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Sequence 2872 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGANGTACAAGGTGAACCCTGAACATTCTGTGTCAGAAAGC 
TMNGAAGTGCCCAGAGAATGATAAATCAATCAAAAGAACAAAGCGACAAGCATGAAAGG 
CCAAATA TGAGATAATTTGGGAATTTAAAAAATGAACATAATGGATCCGTAACACATTGA 
AINU IAAAATTCTTGAGCCTGTAATGATACTGGAGGAAGGAGTCTTTTGTTTAC 
Sequence 2873 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGGTGGGGATATTTTGTCTCACAGATTG 

TAAGAAAGGGGTATGGAAATCCCCAGGCAACAGTGTGCTCCTCAGCTTGCTGAAACAGAC 

CAAAGACTA TGTTC TAATCAAACCTTCCAGGAATCTCATGGAAATTTCATTTAATGCCTC 

TCCAGGCACTTTTCTGAAAGCCCCCACGTTAGGGATGTCTTGGCTAAGACATCTCTCATG 

GTATCCACAGCAACCCTGATGAAGCTCATTTCTGGAGAAGAAGAAAGTCTCTCAACACCT 

CTGCTAAGTCATCATTCTCCCATNCTCACTGCAGCAGTTCCTGGAATCTCATGAAGGGAA 

GCTTGGGACCCACCGCACACCCTNTGCAAATACCTCACAAGTAAACTTGGNAAATGCCG 

Sequence 2874 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACAGTCCTAGCCACAGTAGTAATCACCACTGGCCT 

GACTGAGCCCTCACCCTTTATACAGTGTCTCCtGCCACCCTCCTGGGAGAGGCTGTTCTC 

GGCACAGCTGGCCTGGGGTCACACAGCTGGTAGGTGTAAAGCAGGCATTGGAGTCCAGGT 

AGTCTCACTCCGTAGCCTGTCTCTTTAGCCACTGGAAATGTAGAGCAAAGCGAGAATTGT 

CCAAAGAGATAAGCTAATAAAGAGGAAAACAGGCTGGGTGCAATGGCTCATGCCTGTAAT 

CCCAGCACTTTGGGAGGCCAAGGA 

Sequence 2875 

CCCTTAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACATCACCCTGCTGAGGGACATCCAGGACAAGGTCA 

CCACACTCTACAAAGGCAGTCANCTNCNTGACACATTCCGCTTCTGCCTGGTCACCAACT 

TGACGATGGACTCCGTGTTGGTCACTGTCAAGGCATTGTTCTCCTCCAATTTGGACCCCA 

GCCTGGTGGAGCAAGTCTTTCTAGATAAGACCCTGAATGCCTCATTCCATTGGCTGGGCT 

CCACCTACCAGTTGGTGGACATCCATGTGACAAGAAATGGGAGTCATNAGTTTATCAACC 

AACAAGCAGCTCCAGCACCCAAGCACTTCTACCTTGAATTTCACCATCACCAACCTACCA 

TATTCCCAGGACAAAAAGCCCAGCC 

Sequence 2876 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCCGAGGTACAAATAGAGCTGGAATGATGATGATCACAATGA 

AGATGACAACAGTGGTGGCAATGACACGGCTGCCACTACTTGGAGTGGCCTCGGAGTTTA 

ATATCAAAGGCTGGCCTGGGTTTGAGCTGGTTGAGGGAGAAGTGAGTGTATTGCATACAT 

GAGAAAACCTGAGCAAAGGAAAGATGAGACTCAAATGGCAGCACTAAGACCATTTTGCAC 

TGGAGTATCAGATATATTTTGAAAAGAAGACTGTAGAGTGACTTTTTGAAAGACATGGGG 

GATTAAGCAGGTAAAGAGAAGCTTGAAGTGGTATTTAGAGATGCTACATTTAGTGACTTC 

AGAAGGTATAAACTGAAGCAGCAATGTAGATTAATATTCAAGATATGGGGATAAAAGGGT 

GACTAAAGTGGGATCCAAAGCAAATGGGTGCCCGAAAAACCANTGAAAGAAGAACTTGAT 

GGAGGCTATGATCTAATTTACATTTAAGGGGAATGAGGAAAACCAGTGGGAAGAATTTGC 

CACCCTTGAAAAATTAAATACTGGAAGTTCTGACCCAAAGAAATTAGGGTTAAAAAAAAG 

AAATTAAAANGCCTTTC 1 1 1 I IGGA 

Sequence 2877 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACCTCCTTCAGTGAGTTGTTGGCAACTAGGCAGTG 

AAATGAGGGAGTGACCGCTCATGGCTCATGAACTTTGCAAGTTGTGCAACTCAACTGTCC 

CACCTTGAAAGGGCTCAGGAAGGTAAAGAGTGTTGTTTTGGGACACAGGGATTGTTGCAT 

TTAAATCTTTGTGACTGTGGTTTGGTCTCAGACTGGTTTTTCATGCATAAGTTCTTCTTA 

CCCTCAGGCATCTGGGATTTTACCTGTTTTTCTTCCAGTGGTGTGCCCTCTCCGCCACAT 

TGTGGAAGCGTGCTTTCTCAATCCTTCAGGMGAAATTCAAAGACTTTNTTTTTTAA 

Sequence 2878 

CCCTTAGCG TGGT CGCGGCCGAGGTACATTATTTAGTGTAATGCCTAATGTTAGTCCTCT 

TTATAGCATATTTTATACMTTTCTATTATTTAACAGGCCTTGGGAATTCAAAGATGAAA 

TGTGTGTCCCTCAAGTAACTCACTAATCTATTGTTATAAGTAGATTGTAATTCATGAGTG 
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CTGTAACAGCTATCCTATGACAGCACTGAAGAGGATGTGGACTTCCTAGATGAATATGTA 
TTGAGTTGTAGGGGAGTAAGAATTCACCTACCAGTGAACTAGTGGACCTGAAGTGGTATT 
CCAGATTG 
Sequence 2879 

CCCTTAGCGTGGTCG CGGCC GAGGTACAGTTCTCAGTTTTTCTTATAGGAGAAATATGGT 

ATATGTTTATAAGAATCTTTTATGAGATTATAGATTTCAATGCTGTGGATAGTGTCTTGC 

ACCCAAACAAGAAAGTCCATAATGGAATGATCTTCCCTCAGCTTCCTATCGATTTAGTTA 

CCTCTTGAMGCACAAAMTTAAMCATTGCCATATGTTGMTTTTTAAAAAGCACTTGG 

AGTGAGCGMCATTTCCTGATAAATGCCTTTTAGAGATAGGTTCTTGATATTCAGACATC 

TGCAGAA ATGTT CTGGTTCCCAAAGTCATTTCACTTCGAAATAAAACACAGCTCCTTCAA 

ACAGCACTTTTTCCACATAAATCTAAGTTGCCTCTCCCTGTGGACATTCAGAACTGATAG 

AACAMCACTACTCTTTTGMTTTGATGGTTCGTGTCCTTTAAAGTGTTTGAGGACCTAT 

GCAGAGCCTGTACACTTGGGGTAGTACCTGCCCGGGCGGCCGCTCGAA 

Sequence 2880 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACAAATTTATTAAGCTCTAGGTTCATCAGATGACC 

AGGAAAACATAGACTATCAGGACACAGACAAAGCAGAACTGCAGAATTATAGAAAATTCA 

AGGTCTCATGGAGGAAAAGCAGTATCTACAATAAGAAAGAGACCCCAAACAGCACTCTAG 

ATTTCTTTAAGAGGGATTATATTTCCTCCTTCCTCCCATTCTCCCTTCATTTCTTCCTAC 

CTCCCTCTTTTCATCCTCTTCTCCTTTrATCTTTTCATCATTCCTTTCTTMGCATTTTA 

CTTAGTTACTACTATGTTCTAAGCACTG 

Sequence 2881 

CCCT TTGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACAAAATTGCTAATTTTATTCCAGTGATGATTAT 

TTTTMCTTTGGTGATTACGTATCAAATTAAGGTAATTCTATAAAAATCTACAGCCAGTA 

AACTGAMCTATAGCTAAAACTGTAGCTACTGTTTTTATATTTTCTTAGATGCATGTTGT 

TTTATTATMTAGTTTAATGTAGTGGTTGAATGGAATATGTGGTTTTCTTCTAGAATACC 

TTATGTGATTTATTCT ATGAC TTTTTTCCTTTGAACCCTTATGACTCTTAGTATGTAAAT 

TTTCTTAMTTATACTCTTTTGTTGTTTATTCTAAACTACTTGAGGCAGATCTCAAAAGT 

TGMTAATTACTGTGCATCTCAGAGAATTGTCTTGTGTCTTTCAAATATATTTAGTTGTC 

TTTAGCAGTMCTCTTACATGGTTATTTGCATGACTTAATAAACATTTCAATGCCCCCAA 

GTTACCTAGCAGAAAMGTCCACTTTTAMGACATCTGTMGAGAGAACTTTATTTTTCT 

TAAATTGGAAGCACATCATTTAGTCCT 

Sequence 2882 

GTACACAGCAMTACMTCTTATGTCAGTTATAMGMTAATAAATAATTTTTTGAAAAG 

CAMGTGACTTGTCCATAACCACMTATnTrCATTTTCAMTCTCATTTTTATTTCTTA 

TGCCACATTGCCTATAATTATACAGCTAACAATTATCCCATGCTCAGAAGAAATAAAACT 

GACGTAGTTAGTAATCAGTNATATATCATTCCCTTAAAACAAGTATTGCTGACTTAATAT 

GCATAAAACTGCTGTCACATACCAAATATGACCAACAGGTAAAGGGTGAGAACAATTTCA 

CTGACTACAATATTTATAGCAAAATAAAGTGTCTATATAGTGGGAAAGAAATATGCTTAA 

AAAGAAAATAGGGAAAATGCCCAGTAGAAGAAATAAACTAAATTATGCAACCTGCCCTTA 

AAAAAAAAGGCCTTTTATTGGTATTTCAACCTACCCAGAATT 

Sequence 2883 

CCCTTAGCGGCCGCCCGGGCAGGTAC 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I I I I I I 1 1 1 1 1 1 1 1 I 1 1 1 I GCGTGT 

GANACGMGTTTNNNrrivrrTGTTGCCCAGGCTGGAGTTTGACCCACAAAATAAGGTTCCCA 

NATCACCATCAACTAAAGTTCAAAATAGACAAACCCTATCCATCCTANCCAGNGATTATT 

TAGTATTTGNGGAAAGCCTNTAAATTTAAAGGGTCCACGAACAAAGACNGAGACNAAAGA 

ATNAGAGCNACATGTAGGAAAAAGAGATTTACACAGACTNTAAAACATTAACAAAACCAA 

GATTTGTATTACCAGAAAAAGAGTTNrrTTTGTNTMGAMCAMMTMGrrrGrmrrNGG 

GAAAAAAAAAAAAAACAGNTGGAAGCTTAAAAGGAAACTTAAGGAAACCTNCCNGAAAGA 

AGAATNAAATGNGNGAAATNGAAATAGGGAGAGAAAACTTNAAAGCCCAAAAATAAAAAT 

TGAAATGACNCATCNTTTTNNGGAACCCAAAAAAAAAAGAAAAAAA 

Sequence 2884 
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CCCTTAGCGTGGTCGCGACCGAGGTACAGCAGGCCTAATGATAAGACAGCCTACCTGGGC 

TCCAGCCTGCCTGTMCTGTGTGMCTTAGCMGTCCTTCACTCAGTCAGACTTTGCTTT 

CTACATCTGAAAAAGTCAAAAGAAAGAAAATAAAAACCTCAGCCTACCTCCCTCTCAGGG 

TTGTTACAAG GGGG AAAAGAGCATAAAACAGATGCAAGAAGTGCTTCCTTAAAGAGTTCA 

ATATGMTTGTTTTTCTGTTTAGGTTATGTTAMTCTAmCATATTAT^ 

AGATGACACCCATCAAACAAACACCCAMTGGTCCATGTCTGAAAGACCACAGACTTTTC 

TTTTGGGAAAAAAAAAAA 

Sequence 2885 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTTT N \ 1 1 11 I 1 1 1 I I I 1 1 I I CI I I I I I GAGA 

CAGTGTCTCG CACT GTC ACCC A GGCTGGAGT GCAGCGGTGTGACAGGCACATGCCACCAT 

GCCTGACTAATTTTATCGTTTTC I I I I I I I 1 1 1 CAGGTAGAGATGGGGTTTCACCTTGTT 

GTCCAGGCTGGTCTCGAACTCCTGACCTCAGGTGATCCACCTGCCTTGGCCTCCTTACGT 

GCTGGGATTACAGGTGTGAGTCACCACGCCCAGCCATTGATCTGTTGCCTCTTACTAGAG 

CTTCTTGTTGGATTCCAGTTTTTTCCCAC 

TAGATCTGTTCATTTCATTTACCCACCAAAAMGGATMGTTCTTACTCTTTGAAATAAA 

AATCAAACTCCTTAGTCTGCCTCTGAAATAAAAATC 

Sequence 2886 

CCCTTAGCGTGGTC GCGG CCGAGGTACCTATTGTATCAGAAAAATGCTAATTAATTTTTT 

GCACATAAAGGGCATTTTAMCTTGGTTTTATTCTTTGTGATAAATATGGATGATGAATG 

GTMTGTTAMCAGAATTCAAAAGTTATCAGTTTGGCTAGCCAGACACAGTAGTATATGC 

CTATAGTCCTAGCTACCCAGGAGGCTGAGGCCAGAGGAGCCCGGAAGTTCACGTTTAGCC 

TGGGCAGCATAGTGAGACACTTGTCTTTTATAAAMCMCAGCAAAAAATGATCAGTTTT 

GGGGATAAGTAAAGACAAAATGGC 

Sequence 2887 

CCCTTGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGGAAAAAMTATTTTTATCTTTTAGAATATCAG 

TTTGTCCCrrTACAGT MTGT AAAATTACATTTATTTTATCTTTAGGATATAACATCTNAA 

ACAGAGGCTATTAACTTTTACACTATGTGTAMGAMCAACTTGAGAGGCMCTTTATTA 

TGCAACCACGAT CATGA AGGGGATGAATAAACCAACTACTTAGAAAAAAAAGTGCTCTAT 

TATCATGGMTGGTTTT CATTG ATCCTTTCTTGTATTTCTGGAATCACTAGAACTAATCT 

CCAATCTATGCACTGMTTTTTGACATACGATAAMTGCCATGATTTNATTAATGGATTA 

AMTACTTGTCTGGMGTATANCTTTTTTAMTMTTNCAGTGGATGATAATTTNATTGA 

CAAGGTGACAN ACCTAAATTCTGTTTTCNTCCNTGCCTTGCAAAANGAAACTTTTAGGGG 

GATTAAAA 

Sequence 2888 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCCGAGGTACAAATAAAGTATTCCAAGGGTTCAGAATAGAAA 

ATGATTTCTTCCAGCTTGGGGACATTTGGGAMTTGGGATATCCTTTGGGGAAATGTAGT 

AATCANTATATTCTGGGAAMCATAGTAGMGMTGMTAMTAAATTCCATTGAATTTG 

GAATATGTTGCCATTCTCCCTGTAACTAATGCTATCANGATAAAGTAGAAATACCACATT 

TCANAAACA GCTGG AGTAGACAGGTCTTCATAGGCTAGCTTGGGAAACCTAATAACTATT 

MTAATGAMTTTTMTTATACTCTTGGATTCTAMCAMTGMCACACAGTGATCTTTT 

TGACTTGCTGCTTGGTTAT 

Sequence 2889 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTGATTGTTGAACTCCGAGTCACACTCATTATGA 

CCTGGGAGGCAGATGTCTAGCCTTCAGCTAATTATGATGGGCAGTATGGAGGAGAGTGTG 

AGTCAAACCTTCCATGGAGGAAAAGGAGTGAACACTCAGGGAGACTGGAGCCGTTTAAAA 

GGACATGGGGAGGATCTMTCAGGATCTTGAAMTTTMTGTTCTCAAAAGTTATTTCTA 

TCAGTCTTMGTAATAGATGAATTTCTTTTTGCCACTGCAAAGATGATACTGTCTTGATA 

ACCATTCTCTATCATCATGCC 

Sequence 2890 

CCCT TTCGAGCGGCNCGCCCGGGCAGGTACCACCTGACTCAGCTGGGTGCATTTGACCAG 
TTTTGCCCCCATCTGTAAATATCCCTCAGTCCCCATGGAGCTGTAGAGGTGAGTGATGAA 
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GCAGTGACAGCTCTGGGTAGGAACTCAGCTTAATTTCAAGTTCCAGACCCTCTCCATCCT 

CAGGTTCTTCTTCTGTAAAATGAAGATCCCTTTGCGGTGAAACGTTTTGCAGCTCTGGAA 

TCTGAGGGTGTAGGAGGAGCTACAGAAGAGGGGTATAGGACTCACCTGAATAAAGGTGGC 

ATCTGTGATTAC TGTGG GCGAGGGTGAGAGGGAAGAGGATACTGACCGCTAAGCCTTGCC 

TTCTTAGTCCAAATTTTGGTTGTGCATTAMTATGTCTTA A I 1 1 1 1 1 1 I ATAACTTAACC 

TCACC 

Sequence 2891 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACAGAAGGCTAAGTATCGCTAATTTCTATTCAGAG 

ACACAGGGACTCTACCCTTGTTCCTGGCTTTATAAAGCTGCTCAGTTCTAATGTGCACTG 

CACACAAC AGCT GCCAGGGCCACAAACACCCCCAAGCAGACGTTAGGCTCTCAACCCCTA 

AGATACAGTTT TCCTC TCAATAGCTCATAAGACTCTGCCCTCTGACGTGAGAAAATAGAA 

TTCTGTTGTGCTTTTTAAGTATGCCTATGGCATCTTTTAAAATATACCATATATGATCCA 

GTATTTCTTTGTGTTTGGAGTGTGAATCTGCAGGTGAAAGAGTGTGTTCTACACGTGCCC 

GATCCATCCTCATTACACAAATTCACCCTCTACTTTAAAACAGGGAATTTGGGCCTTTGA 

CAGGAAACAAGCCGGACAGTCATGGGGCCAAGCTGGAATCAAATGTAAATATTTAATTTC 

CTCCTGTTAAAAGCAGAGTGGACCCACAGTCCCTTCCAAAGTAA 

Sequence 2892 

CCCTTTCGAGCGGCCCGCCCGGGCAGGTACCCAACTAGGAATTGGGGCTCAGCAAAGTGC 

CCTGGAGGAAGTGATACCCAAGCTGAGAGATGAAGAATAATGAGTGGGGTAGCCAGGGAT 

AGGTGAGAGGGAACATCCTCCAGGCAGAAGGAGAAGCAGACACAAGGGAGGGTGTGGCAA 

GAGATGAACCTGAAAGGCAGTCTTGGACCATATCAGAGAGGACCTTATAAGCTCATCATG 

AAGCTTAAAATGAATCCTTANGTCATTGGACAGCTGTGGAGAAAGAGTTTGTAAGGGGAG 

GGMGTTATATGAATCACAGGAATTTTTTAAAGGTGGCTATGGTAGTAGTGTGAAAAGAG 

AAATGATTAACAGTANGCAAGCTCAGAGAAAGAAGCCCGCCAAGGAGGCTGTCACCATAA 

TCCAGCAGAAAGAAGATGGTGGCCTGGACTGGGGAAAGTGACTGTAGGGGATGGAGAGAA 

ATGGATGGGCTTGGGAAATGAGAAAGGGATAGGATCCACAGGGCTTAGGATTTGAGTGAA 

TAGAAAAGAGAGAGAAAAGTTAAACCAGACC 

Sequence 2893 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACCACTGCACTCCAGCCTGGGCGACAAAATGAGAC 
CCTGTCTCAAAAGAAAGC CCTCT CCTTAGCTGAGCAGAGGAAGGGAAGGAGTGTGGCTAT 
GAGMTATGATTTATGCCATTTTCTGTTTTTAAATCTAGAAGATCTTCTAAGCACAAATA 
CA GCTACA A TGAM TATTTTACAGACAAAATGTTAATAGACCATATTCTTTGAATTAAAT 
TTGTmTAATTTTC TCTACACA 1 1 I I 1 1 I 1 1 I CCTGGAGTCTCTTAGCTCTAAATATAT 
CAATCAGATTTATAA 1 1 I 1 1 I I I ACCTGATTCAGATGTCTTACATTTTTATATTAAATGA 

ACCTTAAGCATGATTCTTTTGGTAAGCCAGTATGAATGCCAGTGGTTGGGGGGCGGG 
Sequence 2894 

CCCTTAGTGTGGTCGCGGCCGAGGTACAGTCCACAAAATGGTTTGCTTCTGAAAAAGCAG 
TAGTAGTCTTACATCCAANATTATTCCTAAAATAAAGTTTCGACCCACATATATAATGAA 
ATTGAAACTGCCTACATTGGCAAAGCCAGAAAGAGAGTAAAAAAGATGGGGTAGGCCAGT 
TGCGGTGGCTCATGCCTGTAATCCCAGTACCTGCCCGGGCGGCCGCTCGAAAGGG 
Sequence 2895 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCCGAGGTACTGTCTGTGACAAGAGCAAGAAATACATTTTGA 

AGTGGTTTGTTTTAGTAGCTAAAGTTATCCTGACTGATCATTTGATAAAGGATATTTACC 

AGCAGTTCACAATGAACATACTACTACATGTATATATTAAAGATCATAGCCTGCACAATA 

AAAAGAAGAAAATAAATAAATTAGAAAATAAATAGTTTAGAAACAAAGACACAGTATTAG 

TTCTAGTTACAGAATATGATTCTCCAAATAGTATATGCTATCAGCTTCATCAACAAGTAA 

CCAGAATACCAAAGAAGACATAGAAATGGCTAACAAGTATATAAAAACATGCTCAACATC 

ACTAATTATCAGAGAAATGCAAATCAAAGCCACAATGAGATATTAAGTCACACCTGACAG 

GATCACTATTATCAAAACTACAAAAGTCAATACTTATTGGCAAGGATGTANAGAAATTGA 

AACAGCATGGAGGGTTTCTCAAAATATTAAAAATAGAACTACCATATGATCTGCAACCAC 

TTCTGGGTATTTATCCAA 
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Sequence 2896 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACI I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I 1 1 IGGA 

GACGGGGTNTNACACTGTTGCCCAGGCTGGAGTGCAGTGGTGCAAACATGGCTCACTGCA 

GCCTCGACTTCCTGGGTCCAATNAATCCTCCTGCCTNANCCTNCAGANTAGCTGGGACTA 

CAGGCATGTGTCACCACTCTAGACTAATTAAAAACAAAAAATTGTAGAGACAGTGTCTCG 

CCATGTTGTCCAGGCTGGTCTNAAACTCCTGGCAATCCTTNTGCCTTGACCTCCCAATNT 

GCTGGGTTACAGGTNNTGAGGMCCTGCCTGGCACCCAGTTTTTTTAMTNAANTTTTCC 

TACTGTNCCCMCCAAMTGACTTCTTATGAAGCTTNTCATCAN7TAATGAGCTTTATTA 

ATGANANCTTCAACACTGGNCAAGGGGGGAAAAAT 

Sequence 2897 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACAGGCGTGAGCCACCATGCCCAGCCTGAATCCCC 

CTTCTCAAAAGTAACTTCCATTCACTTTGTCCCTGGCAGTCTGCTGGTGACCATGATTTC 

TAAGGCTCACTCATGGGACCAAAGGCAAGAAGAAAGGGAGGAGGGTGGTAACCAGATAAA 

CTTTGCMCCCCTTTGATAGGACTTTTTGGGTGAGAATTTTTATGAAAAATAATATATAC 

TTCTACTATAGATCTGCCTCTAGTTTCAACCTCTAGTTTTAGCACTG A I Mi l I CCCCTT 

AATTTCCAGAAGCATGATATAATAATCTTTTTCAAAGAAAGTGGG 

Sequence 2898 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACCCTGGGGGTGTCATCAACCAAGATTAGAAATAT 

GGGMGATGAAATGGTTTTTAGGAMGATAATGATTTTAATTTTAGAACTGTCAAATCTG 

AGGTGAATCCTTCAAAAAAGTCAAATGATAGTTCCAAAGAGTGACCATGAAATCTGACAA 

ATAAGAGTTATCTTAGCAAGGAGCAGTCTCATGGAAATAATAAAAGCTGAAACAAATAGT 

AGTGATTGAGGAGTAAATGAGAGGTGAAGCAGTGGAGATAATACAGGTTCTGTTTGGAGG 

AGACTTGGCAATAAAGGTGAAAAAATAGGATGGATGAGATAGCACTCAGCAATGAAATGT 

AACAGAATTGATGCAACACGGGTGAATCTCAAAATCATGCCAAGTGAAAGAAGTATAGTC 

CCTATAATCACCTATAGTCCCAATTACTCAGGAGGCTGAGGCAGGAGAACTGCCTGAGGC 

CAGGAGTTTAAGACCAGTCTGGGCCMCACAAGCMGACCCCCATTCTTTTAAAAAAAAT 

TAAAAAACATTANCCAGGCATTGGTGTGGTGCCCCCCNTAGTTCCCCAGCTACTCAAGAG 

GCTTGGGTTGGGAGGACTACTTNGNNCTCNTGAGTTNAAGACCAGTCTNGGGNAATCAAG 

CCAGANCCTNNTTTCTTNAAAAAAACAANCCATAAACCTT 

Sequence 2899 

CCCTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTCCTATCAGTGATGTATGAGAGTTACAGNTGC 
TTCACATGTCTGTCAACATTTACACTGTCACTG 1 1 1 1 1 1 ATATTAGCCATTTTAGCATAT 
ATGAMTAACTGATTTTAATTTACATTACATTTCCCTGATTMTGAGTTGAGCACTTTTT 
CATATGCTTA I 1 1 1 ICATTTGTATATCTTTCAAGAAGTGTCTTTCATGTCTTTTCTCATT 
TTAMGTTGGGTGTCTTTTTATTGTAGGTGGTTATTCTTTGTATTTTGAATATAAATCCT 
TTTGATAGATTATGCCTATGA 1 1 1 I I I AAAG ACTCTATGTNTTCACTTATTGGGGATCTT 
TCGAAGGAACAAAA 1 1 1 1 I 1 1 I ATAAAAATCCAACTTTTATCAGG 1 1 1 1 1 1 I AATNTTAA 
TGGNrTTTTTATNGACCCTCAAMGTCACCAATAGGMCATNATTTTTNTTTCCTTANAAA 
GTTTTTATGGGTTTTGGG 
Sequence 2900 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACATCTCTCCATATGCAGCAGGAATGTCTTTTT 

TATTTAAGGGCACATTTACACAAAGAGCAAATGGTCCAGACTCAGTCTTCCATAACCTAG 

AGTCTGA ATTGATCACTCTATAAAATGGAAAAATGTTNCTTTTC 1 1 1 1 1 1 1 I 1 1 I 1 1 1 1 1 

TTTTTTTNGGNTTTTMCTTTTTTTGAGACAGNGTCTCACTTTGTCAGCTAGGCTAGAGT 

GCAGTGACACGATCACAGATCACTGCAGCCTTGACCTCCTGGGCTCAGGTGATCTTCCCA 

TTTCAGCCTGCTGAGTAGCTGGGACCACAGGGCGCGTGCCATCACACCTGCCTAATTTTT 

GTATT 

Sequence 2901 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTGTAGTTATAAAACTGACACTGTTTACAATT 

MCAGTGTTCTAGAATCCANTTGTTTGGAGGGTATTTTACATTATGAAATATTGACTTCA 

GATGGTCACTGCTATTTTCGAGATCTATGACTATGTTTCAAGGAGATCCATTGGTCTGAC 
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AAAATAAGAGATGTATATTCCTGAAAATTGCATGTCCTCTGGAGTCTGTTGTCTGGATGG 

TATCAGAGAGGTATTAGMCTGTCCTCAGAGGTCATTACAATTTTCTCATAGTGTTTGTC 

AAGGAAAGAGTTGGGGTGTGAAAGGTCTTCTATAGTATTGGGTCCTAACCAAGTCAGGGA 

AGAGAAGCAAATGCC 

Sequence 2902 

CCCTTA GCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTTAAGTAAAGAAATTAACCTCTAATAATACAAT 

A ATTAGTTAAAAATAAAGGACATATGTATCTACACACACATATATGCTATACATA 

AATACATATGAGAAAGACAAAAATTGAGAGATTAAGAGACAGAGAGAGTTTGAGATAGAG 

AGTTCAAAAAAAAAGCAAATGATATAAATTTACAAGAGTAAATAGAATAATCATGTGAAG 

GGGTATTAGGAGTTCTTTGTTTTATCTTTTAACATTTCTGTMGTTTAAMTTATTTTCA 

AAATAAMGATCTAAATATTTTTCAAAAMTAAMCCAMTTTTTGAAAATCTAAAAAAT 

TTTCAAAAAATAAAAACATAAACATAAAAAC 

Sequence 2903 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTAACAAGGCCAGAAGCCTTCTACCTTCAGTCTT 

GCTCTGGCAACCCCACCTCTTCTTTCATCTTCTCCCATCTAGGGAGATGTCTAATGGGCA 

TGATAGTTAGAGGTGGTGAGAGGATAGGGACAGGAAAGTCCTGCCTGTGGGACAACAGGG 

ATCAGGGACTCAACAAGTCTTAGGCCTCTCACCAGGACCAGCATGTTGGGAAGCTGCCTC 

TCCATCCATATTCAGTCTCAGAATGGGCAGCTGCTTCCCCTGCACCCTCATCTTGGTCTG 

GTCTTGGTGATAGGGTGGGG 

Sequence 2904 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACAGTGGTGACAAGATCTCAGCTCACTGCAACC 

TCTGCCTCCCAGGTTCAAGTGATTCTCCTGCCTGAGCCTCTGAATAGCTAGGATTACAGG 

CACGTGCCACCATGCCTGGCTMTTTTTGTATTTTTAGTAGAGACAATGTTTCACCATGT 

TGCX5CAGGCTAGTCTCAAACTCCTGACCTCAAATGATCCACCTGCCTCAGCCTCCCAAAG 

TGCTGGATTACAGGCGTGAGCCACT6TGCCTGCCCTAAGCCTGTGTGTTTTATTCTTCTG 

ACTTGCAGGCTAAAGCGGCAGCTCTTCCATATCTCATTGCTATCTCCTAGGGCTTCCGCT 

AGGAGACTGATCTGGGGCTAGAGGCCTCCCTCTGTGTACACGAGAATGCTGGAAATGTCA 

CCTCTCAGGGCTCTGCCTGCCTCTCAGCCCTGAAAGCCATGGTGGAAAGGGGTGGCGCTT 

GACATAGACATCTGAGGAAAAGAAGTGAGGGAGGGTAAAGGGTGGTGCAGTAAGANGAAG 

GGGTNGGGAAGG 

Sequence 2905 

CCCTTGGCCCGCCCGGGCAGGTACATTATCATTATTTTATATCTTGCTCAATCTTTTAGG 

CGTCA ATCTCACATCAAAAAGTTTATTGGCCTATAACGGCACGAGCCAACTTCAAATTAT 

Mil I A AMGT TTTGTGTATTTGTAGATTATGAATCTCTGGTAACTACTTGTAACATTTG 

GCTCTGTTTTCTGTGAATATTTATCCCTAGCTAAAAAAAATTCTTACATCTTCAGAAGAG 

CTATAAT GTTGA CACCTAACTACACTGTAATACTACACAGTAATAGGACACTAAGCAGAT 

AGATAGGTTTTTAAAAAATATTTGTATTTTCAGCACCTGGTAATACAGTGGTCTA 

Sequence 2906 

CCCTTAG CGTG GTCGCGGCCGAGGTACTTCGTTGGTGCCTCAGTCTTTAAGGATTAACTA 

GGMGAATTTTCTTTCTGCATAGAAACTTTATAAAATAACGACATTGTTAATAATTCAGG 

CATAATATTACATTATACCTTTCTTGAATGCTGACGTTGCATACAAGGGTGATCTGTAAA 

CCTCCATCATT TCCTT GCTCTCACTTTTAGACCTATTTCCTGACATAANAACCTTGGTGG 

GTAGTTCTGG A I 1 1 I I 1 1 1 1 1 NCTTCTTCTTTTIvrrTATTTTTGAGACAGGGGTCTCACTG 

TGTCGCCCAGGCTGGCATGCANTGGNTGCTCAAGTGATCCTCCAGCCTGTGCCTTNCTGA 

GTNAGCTTGGGACAACAAAGCACAANGCCACCAGGTNCTGGCTAATTTTT 

Sequence 2907 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACATCACCCTGCTGAGGGACATCCAGGACAAGG 

TCACCACACTCTACAAAGGCAGTCAACTACATGACACATTCCGCTTCTGCCTGGTCACCA 

ACTTGACGATGGACTCCGTGTTGGTCACTGTCAAGGCATTGTTCTCCTCCAATTTGGACC 

CCAGCCTGGTGGAGCAAGTCTTTCTAGATAAGACCCTGAATGCCTCATTCCATTGGCTGG 

GCTCCACCTACCAGTTGGTGGACATCCATGTGACAGAAATGGAGTCATCAAGTTTATCAA 
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CCAACAAGCAGCTCCAGCACCCAGCACTTCTACCTGAATTTCACCATCACCAACCTACCA 
TATTCCCAGGACAAAGCCCAGCCAGGCACCACCAATTACCAGAGGAACAAAAGGA 
Sequence 2908 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTTTGCTAGTATTTGTGGGTTTTGTATTTTACAT 

TTAAATCTTAATGTAAGATTTAAATGTAAATCTTAAACATCTTAAACACATATAGTTTAA 

GGTGTGAGGGGAGATTTMCTAATCTGTTTTTTCCTTTTATTCCACTTATTAAACCCAAA 

TGmMTCAGTTGTCCCTAATATTGTTTAGTG^TMTMTTGCAMTMTATGGTTTT 

TATATTTTGCMGGCMTTTTCCTTCATCCTTTATTCTTCTTTTAAAAAAAATTTCTGGA 

CTATTTCTACATTATCATCATCCATCATCCATTATTATT 

Sequence 2909 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACATATGGATTTGATACGTAGATATAGATTTAAGA 

CTAGAAATACTTATAGATATATTGGTATATAAATGGTATTCCAGTGCCCTTTTATAGGAT 

AAMTTCATTCTTATATTAGAAAAATCCATTCATACATMTTTTTGATTATTCAAGACAT 

AAATGTTGAACAACTAAGTGCTAGACAATATGGTAGGTGCAAAATTAACACTAGAAAATT 

CTTCCCCAGAGCACTGATTTATCATTACACAAGCACAAATCTTTAATTCTCTAATCACAT 

AAMTTATTTTCTTCTAATMCTTCATCTCAMTTCCCTTTGGTTTGTGTGAAAAGAATC 

TTATMTATGTCACTATACATACAAATTATGAAAAATTTATGCAAACATACATCCTTTTC 

AGGAAGAACCACAAATCTTCCTGCTTGAGGATCATTAGAAGGCAAATTATTTAATC 

Sequence 2910 

GGTCGCGGCCGAGGTACTTAGAACACTGTTGATGGAGTATATCTGTTGTGAGCCTGGTTT 

CTGTGTATGTGTCCAATTCAGTGATAGGAGAAGAAAGCCTGTAATTACATTTGCATAAAG 

TGGTTGGCTGCTAAAGAGATGTAATTCCATTATTCCAAACTTTTAATTCATATTTTAAAA 

TATAAAAACTAGTATATATATCAAGGAATATTTTAGGAAATCTTGTAGTTACCTGTAAGT 

GTCTAACTGTGT ATTCA ATCAGTAACCAATATGGAAATTGCAGAGTTTCTTCATCAGAAG 

ATATGAGTTTAAATTTTATATTTGGCATGCACAGCAATATATTAAATGCTGTGCTTAACT 

AGAMGTATTGTGCAGTGTGATGGCCTTTTAACCTCACAATATACATTTT AI I I I IA TTC 

CCTAGACTTGCACATGAAGTGCATATGTTCATATTTACCCGTTTGGAGATGGGTANGATA 

CMCCAGCATAGCTCCATCTNCATGGNCCATCTTTGATTTCATGCCNCCTTTCCTTT 

Sequence 2911 

ACC CNTAN CGCGGTCGCNGCCGAGGTACTATTTGGGGGATCAAGATNTGNAANATTTAAA 

CTGTTTTTGGTAAAAACTAGCACTGTTGGGAAGAATGCTGTGGAATACCACAAACTAGTT 

TNGCAAAGGGGAAAAGAATGTTTNANAAGTGCTGATTGTATTTTAAACATCAGTAGTGAT 

AATACAAGGAAAGCTTTTA 

Sequence 2912 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACAGTTCTCAGTTTTTCTTATAGGAGAAATATGGT 

ATATGTTTATMGAATCTTTTATGAGATTATAGATTTCAATGCTGTGGATAGTGTCTTGC 

ACCCAAACAAGAAAGTCCATAATGGAATGATCTTCCCTCAGCTTCCTATCGATTTAGTTA . 

CCTCTTGAAAGCACAAAMTTAAMCATTGCCATATGTTGMTTTTTAAAAAGCACTTGG 

AGTGAGCGMCATTTCCTGATAAATGCCTTTTAGAGATAGGTTCTTGATATTCAGACATC 

TGCAGAA ATGTT CTGGTTCCCAAAGTCATTTCACTTCGAAATAAAACACAGCTCCTTCAA 

ACAGCACTTTTTCCACATAAATCTAGTTGCCTCTCCCTGTGGACATTCAGAACTGATAGA 

ACAAACACTACTCTTTTGMTTTGATGGTTCGTGTCCTTTAAAGTGTTTGAGGACCTATG 

CAGAGCCTGTAACACTTGGGTAGTACCTGCCCGGGCCGGCCGCTCGAAAGGGGC 

Sequence 2913 

CCCTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACAATTGGGTAGGCCCAGAAGAGGAAAGAGAGCA 

AAATAGAGTAGTCAGGAAAAGAGGGCCCAGTTTGGGCGCCTGTTAGCTCCTGTGTGGTGT 

GAAAGGCACTCAGATGTTCCTGCATCTCTGATGGAAAACACAGAACCTGGCTCAGCTGAG 

AGACAACAGCTCTGTCATGGGGAGGTTGAAGTGACCCCACAGCAAAGTGGAGAGGAAGTT 

GTTGAACAGAAGCTGTGGCAGAGACTCAAAGAGGCCTATAATGCTGGTGAGAACTATGGT 

GGCCTGAGTCATC 

Sequence 2914 
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CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTCACCTGCCACATCCTAATCTCAGCTCCTCTCT 

CTCCCACCCTCATCCACCTTCCATAACATGCTTTAGTCCCACCCTACTGTCAGTTATTCC 

TGCAAAGAATACAACTTACAGCCGGGCGCGGTGGCTCACACCTGCAATCCCAGCACTTTG 

GGAGGCCGAGGTGGGTGGATCACGANGTCAGGAGATTGAAGACCATCCTGGCTAACACGG 

TGAAACCCCATCTCTACTNAAAATACAAAAAAAAAAAAATTAGCTGGGCATGGTGGCGGG 

TTGCC 

Sequence 2915 

CCCTTTGAGCGGCCGCCCGG GCAGG TACTTTGTTTATGGATCTGTTGAATCTGAGGAGAA 

GTGATTGCTTTGAGTTAGCTAGTTTTAAATTCATGACACTTTCCCAACATAATTAGGTAT 

TTGMCCTMGTGTGTGCTAGTGTATTGTATATTTTTCATTAATTACTTTATTGAAAGTT 

GCTTTGGGAATCMTTCACTTCAATATATTTTACTGTTCTCAGTGAAGAATGTGACTAAT 

MGTATTTGGACTTTCAAAAAGTGATACAGTCTTTGTGATAGTTTTTTACCTTTACATTA 

ATGAGTTGGAAAATAAC 

Sequence 2916 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACCACTTCACACCAGCCTGGGTGACAGAGTGAG 

ACTCTGTCTCGGAAAAAAAAAAAAAAAAACGAAAACAAACAAAAAAATAAAATGTTCACT 

TTTGGGCTCTATGCCCAACAAGTGAGGTTGCTGGACTGTGACTACAAGGACACCTGAGCT 

GTAACTGTGTCCATGCATCTCATTTTCTCTTGAGAAGACTAAAGAACTGACCTTTAAAAT 

AAACACAGCTCCATGGTGGCCCCTITCAAAGTCATCACCTCAGGAGGCCACACACGTGCC 

TGAAGGATGCTGCCTTGGCTTGCAAACCTCTCAAGCTCCCCCAGAGTAGCCTTCANGGTC 

CCCTCCCCGCTACACAACAGCAGCCAGCTTTGCTAGCAGTCACTTCTATGCTTCTCTCCC 

ACTGACAGTTACTGNGAGTGAGCCTCTGCAAGTATTAACAGCGCCTAATTAATGCAGTGA 

CCCA AGATACAAGCGGTGACAAACTCCTTACCCTTCAAGTANGGCCTNTGTGGCTGAAAA 

TTTTACAATGGGCTTGTGAAGGGGA 

Sequence 2917 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACATTTACAGAAAGGCCACTGCAGCTGCATCATAG 

TTCTATAACTCTTCAAAGTCCCCAGGCACCCTAAGTAGATAGCTTGAAGCTTCACCTTTA 

CAAAGTCCAATCCATTGCATCAAAAGCCTACATTATCCCATTTCCTGTGGCCTAGAGATT 

ACAAATCACCTGAAGTAATACCAAAACCCAGTGAGTAAAGACGGAAGTAAATCTAGTGAG 

TTTCCAACCACCCACCGCCCCCGAGATCTTAAAGGAAGCAGTAACAAGCAACTAGAACTC 

ACATGAGAATTTATAGGCCAAGAGATTTTAATGTAAGCATTCTTATAATTAAATACCTCT 

TACAAAAAATGCCATTTAATCAGACAAGGGGAAAAAAGTANCATCAAAAGAGATGCTGAC 

AAGGGAGACAATGAAATCAAAT 

Sequence 2918 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGtACTTTTAGTAGAGACGGGGTTTCACCGTGTTAG 

CCAGGATGGTCTCAGTCCCCTGACCTTGTGATCCACCCACCTAGGCCTCCCAAAGTGCTG 

GGATTACAGACGTGAGTCACCGCGC^CAGCCCGCTTTTGTGGTTTCAAAAGTTCTCACTT 

GCTAATGTCATGTTAGAGATACAAATTTAMGTATGCTAAATCAGTGGAGAGAACAGATG 

TTTAATCTATAGACACTTATACATGCACTAAGAAAGTTGACTACTATACTGAAGTCCCTT 

ATAAGAAGGGAGTTGTTAAGGATAAGGAATGTGGATTGGGCTCTTTCAGAGACTCCATAC 

AGGTATATTTAATTAGCAAAGGAGTCAAAAAAACACCAGTTGTTATCAACAGCACTTTGC 

ACATGTTGGGATATGATTTGCCAACTGGTGAGACTATTTCAGGTATTAACATANAATATA 

TGTCAGCTTTTGGGGAGAAAAAAGTAGTCTAGGACAGTAAAATAGTCTTATTTGCTTAAA 

TGAACCCATAAACNTAGGCAGCATTTCTTCAAAGTGGTATTNCATGGATCACCAATCCTT 

ATAAAA 

Sequence 2919 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACAGAGTATTTTAATCTTTAGGGGATCAAGATGTC 

AGATGCAAACAAAGCTGCCATTGCAGCAGAAAAGGAAGCTCTGAACTTGAAGTTACCCCC 

CATTGTCCATCTCCCAGAAAACATAGGCGTTGATACACCAACACAAAGTAAGCTGCTAAA 

ATACAGAANATCCAAGGAGCAGCAGCAGAAAATTAATCAGGTTAGTAATTGATGGAGCCC 

AAAAGAAATTTAGACAGAACACTGGGTAAAAAGAACACCTCTATTACCACCACCCTGATT 
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ATNCCTCAANACTATGACCAGTGAAAATGAAAAAAAAAAG 
Sequence 2920 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTGAGTTTGTGTTGTTAAGAGTTAAGGCCTTAAA 

CTTGGCTCAAAATAAATTTMCTGTGATTTCTCTAATTTTTAGTGCCTACTGTTTCACCA 

GACACCTAGAGTCAATAGTGTCCTAGAATCTACGGTGTCCAGGGCTTGAGCAAGATACTT 

TAGTGAATATAAACACTAACGAGACCTTGCCTTTTCTCAAGCCTACAGGATATCAGCCTA 

TTTGAA AAGTGACACTGGCTTTACACCCAGAAGCCCACAAAATAGAATGATGTAACTGAA 

TTTTTTGGTAGCTCTCTGGGTMTTTATGTGGTGTTAGGACTCTTTGGGTTTGAAAGNAA 

AGAGACTCGTGATCCCATTCTGGCATTGACAGTAAACTTCATTGGA 

Sequence 2921 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACAAATTATAATACACATACCAGACAAATTTTATT 

AAATAATAAAGAAGGGAGAGAGAAAGAGCAAGACACTTTTTAAGCACCATGTGCCAGGCC 

AGTGCTTGAATCTCTTCCTACGTTACTTCTCCTTATTATTTMCCGTTATTTAAATGTTA 

C TACT CCCATTTTACAGATGGAGAAATTTAGCTTAAGGTAATGACAAGATTGAACTTCAA 

GTTTTCTGACTCCAAAATATGCCCTCTTTCGACCACACCGTATTATCTCTAAATATGGAA 

AACATTTCAAAAGTAGCAAGCGTNTTCAGAACAAAAACNAAAACAATCTAAGGGGGCTTA 

CACATTATAAACATGGTTTCGGGGTCAT 

Sequence 2922 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTTGGAGAAAATGCACAAAATCTGACTAAGGAGC 

CATAAGACTCTGGGTGCAAATAATTGAAAAAAATATTTTAGAAGCATAATATCAATTCAT 

CTAGTTTTAAAGTTTTCACAAATTATAATAGGGAATTCTGCTTATTTCACAAAATAATTA 

TCTGACCTTMGAGGATTTTTCCTAACATCACATAAACCTGATGGCTTTACACAGTGATG 

ATGAGCTATTATTTCATTTTCATCCTGATAMCTACATAAGMTTGCAATTTTTATATGC 

MTTATTCATMTGTATGTTTGGATTTCCCTGTTTAMTTCTATTAGAGTCCTACTTTAT 

GAAAAATCTATCATTTAATATTCTATTTAATACTGAGATGAACATACATAAAAGCAAACA 

GATGAAGAAGATGAGTAATATCTCAGGATCTGTAGCCATCAGACTATGAGCAAATCATAA 

TATATTATTATAAGTCCCTTCTGTTACAGTCAGATATTTCAGAAAAATAACAATAATGTA 

TTAAAAACGGAACTTCTCTGGTCTTTAAATAGCACAAGTAATTCAACTGATAAATCTAGA 

TAATCTTATAGCTCTCTATACCTATNGGTTGGGTTTGCCTTTTCTA 

Sequence 2923 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTGCAAAATTGCAAGGGCAAACTTTGTGTCTTAC 

CACTATGATGGGAGAAGAGTTAAATAAACAACATAACAACAAACTAACTTATATACTCTG 

GTGMCACCTCGATTTCATGATNAAAGGGAATATACA7TTATTTTCAAGAACTGANTTAC 

ACTTTTACAAAGTTGACCATATATTAGTTAATAAAGCAAATCTGANAACATATTAAAACA 

ATTATCATATAAACTACATTCTTTGATCAGAATGAAATTAAATTAGAACTCAGTATAAAT 

AAAGAACACCAAATAATGTGCAAGTCTGGAAACATCCTTCAAAGTAACCTATAGGTCCAC 

CNNNNNGGANANAAACCAAANNCAANTNATGTTCCTGCCCGGGCGGC 

Sequence 2924 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACGCATAGGAAGGAAGCTGTCCAAGCCCTCCATTG 

CTCTTTGAGCTCATCATGTGATTATAGGGAAGGGGAAAGGGAATGATTTCCTCAGAAAAA 

TATACTGATCACCATATATTCTTTCGGGATGCTAAACAAGTATCCAGAAAAACAT7TACA 

TGTAATACATCTACAAATCCTCTTTTCCAGTAATGCTTATGTCCTGTCATCTGAGATATA 

AAATTCTTTCTGG GTTACTAATTTCTTAATTTGG CCAATTTATTTAAGATGCTCTTCAAA 

GTTTTAAATTAATTGACT 

Sequence 2925 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACMTTTCCACTCTTAAAAATTTACTAAGGTTTGC 

TTTGTGGCTTMGATATGGTTMTTT7TATGAATGTTCTCTCTGTCACACTATTATTTAG 

CATTGTTAAATATCTAATGTCAATTAGCTGAGAAAGAGAAATGAGGCAAACAAATTAGAA 

AGGAGAAGGTAACATTATTACTATCAGATGTTATAAAAGAACCAACAGGACAATCTATAT 

AAACATCCCCGCGTACCTGCCCGGGCGGCCGAAGGG 

Sequence 2926 
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. CCCTTNTTGTGGTCGCGGCCGAGGTACAGTCCACAAAATGGTTTGCTTCTGAAAAAGCNG 
TAGTAGTCTTACATCCAAGATTATTCCTAAAATAAAGTTTCGACCCACATATATAATGAA 
ATTGAAACTGCCTACATTGGCAAAGCCAGAAAGAGAGTAAAAAAGATGGGGTAGGCCAGT 

TGCGGTGGCTCATGCCTGTAATCCCAGTACCTGCCCGGGCGGCCGCTCGAAAGGG 
Sequence 2927 

CCCTTAGC GTGG TCGCGGCCCGAGGTACTTTTAATGTTTCTTATACTTGTTTCTTCAGAA 

TTTMTTAGTTTTAMGGAATTTTTCTCATTATAAMTACATAMCTCTCAMTTCTTTT 

TGTTTTGTTTTGTTTTTTTGATGTAAGTTCTCGCTCTGTCACCCAGCCTGGAGGTTGCAG 

TGAGCCGAGATCACACTACTGCACTCCAGCCTGGTGAC 

Sequence 2928 

CCCTTAGCTTAGCGTGGGCCGGGGCCGNAGTACATTTACAGAAAGGCCACTGCAGCTGCA 

TCATAGTTCTATAACTCTTCAAAGTCCCCAGGCACCCTAAGTAGATAGCTTGAAGCTTCA 

CCTTTACAAAGTCCAATCCATTGCATCAAAAGCCTACATTATCCCATTTCCTGTGGCCTA 

GAGATT ACAA ATCACCTGAAGTAATACCAAAACCCAGTGAGTAAAGACGGAAGTAAATCT 

AGTGAGTTTTCAACCACCCACCGNCCCCGAGATCTTAAAGGAAGCAGTAACAAGCCACCT 

AGMCTNCCATGANGMTTTTNrTAGGCCNAGAGATTTTTAATGGTAAGCATTNTTATAAT 

TAAATACCTTTTACAAA 

Sequence 2929 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCCGAGGTACCAGCCAGTTTTGAGATATACCTGGTTTGCTTT 

AAT GTTATTA MTTGCTTTGGTGAGTTTTGCAMTGGACMTTGAACTTTGTTCTGCCAA 

ATTCTT TTTTA TTGCATTTAMCTTCAGGGTTTTTTATTTCCGGCTTATTATGAATGGAT 

TAGTCATTTTGTGAATAACTCTTCATTGAGTTTAGGGAGAAATAGGACGTTAGATCCGAA 

GATGCTATTTGTTTAATCACCAGAATGGACAAAATTATACTTCATTTACTATCAGGGAGG 

CA TGGGGAGAATAGAGG CCTAGGGGTGCCGTCTTGTGGCTCTTACTGTTTTTGTGTATCT 

GGI 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 M 1 1 1 IGAGAGGGCTTCCATTATGTTGCCCGTGCTGGACCCCAACTC 

CTG 

Sequence 2930 

CCCTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGCAAGTCTGCATGGCAAAAAAGGTGTCC 

ACMGTGTGMTGGCTCATTTTTAATGACTAGCCAACAGCCACTTGTAAAAGATGTAATT 

GAMTTGTTCAGAGATTAGGTTCCGTCTGCTTTGNCCTCCTTCTCAAAAGTTTTCATGGA 

TCCMGCTATTCTT MGCAT TGTTTAATCTAGGAAATAGCCTTTATGGACTAATNATAAG 

AMGAA AAAG GCANATTTTTAAAAGATATTCCAAATTCAAAAGAAAATAAGTTTGGGCAG 

CCTGACTTTTGATTATCTGTAAAAAATCANGGCCAATAGTTTTGAACGGGAAGAGTAAAT 

ATGMN GGTTTTCT AMCCAGTTTTTTCTTGGAAGAAGAAGGGGTTGGNAGGTTAAGAAA 

GTTNTTCTTTTTTTNATCNAGCCATGTGCCCTACCAAAAAACATAAAATGGTGGTTTCCT 

GTGAACCCTCAAAAAAGTAAAATCAGTGAGTGNGATGNAGGGAATTNGGG 

Sequence 2931 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTTGAAAACTCTGATTCCCAGAGGGAGGGTAACA 

TAGAG CAAAG CCCCCTACTTACCCACAAAGAATATTCGGTGTGTGGCAAAAAGGGGAAAC 

TTGTTATTT TAAGT CACTAATTNAAAAACCTAGCTCAATCTAATATACTAGCTCAATCTA 

ATAC ACTM TTTTGTTTTTAAATTAGTGTAAACTAATTTAAACCTAGCTCAGTCTAATAC 

ACTMTTTTGTTTTTAAATGATAATACAGTAATGAATACCTAGAAGACAAAGGTTAAGGG 

AAAGGAAAAGAGAAAGAGGTGCTGAGAAAAAAAACAAGGGGAGTTTGAACTGAAAGTTAA 

AGAGCTCATTAAMTTTTGACAGATCATCCATCTTTTCATCTGAACTCCGTATCTATAAA 

TCCTGAT 

Sequence 2932 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACCTCCCCATCAGTGACATTAACATTACATATTAA 

TTCAACAGGACATCTCCTATATGCCAGGTAGTGTTCTAAGTGCTGAGTGAGTTATAACTG 

TAACAAAACATGCCTGCCACTTAAGAAACTTACAGGGTAATGAGTTAAAAATGAACACAT 

AAATAAGGTAACCTGNTGATAATGGGGAAATGCTNGGAGGAAAATAAATTGGGGAGGCNG 

GGCGGGGGGGT 
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Sequence 2933 

CCCTTTGGCCGCCCGGGCAGGTACTGAAACATCAAAACACCAGAATGAACATCAGGAGGG 

AAACATGAAAGTAGCCACTCCAAGTAAGGCTCCAGAACATACTCAAATGAAGGAACCAGG 

GCTrTACTGCGTGACCTAGATCAACAACAGAGCTGTTCTCCTTCTTTCAGCTAATCAGGA 

GCATTTAGTTGGGATTGGGAAAGAGGCAAAATATACATAGAGGTAGAAAATGAAGATTTA 

TATGGATMCTTCACAGCTGTTTTCCTGTGAACCACATTTCTAGCAATAAACTAATCCAA 

TTGGGAGGGAAAACAATATGTGAAGAA 

Sequence 2934 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTTGTGTTGTTTGAATGGTATTTTGAAAGCAA 

TTGCATAGTTACTATTGATTCCTCAAAATGCATAATGGGGATGCTTCTGACCCGACTTGC 

CTTTTAGCAAGTTGAAGGTAGGTATGCACCGACAGGGCTCTGACTTCACCAGMCTAATA 

AGTTAGATTGCAATAGTAGGAGACAGATATAAATAATGAAGGAAGCTAGAGTTATGACGG 

CTTTCTGGAAAAATGTTGGGAATTGGAAAGAAAATGTGGAAAGAGAGTTGAGTGGAAGAA 

AGACTAATAGAGTAGGAGTATTAGTTTTATGAGAATGTGAGTAAATCTAATATTGGATAA 

ATGAATCTMGGCTACTMTACTACATTTTTGCMCTTACATTTTTGAGTATTTGGGTAG 

TAAMTCACTCCGATAAAA ACTTTTAG AGTGGTTCACCTNTCAAGTCACATAATTTTGTG 

TTTTATCNACATATACTTGGTTTTTTTAGTCCAAMTANTGGTTNGGANTTTCTTGGNTA 

CNCCTNACTTTGGAAANACANTAAAACTAGCCATTTAAAAATTAATTCCAATTAATTTGC 

ATGTTAI 1 1 1 1 I I I 1 1 I I AAAGCATTNTCCTNGGGGGATNTATNGNCTTTGCAAAATTT 

Sequence 2935 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACGCGGGGCAAGCAGGTGTTCCATGAGCTGAGCCA 

GCAGACCCATGGCATCACCCGGCTGGGCCCCTACTCTCTGGACAAAGACAGCCTCTACCT 

TAACGGATGGACTCCGTGTTGGTCACTGTCAAGGCATTGTTCTCCTCCAATTTGGACCCC 

AGTCTGGTGGAGCAAGTCTTTCTAGATAAGACCCTGAATGCCTCATTCCATTGGCTGGGC 

TCCACCTACCAG7TGGTGGACATCCATGTGACAGAAATGGAGTCATCAGTTTATCAACCA 

ACAAGCAGCTCCAGCACCCAGCACTTCTACXJTGAATTTCACCATCACCAAC 

Sequence 2936 

^CTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTTTCCCAGGCTATTAGTATTATCTAATGAGT 

GGCTTAAAGATACCAGAAACACTGACTGAGGTCTCCACCTGCTTCTGGCTGAATGAATGG 

GAGC TTCTA GCCATTGAATAAGAGGCAGTAGCCAATGTTTCTTATTCTGAATGGTCCAGG 

TTGACTTTTATAAGAGAAACACTCANCCTTTTAATTGCTGAANGTCTGGCCCATAGACTA 

AGATTGCACATTCTTAGTCTAGGTTCACTTGAACTAGACTGCACCCACTGACGATATATT 

CAGTTCAGGTGTTAACTCACTTGGATAAGCATNTGGCCTGTCCT 

Sequence 2937 

CCCTTAGCGTGGTCGCNGCCGAGGTACTAAANACTAACATTTATTGAGCACTNACTAGAT 

NCCATAAACTGANATTGNClNnTGATCTNTGATTMTTAATCTCACAATCCTTGCTTTTCT 

GAAGTATNTNATTCAATCCTTTGAATGTCCCTMTGCACAGATAAGGAAATAGGCTGCTC 

TNCANATAAGGAATACANATCCTTGTGGATTCAACCCAGATCTGACTTGAGGCTAAACTC 

CTAACCA 

Sequence 2938 

CCCTTTGCCGCCCGGGCAGGTACGTTTGTTTATCAAGCTAGAAAATTCAGATAATAAAGT 

CAGCATCTGGATGAGGTMCACATTTTTTCTGCCATTCCTAACTTCCTCTCCTGGTATTC 

MGTCATAGATACCGGCCTTTATCCCCAMGAGTCMTTCTATTGTTCTTTCTTTCATAT 

AGATGAGAGTCAGAGAAACAAAGTAAGGTTTGGGAGAAATGGACATGGTATAGTTTTAGC 

TAAACATTCTMTATACAAAAAAAAATTTAAGTTGTTTTGAAACAAATAACACCCAAAGT 

CTACACATTTATAGTAATAAATAATTATCCAGCTAATTCAGATAAAAATTTGTTTCTAAC 

TGGGAAGGCCAGAAGTCTGTATTTCTACAGACAATTTAAAATCGAGCCTGGAAGCAAATA 

TCCAGATMTTTGGATCCCCTTCCTCCAGTTTACCCAAANGAACAAGTTGTTTCAAGGTA 

GGGCACAGTTATACCATGTTTGGATCCACATGGATGAAAATTTACTACT 
Sequence 2939 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACCCAGAGGACCAGATGATTGATGGGTTCTACC 
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ACGAGCATCTAATAGCGACTGCTGCAGAACTGGTGTGGAAAAGGTTTCTATTTTATAAAA 

GAMGTATCCAGMGGCTAMGGCAGTTGTGGAATTTATTTCTTCCCAGTGCTCTGATTG 

TCAAAATTTGAATAAAGCTCAGTGAAAGGAGGACAGTAATTAATGACTTGATAGCCAAAC 

ATCGTAATGATGATTTAGTGATATACTAGACTGGATGAAAGAGAGGTCACTGTCTTTTCA 

CTATGGATTCATCATAAACAGTATCATT 

Sequence 2940 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACCAACTCATTATAAGCAGATCACAGTCATATAGT 

GAGAGAGAAGGAAAAGAAAAACCTATGTAGATCTAGAGGAATTACCTAAGAATTCCTAAT 

TACATAGGATTAAGCTCTGGGCTAACATCAMTTTTAAGTAATTACTAAAATAATTTCTT 

TTCTTTCI 1 1 1 1 1 1 1 1 IGAGACAGAGTCTCATTTTGTCACCAAGGCTAGAGTGTAGTGGC 

TTGATCTCAGCTCACTGCAACCTCCACCTCCCGGGTNCAGGTGATTCTCCTGTCTCCAAG 

TAGCTGGGATTACAGGCATGCACCACCACCTCCAGCTCCTTTTTTTATTTTTAGGT 

Sequence 2941 

CCCTTTAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACAGTTCTGCTCAGAATGCCCTATCTCCTNANTAA 

ANNNNAANGNNGGAGANANGNCCTATTTTGGGAGAACTMTTTTGCAATTCCTGCCAATT 

TTTATGCATTTTGCCCTTGTTTCCATAATTCAGCACCTCCATCATCTCTTCATCACCTCC 

ATCMGATACTTT CACTTC CTTTTAAAAGCAAAGATCTCTATTTAATGTAATGCTTCTCA 

GTTTATTATTTACATTTTTA7TTTTTCACCATGCTATCATTTTTACTGGGATTGTCACTG 

CTTTGGTTAATGCTCTGGTTACAAAGTGGCATTGCTGTGGGGCAGTCAGCTGTAACCC 

Sequence 2942 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACAAGGTGATACATTCTAGCCTTCTACAAAGTGCA 

CTTAGACCANGATATTCTTTCATGATGGCAGACAAATGAGGAGTTTCTTTTCATTATCTA 

ATGAAAAMGAGTTGGTCTATATTTTCTCAGTGTATTCCTATAGGGAAGAGAGTCTTATT 

GTTGATAACCTTTCAGACAAGTAAGATGCTTCTGCATCCTATGAGGTATTCCCAAAGCCC 

CTCTTTAATCTCCACCATTGTGCATAATTTTGTGATAATGAAGCAGTTATTTTCTTCTCT 

TGATAGACATTTTATGAAGGCAGAGACTATGCCACTCTTGCTTACAGTTGTAGCTCCAGC 

ATCTAACATGGTGGCTTAACACATAGAAGATGCTCAGTAATTACTTGTTAAATGAATGGG 

ATGGGTGGGTGGATATGCCCTAATATGATGCAGCTTGATTATGCTNGAANTCTGGCTGGA 

TTAAGACATCATTCCAAGAAGTAAATACCAGTANTCTTTAAACTGTTGCCCTGTATCTTA 

CACACCTGAAAGAGACATCTTTCCAAGGGTGATNAAAAAAAAAGGTCATACCCTTTGAAA 

AA 

Sequence 2943 

CCCTTAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACtTAGATTTGCTTAGATACCTGTAAAAGTGGGATT 

GGTATGGGATAAMCGTTCTTGTGCTGCTTGCAAMGTCTTTGGAATATTCTTTGGGATA 

TTTTGGTGCTTAGGMGTGCTTTTCAGGTTATATTMTATATGC^AGTCTTCATGCTTT 

CMGTCCTGTGGGACGTTMTGTTAGTCTTTTMGTTGAGTCCTTTTTGGTTATATTAAG 

AGGTAGTTCTTGATGTTTCAAAGGCCATCCAGAAATAGGAATGCCTGAACAGGAATTTCC 

AATTAAGTCGGTCAGAATCCTGAA 

Sequence 2944 

CCCTTGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGACACAAACTAACCTCTAATGTCAATATA 
CTGTGAAAAACACTGTGATACAGATATGTGGAGGGTAGTATGAGGACACAAAAAAGAGTG 
ACAGCTAACCCAACCAAGGTGGTCTGGAGAGGCTTCCTGGGAGACTGATTTAGACTTAAG 
TGTTATGGACTAAGTAAGAGCTACCTGAGTGAAGAAGGAGGGAAAGGAGACTCCATACAG 
MGAGCTGAGGAATGAGGAGTGTCCTAGGGTAGTCATGGTTTC CI I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 IA TGA 
Sequence 2945 

CCCTTNCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACCAGTGATTACCTGCCCCTCCTACCCTGGGCC 

TGCCCCATCCCCCACTTAAGAACTACAAACTAAACTACTGATGAAAACATTTATATATGT 

TGATACTGAAAGANTCCCTGTAGAGGAATAGCAACTGGATANGTAAGCNACTGCAGAAAA 

AMGGTGGGNAAMTTTGimAGGGCATATCCTTTANhrrTTAMCnGMCTTTCTTCCN 

ACNACCNAAATTATAGNACCCCAAGGNACCTTTGGCTTAACCTGCACNCTTAATGGTTNT 

NCAAMTTAAAAAAGNGGAAAACCAAGGTTNGGCATTMTTGGTTTTTACNAAAAAATTT 
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TTAAAAAAATTTGGGGGNATATGNAACCAACNANAATTGGTNANCTTAANATAACNNACC 

NAAATTNGNTTGGGNGGAAMTTCNCCNTNGAAAATTTrGGGGTAATACCCCTTTGGGGG 

AMCCCANNG MAAAA AAAAGGGGGAACCAACNTTTCNAACCAAAAAAAAAGNTTTGGGG 

GAAAAAANAACCTTTTGGGGNTTAAAAAAAATT 

Sequence 2946 

CCCTTTGAG CGGCC GCCC GGGCAGG TACTATCTTTTATTTAGATATGCTGAGATAATTAC 
AGATGAAATGTTTTTGGGGI 1 1 1 1 1 1 1 CTACATAATCTGTTGTAATAACTGGTGGGAGAA 
AGTGGGTG TATAA ACACATTGCTGCAATTAAGTGATGGAGACATGAGTGTTCATTGCACT 
ACMTTACATTTTATTGAAMTTTCCTCACTCAMTTTATGGAATAGGTATCTGTTAGAA 
ACTATTGATCATTCTCTCTAMTTTGAAAAAAGMGCTGTATTTGACTCTTATGTCCCAA 

TAAAACTTAAAAAATGCTGCCCGAGAATTGTTTGGTGTGAAAAAAAAGGAAACTACAAAG 
TCTTTT 

Sequence 2947 

CCCTTTCGAGCGGCCCGCCCGGGCAGGTACTACCCAAACCTAAATTTAGAAACAGGATTA 

GAAAMTATCATTCCrrATTCTTCTTGGCTATAAATTTACCCATCAAAGTTAAATTTAATT 

ATAC ATTCTTA ATAGTCTTGGATAGACAGGGCTTCACAGATAAATTGTAATTTAAGCAAG 

AATTAi 1 1 1 1 iCCTGTTTAACCCTAAACACAATAATGTGGTCTTTACTAGCTCATCTCAA 

TTGMTATCATGCCTTAGTATTTGGGCTTTATATAATTTAGTGTGTATATTAATTTCTGC 

TCCTGAGCTCTTATAAATGAAACTGCTGGGAGCTGTGCACAAGGCTTAAACTAAAGAAAC 

CTCTTAMGACAG TGTG GATATCACTGAMGTATTTTGGGGGAAMCTAAATTTTAATGT 

AAAAGAGAACAACTTTTAGAAAGAAGAGAACCATAAAAATAAAATGCAGCACTCCTTTGA 

CTTTGNCTAATTCCTTGNGTCTTTCTGGGTGGAATTCTGTAGTCAATGNGGTTTAAAAAT 

ACATCAGCACCCTTTGCTTCTNCCTATAATGGAAAAATTTAAATTTAAAACAAAA 

Sequence 2948 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCCGAGGTACTTGTTTTTGGCCACAGGAATCTTAAGTGACTT 

AATTAACAGGTGAGTGGCATTGCTCCTGAACAGAGCTACCTAGTTATAATCTGTGTTACC 

TTTGCnTTAAAATGTTCTCTTTACTCCATTTCCTTAGTTGATATGCTTGAGGCATCTTGT 

TGMTCCATCATTTATTCACCCACTCATTCATTTCACATGTATTTGCAGTTGCAAAGCAG 

GCAGTAGGAATAAAATTAGGATCAAAATAAGGTAGTAAGTAACGAAATTTGCTGAGTATG 

TTCTGAGAGAATAGCTGAATATACATTTCTAAATGGACGACAAATCCATTTGGAAGTCTT 

TCTCCTCCTGTTATTTTGGTAA 

Sequence 2949 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACCGTAAATGGAAATTATCCCGCAAATTACGGCAT 

CTCCAAATGTAGCGTGGAAACTAATATTGACATGTCAACACAGGATTAATACATAGTAAT 

CAAAGAGTGCTTAAAAATTCATTAAAAATGAAGTCCCACCTCTAAAAGTGAAATGTGCAA 

ATTAAAGTAGCAGTTAGATAATGTTTTGTCATTTAGGTAAAAATTACAAAAGAATCGGCC 

GGGCGCGGTGGCTCACGCCTGTAATCCCAGCACTCTGGGAGGCCGAGGCCGGCAGATCAC 

CTGANGTCANGAGTTCAAGACCAGCCTGGCCATGGTGAAACCCCGTCTCTACTAAATATA 

CCANGAAATTAGTTGGGGCCGTGGTG 

Sequence 2950 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGANGTACANCAAGATAAGTGACCTACTGAGGGACAGAGTT 

CAAAATAAAATAGGTTTCAGTCACTCAATGAAGTGCTTTGCTGGGAGATCTCGCCTGGTC 

CTGTGGTCCTTTAGTGAAATATGGGGAAACCAGCAGGGGACGTAGGTCAGATAGTTTATA 

ATGGTGAGTTATAGGTTGTATATTATAAGGAGCATTTCTCAGCACTGAAGAAATTTCACT 

AGATTCCAGCTCACCTTTCCAAACTATTAAAAGCAAAACGGGACTGTTTTTCAAAAATTG 

GAMGTAMCCTGGCTTCTTGTTAGAMTTTGGAAAATATTGAGAAGTTTTAGACCCAGT 

CCCTTTAACCTTAAGGAGCTCACATGCAATAAGATGGAAGGGCAGGGGAGATCANGACAG 

AAAAC TACCGA TATGG CCGTG AGAACATGGAAGCTTATATCAAGTGAATTCTTCTTTGAA 

TTTACC I 1 1 1 1 ATAMTCTTTTAAAAACAAATTTGACTTTAAAAAAGCCCCAATTTTAAA 

TCGGAAATGCTAATTAGCACCTTTAAAGTTAGATGAAACATATCAGTGGAATCAAAGCCT 

ACGCCTCAAATGGATGTATTTTAATGGTTT 
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Sequence 2951 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTNCAMCATTAAGTGTGTAATTCAATGAGTTTTGAC 
A MTAATGCA GTTTTGTAAAAACTTTGGTGAAATTGGAAAATAACCGCACCCCAGTCACC 

TT(3 1 GGCTACTACTAAATTGACTCTGATCACATGGAAGTGTAATAATTTTCTTT 

AGTGTGAATGCCCTGAGCCATGAGGTAACCCTGTTCTGAAGTGGTTTCCTTGCTTGTAAA 

TA AATAA TGTTGACATGTAAAGCAGGACCACCAAACTGTAAGTCTTGTAGTAATTTTAAT 

GTATTTTCCACTCTGGACAAAAAGATGTGTCTTTATTCCTGATAAATATTAATAGTTCTA 

GMGAGGACATTTTCCAAATTAAAGAATTAGGTATTTNTTCATAATTCCCGGGTAGTA 
Sequence 2952 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACAAATTTATTAAGCTCTAGGTTCATCAGATGACC 

AGGAAAACATAGACTATCANGACACANACAAAGCAGAACTGCAGAATTATAGAAAATTCA 

AGGTCTCATGGAGGAAAAGCAGTATCTACAATAAGAAAGAGACCCCAAACAGCACTCTAG 

ATTTCTTT AAGAGGGATTATATTTCCTCCTTCCTCCCATTCTCCCTTCATTTCTTCCTAC 

CTCCCTCTTTTCATCCTCTTCTCCTTTTATCTTTTCATCATTCCTTTCTTMGCATTTTA 

CTTAGTTACTACTATG 

Sequence 2953 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACAAGCCGTGTCTAAGGAGCTGGTTGGAGAGTTTT 

TGCAATTTGTTCAACTTGATAAAGAGGCCTCTGATCCTTTCAGCCTAAATGAATTACGAG 

ATGAATTATCAAGGAAACAGAAAGAAGAATTATGGCAAAGGCTGAAGAATTTATTGACAG 

ATGTGTTGTTAGAAAGCCCAGTGGATGGGTGGCAGGTAGTGGAAGCCCAGGGTGAAGACA 

ATATGGAAACCGAACATGGCTCAAAAATGAGAAAAAGCATAGAAATAATTTATGCAATTA 

CATCTGTGATTCTTGCTTCTGTGTCTGTAATAAATGAAAGTGAGAACTACGAAGCCCTAC 

TGGAATGTGTTATTATATTAAATGGTATTTTATATGCA 

Sequence 2954 

C fcCTTA GCGTGGTCGCGGCCGAGGTACAACGTGGGCAAGCATCTGTGCATATGAAATGCT 

GTTTTTCTAAMGATTTCTCACATTGGCAMCTGAGAGATTTTCTTCTGGAACACAGGAA 

AGATTATATTAATGCTNATAGCCATACCATGTCTGAATATGGGAGGATGACAGACACNGA 

ACGAGACCAGATAGACCAGGATGCCCAGATATTCATGAGGACCTGTTCAGAAGCAAAGGG 
Sequence 2955 

CCCTTGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTCCGGGCAGGTACACTGCATAAAGCCAGAGTTAAAA 

CTTCACTGCCAGCCTCTGAACAGAAGGCTGTTCTATCCACACTATCACAAGACCTGGTGG 

AGTTGAGGCAACTGCTGAATTACCATACAGGGAAGAATGAATTCAAGAAAATTCCCATGC 

AAGATAGGCTCTTAAAAAATAAATTTACACAAGAAAATCAGCACTGTAAAGGTAATTGAT 

AAGCCCAATAGAAGGGAAACCTATACAAAGAAATAGAAATAACTAAGCAATCTGAAATGG 

ACTTTAAATAATGATGTTTACAATTCTCTMGAGGAAAAGGAGCATTAGCATCAGTGAAA 

CAAMGTAGGGCTATAGAAAAAACMTACTTATGAAAAAMCCMTTGGAAATTTTTAGA 

TGGAAAAGCGCGAAGTAAAAA ATTCAA CCCCATGGTCTAAAAGAATAAAACTGCACCCAG 

CTGGAANGGGAAMTTANTTAATTTTTACGAAGAAACCAATTAAATCTTACCAGAATGTA 

MGGAG ATMA GATNTmAMTAMTCNGGAGTTTAGGAGATNTMACTTTTTTCCATA 

TGGAGTmTTTAAATATCCATATGGTTATTATGTATTCCATATATATCCCNAAAGGGGAA 

AGGG 

Sequence 2956 

CCCnAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACAAACTATTCTCmCCTATTGCATTTTCCCTTG 

AGAACATGAACTGACAAGGAACAAGGTGAAGGAGTTTGACTGGACTTTAGGGATAATATA 

ACTCCCTTAAAAGAAGTGTTAAAATGAAGGAGAGATTTTACAAATGGCAAGTAGCATAAA 

AAATGGGMTTGTAMGAATTAGTATAGATGATTTTTGACTGGGGAAACTTAAACACTAA 

TTACTTTCAGAAAGMTTTGAGATGATTTTCTTTAGTAGGGGTGATAGTGGTAAGGCCCT 

TCTATGMGT ATGTG ATGGATTGGACTACTTCTGAGAGCCCTTTCTTCTCTTAAAATCTT 

ACGGTAAMGTTTTTGMGAATCATATTTCMGMCTTTTTTCTTCTTCCACATTAGCCA 

TCTTCAGATAATAAGAAACCAGATACCTA 

Sequence 2957 
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CCCTTTCGAGCG GCCG CCCGGGCAGGTACGCGGGGATGGCTGGATTTTTTTCTTTTACTT 

TMGMGT CTGT CTTTTMCTGACTACATTATTTATATGAAATAGAATTCTAGTATATTT 

TGACTCAGTTTTCC CMC TTATTTCGTATTTTCTTTTTACTGCATCCACTTTTTAACTGG 

CATCMCCCCCTTCTTTTGGGTTGGTTGTGTTTTACGCACCTCCTCCTCTTTTCCTCACT 

CCACTGGTTTGCMGTTATACA7TTGATTTCTTTTCTTTCAGTGCCATGCTCTGATAAAA 

TAAAGGACATTTATTACAGAAAA 

Sequence 2958 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACACAAGTCACGATTATACAGTTTAATGAGTAAAC 

ACTGATCACACCCATATAAACCACTGCCAGGCCAATAAGTAAAATCTTACAAGCAACCCC 

AAAAAAACTCTAGGCCTCTACCTTTAGMTGCGTTTGCAGTATTTAGGACTATTGTAGTT 

CCAAAATTACTAAMGTMTGMTCATTAATGTATGTGTATTACATGTTAGAAATTTTAT 

TTAI I 1 1 1 IGAMGCATGCATGTTTATCATTCTTAATATACTTTCTCCTGTTTAATCTCT 

TATAAACCTTAAACTGTAGTGACTN7TAGGAGAGTGAAATTCATGAATATAAAGGTAGTC 

CATAAMCCGTGATTTGTAGATTTTAAATCTGAAAAACATTCTCATATGCACCATAAATT 

TTGTCACTGTTCTATTTGATTTGCNTATCTCTACAGGTG^TGAATTTGTTTNNTrTTGAA 

GAGGATGGGGGAAGCNTTTNCCATTTTAAACAGGGATAAAAACTGAGGGAAANTGA 

Sequence 2959 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACAAATTTATTAAGCTCTAGGTTCATCAGATGACC 

AGGAAAACATAGACTATCAGGACACAGACAAAGCAGAACTGCAGAATTATAGAAAATTCA 

AGGTCTCATGGAGGAAAAGCAGTATCTACAATAAGAAAGAGACCCCAAACAGCACTCTAG 

ATTTCTT TAAGA GGGATTATATTTCCTCCTTCCTCCCATTCTCCCTTCATTTCTTCCTAC 

CTCCCTCTTTTCATCCTCTTCTCCTTTTATC^ 

CTTAGTTACTACTATGTT 

Sequence 2960 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACAAAATTGCTTGAGTCTGAAGAACCTGCTANGGA 

GCATATACATCTTCAATTAACCTACAACTGGTCTTCAGTAAAACCTCTGTCCCTGNCACA 

CTGAATNTGGTGTAAGTCATTTTTAAMCTTCTGGCCAAAACCCAACCATAATATGCTTT 

CTTGTAAGCCANCTTCATATACCTAAAGAAAACATGTGAAAGGCCGGGCACCX3ATGGCTC 

ACTCCTGTAATCCCAGCACTTTGGGAAGACGAGGGGG 

Sequence 2961 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACCCACTGATGTCGTCATGGTGGCAAGTCAGTGTT 

GGCCCTGTCCTAACCACAGGGAAGGGGTTCTCTACAGAAAAGTAGAGTTTAGATCTGAGA 

AGGTA GTTGA GMTGAGTGCCGTATAGTGMTMTAGTAGATTTTTACCCCATTTTACCC 

CTTTGTCTTTGGTTGTATATATATTCACATACCATTCTAATTATACATATAGTTTCAAAA 

ATGCCTCTGCTTCTCCAMCACAACTATACTTTATATATATTTTCAAAAACAGTTCTACC 

TCCTTCTTCCAAAGATAAATATCTGTGTTTTGTGTCCTCCATGGCCACCCCTAAGAGAGG 

TGCAAGGAGGATTTCATTCCTGGGAATTACCTACTTTAATAGCCT 

Sequence 2962 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTA C 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I II I I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 G GAGATGGA 

GTCTCCCTCTATCGCCCAGGCTGGAGTGCAGTAGCACAGTCTCGGCTGCCAGGCCTCCCC 

AATCTCTTCTTCTCACAGGGCAGGGCTGAACAGTATCTCCTCCTGGCTGCATCCGAGCCC 

ANAAGTCAAAACCTAAGGGGTCCCTGCTTGGCTGGGACAGAGGCCGCANACCTAGGTCCA 

GCTNTGACTCGACAGNGGCACATCCCTGTGAAGTAGGGCTTGGGGGCTTCCCATGAACAG 

CTTTCANA GTGA GTGCAGTAGAGTGGGGCTGGAGGACAGTTTTGACAGATCTTGAGCAGG 

TGC7TGAATTTTAACCCAACATCCACCCTTACCCATGACCCAGGTGACATTTCAGAGGAG 

GGTTCACCTGCCCTGCAAAGTAAGAGCTGCAAAATCA 

Sequence 2963 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACCAATGAGGAAGAGAGTTTTGTAAAAGCAAGCAG 
GCTGGCTGTCATTAAAAGTTATCTTAAATAACTTGTCGCAGCCCACTCCCACCAGTCCTG 
AAAATAGTTCATTCAAGTGGTAAAACAAGACAAGGCAGAGGACGATGTCTCTAACTTCCC 
TGATGTGAGATCTAAAGCCCCATTCCTAACTCTTGGTTTTAGAATTGAGGAAAGTGGAAT 
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MATGCATTTGGAAAGGATCTGTTNTCTTCCCAGGTTTCCTGCCTGGGTTGAAAATAAAG 

GGTTCAGGGGATGGAAACAACTTTGAGGAACATAAAGAGGTATTGGGGGTTCATCAATTC 

ATCT TTGTTTCAAGATGGGTCCCCCCCACCCTCCNCAATGCAAGTTAATTAGGGAGATAA 

TTTTAGCCTACCTTTGGGMTTNATNT^AAANATAAAGTTATCTTTTTTTMNGCTTTG 

TCA CTTTM TTGNCCNCCCCTGNATTTGATMNGAAAAGTAGTTTTTTTCTTATTTGACC 

NCTimTTNGANTGNCTATTNGGMNNCNTmATmGGGNACnTrTTTGGGGGGTGGG 

AAAGGAAAGTTAAATT 

Sequence 2964 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACAAAGAAGCTGAGTGATTTGTTGAGGTCCCAGTG 

GAGTGTCAGACCTAAACTTCCAGTTTCCCAATTACTTAAATAAGGTTCTTCTCATCAGAC 

CCTCTTTCCTCATCTCTCTACTAAAAAACTACAGTGAATAACTTCCACTGTCATCAAATA 

GAMCTTTCTGTGCTGGTTTCCCCTACCCCACCTTTCTGTGCTTGATAACAGAAGCTGTT 

GGGAGCCCCACCTTCAGTCTTATTTGTCCTTCCTTGCNGG I I 1 1 I CTTTG 

Sequence 2965 

CCCTTGGCCGCCCGGGCAGGTACAATAATGGGATTGTGGTTATAAGGGAGAATGCCTCTA 

TTCTTCAGAGAGGCACACAGATTTACTTGCTTTTAAATGGTCTAGCAAAAATAAAAACAA 

ATCCAC TCATA AAACTAATATGACAAAGTAGATGGTTCTATAGGTGTTCAATGCATCATC 

CTTTCMTTTTCTAMTATTTGAMTTTTCTTAATAAAAAGATAGGGAAACAAAGGTGGC 

TTGGAGGAAACAAAAACAAAAACAAAACAAGAAGATCCAGTCTAATGGAAAGATGCAATG 

GACTCAGGGATCCTGCAGCCAAAG 

Sequence 2966 

C CCTTA GCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTGTTGTTCCAGACTGTATGATTGAAATAGCTGT 

TATTTTCCCAGTTTCTGTAGATCACATATAGGAAGTTCTGCATAATCATAGTGATGAAAA 

CTCATGTT TAAA AAATCCATATATAATTAGCGTGATACAACACAGCATCTTAACACTGAG 

GCTTTMGTTTTMTMTTCTGTTATTCTCAGTAACACTGAAAGTTGCCTGTGCTCTTTC 

TGTCACACMTTGATTCCAATGTATTTTAAAATGTGTTTTTCTGAGTCATTTGTTGCCTT 

GTTACI I 1 1 1 AAA 

Sequence 2967 

GGNACTTAGCTGGGMTCTGCATCTTTAGAGNTCAAMCTGTGCAGTTTTTCCTCTGATT 

AGGTATTATNATGTTGAACTCCAAAGGGTCATTTACATTCCTTTATAACACTGGAGCTCT 

GGTG TATCG AATTGNGTTATGAGATAAGCCACTNGCAGGGACTTGAACATTCCATTTTCT 

TTAGATTTTGTNGTATCAGCATGTGAATATGCTGAATACAACTTGTATCCTAAAGCATAC 

AANCTATAACATTrrCACGTTGGACTCAAATTTC 

Sequence 2968 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACCTGGAAGGCCCCACTGTTACTTCTTCATACAGG 

CAAAAGCTAATCAACTATTTCACCTTGCAGCTAAGTCAGGACAGAGTGACTTGGAGAAGT 

GCAGATGAACTCCCGTGGCTTTTTCAGCAGCAGGGAAGTAAACAGAAGCTGCATGATTGC 

CTTCrTMTCTCTTTGTGTCTCAAMCCTTTATAAAAGGGGACACTTTGCTGAGTTGCTG 

AGTTATTGGCAGTTTGTTGGCAAAGACAAAAGTGCAATGGCAACAGAATACTTCGATTCA 

TTGAAGCAGTATGAGAAAAACTGCGAAGGCGAGGACAACATGAGTTGCTTAGCTGATCTT 

TATGAAACCTTGGGGCGATTTCTCAAGGATCTAGGCCTTCTCAGTCAGGTAAGCTCAGCA 

GATCMTGGCAAGCCAGAGACAGGTGGGATTTTTGTGTTCACTCTTCTCTTTTTCCAAGA 

TGTTMTGTGGTTTTCATTTGTTGTGCTATAATCCTTAATATTTAATCAGATGACAGATC 

TTGCAGCATTTCACTCACTTTAACfGGCCTTTCACCCCTTT 

Sequence 2969 

CCCTTCGACGGCCGCCGGGCAGGTACTTGAGTCTCTTAACTCTGTAAAATCAAAACCTAA 

AGAAAACAAAMGATTATCCCTTGCATTCGMTACTGTTTAGTCAGTGTATATCAATTTT 

TTTTTACTGTATCACTGCATTCAGAGGTATCAMTTTTGCTTGCAGCGCTGTAAAAGTTT 

ACCAGTCAGATTTGTCGGCCCGGCATGGTGGCTCACACCTGTAATCCCAGCACTTTGAGA 

GGCCAAGGCGGGAGGATTGCTTGAGGCTGAAAGTTTGAGACCAGCCTGGGCGACATGATG 

AAACTCCATCTCTACTAAAAACACAAA^ATTGGCCAGGCTTGGTGCCATGCACCCGTGGT 



WO 01/070979 



PCT/US01/09126 



TABLE 1A 

17/599 

CTCAGCTACTTGGGAGGTTGAGTGGGGAGGATCGTTTGAGCCCAGGAGATTGAGGCTTCA 
GTGAG 

Sequence 2970 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTTGTGTTGTTTGAATGGTATTTTGAAAGCAA 

TTGCATAGTTACTATTGATTCCTCAAAATGCATAATGGGGATGCTTCTGACCGACTTGCC 

TTTTAGCAAGTTGAAGGTAGGTATGCACGACAGGGCTCTGACTTCACCAGAACTAATAAG 

TTAGATTGCAATAGTAGGAGACAGATATAAATAATGAAGGAAGCTAGAGTTATGACGGCT 

TTCTGGAAAAATGTTGGAATTGAAAGAAAATGTGGAAAGAGAGTTGAGTGGAAGAAAGAC 

TAATAGAGTAGGAGTATTAGTTTTATGAGAATGTGAGTAAATCTAATATTGGATAAATGA 

ATCTMGGCTACTMt ACTA CATTTTTGCMCTTACATTTTTGAGTATTTGGGTAGTAAA 

TCACTCCGATAAA AACTTT TAGAGTGGTTCACCTCTCAGTCACATATTTTGTGGTTTTAT 

CTACATATACTTGGTTTTTAAGTCCAAAAATATTGGTTGGATTTCTGGTATACCCTACNT 

TTGT AAAAAG CATAA ACTAGCATTTAAAATTAATCNAATTAATTGCATGTT AI I 1 1 1 1 1 1 

TTTrAMGCCATTTTCCTGGNGATATATGGCTTTTGNAATTTTA 

Sequence 2971 

CCCTTAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGTGTCTGTGGTCCCGACTACTGGGGAGGCCAAGG 

TGGGAGAATTGCTTACGACCAGGAGTTTGAGTCCAGCCTGGGCAACATAGCAACACCCCA 

TATCT TATTT AAAAAAAAGCACTCTATGTTTGTTTTGGGCCTCTTTGAGAACATTTACTA 

TGAMTTTTATTTATCTTTGTTTCCTTTCAGTTCTTCTTTTGTTTATTGTGATTATCTT^ 

CATATAACAATGTGCT TAAAT AGCTGGTGGTTCTTGATAGGTCACTCAACAAGTGAGCAA 

ACTGAT GGAT CCTGTGTTTTGTGAGCAGTGT7TATTGGCTGTGATAGAGGGTGGGGACCT 

AGATGCTTTTAGGGGATCCTCCTGTTATCCATTTCTG 

Sequence 2972 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTGGAAGAATGAGATAATTTATTTGGCAAAAT 

TCATATGTATATGTTATGCCAAACACTTGGCTAATATCTGGATGAGATGGGCAATTTACA 

GACTATGTAATCAACTAGGGTTCTATCTGTAGTTGTGTTATGAGAAACAATGGTTCATTA 

ATTCACGGAAATGTGAATTAAAAATGTCATTAAGCGAAAGACTCTGTTAGCTTGAATTCC 

TATTGGGATATGCMGACACATAACATTTATGCATATTTGTGATGTTCTAATCCATTTTT 

AGGGAATAGGATATTATATAAAGCACCCTAGTTTAAACAAATACATGATTACGGTTGTCA 

ATAGAGATAGATATAAATAGTGACCTGTGTAATTATTTTGCTAATGCTGAA A I I I 1 1 1 1 1 

CAGACAAGTGGATCCAAAATCTACCAATGATCTTGCATTACATTAAGGGGAAAAGTATCT 

CCTTAATGGGGAATCTTTAC I 1 1 I I I I 1 1 I CCAAATTGTGCCTATCACATGATCTTATGG 

ATAGATAATGGTTGGTATTCCTGGTGGATTCTTATGNGCAAAAAAAAGAGAACTTGATAC 

ATTGGTTAGTTACATTGCTCTCTTTCTGNGCATCAAGCTTCAACTATCAAGATTTCTAAG 

TGGCAAAAAAGTTTGGGGGCTGNGTTATAGAAGTGGAATAAAAT^^TACTGNACATCATT 

CTTTTAATTAAAATCCCN 

Sequence 2973 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACAACAGCTTCCTAACTGGTGTCTCCCTTCCTC 

TNAGCCNTGCTGTGCATCATTCTCGCACCCTGCAGAGAGTTATGTCTTCACAATGCAATT 

TTGGTGTTACCCCTTAACTTAAAMCTTCCAGTGCACTTAGGACAAAATCCAATATTCTT 

AAGCCCCCAAAGACTCTTCATGATCTGACCCTATCTTGCTTTCAACATTCATCCCCTCCA 

ATGTTCTCTCTCAGGTTCTAAGCTTTCCACAAATTGCTACATCTGCAAAGATTACTGCCC 

CCAGCCTTACTCCATCTTCTTTACCTAAATCAATCTACTCAGTTTTCAATTCATTCTTGG 

ATTAAACTTCAAGTTCTTTAGGGGAAGCCCTTT 

Sequence 2974 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTGATCATTCAATGAGAGAATATGTCAAAAAA 

TAGTrGGTGCATAGTAGATGCTCAAGAAATGTCAAATTCTCCTGCCTTTTCACTTAGATT 

CTTAAAAGTATGAATGGTTTCATATCCTCATTGACAAAGTATTTCTCTGAAAAATTCTAA 

GAATAAAAAATCCTACATCTCTGAATAATTACATTCATGACTCAGGGTGAATTAAAGCTT 

CACTTTGCCTGGAAAGACGCAAAAGAAACTTGAAGACAAAACAAGAAGCAGATCACAAAG 

ACATAAAGTATAGTG 
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Sequence 2975 

C CCTT AGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACACACTTCTGTAACTTAATATGTCATTTGGATAC 

CTTTTCTCAAGAAGACTCAAATAMTMTTTTATTATGCCTTAAATATTACCAAGTCAGA 

ATACTCACAGATGGATAC TCTG TCCAAATGAGTATTTGTGATTGCGCATTTACACACACA 

TATAATTTGTCATTGGTMTTT TGTTG CAGAAATTATTGTGAGAAAATAAATTTTAAAAG 

AAMTACGATTCTATGMTACATTTTATATTTTACCnTTTTCTGGCACATACTGTTGCAT 

CAAACTGATTAATTAATGTAATTATGTTAAACTTCTCCAGTTAAAAAAGAGAATATACAC 

TGCAAAGCTGAATGTGTATACTACTTGTTGAA 

Sequence 2976 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTTAAAGAGCTCGTGGTGTGTGCCAGGAGTGTGT 

TTTCCATGCA TTCTT CCTGAGMGTAGGTTTGATTATACAGTATCTATTTTACAGATAAA 

GGTTGAGGTCTTTTCTTTCTAAGGTGTTATTAGACAGCTATAGACATGGACACCAAAACT 

NGNCGAGCCTNCGGCATTGTAAAGGCTTGGCTTACCTTCCATCACCCTCAGCAGTTCTGC 

TGGAAGGGAAAMTGGAAACAGGGCCCTTMTTTTTTCTCATTATTGGATTAATTGGAAG 

CACTAGGCATGGTNTGCTT 

Sequence 2977 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACATTTAAAAGGTGATGCTAATACTTTAAAATG 

TTTAAGATATAGATTTAAAAAGCATTGTAAATTGTATACTGCAGTGTCGTCTACATGGCA 

TTGGACAGGACATAAT GTAAA ACATAAAAGTGCAATTGTTACACTTACATATGATAGTGA 

ATGGCMCGTGACCMTTTTTGTCTCAAGTTAAAATACCAAAAACTATTACAGTGTCTAC 

TGGATTTAT GTCT ATATGACAAATCTTGATACTGCATCCACAACATTACTGGCGTGCTTT 

TTGCTTTGCTTTTGTGTGCTTTTGTGTGTCTGCCTATTMTACGTCCGCTACTTTTGTCT 

GTGTCTACATACACATCATTAATACTATTGGTATTACTATTGTGGATAACAGCAGCCTCT 

GCGTTTAGGTGTTTTATTGGATATATTGGATTTGNTTATATACCATTATTTT 

Sequence 2978 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACATAACACATTTATGTGTCTATGTGTATATACTA 

TTTATGTAAACATATAATATATGCAAAACATATATGCATATACACATACCGATATATGCA 

AATCTGTATA TAGA AAAACTTAGTTTACTCAAGATTATTAAAATTGATCCTGGGAACAAA 

ACAATACACCTTTTCTAGGCATTTATCCCTACTATAGAGACAGAGAAAGAAAGATTGTGA 

GAGGGAGACACACACATTCAGATGAGCCTTCAGGGAATTGTATGAACTTTTGAACCAGAG 

ATGGAGAAGCCAGAGCCCAGCCtGTTCCCACTTTMTAMCATTTTTTTCTTCAATTAAT 

TAAGGTTTGGGAAAGAAAAAAAAACCCCCAGAAGAGAAAGTAATTTAACATGCCATGCAT 

ACTTTACAGATGGATCCTCCNTCNGATGCCTATTAAATCTATGCATGATTGCNCTGGAAA 

AAATTAATTGCATTTGGTTCTCACTATTGGGAAAATAGGGTGCCAACAGCTCAAAAATAA 

AAANGGAAAATGAAACCANGGTGGNTGNTGGTGGTTTA 

Sequence 2979 

ACGCGGGCTCCMTTTAATTCTTTTAGTTGAATGAGCTTCTTTCTCGCTTGTTACAGACT 

CACTTAGGGCTCATTCCTCCCTGCCTTAGTCCCAGTATGGTCTCAGTAATGACATGCAGT 

ATGGGGACTTTGGACTCCTGTTTGAACAAACCAGCTTTGAGATGATAAAAATTTGAATAT 

GMTTGAGTTCTTGMGATMGAMTTGTTMTTTTGTCAGGTTTGTTAATGGCATGGTA 

GTTACTCT AAAAACAAATTTCTGGGCGAGTGTAGTGGCTCATGCCTGCAATCCTAGTACC 

TCGGCCGCGACCACCGCTAAGGGCGAATTCC 

Sequence 2980 

CCCGCGTCCGCTTTCTTATTTGGAAAGAAAACAACACTCACCACGGCATTCACAATGCTG 

GGGACCTTATGAATGGGAATGGAGAGGCTGCACTAATGTAAGTGGGGTCAACATCCCTGC 

TGGAGGGC AGAT GCAAGTGGGGTCAACATCCCTGCTGGAGGGCAGATGCAATTTTGGCAA 

ACTAATGACTTTTGGMGCCATTTTCTAGACTGCATTTTTCTCTTCTTTCTTAGAATGCT 

TTTCTCAAGGGGAAAAAGAAAGCAGAGGTGTAAATGGTATCTGGCCGTTCGAAGAGCCCG 

TCTGGGAGACTCTCTGCTGACCACAGCACTGTCTCTCCCCAGGGCCCAGTCCCACAGTGT 

CACTGAGTCCAGAGTCGGGACTCCAACAAGCCCTCCGCATTCCAGCATGACTGTGGTAAA 

MCAAAAAAMTCTATTTTATTCTAGTCCATCACATTTTCTATATTTGCTAAAGAAATCT 
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CNATCACTCCATAAATGATCGGTTAAAATNAAAAATATAGGCTGGGTACAGCAGC7TATG 

CCCTGTAATCCCATGCTTTGGGACACTGAGGCTGGAAGATCACTTTGAGGCCANGAGTTC 

NAGACCAGCCTGGGCAACATAAAAAAGACCCATNTTTTCCAAAATTAAAAATAATTNGCT 

GGGGGGAGCCTAATTCCACTACTTGGGAAGCTGAAGGCTGGAGGATTGCTTGACCCTGGG 

AGTGAGANGCTACANTGAGCTTTTATTGCCCCACTGCNCTTCANCTTTGGCCAACAAAAT 

GANAACCCTNTCCGTAAAAAATCNNCNCNNMrCAAAAANTTTTAAAAAAAAAAAAAAAA 

Sequence 2981 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACAATAATCGTTTTTGGAATGATGGAGTAAATGGT 

GGATTTCATGCCTCAACTTGAATACACTCTCTGGTGGCTGAAACCGAGGAAGAATGTTGC 

TCCAMATATTMCGGGTGATAACTTGCTTTTCTATTTTAAAATAGAAAAATTAATTCTC 

CCATTCTC TTGCATG GAMGAACCACTCAMCGGAMTTATTTTGTATTTAGTCACTATT 

TAGT TATTA I I I 1 1 ICCAAAATTAAGGCTCATGCTCAGAAGCTATTTTTCTTAATATGTT 

TGAGTTTTTAAAAATTGGAAAAAATATCTCTTCCACCAAGAATTTGGCAAAAGAAAGCTA 

GAATTAAACACCGCAATAATAAATTTCACAACACTATGAAAAG 

Sequence 2982 

CCCTTAGCG TGGTCG CGGCCGAGGTACACTNACAGCCCTGTCCTGAGCCTGTGTTAAAGC 

CGGCACTCTATTTTTCTGGTGTCATGTCAGCTGCTCACATGTCTGTCCCTCACTCCATGC 

CCCACATCCCCTTGTTCCAGGGTCCGGCTCGCAGTCAGCACTTTTACCATGGGAATGCAT 

GCCTTAGTTTAGCCCACCTTCCCTGGGAAAAAGANCTGGATATACACACAACATACCCAT 

GTCTCMTTGTCTGGTATGCAAGTGATATGACATATTTGTGTTAATAAATTTGNGNCTTA 

TATGCATTTGTGTGCAGGCAGTCACTCAAACTGGGACACTnTGATCTAAATAAATACTA 

AGGNGGATCCTTGGACAATTGGCAAAGCCAGGACTGTCAGATAAATGGTCCCCTTGG 

Sequence 2983 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTAAAAACTAGTAATGCAAAGGCAGCAATGTTAG 

CAAMTTTAAAGAGTTATACCGGGGTGAGTTTTACAGAATTAGTAAGACCATTTAAAAGT 

AATAAATCAACGTGTTGCGATTGGTGTATTGCTGCATTTGGACTTACACCCAGTATAGCT 

GACAGTATAAAAACACTATTACAACAATATTGTTTATATTTACACATTCAAAGTTTAGCA 

TGTTCATGGGGAATGGTTGTGTTACTATTAGTAAGATATAAATGTGGAAAAAATAGAGAA 

ACAATTGAAAAATTGCTGTCTA 

Sequence 2984 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGGAGCGCGCCGGAAGAAAAACCAGCAA 

GAAGGCGGCGGGGGAAGATGGCGGTCCTGGGGTAGAGTTTGCAAGCTTTCTGACTAGGCT 

AGTCGAGCAACTATTCGGGTCATGGCGTCAAACTCAACTAAGTCTTTCCTGGCAGATGCC 

GGCTATGGCGAACAGGAACTGGATGCCAACTCTGCCCTTATGGAATTGGACAAAGGCCTA 

AGATCTGGCAAACTTGGTGMCAGTGTGMGCAGTTGTTCGCTTTCCCAGACTTTTTCAG 

MGTATCCATTCCCTATTCTTATCAATTCTGCATTCCTAAAGTTAGCTGATATTTTCAGA 

GTTGGAAATAATTTCCTGAGGCTATGTGTTCTTAAAGTTACCCAACAAAGTGAGAAACAT 

TTGGAGMGATTCTAMTGTGGATGMTTTGNGMGAGMTTTTTTCTGGGATTCATAGT 

AATGATCCTGTGGCAAGAGCCATCACCCTCCGGAT 

Sequence 2985 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTAC I I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I 1 1 1 1 1 I 1 1 1 GGTGGACT 

CAGGGTCTTAC TCTGT CACCCAGGCTGGAGTGCAGTGGTGCAATCTCAGTTTAAACCCCC 

AAGTCTGTGGTATnTGTTATAGTCCCCCTGGAAATTAATACAGGATTCATGGTCTGCCA 

AAGTCTCATTCCCTGCTCANACCGACAATGGATAGTGGGATCCTTTGTGATATGTGCTCT 

G TGAGTTANAA GTAGTAACTTANAGCTGTTGAGGACAATACCTTTGCACCCCATCCACTG 

AATTTTGTTTTCAAAGATACAGTCTGAAACTCCCAGAGGGTGAGTGCCTTTCCAGTGTGT 

CAGAGCCATTAGCGGCTGAGCAGACCGCTGAGCATGTANATTTCTAGGTCAGGGCCCTCT 

CCCCAAAGAATCATACTCCCTGGTTGAACTGAACCTAAATCAGGTTTAAAACTAGACAGA 

TGCCAACCAACTTAAAATTCCAAAGATATNCAAGACCTGCCCATGGC 

Sequence 2986 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACCAACAGCAGTGAACCAGGGCCTANTTGTCAGCA 



e 
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ACCAANACC TNTGCTGACCCA NAAGCANACAGGTGACCCTTTCACCAAAACTTCAATCAT 

CAGTCTTCTCTTTTCTTTTTTTGAAACANAGTCTTGCTCTGTCGCCCATGCTGGAGTGCA 

GTGGCGCGATCTCNACTCACTGCAAGCTCTGCCTTCCAAGTTCACGCCATTCTCCTGCCT 

CAGCC TCCCGAGTMCTGGGACTACAGGCGCCCGCCACCATGCCCGGCTMTTTTTTGTA 

TTTTTCATANANACATGGTTTCACCATGTTAGCCATGATGGTCTCGATCTCCTGACCTCG 

TGATCCACATGCCTTGGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTACAGGTGTGAGCCACTGCGCCCG 

GCTAGTTTTCTC 

Sequence 2987 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACATTTAAAAGGTGATGCTAATACTTTAAAACG 

TTTAAGATATAGATTTAAAAAGCATTGTAAATTGTATACTGCAGTGTCGTCTACATGGCA 

TTGGACAGGACATAAT GTAAA ACATAAAAGTGCAATTGTTACACTTACATATGATAGTGA 

ATGGCM(X3TGACCMTTTTTGTCTCAAGTTAAAATACCAAAAACTATTACAGTGTCTAC 

TGGATTTAT GTCT ATATGA CAAA TCTTGATACTGCATCCACAACATTATTGGCGTGCTTT 

TTGCTTTGCTTTTGTGTGCTTTTGTGTGTCTGCCTATTMTACX3TCCGCTGCTTTTGTCT 

GTGTCTACATA CACA TCATTAATACTATTGGTATTACTATTGTGGATAACAGCAGCCTCT 

GCGmAGGTGTTTTATTGNATATATTGGAmGmTATATACCATTATTTTTAATACAT 

ACACATGCACGCTTTT 

Sequence 2988 

GGTACAAGAGTTGGAAAAACAGAGTTGAAAGGAAAAATGAGGATAATCTTATTTAAAAGA 

TTATTGMTGCCTMGTGCCTTTAATAACTCCACAAGGACCCTCATGTAAACAAAATTCA 

GCAATAGCAACAAAACAAAGCCTCTGAAATGCTCATTGTTCCCCAGTGAGATAAGCTTTA 

AAGAGCANAAATACGAAAAACAAAACCAAATNTCAAGTNAAACTTAAAAATGTTACTTTA 

TGGGAGAGGACAGGCAAGGCGGCAAGAACATAGAAGCAGTGCCACCTGAAGCTGGCATGA 

TAAGG7TGATTTAACTGCACTGGAAGTGACAGAATCTGAAAGAACGACTTTTCAAATGTN 

AGATAAATCCATTTCAAANNATNGTTAAACTTGTGAATTCAACAGAAAAACTGTAAAACT 

TTCNGNGGAGGCTGTTAAGAGCAAAATTGTTCCCTCAGAGCANAGGACTCATTGATGCCG 

AAGATAGAGGAACATGGCCAACCCAATTAAAA 

Sequence 2989 

CCCTTAGCX3TGGTCGCGGCCGAGGTACAAAGAGAAGAACTCATGTCAATGGAAAGTCTGT 

TTATCCTTAAAGCCACATTTGTAGACTAGACAGTTCCAAAATATCCCTTGGCAATCCCTT 

TTGCAAAGTAATT GGAA AATGCTGTGCCAAGTGATAAAAAGCATTTCAAGTTTCTGCCTA 

ATGTCTGTTATAGTTTTCAAAGCCCTGAATTGCAAAACAAGATTAAAACTAGTTCTGAAA 

TAAACAACAAGTATTTACTGAAGAACAACTATGAGGCACTCTGCTGGAACTTTGGGGATT 

TGAAGATGTGTAAGACTGAGCTTACAATTTAGTTGGGGAGATCAGACGTGTGCACAGCCA 

AGGTTAAGCTCTAATACAGCATGAAAATATCTGAAATGTCAAAAAACACCAGCAACTGTT 

TCCATCTCANGGAGTGAGGCTACTATCCTCCAAAGGCAAGTCCTAGCCCCATCAAAA 

Sequence 2990 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACATATACATTATGTAATTAAAAAGCGTGCATG 

TGTATGTATTAAAAATAATGGTATATAAACAAATACAATATATACAATAAAACACCTAAA 

CGCAGAGGCTGCTGTTATCCACAATAGTAATACTAATAGTATTAATGATGTGTATGTAGA 

CACAGACAAAAGCAGCGGACGTATTAATAGGCAGACACACAAAAGCACACAAAAGCAAAG 

CAAAAAGCACGCCAGTAATGTTGTGGATGCAGTATCAAGATTTGTCATATAGACATAAAT 

CCAGTAGACACTGTAATAGTTTTTGGTATTTTAACTTGAGACAAAAATTGGTCACGTTGC 

CATTCACTATCATATGTMGTGTMCMTTGCACTTTTATGTTTTACATTATGTCCTGTC 

CMTGCCATGTAGACGACACTGCAGTATACMTTTACAATGCTTTTTAMTCTATATCTT 

AAACATTTTAAAGGATTAGTATCACCTT 

Sequence 2991 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACCAGGACTGTCCTAGTGCGGGGAATAAAAGTG 
AAATTATAGTCCTTTCTCCTGAAGAAATCAGGGTCTAGTGGAAAGGAAGGTGGGACCGGA 
AGGAAGCTGGCCGGTGGAGCTTGGCCCTGTGCTAAGCATTCCTATCCACTTAACTGTGGG 
TAATCGTCTGAAACTCCCTACAGACCTGGGAGTAAGCTATTGTATTGAAGGGGCTGTATG 
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GAGTCAGGGAGAGAAGCCAGGCTTTANAGTCAGATGGCTCTAATCGTGCATCTCACCCTC 
TCTGTGTCCCCAAGCTCTCCCTCTGTAAGATGGGGACAATGACAGCACCCACC 
Sequence 2992 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACATTGTATACTGCAGTGTCGTCTACATGGCATTG 
GACAGGACATAAT GTAAA ACATAAAAGTGCAATTGTTACACTTACATATGATAGTGAATG 
GCAACGTGACCAATTTTTGTCTCAAGTTAAAATACCAAAAACTATTACAGTGTCTACTGG 
ATrrATGTCTATATGACAMTCTTGATACTGCATCCACAACATTATTGGCGTGCTTTTTG 

GTTTGCnTTTGTGTGCTTTTGTGTGTCTGCCTATTMTACGTCCGCTGCTTTTGTCTGTG 

TCTACATACACATCAT 

Sequence 2993 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTTTTCTCCAAGTCAATGAATCCAATCTTTAA 

TGGATCTGGGATGCTCTCTGACCAGGTCCTGTTATGAGTTTCCTGTGTTATAATTAAAAA 

CCCCAMCTGATTAAGC ATGAG AGGATACTTCCTGCTCTCAGATAAATTATTTATTATAT 

TCT GTAT TATCCTTGTAATTTTTCTGGATATGAATAAATAACAATGTATCTCAGAAAAAC 

ACATTTTGAAMGCCTTATAMGTTAAAACTTTAAATGCTTTTCATCAAAATGTTATGAC 

CAATAAAAATGCCATTCATGTATCTCATCACACTTTCTATACATTTTGTAGTGATATGTA 

TT TATAC ATACTGCAGTTGGMATAGGGMTGCTTTTTTGGTTTCXDCACGGTAGGCTGCA 

GGTTTTAAAAGCAGAAGTCCTGAACCTCTGAAGGCAACATAAGAAAAGTATTCATTTGAA 

ACCTG 

Sequence 2994 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTTGTGTGGGTGTCTTACCTTGCATTAGAATATC 

CTAGGCCTTTCTAATTCTT(Xn"CTTGAATTCCCTGTGTCACTCATCTGAGGTCATCTCTT 

GGATTTAAATACATTTGGTCTGAAATTCTCAAACTGCTGAATAAAATGCCATANTAAGTC 

CAACTATATGGTTTCATGTAGGGTAAAGTAACCATTGTGGAAGGATTACGATAAAACTGT 

GTGACAATAAATAGAATAAAAGATGGCAAAACAATCTGTAAATTACAAAGTGTTATAAAA 

ATGCATTGM7TTCTAGTGTTCTTACACTTTCATATTTCTCATTGGCACATCAATCANAC 

CTTGCCTTCCTAAAGTGGGAGGAAGAAAAAGGCTGCACCTGTCTGGGGCTGAAGGTCTGG 

GCAGAAACACTAGCCAAAACTTTTACTAAATCTTCATGTCACCCCCCCAAACTNATTAGG 

GGCCCAMCTTATTTCATTATCTTCACTATCCCCCAGGGTTTCCCTCTCCNTATTTTTTC 

ATGCCCCACCTTTCAGCACTTTTCATGGTTNCTTNGTCTTTAAAAAACCCCCAA 

Sequence 2995 

CCCTTCGGCCGCCCGGGCAGGTACATTTAAAAGGTGATGCTAATACTrTAAAATGTTTAA 

GATATAGATTTAAAAAGCATTGTAAATTGTATACTGCAGTGTCGTCTGCATGGCATTGGA 

CAGGACATAAT GTAAA ACATAAAAGTGCAATTGTTACACTTACATATGATAGTGAATGGC 

MCGTGACCMTTTTTGTCTCAAGTTAAAATACCAAAAACTATTACAGTGTCTACTGGAT 

TTATGTCTATATGACAAATCTTGATACTGCATCCACAACATTACTGGCGTGCTTTTTGCT 

TTGCTTTTGTGTGCTTTTGT 

Sequence 2996 

CCCTTAGCGTGG TCGCG GCCGAGGTACCATTTGGGATTATGGTTTTTAAAAGCTTGAGAA 

TATTACTTATTTACTTTTGCA GCTTT CCATGCAGCT G 1 1 I 1 1 1 1 1 I CTCTCTGTTTTTGA 

CTTTGGANATAAAGTTACTGATTT7TATCTTTACTTTTCTCTTTATTTTGTGCCTTGGTC 

TTGAAAMGTMTAMTATTTCTTACTGAGGCCCCCTCCTGCTTTGTTCTGCCATCTAAG 

GTGATTACMTGCTCAAGTCTCTTTGTTGGTTGCCCTTGACTAATGCTTTTCAGCAGCCC 

CGGGCTCAGCTCCTGGTTCCCAGTATGGCACAATGACCAGGCAGATATCTCGACACAACT 

CTACTACTTCTTCGACATCTTCTGGTGGATACAGACAAACTCCCTCTGTGACTGCTCAAT 

TTTCTGCTCAGCCTCATGTTAATGGGAGGTCCACTTTATTCTCAAAATTCAAGTAAGCTT 

GT GCTTT GCAGGCATACAGCAACAGGGGGAGCTCCTTTTGGAAGGAAATTATTTGAAACT 

GG i 1 1 1 i CTTG CCAGGGGATAGACAACCAATTGAAAAACCATGAAGGNTNCAAGGGTTAT 

TTTTGGGTTTTANGAAATTMGNCCCTTGAAATCATACCNATTTTTAAANANGTAATTGN 

TTTACCACCTTTTTTNTTCCCA 

Sequence 2997 
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CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACATGTTCCTTCCCTTACTTTGGGGAGTCTAGG 

TTGTGMTTTGAMCAMATCAGATTCTTTTCATCTTCCCTTTCCCCTCAAATTCCTGAG 

AAAACCTCCMCCTTCTAMTTTATAGCAMTCMCTATMTTATGTGTTTCCATTTGAA 

ATTCMGCTAMATMCATACTTTAAAAAGTGTATCTTAAAAATCATATTTCGCTTCAAA 

AAMCTTGTTAAAAGTAATTTGCATCAGATCCTGGAGTCGACTTGAAGAATTCTCCTACA 

TCTGACACCCAGTT AGGCC CTTTGAGAAAGAGAGAAMGAGAATTTTTTAATGCATGTTT 

GATTATGGCCATCTCTTTTCTTAGAAGGTAGAAGATAGCACCATGCCGATTCGTCGAACT 

GTGAATTCTACCCGGGAAACTCC 

Sequence 2998 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACATTTAAAAGGTGATGCTAATACTTTAAAATGTT 

TAAGATATAGATTTAAAAAGCATTGTAAATTGTATACTGCAGTGTCGTCTACATGGCATT 

GGACAGGACATAAT GTAAA ACATAAAAGTGCAATTGTTACACTTACATATGATAGTGAAT 

GGCMCGTGACCMTTTTTGTCTCAAGTTAAAATACCAAAAACTATTACAGTGTCTACTG 

GATTTAT GTCT ATATGACAMTCTTGATACTGCATCCACAACATTATTGGCGTGCTTTTT 

GCTTTGCTTTTGTGTGCTTTTGTG 

Sequence 2999 

ACATCTGCACATTGTGCAGGTTAGTTACATATGTATACATGTGCCATGCTGGTGCACTGC 

ACCCACTAAATCGTCATCTAGMGTGTTTTCTMTTTTATTTGTAATTTCTTCTTTGTTC 

CATTGGCTGTTGAAGAATGTGTTGTTTGGCCGAGCACAGTGGCCCACGCCTGTGATCCCA 

GCACTTTGGGAGGCCGAGGCAGGTGGATCACGAGGTCAGGAGATCCCCGCGTACATCTAT 

TTAAAAGTCAATACACAGGAAAAAGGTCTGGAAGAATATATACTAGAAAAGAATGGTTAC 

CTCTAGGGGATGGAGTGTCAAGGTGAATTTTGGTTTATTCATACTGTCTAAATGATTGCT 

TAATA ACTC AGGTATTGCTTTCAAAAAGTAAGAGGAAGGGTGGGAAATACCCTGTTCTCT 

CANAATTTTAAGTCCAGAGTGCTGGGGAGAAAAANATGGCAGCACTTGANCGGGACTGAA 
AAAGT 

Sequence 3000 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACGCGGGTAGGAGCAGGAGGAGCAGTGGGGGAAGC 

TGGTATTATTTATACCACTCTTTGTATTTTATCACTTTTTATAAGTCTGAAATTATTTCA 

AAA TGAAA ATGTAAAAAGAACAAGGAGTTTCTCACTATTCTTTGTCCCCCTAAAAAGACC 

ATCi 1 1 1 1 AAAAAG ATTAAGG AATTCATACAAAATAAGTAAG AATTAACAATTATAG GAA 

GTTTGGGCCAAGCACAGTGGCTCATGCCTGTAATCCCAGCGCTTTGGGAAGCTGAGGTGG 

GTGGATTGCTTGGGCCTAAGAGTTGAAGACTANCCCTGGTAACAGCGAGGACCCTTGTCT 

CTACAAAAAATAAAAAATACTAAC 

Sequence 3001 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACAGATGGGGTTTCACTGTGTTAGCCAGGATGGTC 

TTGATCTCCTGACCTCGTGATCTGCCCGCCTCGGTCTCCCAAAGTGCTGCGATTACAGGC 

GTGAGCCACTGTGCCCAGGCCTATTGGGGGTTATGCAGGTTCCTTTGCTTGGCCATGGTA 

GATGGCTAAGTCTTTGCTTCCAAGTTCTTTTGACCATGAGACATGTAGAGCCAGGGAGGA 

AAGAGAAAACCCAAACCAGGTCACTGTTACCTGTGMTAACATCTTGATCGAGTTCTGAG 
A 

Sequence 3002 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACATTTTCATATTCTCCACCTTTGTTCCTTGCC 

CTTTGCCTTCAAAGATATGTAGATGTTCCTTAACTCCAAAAATTATAAAAACAAACAAAA 

AAACTTTACCACTGTTCATTATCAAAGTTACTATTCATTTATCCATTCAATATTTAGAGT 

AGCTAACAAGACAAAACAAAATAATTGCTGCTTTCGTGGCTTATAGTGGGGAAGGGTGAT 

AAA CACCATGA TGAAGGAGAGAAGAGTGCTATTGTGGGGGCACAAATTATGGGGATCTGA 

TCC1 1 1 1 1 I I I AAGGGAGGCAT 

Sequence 3003 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACATTTAAAAGGTGATGCTAATACTTTAAAATG 

TTTAAGATATAGATTTAAAAAGCATTGTAAATTGTATACTGCAGTGTCGTCTACATGGCA 

TTGGACAGGACATAATGTAAAACATAAAAGTGCAATTGTTACACTTACATATGATAGTGA 
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ATGGCAACGTGACCMTTTTTGTCTCAAGTTAAAATACCAAAAACTATTACAGTGTCTAC 
TGGATTTATGTCTATATGACAAATCTTGATACTGCATCCACAACATTACTGGCGTGCTTT 
TTGCTTTGCTTTTGTGTGC 
Sequence 3004 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACCATGTTCTAAAGGCAATCGAGTCATAATACACT 

GAAAGCAGTCCAAGAGCAGCAAGAGACTTTGCTGCAGCTGTAGATCACTGGATCGGTAAC 

TCGTAGTTAAAGGAAATCCCTACCCACTCCCATCCAGCCCCTACCCCCTAATTATGGGAC 

AAAATAGCCAATTCAATGAGATTTAAACAGGAAGTTCACAAGAGGAACTCTTATACCTAT 

GAGGACCCATTAACCAGGGATTCCACAACCAGTAGAATATTATCTACTGGTAGCTATTTA 

AGCCTTACCTGACAGGTCTCCAAGCCAGCCGCAGCAGCCACATCCCTCTCTGCGCCATAA 

ACGTCTCGCCTCAGTTTCCTGAAATTCCCAACTGAGAANGGAATATAGCCAGCAGGCACT 

CCCMCCCTGTTATGATTCTACAGTTCTACTGTTAGTAAATTTCCCAGGGGCATCACAAT 

CTGTGTCCTTACACATGCATACACAGAGGAGCTTCCTmTANGGATGAGCTCCTCATTA 
CAGGGC 

Sequence 3005 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTAAGTCTATCGCCATGCTGTGTCACGTGGGCAG 

GTCTTCTTGGCA TTCATC TTGAACATGACCCAAATCCTGGCTCCATCTTCCCTCTTACTT 

TTCCTTTGCCCCATTTTTCTTC CTTAT TTTTTATGTATGTTTACCTTGCCCTGTAGGCGC 

ATTTGTAAGCTGGCTCAAATCCTTTTGGGAACAAGGTGGGTTATAAATGCACACGTTCCT 

A CACA GGATGTTGTTAGTCATTTCATAAGGTCTCTTGTGGAGGAGATTAGCCAATAGCTT 

CTTTTGTAACCTTAGGCA 

Sequence 3006 

C CCTTA GCGTGGTCGTGGCCGAGGTACAAAACACATTTGGTCCTGAGATTTTTCAGAAGC 

AATTTTAAGTGTAATAGGAATCCTCAGAAGGAAGAAAGTAAACATGTTCTGAGCAACTCC 

TCCTCCAGGCACTACAATAAAAGAGAAGGGAACTGGACCTGGAAAGACAGACAGTCCATA 

GAGAAGTGGAGAGGGAAGAGGAAGAGAGCATGCTGCTTAATGCAGGTTGACATTTCTG7T 

TGTGAAGCTAATTAAATTCC AGAAGG ATTAAATACTTAATACTTTACCGTCTGTATGTAT 

GTATGTATTTATTTATTTATATTTTTTTGAGATGGAGTCTCACTCTGTCACCCANGCTGG 

agtgcaaaggcccaatcttggctcactgcaacctccaccttccaggttcaagcgattctt 

ctg actcac ctccmgtagctgggattacaggcacaca(x;accatgcngagctmttttt 

tgnattrtta^aaaanacangggttccccggntacccggatgggctcaatctcctgacc 

tcnggatctggctgtntcgggcctcccaantgcttggatanaggcgtgagcccctgggcc 

ccacttatacccttnatmntamtatttmtccccmgntttamttttnnttatccct 

TGTCGGGGTAAACCTTTCCCNAAAAAGG 
Sequence 3007 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACATGATTCTACACTGAATCTGCATTTCACTCCCA 

TATCTATACCAGAAGGTTATCAGTGGAAGAGAAATTCAGTTATCTTGAATGGACATGATC 

TTCTCAGGAGCAGTCAGTGGTTAATTGGGACAAGAAAACACAAGTCATTATCATTGAGAA 

ATCTGAAGCAAATTGAGGCAGGTTGTCACCTTTCACCAGGAAACAAATTAGCCCTGTCTT 

TAAAAAGACTTCTTTCTCTCTCTGCTGACTGGGGATTCCTGTCAACTGCCAATGAAATAG 

GGAGAGTGTAGATTAATGGC 

Sequence 3008 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTAACCATATGAAAATAGTTGCTACCTTGTTGGA 

CAGGACAGATATACAAAGCATTTCCATTTTTACAGAAAATGTGTATGGATACCATGGAGG 

TTTGAAATAAATGCTGAGTTCATTCAAACTATAGTGAAATACAGCATGTGAAAAAGTAAT 

TACTTATTGACTATAATAAATGCTTCATAAAATATAATAGATGCTGATTCTGGCCAAGAT 

TGACAAAATCTAATGCAGCCTACATGTCTCAGTGGTTAATACTAAGACTCTGAATAAAAT 

ACAAGCAAATAAACA 

Sequence 3009 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACCTTTGCCAGTTTCTGGCATATTAACAGCTGAGA 
TCAGATAAGTGAACAGCGATAGAGGTAGTGAGGTTTAGGATTCAGGTCTGCCACCGGGAG 



WO 01/070979 



PCT/US01/09126 



TABLE 1A 

24/599 



CGCACCTCTGGGCTCAGGTCTCTCATTTGTAAAATGGGACATTTAGGTCAGATCAGCATT 

TTCAAAAGTGTGACATGTTAGTAAATAAGATGATTTTATGTGGTTGACAGATGAATGTAT 

TACCTTTAGTGGTTATATGTTTATTTTCATGGTTACTTTTATTTATMTAMTTTTGTGA 

CTAGCTAAGMTCMTTATCTCTTTAAAATATATTTAAAGTTTAAAATGTGGGCCAACTT 
AG 

Sequence 3010 

^GTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACATTTAAAAGGTGATGCTAATACTTTAAAATG 

TTTAAGATATAGATTTAAAAAGCATTGTAAATTGTATACTGCAGTGTCGTCTACATGGCA 

TTGGACAGGACATAAT GTAAA ACATAAAAGTGCAATTGTTACACTTACATAtGATAGTGA 

ATGGCAACGTGGCCAATTTTTGTCTCAAGTTAAAATACCAAAAACTATTACAGTGTCTAC 

TGGATTTATGTCTATATGACAAATCTTGATACTGCATCCACAACATTACCTGGCGTGCTT 

TTTGCTTTGCTTTTGTGTGCTT 

Sequence 3011 

CCCTTC GAGCG GCCGCCCGGG CAGG TACTGAATGGAAGAGAGAGTTGGAACAGTGAACAT 

ATTCTACl 1 1 1 ICAAGAATTTCTCTTTTAAAGGTATGGGAAAAAGATGGCACAAAATTCA 

TTTGAGGATAGCATAGATCTAAAGGCATTTAAAACCTTGAGTCTTGAACATATTTATAGG 

CACGGAAAAAATTCTACAGAAAGGAAAGATTGTAATTATAGGAGAGAGAAAAACAGTGAT 

ATTTCTGAGGATATTGTGGGGAGTGGGTGCTAAAGGACCATTGGATATATCATTCTTAAA 

CCAGAAAGGGGAAAGGATTGGGTACCTTCGGNCGCGACCACGCTAANGG 

Sequence 3012 

CCCTTTGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACATTTAAAAGGTGATGCTAATACTTTAAAATGT 

TTAAGATATAGATTTAAAAAGCATTGTAAATTGTATACTGAGTGTCCGTCTACATGGCAT 

TGGACAGGACATAATGTAAAACATAAAAGTGCAATTGTTACACTTACATATGATAGTGAA 

TGGCAACGTGACCAATTTTCGTCTCAAGTTAAAATACCAAAAACTATTACAGTGTCTACT 

GGATTTAT GTCT ATATGA CAAA TCTTGATACTGCATCCACAACATTACTGGCGTGCTTTT 

TGCT7TGC7TTTGTGTGCTTTTGTGTGTCTGCCTATTAATACCGTCCGCTGCTTTTGTCT 

GTGTCTACATA CACA TCATTAATACTATTGGTATTACTATTGTGGATAACAGCAGCCTCT 

GCGTTTAGGTGTTTTATTGNATATATTGNATTTGGTTATATACCATTATTTTTAATACAT 

ACACATGC ACG C I I I 1 1 

Sequence 3013 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACAAATAGGGTCACCTACTCTCAAATTCTGCGGTT 

CAAATTGTGGTTGGAGATGAGATGTTCTATTTCTGCATCTCTCCTGGACCATCTTAGAGC 

AGTGCAAAGTTTACTGGATCTTCCAGTGCATTATTGGCCCTTGGTGTGATGACGAGAGAG 

CAGGAAGGAGGTCTCCAGCTCCTTTTCTGAGTTCAGATGTTCCCTAGCCCAAGAAGACTA 

ATCATGCACCTGGTTTCCTGCTCTGAAAAATAAGAAGTGATTTTGGCAGCCTTTGAATCT 

GGATGGAAGGTGGT 

Sequence 3014 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACATTTAAAAGGTGATGCTAATACTTTAAAATG 

TTTAAGATATAGATTTAAAAAGCATTGTAAATTGTATACTAGCAGTGTCGTCTACATGGC 

ATTGGACAGGACATAAT GTAAA ACATAAAAGTGCAATTGTTACACTTACATATGATAGTG 

AATGGCAACGTGACCMTTTTTGTCTCAAGTTAAAATACCAAAAACTATTACAGTGTCTA 

CTGGATTTATGTCTATATGACAAATCTTGATACTGCATCCACAACATTACTGGCGTGCTT 

TTTGCTTTGCTTTTGT 

Sequence 3015 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACATTTAAAAGGTGATGCTAATACTTTAAAATGTT 

TAAGATATAGATTTAAAAAGCATTGTAAATTGTATACTGCAGTGTCGTCTACATGGCATT 

GGACAGGACATAAT GTAAA ACATAAAAGTGCAATTGTTACACTTACATATGATAGTGAAT 

GGCAACGTGACCAATTTTTGTCTCAAGTTAAAATACCAAAAACTATTACAGCGTCTACTG 

GATTTATGTCTATATGACAAATCTTGATACTTGCATCCACAACATTACTGGCGTGCTTTT 

TGCTTTGCTTTTGTGTGCTT 

Sequence 3016 



# 
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CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACATATACATTATGTAATTAAAAAGCGTGCATG 

TGTATGTATTAAAAATAATGGTATATAAACAAATACAATATATACAATAAAACACCTAAA 

CGCAGAGGCTGCTGTTATCCACAATAGTAATACCAATAGTATTAATGATGTGTATGTAGA 

CACAGACAAAAGCAGCGGACGTATTAATAGGCAGACACACAAAAGCACACAAAAGCAAAG 

CAAAAAGCACGCCAGTAA TGTTGT GGATGCAGTATCAAGATTTGTCATATAGACATAAAT 

CCAGTAGACACTGTMTAGTTTTTGGTATTTTAACTTGAGACAAAAATTGGTCACGTTGT 

CATTCACTATCATATGTMGTGTMCAATTGCACTTTTATGTTTTACATTATGTCCTGTC 

CAATGCCATGTAGACGACACTGCAGTATACAATTTACAATGCTTTTTAAATCTATATCTT 

AAACATTTTAAAGTATTAGCATCACCTTTTAA 

Sequence 3017 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTTTATAAATTTAATCTATAATGATGTATTAGCA 

ATCATAGGGAACACCATGATGGTCAGTGTTCAGACTTGATGAAGACTGAAGCATGAGAGA 

GGGCCAGACAGATATTGTGGAGTCCGTGCAGCTTTCTACTAATTTCTATTTACCAATAAA 

TATGCCTGGGATAATATAGGAGAATTATAGAAAGGAACAAGGAAACTAATCAAGGAGAAA 

GTAGAGGGCGGTTTCCAATGAGAGAATTTCATCTGCTTCTAATCTAAAAAAAAAAGAC 

Sequence 3018 

CCCTTCGGCCGCCCGGGCAGGTACTATAGTTAGAGACTTGTAGTTGATTTTTTCCAAATT 

GATCTGCTATTTCTTGGAGCTCTTTAATTTAAAMCATTTAATMCTTTTTTATTAGGCA 

GCTMTCAGTTTCACTGAGGTAGAAGAGTTGGAAGGCATGGAAAAGTATAAAACTTTATT 

TTGM TTAGTTGGATTTCCATGGTTATTTAAAAACTAGGCCCACCTATTTTCTAAGGCAC 

TTTTCATTTGTAATATCACTGAAATTGAMTTCCTTCTGGTTTGTTAGAACTCTGATAGG 

AAANGGCAGCCAGAAGAATAGGAAAATTTACCTTCA 

Sequence 3019 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACATATGGGTTTATAGACATATATATATTCACA 

CATATATGAATATGTATACATATATATTTTTTMGCTCnTATCTAMGTGGTTTTTAAGT 

GATGTGMG TTTMCC TCAGCATCAAAGTATATTCTAAMTATAAAACMCTATTTTTTA 

TCATTCTACATTTTTTATTTACATCAACTGTATCACCCATTACATATTTGATAAAGAGGT 

TATGCCTCAGTAATTCTGAAGCTGAAGGCTTAAAATCTCAGCCCAGTGACTCTGGAGAAT 

CACGTGTTAGTTAAAGGGAAAGCGGCGGCCTCACATGCTGCGTAAGTTTCATTCTCAGGC 

ATCCTTTCTGAGGGACCTACTTTTACTGGAGATCATTCTGCtAAATAAGGTAACATCTAG 

CCTCAATGGCAGTCATGTTAGTTAACCCCCT 

Sequence 3020 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACAGGAAGACACGCTTGAAAGAGTCCCTAATGA 

CACTGAGCAACAATTCCCCATGTTTGTTACACTGGAAGTTGTTCTATCTACCTTATGCGC . 

CTGTCTTTAATTCCTGGCATCTCACAAGTCTGAAAGACAGTTATTATCATTTATACAGGA 

AGAAACTAGGGCTCCTATAGGGGAAATGACTTGTTAATATCATAAGACTAGCAAAGCTTA 

CTTACTCMTTCCTMTGCTCTTCAGAGCATATTATATCTGAACTCTATATTAAATTTGT 

GGTTGGTGTTTCTAMTTANTCCTGNANTTAAACTGATTTTTATATTGGGGGCNNACNAA 

GTNGGGTCATTTGNAA 

Sequence 3021 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACATGGATTAGGTTATGCCTGGTCACCACCAGT 

CCTAAATGTGTCTGTGG GGGACA CAGTGGCATGGCATTGGCAAACACATCCGTTTCTTAG 

AGGGATAGGATATAGGATTTTTTCTGTCTCCAGTCCTGGAAGTGTAATTTATGATGGCAA 

AGGATTCAC MGTGGM GACAAAAATCTACATCAGGTATGTTTCTGCTTATTGGGTTTTG 

CATCA TGTCACTTTTTCCTAMTGTMTAAAATGACATTTTGTGTAGATTTAATACAGTA 

TTTTTACATAMTMTATACACAMTGCGTMGGTATTTGGCATTTTATTGCTGCAGTAA 

AAATGTTACTAATGAGTGTAAGCAAGTTATTTTATACATATTCAAGTGTGTTCTGATATT 

AGAAATATCTTATATTGATTCTGGTGATAATCAACCAATTGAAAAACA 

Sequence 3022 

CCCTTTCNAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGCAGTCAATCGGAAACTATTGTTGACT 
CTCCTTTAAAAATATATCCAAAATATTAAAAGACTGACAGCCTCTAAGACTACCACTTCA 
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GTCCAAGCCACCGTAATTGCTGGCTATTGTAACAGCTGACATCTTGGGCTGGAGGTGTGG 

TGAGGGTGGTTAACAGAATCCCAATACAAACTTCAGATCAATTAAATGAG 

Sequence 3023 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTGGCATGAAGCACTTCACCTCAAGGAGGGTT 

CTCCTTGTGGGCTAGGGCTTCCCAGAACCCTGAGGTGGAGGTGGACTGGAGCTGGACCTT 

GGGAGGAAACTCTAGGTGTAACAGCACAGGAGGAGACCAAGCTGGAGTTTTGGAGAGAGN 

NATGGTTCAGGAGAGCAGGGCAAGATAGGTAATATAGAAAGTCAATGGCTGGAAACAAAG 

GGGCAAMGAGGAGCTMCCTTCCTGMTTCTCMCTATATATTAGCTTTTTTAATGGCX 

ACAATTAACTCCATAATGGAGGCCATGTGTGTTAACAAGANAATGCATGGCTGGAAAAAC 

AGAATCCAGTCTGGGTTGCTTAAGCCAAAGAAGGATATCTGGCTCGGTGTTGTGGCTCAT 

GCCTCTAATCCCAGCACTTTGG 

Sequence 3024 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACATGTGCACAACGTGCAGGTTTGTTACATATGTA 

TACATGTGCCACCATGTTGGCGATAGCACAGTATTATTTAGTGTTCAATTACATTCTTCA 

MTTCCCCTCTTTCTTGTCTCTCCAAATATTTTCAAGTCTCTTACAGAAAAAAATGTGCC 

TTGTTTTTCTCCCAGATGCCTGTCTTTAGCACTTAGCATGGTGCTGAGGGTATGTGAAGT 

TGATTGGTTTGTGAGTGGGGAAAAAGGAGATTTCTAAAGCACTAGAAAAGATCCGCCTCT 

CCA 

Sequence 3025 

GTCAGCCCGCGGGAACGACCGAACCCCCTCAGAGCGGGAAGAGGGGCGCGGGACGGACGG 

GCGGGGGACGGCGGGGGCAGAACCGGGAAGGCCACCCGTCGGAACCCGGCGACACACCCG 

TACCGAGACGCCGCGAGGACGACACGCTCCCAACACGAGGCCCACGCCGCGGACCATACC 
GGGC 

Sequence 3026 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTAC 1 1 II 1 1 1 1 1 1 1 1 I » I I 1 1 1 1 1 1 1 1 I GAGGCTGA 

GTCTCTCTCTGTCATCCAGGCTGGAGTGCAGTTGTATGATCTTGGTTCACTGCAATCTCC 

TCCTCCTGGGTTCAAGTGATT CTTCTG CCTCAGCCTCCCAAGTAGCTGGGATCACAGGCG 

GCCGCTACCACATGCGGCTMTTTTTGTATTTTTAGGAGAGACAGGGTTTTACTATATTG 

GCCAGGCTGGTCTCAAACTCCTCAAACCCCAAGTGATCCTCCTGCCTCAGCCTCCCAAAG 

TGCCAAGGATTAAGGCGTGCGTGAGCCACTGTGCCTGGCCTAGGATAAATTTATTAGTAT 

CAGGMTCCTTATGCTTCTTTTGMTGATTATTTTCTCTTAATGTTAAAGTATAACTTTT 

GGGTATACATTTCATATGTTAGCTCCATTCCAGGCTTCATTTTGTGTCTCAATTCCCAAT 

CCTTAATTTTCGTTTTACTGAGGT C I I II 1 1 1 I I I I IAAGTT 

Sequence 3027 

CAGGTGTACAAGCTAGCTTGAGTCGACCCACGCGTCCGGGTGCACCTGTGGCATGCCTGA 

GAGGATTACCTTGATCACATTATTTAAGGTAGGAAGCCTGCCCACTATGAGTAGCATCAT 

TCCCTAAGATGAAGATGAGATCTTGTATAAAAAGGAAAAAGGTGAGACATAAGAGAGAGT 

GGGAGTGAGATCAGATGAATTAGAAAAATAAGGAGAAACTGGACTGAGCAACCAGTATTC 

GTTGCTGTGAAAATTCTTTATGTACCT 

Sequence 3028 

CGTCCGGTNAAAAGTCA GATAT ATTATCAAGGAGATCTGGATATTGTAAAACCCGATTAG 

MATTGGGTTTCCCCCTGTTTTGGAGCGATACACGTCAATAGTGACCTTGGTAAAACCAC 

ATTTGGTAAAGGCCTCTTGTACTGATGGGAAACTTTTCAATCATCTGGAGACTGTTTGGC 

GATTCAGCCCAGGTCTTCCTGGCTATCCMGMCATGTACCTTGGATTTTTCAATTTCTT 

TTGAATTCCGCTCCCTTCTGCACTCTCAGCTCGCTACACTGTTCTTTGATGAAGTTGTGA 

AACAAATGGTAGCGGCCTTTGAAAGAAGAGCTTGTAAACTGTATGGTCCAGAGACAAACA 

TTCCTCGGGAATTAATGCTTCATGAAATTCACCACACCTGAGAGGAAAACGAGAGCTGCC 

TCCATCCATCTTGACTAGTTTGTTCACTTTTAAGAAGCCATTTCACCAGCTATTGAGAAG 

TCAGACAGCATTTGTTAAACCTGCCTTGACTCCAAGCCTGCTCCATTGAAAATTTATACA 

TTGAATATGGACTCACTTGTACATAGAATCATTTCTTCAATCAAAGTGTAACTCTAAGTA 

ACCGTGTACATTTGCANGCTCTGCCTGCCTTTGTA 
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Sequence 3029 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACAGTCTTTTGTTCAATCACAGTATCTGGGTGTAA 

TAGACAGTAGCTATTTATTTMTTAGTCTATATTTTTATCTTCAGTGGGCTTTAMTGAC 

TTG TTTAT TAAATAAATTATAAATTAATAAGTGAATGAGTTATAAAATCCCAAAAGTAAT 

CTTA TTTTAT GGGGTCAGACTTTGGAAAGGAGAGCCTCTTCCCTGAAATCTTGAATACAT 

GGCATTTTTMTGCCAGGACACMTACACAAATCTGTATATTTTTGTATAATATCTGATT 

TCATT TACTGTATMGAMGACTTGGATMTATTTTTCMTTTTTMTTTATTTGTTATT 

TTTTTGGGAACAGGGTCTCACTCTGCTGCCCAGGCTGAAGTGCAGTGGTGTGATCTTGGC 

TCACTGCAGCCTTGATCTCGTAGACTCAAGCAATCCTNCTACCTCAGCCTNCCAAGTAAC 

TGGGACCACAGGTGCACACCACCATCCCCAGCTGATTTTT 

Sequence 3030 

AGGTACAAGCTAGCTTGAGTCGACCCACGCGTCCGATTTAATGTCTACACTGTAGCTGTC 

ACAGACACACCAGAAGAGGGCATCAGATCCCATTACAGATGGTTGTGAGCCACCATATGG 

TTGCTGGGAATAGAACTTACGTCCTCTGGAAGAGCAAGAAGCCAGTGCTCTTAACCATTG 

AGCCATCTCTCCAGCCCCAGCCTGGGGTTGGTTGGCATTTCTATGGGACATCTTTGGCCA 

ACAACTCAGCTGAATGCACTACAGTCTCTGTACCTGCCCGG 

Sequence 3031 

CCCTTTGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACCAGTAAATGCTGCCTCATCACCTACACCCTTG 

GTTTACTTCTCAGATAAACTCAGGAAGTTTAAATGGATTCTGAGAATCTGTAGCTGCAAC 

ATAGTGAGCCCAGGAGTCCCGGTCCAGCAGCTAGTATTAAATTCTCTGTTGCTAGCTTGG 

ACCTCTCTCGATATCTAGGAATTGTCTGCAGTGTGCGGTGGCACAGTAACAACCATTTGT 

TTCTCAACAAGAATCTGATAATGTTGCTTGAACCTCCTGAACCAGTGCTGCATGCTCTGC 

TTCTTCATATGTTTGTCCTTAGATTTGACCAAAAACAATAACTGATAATGTAATACAGAT 

TCCCCAGCTCCCTGTGAGCTGGGTT 

Sequence 3032 

CCCTTTGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACATTTAAAAGGTGATGCTAATACTTTAAAATGT 

TTAAGATATAGATTTAAAAAGCATTGTAAATTGTATACTGCAGTGTCGTCTACATGGCAT 

TGGACAGGACATAATGTAAAACATAAAAGTGTAATTGTTACACTTACATATGATAGTGAA 

TGGCMCGTGACCMTTTTTGTCTCAAGTTAAAATACCAAAAACTATTACAGTGTCTACT 

GGATTTATGTCTATATGACAMTCTTGATACTGCATCCACAACATTACTGGCGTGCTTTT 

TGCTTTGCTTTTGTGTGCTTTTGTGTGTCTGCCTATTMTACGTCCGCTGCTTTTGTCTG 

TGTCTACATACACATCATTAATACTATTGGNATTACTATTGGGGATAACAGCACCTCTGC 

GTTTAGGGGNTNTATTGGATATATTGGATTTGGNNATATACCATTATT 

Sequence 3033 

CCCTT AGCGTGGTCGCGGCCGAGGCACCCCCAAATAAGCCTCAGTTCCCATATTTAAACT 

TTTTTCTCATAGGAMGCTACAGGMTTTTMGATATCACATGGTTACATTTGCTTTTCT 

TCCAGATGGAGCTAAATTGCTATATGATACAGGGTTTATTTTATATTTCTCATATTAAAG 

ATGAAAAAGTGAAAATTGAGTAGTTGACTCAAMTTATATGTATATATATATATATATGT 

TMCAGTTGMTACAAACMGATTACAAGCAGTGAAACATTCAAATAGGTTTTTGGCAAC 

TCCAAATATTTTGTGTTTCACAA 

Sequence 3034 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACATATCTTTTATATGCTCATATGCTCCTGTAG 

TCGTTAGTTTTMTTCTTAAAMTGTGATMTTAGTAATAMCTTTTATTATATCTTATG 

TAAA ATAAT TGTGTGTCTGAGAGAGACTAAAACTCATGCCCTACTTCTCATGATTTCTCT 

TTCTCTTTTGTTTCCCTTTCACAGACAGMGMTTATAGCCTCAGTATTTATGTATATTT 

TTGAAAGAGTGAAGTGGGGACTGAGAAGGTATATCTACATGCTATGCCTTTAGATAGCAT 

TCTGTTTCAAATCTCCTTTTCTCAT 

Sequence 3035 

CCCTTGAGCGGCCCGCCCGGGCAGGTACATCTAAAMCCtTTTTACTTCCAAAAACCTTT 

TTGGCTCTCTCAAGAATTTGCTCTCAATATAGGAGTGGTAAATCTGTTGGTGATATAAAC 

ACAGGGAAAAAACAGGGAGAATCAAAGACAGATTAATCATTCAACAAAGACTTACTATCT 
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ACCAGGAGCCTGACAGTGTATCAGGTAGTGCCTCATGCACTGGACCAACAGTGGGAAATA 

AGATGAGGGTAATCCTTGTCCTCACAGAACCTCCATTCTTAGAGGAAAGAAGGAAATTAA 

ACATGAAATTCCACTGAGATGAATTATGAAAGGGGAAGCAGATGGTCCTGTCATAGGGC 
Sequence 3036 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACATCACCCTGCTGAGGGACATCCAGGACAAGG 

TCACCACACTCTACAAAGGCAGTCAACTACATGACACATTCCGCTTCTGCCTAGTCACCA 

ACTTGACGATGGACTCCGTGTTGGTCACTGTCAAGGCATTGTTCTCCTCCAATTTGGACC 

CCAGCCTGGTGGAGCAAGTCTTTCTAGATAAGACCCTGAATGCCTCATTCCATTGGCTGG 

GCTCCACCTACCAGTTGGTGGACATCCATGTGACAGAAATGGAGTCATCAGTTTATCAAC 

CAACAAGCAGCTCCAGCACCCAGCACTTCTACCTGAATTTCACCATCACCAACCTACCAT 

ATTCCCAGGACAAAAGCCCAGCCAGGCACCACCAATTACC 

Sequence 3037 

CX3CTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTGCAGTGTCGTCTACATGGCATTGGACAGGACA 

TAAT GTAAA ACATAAAAGTGCAATTGTTACACTTACATATGATAGTGAATGGCAACGTGA 

CCMTTTTTGTCTCAAGTTAAAATACCAAAAACTATTACAGTGTCTACTGGATTTATGTC 

TATATGACAMTCTTGATACTGCATCCACMCATTACTGGCGTGCTTTTTGCTTTGCTTT 

TGTGTGCCTTTGTGTGTCTGCCTATTAATACGTCCGCTGCTTTTGTCTGTGTCTACATAC 

ACATCATTAATACTAT 

Sequence 3038 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTCAATAAATACTTTCCTAAATACTTACATTAAA 

GCTATTTCTGTAATAAAAAAGTTCTTCAAGTCAACACAATCCACAAGTATTTGTTTTGTT 

CTTAGTGTAAGCTTAGCACAAGTCTAGGAAAGGGTTTAGCATTGAAGTCTATTTAGGGAG 

ACAAAGTCACAGGCAACATATTTAAATAATGTTACCAAACCCAATCCTATCTGCCAAAAT 

GCTGGGAGGAGATGGTGAGTGCCACAAAGGTTCAGAAAGGAAACTGACTTCAGAAAGTGG 

TATGAGGTGTTACATTTTG 

Sequence 3039 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTTAATTACCTCAAAAGAAAACTGTCAACCCA 

GGMCTAAAGTTTATCCATTTGGACTTACAAGATAACCTTTAATACCCCATTGCCACTGT 

ATCCGATGCTGTCAGAGGCCCACCTACATCTCCCCCTACACTCAGCATTTCAGTGCATAC 

TGATAGAATTGTGCTATCACCTGCAAATACCTCTTTAGGGCACGCCAGAAGTGTGCAGGA 

GATAACATATCTGGCTGAAACTTTCAATC(XTGACAGAGGGGATTTGGGATACAAATACT 

TCGACTTTCTCACCCACTGGTGGGGATAACCCTGAGGAATGTTCTTCAGGGTTCCACAGG 

ACTCCTCTGAGGGACTTGTAACAGTTCCCCCCAAGAGTAACCTGTTCAGTGCTGTGCCTC 

TCTTGGCTTTCTTTCATGCCTCTATTCTCAATTCCAGCTCTACTCCTGAGTTTCCTTGCT 

CACTTTCCAGGMCAGTTTGMTTCAAATTCTrCTCTCAGGCTCTGCTTTTGAGGGAAAT 

CAGTCTAAGACAATC 

Sequence 3040 

CCCTTTGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACATATACATTATGTAATTAAAAAGCGTGCATGT 

GTATGTATTAAAAATAATGGTATATAAACAAATACAATATATACAATAAAACACCTAAAC 

GCAGAGGCTGCTGTTATCCACAATAGTAATACCAATAGTATTAATGATGTGTATGTAGAC 

ACAGACAAAAGCAGCGGACGTATTAATAGGCAGACACACAAAAGCACACAAAAGCAAAGC 

AAAAAGCACGCCAATAAT GTTGT GGATGCAGTATCAAGATTTGTCATATAGACATAAATC 

CAGTAGACACTGTAATAGTTTTTGGTATTTTAACTTGAGACAAAAATTGGTCACGTTGCC 

ATTCACTATCATATGTAAGTGTAACAATTGCACTTTTATG 

Sequence 3041 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACACCMTGCCAAAMTTTTGTTAGGGAAACATTT 

TTCTCCTTTCTCCCTCT CAGG GAGAGATGATTAAGAAAAATCAAGTTCTAGTGGCAGCTG 

GGTCTTAGAGAGMGGTTTTTCCTACCTGATTATCCAGTTGTTTTGGGGATGGCAGTTCA 

CACTGCTTGGAGCAGAGTCTAATnrCCCGAAGATTAATAATATTAAAGAAAGTTAAATGA 

AGCAAACAGCATGCCACACTGTGCAGAGCCCCAGTCAGAACCACACTGCCCAATTCCCTT 

CTGCTATTGGGAAGATMTTACTGAATCTTTGTTCCTGTGAAGTAAATGAATTTTGAATC 
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CTCTGTATGTTTAATTATCCAAAATTGAACCTTTGTT 
Sequence 3042 

CCCTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGACATTTAAAAGGTGATGCTAATACTTTAAAATGTT 

TAAGATATAGATTTAAAAAGCATTGTAAATTGTATACTGCAGTGTCGTCTACATGGCATT 

GGACAGGACATAAT GTAAA ACATAAAAGTGCAATTGTTACACTTACATATGATAGTGAAT 

GGCMCGTGACCAATTTTTGTCTCAAGTTAAAATACCAAAAACTATTACAGTGTCTACTG 

GATTTA TGTCT ATATGA CAAAT CTTGATACTGCATCCACMCATTACTGGCGTGCTTTTT 

GCTTTGCTTrTGTGTGCTTTTGTGTGTCTGCCTATTAATACGTCCGCTGCTTTTGTCTGT 

GTCTACATACACATCATTAATACTATTGGTATTACTATTGTGGATAACAGCAGCCTCTGC 

GTTTAGGTGTTTTATTGTATATATTGGATTTGTTTATATACCATTATTTTTA 

Sequence 3043 

ACCTGAAACCTGTAACTTTACATGAGTAGAAATCCGAAATGTTATAAGGCAATTGTrACA 

GCAAGAAAGGAAAAGACTAGTTATGTGATGTGCTCACATCCAGAAATCTAATAGCAGATG 

ACTCACCAATCATAATAGAGCATGTCAGTTAAAGNNCTCCGTGACTTCAGTCCAGACAGG 

ATCMGTC(XCACTCTACTCCTGTCCAGTGTCTGAATTTANACAAATGACTTATCCTCTC 

GATGTTTAAGTTCTCATCCTGATAATGGCAGCACCTACCTCACAGATTTGTGAAGAATAG 

AAAGTTACTACATGGCTGCTCATCACAACAGTGATGAATACATTGCAGGGACACTTTAAC 

TGGTGTACC 

Sequence 3044 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACATTTAAAAGGTGATGCTAATACTTTAAAATG 

TTTAAGATATAGATTTAAAAAGCATTGTAAATTGTATACTGCAGTGTCGTCTACATGGCA 

TTGGACAGGACATAAT GTAAAA CATAAAAGTGCAATTGTTACACTTACATATGATAGTGA 

ATGGCAACGTGACCMTTTTTTGTCTCAAGTTAAAATACCAAAAACTATTACAGTGTCTA 

CTGGATTTATGTCTATATGACAAATCTTGATACtGCATCCACAACATTACTGGCGTGCTT 

TTTGCTTTGCTTTTGTGTGCTTT 

Sequence 3045 

CCCTTTCGAGCGGGCGCCCGGGCAGGTACAATGGGCCTACGATAATGACATAGTAGACGA 

TAGTGAAATTGCATATAAATATGCACAATTGGCAGACACTAATAGTAATGCAAGTGCCTT 

TCTAAAAAGTAATTCACAGGCAAAAATTGTAAAGGATTGTGCAACAATGTGTAGACATTA 

TAAACGAGCAGAAAAAAAACAAATGAGTATGAGTCAATGGATAAAATATAGATGTGATAG 

GGTAGATGATGGAGGTGATTGGAAGCAAATTGTTATGTTTTTAAGGTATCAAGGTGTAGA 

GTTTATGTCA 1 1 I I IAA 

Sequence 3046 

CCCTTGAGCG GCCGC CCGGGCAGGTACCCTCTACAGAAAAGCCAGCTGAATGTAAAACTC 

CCCTAGTGCCCTTTTCTCCTTATAATGGTATAGTTATTCTTGTCCCTGACTACTCTGATT 

GTATGCCAGGGCCTTCAMTTATTTGCATTTTATATCTTGTTCATCTTTAATAATTATAA 

CAGCAGGAAACTTAGCCTAATAAAGTCATTCCATTCATAACTGGAACTCTAATTCTAAAA 

AAGAAATT AATTA AAGAAAATTATTGATGTGACCAAGGTTTAGCTACATGTATAATCCAC 

MCAGAAATTTTTCTATCAGTAAAAAATTGGAAGCAACCTATAGGTCTGACAATATGGAA 

1TATTTAAATAAATGATGATTGATCCACTGTMGTCAGGAATTGCTGCCAACATTAAGGG 

CTTAACTGAGGTCATGAATTCAAAATGTGACCAAGCACTATGTGTGTCTGTGTGTTTTCT 

TCC 

Sequence 3047 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACGCGGGTGTMTTATATGTTTTCATTTTCTCTTA 

GCTGTATAG CTAGC AGTGGAATTGTGGGATCATATGTAACTGTATTATCnTTGAGGAAC 

TGCCAMTTGTTTTCCAAAGCAGCTATACCATTTTATGTTCCTGCTAGCAGTGAATGCAG 

ACATGATCGCTACACGCAATTTCTGCCTTTTCTTTGCATCATAGGATAAAGGATGTTTTT 

ATGTTGCCTMTTTGACTTGMGACTGGTGGCTTTGATGACTTTTAAAAATATTAAATAA 

AACTTTATTTAC 

Sequence 3048 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTGCAAGCAACAGTTACTGCGACGTGAGCAGCAA 
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CGAAGTATCCTCTCCTGAAACTATTAGGCAGCACTTGGCCAACCACACCGCCGCGACCCA 

TACCAAAGCCGTCGCCTTGGGCACCGAAGAAACACAGACGACTATCCAGCGACCAAGATC 

AGAGCCAGACACCGGAAACCCCTGCCACACCACTAAGTTGTTGCACAGAGACTCAGTGGA 

CAGTGCTCCAATCCTCACTGNATTTAACAGCTCACACAAAGGACGGATTAACTGTAATAG 

TAACACTACACCCATAGTACCTGC 

Sequence 3049 

CCCTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGCATAGTTAGCTGTTTATTGCTTTCCTG 

CTCTTATTCTCAGTCCCCAGGACCAAATGTTGACCACTACCTTCCCCCACATATAATTAG 

GTTATTTACCGAACGCCATGCAGGTGGCTGTTAAAAGGAAGATATATACTTACCTTATAA 

ACTCMCTTTTCCCTGTTGTCTTTCTGTCTCACCCCTACCTCCATGCTTTAAATTAACTT 

TTCAGGCTTAGGCCTTATCTCTCAGTAGAGCCATATAAGGTATGTGTAAAAGCAGGAAAA 

TGTTTCCTGGGGATGAAGCTT 

Sequence 3050 

CCCTTTCGAG CGGCC GCCCGGGCAGGTACATGACTGTCCTAACAAAAAACAAAATGAAGG 

CAGAAGTAGATTTTTAATTGGCTGTTTCATCTTTCATAAAAGCTAAGAACATAGTAGCAG 

AATGTAGCTTTCTGGAGGTGACGTGTAGAGGGGCCTGAGCTGAGGTCCAAGTATTTNNCT 

TG CTCAA AGAGTAGATTCAGAATTCCCAGTGAGAGGGGAGGAGGGAGAATGTTCCTTAAA 

CTGTTTTCCTAMCATCTTTAAAAACAAACAAACAAACATGGTTTTTAATAGGAGCTCAA 

CTGCAAATGCTAACAG GTAGT ATTTTCTGTTAAGGTCCTGATGCATGCAAATGTATTGAG 

AMGATTATACTAMTATTTTTCT CTTAT TCMCCACAGGTTTTCAGMTATTGGATTTT 

ATAGMCAMATTTCCAAAMGAATTTTGAGGGCTCCATGGATTTGTCCACTTTTTATTG 

TCAAGTG AAAAC A A I 1 1 1 1 1 1 1 

Sequence 3051 

CCCTTTNG AGCG GCCGCCCGGGCAGGTACCCTAGAACTTAAAGTATGATAATAAAAAATA 

.AA TAAAT AATTTTAAAAAATAGATTTAAAGAAATCTCTACAATTCTTTAAAGAATACATT 

TAATTTTGACATGTTAGAATTATATTTGATTGAATTTAGTTACTGTAAATATTAGATTAA 

AATATTTTTGTTTTATTCTTGTTTTCTTTTTCCTAGTCCTCCTGGTAGAMCAAAGTTTG 

AGTATGATACACAATCTGGTTAGGTCTCAGAACAACCATTATGATGTCGGATGAGCCATT 

CATTAATAATAATTGAAACAATAATACANATAAAGCTATCCTTTATAGGAGCACTTATTT 

ATATGCAAAGTGCTGTTATAAAGATGGATATATATTTATTTCTCATTAAATCATTAAGAA 

AAAGGTTACTATTATTATTTCCCTTTTAAAGATGAAAAAAGT 

Sequence 3052 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACATTGTATACTGCAGTGTCGTCTACATGGCAT 

TGGACAGGACATAATGTAAAACATAAAAGTGCAATTGTTACACTTACATATGATAGTGAA 

TGGCMCGTGACCMTTTTTGTCTCAAGTTAAAATACCAAAAACTATTACAGTGTCTACT 

GGATTTATGTCTATATGACAAATCTTGATACTGCATCCACAACATTATTGGCGTGCTTTT 

TGCTTTGCTTTTGTGTGCCTTTGTGTGTCTGCCTATTAATACGTCCGCTGCTTTTGTCTG 

TGTCTACATACACATCATTA 

Sequence 3053 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGTTGCTCTCCTTTTTAACTTTGGGTTT 

TCTAAGACTAGAAACATGAAAGTGCTGAAGATGGGCATGAAAAATAATGGAGAGGAAAAC " 

CATGGGGATAGTGAAGATAATGAAATAAGTTTGGGCCCTAATGAG7TTGGGGTGGTGACA 

TGA AGATT TAGTAAAAGTTTTGCTAGTGTTCTGCCCAGACCCTCAGCCCAGACAGGTGCA 

GCCi i 1 1 1 CTTCCTCCCACTTTAGGAAGGCAAGGTCTGATTGATGTGCCAATGAGAAATA 

TG AMG TGT MGAACA CTAGAMTTCAATGCATTTTTATAACACTTTGTAATTTACAGAT 

TGTTTTGCCATCTTTTATTCTATTTATTGNCACACAGTTTTATCGTAATCCTTCCCAATG 
GT 

Sequence 3054 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAG GTACA TGCTAGTTTATGTTTTAGGAGTTTAGTTTCTA 

TTTCTCTGTTTAGCTMTTCTCTATCTTTTGGCCACTCCTTTTTTATTCCCCTCAAACAG 

TCGCTTTCTCTTCCCATCTCTATAGCAACTTGTAATATACTATAGGAATAATTATGNNCA 
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TGCMCMTGCAACMTTTAATATATMGTGCATTACATTTCTTATTTTTATTTTTCTTA 

AAAAAAATTAGCCGGGTATGGTGGTCTGTGTAGAGATGGGGTTTCTCCATGTTGCCCAGG 

CXJAGTTTTGAACTCCTGGACTCTAGCAATCCACCCACTTTAGCCTCTCAAAGTGCTGGGA 

TTACAGGCATGAGCAGCCACATAGCTTTCTTAGCATGCCCTTTGTATGATCCCAGACCTA 

AGTCCAAGGGATTTATCAATGATACGCATCCATCTTCCTAAGGGGA 

Sequence 3055 

TNGAGCGGC^CGCCCGGGCAGGTACTTAMGTTGGTTGTTTTTTAATGGGGATGTGGMT 

GGAGGGGTAAATATTTTGTGTTTTTTAATGAGGAATCCCAAACACTAGAGTTTTrTCTTT 

ATATTGCAAAGGCACTGATGCCCCTTCTCACAAAATATTTCATGCTTCAGTATTGGCCTA 

MGTTGACTATCT TTATA TAMTTAMATCTTCTCATGTTTTAGTGGTGTTTTAGAAGAT 

CTTGACATGTTACTTTTTGAATTAAAGTGAAACGCATAGCATATGGACTCAACAAA 

Sequence 3056 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACGCGGGGGCCAGGCGGAAGCCCGGCTCCGGGCCA 
GCATCCGAGAGCCCNGACTGGANGAGTTGAGAAGAGGAGGAAGAATAATGGGAGGAGA 
Sequence 3057 

CCCTTGGCCG CCCGG GCAGGTACGCGGGGGAGTATCTTGCAGCCAGCGTGGACTCGAGGA 

TCTCTTCMGGTTTITGCTTTTGGATGCCCGCTCCTTAGTTAAGGGCCTGAAAGTGAGGT 

CATGGGCTCTGATTTAATGAAGGACTGGCCTCACCAGGCAGCAATTGCTGGGTTCTGCCT 

GAGTTCGTGAATGCTGAAGATGGCGGCCCAATTGATCGCAGCTTCCAGAAAGAAGGGATC 

CTTTCTGAATGGGATGGGCAGTGAACTTCACACCTACCCTTGGCAGGCTGGAGAAACTGA 

CCAAGAGTCTAGAAGGAAGCTAATGTGCCTCAAT 

Sequence 3058 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCXJGAGGTACATTTAAAAGGTGATGCTAATACTTTAAAATGTT 

TAAGATATAGATTTAAAAAGCATTGTAAATTGTATACTGCAGTGTCGTCTACATGGCACT 

GGACAGGACATAAT GTAAA ACATAAAAGTGCAATTGTTACACTTACATATGATAGTGAAT 

GGCMCGTGACCAATTTTTGTCTCAAGTTAAAATACCAAAAACTATTACAGTGTCTACTG 

GATTTAT GTCT ATATGACAAATCTTGATACTGCATCCACMCATTACTGGCGTGCTTTTT 

GCTTTGCTTTTGTGTGCTTTTGTGTGTCTGCCTATTMTACGTCCGCTGCTTTTGTCT 

GTCTACATACACATCATTAATACTATTGGTATTACTATTGNGGATAACAGCAGCCTCTGC 

GTTTAGGGGNTTTATTGGATATATTGGATTTGGNNATATACJCATrA 

Sequence 3059 

CCCTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTTCAAATACAACTCAGGCACTTCAGATGGCTT 

TGTAMCTGGGTCMTGCTATTCCATCTGAAAGGAAATTACAGMTTATTTTCAATTCAA 

TTATACATCCCTGCAAAATAATTTGAGGGCAGCTTTGAATGCTGTAAGTGAGTTGTGATG 

CCATCTATATTAATCCTAAMCTTATCTTCAAATTGATTCCCAAAGTCCAACACACTTTT 

TATTTAATAAATATTTACAGGCCAGGCACGGTGGCTCAAGCCTGCAATCCCAGCACTTTG 

GGAGGCCMGGCAGGCGGATCACMGATCAGGANATTTGAGMCATCCT 

Sequence 3060 

CCC TTAGC GTGGTCGCGGCCGAGGTACTTTATTMGGMCTCTTAATGGAATAGGCTTTT 

GGGTTTTTCTAGTTTGCAGGATAGATGAAAMCATGGCTGCTGTATTTGTTGGCTTTCCT 

GAGTTTATTCATATANTAACAGGTAACTCCAAACCTTCAGTGGTTTACAGCCACAGAAGT 

TTATTTCTCACTCACGTGATCTGTGGGCTGGGAGATGGCTGTGGCTCTGAGCTCCATGTA 

TmCTTCATTCTAGGATCCAGGCTTTCGTGAGTAAATACAGAMGATTTTTGTAATATA 

TCAACTGTTTAAAGTTT 

Sequence 3061 

CCCT TAGCGTGGTCGCGGCCGAGGT ACATT TGCTGACGTTTTTCTTCAGAAAAAAACTAA 

TTTTATGGTAAAATTCTTTCCAAATTTATTTTTCTGTTTTATTCCTTCTTTT 

AACAAGTCAATTCAGCTATCTATGTAGAAAACTGATTTATTCCTTGTGTGTATGTTAGCA 

ACGTTTATMTCTCTTAATATTATTAATTCCATAGACTATTAGCCATAAAAATTAAATGT 

TGACATTCTACCCTATTCATAAAGTAMCAGCAAAAGAMTTTAAATTATTAGTTTGTTG 

TTGTTAGAGAACTATCTTTGTTTTMTGCCTCTCATTTTTAGGAGAATAAAACCTGACCT 
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TAAAATCACCTTTGTAGAAATGGTGGCTAATAGCTTATTCTGTTAGCCATGAGGAAATCT 
Sequence 3062 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTCACAGCCAGGCAGAGGAGTCTGACAGACCC 

AAGGATTAGAAGCCGTGTGGTTGCCCCTTCCCAAGAATAACCCTTGCTTGGGTGTCTGAG 

ACTGCAAGTATAATCCTGCATCAGAGGAGAGAGAGCAGGGAGCTGGGGCCAGGGCTTGTG 

GCTGTAGACACAAGTGGAAGAMCCCCAGATCTCTTTTCTTTTCTAGGGCACTTCTTGCT 

ATTGTMTTTGAAMTGTATTATTTGAATAATGAGGGATGTCTTTCTCCTGCAGGACTGG 

TAGCTCCTTGGAGGAAGGGCCTACTGGTCTTGCATCTGTCTCCCTACCCCAAGGCCAGGC 

ACATATGGGAACTATTTGTTGGGTGTGTGTAGTTTCAAGTTCTGCCTCTACCCCTGCCT 

Sequence 3063 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACAAACCTGGCCGTCTAATGCTGTTAATAGTGCAG 

CATTTTAGGT(X3TCTTTACCCAGGACTGCCTGTTCMCMTTAGGGATTAATTGCTTCCC 

GGATTATCCAAATCCAAAGTGTCTTTAACCCAGCTACCTATGGGTCACTGGCTCATTAAC 

ATGCACTTCCTCAGACTTCTCACTTGMCAGCTAAAGTCMGCTGGAACTCATTTTCTTT 

TTACTGATCAGAGAAAAATAAATCTACAGTTTGGMTTTTTCTTAAATTAGAGTTATTCT 

AATCAACAGAAT 

Sequence 3064 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACAGATTGAGGTTTGTTTATCCTTTTTAATTCCAG 

TTTGTTCTTGGCTTTCTTAGTTCTGAAAATTGAAATCTGCCTTCATTTTCACTGATGCCT 

GTGTTGTAATGTGTCAGTAAACTGGGTATTCTTCCAAGCAGTTGGTTGATTCCAGGCTTC 

TGCATATCTTTGTGCTGTTCTGGMTTTGTTTTCTGTCCATCACCGCATTTACCTGCCCA 

TACTCTGAGGCTMCATATCCAGAMCTTTTAAACTTAACTTCCATTTTTCAGAACAGCC 

ATCTGCTTTAGAATAAATGATTTCCGTTTATCCAGAAAAAAGTAACTAGGTCTTAAAGAC 

TTCGTGTATTCGCCGTTCTCACATGTGGCAAAATATGGNTNGGTTTTTCTTTTTT 

Sequence 3065 

CCCTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTTAGCACTGGTTTTCAAGCTGAAAAGTAAGTA 

TAAGTCAGCAATAAATAGTTGCCATTTATGAATACACAGGACAAAGAAAATTGAGCACCT 

AGTGGCTGATGTTTGCAAAATATTAAATAACTTAAGTTCATTGAATACAATTAGAGTCAA 

ATTAAT GAAGCTTA GAGATCTAGTGTTATTTAAACTACTAGTAGTGGGCCAAGTGTTGCC 

ATTAACA I 1 1 1 1 I IAATGATGAAATAGAATAGTAAAAATATGTTTATTTTACCTAATAGG 

TTCATTCTAGCTTTAAAAAMGTGTTGTTTCATGMGCTTTTGTGTATTTTGCATATATA 

GATCCCCAGTGTAAACTGTATTTGTTACTTTGGCTCATAGCCAAAAACTCTTGAAAGCCA 

CTAATCTAGCCCAGTGCCTTCATTTCATAGGGTGGCAAAATTAAACCTATGGGTCATCTG 

ATTTGCCAAAATTTCCTCAGGGAGNTTAGTGATAAAATNCCTTGGGGGCNTTCANAACTC 

CAAGGCCAGANGATTTTTTA 

Sequence 3066 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACAGTGAGGTTACTTCAAGCAAACAGTTCTGAGCT 

GTCAGGGTATTTCAGCCACCTCCTGACAGGCAGAAGGCCCTCAGAGGTCTGCCATCTTGC 

CTCGCCTAGCCGCTCGCAGGAAGAAATCTCCCTTCTTTTGCCTTGCAGCTGGTGTTCACC 

TCTCTGCCTTAAGTATTCATGCAAGCCTTCAAAGTCTCCTTCCATTCTCTATTTAGCCAA 

GCACTTTGGGGTTGAAAGTTGAAAATAGCCAAAAACCCAGCTCAAACTAGATTAAGGATG 

CTCACGGGGAATGCAACAGAATGGACAAGGTTAGAATGGAGGCTTCCCCGAAAATTAAGC 

TCCAGMGTTTAGTGCTTTCTTGGGGCTACTCTCTATTAAAAATATATATATTTTAAA 

Sequence 3067 

CCCTTT CGAG CGGCCGCCCGGGCAGGTACTGAGGTGCCTCATGAAAATTAGATTATTTTG 

GAT GTATTTT CAGGTAGACACAAGCCCATTCTTTAMTCAGTTTTTGTTCTTAAAGTAGA 

ACTA 1 1 1 1 1 1 CAGTTAATATAAAAAAAAAAANAANCCCNTTTTNGTNGNGTNNAAATCTN 

GGGTTTNCCTNAATGTNTTTTNGGCTNTNAAGGAAGGTNGAATTCCCGACCTTTTTTNAG 

NCCCCNGAAATCCATCATNTTTNGCCTGCCCCTGTANCAAATNANCGGCTGATNCTGGGG 

CTTNTAANANCCCANNANGCTNTCANCCTGANTTTTTI^nTTCNCAGNCANAAAAAGTCNT 

GAGGGNGGATGANATTAAAAAAAAAAAAAAA 
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CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGCTTATCTGTGTTTTCGGCTAACAAGC 

GGTGGACGCCTCCTCGAAGCATCCGCTTCACTGCAGAAGAAGGGGACTTGGGGTTCACCT 

TGAGAGGGAACGCCCCCGTTCAGGTTCACTTCCTGGATCCTTACTGCTCTGCCTCGGTGG 

CAGGAGCCCGGGAAGGAGATTATATTGTCTCCATTCAGCTTGTGGATTGTAAGTGGCTGA 

CCGCTGAGTGAGGTTATGAAGCTGCTGAAGAGCTTTGGCGAGGACCAAGATCG 

Sequence 3069 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACATTTAAAAGGTGATGCTAATACTTTAAAATG 

TTTAAGATATAGATTTAAAAAGCATTGTAAATTGTNTACTGCAGNGTCGTNTACATGGCA 

TTGGACAGGACATAAT GTAAA ACATAAAAGTGCANTTGTTNCACTTACATATNATAGTGA 

ATGGCANCGTGACCAATTTTTGTCTCANGTTAAAATACCAAAANCTATTACAGNGTCTAC 

TGGATTTATGTCTNTATNACAAATCTTGATAGTGCATCCACAACATTACTGGCGTNCTTT 

TTGCTTTGCTTT 

Sequence 3070 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTGGGAAGACAAAGATGGATAAAACAGAGTCCTT 

GATCCAGAGAGCAGAGTCTAGAGTTAGGCAGGCACACAAAGAAATGATAATGAGATAATG 

TGATATGTGCTATAATAGAGGTATGTTCCAAGGGCAACGGGATAAAGCAAATGATTCTGT 

CTGGTATAAAAGGAGAGGATCTCAAAGACAGCATCATGTTAACCAGCTCTTAAGGGATAG 

GCTCACCTACAGAGATATGAAGGAAGGGAACTCTAAACAGAGGGAATGGTATCAATAAAG 

AGATGAAGGCATCAAGTGTAGTGAGCAGAAAGAAATCTGGGTATCAGGAATAAAGATATC 

TAAGCTGAGCTGGCATATGTAGACAAGAGTAGGAACGTTCATGTGGTGTAATGCTAGCCC 

CAT GGGCTA ATCAGTGTTTGGGGTCACAAGGATGAAGATTAAGAGTGTTTCATGTCAACC 

AAAAl 1 1 1 1 iGGNATCATTGGTAAGANAAAGAAGCATTATTTTTNTACCAAGNANAACCT 

TGMGGTGCTNT TCAC CCI^nTTAGGTAAGGGGAGTANNTTTTTAAATTTTAAACCANGNC 

TTTAMTCTTTCCTTTTGGGGAMTTTTCNCCCNTTNGTTTTTNCCTTTTACCATTNTGC 

CAACATTGAGGTGCNNGGGACTTTTT 

Sequence 3071 

CCCTTAGCGTGGNCNCGGCCGANGTNCATGAGCACCCTGGAGATACTAAAACTNTTATTC 

TGACTAAATGTr^rrNTCAANAGCAGCCTCCAGATTTTTCTGCATTCTTGCTACCTTGTTAA 

CTTGCAGTGCCTTACAGTTTACCATTGGCTGTCCTGAAATACCCTNTTAGAACTAANATA 

ATACAATTNGAAATCATGGGTAGAAATCATGAAATCATGGGTAGAAATAANGANGGTGGA 

AGAAGCAGCTAGGTTTCCAAAGCAGCAAAATGTCAGATACATTCTGAAGCAGCCAGTTTC 

CCCAGTGTCCCCACCCCACCCCGTATGGGGCTCACATTCTATTTTTCTCTTTGTCCTTTT 

TTT 

Sequence 3072 

CGGGCAGGTGCTAGCTTGAGTCGACCCACGCGTCCGCTCTGATTTTATTCTGCCTCTAAG 

AGGATATTCAGCACCCAGAGCACCCTATTCCACTCTGTTTTACTTITCCATGAAGAAGAG 

AGGGAGGGTCATAAAANGATAACTAAAAGTAGACAGTAAATGAAAATGTTGAGGGGCATT 

CTTGTGTGTCTACATCCCATGGGTCCTAGCTCTACTGTCTACAAAGGACAGCAMCGAAG 

G 

Sequence 3073 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACATTTAAAAGGTGATGCTAATACTTTAAAATG 

TTTAAGATATAGA7TTAAAAAGCATTGTAAATTGTATACTGCAGTGTCGTCTACATGGCA 

TTGGACAGGACATAAT GTAAA ACATAAAAGTGCAATTGTTACACTTACATATGATAGTGA 

ATGGCAACGTGACCAATTTTTGTCTCAAGTTAAAATACCAAAAACTATTACAGTGNCTAC 

TGGATTTAT GTCT ATATGACAAATCTTGATACTGCATCCACAACATTACTGGCGTGCTTT 

TTGCTTTGCTTTTGTGTGCTTTTGTGTGTCTGCCTATTAATACGTCCGCTGCTTTTGTCT 

GTGTCTACATACACATCATTAATACTATTGGTATTACTATTGGGGATAACANCAGCCTCT 

GCGTTAGGTGGTTTATTGGATATATTGGNATTTGCCATATCCATAT 

Sequence 3074 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCGGAGGTACTAAAAACTAGTAATGCAAAGGCAGCAATGTTAG 
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CAAMTTTAMGAGTTATACCGGGGTGAGTTTTACAGAATTAGTAAGACCATTTAAAAGT 

AATAAATCAACGTGTTGCGATTGGTGTATTGCTGCATTTGGACTTACACCCAGTATAGCT 

GACAGTATGAAMCACTATTACMCMTATTGTTTATATTTACACATTCAAAGTTTAGCA 

TGTTCATGGGGAATGGTTGTGTTACTATTAGTAAGATATAAATGTGGAAAAAATAGAGAA 

ACAATTGAAAAATT 

Sequence 3075 

GGTACGCGGGCTCCTAATATTGGAAAGGAGAATGGAGACTATTTTGTGTTCCAACATTAA 

CTAAAAATACTACCAATTGCAGAAGAAAAAAAAGATGGTATATAAAATAAATCATAATGA 

AAAMGTAACAAMTAGCATCCTTTTTGTTTTCCAAATGAAACAAAAACTTTTCACCTAG 

AGGTGCTTATAGAATGTGACCTGATACTAAGTAAATACAAAATTGTCACTGCTAAATAAT 

TTTCCAAGCAAAGATAATGACACTAAAATATGTTTATTCGTTCTCAACGGTAGCCTGCTT 

CTCTTGGAATTCCAGTCAGCTTTGGCAAGAATGTCTTTATCCAAGTGTCTCCAGAGTATT 

CTGGGCAGCTCAAA 

Sequence 3076 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTATGGGTGTAGTGTTACTATTACAGTTAATCCG 

TCCTTTGTGTGAGCTGTTAAATGCAGTGAGGATTGGAGCACTGTCCACTGAGTCTCTGTG 

CAACAACTTAGTGGTGTGGCAGGGGTTTCCGGTGTCTGGCTCTGATCTTGGTCGCTGGAT 

AGTCGTCTGTGTTTCTTCGGTGCCCAAGGCGACGGCTTTGGTATGGGTCGCGGCGGTGTG 

GTTGGCCAAGTGCTGCCTAATAGTTTCAGGAGAGGATACTTCGNTGCTGCTGCAGGATCA 

GCCATGGTAGATTA 

Sequence 3077 

CCXJTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACAAGCATTTGGATTCATAGCCCTTAGAATCTACT 

GTTTCCAAAGCTAGTCGAATATCAGAAAAGCAGCTTGGTAAAGTGCAAATAACTTTGTTC 

AGGGAATCAGGAAGCACAGCTTAGAATCCCAGACTCCCTCTAACTGTCTGTAATGTAAAC 

TCAGGTAATTCCCTTCACTAGGTATCAAATGTCTCATCTATAAAATGAAGGGTATATATG 

TGACCAGTGATGCTACTTTGACGTATTTTGAGTTMTCAGAGATTTTTCTGCTCAAAATC 

TTTGGAAGAAAAGCTACTAATGGGTGGCAGAGAGTGGCAAACGTTCTATCTAAACTATAG 

ACCTCCTCCTCTTCAGAAACCTCTGATGAATTGTGCTACATAGAATAAAATATAAAATCT 

TTTGTATCCTTTACTGGNGCANAAAGTANATGCTTG A I 1 1 1 1 I I I CT 

Sequence 3078 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACATTTAAAAGGTGATGCTAATACTTTAAAATG 

TTTAAGATATAGATTTAAAAAGCATTGTAAATTGTATACTGCAGTGTCGTCTACATGGCA 

TTGGACAGGACATAAT GTAAA ACATAAAAGTGCAATTGTTACACTTACATATGATAGTGA 

ATGGCAACGTGACCAATTTTTGTCTCAAGTTAAAATACCAAAAACTATTACAGTGTCTAC 

TGGATTTAT GTCT ATATGACAAATCTTGATACTGCATCCACAACATTACTGGCGTGCTTT 

TTGCTTTGCTTtTGTGTGCTTTTGTGTGTCTGCCTATTMTACGTCCGCTGCTTTTGTCT 

GTGTCTACATA CACA TCATTAATACTATTGGTATTACTATTGTGGATAACAGCAGCCTCT 

GCGTTTAGGTGT TTTATT GGATATATTGGATTTGGTTATATACCATTATTTTTAATACAT 

ACACATGCACGCTTTTTAATTACATAATGTATATGTACCTNGGCCGNGACCACGCTAAGG 

G 

Sequence 3079 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACATTGTATACTGCAGTGTCGTCTACATGGCATTG 

GACAGGACATAAT GTAAA ACATAAAAGTGCAATTGTTACACTTACATATGATAGTGAATG 

GCAACGTGACCAATTTTTGTCTCAAGTTAAAATACCAAAAACTATTACAGTGTCTACTGG 

ATTTAT GTCT ATATGACAAATCTTGATACTGCATCCACAACATTATTGGCGTGCTTTTTG 

CTTTGCTTTTGTGTGCTTTTGTGTGTCTGCCTATTAATACGT(XGCTGCTTTTGTCTGTG 

TCTACATA CACA TCATTMTACTATTGGTATTACTATTGTGGATAACAGCAGCCTCTGCG 

TTTAGGTGT TTTATT GTATATATTGTATTTGTTTATATACCATTATTTTTAATACATACA 

CATGCACGCTTTTTAATTACATAATGTATATGTACCTGCCCGGGCGGCCGNTCGAAGGGC 

GAATTCCA 

Sequence 3080 



# 
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CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGTTTGTCTCCCAAAATGTGAGAACCTC 
CATTMGTCCAGAAACAGTTTTTTAAAAAGGACACTTTTT 

TCACTCATTGTCTGTTATGTGTCAGGTCTTGTGCCAATATTAGAAGCATAGTGATATATA 

TGACCTGGTTCCAGCTTTGGGGAGCTCAAMTTTAGTTGATGAGACACACAATTTCATCA 

TCAGMTGCAATATTATAGGTGTTAAMTCGAGGTGGATAMGTGGTTGTTTTTCTGTCT 

TTCAGTTTGCCTGGGAGTCATACTTCAGMTAAGGGCTAAAATTGGGGTCTAAGAAAGGT 

GTGMTMGGAAAACATTAMTACTTTTACCTAAAAGAAAATTGGGAGAGACAGTTTANG 

GGACAAGTTACTGAATAAGAA 

Sequence 3081 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACATGAGCACCCTGGAGATACTAAAACTCTTATTC 

TGACTAMTGTCTTTCMGAGCAGCCTCCAGATTTTTCTGCATTCTTGCTACCTTGTTAA 

CTTGCAGTGCCTTACAGTTTACCATTGGCTGTCCTGAAATACCCTCTTAGAACTAAGATA 

ATACAATTTGAAATCATGGGTAGAAATCATGAAATCATGGGTAGAAATAAAGAAGGTGGA 

AGMGCAGCTAGGTTTCCAAAGCAGCAAAATGTCAAGATACATTCTGAAGCAGCCAGTTT 

CCCCAGTGTNCCCACCCCACCCCGTATGGGGCTCACATTCTATTTTTCTCTTTGCCTTTT 

TTTAAAT 

Sequence 3082 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACAATGGGCAGTGTTTGGATCCTTCCCTGGAATCA 

GTGACGAATGGATGGTGTTCTGCCCAATGAGAATGAACCATTTGAACAAATCAAGTAACC 

T CAMG GTGTM TTCTCTT GGCATCGTTAATGATTATTGGTAGGAGTAAATAAGTGCAAT 

TCTTTTGTTGTTCTTTTTTGGAGATGAGGTGTCTCTGTGTTGCCCAGGCTGGCCTCAAAT 

CCCTGGGCTTAAGCAATCCTCCTGCCTCAGCCTTGAGTAGCTGGGATCACAGACATGTAC 

GCGGGGAGCTCAAAGCCCGCAAGA 

Sequence 3083 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACATTTAAMGGTGATGCTMTACTTTAAAATG 

TTTMGATATAGATTTAAAAAGCATTGTAAATTGTATACTGCAGTGTCGCCTACATGGCA 

TTGGACAGGACATAAT GTAAA ACATAAAAGTGCAATTGCTACACTTACATATGATAGTGA 

ATGGCMCGTGACCMTTTTTGTCTCAAGTTAAAATACCAAAAACTATTACAGTGTCTAC 

TGGATTTAT GTCT ATATGACAAATCTTGATACTGCATCCACAACATTACTGGCGTGCTTT 

TTGCmGCrrTTGTGTGCTTTTGTGTGTCTGCCTATTM^ 

GTGTCTACATA CACA TCATTAATACTATTGGTATTACTATTGTGGATAACAGCAGCCTCT 
GCGTTTAGGTGTTTTATTGGATATATTGGATTTGGTTATATACCATTATTTTTM 
ACACATGCACGC I I I 1 1 AAT 
Sequence 3084 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACATTTAAAAGGTGATGCTAATACTTTAAAATG 

TTTAAGATATAGATTTAAAAAGCATTGTAAATTGTATACTGCAGTGTCGTCTACATGGCA 

TTGGACAGGACATAAT GTAAA ACATAAAAGTGCAATTGTTACACTTACATATGATAGTGA 

ATGGCMCGTGACCMTTTTTGTCTCAAGTTAAAATACCAAAAACTATTACAGTGTCTAC 

TGGATTTAT GTCT ATATGACAMTCTTGATACTGCATCCACAACATTACTGGCGTGCTTT 

TTGCTTTGCT7TTGTGTGCTTTTGTC 

GTGTCTACATA CACA TCATTAATACTATTGGTATTACTATTGTGGATAACAGCAGCCTCT 

GCGTTTAGGTGTTTTATTGGATATATTGGATTTGCTTATC 

Sequence 3085 

C CCTTA CGTG GTCCG GCCGAGGTCTAATTAGAAAATATAGCTTGAGCCCCGTGCCAGGCC 

TGTTTTGTTTGTTTTTGTAGAGACATGGCTTCACCATGTCTCCCAGGCTGCCTGCCTTGG 

CCTCCCAMGCACTGGGATTATAGGCATGAGCTACCACACCTGGCCTTACGGTTTTCATT 

AATATAAATATA ACTAC GTA1TCCCAATGCCACATTCATAAATGAGAMTTTTAATTATT 

GATAT CTTTMGTTTTTAACAGAMCAGTGATACAMGCTGACCTGTTAAAATTACTTAG 

TTTTTAAMCMTCTGCMGTCAGTCTGTGMTGGTATTTACATATTTMCCATTTGT^ 

ATAAGAAATATTTACCACTGCCCGGTCCCTGCCCGGGCGGCCGAA 

Sequence 3086 
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CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACATTGTATACTGCAGTGTCGTCTACATGGCATTG 

GACTGGACATAAT GTAAA ACATAAAAGTGCAATTGTTACACTTACATATGATAGTGAATG 

GCAACGTGACCAATTTTTGTCTCAAGTTAAAATACCAAAAACTATTACAGTGTCTACTGG 

ATTTAT GTCT ATATGACAMTCTTGATACTGCATCCACMCATTATTGGCGTGCTTTTTG 

CTTTGCTTTTGTGTGCTTTTGTGTGTCTGCCTATTAATACGTCCGCTGCTTTTGTCTGTG 

TCTACATACACATCATTAATACTATTGGTATTACTATTGTGGATAACAACAGCCTCTGCG 

TTTAGGCGT TTTATT GNATATATTGNATTTGTTTATATACCATTATTTTTAATACATACA 

CATGCACGCTTTTTAATTACATAATGNATATGTACCTGCCCGGGCGGNCGCTCNAAAGGG 
CC 

Sequence 3087 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACATTTAAAAGGTGATGCTAATACTTTAAAATGTT 

TAAGATATAGATTTAAAAAGCATTGTAAATTGTATACTGCAGTGTCGTCTACATGGCATT 

GGACAGGACATAAT GTAAA ACATAAAAGTGCAATTGTTACACTTACATATGATAGTGAAT 

GGCMCGTGACCAATTTTTGTCTCAAGTTAAAATACCAAAAACTATTACAGTGTCTACTG 

GATTTATGTCTATATGACAAATCTTGATACTGCATCCACMCATTACTGGCGTGCTTTTT 

GCTTTGCTTTTGfGTGCTTTTGTG 

Sequence 3088 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACATTCATTAACATGGGAAAAAATGAAATGCTGAT 

TCTGAATTCCCAGTATGAAATCCCTTATTGAAACAGTTCCATCTCAGCATGAGCTTTATG 

GGGGATTTCATAAGAGGCCGTCCTCTCCAAAGTCCCCAAATAAAGCATCTGGGGATGATT 

CTCCTCAAATTCTCCTCAAATGCAATGTTAACCTTTAAGAAAAACCAGAAGAAACAAATT 

TAAAATACCAACAAATGATGCCTGTTTTGCATCATTAACCGTAAGTGTTCACATTGAGAA 

ATCCATACAATTGAAACATAAAATCTAGTATCTATCTAAAAATAAAAACAAAAATAGAAT 

GGMTGAAAMCACATGCMCTGGAGTTATTMGCTAGTATTGCTCTTTTGTATnTATC 

TTTCTGTTTACTTATMTTTCTCCCTATTGCACAATAAGCAATTTATAGTAAATTGTAGA 

TCTTATATATCACTGCATTCCAGCCACCTGGCATTTTTCCCTAACATATTAGCCCGATAA 



Sequence 3089 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGGGTTTGTTTAAACTTAAGTAAGCCTT 

AGTAGTTTATGGCMTTTT AAATA ACCTTTGAAAATATACAAGCAGATACATACATTAGC 

TCTAMTGTATATATMTTATTTTATTGAAACTCACATTTTCGGCGAGGCGCGGTGGCTC 

ACATCTGTATTCCCAGCACT7TCGGAGTCCGAGGCAGGCAGATCACAAGGTTAAGAGATC 

GAGACTCTCCTGGCTAACATGGTGAAACCCTGTCTCTACTAAAAATACAAAAAAATTAGC 

CTGGTGTGGTGGT 

Sequence 3090 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACATTTAAAAGGTGATGCTAATACTTTAAAATGTT 

TAAGATATAGATTTAAAAAGCATTGTAAATTGTATACTGCAGTGTCGCCTACATGGCATT 

GGACAGGACATAAT GTAAA ACATAAAAGTGCAATTGTTACACTTACATATGATAGTGAAT 

GGCMCGTGACCAATTTTTGTCTCAAGTTAAAATACCAAAAACTATTACAGTGTCTACTG 

GATTTATGTCTATATGACAMTCTTGATACTGCATCCACMCATTACTGGCGTGCTTTTT 

GCTTTGCTTTTGTGTGCT 

Sequence 3091 

ACAGTAGTAGAGTGAGCGGAAGCACTTTTGGCTGAAGTGCAACATTAGTGATTGAGGAAG 

TGCA GGTCCGTAATATCTTACCCCAAACCCTGGGGCTCACTGAGCTTCCGAGTTCAGAGT 

TTTTCAGAATTGATGAACACATCCAGAAGGCCCATGGGGCAGATACACCTTAGACATATT 

GATGAAAGTGGAGTTGGAATTGGGTTGTGGAAGTCGTAGGACGTGAATTCTAGGTTTCTT 

GGAGTGTGGAGTATGGTGTCTACCGTTTGGAAACAGAGAAGAATGACATTATGAGTTTTA 

TTTATAAMTMGMTTTCTTCTTTGTATTAAAATAGATTTTTATATAGGAAATTTTCAT 

TACCTTCAGTATCAGAAAGGCCCCCAAATCTATTTCACCGTTTCCATAATAAATTGTGAA 

AGAMGATTTGATTGGGATATTGTCTTTAAAAATGAAACCAAAAAGTATGGGAAAATCTT 

TAATTTT 



ATATTT 
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Sequence 3092 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCC6AGGTACTTCCCACGTCCTCCCAGACCTTGAATGCACCGC 

TGCCTGGGCCCGTGTTTCAGCCACACCTGCCCCCTATAACCTAGCTCCAACCTTCATCCC 

TTGGTGAGCCTCCCCTGGCAAGTCATAGAAACCCAGAGGGAGTTCCTTATTTCCTGGTCA 

CCCGGCACAGCTGTTTGCAATCTTCACTGTCCATTAGGCACCTCAAGGGGCTTTTAAAAA 

TATTCATTCCTGGGCCCCACCCCGAGAGGTTTATTAAAGTGTGTGAACTACTGGGATGGG 

TGTTGGGGAGAAAGACTAAGACATCATNCAAACCACANATGTTTCAATCTGAGGGGGAAA 

ATAACATATGCATGCCACTACCCCTTTCATGAAATGGGAANCTGTGGGGTGTTGCCAAGA 

NAANAAGGTTATGTTNCCAAAAAAAGTTCGAAAAAAAAGATTTCTTAAGGGTNGGGGAAT 

CANAAAGCTTTTGGGAGACACAMGGCCTTTTAMCCNGCCTTNTTTCCTTGAGGAGCCT 

TANAAMTGGGTGGGNTATTTACATACTGGGCCCTTCCNAAAAATTTTGGNAACTTTNGG 

GGGGCTTGGGCCCCNCMAAATCTAANNGGTTTTTTAAATTTTTTGACCCTTTTGAGTTT 

GGAAAAAGGCCNAAAAAAAGNTNGGGTTTGGTTTTTTGGTTTTT 

Sequence 3093 

GGTACGCGGGGATCGTATCCATTTAATAATAACCAGCTGATGGGATGCTGTGAGGTTAAA 

TGGGATGCGTAGGGAACGTGGGTTTGTAGGTTCTCCATAGAGGGTAGCTGCTGCTCTTAT 

TATTGAGACTCTTGTTGTAGGACAGTCTCTCTCTCGCTCTCGCTCGCGCTCTCGCTCTTT 

TAGACAGGGTCTCGCTCGGTTGCCCAGGCTGGAGTGCAGTGGCACGATCATAGCTTATTG 

CACCCTTGAACTCCTGGGCTCAAGAGATCCTCTGCCTCAACTTCTTGAGTAGCTGGG 

Sequence 3094 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTTCCTCTTTCTTTTCACTTCATCTTTACGGGCA 

TATTAATGAGTGGAGTAAAGCACTCAGAAGAACAGCAGGAAAAGAGGATTCATGTATGTC 

AGAGGAGCTGAAGGCTCTCAATAGGTTCAGAGAATGCAGGTCTTCCAGCTGCTGAGGGTG 

TATGCTTCCACTATGCCTNATAGCAACCCCTGAACAAAGTGGGGTCTCTAAAGTTCTATT 

MCAGGCTCAATTACTAMCACCTTTAACCAGAAAATATTCCCTCTGGGTCCTTTTCCTT 

TACATTCCATGAGTTGGAGAAGGGAAGGAATTAGTGTAGTAGTTGAATGAATGGCTGAAT 

GAAATGATACAGTTGATAGTGTAAGACTCTACAAGCAGCAAAAGTCTTGACTATAAAAGA 

TACTTCCTTAAAACTGAGAAGAAGATATTCATTTTTGTCCCCCACTCCCCGGA 

Sequence 3095 

ACTTAGCACTGGTTTTCAAGCTGAAAAGTAAGTATAAGTCAGCAATAAATAGTTGCCATT 

TATGAATACACAGGACAAAGAAAATTGAGCACCTAGTGGCTGATGTTTGCAAAATATTAA 

ATAACTTAAGTTCATTGAATACAATTAGAGTCAAATTAATGAAGCTTAGAGATCTAGTGT 

TATTTAMCTACTAGTAGT GGGCC MGTGTTGCCATTAACATTTTTTTAATGATGAAATA 

GMTAGTAAAAATATGTTTATTTTACCTAATAGGTTCATTCCAGCTTTAAAAAAAGTGTT 

GTTTCATGAAGCTTTTGTGT 

Sequence 3096 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACCATCATGAAGAGACTGAACGTGCAAGATGCT 

GTCTCCTCCCAAATAGACTCACTACTGAGCATGTCTCTGAATTTCTCAAGTGTGTCTGAC 

AGTCTGAGGGACTGCTGCTGTTCCCTGATTGGCAGGTGAGGGCAGGTTGGGAGGTCTGAG 

GAAGACCCATGCCAGATACCTGAGAACCACCTTTGTGTCCAGTGAACAGATAGGCTAGAC 

CCMGMGAAATGCCATCCCAGAGAGCTGGCTTATCTGAMGTTGTAGTTGTTTTTCCTT 

TAATAAAGAAGTGGGTGGCCCAAATATCTTTGATCTGCTTGCCTTCTCTTCCCCACCTGC 

CAGTGTGAMGGTTCTTMCTTGGTGGCCCCGTGTAAAATGGGTTTTTACAGCTTGTGTT 

CCGTMCTGMGGGCTTTTGATGAAACTGTTTTNGGTGAAAAGGCT 

Sequence 3097 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGCTCCAATTTAATTCTTTTAGTTGAAT 

GAGCTTCTTTCTCGCTTGTTACAGACTCACTTAGGGTCATTCCTCCCTGCCTTAGTCCCA 

GTATGGTCTCAGTAATGACATGCAGTATGGGGACTTTGGACTCCTGTTTGAACAAACCAG 

CTTTGAGATGATAAAMTTTGAATATGAATTGAGTTCTTGAAGATAAGAAATTGTTAATT 

TTGTCAGGTTTGTTAATGGCATGGTAGTTACTCTAAAAACAAATTTCTGGGCGAGTGTAG 

TGGCTCATGCCTGCAATCCTAGTACCTCGGCCGCGACCACGCTAAGGG 
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Sequence 3098 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCCGAGGTACTAATAAGGCTAGGCTACTTTAAGGAATTTCTA 

TTTTGAACCAG ATAACT AGTATTAAACAGCCATAGGCCGTCTTCTAACCCCAGCTAGATA 

TTTTGCAAAATG7TTTTGTTATAATAAAGGTAACAGAGGCCAGGCATGGTGGCTCACGCC 

TATAATCTCAACACT7TGGGAGGCTTAGGCGGGTGGATTACCTGAGATGGTTTCAAGACC 

AGCCTGGTTAACATGGCCNAAACCACGTCTGCTAAAAATACAAAAATTAGCTGGGCGTGG 

TGGCAGGTGCCTGTAAGTCCCANCTACTTGGAAGGCTGAGGCAGGAGAATTGCTTGGACC 
TGGGA 

Sequence 3099 

CCCTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACAGGTGGCTGTGAGTAAATACTGTTTCTTTGGC 

TAAATCTTAGT GAGC AAAATGACACATATATGTATTTTATAAGTCCCCTGATAGCCTCTG 

TGCCTCCCGTCTTTTGTTTCMGTMTCCCTTGAGTAGAGCTGCATGTAAGTTTCAAGAA 

CATGCCTTTCCTTGGTGGGGANGGAATCCTGTATTCAACAATATTCCAGAGTATTAACTA 

AGTGGGATCACATTCATGMGTGGGTCTACCTTCGTTTGCTCCTTCTGNGGTAATTTATC 

CTCAACACAATCTNCTNTANGCTNAAAGGGGTAAAAGTGTGNCCAAGAAACCCCTTCACC 

ANACCACACATACAGTGATGCTGGTCCCACTGAAMCCTTTTTTGGTTCCGTTCCNACCT 

TACCCAATNTTGNCTACCMTTGGCTMTTTGAANCAATCGGATTTTCCTTGGGAAACTG 
GGATT 

Sequence 3100 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCG AGGTACTTA A 1 1 I 1 1 I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 C GG AG AC 

AGGATCTTGTTCTGTCGCCCAGCGTGGAGTAGCATAATCATAGCTCACTGCAGCCTTGAA 

CTCCTATGCTCAAGTGATCCTCCTGCCTCAGCATCCCAAAATGCTGGGATTACAAGCGTG 

CNCCACTATGCCTGGCTMTTTATTTTATTTCATTTTTTGTANANATTGAGTCTCGTTTT 

GTTGCCCCGGCTGATCACAGTTACTTTTGAGTATATATAANCAGNGGCTATCAGGAACAC 

MGAGGCCCAGTTACTTCCATTTCTTGAGATTTTCTGTATATTAAAAAA7TTAAAAGGGG 

ATATTCTGGGGGATTTATTATCAAAACTGTGNTGATATGTTAAATGTGTACCTGCCCGGG 

CGGCCCGTTTAAAAAGG 

Sequence 3101 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACATTCAAAGCCCTGCTCCACACCTTGCCCTGGCC 

AGGTCCACCTTTGAGGTGATGACGACAGTTGCTGAGAAAAGAGAAAAGACCACTGGCTCA 

CTACTTGTTTCTGCTGCTATAATANAGAGGAGAAAATGATGAAATGCTCTTTTTACCTTC 

CTGTTTGAAGATTGCCTGGTCATAAMGGGAGTCAGAGGTCTGACTTCTCTATTTCCATC 

CCTTA GGGG ACTCTTTAACAACAAAAAGAATGTATTACAAGTATGTCAAGCTGATAACGC 

AAGGCTTTTCCTCCTGGAAGATTGGTGTAGGTGA 

Sequence 3102 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACATTTAAAAGGTGATGCTAATACTTTAAAATG 

TTTAAGATATAGATTTAAAAAGCATTGTAAATTGTATACTGCAGTGTCGTCTACATGGCA 

TTGGACAGGACATAAT GTAAA ACATAAAAGTGCAATTGTTGCACTTACATATGATAGTGA 

ATGGCMCGTGACCMTTTTTGTCTCAAGTTAAAATACCAAAAACTATTACAGTGTCTAC 

TGGATTTAT GTCT ATATGACAAATCTTGATACTGCATCCACAACATTACTGGCGTGCTTT 

TTGCTTTGCTTTTGTGTGCTTTTGTGTGTCTGCCTATTMTACGTCCGCTGCTTTTGTCT 

GTGTCTACATACACATCATTAATACTATTGGTATTAGTATTGNGGATAACAGCAGCCTCT 

GCGTTTAGGGGTTTTATTGNATATATTGGATTTGGTTATATACCATTAT7TT 

Sequence 3103 

CGCCAGTGTGATGGGATATCTGCAGAATTCGCCCTTTAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGT 

TTAAMGGTGATGCTAATACTTTAAAATGTTTAAGATACCGATTTAAAAAGCATTGTAAA 

TTGTATACTGCAGTGTCGTCTACATGGCATTGGACAGGACATAATGTAAAACATAAAAGT 

GCMTTGTTACACTTACATATGATAGTGAATGGCAACGTGACCAATTTTTGTCTCAAGTT 

AAAATACCAAAAACTATTACAGTGTCTACTGGATTTATGTCTATATGACAAATCTTGATA 

CTGCATCCACMCATTACTGGCGTGCTTTTTGCTTTGCTTTTGTGTGCTTTTGTGTGTCT 

GCCTATTAATACGTCCGCTGCTTTTGTCTGTGTCTACATACACATCATTAATACTATTGG 
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TATTACTATTGTGGAT AACAGC AGCCTCTGCGTTTAGGTGTTTTATTGNATATATTGNAT 
TTGNTTATATACCATTATTTTTMTACATACACATGCACGCTTTTTAATTACA 
Sequence 3104 

CCCTTGGCCGCCCGGGCAGGTACCCAMGATGTTTACnTGAGAGTAGTTTATTCCTTTCA 

GCTCCTCAGCTCT ATACA TTCTTCXJAGGGMCCGTAGATCTTGGTGCCTATTTGAGCCCC 

AMGGATCAGTTAGTTTTACAAAGGACAATCGTATTCTCTGTCACATCCTTTTTGGCCAT 

GCCTCAAAAGCAGTCCCACAATGTAAGCTACTGCTCATAGGCTCAATGCAGTCCACCTTC 

AAAGCAAGAGAAATAATTTCATGAGTAACTCCAACTGCCGCCTTGTTATAGGGAAGGCAT 

CATGTTGGAG 

Sequence 3105 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTAMGTCMGTTTCAGTTGTTTGGMGTTTG 

TGGGGGTTTTA ATTTTTT TCCTTTAAAAAGTTCTGCCTGTCCCATCTTNAAAGCTTGCGA 

TCCTTGCTCTTGTTTTTTCTTCCCCTGTGCTNGGCCTGNTAGCGGACTCNTCTGATAAAA 

TGCCTAACNATCAAGGTAAAT 

Sequence 3106 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACATTTAAAAGGTGATGCTAATACTTTAAAATG 

TTTAAGATATAGATTTAAAAAGCATTGTAAATTGTATACTGCAGCGTCGTCTACATGGCA 

TTGGACAGGACATAAT GTAAA ACATAAAAGTGCAATTGTTACACTTACATATGATAGTGA 

ATGGCAACGTGACCMTTTTTGTCTCAAGTTAAAATACCAAAAACTATTACAGTGTCTAC 

TGGATTTAT GTCT ATATGACAAATCTTGATACTGCATCCACAACATTACTGGCGTGCTTT 

TTGCCTTGCTTTTGTGTGCTTTTGTGTGTCTGCCTATTMTACX3TCCGCTGCTTTTGTCT 

GTGTCTACATACACATCATTAATACT 

Sequence 3107 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACATTTAAAAGGTGATGCTAATACTTTAAAATG 

TTTAAGATATAGATTTAAAAAGCATTGTAAATTGTATACTGCAGCGTCGTCTACATGGCA 

TTGGACAGGACATAAT GTAAA ACATAAAAGTGCAATTGTTACACTTACATATGATAGTGA 

ATGGCAACGTGACCAATTTTTGTCTCAAGTTAAAATACCAAAAACTATTACAGTGTCTAC 

TGGATTTAT GTCT ATATGACAAATCTTGATACTGCATCCACAACATTACTGGCGTGCTTT 

TTGCCTTGC I I I IGTGTGCTTTTGTGTGTCTGCCTATTAATACGTCCGCTGCTTTTGTCT 

GTGTCTACATAC ACAT CATTAATACTATTGGTATTACTATTGTGGGATAACAGCAGCCTC 

TGCGTTTAGGTGTTTTATTGNATATATTGNATTTGGTTATATACCATTATTTTTAATACA 

TACACATGCACGCTTTTTAATTACATAATGTATATGTACC 

Sequence 3108 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGACAATGCTCTATAAAACATACAGATATCCCTGTTTT 

AGTGTCCAGTTCTCATTTAATATCAGATCAGATAGATATTATATTCTAGTTCTATTTAGT 

GGTTCATAGAACCTAATTATGTTGTCCAGCATCATCTTTCCCACTTGGAAATTCTAGGAA 

G AT GACCA CAT CCAC TGCAAACAAGAACA I 1 1 1 1 1 1 1 1 I CTATCAGTGTAGTTTGCCTCT 

TTTATTTTACAGTTTTGTATCTTATCTTAATGAACTGGCCATACTTTAGAACAAAGTTGA 

ATATTAGGTTCTTCATTTCAAAT 

Sequence 3109 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACCCAGGAGCCAGGAAGAGCAGAGGGGAGCATCAG 

TGTCCACATGTTGGGGGATACCTCTGTGATCTGTCCACCCCTAGTGGACAAGCCACATAT 

TCAGGCCAATGCCCAGTAAGGACTGGTAACAAATTTCTGTAAGTCCTCCAGCTGCCCCAG 

GGAGTCAGCTGTGCCATCAGGTCCCATGGCCTTGCTCAGGANACCAGAGTGMCATGACA 

AAAGGAGAGCCACTTCTCCTTCAACCTCTGTTCACTGCTAAGTTACCTTGCTTCTGGAGG 

GAAAAACAAAATCCTTCCTCAAGCTTGTCAGCCACCTCCCCTGAGGCCTTCCGTGCNTCT 

TTTAGATTCTCGTACCGCCGGGGATGAACAAGCAAAGGAA 

Sequence 3110 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTGGGATTGCAGTCAGGAGCCACTGTGCCTGGCC 

TCTGGGCAMCCATTTCTCTCCTTGGCTACTAGGATGTGGTAATTTTCTTGCCCTTCATG 

ATTGNTCCTTCTCTCTACCCTTTAACACATCCTTTCCCATTTCCACCTCTTAATACTCCA 
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TTACCAGTATTTTCTAAGGTTCCACATTTAMCTCCATTCTCTGTCTCTGTATTTCTCTC 

TGCCTCTGGCTCTGTCTCTTATCTTCATACTTTGCACCCCACCCTGCTGGCAATCTCATT 

CTACCCCAGGAATTTMCTCTATCCTGTCTTTGTTATGTCTAAAAGAAGAGCCACANGGG 

AGAGGGGCCAGAATATTTTCTTCATTTCTTTACAMGNGATTTTTCCTNAAGGGGANAAT 
CTGGC CIM II H1 

Sequence 3111 

CCCTTAGCGGCCCGCCCGGGCAGGTACTCACTTCCTCTTGGTGCCTTMGAGCTTTCCTC 

MATTGTATTTCTGAGCAGGGACATTTACAAGCCTGCATGGAACTGAAGGATCTCCTGTC 

TGAAGATTCTCACMGTMTTGATAGAATGAGATTTATTTGACAAATAACAAAACCATCT 

GCCAAATCCATG ATTAA ATGGCAGGGACTCTGGGTCTCTTGTGCTTAGTGAGGGAAGGAA 

GGAGGTGGTATGTTTTCAGTGAAACACTCACTGAATGGAACTCCAGGCTGGAGGGAGAGT 

GMGAGGGMGAGMTACAGTCCTTGCTATTTTCCTCAGCTGATTCATAATACATTAACA 

CCCTCATTTACATGGCCTATTAGMGTTATTTATATTTCCMTTACAGGCTATTTGAATA 

TTGCATTTGTAGTCGAATTACAGGGTTTAGGGAAAGCTCGTTTGTTTTCMGAMGGATT 
CTGGTT 

Sequence 3112 

CCCTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTCCTGGCACAAGGTAAGTGCTCAGTCAATGTTTGT 

GTTATCAT TTTATT GCTTGAGCTATGGTCTTTTCCTGATTCTTTC^ 

CCCACAGGTTTTTGAGTTATCTTGGAACTAAGTGGNCCCACCAGGGAATCTATTATCATG 

GATAMTGAAAAACTGAATGMTAMATTTACTGGTTTCCAAAGGAAAGCAGAGAATAGA 

TTCAMTTCCMTTATTTAATAAACACCAAACACAACAATATATACTGAACTGAAGAAGT 

TGGATGGGATAGGGGGAGGNGTCTTTTAAGAAGCAGAAGACCCGCCAGATGCNGTGGCTC 

ATGCCTGTAATCCC 

Sequence 3113 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACATTTAAMGGTGATGCTMTACTTTAAAATG 

TTTMGATATAGATTTAAAAAGCATTGTAAATTGTATACTGCAGTGTCGTCTACATGGCA 

TTGGACAGGACATAAC GTAAA ACATAAAAGTGCAATTGTTACACTTACATATGATAGTGA 

ATGGCMCGTGACCAATTTTTGTCTCAAGTTAAAATACCAAAAACTATTACAGTGTCTAC 

TGGATTTAT GTCT ATATGA CAAA TCTTGATACTGCATCCACAACATTACTGGCGTGCTTT 

TTGCTTTGCTTTTGTGTGCTTTTGTGTGTCCGCCTATTMTACCGTCCGCTGCTTTTGTC 

TGTGTCTACATACACATCATTAATACTATTGGTATTACTATTGTGGATAACAGCAGCCTC 

TGCGmAGGTGTmATTGTATATATTGGAmGmATATACCATTATTm 

Sequence 31 14 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTGTTTTCCACAGAGTGGGAAGATAAGAACACAT 

GTAGAGATGATAAAATGTCATTGGCTCCAAGAGACAAGCTTCGAAATCCATGGTGGTTGA 

AG AACATC AMGAGGAGCMTTATTTCAGTCATTAGGGCAGTTCCACCTGTTCTAATTGA 

ACATTTTTAGGATGTAGAAGATGCATCATACATTGGTATCTATTCAGAAGGTGGGGACAT 

CTGCTGTCTGTCATGTATCTGGGAGATGTTTATCTC^ACAGGAGGCAATAATAATATGGT 

AAACCAAACCTAATATTATCATGATGCATTAAAACTGGGTTAATTGAAGCAATAAAATCA 

MGTMC AGTAA ATGCTTATACMCATGTTAAGTAATATTTACTTCAATCTTAGAAATGA 

MTGATMTTTTACATTCTAGCAGATGTATTTCTTGATACCTGTTCTGAGAGGACAGAAA 

CAAGGCTCAAAATTCATGCAAGAGGCTAATAACAACTTANTTGATAGTAAAATATGGAGC 

ATTGGA TGTAG AAGTGCATTAACCTTCTTGGTTAATCTGAGTTGGACCTATAAGTGGGCA 

TATTGGI I I 1 1 IGGGGAA 

Sequence 31 15 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTCCAGCCTGGGTGACAGAGCAAGACTCCGTC 

TCAAAAAACMAGTTMGGTTGGGGAGTTAAGGTTGGGTAGAATGCATTAACCAGGCATT 

AGAATTGCMTGTTGGGTTCAAGATTACCACTTGGGCACTGAAGTGAAGATTAAGGGTTA 

GAAGTTAGGATTTAGTACCTCGGCCGCNACCACGCTAAGGG 

Sequence 31 16 

ACATATCAAATTTCCAATTTATATGGAACCAm 
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AACGATAATTTCTAMGCTGTAGATTAACCCAATAACATAGACACTTCTTAATAACAGCT 

TTTGGAAATTGGAACAAGAAGTCTGCAAAGGCGGCCGGGCACAGTGGCTCACGCCTGCAA 

TCTTAACACTTTGCGAGGTCGAGATGGGCATATCACCTCAAGTCAGCAGTTCCAGACCAG 

CCTGACCAACATGCTGAAACCCCATCTCTACTAAAAATACAAAAAATTAGCCAGATGTGG 

TGGCACGTGCCTGTAATCCCAACTACCCAGGAGGCTGAGGCAGGAAAATCNCTGGAAGCC 

GGGAAGCAAACCCTGCANTGAGCCAANATCGCCCANTGAACTCCNGCCNGGGGNNACACA 

TTGANACCTCCNNCCCAAAAAAAAAAA 

Sequence 31 17 

CCCTTCGAGCGGCCCGCCCGGGCAGGTACATTTAAAAGGTGATGCTAATACTTTAAAATG 

TTTAAGATATAGATTTAAAAAGCATTGTAAATTGTATACTGAGTGTCGTCTACATGGCAT 

TGGACAGGACATAATGTAAAACATAAAAGTGCAATTGTTACACTTACATATGATAGTGAA 

TGGCAACGTGACCAATTTTTGTCTCAAGTTAAAATACCAAAAACTATTACAGTGTCTACT 

GGATTTAT GTCT ATATGACAAATCTTGATACTGCATCCACAACATTACTGGCGTGCTTTT 

TGCTTTGCTTTTGTGTGCTTTTGTGTGTCTGCCTATTMTACGTCCGCTGCTTTTGTCTG 

TGTCTACATA CACA TCATTAATACTATTGGTATTACTATTGTGGATAACAGCAGCCTCTG 

CGTTTAGGTGTTTTATTGTATATATTGNATTTGTTTATATACCATTATTTTTAATACATA 

CACATGCACGCTTTTTAATTACATAATGTATA 

Sequence 31 16 

CCCTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACAGACCTACGTGACCATATAGACTATTGGAAAC 

ACATGCGCCTAGAATGTGCTATTTATTACAAGGCCAGAGAAATGGGATTTAAACATATTA 

ACCACCAGGTGGTGCCAACGCTGGCTGTACCAAAGAATAAAGCATTACAAGCAATTGAAC 

TGCAACTAACGTTAGAAACAATATATAACTCACAATATAGTAATGAAAAGTGGACATTAC 

AAGACGTTAGCCTTGAAGTGTATTTAACTGCACCAACAGGATGTATAAAAAAACATGGAT 

ATACAGTGGAAGTGCAGTTTGATGGAGACATATGCAATACAATGCATTATACAAACTGGA 

CACATATATATATTTGTGAAGAAGCATCAGTAACTGTGGTAGAGGGTCAAGTTGACTATT 

ATGGGTTATATTATGTT 

Sequence 3119 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACATTTAAAAGGTGATGCTAATACCTTAAAATG 

TTTAAGATATAGATTTAAAAAGCATTGTAAATTGTATACTGCAGTGTCGTCTACATGGCA 

TTGGACAGGACATAAT GTAAA ACATAAAAGTGCAATTGTTACACTTACATATGATAGTGA 

ATGGCAACGTGACCAATTTTTGTCTCAAGTTAAAATACCAAAAACTATTACAGTGTCTAC 

TGGATTTATGTCTATATGACAAATCTTGATACTGCATCCACAACATTACTGGCGTGCTTT 

TTGCTTTGCTTTTGTGT 

Sequence 3120 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACCTATTCTATGCCATTACACTTCTAGGTGTATAC 

TTAANAGAAATGAGATATATATCCTCAAAAGGTCCTATATAATAATGACCCAGGCAGCTT 

TATCAATAATAAACAAAAACTGGAAACAATCAATCAACAATAAAATGACGTGGTTACTTG 

TTCATAAAGATGACTGCCXJAACAAACCACGCCTTCTGTTATCCCTGTCCTTATGTGTTCC 

CCTTCCTTGAATTTGTGCTGGTCTTGCGATTTGATTTTGACTGATATAATACACCAATTG 

TGMGCTTTATGATTTCTMTCTGAATTCAMAGAATCCTTGCAGCTTTCTTTTTGGTCC 

C 

Sequence 3121 

CCCTTCGAGCGGCCCGCCCGGGCAGGTACATTTAAAAGGTGATGCTAATACTTTAAAATG 

TTTAAGATATAGATTTAAAAAGCATTGTAAATTGTATACTGAGTGTCGTCTACATGGCAT 

TGGACAGGACATAATGTAAAACATAAAAGTGCAATTGTTACACTTACATATGATAGTGAA 

TGGCAACGTGACCAATTTTTGTCTCAAGTTAAAATACCAAAAACTATTACAGTGTCTACT 

GGATTTAT GTCT ATATGACAAATCTTGATACTGCATCCACAACATTACTGGCGTGCTTTT 

TGCTTTGCTTTTGTGTGCTTTTGTGTGTCTGCCTATTAATACGTCCGCTGCTTTTGTCTG 

TGTCTACATACACATCATTAATACTATTGGTATTACTATTGTGGATAACAGCAGCCTCTG 

CGTTTAGGTGTTTTATTGTATATATTGNATTTGTTTATATACCATTATTTTTAATACATA 

CACATGCACGCTTTTTAA7TACATAATGTATATGT 
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CCCTTGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTCGTGGCCCATGTTGGTTCMTTTTTATAGCTT 

CAGTTATCCAAAGGTQ ACACA GAATACCCATAATGATGACTGGGCATGCGTTTTACCTTT 

GGGCAGACACCCCATCTTTTTATTCTGAMTTTAAAATAATTCAGATTCTTTTGGGGAGG 

GGATTAGTTTAAACATTAATAAACAGAATATAAACAGGCAGATGGATGGGTAGATAAGCG 

GTATTCGGGAATTTGAGGGCTTGGGACAGAMTAGATTCCTTTTCCTTTTTAGGTTTTCT 

TTCCTAACTTGCTGCTTCC 

Sequence 3123 

CCCTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACATATACATTATGTAATTAAAAAGCGTGCATGT 

GTATGTATTAAAAATAATGGTATATAAACAAATACAATATATACAATAAAACACCTAAAC 

GCAGAGGCTGCTGTTATCCACAATAGTAATACCAATAGTATTAATGATGTGTATGTAGAC 

ACAGACAAAAGCAGCGGACGTATTAATAGGCAGACACACAAAAGCACACAAAAGCAAAGC 

AAAAAGCACGCCAGTAA TGTTGT GGATGCAGTACCAAGATTTGTCATATAGACATAAATC 

CAGTAGACACTGTAATAGTTTTTGGTATTTTAACTTGAGACAAAAATTGGTCACGTTACG 

CATATGTAAGTGTAACAATTGCACTTTTAT 

Sequence 3124 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACGCGGGGTGTATTGACTAATTGCCCTCCAGTAAA 

GTTGCTGCAMTTATTCTTCTACCAGCAGTGTCTTAGAGTTACTGTTTCCTTAGAGACAT 

GCMTGTTCTTTATTGTCTTTGTCAGTAAGTCAAGCTAAACAAATATTTAAGCTTTATTG 

"nT ATTTCT T TGATAA CTGC TTCAT GTGCTCTTGTCATTTGTGCATCTTCTGTGAATTGC 

CTGI 1 1 1 1 GTCTTTTGCCCATTTTATTTATTGMTTGCCTTTTTAAAAACTGATTTGTTC 

ATGCCTGTAATCCCAACACTTTGGGACTCCAAGGCAGATGGATCACGAGGTCAAGAGATC 

GAGACCATCCTGGTCAGTGTGGTGAAATCCCGTCTCTACTAAAAAT 

Sequence 3125 

CC CTTAGCGTGG TCGCGGCCGAGGTACATCMGTGCTTTTTAAAAAGTTGATATTGTTGG 

TTAi 1 1 i iCTTTTATTAAAATCCACAGCCCTGTGGGCTGCTGTCCCATCCTTATCGGGCT 

CATTCMGACCAGCATTGACATTTCTMTTTGCAAATTTAAAGATTGTCAGGAAATGGTT 

TAMCACCCAGTATGATTGGGGAGCTTTTTGACTGTGGGTGACAAGAGTGGGCTCACCTC 

TGGGAAGACAGTAGGGGCAGGGGAGGAGAGCTTGGGCTAGATTTAGGGAGAGTTAGGAAT 

AGCTAACATTTATTAAGCACTTA 

Sequence 3126 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCCGAGGTACTGTGTTTAGAAGGGATTACCAAAGGCTGGAGC 

GAmAAGCTATGCACTAGCCTTGCCCTCTTAGGTTGCATTCTCTTTAGGCCACTGGTTC 

TCAAACATTAGGGTGCACTGTAACCATTACAGAGCTTGTGAAAAGTGCAGAAACCTGAGC 

CTCACCTTATGAGATTCTTGATTCATCCAGGGGGAGGA 

Sequence 3127 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACACATTTATGTGTGGGTGTACAACATTTTTCTGT 

GATTATATGGGTAGTTTTG AAAG AATATACTTATGAGCCAGAGCAAGAAATTGGAACCAA 

TATGTGT AGAGG TTATTGCTTTTCTCTGCTTAGTGTGTCTTGGAAAAAAGTTCTTTACAG 

GTAAATAATTTTAAATACCAATACCCTTAGTATGGATCAGCAAATTAGGGGCTCTGAGAA 

GTCCTTTCATTACMGAGTTGTTTMGCTTTGATTTATTGTTTTCTAAACTTATTTGAGC 

TGGGATGCTTTTTCAGAGCAGACACATTCTAGTATATTCTTGTNTTATCTGCACTATAGA 

TATGTATTGTTACATACCTTCAGCTTGGCAAGGCNGACTAATAAAGGAGGTTCCAANACT 

TCCCTTGGTTTAATGAAGAACATTCAA 

Sequence 31 28 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACAATGAAAGGCCAACTCCCTCTTTGGACACAG 

GGGGCTTGGTTGTATTCTACCAAACTCCCACTAGGGGGAGTGTTTTAGCAGTGTGGGCTG 

TGCCCTTCACATTCTAAACAACTGATTTTCATTAGTGATTCTCATGAACAAAAAACTTCA 

CCTCTTCACCTATCATGAATACTCAACTTATAAGGCCAGGTGCTGTATAAATCCCCGCCC 

TCAACACCCAGACTCCCAAATGCAGGTAGCTGAGCTGATGACTTTTTATAAGCAATGCTA 

CCTTAAAAATATGCA 
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Sequence 3129 

CCCTTTGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGGGCAACAGAGCCAGACTCCATCTCAAA 

AAAAAAAAGAAAGAAAGAAAGAAATGAAAGTGGTCTTGTGTGGAGTCTCTGCCCTCTAAC 

CTTGTAGTTGGCCCMCTTAGCACAATTTCTTATGTGATATTTCAAGTTAATAGTGCCTC 

TTAGGCACTATTATCATCMTCCCATTTTGGAGATTGGGAAAATGAGATAAGGAACCTGA 

CTGAGGTCACACAGTTATCAAATGACAAAAGCGAAATTTAAAAGCAGATACCAGCAGGGC 

TTGATGGCTCACGCCTGTAATCCAGCACTTTGGGAGGCCAAGGCGGGAGGA 

Sequence 3130 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACAGTGAGTTCGTCATACATCTAGATGAGGATGTA 

AAAGMCAAAAACTTGGMTTTCCCTCCCTCTCCATGCAGCTTTGAAGAGTCTTTAATCC 

MGGGAMCCTACAGTTCTTTCTCTGCCGTAGGTTCTCTTCTCCTCTCTTCCACTTCCTC 

CAGCTCCTG TTTGTC TCrrCCTCCCTGTGTGTCTTACTACCTTGTTTTGGGGGTT^ 

TC TCTCCT GATTTTTACCTCTTTCAGTCCTCAAMTGGTCTGAATAMCTGGAGATTAAT 

TTATTTTTGAAAGMGTGTTTGTATCTACTAAGTGAGGTTATGGAAGAGATCCAAAAATG 

TTCTGGGTGGCAGGAGAAGACATTTAAMTACACAGTTAATAAGCCACATTTAGATAATC 

TATMTTGACTGTAGTTTATTCAGAAATGTCTTTTGTTAAATAAAGCTTCTAAGTGAAGT 

CTCAMGCCACAGMTTAAGAMGGCTGTTTGTTTAATCAATGTGATTACTGCTCATATT 

TTTAAAAGGAAAAAAAAGCCNNNNAAAAGGAAAA 

Sequence 3131 

CCCTTTCGNGGCCGCCCGGGCAGGTCCTTAGGCATGGTCAGTAAGATCTGGCCAATGACA 

TGTAA GCAGAA ATGATACATACTAATGATATCCTGAATAAGAATGGGGTGTGACCCACTA 

CTATTGTTTTTCCTGTTCCTGCTGGCTGGAATATAGTAAAGTAGGAAGCTGAACCAGTAA 

TATTAAACCATGAAATAGAAAATACATGTTAAATATGGCAGAGCACTAAGATGGAAGAAA 

TTTGGGTCACTTGCATGATGATGTGTGTGCCTATTACTAAATCTGCTTTGTTATCTGAGA 

GAAATCCAGTCTCCTCATTAAACTAAATAACATTCACTATGACAGCATTGTTAATCTATG 

AGGTGCCCCAGAATCCCTTATAGATTACCTGCTAAACCTGTC 

Sequence 3132 

GGACACATGAMCTATTACTAGTTTCGTATCAAAATAAAACTAGTTAATATTCCGTCAGG 

CCMTCGCTMCATMTATACTCCMTAAAAATTTATTGACATATATCCACTACCAAAAA 

AAA 

Sequence 3133 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACAGTAAATCACAAGAGAAGGTGGTGGCGAATC 

CCTGCTCACACTGGAAGTTGCTCTGTGGACCATTCGAAGAAGCTCTGGACTGATCACAAG 

GGAAACCGAGCAGAACTGTGAAGCAGACGGACAGGAACAAAAGGCTATTCTGGTGTGAGG 

AGAAATCAGTCACTTCAGCTCCACAGGCAGATGTTGCTACTGGACTGACAAGTGGAACCT 

ACTCCTGCTGGAGAAAGGTAAAGTTTGCCATTGGGGCAGACGCAGAGTTCATACACTGTC 

TGTCGAGAACTTGAG 

Sequence 3134 

CCCTTAGCGTGG TCGCG GCCGAGGTACTn"CMGTTTTTACTCAMCTCMTATAATTTC 
CTTTAGAAAMTGTTT1TGAGAMCACAGTATTAAATCMGAMGCCCTTGCTGCTTTTA 
TTG TCACTAAAATC ATATATTGTTTTCCAMGMTACTGCCATTTGTTTATATTTCCCT^ 
CAGTTTTTGTTTTTGGGAGTTTTGTTTTGTTATAGTGGCAG 

TTGCAGCATGATGTTMTTMCCAMTGTTTCMCCTGGMCTTTGAACACCTGGGCTTA 

CATAAATTGCTCAGAATCAGTGTGGAAATCTTCGGAACAGTGGATGTAGAAGATTTGGGG 

TAAMCAGGCACTAGATGGTGAGGGGTTTTATGCTCTACTCATTCTTTACGCAAAATAAA 

MCAGACGAGTMGTGTTGGCCTCTTTGGAACAGATGATTCCCAGCAGCAGTTGGCATGC 

TTTATGTACCTGCCCGGGCGG 

Sequence 3135 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACMGTTGAGAGAAAATTGTTGAGAAGCTTCAA 

MCCTGCTTTGCATTT1TATTTTATGGGCTTCCCTAAACCCAGTAGATCGAGTGCCAATT 

AGGMTGCCTCGAACATCTATAAGCCTTGTAGGCTTATACTTGCCTTATATAGGCTTTGT 
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AGACTATCACAGTAGTAGATCATCTATTGTTCATTAAATCTGCTGCTTTTAGAATTCCCA 

GCATCAGAATTCTGTGCTTT AAM GCTGATACCACATTTTTGGAACATTCTAAGACTGTG 

GGTCAGTGACCTCCTATTTGTTTTGATCCCCGCCCCGCCTTTTATGGMTCTGATTTGGA 

TTTCATMTTCCTATACTCCCATATAACATCTATGTCGTGAAAGATTTATAAG 
Sequence 31 36 

CCCTTACGTGGTCGCGGCCGAGGTCTTAACATTTTGGGGCTAGANCTMTAXATTTACTA 

GTGGACACAGGAAGAAGCAGACGCCAAGGCATATGGTCAGGAAGGGAGTTAACAGGCCAC 

CACCAAAGAGGAAGAATGCGGCAGCTGAATCACCTGAGGGTAGATGAAAAGAGGATAAAA 

TGGCACCGACAGATCCAAAGGCCTTAAGAACCTCAAAAAACCTCAGTAATAAGGAAATGT 

GmGGAMTACTGATATTGTTACCTTCATTTGGGAAGTGTTCACGTGTGAATAGGGAAG 

AAMTMGGGMCCACCTGTGMTTACCTTANGCTTTCACCAGATGAGTATGAGTAAAAT 

GTGTGAAGTGAAATTCANGTTAACCCTTCAAGTCACATAGGCAGGAAACCNAAAAAAAAA 
AAAAA . 

Sequence 3137 

GGCCGCCCGGGCAGGTACAGATGTCTTTGAGGGCAGCTCTCAGGTAGMTTGCTTCnT^ 

TGTAAMCTGTTAACAGTTTTAGATTAAAAATTTAAGGGGAGTAGATTCTGTCTGCACTC 

AGAAAGGCAAAGTCACATGCCTCAACTTTTGACTAAAGCACAGCAACTCACTGTAAAGCA 

ACCACAGAACAAAMCTTACAMCATGACACTGGCAMTAAAAAGCTGTCATGATTTTGA 

TGAATGTTAATCCCGCGTACCnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnn 

nnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnn 

nnnNCTGGAATTTAMTATNTTNNATTTTNAACTNANNAAAGGCNTTTGGCNNAAACCAT 
GTTTGGAAAANAA 

Sequence 3138 

CCC7TTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTTCAAATACAACTCAGGCACTTCAGATGGCT 

TTGTAMCTGGGTCMTGCTATTCCATCTGAMGGAAATTACAGMTTATTTTCAATTCA 

ATTATACATCCCTGCAAMTAATTTGAGGGCAGCTTTGAATGCTGTAAGTGAGTTGTGAT 

GCCATCTATATTAATCCTAAAACTTATCTTCAM7TGATTCCX3AAAGTCCAACACACTTT 

TTATTTMTAAATATTTACAGGCCAGGCACGGTGGCTCAAGCCTGCAATCCCAGCACTTT 

GGGAGGCCAAGGCAGGCCGGATTACAAGATCAGGAGATTGAGAACATCCTGACCAACATG 

GTGAAACCCCGCCTCTACTTANAATACAAAAATTAGCCAGGC 

Sequence 3139 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACAGTCTCTATTTCTMGTCTTGATTTCCTCATTT 

ATAAMCAAAGCATCT AAATGA TATCAAATACCCTTGTTTTGAAAATCAAAGAATAAGCA 

CGGCACCCMGACMCTTTTTGTATCACAGGCACACATGMTGCTTTTTT 

TTCTTATCATA AAAAC CTATATTTTATGACTTTTACATTTATTCCTAGATGCTCTCATAT 

GCATTATCTCATTTTTACMTMCA^ATAMTATAMCACTGTGTATGCTATTGTACAG 

ATGAGAGACTTGMGCACAGAAGGCTAAMCTACCTTTMCTTCTAMGAMTTTTNTGA 

GAAGCCATCTGAGNACTCTTGACAGGGTAAAATCCCTATCATTTNNGAAAAGTGCAACTG 

GGGGANCACATGTNTTTTAAAT 

Sequence 3140 

CCCTTAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGTCGCTACCGTCGGCTTGATTTATTTCAAG 

AGCATATGTTTGAAGTATTGGAACGAGCAAGAAGGATGAATCGGACAGATTCAGAAATAT 

ATGMGATGCAGTAGMCTTCAGCAGTTTTTTATTAAAATTCGTGATGAACTCTGCAAAA 

ATGGAGAGATTCTTCrrTTCACCGGCACTCAGCTATACCACAAAACATTTGCATAATGATG 

TGGAGAAAGAGAGAAAGGAAAAATTGCCAAAAGAAATAGAGGAAGATAAACTAAAACGAG 

AAGAAGAAAAAAAAAAAAAA 

Sequence 3141 

ACCTGCMTATATTTGGAGTATTATGTCTTTATTGTTGTTAAAMGTTTTTATTGAATGT 
ATGAAAATTATCAAATTGTATTCATCATTATTAACATGTCCTGGGGAAGGAAGGGAAACT 
TTCTAGGACA GAAGTC ACTTTCAGATGTCATGTATGTATTGGGTGTTCAATCATATCTAA 
CACTGTTTTGA7TTTTGTGGGAAMTATTCCAGGAAACGCTAATTCTCTTTAGACTCCTT 
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GTTCTTTTATGACTACMTGMCATATGTCTATGTGATAGCTAMGATATTTTTGAATTG 

TATGTGTGCTTAATTATCGGTAAGTATAAATATTTGAGAAAACACATGGTCTGGATATTT 

AAAACCCTCATAAACATGTTGGTACCnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnn 

nnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnn 

nnnnnnnnnnCGGGGNNNNNNNNNNAAAT^r^TTTNCCCCAAAAANCAAAAANCAGGGTTA 

GATNTGAATTGGAACNCCCCATANNNTACCATNACATNTGNAAANNGACTTNTGTCCTNA 

AMAGGTTTNCCNTTCCTTCCCNAGGNCNTTGTTMTAATGATGAAATNCNATTTGGTAA 

TTTNCATACCNTTCNAATAAAAAAACT 

Sequence 3142 

GGTACTTAAAAMTTTTTMTGTAAAATACCCCTTTAAGGATAGAATTTAGGGCCTTGAA 

ATTCTACTCAGTTGCTCTGMCTGTGGGGMTTTGAGACAAATAGCTTTTGTAATTGGAA 

TGCACACTGTGTTGTAATAATGTGGAAAGAGAAACAAAAACTTTCCTTAATGTAATGAGT 

TTCCATTATCTGCC TAATC TAAGGTTTGTAAGTCTACATTGTCAGGATTTATATTGAGGA 

GATAGGGGGTGTCATTTTCTGTACAAGATAAGTTTTAAGTATGTTCTAAATATTTGTCTG 

CTGTAGTCTATTTGCTGTATATGCTGGAMTTTTTGTATGCCATTTAGTATTTTfATAGT 

TTAAGGAAA 

Sequence 3143 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACAGAACACCTCCTGCAAGCCAGACTCCACTTACC 

ACTCATGTTGAGATTTGTTCCCAACCTCAGAGAAGTTCGTGGTTGGGCACATATACCTAA 

ACATGTGGCTTAAGTGATTTAAAATAGTGAAATGCTTGTTGATTACAAAAATACATGTAA 

CACATGTAAGCTGTAAGAAATAAAATATATATCTCTCACTTCACCGCTCAATTTAAAAAA 

CTAGAACTGTAGTAGTATTATTGAAGCTACCTGMTTTCCTAATTCCATCTCCACTGCCC 

TGGCTCTCCMCTGAGAGATCTTGATTTTTTTCATTTATTGTTCCC 

Sequence 3144 

GACTCCATCT CAAAA AATAAATAAATGAATAAGATTCATATGGCACCTAGTTAATTTCAT 

TTACTCMTACTTTTCAGMATTGMGAAGCTCTTTTTCACCANCTACTAAACAAAAGCA 

ATTTATTCMCTAGGTTTTCTTTGCATGAGTTGTTCTGTATGTAACAAGAAAGCAAGAAA 

ATAAATAI i I I lAAATGTCACACTTCCCTGCAAAAATAATCACAATAATAATAATAATAA 

TAATGAATAAGAGTTTATAGGCTAGGTATAGTGGCTCACACCTGTAATCCTANCATnTG 

AGAGGCTAAGGCGGGTGGATCACTTGAGGTCAGGAGCTCAAGACCAGCCTGGCCAACATG 

GTGAAACCCCATCTGTACAAATACAAAATATTACTCTAAAAAA 

Sequence 3145 

CCGCCCGGGCAGGNACCCTACAGAGCTTTGTAAGTTCCTTCCTTATATAGTATATAAAAG 

GTCATATAGCTATATCTGCAGAGGACAATAATGAAATATCTGGTATTAGTGAGCTCTTAT 

TATATGCCANGNCCTTTGCTAACTGCTTTCCAGTGATATCTTATACCAACCCTATGGAAT 

MGCACTATTATCCTGCTTTGCANAGTAGGAATTGAGGCTTAGAGCAGTTGAGTAACTTT 

NCTGAGGGCACACAGCTCTACATATAGTGGAATAAGTCACATTCCAGAATGTTCCTTTTA 

CCTGCACAGGGTAACTCTGTCAGAATTTATAAAACCAATAAATAACAGCAGTAACAAAAA 

CCTMTAGCTTCCCATGTACTTGAGGNTMGGGAGCATATTTTATTTTTCCTTATATGNG 

GGTTTCTCTGACTCAATTTGGCTGTT 

Sequence 3146 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACACTGGCAGCCTCTACTGGCCATTGCAAAGAGCA 

GCATTGTCCTCTGTTCTTTCCATTCCAGGTTGCATATGCTTTTACTTGGGTTTAGCTCTT 

TCTrCTTTGGTCCTCACCCTCrTTGTTGTCCTCTTTTGMGACTAGTTATTCTGTTGGAT 

GTCTTGAmATMTTAATAAAGAGCTACTAGTCCAGTATTTTCATTAATAAATTAATAT 

CATAAGT GAAT GGAATTCTTCAGGACCTTAGAAGAAGTTATGAATATAACCTTTCCTTGA 

GMGTMTTTrCATGTMGAGGGMGATAGATTTATCTTTATGTAGGTTTTAAAATACTT 

TCTCAGTTGCMGCCTTAATGTATGATATAGAAGATTAGTCTTTTACTTATGANCTGGAC 

AAAAAACCCTGATGCCTTTGGAA 

Sequence 3147 

CCCTTTCNAGCGGCCGCCCGGGCANGTNCTACTTATANATCTCCAGCTTACATAACTCAA 
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ATTTAGTTTGCTTTCTGCGGCATTAACATTTGACTCATTGAATGGCTTATAGTANANATG 

MGGTTATTATMTGTANAAAGC NNATT AAACTGNATTTTAATTTATAAAATCAAGGTGT 

TAGMGAGGTGATTATGGAGGTCTTTTCTGGCCTAATTTTGTGACTGCTGTTGAATTCCA 

TGTTACTTGAAAAGAGTATTTCAATAGCNNATNAACAATAGGCATCATACTTTTCATTCT 

GAAGCCATTGAAGGTTTACTGCAN AAAAA TTATTCTCTAAGCACATGACTGTTATCCAAT 

ATCTTAACAAAAMGGAGGAGATCATTTTCTGGGTTATTTnTCCTCAGACTTACTATGC 

CACTGAGGTANCATACTAAATTGTCAATGACACTTTT 

Sequence 3148 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACAGATGGGGTTTCACTGTGTTAGCCAGGATGGTC 

TTGATCTCCTGACCTCGTGATCTGCCCGCCTCGGTCTCCCAAAGTGCTGCGATTACAGGC 

GTGAGCCACTGTGCCCAGGCCTATTGGGGGTTATGCAGGTTCCTTTGCTTGGCCATGGTA 

GATGGCTMGTCTTTGCTTCCAAGTTCTTTTGACCATGAGACATGTAGAGCCAGGGAGGA 

AAGAGAAAACCCAAACCAGGTCACTGTTACCTGTGAATAACATCTTGATCGAGTTCTGAN 

AAGAAGAGTGCCCGCGTACCTGCCCGGGCGGCCCGCTCGAAAGGG 

Sequence 3149 

CCCTTTCG AGCGGC CGCCCGGGCAGGTACCCTAGTAATTGGTGGCCCTGATATTTGAAAC 

CT TTGTGT ATTTTTTGGTTMCGTTCCTGTTCTTCTTGGCTGCTGCTAGCCACAGAATAT 

TTATTTTTAGAGAAATTTTTCATTGGAACAGAAAATGGTGGTTGTGATGCAGTCATGGCT 

CTGTGACTTAGCAAACTGATAAAAAGATAAAAGTATGAAGCAAAGACAAACAGGGTGGAG 

GTCGGTGTTCTCCCGCCTACCCTTTCTATGTGGTGCTCATCATCAGTCCCCCTGTGTTGA 

TTCTGATAGAGAACTATAAAATGAAACCTATGGGGAATTTGTCATTCTGAAATGAAAGCT 
AATGTAAT 

Sequence 3150 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTA C 1 1 1 I I I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I I GTTTGACT 

CAGGGTCTTAC TCTGT CACCCAGGCTGGAGTGCAGTGGTGCAATCTCAGTTTAAACCCCC 

AAGTCTGTGGTATTTTGTTATAGTCCCCCTGGAAATTAATACAGGATTCATGGTCTGCCA 

AAGTCTCATTCCCTGCTCAGACCGACAATGGATAGTGGGATCCTTTGTGATATGTGCTCT 

G TGAGTTAGAA GTAGTAACTTAGAGCTGTTGAGGACAATACCTTTGCACCCCATCCACTG 

AATTTTGTTTTCAAAGATACA 

Sequence 3151 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACGCGGGTAGGAGCAGGAGGAGCAGTGGGGGAAGC 

TGGTATTATTTATACCACTCTTTGTATTTTATCACTTTTTATMGTCTGAMTTATTTCA 

AA ATGAAA ATGTAAAAAGAACAAGGAGTTTCTCACTATTCTTTGTCCCCCTAAAAAGACC 

ATCi 1 1 i lAAAAAGATTAAGGAATTCATACAAAATAAGTAAGAATTAACAATTATAGGAA 

GTTTGGGCCAAGCACAGTGGCTCATGCCTGTAATCCCAGCGCTTTGGGAAGCTGAGGTGG 

GTGGATTGCTTGGGCCTAAGAGTTCAAAGACTAACCCTGGTAACAGCGAGACCCTGTCTT 

CTACAAAAAATAAAAAATACTANCTGGGCATGGTGGTGCACACCTATAGTCCCAGATA^JT 

CAAAAAGGCTGAGGTGGGAGGGATTGCTTGAACCTGGGAGGCCCAAGGCTTCAGTGAACC 

ATGGTCATGCCACTGCACTTCAGCCTGTGTGAAGANAANCAANAACCTTGTNTNNAAAAA 

AAAAAAAAAAAA 

Sequence 3152 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTTCGGTATTACAGCGCCACCCACTGGCTAGAAG 

TCCTCATAGCACATATGAGATGTAGCCATAAAATAGATGAATTCTTGAAATAAGGAATAT 

AACACTGACTATTCTGATTCAGTAGAACATAAAAAATGTCTAACAAAACAGAACCAGACA 

CATTATATTATTTCTACMGTAAACAGAATATCTATTAGATATGTTCACAAGGGTTTTAT 

CAATTTTGAAATCCAAGTGTATAATCCCCAAATGCTGTAAGGACTTAAATTTTATAGCCA 

AAACAATTA 

Sequence 31 53 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACAAAAGGATATATTAAGAAAAGTGTTTCCCTTCC 
ACTCCAGACACCCTCCCCAAAGCAACCTATTAACAATGACTATTTGTCCAGTTTCTTTGC 
ATAAGTAC I I I I 1 1 I 1 1 I 1 1 I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I IC 1 1 I M I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I 1 1 1 1 1 I I 
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Sequence 3154 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACATTGTATACTGCAGTGTCGTCTACATGGCATTG 

GACAGGACATAAT GTAAA ACATAAAAGTGCAATTGTTACACTTACATATGATAGTGAATG 

GCMCGTGACCAATTTTTGTCTCAAGTTAAAATACCAAAAACTATTACAGTGTCTACTGG 

AmATGTCTATATGACAMTCTTGATACTGCATCCACAACATTATTGGCGTGCTTnTG 

CTTTGCTTTTGTGTGCTTTTGTGTGTCTGCCTATTMTACGTCCGCTGCTTTTGTCTGTG 

TCTACATACACATCATTAATA 

Sequence 3155 

CC CTTAGCG TGGTCGCGGCCGAGGTACNTGGNACTACNNGCrfTNTNCCACCATGCCCANN 

TMTTTTTTGTATTATTAGTAGAGATGGGGTTTTACCATGTTNCCCAGTCTCAAACTCCT 

GAGCTCAAGTGATCTGCCTGCCTCANCCTCCTAAAGTGCTGGGATTGCAGGTATGAGCCG 

CX DGCCTCT ACTTTATACTTTCTTGTTGAAGTGGACTGTATTGCTGATTCCCACCCACACT 

CTCTTTTTGGATATCCGGCCCCTCCTCGAGTCTCTGGGAAGGGCAAGCACTATAAAATNG 

AGGGACAACTAGGGAACTCCCACCCCCACTGCTAGGCAAGATCAGATTCTCTATCCTGCT 

AACTGGAAATGATACANAGTGTTCGATAGAT 

Sequence 3156 

CCCTTAGCGTGGTCGTGGCCGAGGTACTACGCAATTTTGGAGGCTCTATCATCGTACACA 

TTGGAGACACACATAATAGTTTAGACAGCMTTTTTCAATTGTTTCTCTATTTTTTCCAC 

ATTTATATCTTACTAATAGTAACACAACCATTCCCCATGAACATGCTAAACTTTGAATGT 

GTAAATATAAACAATATTGTTGTAATAGTGTTTTTATACTGTCAGCTATACTGGGTGTAA 

GTCCAMTGCAGCMTACACCAATCGCAACACGTTGATTTATTACTTTTAAATGGTCTTA 

CTAATTCTGTAAAACTCACCCCGT 

Sequence 3157 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTTGCTGATTGGAGCAATAGGAAGAGACCATT 

TGGCAGTGATCGTGTGCAGTGTGACTGTGTGATAGAAACTGTGCACTTGTGATGCATCCC 

AACTGCATAGTGGGCGGCACCCTGCAATCCTCGGACCCCGTCCTACTGCCCTTGGTAGGG 

TGTGGGAAGTTACCCAGACAGAAACAGGAAAAGTATAGGAAGTTCCTTCCCAGGAACATA 

GGCATTGGAGGACATAATTTCCCTCTTAGATCCCTGGATTGTGGTTCAGAAATGTCCACA 

AGCAAAGGCTTAGAAATAATTTGTGGAAAGTGTGTTTCAGAGCTGACCCAGAAATAATCT 

GGTTTGACAGANGCATGAGGGGCACACCTTTGAGAGTATACTTCTTACCTTATTTC 
Sequence 3158 

TCCGNTT MCTGGACGGTCCTGGGGCCATCANAGTMGAGTGMGGGMGAGCTTTTTTT 

1 1 1 1 1 1 iNTNTNNCGGNTGCCACTCTGACTGAAGAAGCTGACAGCAGGGGCAGAGGGGCT 

CTGGGACACTGCTGTGTGGACTCTGGGTTAAGGGCGTGAAGAGGCTGGTGCTGTGGGATT 

CGGCTCGATGAATGAAGCACTTTATGGACTGCGGGAATCAGTTACTGCCACACCCAATAA 

ACTGGAAGTGTTTACAAAAAAAANANNCNNAAAAANNAA 

Sequence 3159 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACATTTAAAAGGTGATGCTAATACTTTAAAATG 

TTTMNATATAGATTTAAAAAGCATTGTAAATTGTATACTGCAGTGTCGTCTACATGGCA 

TTGGACAGGACATAATGTAAAACATAAAAGTGCAATTGTTACACTTACATATGATAGTGA 

ATGGCMCGTGACCMTTTTTGTCTCAGGTTAAAATACCAAAAACTATTACAGGGTCTAC 

TGGATTTATGTCTATATGACAAATCTTGATACTGCATCCACAACATTACTGGCGTGCTTT 

TTGCTTTGCTTTTGTGTGCTTTTGTGTGTCTGCCTATTMTACGTCCGCTGCTTTTGTCT 

GTGTCTACATACACATCATTAATACTATTGGNATTACTATT 

Sequence 3160 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACATTTAAAAGGTGGTGCTAATACTTTAAAATGTT 

TAAGATATAGATTTAAAAAGCATTGTAAATTGTATACTGCAGTGTCCGTCTACATGGCAT 

TGGACAGGACATAATGTAAAACATAAAAGTGCAATTGTTACACTTACATATGATAGTGAA 

TGGCMCGTGACCMTTTTTGTCTCAAGTTAAAATACCAAAAACTATTACAGTGTCTACT 

GGATTTATGTCTATATGACAMTCTTGATACTGCATCCACAACATTACTGGCGTGCTTTT 
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TGCTTTGCT7TTGTGTGCTTTTGTGTGTCTGCCTATTAATACGTCCGCTGCTTTTGTCTG 

TGTCTACATA CACA TCATTAATACTATTGGTATTACTATTGTGGATAACAGTAGCCTCTG 

CGTTTAGGTGT TTTATT GTATATATTGTATTTGTTTATATACCATTATTTTTAATACATA 

CACATGCACGCTTTTTAATTACATAATGTATATGTACATAATGTAATTGNTACATATAAT 

TGNCGTATACCATAACTTACTATTTTTTCTTTTTTATTTNTATATATMTNNTTTTTGGG 

TTGGGTTGGTTGTT 

Sequence 31 61 

CCCTTTCGAGCGGCCGCC CGGG CAGGTACAATTCCCTCTCTCTCCCACCAGTTGCTAGTT 

TGTTGATATGAGAGGAGCCTTTTGTGAGAAGGGAAGGTTGATAAACTAAATGAAGAGTTT 

ACTCACACTAGAAATTGTTATTTGGAGGAGTTTTTGTAATCATATTTAAATACCATTCAA 

AACCTAACAGTTTGGTTGAGTAGTTATAAAATGTATACTGTGGGAGTATCTGAAAGGGAT 

ATCTMCACACAGTTGTTTATCTTTCTTCATTTCTGAGAGGTGTAAGGGTGTGATAAAAG 

GAAGATCACTGTAGGTATGAATAAATNCCAN N AAAAAAA 

Sequence 3162 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACATTTAAAAGGTGATGCTAATACTTTAAAATG 

TTTAAGATATAGATTTAAAAAGCATTGTAAATTGTATACTGCAGTGTCGTCTACATGGCA 

TTGGACAGGACATAAT GTAAA ACGTAAAAGTGCAATTGTTACACTTACATATGATAGTGA 

ATGGCAACGTGACCMTTTTTGTCTCAAGTTAAAATACCAAAAACTATTACAGTGTCTAC 

TGGATTTAT GTCTA TATGAC AAAT CT T GATGCTGCATCCACAACATTATTGGCCGTGCTT 

TTTGCTTTGUI I I IGTGTGCTTTTGTGTGTCTGCCTATTAATACGTCCGCTGCTTTTGTC 

TGTGTCTACATACACATCATTAATACTATTGGTATTACTATTGTGGATAACAGCAGCCTC 

TGCGTTTAGGTGTTTTATTGTATATATTGTATTTGTTTATATACCATTATTTT 

Sequence 31 63 

CCCTTAGCGTGGTCGNGGCCGAGGTACTATGGGTGTAGTGTTACTATTACAGTTAATCCG 
TCCTTTGTGTGAGCTGTTAAATGCAGTGAGGATTGGAGCACTGTCCACTGAGTCTCTGTG 
CAACAACTTAGTGGTGTGGCAGGNNTTTCCGGTGTCTGGCTCTGAACTTG 
Sequence 31 64 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACATTTAAAAGGTGATGCTAATACTTTAAAATGTT 

TAAGATATAGATTTAAAAAGCATTGTAAATTGTATACTGCAGTGTCGTCTACATGGCATT 

GGACAGGACATAAT GTAAA ACATAAAAGTGCAATTGTTACACTTACATATGATAGTGAAT 

GGCMCGTGGCCAATTTTTGTCTCAAGTTAAAATACCAAAAACTATTACAGTGTCTACTG 

GATTTAT GTCT ATATGACAAATCTTGATACTGCATCCACAACATTACTGGCGTGCTTTTT 

GCTTTGCTTTTGTGTGCTTTTGTGTGTCTGCCTATTAATACGTCCGCTGCTTTTGTCTGT 

GTCTACATACACATCATTAATACTATTGGTATTACTATTGTGGATAACAGCAGCCTCTGC 

GTTTAGGTGT TTTATT GNATATATTGGATTTGGTTATATACCATTATTTTTAATACATAC 

ACATGCACGCTTTTTAATTACATAATGTATATGTACCTGCC 

Sequence 31 65 

NGTArcTTCATGGTTMGMCATGCATTTTTTGTCATTGCAATTTTATTCCCAAATCTAT 

TCATGTATTCAGCAGTGAACCGAATACCCGTTATATGCCAGATACC7TGCTAGGCTGGGC 

TGTGGGTGATACCTGTTCCACAAGACAAATGTGGGCTCAAAGAGACATGCTCTCTGCCCT 

TGTAAAGCTTGCAGGGAAGATAGGCAATTGAGTATTTGGTAGATAGGAAGTGTTCTGGGA 

GGCCTCTCATATAAGTATGTGAGAGCTCTCATATAGGGGATAAAGGAAGTCACACCTCAC 

ACCAAGACCTGA 

Sequence 3166 

CCCTATGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTAGCAGTAGTTAAAATTACTGAGATATTTTCA 

ATGMCCTTCAAAAMGACCAACAMTCTATTTTTCTGTCCAATGTAATTTTGATACTTA 

AGTTTATAACTGTGTTAAGATTAAGTCAAACTCCTTAGAAATGTTCAGAGAAATATTAGT 

CTATATTTCTTATATTGCTCAAGTTCTATTTCTATAAGTGATAAATTATACAAAATCAGA 

TATATGGCTCAGCCTGCAGAAGTTTAAGAAAAATGTTTAMCTMT1TTCATCTTTATTA 

AGCTTTCCCTTAAGCAAAGATGA 

Sequence 3167 
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CCCTTAGCGTGGTCG CGGCC GAGGTACCGTGCTATTAAATTATCAGTCCTGTTGAATGAT 

AGAGATTAMGATTTATTTTTCCMGTGTCATATTATAMTGTTGCTTAAAACTAAGCAT 

MTTCTTGGGAAAAAAGTGAGCAMTGTGTCTGTGTMTCACATTTAACAATTAAGTTAT 

GTAAMTCTCATTACTAMGCCATTAGCTAMTMGCAAATTTGATTAGGAAATTTGGAT 

TMTGCAMGTTCAAATATGACTGCAACCAATGTTGGTTCATTACAGTTTGCAMTTTCA 

AATGCATAAATAAACCCTTAGGAAAAAATG 

Sequence 3168 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTATGGGTGTAGTGTTACTATTACAGTTAATCCG 

TCCTTTGTGTGAGCTGTTAAATGCAGTGAGGATTGGAGCACTGTCCACTGAGTCTCTGTG 

CMCMCTTAGTGGTGTGGCAGGGGTTTCCGGTGTCTGGCTCTGATCTTGGTCGCTGGAT 

AGTCGTCTGTGTTTCTTCGGTGCCCAAGGCGACGACTTTGGTATGGGTCGCGGCGGTGTG 

GTTGGCCMGTGCTGCCTMTAGTTTCAGGAGAGGATACTTCGTTGCTGCTGCAGGATCA 

GCCATGGTAGATTATGG 

Sequence 3169 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCCGAGGTACAAATATTTGGCAAAGGAATGAAAAANGTTAGA 

AAGTTGTCTGTCTGTGGGCTAGGCTCTGCCTGCATGATACTTACAATCTAGGTCAGAGGT 

TCCTAAATCCTTCTCAATGCCCGTTTGCACTGGCCCTGAGGAAAGTGTGAAAATGAAGAC 

TATTGTAAGAGGTCTTACATGAAGCTAAATTTGTTCATTTATATCACTTCTCTTTTATTA 

TGACATTATGTCCTCTGCAGNTNNTTGGTATTAAAATGTCTTTTATGNAAAGGATANTAA 

NMGTAGATAGTACTCTTTTTTGTGGAAAAAAAAAAAAAAAAAGTCCT 

Sequence 3170 

ACGCGGGCATTTGCCAGTCCCTGTGGACTTAGGCCAGATAGTATAAATAATAGTCACAAA 

AGGAGTATGAATGGGATAAGAAGCCACTTCTAGTCTGAGACAATTAAGAGTAGTAGTGCC 

TTCTCTGCACTCTCACCCCTCATTCTGACAGCTGAAGTGAAGGACTCCCAACTTCTGGAA 

CTGCCCAATGAAAGTAGCCTTGTGTGAGTGTTAGCTGGCCTGCTTTGGTCTGGGATGCAA 

GTAGAMTAAACTCCTGTCATATTAAGCCACTAAGACTTTAGGGATATGTTGCTGTAGCA 

TAGCX)TA ATGTA GCCTGATTACTGAACGAGCCACCCCATCAACTGAATCTATGTGTATAC 

TAAAMCATTTTMGATACACMGGTCTCAMGAGTTCACTCGATGCACACTTTTTCTCA 

AGAAGCTCTAGANGATGTGCTCCACAAAAAATAAAGGTATAAATTGTGAAAGAAGAAAAC 

ATAGGATTTAGGAATCAAGGGG 

Sequence 3171 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACCATATGCGTGGAACAGAGAAACAAAGCAAGCCA 

CATCTTTCTATCGGCAAGGCATTGGGTGGATGCAAAGTTAAAGAGCTAAACATGAAGGCC 

GGGCGCAGTGGCTCATGTCACGTCTGTAATCCCACCACTTTGGGAGGCTGAGGCGGGTGG 

ATCACTTGAGGTCAGGAGTTCAAGACCAGCCTGGCCAACATGATGAAACCCCATCTCTAC 

TTAAAATACAAAAATTAGCTGGGCATGGCGTTGAGCATCTGTAGTGACAGCTACTCG 

Sequence 3172 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTTCAGCCTGGGCGGCAGAACAAGACCOTGTCTC 

AGAAATAATMTMTAATAMTTTTGTTATAACAAGAAAGAGCAATCAATACAGAAAAAG 

CAGGACAATTTAAATGTGGAAAAAACCAGAAAGATGAAAATATTAATGGGCCAAACTTGC 

CAGTTAGAGGAGTGTGAGATTTGAGTTTAAAAGGAAAACAACTTCTAGGCCAGGCACAGT 

GGTTCATGCCTATMTCCCAGTGCTTTGGGAGGTCAAAGCAGGAGGACCAGTTGAGGCTG 

GGAATTCAAGAGCTACACAGGCAACATAGCAAGACCTTGTCCCAAAAAAAAAA 

Sequence 3173 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACATTTAMAGGTGATGCTAATACTTTAAAATG 

TTTMGATATAGATTTAAAAAGCATTGTAAATTGTATACTGCAGCGTCGTCTACATGGCA 

TTGGACAGGACATAATGTAAAACATAAAAGTGCAATTGTTACACTTACATATGATAGTGA 

ATGGCMCGTGACCMTTTTTGTCTCAAGTTAAAATACCAAAAACTATTACAGTGTCTAC 

TGGATTTATGTCTATATGACAAATCTTGATACTGCATCCACAACATTACTGGCGTGCTTT 

TTGCCTTGCTTTTGTGTGCTTTT 

Sequence 3174 
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CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACATGATTCTACACTGAATCTGCATTTCACTCCCA 

TATCTATACCAGAAGGTTATCAGTGGAAGAGAAATTCAGTTATCTGAATGGACATGATCT 

TCTCAGGAGCAGTCAGTGGTTAATTGGGACAAGAAAACACAAGTCATTATCATTGAGAAA 

TCTGMGCAMTTGAGGCAGGTTGTCACCTTTCACCAGGAAACAAATTAGCCCTGTCTTT 

AAAAAGACTTCTTTCTCTCTCTGCTGACTGGGGATTCCTGTCAACTGCCAATGAAATAGG 

G AGAGTG TAGATT AATGG CACTGTAACAGTGGCCATGAAACAACCATAAAGCCGTTTTCT 

MTTTTTATGAATATTTTTMTTGATTCGACCAGTGTGTTTGAATGACAAAATTTGTGCT 

AAGCTTCAGCTCCGGAAAATCAGGGTGCCATCTTCCAGCTGAAATCAGTAGGTGCACCAG 

TCTGTTTGGGGAAAGTTCTGTGTATAAAGAAAAAGCCATAAAATACCGACAAAGTANCTC 

TTCCTNTTGGCTAATTTACCTT 

Sequence 3175 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACATTTAAAAGGTGATGCTAATACTTTAAAATG 

TTTAAGATATAGATTTAAAAAGCATTGTAAATTGTATACTGCAGTGTCGTCTACATGGCA 

TTGGACAGGACATAAT GTAAA ACATAAAAGTGCAATTGTTACACTTACATATGATAGTGA 

ATGGCAACGTGACCAATTTTTGTCTCAAGTTAAAATACCAAAAACTATTACAGTGTCTAC 

TGGATTTATGTCTATATGACAAATCTTGATACTGCATCCACAACATTACTGGCGTGCTTT 

TTGCTTTGCTTTTGT 

Sequence 3176 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACATTCTTACAACTTGGAGGATAAGGACTACACAC 

ATTCATCTACCCATACACACAGTGAAACACATGTGTNGCTTAAATAAAACAGACATTCTC 

CMGGATTTCTCCMTTATAATAATTGATTGGGCTTCAAAAACTCAAGGTTGAATTTCAG 

CTTCTMCTTGATGAGMTGGCTGTCTTMTTCTGTCATTTTTTGTTAATTTTACTTCCA 

GGAAGTCAGGGCTGTGATTTGAGGCTTTTTTCTCTAAGCTTCTGTGATGGAGATGAATTT 

ATTAMGTGGGGCCATMTGTCTTTTTGAGCAACATTAAAACTGAGTCATCAGAATTAGG 

AAGTATCAAGAAGTCAAGATCAATTTTCAAGAACAGGAGCATAAAATTCGAACTCAATCT 

GTGTTAACATTAAGAGATTTAGAA 

Sequence 3177 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGAGGGCAAGAGAGGAGGTGTCTCCTTAAAAA 

GGAAGACAGTAAGGTAACACAATTTATCTAAAGTCAAAAAACTTAAAACGGACCCGGATG 

TCAAACCCAGGACTGCCCGAGCACAGGACCTGTATTTTTACTGCTCTGCCTGCCTGCTAG 

GCAGCACCGACCCACCAAAACAAAGGATAGCAAGCACCAAATGGACAGTATTTTAAACAG 

AAAAAAAATTGAAAACAGCTCACAAGTGTGTATAATAGGTATTCATAGCCATAATGTTTT 

MTCAAACAAAAATMGTTTATTTTCTTTGACTCAAATTATAATTATGTATTATGCGATT 

AAGTATGTCAATATTTTACAGAGTTGTAGAAAGAAT 

Sequence 3178 

NCCCTTACCGTGGTCGCGGCCGAGGTACGCGGGGGTGGCTACAAGTAACTGTGGTGTGGA 

AGCAGAGTANAGAGAAAACTTGTTCCTCATTAGAGAGAGAGCCACACTTCTCACTGCACA 

CAATGAG AGGC CAAAGATTACCCTTGGACATCCAGATTTTNTATTGTGCCAGGCCTGACN 

AAGAGCCTnTGTGAAGATCATCACTGTTGAAGAGGCAAAGCGCAGGAAGAGCACATGCA 

GCTACTATGAAGACGAGGACGAANAGGTGCTGCCTGTCCTACGGCCCCACAGCGCGCTCC 

TGGAGAATATGCACATCGAGCAGCTGGCCCGACGCC 

Sequence 3179 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACCACAAAAGCAAGTATCAATCAGTCTGCTATCAC 

MGATMGTTCTGTCCTTGATTAGTCMGATGMCTCTTTATTTTCAAATCCTATTATTA 

ACGTATATAAGGATGGAAGCCTCAAATTTAAAGCCAAAGGATGCTGGCAAACTGACACCC 

TGAGAGAGTAAAAAACAAACTAGAAATAGATAAAAGATTCTTTCACACACAGACTGGGAA 

CAGAATAGGGAACCCAGAAATAAGACCGCACACCTACAATCATCATCTTTGACAAACCTG 

ACAAAAAAACAAGCAATGGGGAATAGATTCCGTGTTTAACAATGGTGCTGGGAGAACTGG 

CTAGCCATATGTAGAAAACTGAAACTAGACCCCTTCCTTACATCTTATACAAAAATTAAC 

TCAAGATGGATTAAAGACTTAAATGTAAAACCCCAAACTACGAAAAACTTAGAAGAAAAC 

CTAGACAATACCATTCAGGACAGAGGCATGGGCAAAGATTTCATGACTAAAAACACCAAA 
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GCAATGGCACAA 
Sequence 3180 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACATTTAAAAGGTGATGCTAATACTTTAAAATG 

TTTAAGATATAGATTTAAAAAGCATTGTAAATTGTATACTAGCAGTGTCGTCTACATGGC 

ATTGGACAGGACATAAT GTAAA ACATAAAAGTGCAATrGTTACACTTACATATGATAGTG 

MTGGCMCGTGACCMTTTTTGTCTCAAGTTAAAATACCAAAAACTATTACAGTGTCTA 

CTGGATTTA TGTCT ATATGACAAATCTTGATACTGCATCCACAACATTACTGGCGTGCTT 

TTTGCTTTGCTTTTGTGTGCTTTTGTGTGTCTGCCTATTMTACGTCCGCTGCTTTTGTC 

TGTGTCTACATA CACA TCATTAATACTATTGGTATTACTATTGTGGATAACAGCAGCCTC 

TGCGTTTAGGTGTTTTATTGGATATATTGGATTTGGTTATATACCATTATTTTTAATACA 

TACACATGCNCGC I » 1 1 IAATT 

Sequence 3181 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGGAGCGCGCGGAAGAAAAACCAGCAAG 

AAGGCGGCGGGGGAAGATGGCGGTCCTGGGGTAGAGTTTGCAAGCTTTCTGACTAGGCTA 

GTCGAGCAACTATTCGGGTCATGGCGTCAAACTCAACTAAGTCTTTCCTGGCAGATGCCG 

GCTATGGCGAACAGGAACTGGATGCCAACTCTGCCCTTATGGAATTGGACAAAGGCCTAA 

GATCTGGCAMCTTGGTGMCAGTGTGMGCAGTTGTTCGCTTTCCCAGACTTTTTCAGA 

AGTATCCATTCCCTATT 

Sequence 3182 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACACCTATAGGTAACCAGTGTAGGTCATTAGAACA 

CAGGCTTCACACTGCATGCTGATCTGCAAAGTGAGGACATACCAGTGACAACTTTGGAAT 

CTGCATCCAGCCACAGGTAACAGATGTATTGCACCAGACTCAGATCTAGATTTTGTGATG 

ACTATATAATGAACTAGAAGTTCAAATTAGAGAAAGAAACAATTCAAAATCAGAAGAAAG 

GTAAAAGCAAGTGGCCACATGATCGCATTAAAAAAGAAAAAGGCAAATATCTCAATAAGT 

ACCTGCCCGGGCCGGCCCGCTCNAAAGGGCGAATTCCAGCACACTGN 

Sequence 3183 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTGTTAAGGTCATGCACCCGTGTGAGGTCTGTTC 

ACAACATCACACGGCAGGACGATCACCTCTCTTGTTCTGGACAATCTGCTCCTTTGGCTA 

TAACCTTAAATTTCACTTGGCTTACACGAATACAGTGGAAAGATTAAGAACTCTGGAGTG 

CAATGAMGTGGATTCAGGCCGGGCGCGGTGGTTCTTGCCTGTAATCCCAGTGCTTTGGG 

AGGCCGAGGAGGGAGATCACTTGAGGACAGGAATTTCAGACCAGTCTGGGCAACGTAGTG 
AGACCC 

Sequence 31 84 

CCCTTANCGTGGTCGCGGCCGAGGTACGCGGGGAGTCATATTGGGGAGATAGTGTTAATT 

CTATCGATGTCAGAACTTTAGGCAAGCAAATCTCAACTTACCTATACATAATGTGCTGAT 

ATMTGGCTGTTGAAGTAMTAMTATAAAGAAAAGTTCTGCACTTCTTTTGTCCTGATC 

AGTGCTTCTCTGGTAAATGTGCTAACCGCAATGATAGTTGAGATTTTAAGGGCTGGGTAA 

AATAGCAAAAAACAATGAAAAGGAAACTTGTTTAACAAGTGTGATGACAGCTATGGATCT 

GTGATTTAAAGGAAGAAATGTAAATCCCCTTTGAGTTGGATAT 

Sequence 31 85 

C CCTTTC GAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACAGTAATTAGTGTCTTATGATCCTGCCTATAA 
TATTTTTGACCGTCATMGTTACTTTTAAAAATTTTCAAGATCTTCATAATAATGCAGTG 
TGTTCTACTGATTGCATTGTCGMTGTCAGCATATATTTGGTTTTTTTGTTGT 
Sequence 31 86 

CCCmCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACATTTAAAAGGTGATGCTAATACTTTAAAACG 

TTTAAGATATAGATTTAAAAAGCATTGTAAATTGTATACTGCAGTGTCGTCTACATGGCA 

TTGGACAGGACATAAT GTAAA ACATAAAAGTGCAATTGTTACACTTACATATGATAGTGA 

ATGGCMCGTGACCMTTTTTGTCTCAAGTTAAAATACCAAAAACTATTACAGTGTCTAC 

TGGATTTATGTCTATATGACAAATCTTGATACTGCATCCACAACATTATTGGCGTGCTTT 

TTGCTTTGCTTTTGT 

Sequence 31 87 
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CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGTGAAGGAGTGTGTGAAGAAAACATTG 

ATA AGCCA TGCCTATGTGAAAGGAAAACTATATTATATTTCAAGTCATTCCATCCCTAGT 

CACTTTTTGATTAGCAGCCTTGGTCTTCTTCAGGACTAACCATTATAGGCAGAGTGTGCA 

CAGGTTC CAGAT AAAACTGCTCAAAGCAAATGGATTAAAAAAACTGTCCAAGAGAGTCTA 

AGMCTTGTTTTATGAAGAGTCTTGGCTCTCCAATGGTGAGTCCCAGTCTGAATTTATTC 

AAGACTGAAAGAAGTTGGAGCATGTCTGTGCAAGGGTATTTTTCA 

Sequence 3188 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTACTTATAGATCTCCAGCTTACATAACTCAA 

ATTTAGmGCnTCTGCGGCATTAACATTTGACTCATTGAATGGCTTATAGTAAAGATG 

AAGGTTATTATAATGTAGAAAGCAAATTAAACTGGATTTTAATTTATAAAATCAAGGTGT 

TAGMGAGGTGATTATGGAGGTCTTTTCTGGCCTAATTTTGTGACTGCTGTTGAATTCCA 

TGTTACTTGAAAAGAGTATTTCAATAGCAGATAAACAATAGGCATCATACTTTTCATTCT 

GAAGCCATTGAAGGTTTACTGCAG AAAAA TTATTCTCTAAGCACATGACTGTTATCCAAT 

ATCTTMCAAAAAAGGAGGAGATCATTTTCTGGGTTATTTTTTCCTCAGACTTAGTATGC 

CAGTGAGGTATCATACTAAATTGTCAATGACACTTTTAAA 

Sequence 3189 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTATGCGGGCCCTTAAAGACCTAGAGAAAAATATAGT 

AAACACATTAGATCTCGCAGGGGAAATGGTAGAAAGTAAATATCTAGGAGAACAATAAAA 

TGAAATGTAAATAATTACAGTGCCAAATTATACTTTCTACAAAATAATTATATTTCAAAA 

ATATTTCCTACATTATTTGGCCATTGTCTCTGCACTTACAGTTTGATTGGTTTCTTTTGC 

TTATGTGCAGTATTGAGATAAAGTCAAAGAAAAGTTGGAGGCCGGTCATGGTGGTTCGCA 

TCTGTGGTCCCAGCTACTGTGGAGGCTGAGGCAGGAGGATTGCTCAAGCATAGGAGTTTG 

AGGCTGCAGTGAGCCATGATTGTGCCAATGCACTCCAGCCTGGGCAACAGAGCAAGACCC 

AGTCTCAAAAA 

Sequence 3190 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACATTGTATACTGCAGTGTCGTCTACATGGCATTG 

GACAGGACATAAT GTAAA ACATAAAAGTGCAATTGTTGCACTTACATATGATAGTGAATG 

GCMCGTGACCAATTTTTGTCTCAAGTTAAAATACCAAAAACTATTACAGTGTCTACTGG 

ATTTATGTC TATAT TGACA AATCT TGATACTGCATCCACMCATTTATTGGCCGTGCTTT 

TTGCTTTGCTTTTGTGTGCTTTTGTGTGTCTGCCTATTAATACGTCCGCTGCTTTTGTCT 

GTGTCTACATACACATCATTA 

Sequence 3191 

ACTCCCATTCATACCTACCCAT CCACTC CCAATTTCAATACAAATTTATATCTCTATAAA 

TGACTAAAATACTATTGTGTTGGTTTTTCTTT C I 1 1 1 1 1 1 1 1 CTTGCTGCCACAACAAAT 

TACCACTTACTTAAAGAACATAAGATTAAAGTGATAGATTTTAAAGCATAAAATAAAAAA 

AAAMTTATTATCTTACCATTCTGGGGGTCAAACATTCACATGACTTTGGCCAAAATTTA 

MTGGGGGTANACNGTGTTCTTTTNTGGAGGATCNGGGGATTTATTTCCTTGCXJTTTACA 

GCCTCCAAMTWGGACTTGMTGGGAGNGACAGGGTTTTTCTTCTGGTAATGAGCATA 

GGNGTAGGCTGGTNCAATTAATAGTCACTACATGCAANAAAGCANAATCAAGGGAAATGA 

AAANAANCTAGTCCTGTTAACTTCAATTGACACTGAAATATCAAGNCATCTCTGAAGTTG 

AATATCCATGAACTTGTCAGGTATATGTCAGGTNTATTGTTGACATTTGTAAAAAAAAAA 
ATT 

Sequence 3192 

CCCTTAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACACACGTGCACGCATCTCCCACTCCTGCCTGTCAT 

CCTCGTGTGTGTCATTTTCCTGTCTG AGAAC CAATGGCAGGGTAGAGTCAGCAGAGGTTC 

CTACAGGATTTCAATCCTGACCCTGCTTTTTACCAACCGCGTGACCCTGGGAGGTGTGTT 

CAGCTTTGAGCTTCAGTTCCCTCCCCTGTGAAACAGGAGTAATAATTTCTACCTCATGGT 

GTTGACATAGGGATTTAAAAAAATGAGATATGCAAGGTGCTTGCGCATAGGGGGGTGTGG 

AGGGAAGGGCTCACTAAATGTTACTTCTTCCCCAGAGGCCACTCCAGTCTCACACTANAA 

TTGGGGCCAGGAGGTAGGGAAACCAGGAGCAGAGCTTGTGGTTTGTCCCCAGAGTTTCAG 

AGGGTCCTTGGGTAAGGGAGGAATCTCCTCCCT 
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Sequence 31 93 

CCCTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACATATACATTATGTAATTAAAAAGCCGTGCATG 

TGTATGTATTAAAAATAATGGTATATAAACAAATACAATATATACAATAAAACACCTAAA 

CGCAGAGGCTGCTGTTATCCACAATAGTAATACCAATAGTATTAATGATGTGTATGTAGA 

CACAGACAAAAGCAGCGGACGTATTAATAGGCAGACACACAAAAGCACACAAAAGCAAAG 

CAAAAAGCACGCCAGTAA TGTTGT GGATGCAGTATCAAGATTTGTCATATAGACATAAAT 

CCAGTAGACACTGTMTAGTTTTTGGTATTTTAACTTGAGACAAAAATTGGTCACGTTGC 

CATTCACTATCATATGTMGTGTMCAATTGCACTTTTATGTTTTACATTATGTCCTGTC 

CMTGCCATGTAGACGACACTGCAGTATACAATTTACMTGCTTTTTAAATCTATATCTT 

AAACATTTTAAAGTATTAGCATCACCTTTTAAAT 

Sequence 3194 

CCCTTACCGTGGTCGNGGCCGAGGTACCTTACATAAAGTATGCACTAAATAAACTGAATA 

AAATTGACAATATGCAATGTCAAAGACAAAACATAATGGCAGTATTATACTATATAGAAA 

TCTACTTAGAGAGTTAAATAATGTAGTATTGTAAATATGTATCTTTTAATACACAATGTC 

ATAAAATGCACGAATACCCATATATTAACCAGACTTTTTCTTAAATGGNCTCACTCTGTT 

GCGTAAGCTGGAGTGCAGCAGTGTCATCATAGCTCACTGCAGCCTTGACCTTGCACCTCC 

CCAACCC CAAGTT CA AAAGA TCCTCTTGACTCAAACCTCCCAAGCAGCTGCCCAGCAAGA 

CCAGCTMTTTTTAACTTTTTGTAGANACGGGCCCTTACACCGCTGTCCAGGCTAGTCTT 

GAACTCCTGGGCTCAAGAGATCCTCCTGCCTTGGCCTNCTGAAGTGCTGGGATTTCCGGG 

ATGAGCCACCACACCCAGCCAATATATGTATTTCAAAAANATTTGTGTTGCACATGACAA 

AAACCTMTGNTGGATGGTCACTTTTTTAAAATTAAAAAGAAAAAAAAAA 

Sequence 3195 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTATGGGTGTAGTGTTACTA'TTACAGTTAATCCXa 

TCCTTTGTGTGAGCTGTTAAATGCAGTGAGGATTGGAGCACTGTCCACTGAGTCTCTGTG 

CMCMTTTAGTGGTGTGGCAGGGGTTTCCGGTGTCTGGCTCTGATCTTGGTCGCTGGAT 

AGTCGTCTGTGTTTCTTCGGTGCCCAAGGCGACGGCTTTGGTATGGGTCGCGGCGGTGTG 

GTTGGCCAAGTGCTGCCTAATAGTTTCAGGAGAGGATACTTCGTTGCTGCTGCAGGATCA 

GCCATGGTAGATT 

Sequence 31 96 

CCCTTAGCGTGG TCGC GGCCGAGGTACTGAAATGGAGTTAATGAGCCTGAAACAGGGCCA 

GCTGAGCTCAAGTTTTGGAGTGCGCCGAGGCAACATGCCTAAGCAGAGGCCAGAATCCAA 

ACCAATCACTGATACAAGTTTCTAGCAGGAGTCTGCTCACCAGTTAGACTCAAAGCAAGA 

CTAGAGTTTTCTGAGCAATTAGGCTAAGGAGGAGGCAGGCCAGGGTGCTGGGGTGAGGGT 

GGAGAGTAAGGAGAGTGCAGGGCATGTTCTGAGTCTCAATTATTGATTGCAAATCACTTA 

GAGATCTTGTAATCAAAGATTGTTTTCTATATCATCAATACAGGCACATATCTAACAGTC 

TGGTATTATTGCTGATGGTTTGTCTGGATTATTATAAGACTAGTCAAAATCTAACTCCAA 

ACCCnTAAGATATACAATCTATTTCAGTTANGACTGCTGGTTAATGTTGTCTGGCATT 

Sequence 3197 

ATCTGCAGAATTCGCCCTTAGCCGTGGTCGCGGCCGAGGTACATTCATTAACATGGGAAA 

AAATGAAATGCTGATTCTGAATTCCCAGTATGAAATCCCTTATTGAAACAGTTCCATCTC 

AGCATGAGCTTTATGGGGGATTTCATAAGAGGCCGTCCTCTCCAAAGTCCCCAAATAAAG 

CATCTGGGGATGATTCTCCTCAAATTCTCCTCAAATGCAATGTTAACCTTTAAGAAAAAC 

CANAAGAAACAAATTTAAAATACCAACA 

Sequence 3198 

CCCTTCGGCCGCCCGGGCAGGTACATTTAAAAGGTGATGCTAATACTTTAAAATGTTTAA 

GATATAGATTTAAAAAGCATTGTAAATTGTATACTGCAGTGTCGTCTGCATGGCATTGGA 

CAGGACATAATGTAAAACATAAAAGTGCAATTGTTACACTTACATATGATAGTGAATGGC 

AACGTGACCAATTTTTGTCTCAAGTTAAAATACCAAAAACTATTACAGTGTCTACTGGAT 

TTA TGTCT ATATGACAAATCTTGATACTGCATCCACAACATTACTGGCGTGCTTTTTGCT 

TTGCTTTTGTGTGCTTTrGTGTGTCTGCCTATTMTACGTCCGCTGCTTTTGTCTGTGTC 

TACATACACATCATTAATACTATTGGTATTACTATTGNGGATAACAGCAGCCTCTGCGTT 
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TAGGTGTTTTATTGGATATATTGGATTTGGTTATATACCATTATTTTTAATACATACACA 
TGCACGCI lilt 
Sequence 3199 

CATGGNCGGAGCAAAACATCGTCCAGCCGCTAAAAACACTGATGGCCGATGATCCGGATT 

ACAGTTTCGATATTCTGGAAGCCCGCTACGCCATTGAAGCCAGCACCGCATGGCATGCGG 

CAATGCGCGCCACACCTGGCGACAAAGAAAAGATTCAGCTTTGCTTTGAAGCAACGCTAA 

GTGAAGACCCGGATATCGCCTCACAAGCGGACGTTCGTTTTCATCTGGCGATTGCCGAAG 

CCTCACATAACATCGTGCTGCTGCAAACCATGCGCGGTTTCTTCGATGTCCTGCAATCCT 

CAGTGAAGCATAGCCGTCAGCGGATGTATCTGGTGCCACCGGTTTTTTCACAACTGACCG 

AACAACATCAGGCTGTCATTGACGCCATTTTTGCCGGTGATGCTGACGGGGCGCGTAAAG 

CAATGATGGCGCACCTTAGTTTTGTTCACACCACCATGAAACGATTCGATGAAGATCAGG 

CTCGCX5ACGCACGGATTACCCGCCTGCCCGGTGAGCATAATGAGCATTCGAGGGAGAAAA 

AACGCAT 

Sequence 3200 

GGTACAACCTTGAGATTACAGATGGTTAGCATAGTTATGTGCTTTTTTGTCTTTGTTTTT 

TAATCTTAATCAAAATAAAAGCAACTAAGGAATCAGATTACTGACTCTAAGCTTTTAAAA 

AGGAGTGATTTTTTTAATCAGTGTCCCTCAGTCAGCTAGTGCTATGCCAGCCTGACTTCT 

CAGCTGCA CCTGT TACATTCTCCAACCCTATGTGACTTGCTTTTCAAATTGTTGAGTTGC 

TAATGGGAATTTTGGATTGTTTGGGGGCATGCAGATCCATAGGAAATGGTAATGAAGAAT 

AAGCAGCTCATGAGAGTGATGGCTCAAGCTGCCATCATTTAACTTGAACTTCTTACTGTC 

TTGACTTTATGTTTCCGAMTGATGAGCCAGATACATTTTAAATAAMTTTTTAGAATTA 

GAGTTAATTCCAAAAGGATAAAGACACAGTTTTCTGTTAAAACTTGAAGTTACAGAGAAN 

GGAAAGTACCT 

Sequence 3201 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACATTTAAAAGGTGATGCTAATACTTTAAAATGTT 

TAAGATATAGATTTAAAAAGCATTGTAAATTGTATACTGCAGTGTCGTCTACATGGCATT 

GGACAGGACATAAT GTAAA ACATAAAAGTGCAATTGTTACACTTACATATGATAGTGAAT 

GGCAACGTGACCAATTTTTGTCTCAAGTTAAAATACCAAAAACTATTACAGTGTCTACTG 

QATTTAT GTCTA TATGACAMTCTTGATACTGCATCCACMCATTATTGGCGTGCTTTTT 

GCTTTGCTTTTGTGTGCTTTTGTGTGTCTGCCTATTMTACGTCCGCTGCTTTTGTCTGT 

GTCTACATA CACA CCATTAATACTATTGGTATTACTATTGTGGATAACAGCAGCCTCTGC 

GmAGGTGT mATT GGATATATTGGATTTGNTTATATACCATTATTTTTMTACATAC 

ACATGCACGCTTTTTAATTACATAATGNATATGTACCTGCCCGGGCGGCCGNTCGAAAGG 

GCNAATTCCAGCACACTGGC 

Sequence 3202 

GGTACAAGAGTATGAAGGAGGCTTAGTGTCTGCGGATATGATACAAATCACACCTTCATT 

AAGACTAGAGAATGGAAGTCATACTGGGTGATAGTGTATGAGGGTGGAGAAGACATAGAA 

ATGAGAAGAGGAAGTAAAGAACTTCAACAATTTCCTGGGAAAACCAAAGATCTCAGTTGG 

TCMGAGCATGCTCTACMTCAGCMCATTTTAGTATCTAGTATCATGTTATCTTTAAGC 

CATMTTTGTCCTTGGTCTTTCTAGGTTTTGTTTTTATTATTTTCTTGAAGGAGAAGGGT 

GGGAATGGGTAAAACATTCTGGTCTTCCTTTTGCAAATCTAGAACCACAAAACCAATTAC 

AMTTTGCGACTCTTGCTATAAACAAAAAATACTCCAATTTATCAGTGACCTAATTNGAA 

GAG CTNAAACC CAAAAACTCTTAGAAGAAAATATAGGGGGGGAAAGCCNATGNATTTCTT 

TGGNTTTTTTTGGGGTGGGGGGAANCCGGGGG 

Sequence 3203 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACATTTAAAAGGTGATGCTAATACTTTAAAATG 

TTTAAGATATAGATTTAAAAAGCATTGTAAATTGTATACTGCAGTGTCGTCTACATGGCA 

TTGGACAGGACATAATGTAAAACATAAAAGTGCAATTGTTACACTTACATATGATAGTGA 

ATGGCMCGTGACCMTTTTTGTCTCAAGTTAAAATACCAAAAACTATTACAGTGTCTAC 

TGGATTTAT GTCT ATATGACAAATCTTGATACTGCATCCACAACATTACTGGCGTGCTTT 

TTGCTTTGCTTTTGTGTGCTTTTGTGTGTCTGCCTATTAATACGTCCGCTGCTTTTGTCT 



# 
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GTGTCTACATA CACA TCATTAATACTATTGGTATTACTATTGTGGATAACAGCAGCCTCT 
GCGTTTAGGTGTTITATTGGATATATTGGATTTGGTTATATACCATTATTTTTAATACAT 
ACACATGCACGCTTTTTAATTA 
Sequence 3204 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTGTGCAATGGTTAATGCATTATTTGAGGTTC 

AATTTAATGATGTTTAGTGTATATGATTACAGACTGATACATGCATGCCATGCTGGGTTT 

CTGAAMGAAGTGCTTTAGTGGCAGTAGAMGAAATTTTAACAAGTAACAGATTAMTGT 

ATAAGGCTTACAGCACAATGATTAAAAACAAAGGAATACAAACTAAATAGTCGTGAACAC 

MTTA GTTTCTCTTCCTGCAGCCACAGTGTGTGTGCTGAAGATATACATAAACTGTTGGA 

TTTTTCAGTGTAGTCATAAAACAAAGCTAAGATACAAAAATAGTTGAAAGTCTTTGCAAC 

AAAATCTCAATTACAGTATAACCAAATATTAAGCAGAAATTCTTGTACAATATTTCTGAA 

ACACTTATGTCTGAAAT 

Sequence 3205 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACATTTTCATATTCTCCACCTTTGTTCCTTGCC 

CTTTGCCTTCAAAGATATGTAGATGTTCCTTAACTCCAAAAATTATAAAAACAAACAAAA 

AMCTTTACCACTGTTCATTATCAAAGTTACTATTCATTTATCCATTCAATATTTAGAGT 

AGCTAACAAGACAAAACAAAATAATTGCTGCTTTCGTGGCTTATAGTGGGGAAGGGTGAT 

AAA CACCATGA TGAAGGAGAGAAGAGTGCTATTGTGGGGGCACAAATTATGGGGATCTGA 

TCCTTTTTTTTAAGGGAGGCATCAGGGAAAGTCTCTCTGAGGAAGTAAGGTTGATTCTCA 

AAGGACAGATGGCAGAGACCCGGGTTAAGGGGTGGATTGGCACCAGGCTGAAGTCTGGTG 

CTCACAAGAA ACTAAGT GACAGCATAGGTTGGTATAGTGTGTAAGATCACCTTATnTCT 

TCTTCANGGMTTTTTTGAGAACCTGGNTTATATTTGCATCTTACTCTC A1 II I MCI I G 

GGTCCXJAGNAACATANTTATTTTCCC 

Sequence 3206 

CGCCCGGGCAGGT ACATA AGTGATTTGGATTACCTATATTATCTCTCT G I 1 1 I I 1 1 1 1 1 I 

TMCCATGTGCATGTTTTTCTTTAAAATAGAAATAGTGAAGTTCTGCTTCAGTCAGAACC 

TGCATAGGTTAATTAAATGCACGCTTTACTCCAACTCTACAACACTAAAGGACATGAAGG 

CTGCAAAACGAC TGGG AAGGGCTGCCCCCATACACTCAACTCCTCCAGTTTCTCATGCAT 

CCGTCCACCAAGTTTTACCAGACATTTACTATGTGCCAGGTTCTGCACTGGGCACAGGAG 

CAGAGGGCCGGTGGAGACACAGTCCCTGCCCCCACAGAGCTCACAGATGGGGCAGGCAGA 

AGCCACAGAGGCCGTGGTGGTCACGCTTCGGGAGAAAAGAACCACAAGTCAAAGGGGCAC 

AAAAGGGGGCAACCAACTCTATCTGGGATGCTGGAAAGGATTCCTGGGGGATGGAGATGA 

CTNAGTGGGAATAGCCCTGATTGGAAAGAAGAAAG 

Sequence 3207 

CCCTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACAAAATGGAACCTACATTAATCATCTAAAACGG 

CATTATCATAACAGACTTGCCTGAGCCATTACTTACCACAATGAATTGGTATGACACTTC 

TMCMGGTCAGAAAMTCAGATTCTGTTTTCTTMTATTGAGGATCTTTCCCACTTTCC 

CTGAGCTMTGAGACACAGGTCTGTGGCAMTACATTTAGTATTTTCCTACACATGAATT 

CCTAACAAAACCAAGCAAGAGCATACAAAGGGAAACATACTTTAGCTAATTTAAAGGTGT 

CTTATGTTATTTTGCTTATTGAAA 

Sequence 3208 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTATTATTTTCATCCTCTCCATTTTTCAGATAAG 

AGAACTGAGTTGCAGAAGCATTAATAGCTTCACCAAGGACACACAGTAATAAGCGGCCCA 

ACAAAGATTCTAACCCAGGCCGACTGGATCCAGAGCTTGGACTCCTAACAACTAGAGATT 

AT TGTTC CTTTCGCAATCCAGCCACATGAACCTCCTTTATATTTAATGCAAAATATGCAT 

TGTTTTTCACCTCCAGCCTTCTCAAATGACAATGTCTCTTCCTATGCATTCGCCTACTCC 

ACCTAACCTCACTTTCCCTTGGGCTCCCTCCTATCCATCCTCCAGGATTCTTGGTCAGGG 

TCAGCTGCCCCTTCTGTGTGTGCTACCCCATCACCCTGTGCTTCCCCTTCCAGCACTCAG 

CACATAAACTGGGTATTTCAACTACAGGTTCTCTGTCACCTCCCACCCTTGACTTGAAAG 

CTGCACAAGGACAGGGGCCAAGCTACCCAAGCATTTCTATATCTACAATGNCTGGCAGGC 

TTGGCGGGGGGCTCTATCATTACTGNGAAAAGACCAGGATACCTTTATTAAATAAGTGGA 
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ATAAAATTTGAATAGTT 
Sequence 3209 

CCCTTTGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACATTTAAAAGGTGATGCTAATACTTTAAAATGT 

TTAAGATATAGATTTAAAAAGCATTGTAAATTGTATACTGCAGTGTCGTCTACATGGCAT 

TGGACAGGACATAATGTAAAACATAAAAGTGCAATTGTTACACTTACATATGATAGTGAA 

TGGCMCGTGACCMTTTTCGTCTCAAGTTAAAATACCAAAAACTATTACAGTGTCTACT 

GGATTTATGTCTATATGACAAATCTTGATACTGCATCCACAACATTACTGGCGTGCTTTT 

TGCTTTGCTTTTGTGTGC 

Sequence 3210 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTAACCATATGAAAATAGTTGCTACCTTGTTGGA 

CAGGACAGATATACAAAGCATTTCCATTTTTACAGAAAATGTGTATGGATACCATGGAGG 

TTTGAAATAAATGCTGNNTTCATTCAAACTATAGTGAAATACAGCATGTGAAAAAGTAAT 

TACTTATTGACTATAATAAATGCTTCATAAAATATAATAGATGCTGATTCTGGCCAAGAT 

TGACAAAATCTAATGCAGCCTACATGTCTCAGTGGTTAATACTAAGACTCTGAATAAAAT 

ACAAGCAAATAAACACCTTTGAGGACTTTGAACAGTAAATAACAGAGGGCGGGTTTAAGG 

GTAATCAAAACTTGMGAMCATCTATATGGTAGTGGTGMTTTATTATATTTTTCTTGC 

TTATCTCCTANGCTGTGACCTAAAGACTATCTNAATGGGAAAATGTGTAACAGGCAAATT 

TAGCAAAACCTATGGGGAACCACATATTTCTTGGCTATAGGGCAAAGAGAAAGGCCCTAT 

ACTAGCAGGAGAAAATAGGAAGAAACCTTTT 

Sequence 3211 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACATTTAAAAGGTGATGCTAATACTTTAAAATG 

TTTAAGATATAGATTTAAAAAGCATTGTAAATTGTATACTGCAGTGTCGTCTACATGGCA 

TTGGACAGGACATAAT GTAAAA CATAAAAGTGCAATTGTTACACTTACATATGATAGTGA 

ATGGCMCGTGGCCMTtTTTGTCTCAAGTTAAAATACCAAAAACTATTACAGTGTCTAC 

TGGA7TTATGTCTATATGACAAATCTTGATACTGCATCCACAACATTACTGGCGTGCTTT 

TTGCTTTGCTTTTGTGTGCTTTTGTGTGTCTGCCTATTAATACGTCCGCTGCTTTTGTCT 

GTGTCTACATA CACA TCATTAATACTATTGGTATTACTATTGTGGATAACAGCAGCCTCT 

GCGTTTAGGTGTTTTATTGNATATATTGGATTTGGTTATATACCATTATTTTTAATACAT 
ACACATGCACGC I 1 1 1 IAAT 
Sequence 321 2 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCCGAGGTACGCGGGTAATTGATTGGGCTTCAAAAACTCAAG 

GTTGMTTTCAGCTTCTMCTTGATGAGMTGGCTGTCTTMTTCTGCTTTTTTG7TAAT 

TTTACTTCCAGGMGTCAGGGCTGTGATTTGAGGTTTTTTTCTCTAAGCTTCTGTGATGG 

AGATGMTTTATTAAAGTGGGGCCATAATGTCTTTTTGAGCAACATTAAAACTGAGTCAT 

CAGAATTAGGAAGTATCAGAAGTCAAGATCAATTTTCAAGAACAGGAGCATAAAATTCGA 

ACTCAATCTGGTGGTTACCATTAAGAAGATTTAGAAGCTCATTCAGACTGATAACTAACG 

MTAMTATAGCTTTCATTTGTTGGAGACTTTATGTGAGCCAGCCAGTTATACATGTTAT 

TTATAATCCCCACAGNAACACTGCAAGGTAGGTTATCAACTCTATTTTTGCAGTTGAGGA 

AATTGAGGCTAAGAAAATATGCCATTTAACTTTTGCTGCATAACAAAACTACCCCAAAAA 

GCTAATGGGTTTA 

Sequence 3213 

TAAAATGTTTAANANATAGATTTAAAAAGCATNGTACATNGNTACTGAATGNCGTCTACA 

TGGCATTGNACAGGACATAAT GTAA AACATAAAAGTGCAATTGTTACACTTACATATGAT 

AGTGMTGGCMCGTGACCAATTTTCNTCTCAAGTTAAAATACCAAAAACTATTACAGTG 

TCTACTGGATTTATGTCTATATGACAAATCTTGATACTGNATCCACAACATTACTGGCGT 

GCTTATTGCTTTGCNrTTTGTGTGCTTGTGTGTGTCTGCCTATTMTACIvrrTNCGCTGCTT 

TTGTCTGTGTTCTACATACACATCATTAATACTATTGGTATTACTATTGTGGATAACAGC 

AGCCTCTGCGTTTAGGTGTTTTATTGTATATATTGGATTTNTTTATATACCATTATTTTT 

AATACATACACATGCA 

Sequence 3214 

CCCTTAGCGNGCGCCCGGNCANGNACNNATTCTAGGTGGCCTTATTTACATAATAGATTG 
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GTGGTGTTTACATTTAACTMTGAG TTTNC ATTTNACNAAAACNNAAATCCAGTGTNTGA 

NCTNMTGATAANMCTGGAMTGCTTTTTCTCAAGGACGTGGTCNATNATNTAAGTTTG 

CACNANGACGAGGACAAGGAAAACGATGGAGACTCTTTGCCAACGTTTAAATGTGTGTCA 

GGACAAAATACTAACACATTATGAAAATGATAGTACCTNGGNCGNGACCACGCTAAGGG 
Sequence 3215 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACATTTAAAAGGTGATGCTAATACTTTAAAATG 

TTTMGATATAGATTTAAAAAGCATTGTAAATTGTATACTGCAGTGTCGTCTACATGGCA 

TTGGACAGGACATAAT GTAAA ACATAAAAGTGCAATTGTTACACTTACATATGATAGTGA 

ATGGCMCGTGACCMTTTTTGTCTCAAGTTAAAATACCAAAAACTATTACAGTGTCTAC 

TGGATTTAT GTCT ATATGA CAAA TCTTGATACTGCATCCACMCATTACTGGCGTGCTTT 

TTGCT7TGCTTTTGTGTGCTTTTGTGTGTCTGCCT 

GTGTCTACATA CACA TCATTAATACTATTGGTATTACTATTGNGGATAACAGCAGCCTCT 

GCGTTTAGGTGTTTTATTGGATATATTGGATTTTGGTTATATACCATT 

Sequence 3216 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACAMTATTTGGCAAAGGAATGAAAAAAGTTAG 
CAAGTTGTCTGTCTGTGGGCTAGGCTCTGCCTGCAAGATACTTACAATCTAGGTCAGAGG 
TTCCTAAATCCTTCTCAATGCCGTTTGCACTGGCCCTGAGGAAAGTGTGAAAATGAAGAC 
TATTGTAGAGTCTTACAT GAAGCT AMTTTGTTCATTT 

AGATTATGTCCTCTGCAGTTTTTTGGTATTAAMTGTCTTTTATGAAAGGATAGTMGAG 

TTTAGATAAGT 

Sequence 3217 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTTACATATTGCAAMGCTATCTTCCTTCTAT 
ACATGAGG CTGTC AGCTGAATAGTCTTGGMGAGTGAGGAGTGAATTTTTCTGCTGGCAA 
CTCGGTTAGTTTTAGCAGTTGGTGCTAAMCTTGGCAMGTTTTCACCAAATACATGGAA 
GATATACAAAAATAGAGGGGGCATGTAAAAGAAAAACNTTGACATANTCTGAGC 
Sequence 3218 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACCTAMCAGGCCAMTGTTGCCTTTGGGGTTC 

CTGTTTCAACAGCATGGTGTGAAGCGCTGCATCAACCTTCTCTGCCTCATCCTGCAAGGT 

GGCAAATTCCTCAAGAATATGACCAAGCTTATCTCTCTGTCGAGCCCTGTTATGTCCATG 

GATCTGAATAAGACTACAGAATGGCCGAACACAGTGAGTAACAAAGGAGTCGATACAGTC 

CTTAGCCTGGTGATTATTATATAGGTAGCACTTGGGGGAAAGCACCGGAGGACTGACAAA 

AGACCGMGTGCATCTTTCACCATGTCTTGTATGAGATGAGTTCCAMGACCTTTTTGTT 

ATCCACCAGGAAAGTGGTTTGTAACAGAGATCTTGAAAGAACACGTGGTGACTGTTCACT 

AMT TCACA GAAAAAAATCCAGGATACAATGTAMTTTGTTAAATTCACAACCTCACAGA 

CAGGTT TTATTCTATCTATTMTCTTGCAAMTAGTTCACCATTTCTTCCCTTTTMTTA 

TTTTTTGCATATCGAGGGAANGTAGGTGGAAGTAGCCTCTGGTTCACAANGGGTTCAAAA 
CC 

Sequence 3219 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTACTACTACTATTGCTACTATTACTTATAATAG 

MCACTTGATACTGAACAGTATCTTTGGATACTGACATAGGGTGATCATTATTGAATTAT 

TTAMCA TTCAT CTGCTTAMGATTAGATGCTTTCTTACGCMTTTTTCAACATACCTTC 

CAGTTCATTrTATCACTCTGTTACTTTAGAGGMGCACTGTGGTCATTAGTTCTTACTCT 

ATCAAMTGATATTTAACTCTCAGATACCTCAGTCAGAGCCTGATCCTTACTATAATTGA 

MTAAAMTTATTGAGCCTCTTCTGTATTTTATACTAGAGACCTTGCCCTGCATTGCCAG 

GGAAAATCATTAACCACTGCAAAATTTAA 

Sequence 3220 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCCGAGGTACCATATTTCAGATATTGGCACATTCGGCTTGTA 

TMGGGGAGACGCTTTTTTGCAGTTGGACGGCCATTGAAGACAAGTTGGTCACCCCAAGT 

TTTCTTTCCAGTTCTTCTGAAAAACTCACTAAAGAAAAAGAAAGCAAGAAATACAGAAAA 

GTATAGAAAAATAATCCATATTCCCACCACCTAGGATTAAGTTGTTAACAAGATGAAAAC 

TTCATACTGAAAAACCACCCTTTCTAGAGGCGATTTACCACTTATTCCTTGCCTTTCAAA 
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ATATTTACTTTTCMGGTMTCTCTCCTTATTMTTTGAAAAAAAAATGTTTCTTTTAAA 

TAGAGATTGTTAACTTGGGGTCTGGCTAGGCTGTGAATCCTCTGATATTAAACAAAAGAT 

TTTGGTT GMGG NGCTTATMGGCTTTATTTTTCTTCCTTTCTGCTCTAGCCCCATATGT 

GCAGG GATTT TCATTAGATCCTCAAAGAGTTCTGTNACCCCCACCCTCTCCCTTCTACCT 

TGNTACTTTTGAAACATTCTCCTACAGATTTAGTGGGGGAAAT 

Sequence 3221 

AGMTTC GCCCT TAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACCTAACGGAAATTTTATCATTGCTTT 

AAMTGTATTTTMTGMGATATTAAAAAATACCTTTGATGGATTCTTCAATATTGTCGA 

AC TGCTCA AAATGATTATACTGTTATATGAAGTCTAAAATCTTTCATGCAACTTACMGA 

ATATTTTTGTTGNATGCACC ACAGTT GGAAAATTCTAGTGGGACCATGTCCATGCAATTA 

CTGATTATGTMTGCTGTAMTTTTTGATMGCATGTTCCAAGTTTTCCTGTTCTAAAAA 

CAMMCATTAAAATCACCCACTGNTGAAGACAAAAGATCATTACTTTATTAGGAGANAT 

TATTAGATATGTTTTAGAAACTAGTTT 

Sequence 3222 

GAGGTACCAATAAATGAGTATTACATGTTAATATAANATGATGTAGCTCTTCAGCCACAG 

GGGT ATAAACC TGGCTAGCATGACACACCAGANCTCTGCTCATTGNTGTTNGNTCATTNG 

TTTGNTTTTTTGAAATAGTNTCGCTNTGTCACCCANGTTGAAGTGCANTGGCACAATCTT 

GGCTCACTACAACACCTGCCTCCCCAGTTCCAGCAATTCTCATGCCTCAGCCTCCCGAGT 

AGCTATGANTACGGGCACATGCCACCANCCCTGGCTNATN^^TNT^r^TTTTA^^■AGGGAC 

GANTTTCNTCATGTTNCCCANGCTGGTCTTGAANTCCTGGCCTNAAGTGATNCACCCACC 

TTGGCC TCCCAA AATGCTGGGATTGCAAGTGTGAGTCANTGGCCCCCNGTAACATTGTTA 

ATGTTCATTTTTCAGGCTCChrrTNAAATGATTCATTAGANTGCTAAAATAGAACTCAGGG 

CATTTGATTTCCATAGTTTAAAATAA 

Sequence 3223 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTCANAAGGAGAAATAGAAAATTTAAGGACAG 

GCAMGATACTGGAT CTGGA TAAMTAmMGTTTGAACTTTATATATTGAATTCTTCG 

TTCTATAGAGACTATGCTTTTCTATGCAACAAGCCAAGGAACATTAAAAAAATTGGTCAT 

GTAATTTACATTGCACAATATGGAGATTGTGCGTTGCTTTAAAACTATTGTTAGCGTCTG 

GGAACAGATAACCTGAGGTCAGGAGTTCGAGAGCAGCCTGGACAAAATAGCGAAACCATG 

TCTCTACTAGAAATACAAAATCAGCTGGGTGTGGTGGCATGGACCTGTAGTCCCANATAC 

TCAGGAGGCTGAGGCAGGANAAGCACTTGAACCTGGGAGGCGGA 

Sequence 3224 

ACTCCTATAGG GAGTCG ACCCCGCGTCCGCTGTGCCCTCTGTTGTTGGATCCCAGGCATG 

AAMCTTTGTGCTTTTTAGCCCCAAGTTAAGTCTGAATGGTCATCTTATTCTGTGATAGG 

TAAGTATGACTGAGTCGGGGTGATTTGGCGTGGGCCTTGGGTGGTAGAAGAAACATCTTT 

AGGGCTTATAAAATGTTCTACAATATTTGTCAGCACCCATGAATTTGAGTACTGCATCGA 

ATAGAGTAGAGCTCTCAACAGTATGTTTGAAATGATCCAGAAGGATATTATAAACTATTC 

AGATATTCACAATGGCAATCTATCTCAGAGAGGCGATCATTTGCATATGTTGATCAAATT 

AGCATCTGATGCTCATAMTAATGGAATGACATTAGGTTTMTAAGTAATTTTTAAAGAG 

AAGTGCTGACAGGTCATTGGGGTTATAAAGAAAACCAAAATAGGTACCAGGCCCTGTGCA 

G TTTA TCAGACATTCGACCTCGTTCATCAAGTTTTTCAGAAGACAGTACCACCATTGTGA 

GTTTTCnTACCMmGCTTAGCTTCCACMmCCTCGTTTGNATTCCTCCATAATACA 

ATTATCAGCTTGGGGAGGAGGATGTACATTAAGATCNTCTTAGATCCATGGAGAA7TAAA 

Sequence 3225 

CCCTTAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACAGATTCTAGGTGGCCTTATTTACATAATAGATTG 

GTGGTGTTTACATTTCCTAATGAGTTTCCATTTGACGAAAACGGAAATCCAGTGTATGAG 

CTTMTGATAAGAACTGGAAATCCTTTTTCTCAAGGACGTGGTCCAGATTAAGTTTGCAC 

CGAGGACGAGGACAAGGAAAACGATGGAGACTCTTTGCCAACGTTTAAATGTGTGTCAGG 

ACAAAATACTAACACATTATGAAAATGATAGTACCTCGGCCGCGACCACCGCTAAGGG 

Sequence 3226 

AGGTGTCGACCCACGCGTCCGCACAGTTGGAAGGGAAAAACTGACATCATTGCTCTGATG 
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GTAAAAAGTATCCTGTGGCTCTCAAGGCCTGCAGCATCAGGGGCAAGCGAGGAGGGCGGG 
CCTCGCATTTCTCMGCTTTTCACTGCAGGCTMCACTGGGAAATCGCGCTTGATCGGTT 
TGCTTTGTTACCTGCCCGG 
Sequence 3227 

CCCTTTGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTCCTGAGCCACGATTTGTTCTCTCAACACTCTCCA 
GGCTGTCAGAAAAGA GATAGAAACTCACCAAGG CCAAGAAATGCTTGTGCGTGGCACAGA 
AGGAATCAAAGAGTACI 1 1 I I M I I I 1 I I I I I I 1 1 I I I I 1 I A l I I I I I 1 1 1 1 1 1 I I 1 1 1 1 
MII1IMI1I M IMI I III M I I 1 I HM I I I HM IAAAAAAAAAAA A I I M I II IN 
TTNMNCCNNANClsnTTNTTTANN^ 

MNCAAMC CGGG GAACCCAAAACC^^^TTTNCAANGNNGGGGCCNTTNCNCCNTTNAAAA 
MMAANGGTTTTAAAAGTT^^TTTTCCCNTTNGGNAMNNAANNNNMATTTTNANCGG 
GNCCNTN N I I I I 1 1 I I I AAA 
Sequence 3228 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGGCGAGGTACTAGAATTGCATCCTTCCATAGTGTAAATAATAA 
TCA MCATA AACATGTTCAATTACTGATA^ 

TATCTTTTTGCATCCTACCTATTATACATAMCTMCATCAAMTGMMCTCCATTTAA 

GAAAGAGCATAAGGAAA TGAC CCCCAAATTGTAC I iTTTTTTTTTTTTTTTTn I GGTTT 

TTTTAMTGAGAACTCMTTTTATTTACATCTATTTATTTCCATTCAGTGTATCACATCT 

TCAGGATAGGTAATAACAGTGTGAAGGGTGTGCTCATTTTCTTCAGCTGTGAGTAGAGGA 

GTCTTCCCGAGAGTAGCAGTTGTTGATCCAAATGATTGAAGCCTTCAGGTAAGGGAATAA 

CTGCTGCAGGAATTCTTTCTTGMGAATTTAAGCTGTTTGGTAGGAATTCTGTAACTACA 

TACCTTTGAAACACTATTCACATTCAAATAAAACGCTTGTTTTCTAGCCAGGCACAGGCT 

CMTTAGTTTTTCAMCTCTAGCCMNGCAGTATTTCATTTGGGAAATCATGCAACAGAA 

CTGCTCMTTCTTAACTTCTTCTGCTGTTMCATTTACACTTAGACTGGNCAGCAACCAG 

TTAACTTAAAATTTTGGCCTCAAGGGGACAAAAAAAA \ 

Sequence 3229 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTA C I I I I U I i I » I I I 1 1 1 I I I 1 1 I I C TG ANACA 

GGGTCTCACTCTGTGTCCAGGCTGGAGTGCAACTGCACGATCATAGCCCACTGCGGCCCC 

AACCTCCCAGGCTCAAGCCATCATCCCACCTCAGCCTCCCAAGTCACTGANACTACAGGT 

ATGTGCCACCA CACCT GGCTACTTTTTAMTTTTTTGTAMNAACCCGCGTACTTTTACC 

TACA MGAGGCTTTTTACCCANMTGCTCCTGCACACACTTTGCTGCTTCTTAAGGTGCA 

TTTTACCTGAANACTCCANAGTGGAGTGGATTAATAT 

Sequence 3230 

CCCTTCGAGCGGCCGCCCXaGGCAGGTACGCGGGCACTCCTCTTCTCAGAACTNGATCAAG 

ATGTTATTCACAGGTMCANTNNCCTGTTTTGGGTTNCTCTTTCCTCCCTGGCTCTACAT 

GTCTCATGGTCAAAAGAACTTGGAAGCAAAGACTTAGCCATCTACCATGGCCAAGCAAAG 

GAACCTGCATAACCCCCAATA 

Sequence 3231 

CCCTTTCGAGCGGCCCGCCCGGGCAGGTACATTTAAAAGGTGATGCTAATACTTTAAAAT 

GTTTMGATATAGATTTAAAAAGCATTGTAAATTGTATACTGCAGTGTCGTCTACATGGC 

ATTGGACAGGACATAAT GTAAAA CATAAAAGTGCAATTGTTACACTTACATATGATAGTG 

MTGGCMCGTGACCAATTTTTTGTCTCAAGTTAAAATACCAAAAACTATTACAGTGTCT 

ACTGGATTTA TGTCT ATATG ACAAA TCTTGATACTGCATCCACAACATTACTGGCGTGCT 

TTTTGCTTTGCTTTTGTGTGCTTTTGTGTGTCTGCCTATTMTACGTCCG 

CTGTGTCTACATA CACA TCATTAATACTATTGGTATTACTATTGTGGATAACAGCAGCCT 

CTGCGTTTAGGTGTTTTATTGNATATATTGNATTTGT^ 

ATACACATGCACGCTTTTTAATTACATAA 

Sequence 3232 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACATTTAAAAGGTGATGCTAATACTTTAAAATG 

TTTAAGATATAGATTTAAAAAGCATTGTAAATTGTATACTAGCAGTGTCGTCTACATGGC 

ATTGGACAGGACATAATGTAAAACATAAAAGTGCAATTGTTACACTTACATATGATAGTG 
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AATGGCAACGTGACCAATTTTTGTCTCAAGTTAAAATACCAAAAACTATTACAGTGTCTA 

CTGGATTTA TGTCT ATATG ACAAA TCTTGATACTGCATCCACAACATTACTGGCGTGCTT 

TTTGCTTTGCTTTTGTGTGCTTrTGTGTGTCTGCCTATTAATACGTCCGCTGCTTTTGTC 

TGTGTCTACATA CACA TCATTAATACTATTGGTATTACTATTGTGGATAACAGCAGCCTC 

TGCGTTTAGGTGTTTTATTGGATATATTGGATTTGGNTATATACCATTATTTTTAATACA 

TACACATGCACGCTTTTT 

Sequence 3233 

CCCTTTCGAGCGGCCCGCCCGGGCAGGTACTAACTTACATAAAAAAGGCCCTGTTATAAA 

TCAMGMCTTMTTTCAGTATTGCATTCAATGGCTCCACACACAGAAAGCTCTTTTGGT 

TTGTAAMGGGATAMGTAGACTTCTAAGATTATTTTAAGTAATATATTCTATGTGCTTT 

TATGGCACGGCCCAAACAAAAGAACTCCTAGATGGTTTCTGGGAACTGTTTGTTAATTTA 

CCATTCCAGGATGAAACAATCAGATTGCTCCACCTCAATAAAATGGCCTTTCACACACAT 

CATCCTTGCAGGACACTCTGCCCAAATTATTTAACCTTTGAACACAAGAACCTACCCTGA 

GGTTGCTTGAGATTAAATGGAATAAATATGGA 

Sequence 3234 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACAGTCATACATAGCTCACTGAAGCCTTGAACTCC 

TGAGGTCAAGTTATCTTCCTGCCTCAGCAATTCTTGTTATACGTAATATAGACTAAAGCG 

CCTGCCCTAGMATTTATCTTCAAAAATGAMCAAMTAGMCAAAGGTTGTGATTTTAG 

TTTATCTAAAATGTGGAGT TTCCTT CCTCTTGCCACCAGATCAGAGAAAAAATTTTGTAA 

TGATATMGTTGATTGAGATTTTTTATGGCATTTTGCGTAGGAATATATATTGCACAACT 

AGGCMGTTATCCACATTTATTATCCCTGMCTTTGAATTATAATTTTACATATGATGAG 

GCTGGCTAAACTTTAATGGGTATTTTTTAT7TTAGAAACCTAGTAAATACATATTTACAT 

TTGTAATTACTTG CTGTMTC TTACATTGAATCAAGTTGTATTCTGTTTCGTGTATTGTG 

TCCCCCCCCCCCCTTTTTTTMTAMGGMGCACTGTGACTGTTTTTATTTTAAAAGACT 
1 1 1 1 J 1 1 1 1 

Sequence 3235 

CCCTTTC GAGC GGCCGCCCGGGCAGGTACATATCTTTTATATGCTCATATGCTCCTGTAG 

TCGTTAGTTTTAATTCTTAAAAATGTGATMTTGTMTAMCTTTTATTATATCTTATGT 

AAM TMT TGTGTGTCTGAGAGAGACTAAAACTCATGCCCTACTTCTCATGATTTCTCTT 

TCTCTTTTGTTTCCCTTTCACAGACAGMGMTTATAGCCTCAGTATTTATGTATATTTT 

TGAAAGAGTGAAGT GGGG ACTGAGAAGGTATATGTACATGCTATGCCTTTTGATAGCATT 

CTGTT TCAAATCTCCTTTTCTCATCATTGACTGGAACACAGTTGAAAAAATATTAAACTG 

ATTTTGTGACGATGMTTTAGGAATTCCAGTTAGCTAAGGATTAGAAAAACTGATTTTCG 

GAGGCATACTCTGATCCAGAATGGGGCTTTAATATTGGATTAT 

Sequence 3236 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGNACAGCCAGCTGGGTACTAAACCAGAATTTCCCA 

CCAGCAGCTCAAATCTATCGTTATGTCTTTTTCCTTCTCTGTTACCATATCGCACATTTC 

ACTTAAAGCTCAATTGGTTTGGCCAAGCTAGAAACCTGAAGTCCTCTTANACTCACTCTT 

CCCTTTMTGTTGAACAGAGTTAGACCTCMGGCTTGTTGGTTCTACTTTTTAAAGATTT 

CTGAAATCAAGTATCACTTATCCTCACAGTCAGCCTTCGTTTGGAAACTTAATAGCTCTT 

ACCTGGATTACAACAGCTTTGTAACTTATTTTTGTCCCAAGGTTCTCACCTGTTGATTCT 

GATTTNCATTGTTATAGGAGGGCCATAGGTGGCAGAGATGTTNTTTTCCACAAAGTCNTT 

AAATTTATAAGTGATTCTCCCCT 

Sequence 3237 

CCCTT AGCGTGGTCGCGGCCGAGG CACC CCCAAATAAGCCTCAGTTCCCATATTTAAACT 

TTTTTCTCATAGGAMGCTACAGGMTTTTMGATATCACATGGTTACATTTGCTTTTCT 

TCCAGATGGAGCTAMTTGCTATATGATACAGGGTTTATTTTATATTTCTCATATTAAAG 

ATGAAAAAGTGAAAATTGAGTAGTTGACTCAAAATTATATGTATATATATATATATATGT 

TMCA GTTGA ATACAAACAAGATTACAAGCAGTGAAACATTCAAATAGTTTTGGCAACTC 

CAMTATTTTGTGTTTCACAAAAGGAGTTAGGTTAACTTTTCTAAATATMCTCATTTTA 

TACTATTTTAATAAGGAGAAACTTAAGGATGAGAAGGCATGAGGAAAAGTTACATTAGTG 
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AAAGCTATATACTAAAGCAGACCTTCAACAACAGCTCATAACTAATAAATGCTTTGTATT 

TTGNTTTCMGCAGTTATGTAAATCAATTTGGTGATTTCTTACACTGTACCTGCCCGGGC 
GGCCGN 

Sequence 3238 

ACTGCTGATCTATTCCCTTAGTCAACMGTAMTTATTTTTATTGTCAGTTTGGCTTGGT 

TGATCTGTCCTTGCAGCCTAAGTGATGCATGAGCGAATGGAGAAATGAACTAGTTGCTAC 

ATAGAAGCTTGAGGTCAGGTTGAAATTAGGGGCTCAAACTAGATATGAAACCCAGGGCAT 

GGAAATGGTCACAGTGCCTCTTGAATAAGAAGCGCTACTTCAAATTGGAATGTTGATGTA 

ACAGAATCAAGAGATAGTATTCTCAGGGCTTGGTCAGCAAGGTCTGAAGGTTCAAAATGT 

GGCTGTGTTGTAAACTACTGAGAAAGCCAGTGGGGAGAAGAGATTTCCCTAAGACAGTCT 

GACAACTATGTTCCGTCTCATGCTAGAGATACCTGGCTGCTAGTCAAAGGCCTTCC 
Sequence 3239 

CCCTTCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGGTGGTAAAACTCATTGCAGCGTTGAAGAACT 

TAACTGACGTTTCACCAGATTTGGACATCAGGCTGAAGATGGAAGAATCCCAGAAGGAAC 

TTGAATCATATATGATGAGGGCTCAGCAGTTACTGGGGCAAAGAGAGAGCCCCGGTGAAC 

TCATTTCAAAACACAAGGAAGCACTAATAATTTNTAATACAAAAAGTCTGGCCAAGTATT 

TGAAAGCTGTTGAAGAACTAAAAAATAATGTAACTGAGGACATAAAGATGTCTTTAGAAG 

AAAAGAGTAGAGATGTCTGTGCCAAATGGGAGTCTCTTCATCATGAACTGTCTTTATATG 

TTCAACAACTAAAAATAGATATTGAAAAAGGAAAGCTTAGTGACAATATTTTAAAACT 

Sequence 3240 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTGCAGTGTCGTCTACATGGCATTGGACAGGACA 

TAAT GTAAA ACATAAAAGTGCAATTGTTACACTTACATATGATAGTGAATGGCAACGTGA 

CCAAI 1 1 1 IGTCTCAAGTTAAAATACCAAAAACTATTACAGTGTCTACTGGATTTATGTC 

TATATGACAMTCTTGATACTGCATCCACMCATTACTGGCGTGCTTTTTGCTTTGCTTT 

TGTGTGCCTTTGTGTGTCTGCCTATTMTACGTCCGCTGCTTTTGTCTGTGTCTACATAC 

ACATCATTAATACTATTGGTATTACTA7TGTGGATAACAGCAGCCTCTGCGTTTAGGTGT 

TTTATTGTATATATTGGATTTGNTTATATACCATTATTTTTAATACATACACATACACGC 

TTTTTAATTACATAATGTATATGTACCTGCCCGGGCGGCCGNTCGAAGGGCGAA, 

Sequence 3241 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACATTTAAAAGGTGATGCTAATACTTTAAAATGTT 

TAAGATATAGATTTAAAAAGCATTGTAAATTGTATACTGCAGTGTCGTCTACATGGCATT 

GGACAGGACATAAT GTAAA ACATAAAAGTGCAATTGTTACACTTACATATGATAGTGAAT 

GGCMCGTGGCCMTTTTTGTCTCAAGTTAAAATACCAAAAACTATTACAGTGTCTACTG 

GATTTATGTCTATATGACAAATCTTGATACTGCATCCACAACATTACTGGCGTGCTTTTT 

GCTTTGCTTTTGTGTGCTTTT 

Sequence 3242 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACATTTAAAAGGTGATGCTAATACTTTAAAATG 

TTTAAGATATAGATTTAAAAAGCATTGTAAATTGTATACTGCAGTGTCGTCTACATGGCA 

TTGGACAGGACATAATGTAAAACATAAAAGTGCAATTGTTACACTTACATATGATAGTGA 

ATGGCAACGTGACCMTTTTTGTCTCAAGTTAAAATACCAAAAACTATTACAGTGTCTAC 

TGGATTTAT GTCTA TATGACAAATCTTGATACTGCATCCACAACATTACTGGCNGTGCTT 

TrrGCTTTGCTTTTGTGTGCTTTTGTGTGTCTGCCTATTMTACGTNCCGCTGCTTNTGT 

CTGTGTCTACATACACATCATTAATACTATTGGTATTACTATTGGGGATAACAGCAGCCT 

CTGCGTTTAGGTGTTTTATTGMTATATTGMTTTGNTTATATACCATTATTTTTA 
Sequence 3243 

CCCTTAGCGTGGTCNCGGCCGAGGACCCCATGGCTGTTGTGGCTTCTGACANAGGAGGCA 

GGAATGTGGTGGCTGGCTTGGGAGTTGTAGGAGGCTCATCTGGACCAGGTTCATTGTAAC 

CGTTAAGGTANAGGCTGTCTTTGTCCANANAGTAGGGGCCCACCCGGGTGATGCCTNNCT 

CTGCTGGCTCAGCTCATGGAACACCTGCTTGATAGGCAGACCTGGGCCGCTGAGGGGCTG 
Sequence 3244 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACCCATTAATCCTCTAGAACATGCATTTACTCT 
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AT ATTACAGCTT TGCATGCAATAACTAGTTGTGTTTCCTCAATGATGTCACCTTGAAGTG 

GCTTTTATTTTTCTTATTTCACTGATGAGAGATGTGAGGGTTACCTGAGGGACATATCAA 

GTGGTCAMCCACTATTCAGTAGCTATCCTTCTTACTTTAAAACTCCGTGGTCTGCTCAA 

AACCGTCTTGCTAAGTAAATATGCTAAAAATGAGTTCTCTTTCTGTTACTGGACCTCTTA 

TCTTGGTCCTTGGTTAATTTTCCCTCAT 

Sequence 3245 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACACAGTTCAGTCCATACCAGGGCTGAATGGGG 
AATGATCTGCATGTATAACAGGGAAATTTTGAGGTATTTAAGTGACATACACTTTGTGAA 
TGTGCT TTGAAATATCC AAAGTGTCACATAATTATAATATAAGCTGCTATCATGAGCTAA 
TTTCTTGTTTTTTCTTTTCTTTTC 1 1 1 I GI I I 1 1 I CTTTTT CI 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 
Sequence 3246 

CGTGGTCGCGGCCGAGGTACNCGGGGTAGGTTAAGAATGTGGATGGGTTTCCATTGCATA 

GATT CAAGGT TTGCTATCACAGAAAAAAGAAGCTAGTGCTTCTATCTTACTAAATTGGAA 

MTTATTTTTCTCATTGTTCATTCTATCAGNGCCCCCTTTCCCCTCTGTATTTATATAGC 

ACGGGAATGTATAGTTTCTATCAAATAAATCATTAGAAAGGCAATGTTCAGGCCGGACAT 

GGTGGCTCACGCCTGTAATCCCACACTTGGGGAGGCCGAGGCGGGCAGATCGTGAGGTCA 

GGAGATCACCGACCATCCTGGCTAACACGGNGAAACCCCGTCTCTACTAAAAATACAAAA 
AATTAG 

Sequence 3247 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTGTGGAAATCAATGGTAAGAAAAAAAATGGACA 

GGTCATCTMTATGTAAACMTTTMCTTTGATGTMTCTCTTGTTTGCTGGATTTGGTC 

CTGGGGAAAGTCAAANGACTNTCTTATTTACTTAGTTGMTCTCTCACCTTTTCTCTGTC 

TTCTCATTTMCTTCTCTTCTCnTACCTTGCANAGCATTTTGATGATGAGTCCAGCTNAA 

AATAGTGTTGTGTCANGAATTCAGACTTACGGCCTAACCC I 1 1 I I CI I GTGGGGAAATCT 

7TANGTGTATAGGACTGTGCTAATGGTGA 

Sequence 3248 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACATATACATTATGTAATTAAAAAGCGTGCATG 

TGTATGTATTAAAAATAATGGTATATAAACAAATACAATATATACAATAAAACACXJTAAA 

CGCAGAGGCTGCTGTTATCCACAATAGTAATACCAATAGTATTAATGATGTGTATGTAGA 

CACAGACAAAAGCAGCGGACGTATTAATAGGCAGACACACAAAAGCACACAAAAGCAAAG 

CAAAAAGCACGCCAGTAA TGTTGT GGATGCAGTATCAAGATTTGTCATATAGACATAAAT 

CCAGTAGACACTGTAATAGTTTTTGGTATTTTAACTTGAGACAAAAATTGGTCACGTTGC 

CATTCACTATCATATGTAAGTGTMCAATTGCACTTTTATGTTTTACATTATGTCCTGTC 

CMT GCCAT GTAGACGACACTGCAGTATACMTTTACAATGCTTTTTAAATCTATATCTT 

AAACATTTTAAAGNATTAGCATCACCTTTT 

Sequence 3249 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACATTTAAAAGGTGATGCTAATACTTTAAAATG 

7TTAAGATATAGATTTAAAAAGCATTGTAAATTGTATACTGCAGTGTCGTCTACATGGCA 

TTGGACAGGACATAAT GTAAA ACATAAAAGTGCAATTGTTACACTTACATATGATAGTGA 

ATGGCAACGTGACCAATTTTTGTCTCAAGTTAAAATACCAAAAACTATTACAGTGTCTAC 

TGGATTTAT GTCT ATATGACAAATCTTGATACTGCATCCACAACATTACTGGCGTGCTTT 

TTGCTTTGCTTTTGTGTGCTTTTGTGTGTCTGCCTATTMTACGTCCGCTGCTTTTGTCT 

GTGTCTACATACACATCATTAATACTATTGGTATTACTATTGTGGATAACAGCAGCCTCT 

GCGTTTAGGTGTTTTATTGTATATATTGGATTTGGTTATATACCATTATT 
Sequence 3250 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACCTTCTGATAGGTTTACGTTTCAGTGAAACCAGT 

GCCACTAAGTATGGACATGGATGAAGCATTCAAAATCAGCCAATCTGAATGATGGGGGAA 

AAGGGCTAGAAATACAACTGACTTAAGAGAAAACATCACAGTCAAAACAATTGAGTTTTT 

CCTCCCCACMTATGAMTTCTATTTTGTCTTCTCTGAMTAAAACATMTTGTTTCAGT 

GTTAAAAAAAAAAAAAAAAGCTAAAATGCTTAAGATAATTTCATCTGTGGCTTCATCCTT 

ACTCCTTCAACAAAATTCCTGAAGATACAGTGGGAAGATGTTGATAGAAAAGTAACGGTT 
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AAGGGAACTGCAGCTAGGAAAAGATCCCTGCACAGACTGCAGAGGCCCAGGTGTCCTGAA 

GTTGGACATCGAAGGTCATTATCATGTCCTATCAGGAGAGGAGTTCTTTTCAATGTTTCA 

CTAATATCAATGTCTACTTGCTTTCCTCATGGGCCAGATTCCCCCAAAAACCACACATCC 

TTMGGATGTCATTTGGTTTATGTTGACAMCCAMTTGNTTTAACATTTCAAAGGATGC 
TTTA 

Sequence 3251 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTACTAGTTGTTTCAAGATATACCAAGAAACCTC 

AGGTTCTACATAGCTAAAAAAGTTTCTTATATTTTGTTAATGTCMTCAMCCCATTTTT 

CACA GGCAAAMTGTGTATmCATGCCTTATTTGATAATTCCATGAAAAAATTAAAATA 

TTTTANTCAGCATATTAGAAATTTATTCTTGGAGATGCAAATACGTATTTTCAAATTGTA 

AGTGTTAMTTGTGGATATMNMTCTTCCCACCTATTTTTTATTTTMCTTAATATTTT 

CAMCTTTATAMTATAGATAGGATMTTTGCTTATCTTTTTTTGACAAAGCCATCAAAT 

AATCAGTGTTGTGAATAAGGGTATTTCTTTGGAAAACATAAAAGGGGCACAATTAATCAG 

CTGTCAACAAGGAAAGGAAACAAAATTGGGTATTTAAATAATTG 

Sequence 3252 

AAATATTTGGCAAAGGAATGAAAAAAGTTAGAAAGTTGTCTGTCTGTGGGCTAGGCTCTG 

CCTGCAAGATACTTACAATCTAGGTCAGAGGTTCCTAAATCCTTCTCAATGCCGTTTGCA 

CTGGCCCTGAGGAAAGTGTGAAAATGAAGACTATTGTAGAGTCTTACATGAAGCTAAA7T 

TGTTCATTTATATCACTTCTCTTTTATTATGAGATTATGTCCTCTGCAGTTTTTTGGTAT 

TAAMTGTCTnTAT GAAAGG ATAGTMGAGTTAGATAGTAGTCTTTTTTGTGCAAAANA 

AAMNA NNNNNN NMTTTTTNGGGNCGNANNCCCCTTTGGGGGNAA^^TTCCCCCCCNNGG 

GGGGGNi i 1 1 1 i NGGGGACCCNANCCGGGANCNAAANNNNGGGGGAAAANNGGGGNNNAN 

NTGGNTCCCNGGGNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNAAAGGGA 

NAGNGAANAANAAATTTNNNNACTCCCCNTTGNAANGAAANNAATNCNNNNGGCTTTTNN 

NNGNANNNANNNCNNNCCCCNNAAGGANCCNTTTTTTNNNNAATNNNNNNGGCNNNNNNN 

ANNNANNNCNNNANGNGNNNNTNNNNNNNNGGNNNAAAAANNTGGGGNCCCAAANCAACT 

TNAAAATNCCTACTTTTTTNAAA 

Sequence 3253 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACAATGGGCCTACGATAATGACATAGTAGACGA 

TAGTGAAATTGCATATAAATATGCACAATTGGCAGACACTAATAGTAATGCAAGTGCCTT 

TCTAAAAAGTAATTCACAGGCAAAAATTGTAAAGGATTGTGCAACAATGTGTAGACATTA 

TAAACGAGCAGAAAAAAAACAAATGAGTATGAGTCAATGGATAAAATATAGATGTGATAG 

GGTAGATGA TGGAG GTGATTGGAAGCAAATTGTTATGTTTTTAAGGTATCAAGGTGTAGA 

GTTTATGTCATTTTTMCTGCATTAAAAAGATTTTTGCAAGGCATACCTAAAAAAATTGC 

ATATTACTATATGGTGCAGCTAACACAGGTAAATCATTATTTGGTATGAGTTTAATGAAA 

TTTCTGCMGGGTCTGTMTATGTTTTGTAMTTCTAAMGCCATTTTTGGTTACAACCA 

TCAGCAGATGCCAAAATAGGTATGTTAGATGATGCTCCAGTGCCCTGNTGGAACTTTTTG 

ATGACAATTTAAGAAATGCNT 

Sequence 3254 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTGCAAGCAACAGTTACTGCGACGTGAGCAGCAA 

CNAAGTATCCTCTCCTGAAACTATTAGGCAGCACTTGNCCAACCACACCGCCGCGACCCA 

TACCAAAGCCGTCNCCTTGGGCACCGAAGAAACACAGACGACTATCCAGCGACCAAGATC 

AGAGCCAGACACCGGAAACCCCTGCCACACCACTAAGTTGTTGCACAGAGACTNAGTGGG 

ACAGTGCTCCAATCCTCACTGCATTTAACAGCTCACACAAAGGACGGATTAACTGTAATA 

GTAACACTACACCCATAGTACCTGCCCGGGCGGNCGTTCTAAAG 

Sequence 3255 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACATTATTTAAAAAACCAGAGAGTTATTTGGTA 

TTAAGAAGAAAGATGATTAGATTGAAAGATTGAAAGTGGACACTATGGATAGGAAGTAAA 

TGAMCCACTTCTTTAACTGGAGTAGTTTTrAATTTTTGAGTTTTTTTCTATAGGTAACA 

TAAMTAGGGATGGGTTTTGTAGTTGGCTTTTCATTCTTGGCACTAATGCCACTGTTGGG 

ACCTTGAGACAGCAAATTGAACTTTCTGATAGTTGNCCTAATAGCTCTTTCAGGCTGTAT 
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TTGGTGTCCTTAGTGAATTAAAGTTTG 
Sequence 3256 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACATTGTATACTGCAGTGTCGTCTACATGGCAT 

TGGACAGGACATAAT GTAAA ACATAAAAGTGCAATTGTTACACTTACATATGATAGTGAA 

TGGCAACGTGACCMTTTTTGTCTCAAGTTAAAATACCAAAAACTATTACAGTGTCTACT 

GGATTTATGTCTATATGACAAATCTTGATACTGCATCCACAACATTATTGGCGTGCTTTT 

TGCTTTGCTTTTGTGTGCTTTTGTGTGTCTGCCTATTMTACGTCCGCTGCTTTTGTCTG 

TGTCTACATACACATCATTAATACTATTGGTATTACTATTGTGGATAACAGCAGCCTCTG 

CGTTrAGGNGTTTTATTGGATATATTGGATTTGGTTATATACCATTATTTTTAA 

Sequence 3257 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACAGTGGGAAAGGCTTTCTCCAGCTGATGGATGGC 

TGTTCTCTTTATTTGGAGTATCTTACTGGTTATGTAAGCGACCTCGAGAGAAATTATCCT 

GACCCAGATCGGAGGATGCAGTAGTGCTTCAGCTGCAGGATTTCTTAGTCGTTAACACCA 

CAGTGCTGATNACAAAGAGCGAGTTGTAATCCTCATCACTGCCAGGGCTGAGCCAGANCA 

GACAGAAMTC GTCA TTTGCTCGTTGGAGACTTGTTAGGTTATAGCTCCTGCTTCGTTCT 

GTGGTCTTGGCTTTTCTTCCTATNCAATGACGCCGCTGCAAGTGAGCTCACAAATGCTTG 

GTTTGAGAGCCATTTGCCTGTGATTmGAAGACTAAAGAAGTATTTACACTAGATACTC 

TTCCAGAACAAAATAGAAATTTCAGCAAATACTTACTGACCTTTAAAGCCTTGTTGTGGA 

TTTCTTGAGATTTAAAGATACTTTAAMTTCTCAAAGAACAAAACTTT 

Sequence 3258 

CCCTTAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGCCTGACCTCAGGCTGCAGATATTGAGCTG 

AGGGGAGAACMTAGGGTCTCAAAAGATCTTTTTGGAGACCAGAAAAACACAACATATAC 

CATTGGAACATTGMGCTTTTGGGCATGGGGCAGAAATTAATCACATTTAAATTTGAATT 

AATTTAATCAGGTTATTTTCCTAATAATTAACACMCTCGAGAATGGAAATTTTTGGCCA 

GGTGTGGTGGCTCATGACTGTAATCTCGGCACTTTGGGAGGCTGAGGCAGGTGGATAACC 

TGAGGTCAGGAGTTCAAGACCAGCCTGGCCAACATGGTAAAACCCTGTCTCTACAAAAAT 

ACAAAATTAGCTGGGCGTGGTGGCACATGTCTGTAATCTTAGCTACTTGG 

Sequence 3259 

GCGTGGCNNGGCCGAGGTCATTTAAAAGGTGATGCTAATACTTAAAATGTTTAAGATATA 
GATTTAAAAAGCATTGTAAATTGTATACTGCAGTGTCGTCTACATGGCACTGGACAGGAC 
ATAAT GTAAA ACATAAAAGTGCAATTGTTACACTTACATATGATAGTGAATGGCAACGTG 
ACCAAI 1 1 I IGTCTCAAGTTAAAATACCAAAAACTATTACAGTGTCTACTGGATTTATGT 

CTATATGACAAATCTTGATACTGCATCCACMCATTACTGGCGTGCTTTTTGCTTTGCTT 
TTGTGT 

Sequence 3260 

CCCTTGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGTGCCCCTACCTAACTTTGTTGATAGGGC 

CCTACCTAACCAGTAAAGTAATTGGTGTGCATCCCCCATTTGCCCTGAATCTCCCAGGGA 

AA GGGC TAATAAACAGTGACTTTATAAGCAAGCAAGAGAAGAGGGGCCAAAGGCTGAACA 

GCTTTTCACCCGGATACCTACTTTGGAAAGAAACCCGAGTTTGCCATGAAGAAtGATAAT 

AGATAGTAGGGAAGCCTCCCAGGCTTGTATGCTGCTGGTAGCAGGCAGTGTATTAACAAC 

CAAGC CAGAAAATTTTCACAGAGATATCTCCTAAGGCACTGAAAATAAACTGCTGTTTAT 

TTTTTCAGGGACAGTCAMGCAGTCAMTACTTTTTACAMCATTTTCTTGGACTCTTTG 

CTTCCCCTCTCTTACATTCTTTTCTATAAAMTATTTGNATTTCTCTGTTGATGAGTTTT 

A AGAGG ATATGTTMTATACTAGCAATTTTATTTTTCTATTTAGAATATCCTCCATTTTT 

TATTTTTATTTTTTAANGG 

Sequence 3261 

GAGCGGCCGCCCGGGCAGGTNCACAGATATTAGCAAACTGCCTAGCCAAAAGAATTCATA 
TAAAAGAAAATTAGCATTACAGCCCATAGGACTTTTGGAGACAAAGACACACAGCCCGTT 
TTGTAACCAGTGTTAACTGAAAGTCCGATTGTGCTGGACTGAAGAGAACACTCACCAAGC 
ATGATGTCG GTGCT AACTGGAAI 1 1 CI 1 1 1 ATAATTTGG ACAATTTTACCACAAACTCTC 
TAAACTTCAGTTTTCTGATCTGAAAAACGGGCCCAAGAACAGTAAGTATCTTCCTGACAA 
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GGTTGCTATGA 
Sequence 3262 

CCCTTTCGANCGGCCGCCCGGGCAGGTACTTTTCTT C I I I I 1 1 1 1 1 1 1 II I CI I I 1 1 I GA 

GACGGGCTTTCACTCCAGCCTGGGTGGCAGAGTGAGACCCTGTCTCTAAACAAAAACGAA 

GCAT GTCTATAGAAAGAAACTGAAAAATGTTAGCATTAAGAACCCAGATGGAGACCTTTC 

TTTTGGTCMGATTATAATTTANAAATTTTGAGATGGGGTGTGGTGAGGAAAGTGAGGAA 

GCTTMCTGCTTGGTTCTTTCATCTCTGAMTTTAGGCAGTGACATTATTTATTTAGAGT 

GAGATAAATTGTGATGGCTCAAAGAGA 

Sequence 3263 

CCCTTTCGAGCGGCCGNCCGGGCAGGTACGAGGGCAAGAGAGGAGGTGTCTCCTTAAAAA 

GGAAGACAGTAAGGTAACACAATTTATCTAAAGTCAAAAAACTTAAAACGGACCCGGATG 

TCAAACCCAGGACTGCCCGAGCACAGGACCTGTATTTTTACTGCTCTGCCTGCCTGCTAG 

GCAGCACCGACCCACCAAAACAAAGGATATGNAAGCACCAAATGAACAAGTATTTTAAAC 

ATGAAAAAAAATTGAAAACAGCTCACAAGTGTGTATAATAGGTATTCATAGCCATAATGT 

TTTMTCAMCAAAMT NAGT TTATTTTCTTTGACTCAAATTATAATTATGTATTATGCG 

ATTMGTATGTCAMTATTTTACAGGAGTTGTAGAMGAATGTTTTATTCAAAAAGCTAG 

CACCAAGACTTAAGTAGAAAAGCTTTTGCAACTCACTGGTGTAGGGACAGTGAANAA 

Sequence 3264 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTAC 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 GAGACAGGGTC 

TCACTCTGCCACCCAGGTTGGAGTGCAATGGAGCAATCATAGCTCACTGTAACCTCGAAC 

TC CTGGGCT CAAGTGATCCTTCCACCTCAGCCTCCCAAGATGCAACACGGGTTTTTTCCA 

CGTTTTTTTCTTACTCAGAAAATGAGGAAACAGAAAGTAGAGCAAATACAATATCTGAAG 

AGATTATTGTTGAGAATTTCCAAGAAACAATAGTAACAGACAGTAATTTACAGATTGAAG 

AAGCTATT 

Sequence 3265 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGCTTTACTAATAGTTCAGCCACACTCG 

AAGACCTGAATATAGTAGAAACTTGAATAATTTGGACCTGCTAAAGGAGAGGTCACATAG 

CTTGGAAGCGGTCAGAATCAGCAGACATTTGGCCTGGCGCAGAGGCTCACACCAGTCTGG 

CCAATATGGTGAAACCCCATCTCTACTAAAAATACAAAAAATATTTAGCCGGGCATGGTA 

GTGCATGCCTGTAGTCCCAGATACTCAGGAGGCTGAGGCTGGAGAATCACTTGAGCCCAG 

GAAGCGGAGGTTGCAGTAAGCCAAGATCGTGCCACTGCACTCCAGCCTGGGTGACAGAGC 

AAGACTCTGTCCCAAANAAAAAAA 

Sequence 3266 

AC I I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I I 1 1 1 1 1 | INTNATGAGACAGGGTCTTGCNATGTTGCCTAGGCTGG 

TCTCGAACTCCTGGAGTCMGTGMTATCTGACCTAGGACTTTTTTGTTGCTACACCATG 

GGGGTCCCAGNAAAAACCCATTTACCACTCATGCTTGCACAACCCAAAAATGCCAGGGAG 

TTCTTGCTGATGGGGCCAACTNTTGACCAATAGGAAACTGGAGCCTATANANAAATTCCA 

CCCCCTTNGAAATAANACACTGNAAAAATTTTGCAAGGGAAGATCCTGANAAAAAGAAGT 

TTCCCCCACTTCCCTTTTAGGGATGATTTATTTTCTTAAMTMCTTTTTATTTTCTTAA 

AAGT 

Sequence 3267 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTA(3TTAAAAMTTTTTAATGTAAAATACCCCTTTAA 

GGATAGMTTTAGGGCCTTGAAATTCTACTCAGTTGCTATGAACTGTGGGGAATTTGAGA 

CAAATAGCTTTTGTAATTGGAATGCACACTGTGTTGTAATAATGTGGAAAGAGAAACAAA 

AACTTTCCTTAATGTAATGAGTTTCCATTATCTGCCTAATCTAAGGTTTGTAAGTCTACA 

TTGTCAGGATTTATATTGAGGAGATAGGGGGTGTCATTTTCTGTACAAGATAGTTTTAAG 

TATGTTCTAAATAT7TGTCTGCTGTANTCTATTTGCTGTATATGCTGAAA7TTTTGTATG 

CCATTTACTATTTTTATNGTTTANGAAAATAT 

Sequence 3268 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACATCACCCTGCTGAGGGACATCCAGGACAAGG 
TCACCACACTCTACAAAGGCAGTCAACTACATGACACATTCCGCTTCTGCCTGGTCACCA 
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ACTTGACNATGGACTCCGTTGTTGGTCACTGTCAAGGCATTGTTCTCCTCCAATTTGGGA 

CCCCAGCCTGGTGGAGCANGTCTTTCTAGATAAGACCCTGAATGCCTCATTNCNTTGGCT 
GGG 

Sequence 3269 

CCCTTAG CGTGG TCGCGGCCGAGGTACACTTACTTTTAAAAAAATAATAAAAAAAATAAT 

AAAMTCCTTTTCCCAAGCACCCCCGTCTAMGTTACAGCTGTATTTGGTTACTCGTTGG 

ANAGGMGGCCGGTTGCCTTTCTTCTTGGCTTCCAAGCCTTGTTTCTGAATCCTTTCCAC 

ACACACAACTCTTATTTCAAAGAGAAACCCCACTGGGAGACTGGAAGACAGGACTGTGAG 

AGAAGGAAGTTATGTTAATrCCCCAACCCXJAANGACACCAGTGGGCACTTCAAATACTTA 

GGGA GAAAAAAAAMGCTTCCTTCTAAATTGATTAAAAGTTTGGTGATCACATTNGCAAG 

TTTTNANAGCTCCACCATTACNTCCNTCCTCCCCCATNGCACCAGTNACTNGCTTAATCA 

CAAATAGTGTCNCTGCTTAAGGACCAAGTAAGGCTGAATGTGACCCCTGTTTCCCCCGNG 

GCAGCCTGGGCTCCAAGGTAATTGAANACATGACX3GCTGTTGATTTTGGCTGANGCTCAN 

CAGGACTTAATGTTTGGGGAAATCAATGGCNCCACAGTAGGCCACAACCCCACCAAAGTG 

CTTTTNCACCTTGAGGGAATACCTGCCCGG 

Sequence 3270 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACAAATAAAGTATTCCAAGGGTTCAGAATAGAAAA 

TGATTTCTTCCAGCTTGGGGACATTTGGGAAATTGGGATATCCTTTGGGGAAATGTAGTA 

ATCAGTATATTCTGGGAAAACATAGTAGAGAATGAATAAATAAATTCCATTGAATTTGGA 

ATATGTTGTCCATTCTCCCTGTAACTAATGCTATCAAGATAAAGTAGAAATACCACATTT 

CAGAAAC AGCTG GAGTAGACAGGTCTTCATAGGCTAGCTTGGAAACCTAATAGCTATTAA 

TAATGAMTTTTAATTATACTCTGGATTCTAAACAATGMCACACAGTGATCTTTTTGAC 

TTGCTGCTTGTTTATAANTTGGGGATGGTCTGAATTCATTGTTGATTCAAA 

Sequence 3271 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTAACTTACATAAAAAAGGCCXJTGTTATAAAT 

CAAAGAACTTAATTTCAGTATTGCATTCAATGGCTCCACACACAGAAAGCTCTTTTGGTT 

TGTAAAAGGGATAAAGTAGACTTCTAAGATTATTTTAAGTAATATATTCTATGTGCTTTT 

ATGGCACGGCCCAAACAAAAGMCTCCTAGATGGTTTCTGGGAACTGTTTGTTAATTTAC 

CATTCCAGGATGAAACAATCAGGTTGCTCCACCTCAATAAAATGGCCTTTCACACACATC 

ATCCTTGCAGGACACTCTGCCCAAATTATTTAACCTTGAACACAAAGAACCTACCCTGAG 

GTTGCTGAGATTAAATGGAATAATATGG 

Sequence 3272 

NGCTTGCACCNTTCCGAANAAAANCGCTGTACTAAAGCCGCGAGTCTGGTGNACCTTGGC 

ACCCCACNCGTTGCAAGCNTGNATTGGTANCCCANAGACGCCCAACCNTACCTGGGAAAT 

GAATGTTCTTTGGGAAAAAAAAATGGACCCGGTGGGAAGCCCTTGGGGCTTGGGAAGCCC 

CCGAAGGGTTCCCGCCGTTGGCGGGCCCAAATTCCAAGCCNGGGTTGGGCAANCCCGGGG 

ACCTTGGGGCCGTTGCCAATAACCCGTTGGGGACGGTTTNCAAGAATTACCCCCACCCCA 

CCCCAGGTTAGCCACCTTNAGTTATTTTGGCCCCACCTTGNCCCACCAANAAGAGGGCCA 

ATTGGGAAGGAACACCAAAAACCGTTTCCCCCCGGGTTTGGCCCTTCCTGGCCGGGTTGG 

GNCAANAATTNNCCCNCCGGGTNGCCANGGCCGGGCCCCGCCTTTNGGAACTTTANTTNC 

TTAGAAAGAAAAAAAAAACCCTTNCCCANCACCCTTTCCCCC 

Sequence 3273 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGTCTCCTAAAATCTGAAAAATTGATGC 

TTTGCCCTAAAAAACAATCTCTCAAATGATTGAGGAAACAATGGAATAATTGAATACCCT 

CAACTTAATTCTAAATTAAGGGAGAATTTGTTGGTCAAGTGAAGACTGTGTATAGCTAGA 

ACTGTAACTGAGMTTTAGGCAGCAGATTTTTAAACMTCCAMTAAAAAAAATTTTTGC 

CCCGCTTAATACAGAGCCAGTGTCTCTGTAGCACTTGGCCCATGGTAGATAATCTAAAAA 

TGTGATATGTGAAATTCCATGACTTAAGACTGTAAAAGACTGCGTGGTATTTAGTGGACA 

TAGCAATATTCATGGAATGAATGAATGAATGAATGAAA 

Sequence 3274 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACATTCTACTCCCAAAAACCTTGAAATCCAAACAA 
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CTAACAAAGTGAAACATGTTTGTCCTCTCTCTCCCCCTCTATCTCTCGCTTTCCCTCCCT 

CTCTCTTTCTCTTCCTGTAGAACTGCCCATCACATTCCAAATCCCCACTTAAATGCTTGG 

ATTAGTGCATGCCAACCCAAACTCCTATATTTACTACTTCTAAAAAAGCACAAACTAAGG 

ATTMTGTTCATMTCATGACTTGATAATMGTTGMGANTGGNMTTTTTTGTTTGGTT 
G 

Sequence 3275 

AGGTACTGTATTTAAATATGACTTATAACTTGTCTG I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 CTTTGTCTATTTAT 

ATATCTGGGTTCTTTGTTAAGTCATGAAGACCAAGCTTAGAAACACAGCATTTAACTTTC 

AMT GAAAG CAATGGAGGTTTTATGCCCCTATATACATTTGAGGCCACTGGTATTTTAAA 

TTGGTTTTTCTTTATTCTGCXrrTTAGGGTTACTTTGTGTTCACAAGACATGCCACTGTNA 

CCATTATACATTATTGNNMTTAMCCCAMACTTATTTTTTAATTTTCTCAGCAAGCAC 

ATTCTCAAAGAGTTTTAATCCTTTCCAAAAC 

Sequence 3276 

CCCT^CGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACATTTAAAAGGTGATGCTAATACTTTAAAATG 
TTTAAGATATAGATTTAAAAAGCATTGTAAATTGTATACTGCAGTGTCGTCTACATGGCA 
TTGGACAGGACATAAT GTAAA ACATAAAAGTGCAATTGTTACACTTACATATGATAGTGA 
ATGGCAACGTGACCAATTTTTGTCTCAAGTTAAAATACCAAAAACTATTACAGTGTCTAC 

TGGATTTATGTCTATATGACAAATCTTGATACTGCATCCACAACATTACTGGCGTGCTTT 

TTGCTTTGCTTTTGTG 

Sequence 3277 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACCAGCACAGCMTTGCTGTATGTTTGTTTTTA 

ATTATCGGTTTTC ACTTG GAGGGGCCAGTTCTCTATATTCCAATCTATTTTCTATATCAG 

AAATGAGCAGGCATTTTAAAAAATGGTTTTCATTGATGGAGAGGTAAAAGTGAAATGGCT 

TTGTTGTATTTATATTATAAMGGCCATTTCCCAAATCTAGAATTTATTACTAAAAATCA 

AGTTTGCATTGAGGGGAGGAGTATGATTTGCTCMGCTTACTTTTTTTATAGGTGGGGTT 

TTTATATTTTCAATGTGATTAC ! 

Sequence 3278 

CCCTTTCCAGCGGCCGCCCNGGCNGGTACTCATTGCTNTTGAATGTTGCTGNTTCTACTA 

TTNCTTGGAGACAGANCTAGGGCATATCATTGTNTAAATACCTACACATAGGTGATAATA 

TGGACAAATCTACAGATAGCTTCTGATTATCAATTCAGAACCATAGATTTAGTTTGGTNN 

TTTATATTT^AACATCCTTCTCCAACAATAANAAACTANCTCTCATTATTCTTAATATT 

TATTTGATTAATCTCCTTGGCCATAACCAATCTCCCTCTCCTGCACTGATGCCTCTTTAA 

TCCCAGTNGGCCCAGACACCTCACATNAGGCTGCATGGNACACATCCANGTCTTGTTGCA 

AGCTAAAATCCTACCAAGAAAAAGGACAACACTTACCCTATATTGAGTCTTCTTCCGAGT 

ATCAACTNCACTGTGGC ATCTGC CTATGTTCATTCACCCCGGNNCCTTCAGGGTTATATT 

TTTGTGTTTTGTCCANGGTTTTTAGCTGGTCTCTGGGGAGGGTTGGTCCAACAGGAGCTA 

ACGCTCCNTANCGGGMGCTGCCATANGATTTTGGNNATTNTGTTTTCCCTCNGGNGGGA 

TTTGGGMGGTTCTTTNTAAGATCAAGGAAGGATTTCTGGCGGGNCCCGGNGCTTACCCC 

TGTATCCACACTTTNG AGGCC CNNNAGCNATNNCNNNNNGNGAATTNANACCGNCTGGTT 

AACACGGGGAAACCCNTTTTTNTAAAAATACAAAAAATTNNCCCCGGCGTGGGGGNGGGG 

CCCCTNTNTNCCCTNTTCTNGGGAGGCTGAGGCAAAAAAATGGCCCNAACCCTGGAGGNN 

GN ANTTGC NNNGGACCCCAAANANNNCCTTTGNNCTNCNGCCNGGGCNNAAAACGAAAAT 

TCNTTTTTAAAAAAAAAAAAAAA 

Sequence 3279 

GGTACTTCTCTTTCTATGCAGGATCTGAATGTGACCATATGAGTAAAACAGCCATGATCA 

TCTTCCCAGTGGAAAGGCCACCAGTAGTTAACAGTTTTGAATCAACAATACACCTGCAAA 

TGAGGACTGAGCTTTGCATGCTTCCTATTTCAGGAGATTTTCCATCCTTTTAAAAATTCC 

ACACACAAATCACCAGGGCTCCTCAGGAAAGGTTGCTGAGAACTTGAAATTTCA 
Sequence 3280 

ACCMCACTCTTCTGTTTT(XTTTCTCCTTGCTTCCGGATCTGAGGATGAGCAAGMTAT 
CMCACCMTTGTTGACTTAACCTCTCTAACTGTNATAATAAGTTCCTTGAATTTCCCAC 
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TGTTTCTTTCTTTTTTTCTATGTAGGCTTATATGAATTATGGCATACTTGATTTATATAA 

CTGATATGTTGNTNAAAAGTTNCANGAATATANTTNCTTTGATAAATTAATATCAGTGCC 

ATTTAT TGGAATT CTGTGGTGAAACATTCTTTAAAAACAGGCAATATTAGGGAAAAAAGC 

TCTMCTTTTTTTGGGGGGGATAAATCTGAATTTTCA 

Sequence 3281 

CCCTTTCGAGCGGCCCGCCCGGGCAGGTACATAAAGCATGCCAACTGCTGCTGGGAATCA 

TCTGTTCCAMGAGGCCAACACTTACTCGTCTGTTTTTATTTTGCGTAAAGAATGAGTAG 

AAGCATAAAACCCCTCACCATCTAGTGCCTGTTTTACCCCAAATCTTCTACATCCACTGT 

TCCGAAGATTTCCACACTGATTCTGAGCAATTTATGTAAGCCCAGGTGTTCAAAGTTCCA 

GGTTGAAACATTNGGTTAATTAACATCATGCTGCAAACACTCAAAATCACTTCAAGCTGC 

CACTATAACAAAACAAAACTCCCAAAAACAAAAACfGTAGGGAAATATAAACAAATGGCA 

GTAncmGGAAAACAGTATATGATTTTAAGTGACAATAAAAGCAGCAAGGGCTTTCTT 

GATTTAATACTGTGTTTCTCAAAAACATTTTTCTAAAGG 

Sequence 3282 

CXJCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACATTTAAAAGGTGATGCTAATACTTTAAAATG 

TTTAAGATATAGATTTAAAAAGCATTGTAAATTGTATACTGCAGTGTCGTCTACATGGCA 

TTGGACAGGACATAAT GTAAA ACATAAAAGTGCAATTGTTACACTTACATATGATAGTGA 

ATGGCAACGTGACCAATTTTTGTCTCAAGTTAAAATACCAAAAACTATTACAGTGTCTAC 

TGGATTTATGTCTATATGACAAATCTTGATACTGCATCCACAACATTACTGGCGTGCTTT 

TTGCTTTGCTTTT 

Sequence 3283 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACATTGTATACTGCAGTGTCGTCTACATGGCATTG 

GACAGGACATAAT GTAAA ACATAAAAGTGCAATTGTTACACTTACATATGATAGTGAATG 

GCAACGTGACCAATTTTTGTCTCAAGTTAAAATACCAAAAACTATTACAGTGTCTACTGG 

ATTTATGTCTATATGACAAATCTTGATACTGCATCCACAACATTATTGGCGTGCTTTTTG 

CTTTGCTTTTGTGTGCTTTTGTGTGTCTGCCTATTMTACGTCCGCTGCTTTTGTCTGTG 

TCTACATACACATCATTAAT 

Sequence 3284 

NCCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACCTGANATCACAAACAACTTTTGTGAAAAACAA 

ACAGCATTCCTGTCATGGGCCCTTATTTAACCCACTCTNCAAANAAANGAGAGCAAAAAA 

GTTTACTCCAGATCAMTATGCCATTTTMTmATTTCCTAAGCTTGGAATAAAATACT 

GTAATTAAATACAATTGNATTATATTTCACAATTTTGAATTTAAGGGATCTGTTCTAAAT 

ATCANTAGCTCAAAMTCCAGAGTTNGTTCTGTTTTTGGCTAAGATGTTTATAGGTAAAT 

TTCATGGNAAMTGTTTCTATTTCATGCACAATTTCCTAGAGTTTCAAAAAAAAATA 
Sequence 3285 

CCCTTAGCGTGGTCGCNNNCGAGGTACTATGGGTGTAGTGTTACTATTACAGTTAATCCG 

TCCTTTGTGTGAGCTGTTAAATGCAGTGAGGATTGGAGCACTGTCCACTGAGTCTCTGTG 

CAACAACTTAGTGGTGTGGCAGGGGTTTCCGGTGTCTGGCTCTGATCTTGGTCGCTGGAT 

AGTCGTCTGTGTTTCTTCNGTGCCCAAGGCGACGGCTTTGGTATGGGTCGCGGCGGTGTG 

GTTGGCCAAGTGCTGCCTAATAGTTTCAGGAGAGGAATACTTCGTTGCTTGCTGCAAGGA 

TCAGCCATGGTAGATTATGGTTTTTTGAGAACAGATGGGGCACCACAATTCCTAGTGTGC 

CCATTAACAAAGTCTTTTCAAAATAC 

Sequence 3286 

CTTAGCGTGGTCNCGGCCGAGGTCAGCAGAATGCGTCTCCGAGAGCTCCCTTGGTCCAAA 

GACAAAGCGTTCCTGCCCAGAGNCCACAGAGAGGTGTCTAACATGCCTTCTATACTCACA 

AATTGGTTCTGATCCAGTGGAGTCCCATCAGTAGGCTCATGCACTTCCCCAAGAACTCCA 

CAAAATGATTAAGAACTAATCAGCTTTTGGGCTGGGCGCGGTGGCTCATGCCTGTAATCC 

CAGCATTCTGGGAGGCCGAGGTGGGTGGATCACCTGAGGTCAGGAGTTCAAGACCAGCCT 

GGCCAACATAGTGAAACCCCATCTCTACTAAAAAACAAAAAATAAGCTGGGCGTGGTGGC 
GG 

Sequence 3287 . 
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CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACATTTAAAAGGTGATGCTAATACTTTAAAATG 

TTTAAGATATAGATTTAAAAAGCATTGTAAATTGTATACTGCAGTGTCGTCTACATGGCA 

TTGGACAGGACATAATGTAAAACATAAAAGTGCAATTGTTACACTTACATATGATAGTGA 

ATGGCAACGTGACCAATTTTTGTCTCAAGTTAAAATACCAAAAACTATTACAGTGTCTAC 

TGGATTTATGTCTATATGACAAATCTTGATACTGCATCCACAACATTACTGGCGTGCTTT 

TTGCTTTGCTTT 

Sequence 3288 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACATTTAAAAGGTGATGCTAATACTTTAAAATG 

TTTAAGATATAGATTTAAAAAGCATTGTAAATTGTATACTGCAGTGTCGCCTACATGGCA 

TTGGACAGGACATAATGTAAAACATAAAAGTGCAATTGCTACACTTACATATGATAGTGA 

ATGGCMCGTGACCMTTTTTGTCTCAAGTTAAAATACCAAAAACTATTACAGTGTCTAC 

TGGATTTATGTCTATATGACAAATCTTGATACTGCATCCACAACATTACTGGCGTGCTTT 

TTGCTTTGCTTTTGTGTGC 

Sequence 3289 

TTCCCCCTTTTTCCGAAGCCCGGCCCGCCCCGGGGCCAGGGGTACCACCAGGGCCCCAAA 
GAAMAAAAAMCCCCGTATTCAAAAMTGGTAAAATTATTCAAATTTCCCCCATTTTAC 
CAAGCCCANGTTTAAAAAGAAACCAATTGGGGGGAAAAGACCCAAAGAAAGGGAAGAATG 
GGCCAGGTTGGACCCAGGAAAAGGAAAGGGGGGAAGGAAAANGGGGGGGAAAAATAAATT 
TGGGGCCACCTTAAAGAAAAAAAGGCCNGGAAAAGGAAGAACCATTATTTTTTGGGGAAG 
GGGGMGNAATTGGGGCCTTACCCCCCGCCCGTTACCCATTTTTCTTTAAAAGTTCAAAA 
AC CCAC CTTTGGTTGGAACCTTTmTGGCC 1 1 1 1 1 I AAAATTTTCCCATTTGNAAAATT 
G GTTTTC C CCTTGGGCCCCTTTCC CCTTTTGGGAATTA A 1 1 I I I I GGGNNA A 1 1 1 1 1 1 I A 
AAl 1 1 1 ICCI I 1 1 1 1 1 1 1 II 1 1 1 1 1 ICCTTTCCTTTAAANAAAAGTTTAANNAAAAGGGG 
TTAAATTTAAAAATTTTTGGGTGGGGTTGGGAAATTAAN 1 1 1 1 1 1 1 1 CCCAANGG AAAAA 
MANTTTACCCCNCGGGGMTTTTAAAAAMTTTGGGAMTTTTTCCCCAAAAAAAA 
Sequence 3290 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTTTCCTTCCCATCAACCAGTAATGAGCCTCCTG 

CTGCCCCCACCACATCCCCACTTGTGATGTCAGCGGGGATCTTGGACTTGTGGCCTAATT 

GACAATAATGCACCTCTCCCTTGCCCTGCTGGCATGATGTCAGAGGAGATCTAGTGGACT 

TTTACCGTTTCCCAGAAGTATTGAGGCCATCTTACCACAGTGTCAGTGGATACCACATGG 

AGGATCTACAACTCTCACTTTCACTCAGAATGTATGAGGAGACCCTGCCCCTCCTTGAGT 

GTCAATGGAACCTGGACTTGTACCTGCCCGGGCGGCCCGCTCCGAAAGGGCNAATTCCAA 

G 

Sequence 3291 

CCCTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTGGTATCTGATTGTTCTTACAGAAACTCAGGA 
TGAAAACCGAAGAAGAGGCCCGGACTCATACAGAGATTGAAATGTTCCTTAGAAAGGAGC 
AGCANAAACTTGAGGAGAGGCTGGAGTTCTGGATGGAGAAATACGATAAGGACACAGAAA 
TGAAACAGAATGAACTAAATGCTCTCAAAGCCACAAAGGCCAGTGACTTAGC 
Sequence 3292 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACATTGTATACTGCAGTGTCGTCTACATGGCATTG 

GACTGGACATAATG TAAAA CATAAAAGTGCAATTGTTACACTTACATATGATAGTGAATG 

GCMCCGTGACCMTTTTTGTCTCAAGTTAAAATACCAAAAACTATTACAGTGTCTACTG 

GATTTAT GTCT ATATGACAMTCTTGATACTGCATCCACMCATTATTGGCGTGCTTTTT 

GCTTTGCTTTTGTGTGCTTTTGTGTGTCTGCCTATTMTACGTCCGCTGCTTTTGTCTGT 

GTCTACATACACATCATTAAT 

Sequence 3293 

CCCTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTATGGGTGTAGTGTTACTATTACAGTTAATCC 

GTCCTTTGTGTGAGCTGTTAAATGCAGTGAGGATTGGAGCACTGTCCACTGAGTCTCTGT 

GCAACAACTTAGTGGTGTGGCAGGGGTTTCCGGTGTCTGGCTCTGATCTTGGTCGCTGGA 

TAGTCGTCTGTGTTTCTTCGGTGCCCAAGGCGACGGCTTTGGTATGGGTCGCGGCGGTGT 

GGTTGGCCAAGTGCTGGCTAATAGTTTCAGGAGAGGATACTTCGTTGCTGCTGCAGGATC 
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AGTCATGGTAGATTATGGTTTC 
Sequence 3294 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACATTTAAAAGGTGATGCTAATACTTTAAAATG 

TTTAAGATATAGATTTAAAAAGCATTGTAAATTGTATACTGCAGTGTCGTCTACATGGCA 

TTGGACAGGACATAAT GTAAA ACATAAAAGTGCAATTGTTACACTTACATATGATAGTGA 

ATGGCMCGTGACCMTTTTTGTCTCAAGTTAAAATACCAAAAACTATTACAGTGTCTAC 

TGGATTTATGTCTATATGACAAATCTTGATACTGCATCCACAACATTACTGGCGTGCT7T 

TTGCTTTGCTTTTGT 

Sequence 3295 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACATTTAAAAGGTGATGCTAATACTTTAAAATGTT 

TAAGATATAGATTTAAAAAGCATTGTAAATTGTATACTGCAGTGTCGTCTACATGGCATT 

GGACAGGACATAAT GTAAA ACATAAAAGTGCAATTGTTACACTTACATATGATAGTGAAT 

GGCMCGTGACCAATTTTTGTCTCAAGTTAAAATACCAAAAACTATTACAGTGTCTACTG 

GATTTAT GTCTA TATGACAMTCTTGATACTGCATCCACAACATTACTGGCGTGCTTTTT 

GCTTTGCTTTTGTGTGCTTTTGTGTGTCTGCCTATTAATACGTCCGCTGCTTTTGTCTGT 

GTCTACATA CACA TCATTAATACTATTGGTATTACTATTGTGGATAACAGCAGCCTCTGC 

GTTTAGGTGT TTTATT GGATATATTGGATTTGGNTATATACCATTATTTTTAATACATAC 

ACATGCACGCTTTTTAATTACATAATGTATATGTACCTGCCCN 

Sequence 3296 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACCACCAGCCTTGACACAGAGCCCAGGGGCAAC 

TTGTGCTTCAGTCAACCTGTGMTTCTTGATATTTATTTCTACTTGGGAGCATAAAAAAC 

CCAMGGTMGTGGAGAAAACGCTCTTTACCTNCCCACTTCTTTCTNTGGGGATTCTCCT 

TTCTCTTGCATTAGGCCAAGAGCAGAAAATCCTGGAGTCCCCAGAAGGTAAGGTTTAGAG 

CTGACTGGAAGCCAGAACAACTGCCTTAGAACGCCAACGAGGACTGCTACTTCTGGCCCC 

CT TAAGA CCTCGGAGGACGGGCTTTGGCCAAAACACATGGGACCAGGTGCTTCGCCCATT 

TTAIIIII IAAIIII III 

Sequence 3297 

CCCTTAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACATCTGTATTAAGGAATAAAATGCAACTACGGAAA 

ATGATAAACTAGATGGAGGGGTGCCTATGACACTGTAAAGTTTAACAAGGATGTTGTAGA 

ATMTGTGTAT TGNATGATGCTATTTCTATGTCTTTGCATTAATCTGGAAAGAATGTTCC 

1 1 1 1 I 1 1 1 1 1 IGGAGACAGAGTTTCACTCTGTCACCCGGGCTGGAATGCAGTGGTGCAGT 

CTCAAGCTNACCCGCAACCTCCGCCTCCCGGGTTTGAGCGATTNTTCTTGCCTCAGCCGT 

CCGAGTAGTTGGGACTACAGGCATGAGCCACCACGCCCTGCTMTTTTTGTATTTTTAGT 

AGAG ACAG TTTCACCATGTTGGCCAAGGCTGGTCTCGAACTCCTGACCTCAAGTGATCCA 

TCCG TTTTACCTCCAAATGCANGATTAAGCATGAGCCACTGCTNCCACTTGAGAATGTTT 

TT7TGAATMCCTGCTTTNTCANTTTTAAGGGANAATGGGGGTTGGGAATAAAAGGCAGA 

TCAI 1 1 1 1 1 1 1 IAAGA 

Sequence 3298 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACCATTTATTAACAGCTTTCCTTGGAAACTCTGAT 

ATAGA GATACCTTTATATTTGTCTTCTAGGGAGTATATTAAGTAAACCAAAACATTTACT 

1 1 1 1 1 GGATGCMGATAGAMATGTTMCGTTTCTTTGCTAATGACATTCTTTTCCATAA 

MGTAGCTTGGGTAGGTAGAGGACTMTATCACACTTAATAGTATTGCTTTCTGGTTTCT 

AGGMGATTGCTACATGTGTATATGAAGTCCTGTAGTTCTCCTTTTAAACTGACTAGTTC 

CTACTCTGCTTATGAMTTTATAGMCATATTTTAGATTTATGGCAATTAAAGCAATCTA 

AGAGCACCTAMTTTTAAACTATTTTAACTACTCAATTCAGGGAGAAATATAATAAGAAA 

ATTCCCCC CATAT TATTrGGTATATAGTCTATTTAAAATAGCATAGCAACTTATATTTTA 

TAGTAAGAATTTTGGCTGGATGAAAATTAATTTAAATACTAGAAACATTCATGTAG 

Sequence 3299 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTTGTGTGGGTGTCTTACCTTACATTAGAATATC 

CTAGGCCTTTCTMTTCTTCCTCTTGAATTCCCTGTGTCACTCATCTGAGGTCATCTCTT 

GGATTTAAATACATTTGGTCTGAAATTCTCAAACTGCTGAATAAAATGCCATAGTAAGTC 
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CAACTATATGGTTTCATGTAGGGTAAAGTAACCATTGTGGAAGGATTACGATAAAACTGT 

GTGACAATAAATAGAATAAAAGATGGCAAAACAATCTGTAAATTACAAAGTGTTATAAAA 

ATGCATTGMTTTCTAGTGTTCTTACACnTTCATATTTCTCATTGGCACATCAATCAGAC 

CTTGCCTTCCTAAAGTG GGAG GAAGAAAAAGGCTGCACCTGTCTGGGCTGAGGGTCTGGG 

CAGAACACTAGCAAAACTTTTAATAAATCTTCATGTCACCACCCCAAACTCATTANGGCC 

CAAACTTATTTCATTATCTTCACTATCCCCATGGTTTTCCTC 

Sequence 3300 

TTNATNCGCCCTTAGCGTGGTCGCGGGCGAGGANCAAGAGCAAGTCTAGTGTGAGAAGCA 

CTTTTCAGGCATCATGTTTGCTGACCACCCTTTGGCCCAAACACTCACCTCACTAAGCCT 

AGACTCAAAATATGAGGGCACTGCAAAGATTCACAGCAAAGATTCATGGCACAGGGCCTA 

GACACAGGGAGGAGTCTCTGTATTTGTTTTTTCTTTGTATTTGTTTTATCAAGTGAAAAA 

CAAATMGGATCTCTGCTTCCATCAACATTATTCATCTTTGTTTCAGGGGTCCCTGTGAT 

TTTAA GTTGGCCAAGATGTAACTGGCATAATGAATACAACCAAATGAGAAATATTACCTT 

TTTTTGTTGATGATGTGATTGTATACCTGTAAGAGTGGAAGGGACTCCAGTAAAAAACTG 

GAGTGCAACAATCAGTAAG AATAT TTGACAAGGCTGTTGGACTAAAAAAATAAATGTTAG 

AAAAAATCAGTAAGTTCTTCTTTTATTAGCCATTNGTTCAAACAAATATTTTATTTAAAA 

CACCTNACTTGGGNTTAATNAAGCATTNAATCTGGGNCCCCTAAGTACCCTGGCCCCNGG 
G 

Sequence 3301 

CCCTTAGCGTGG TCGCG GCCGAGGTACTTTCAAGTTTTTACTCAAACTCAATATAATTTC 
CTTTAGAAAAATG 1 1 1 1 I GAGAAACACAGTATTAAATCAAGAAAGCCCTTGCTGCTTTTA 
TTG TCACT A AAATC ATATA TTGTT TTCCAMGAATACTGCCATTTGTTTATATTTCCCTA 
CAGTTTTTGTTTTTGGGAGTTTTGTTTTGTTATAGTGGCAGCTGMGTGATTTTGAGTGT 

TTGCAGCATGATGTTAATTAACCAAATGTTTCAACCTGGAACTTTGAACACCTGGGCTT 
Sequence 3302 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACACTCACACAGGTGGAGAGAGCAGAACAATGAAT 

TCTTCCTGAGMTTGTAGGGATTTGCAGAGTGGAGGTGACATTTGAGTAGGCCTTTATGA 

GAAGGATTAGAAAGAGTTTGCTAGTAGAAAACCGGAGTGGACGTCCTAGGGACTAGCTTG 

AGCAGAGGCCTGGAAGCATGACAGGTTACACAGACTGCTAAGTCTAATAAACCAATCCAG 

CTNTACAGCATAATGAGTTTTGAGAATTACAGTCAAGTATGATTAACTCATACTTCACCA 

CTTNCAAATGTGTTGATTATCATCCTCTTATGCTAAGCTGAATT 

Sequence 3303 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACAGACCTACGTGACCATATAGACTATTGGAAACA 

CATGCGCCTAGAATGTGCTATTTATTACAAGGCCAGAGAAATGGGATTTAAACATATTAA 

CCACCAGGTGGTGCCAACGCTGGCTGTATCAAAGAATAAAGCATTACAAGCAATTGAACT 

GCAACTAACGTTAGAAACAATATATAACTCACAATATAGTAATGAAAAGTGGACATTACA 

AGACGTTAGCCTTGAAGTGTATTTAACTGCACCAACAGGATGTATAAAAAAACATGGATA 

TACAGTGGAAGTGCAGTTTGATGGAGACATATGCAATACAATGCATTATACAAACTGGAC 

ACATATATATATTTGTGAAGAAGCATCAGTAACTGTGGTAGAGGGTCAAGTTGACTATTA 

TGGGTTATATTATGTT 

Sequence 3304 

CCCTTTAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGTTTAAAAGGTGATGCTAATACCTTTAAAATGT 

TTAAGATACCGATTTAAAAAGCATTGTAAATTGTATACTGCAGTGTCGTCTACATGGCAT 

TGGACAGGACATAAT GTAAA ACATAAAAGTGCAATTGTTACACTTACATATGATAGTGAA 

TGGCAACGTGACCAATTTTTGTCTCAAGTTAAAATACCAAAAACTATTACAGTGTCTACT 

GGATTTATGTCTATATGACAAATCTTGATACTGCATCCACAACATTACTGGCGTGCTTTT 

TGCTTTGCTTTTGTGTGCTTTTGTGT 

Sequence 3305 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACATTGAGTGAAATTTTGATGTATAAGTGCTGG 

CAGCCGAMTTGCCCTGAGCACAAMTGAGCTTTCCTGTTTGATAATTTGCTTGATTCAC 

TATGTTGCTACATGCAGGGCACTTTATGCCTGACTTATATTAAATCCAGTCACCTGCTTA 
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ATGTTAGMGGGTCATAATTATATACMGGGTTTTGAACATACAGCATGTCAATATTTCA 

GATCTGGCAfATAAMTATGTATACCCATTTTCMTTTMCMTTTTAAAATATGTTTGG 

TMTAACTTTAGGGTTATMTACMCACAAAATCATTCTATTTTCACCAAGAATAAAGTA 

AGCAAATGTATTGGGGTTATGAGACAACCATAGCCCCATATATTGGGACGAGCAGAGGCA 

TGGAGTTATGA 

Sequence 3306 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACATTCAAAGCCCTGCTCCACACCTTGCCCTGGCC 

AGGTCCACCTTTGAGGTGATGACGACAGTTGCTGAGAAAAGAGAAAAGACCACTGGCTCA 

CTACTTGTTTCTGCTGCTATAATAGAGAGGAGAAAATGATGAAATGCTCTTTTTACCTTC 

CTGTTTGAAGATTGCCTGGTCATAAAAGGGAGTCAGAGGTCTGACTTCTCTATTTCCATC 

CCTTAGGGGACTCTTTAACAACAAAAAGAATGTATTACAAGTATGTCAAGCTGATAACGC 

AAGGCTTTTCCTCCTGGAAG 

Sequence 3307 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACATTTAAAAGGTGATGCTAATACTTTAAAATG 

TTTAAGATATAGATTTAAAAAGCATTGTAAATTGTATACTGCAGTGTCGTCTACATGGCA 

TTGGACAGGACATAAT GTAAA ACATAAAAGTGCAATTGTTACACTTACATATGATAGTGA 

ATGGCAACGTGACCAATTTTTGTCTCAAGTTAAAATACCAAAAACTATTACAGTGTCTAC 

TGGATTTAT GTCT ATATGA CAAA TCTTGATACTGCATCCACAACATTACTGGCGTGCTTT 

TTGCTTTGCTTTTGNGTGCTTTTGTGTGTCTGCCTATTMTACCGTNCGCTGCTTTTGTC 

TGTGTCTACATA CACA TCATTAATACTATTGGTATTACTATTGNGGATAACAGCAGCCTC 

TGCGTTTANGTGTTTTATTGNATATATTGGATTTGGTTATATACCATTATT 

Sequence 3308 

CCCTTAGCGGCCCGCCCGGGCAGGTACTCACTTCCTCTTGGTGCCTTAAGAGCTTTCCTC 

AMTTGTATTTCTGAGCAGGGACATTTACAAGCCTGCATGGAACTGAAGGATCTCCTGTC 

TGAAGATTCTCACAAGTAATTGATAGAATGAGATTTATTTGACAAATAACAAAACCATCT 

GCCAAATCCATG ATTAA ATGGCAGGGACTCTGGGTCTCTTGTGCTTAGTGAGGGAAGGAA 

GGAGGTGGTATGTTTTCAGTGAAACACTCACTGAATGGAACTCCAGGCTGGAGGGAGAGT 

GAAGAGGGAAGAGAATACAGTCCTTGCTATTTTCCTCAGCTGATTCATAATACATTAACA 

CCCTCATTTACATGGCCTATTAGMGTTATTTATATTCCAATTACAGGCTATTTGAATAT 

TTGCATTTGTANTCNAATTACAGGGTTTAGGGAAAGCTCGT 

Sequence 3309 

CCCTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTCATGAACTGCTGGGCTCAAGCTATCCTCCCACCT 

CTGCCTCCTGAAGTGCTGGGATTACAGGTGTGAGCCACTGCACCCTGTCCTGACAGTCAT 

TTTCTAAGATAAGCTTCACAAAGATGAAAATAACATTCTAAGATCCATTATGTATATATC 

AmCACTNGGAAGGTGMTTCCTCCAGTAATCATCTATTCACCTTTACTTTGGATCCTG 

ATTTCATACATTGGGG 

Sequence 3310 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACATTTAAAAGGTGATGCTAATACTTTAAAATG 

TTTAAGATATAGATTTAAAAAGCATTGTAAATTGTATACTGCAGTGTCGTCTACATGGCA 

TTGGACAGGACATAAT GTAAA ACATAAAAGTGCAATTGTTACACTTACATATGATAGTGA 

ATGGCMCGTGACCMTTTTTGTCTCAAGTTAAAATACCAAAAACTATTACAGTGTCTAC 

TGGATTT ATGTC TATATGACAAATCTTGATCTGCATCCACAACATTACTGGCGTGCTTTT 

TGCCTTGCTTTTGTGTGCTTTTGGGGGGTCTGCCTATTAAMCNTCCGCTGCTTTTGTCT 

GNGGNCTACATACACATCATTAATACTATTGGGATTACTATTGGGGGATAACAGCAGCCT 

CTGCGTTTAAGGGGT7TAATGGATATATTGGATTT 

Sequence 331 1 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTGTTTTCCACAGAGTGGGAAGATAAGAACACAT 

GTAGAGATGATAAAATGTCATTGGCTCCAAGAGACAAGCTTCCGAAATCCATGGTGGTTG 

AAG AACATC AAAGAGGAGCAATTATTTCAGTCATTAGGGCAGTTCCACCTGTTCTAATTG 

MCATTTTTAGGATGTAGAAGATGCATCATACATTGGTATCTATTCAGAAGGTGGGGACA 

TCTGCTGTCTGTCATGTATCTGGGAGATGTTTATCTCAACAGGAGGCAATAATAATATGG 
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TAAACCAAACCTAATATTA 
Sequence 3312 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACCTTCCCCAAGGACAAGCAGTGATGGAGAACT 

AGTCTAAGAAGATGCCAGTCAGGCTCTGAATGGCCTAGGTAATAGTGGAGAACCAGCCTG 

GACTGGGGGATATCCAAGACATAGCATGAATGGGGCTAGCAGAGTCCTGACTCATATTTT 

GACCATTAAAAAAAAAAAAAATCCTGGCTGAGTGTAGCGGCTCATGCCTGTAATCTTAGC 

ACTTTGGGAGGCTGAGGCAGGTGGATCACCTGAGGTCAGGAGTTCAAGACCTGCCTGACT 

AACATGGTGAAACCCTGTCTCTACTAAAAATACAAAAAATTANCCGGGCGTGGTGGTGGG 

TGCCTGTAATCCCAGCAACTCAGGAGGCTGAGGCACGAGAATGGCTTGAACCTGGGATGC 

GGAGGTTAC 

Sequence 3313 

GGTACTCTTCTTAGAATATATAATATCAATTAAATATAGTAATTCTGTATAGTTGTAAAT 

GCTTMCATTATTAATCTGTTGATTCTTTGGAGACTTAAAATAATTCTGCAAGGTATGTT 

ACGCAGACATTGATCCTTATTTTTAGAATGAAGAAACTGAACTGACATTCACAGCAGTTA 

AAAGCTTGCCAGATGGCCAGGCACGGTGGCTCATGCCTGTAATCACAGCACTTTGGGAGG 

CCCAGGTGAGTGGGTCACCTGAGGTCGGGAGTTCGAGACCAGCCTGACCAACATGGAGAA 

ACCCCGTCTTTACTAAAAATACAAAATTANCCTGGAGTAGCGGNGCATGCCTGTAATCCC 

ACTTCTTGGGAAGCTAANANAAAATTGCTGGAACCTGGGGGGGNAAAAAATTGNAAGGGA 

NCCAANTCCCCCCATTCACTTNGGGNGGGGNAANAAANCCNCCCCCNNNNAAAAAAANNG 

GGNTTNNGANCCCCNACNGNNANNNNNAMNNNNTWTTNNCCCNNGGNNNMTTTTTTGGG 

NAAAAAAANTTANNNNCCCNNGNNNNNNNCCCCNNNGGGGNNANNNNNNNNNNNNGGGGG 

GGGGGGGGNAAAAAAAAI^TTTTTTNAANAAAAAAAAAAAAAAAAANCCCCCCCNNNNTTT 

TNNAAAAAAA 

Sequence 3314 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACCACTTCTATCTTCAGTTGGGCTTGGCTGAAGGA 
GTCATAACTTCTTTGCCTATTGTCATTGGGCATTTGCTTCC AI I I 1 1 C I I I I CI IAGCCT 
TTAATAGTTGGGGTCCATATATGCACTTTACTCATCCCTTCTCCAATAATGGGTCCGGTT 
TTCAAGGGCATGGTCTTAAATTGTAAAATGGAGTTACAGCATATCCAAGCGAATAGGAAA 
ATGMGAAMTCTCACCCTACAATTTGTTATTTATCTAGTTCTTTCTCTTTCTCCCA 
Sequence 3315 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACATTTAAAAGGTGATGCTAATACTTTAAAATG 

TTTAAGATATAG ATTTAAAAAGCATTGTAAATTGTATACTGCAGTGTCGTCTACATGGCA 

TTGGACAGGACATAAT GTAAA ACATAAAAGTGCAATTGTTACACTTACATATGATAGTGA 

ATGGCMCGCGACCMTTTTTGTCTCAAGTTAAAATACCAAAAACTATTACAGTGTCTAC 

TGGATTTAT GTCT ATATGACAAATCTTGATACTGCATCCACAACATTACTGGCGTGCTCT 

TTGCTTTGCTTTTGTGTGCTTTTGTGTGTCTGCCTATTAATACCGTCCGCTGCTTTTGTC 

TGTGTCTACATACACATCATTAATACTATTGGTATTACTATTGNGGATAACAGCAGCCTC 

TGCGTTrAGGTGTTTTATTGGATATATTGNATTTGNTTATATACCATTAT 

Sequence 3316 

CCCTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACATTTAAAAGGTGATGCTAATACTTTAAAATGT 

TTAAGATATAGATTTAAAAAGCATTGTAAATTGTATACTGCAGTGTCGTCTACATGGCAT 

TGGACAGGACATAAT GTAAA ACATAAAAGTGCAATTGTTACACTTACATATGATAGTGAA 

TGGCMCGTGAGCMTTTTTGTCTCAAGTTAAAATACCAAAAACTATTACAGTGTCTACT 

GGATTTATGTCTATATGACAAATCTTGATACTGCATCCACAACATTACTGGCGTGCTTTT 

TGCTTTGCTTTTGTGTGCTTTTG 

Sequence 3317 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCCGAGGTACTAAAAACTAGTAATGCAAAGGCAGCAATGTTA 

GCAAMTTTAMGAGTTATACGGGGTGAGTTTTACAGAATTAGTAAGACCATTTAAAAGT 

AATAAATCAACGTGTTGCGATTGGTGTATTGCTGCATTTGGACTTACACCCAGTATAGCT 

GACAGTATAAAMCACTATTACMCAATATTGTTTATATTTACACATTCAAAGTTTAGCA 

TGTTCATGGGGAATGGTTGTGTTACTATTAGTAAGATATAAATGTGGAAAAAATAGAGAA 
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ACAATTGAAAAATTGCTGTCTAAACTATTATGTGTGTCTCCAATGTGTATGATGATAGAG 

CCTCCAAAATTGCGTAGTACCTGCCC 

Sequence 3318 

CCCTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACATTTAAAAGGTGATGCTAATACTTTAAAATGT 

TTAAGATATAGATTTAAAAAGCATTGTAAATTGTATACTGCAGTGTCGTCTACATGGCAT 

TGGACAGGACATAAT GTAAA ACATAAAAGTGCAATTGTTACACTTACATATGATAGTGAA 

TGGCMCGTGACCMTTTTTGTCTCAAGTTAAAATACCAAAAACTATTACAGTGTCTACT 

GGATTTATGTCTATATGACAAATCTTGATACTGCATCCACAACATTACTGGCGTGCTTTT 

TGCTTTGCTTTTGTGT 

Sequence 3319 

cccttagcgtggtcgcggccgaggtcatgctattttgtcttatgaaaagagataaattag 

gtaggaaaggtaagcatcaccatcttatagaagaagaaacctagacaaagtgaattttcc 

mttgcccmgattgtgtctcttatttttggagttggaaatagaacccaagtctcctaat 

gctcagto;ggamgcattattactgtattgtttttaattctcccatatnitcaatcactt 

atgataaatgaaagttataaggagaaacactttaaaatatttaaatgcttcagatgttta 

aaaatati 1 1 i laa ggta gtgatgagttttcaacaatatctgataaattgaaagccttaa 

gagccagattctattttccacagaaagaaaaaaacctacatagccccagaccgttatctt 

catgtcagtttagatgatctcttaaatgtaacataaacccttaaaatct 

Sequence 3320 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTATGGGTGTAGTGTTACTATTACAGTTAATCCG 

TCCTTTGTGTGAGTTGTTAAATGCAGTGAGGATTGGAGCACTGTCCACTGAGTCTCTGTG 

CAACAACTTAGTGGTGTGGCAGGGGTTTCCGGTGTCTGGCTCTGATCTTGGTCGCTGGAT 

AGTCGTCTGTGTTTCTTCGGTGCCCAAGGCGACGGCTTTGGTATGGGTCGCGGCGGAGTG 

GTTGGCCAAGTGCTGCCTAATAATTTCAGGAGAGGATACTTCGTTGCTGCTGCAGGATCA 

GCCATGGTAGATTAT 

Sequence 3321 

CCCTTGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTCGTGGCCCATGTTGGTTCAATTTTTATAGCTT 

CAGTTATCCAAAGGTG ACACA GAATACCCATAATGATGACTGGGCATGCGTTTTACCTTT 

GGGCAGACACCCCATCTTTTTATTCTGAMTTTAAAATAATTCAGATTCTTTTGGGGAGG 

GGATTAGT7TAAACATTAATAAACAGAATATAAACAGGCAGATGGATGGGTAGATAAGCG 

GTATTCGGGAATTTGAGGGCTTGGGACAGAMTAGATTCCTTTrCCTTTTTAGGTTTTCT 

TTCCTAACTTGCTGCTTCCTTCTATCAACCTTATCTGGTCTGTAAGAACCTGGGAAAATA 

TAAGAAACTGATGGTTGTGGGGAGGGAATAGAAGAAGACTGTTCTAGGTCTTAGAAGATG 

CATTAATTAAAAGTTG CTAAG GCTTGTAATTAAGAATCAAGACCCTTGTAGGTGTAGGTG 

ATAGACCTTTGT GTGA TTTTCTCAGTTGCCCCAAATTATACCAAATTTCAACCTCANTAA 

AGAATTCTGAAGTTTTACAAAGTTNGAAGAAGAGAGAAAAGGGAAAAG 

Sequence 3322 

ACGCGGGGAGAGGACACAACTCAAGGAGAGAAAAGGACAGTTTGGGACAACAGGTGGGTG 

GGCAGTCTTGAAAATTGGTAGCCACAGACGCCCAGCGAGAGTGAAGAAGGACAGGTGGCT 

TCATTCTGTGGTTGATGATTCCCTCATGGAAGTTCTTGTTCAGGGAAGAAGAAAAAAGGA 

CATCTCATTAAAGTGCCAAGATACAATGCCGGCTCCTACGTGCACCTTGTTTTGGACCCT 

GMTGTAMTGATCACTTTCAGCGTGTTTTAAAMGCATTCGTGATTTCAGCGATCCTTT 

CTGAAATGTGTAAAAATACCATCGTCTCCAACGATAAAAACAACAACAACATCTGCCGAT 

GGCAAMTATAGTCMCTTTCAGGGCCAAGTTTTTGGAAGCAGCCAATGCGTTT 

Sequence 3323 

AGTCGTCGACCCACGCGTCCGCATTTATTCATTTAAAATACATTTCTAGAACACCTGTAA 

GGTGTCAGTCAGCCTCTCTGCTGGAGGCACGTGGTCTGGCAGGGAGAAATATGAAGGTGC 

ACAGAAGTACCTGACGGATACAGCCCTGCTAGAGTGTGGGCAACAGACAGATCAGGGTGG 

ATTGCCTTCTACAGGACTGCGTCTGACCCAGCTTCACACAGCTCTGGGGGCTTGGGGAAT 

ATTCCAGAGAGAAAGGGTGCAGG AACTA TAAAGACAGGAAGGTATAAGAGACAAGGTATG 

GGATGAAAACTGCACATGCTTCAGTnTGTGACCTGAAATTTTAAATAGGAAGAGGATGG 
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CAGTAAAACAAGACGATCAACCTACTGGCTAAAATTCTGGCTGGGTGTCGCATCCTAACA 

CTTGTAAGGCAGGGGCAGGTGGATCTCTGTGAGTTCAAGGCCAGCCTGGTCTACAAAGTG 

AGTTCANAACAGCTAGGGCTTTTACACAGAGAAACCCTGTCTGAAAAAAAAAGCCTAATA 

TAAATTGCAATTCTT 

Sequence 3324 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACATATACATTATGTAATTAAAAAGCGTGCATG 

TGTATGTATTAAAAATAATGGTATATAAACAAATACAATATATACAATAAAACACCTAAA 

CGCAGAGGCTGCTGTTATCCACAATAGTAATACCAATAGTATTAATGATGTGTATGTAGA 

CACAGACAAAAGCAGCGGACGTATTAATAGGCAGACACACAAAAGCACACAAAAGCAAAG 

CAAAAAGCACGCCAGTAA TGTTGT GGATGCAGTATCAAGATTTGTCATATAGACATAAAT 

CCAGTAGACACTGTAATAGTTTTTGGTATTTTAACTTGAGACAAAAATTGGTCACGTTGC 

CATTCACTATCATATGTMGTGTMCAATTGCACTTTTATGTTTTACATTATGTCCTGTC 

CMTGCCATGTAGACGACACTGCAGTATACMTTTACAATGCTTTTTAAATCTATATCTT 

AAACATTT 

Sequence 3325 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACCTTTGCCAGTTTCTGGCATATTAACAGCTGAGA 

TCAGATAAGTGAACANCGATAGAGGTAGTGAGGTTTAGGATTCANGTCTGCCACCGGGAG 

CGCACCTCTGGGCTCAGGTCTCTCATTTGTAAAATGGGACATTTAGGNCANATCAGCATT 

TTNAAAAGTGTGACATGTTAAGTAAATAAGATGATTTTATGTGGTTGACAGATGAATGTA 

TTACCTTTAGTGGTTATATGTTTATTTTCATGGTTCTTTTTATTTA 

Sequence 3326 

ACTGAATTMTACTTACTTACAAAATTGGTGTTTGTATTTTTMCAAGAAGATACATTTT 

TTTGAGTTTTMTTTTTATCTCCTTAGAAGGCAGTCCAAAAACATATTAGAATTATGATG 

CATMGGAATTTAATTACAGTTTCTAAGTCTTACAAAGTAAAAAGTATTAATTGGTGTTA 

TTTGTTGAAATATGTCATAAAGAACAATATCCTAACTGGGGGTATGGCTTAAGAGCAATC 

CGATTTMGAAAMGACGAAMGCAGGATCTTAGGGTATCGTMTTTTGTAAATTTTTGT 

TTCTTGGMTATTTAGAAAMTTGATTTTAAAATGTCTCTTGGAATAGCTGGGCTAGAAA 

TGGTGGTTCMGGGTGCMGGAGATTGTAGMTCCTCTAAAGGGAGCCGTTTTTTACTAC 

AATGGCAGGGAATAGATGCCTTATTAGATGGGAGCTATTGACTCCGTGTTAAAAACCTT 

Sequence 3327 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACATTGTATACTGCAGTGTCGTCTACATGGCAT 

TGGACAGGACATAAT GTAAA ACATAAAAGTGCAATTGTTACACTTACATATGATAGTGAA 

TGGCAACGTGACCAATTnTGTCTCAAGTTAAAATACCAAAAACTATTACAGTGTCTACT 

GGATTTAT GTCT ATATGACAMTCTTGATACTGCATCCACAACATTATTGGCGTGCTTTT 

TGCTTTGCTTTTGTGTGCTTTTGTGTGTCTGCCTATTMTACGTCCGCTGCTTTTGTCTG 

TGTCTACATACACATCAT 

Sequence 3328 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTGTCTGTCAGGTATCCCACTAAAATCCCAAATG 

TTTCTCAAAAGTCACATCTAAGTGCAATATAAATCAAMCGAAAGGTTTGTCTCAATTAT 

TTCCACATTTATTTATCTTACAAACCTCAGTTATTAACAGAAGTTAACAGAAATCTTAAC 

AG AMTA TTATTTGCTATGATTTATATTAGATTGAGATTCAGAAMTTTTAATTCTGGCA 

TTGTTTTCCAMTMGCAGCTGTATTTTTCTATATGMCACTMCCGTCTCAGTTTTCTC 

ACCGGTAMTAATAAAATTGGACTCAATGTAATCCCTTMGTTATTCTTAGTTTTAGATA 

GTGCTCAGTATTCCATTTTCAGCTCAGTCATGTAGAAAGGTGAAAAGAGGTTAACTCCTG 

CAACCACAACAAGAAATTGGAGACCAGGCATGGTGGCTCACGCCTGTAATCCCAGCACTT 

TGGGAGGCCGAGGCGGGCAGATCACGAGGTCAAGCAAGATCCGAGACCATCCTGGCTAAC 

ACNGNGAAATCCCNGCTCTACCCAAAAATACAAAAAATTAGCCCGACCTGGTGGCNGGCC 

CCTGTGGTCCCAGCTACTCGGGANGCTGAGACAGGAGAATGGCATGAACCCCAGGAGGCN 

GAGCTTGCANTGAGCCCAAAATCGCCCCCTGGACTTCAGCCTNGGCAACAAAACCAGACT 

TGTCTCAAAAAAA 

Sequence 3329 
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CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACATTGTATACTGCAGTGTCGTCTACATGGCAT 

TGGACAGGACATAAT GTAAA ACATAAAAGTGCAATTGTTACACTTACATATGATAGTGAA 

TGGCMCGTGACCAATTTTTGTCTCAAGTTAAAATACCAAAAACTATTACAGTGTCTACT 

GGATTTAT GTCT ATATGACAAATCTTGATACTGCATCCACAACATTATTGGCGTGCTTTT 

TGCTTTGCTTTTGTGTGCTTTTGTGTGTCTGCCTATTAATACXaTCCGCTGCTTTTGTCTG 

TGTCTACATA CACA TCATTAATACTATTGGTATTACTATTGTGGATAACAGCAGCCTCTG 

GGTTTAGGTGTTTTATTGGATATATTGGATTTGGTTATATACCATTATTT 

Sequence 3330 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTCTTCAGTAATACTCCACTTGCATGCAGCAGCT 

TACGTGGAGA GAAT GGCTGATGTATTGGGCATTGTGAGAAAAAAAAAACTGACGTTTATA 

CTTTCCTCAMTTTTGGCAGATTTCCCCAAATATAAACAATGGAGACAATTTATTCACAC 

AATCATTTCCTAGAACTTCATAAAATAATGAAGTAACACCGTAATGGTGAAGGTTGTGGT 

GAGGAAMGMGGTTGGGGMGAMGGMTGCTTCTTTTTA7TTTCTACCCACTCGACCT 

CACCAAATTACTAGG GCTCA ATTGAGCCCTTAGCAAACAAAACAATCAAAAATGTATTTT 

ATGCAAATGAAGCTCTTTTTAGACCAAAGTACCTGCCCG 

Sequence 3331 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTA C 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I 1 1 I III I I I 1 1 1 I I CI 1 1 1 1 1 I 

I " ' ' ' " " l I l I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I 1 1 1 NTNNNNNNNhfnTNTNTTNNN 

TTNMTNNNNNKlNNNNAANNANNNAAAAMNTNNNTTNTNNTNCTGNGNTTTGNAAAAAAA 

AAAAAATTNCACCNTTTNAGGGGGGGATTNGACANGNGCCANNGGCAATGATGAAATGAG 

AATCTACCCC 

Sequence 3332 

NCCTTTCGAGCGGCCGCCGGG CAGG NCNCTGGGGATACCAAGAAANAGTGCTGGNAAAGT 

CCT1TATCAGGCCAGCCGGCMTTTTGGTTAGTTCTTACTCCTTTTATGGCTTGAGCTAT 

CTCCATAAATGCCATCCTTCCTGGTAACCATAGGAACAGTGCCACTGTGATTTCTTGAAG 

TGGAAGACAGCCTAGTGCTAAAGACATCTACCAAGGAAANTATGAACATAATTCACCCTA 

ATTATTATATATGATATCTCACATTGTGTATTAGCTGTTAATGCCTCTGTGCCTGAATGA 

AGAATTAGATCTGTGACCTTTCCTCCCAGATGATTCTGATGGATGATATTGAAAGATATT 

CTTGAGATTTGGGGGAMGAAANTMTGMGGCMTAMGTATTTTAATTTTATTCATGA 

TGGACCTTATGAGTGAAAG C 1 1 1 1 1 A 

Sequence 3333 

CCCTTGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACAAAACAGGGCTAGATTAAAAAAAAAAACAAAAC 
TATTAGGGTCTCATCAAAATGACAAGATGACAGGGCTCCAACCAGCTCAAGTCTTCACTC 
CCCATTGGGAGGAAGACTTTCCATCACAAGCCTAAATNACCCAGCAGGAAACCAGCCCAG 
CCCTGTCTTCTCAGTGAGGCCTTTTCTAACACGGGTGCTTATCTCCATCTCAGGATCAAA 

GGATCTATTGCTTCTGGCAAAAGGGCAAAAGCACCGCTTTTACTGGGAGGTACCTCGGCC 

GCGACCACGCTTAAGG 

Sequence 3334 

CCCTTTC GAGC GGCCGCCCGGGCAGGTACATATCTTTTATATGCTCATATGCTCCTGTAG 

TCGTTAGTTTTAATTCTTAAAMTGTGATMTTGTAATAAACTTTTATTATATCTTATGT 

AAA ATAAT TGTGTGTCTGAGAGAGACTAAAACTCATGCCCTACTTCTCATGATTTCTCTT 

TCTCTTTTGTTTCCCTTTCACAGACAGMGMTTATAGCCTCAGTATTTATGTATATTTT 

TGAAAGAGTGAAGTGGGGACTGAGAAGGTATATCTACATGCTATGCCTTTTGATAGCATT 

CTGTTTCAAATCTCCTTTTC 

Sequence 3335 

CCC1TGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACATTTGTTACGTGGTAGGCCTTGGAGGTTAATAT 

ATT TAAC ATTACAGTGAATATCATCAGTGATCCATGGAGAATCCATTGTTCAACAGTTTG 

TGATTTTGGGGAAGCATACATGTGAATA GAATA TGCTGTAGGATGGAGCAGGGAGCAAGT 

CACTTAGGTGGCAAGTGTCTTCCATCACnTnTGGAATAACTTAGCTACTTGCCCACTAT 

CMTGAATATCAGATGAATTACAGAGCTACACTGCTAGATTTTATAACCTTATAGAAATT 

ATAACAGGAAGGCTTGCATGAATATGGGGTTTGTAAAGCTCTTCAGATGTATCTTTCATA 
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CATGTCAAATATGAACAGTTATGGQAACTGTTATATTTAAGAGACATGCAAGAGAAATAA 

AGTAGAAAATAAAAATAAAAATTGTGCCTTCAGAAGGAAAGTAACAATATGATAACTGGA 
Sequence 3336 

CCCTTNCCAGCGGCCGCCCNGGCNGGCNCGCGGGGACAGTCCTTCATTCTCAGTAAACAC 

TGTGTGATACAATCAGCCTGCCGCAGATGCTCCTTATTCTATTACTGCGGCATAATCATT 

TGGGTAAATCTGTGAAACTAATGCAAAATCTCACAAGGCTATTCAGAAATATGGATTGAA 

AATGGAAGACTGGAAAAATAGCTTGTCATAGCCCATTAGCGACTACNCGCTGCGATTTAA 

GAMCTATTTTTCAAACGTTTCCATTTTGCA 

Sequence 3337 

GGTACAATAGGGGATGACATTTTTGATGGGATGCCAAATGTTTAGCTTCTCTGAGAGGCA 

ACAT7TAAGCAGGAACCTCAATGAAGTGATGGAGCAAGTGATACAGATCCCTGAGAAGAG 

GCCACTGAGGGGGCAACATGCAGAGCCCTCATGGGAGTAGGCTTGATGGAATCTGGGAAA 

GGCAAGGAGGTTGGAATTGCTG GAGC AGAATGAGAAAGGGGTGAGTTTGGAGTAGTAGCC 

AGGACCAGACAGAGGCTTTGGATTTTCTAAGAGGGAAGGGAGGATGTTGGGAGGGTTCAN 

GATGGGTATAGACCTGATCTGAGTGATAAAAAGATTACACTAGTTGNTGTGTANACAGTA 

TACTAGGAAAGGTTAAAGTGGAAGCAAAANACTANTTCAAAGACCGTTGCAAAGGNTCNG 

GTTGCAAAGNTCNGGTGAAA 

Sequence 3338 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACCACTCAGTTTCTTAGCTAATGTGTTGTAACACT 

ATTCTTATCCCTTACAACTGTCTAAMGGATTCTTTTTTTAGACTTTCTCTGCTAGTTAC 

CCCAAAATATTCTGTGGTAGTGAGTTCCAAAAACTAATTACATGTCACATAAAAACACCG 

NCCTTGTATCTATTTCMGTTGGCCATACCTCACTCTTTCTTCTAGCATAGATAGTTTAC 

GGA TGTTC CTAGGA TTTC CGATTCACTAGTTCCTGCTATTGNGGGTNGCTAANTTNTATT 

TTGATTTTNGTTTNCTTrrCTAAACATGGCTGCTACTGCTGTTCATATTTGCATTTTGTT 

TACCAGACTATCGATATCAGAATTGTGCTCTGGGGGCGGCT 

Sequence 3339 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGGGTTCAAATTAAAGGGCTAAAATACT 

ATACATGCCACCTTTGCATTCCTTTGAGTTTTGTTTGTTTTGTTCTGTTTGTGTCACTAC 

AAMCTTATGTTGCCCTTATATAGCACATTTTTCCTTATTGTGTCCrTTTGATTMTTTT 

AATGACCATTTGTTCTCTTTTAAATCA 

Sequence 3340 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACAATGGGCAAGGCTATAAGAGCCAGCAACAGG 

TCATGTGGCCTCAAGGGGCTCGTGGCCCTACGAGGCCACAGAAGCCAGTGAACAGAGACA 

AAGATTGCTTCATGGACACCTGTAAACATCCACAGGGAAGCTTGGAACCACCTGGGGAAA 

TGAACCCTGAGCACCACAAAGTGGAGGTGACACCTGTGGAAAATGAGTATATAAATTTAA 

AGATCTCTAAGCTGTGCTCGCAAATCAAGGCAGAACTCAGCACACAGTAACACGGACAAC 

ACTAGCGTTCAATGACAGGTATTTTTGAGAGGATTGGTGCTGGATATGTATCTCTAACAC 

TTTGAGGATG TTCTT TTGTGGGTAACATGATCCTTCTGTCTGCCTATGGAGGCTGTGTCA 

GAGGTGGACATTTTCCMGATTTGGGCTTATTTTACCTAGMTTTCTTTAAGCATCTTAA 

TTTCGTTTGTAAAATGGGAACTATACTCCATAACTCACAGGGCTGTCATGTGATCAAAGT 

GAAATCATGGAT 

Sequence 3341 

ACGC GGGA TGATACATTATTAGCAAAGGTCTGAATATAATGCTTTAATGATTATTACCTT 
TATACTTTTGCCTTTAGAACATTCAGTTGAATGTTCTGCATATTTCTAAGTATGTAGAAA 
ATATTTTACAAATTAAAGATTTCATAGCAAGACMCTTTCAACAAAAAAGAAAGGTTTAT 
1 1 1 1 1 iCCTTTCTTTATTAATTTTTGGMTAATGAATTGGTATTACTGTTTTTCAGCCAA 
ATCCACATTTCAAMGTAGMGTTAAATATCACTTTAATCCCAATAGAATTTTGGGG 
Sequence 3342 

ACCCAAAGATGTTTACTTGAGAGTAGTTTATTCCTTTCAGCTCCTCAGCTCTATACATTC 

TTCCAGGGMCCGTAGATCTTGGTGCCTATTTGAGCCCCAAAGGATCAGTTAGTTTTACA 

MGGACAATCGTATTCTCTGTCACATCCTTTTTGGCCATGCCTCAAAAGCAGTCCCACAA 
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TGTAAGCTACTGCTCATAGGCTCAATGCAGTCCACCTTCAAAGCAAGAGAAATAATTTCA 

TGAGTAACTCCAACTGCCGCCTTGTTATAGGGAAGGCATCATGTTGGAGCCTCCCAGCTC 

AAATTCTCACAGTGMCMTTTAAGTCTAAAGTTCAAAAGTTTCAATGGCATTTGGTGGA 

AAAAATATC 

Sequence 3343 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACAGTTMTTTTrTAAAGTTTTACCATTACTATAT 

TCCAAAGAAAATT CTAA CGTAGAAATAAGGGTCTGAATATGAGGACATGTTCTTCACGTT 

GGCCTCATCATAATnTCCTCTAGGTAGGCAGGAATGTTGATGGCCTCTACTAANTCTCC 

TANCTTCCAGGAGGGTGAGTTTTAAAACATGGTTTTGTAAGAGGANAACTGAACAAATGA 

CCAAGTCATGAGTTTCTTCTGCAGAGATTCTCCATCCCACTCAGAAATGACACTGAAAAT 

ACTTCTTGGGGCANGAGGAGAGAAGAAAGCTATCTAAGAAAGAGGAAGATTTACATTTAG 

ATATTGGCAGAGACAGGCCGAAACAGTTTCTTNCCATTTTtGGGNTTGCCCTATGTGTAG 

AATAGAATCTACCCAACTATGTTTTACCTTTCAGATACACATACAACGGGGGCCCCATTC 

TTGTCATTGTCTTCTTCGGGACAAAAGTATCAATGGNTGGGAGAAAGAA 

Sequence 3344 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTTATCAAAAATGCTTCAAAAATATTTACTGAGT 

GAG TCAGG TMCAAMCGATTAAMTGCTTAGCCATCANCGTATGCCTCTATTTTTTAAG 

GGCTTTTTATAAGCAAATACGGGTAGAAAAACATTGGCAGTTTGAGAGTAAAATAAACAT 

ATATAACTCACCAAC TGACT GATCAGGATAATTATCTGGGAGTCTCTGGGGGTAAAAAGC 

CCCCAGTTTGTTCCATTTTACAACTCCCACCATGGCCTNAGTCAGGCCACCAACATGATN 

CANCTAAATGTGGANTTTGAAAGGGTGTCCNCTGGAACCCATCNTATAGTANTCCNGCCA 

ACGGGATCCANTAGTGNAANCANCCCCAAAACNCAGATATTGNTAAAAGGTCCAACNTTT 

TNAACAANGGNGGGGTTGGGGATTTAAAAACC7TGGGTTAAAAA 

Sequence 3345 

TTAATGTTACTAACAACAGATCAGCGACAACAAAAACCTCCCAACATTCCAATATTTAGG 

TATTTATTGGTGTCCGAGTTTCCTGGCAGTGTATGAATACATGGGTCGAAATGAACTGGC 

C TCATAT T ATTTCA GGGTAGCATGGCTATGATTATTAAACACCACAGACACCCATTTGCT 

TATTTTTGATTTTTGACATTCTMGACATAGACTTTTTAAAAAATCTTCTTAAGGGGACA 

MTCTCCTMTTTMGACCTAGATAAACCCAAGATTTACCANnTTTTTGAAAACAGTGAT 

GTTACTTAAATTCACAAGNAAACACCNATTCTNTTTCAGATATAATTNCTTCAATGGGAN 

TNCGAGGAGGGGGTTTAAAGTTTTACAAAAATTGGAAAAAAATAACCTGGNCAATTAANA 

TANCTGGGCTTACCTTNTTTCAANAAN AAACCA A 1 1 II 1 1 1 1 1 1 

Sequence 3346 

CCCTTTCGAGCGG CCGC CCGGGCAGGTACCAAATTATGAAGAGGTGGCGTTCCACACTGT 

GAAATCTGAGGGCTTTTAMTTAGTATTTTTACTTATGCMCTCCTTTTTCCCCACGCTT 

AACAGTGAACACAGGAAATATATTTTCACTCGTTCAGTCCCTTAATACTGAGCATCTCTT 

CTGTGCCAAGCATTGTCAACATCTAGAGACACAATGCCAAATTCGAACATGGTCCTTGCC 

CTTAAGGAACTTGGTCTAGGCCAGGCGCGGTGCTTCATGCCTGTAATCCCAGCACTTTGG 

GAGGCCAAGGCGGGCGGATCATGAGTTCAAGAGATTGAGACCATCCTGGCCAACACGGTG 

AAACACCATCTCCACTGAAAATACAAAAATTAGATGGGTGGTGGCACATGCCTATAATCC 

CAGCTACTTGGGTGGCTGAGGCATGAGAATTGCTTGAACCTGGGA 

Sequence 3347 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTGTTCCAGGTGTTTTACCTGTATTTACATATGT 

GCCTATGTTrGCTMTTTMTGTTTAGATAAACCTATMGGCAAATATTATTCTTTCTCT 

TTTACAGGTGAACATGCTGAAGC TCTAG GAGCTAAAGTAATTTATTGAAGGTTGGAAAGT 

TAGMTGGACCAGAGTCCATTTTGTTTTAATTACACCAGGGGTTCTCTCTGAGGCATCAA 

AATCTTGATGGATATAGGGCATGGGGGAAGTGATATTAAAACAGCANCAGTAGTANGCAA 

CAACAACAACAACAGCATACATTGTATGATCCTGCCTAATTTCTTCCAACAACAACAACA 

ACAACATACATTGTGTGATCCTGGCTAATTTCTTCCAACAACAACAACAACAACATACAG 

TGTATGATCCTGCCTAATTTATTCCCC 

Sequence 3348 
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GGTACTTCTGTAGAAAGACCAGGTTTCTGGAGTGGTGGAGTGGTGGAGGGCAAGTTACTG 

TGAATTGAAAGGGAAGTGAGAAAGTGTAGATAGTTGGCTAGACTGGCTTCTTTCAAGGAA 

GGGGAGGAAGAAGAAACCACACTGAGGTAATAGGAGTTTTCACGGAGTCAGATTTCTTAA 

GCAATGAGCACTTTGGAGAGGTAGCAGACTTGTGCTGTAGGATGTAGAAAATGGGAAAAG 

AAAGAGAAATGCAGAGGTCAAAGAAAAACATCACCAGTTTAAAAATGTTGGTCTCTGTGG 

TGGTTTAAAMTATTTTAAAATTATTTMCATATGMGMTTATTTAACATTTCTCTCTT 

CAAGAAATATGGCCAGGCCTGGTGGCTCACACCTGTNATCCCACACTTTGGGAGGCTGAN 

GCAGGANGATCACTTGAGTTCAGGAGTTNCAGACCACCTGGCCAACATGGTGAAACCCCT 

CTTTTCTTAAAATAAAAAA 

Sequence 3349 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTGGCATTGATATGTTAATGAAAAAACTTTTG 

GAGCTCCT TTACTT CATAGAAACAGCTAAACAAAGAATATTTTTAAAATATATAACTCTG 

AMG CTGT A TTTTT GCTTCTCTTTTGTCCTACAMTTGTTATTGCCATTTGCATTTAGGT 

TGAGTTTTAATTTTAAGTCTTGTCATTACTCTTAAAAAATGTAAATGGTATATTCCAGCA 

TTTAGMCATCTCTCAMGTTCTATTTTCTGTTTAAAGACTATTTCTCCAGTTGCTTTAT 

AATTCCGTCATACAGGCTCAATCTTCTATGACATTTAACACGTCACTTGCAACAGACTTT 

CACACTTATTAATAGAATCTTCCCAGACAAACCAATGTGTAGTCCATATTCTAGTTATCC 

ACGTGTCCAATACTGTTAAAGGTGACATANGGAGTCAGCTGTTTTCTTTGAGGAAAATAA 

AAAACTTCCCCAAAACTAAACTTAAT 

Sequence 3350 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACAAAAGGATATATTAAGAAAAGTG7TTCCCTTCC 

ACTCCAGACACCCTCCCCAAAGCAACCTATTMCAATGACTATTTGTCXJAGTTTCTTTGC 

ATAA 

Sequence 3351 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACATTTAAAAGGTGATGCTAATACTTTAAAATGTT 

TMGATATAGATTTAAAAAGCATTGTAAATTGTATACTGCAGTGTCGTCTACATGGCATT 

GGACAGGACATAAT GTAAA ACATAAAAGTGCAATTGTTACACTTACATATGATAGTGAAT 

GGCAACGTGACCAATTTTTGTCTCAAGTTAAAATACCAAAAACTATTACAGCGTCTACTG 

GATTTAT GTCTA TATGACAAATCTTGATACTGCATCCACAACATTACTGGCGTGCTTTTT 

GCTTTGCTTTTGTGTGCTTTTGTGTGTCTGCCTATTMTACGTCCGCTGCTTTTGTCTGT 

GTCTACATA CACA TCATTAATACTATTGGTATTACTATTGTGGATAACAGCAGCCTCTGC 

GTTTAGGTGTTTTATTGGATATATTGGATTTGGTTATATACCATTATTT 

Sequence 3352 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACAGTTCCATCTTTGGCCATAAGGAGACAATGATG 

TCAA GAGGC TAAGGCCATATGATCTGTAGGTGAAAAACCTGGGATGAGAATCAAGGCCTC 

AAACTTTTTCCACTACATCACAGATTTAGGAGCAGTTAGAGGGAAGGCTTCAATCTGGAG 

AACACTAACAGGCTCTAGAGATTATTGGGTCATGGTGGCTGGGACAGAAATAAGGATTCA 

CAGAMGATGTTTGTTGTCMTGTTCTTTTACAGTAMTGTTCTTT^ 

ATAAA A AGGTTGAGCAG AAGTGAAAAAAA I 1 1 1 1 1 1 CI I H 1 1 I CTTTCTTTTTCTTTTC 

TTTTTGCI I 1 1 I I 1 1 1 1 1 1 AAAACAMTTrCCTTTTTNTTCCCCAGGCTGGAGNGCAAGGG 

NGCANTTTNGGTTNACNAAAACirrTCCCCCCCAGGGTTNMGCAATTTTGCCTAACCTCC 

CCAAGTANNTTGGATTACAGGNGGCCCCCCCCCCCCCCCGGGAAANNN I I I I 1 1 II I NGG 

NNTTTNAAAAAAAMGGGGGGNCCCNCTTTTGGGGNAGGGNNNTTTNAAANCCCCACCCC 

NGGGGGANCCCCCCCAANGGNGGGGGAAAAAANGGGNTAAANCCCNNAAACCGGGGNNAA 

AAAAAAA 

Sequence 3353 

GCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACATATACATTATGTAATTAAAAAGCGTGCATG 

TGTATGTATTAAAAATAATGGTATATAAACAAATACAATATTACAATAAAACACCTAAAC 

GCAGAGGCTGCTGTTATCCACAATAGTAATACCAATAGTATTAATGATGTGTATGTAGAC 

ACAGACAAAAGCAGCGGACGTATTAATAGGCAGACACACAAAAGCACACAAAAGCAAAGC 

AAAAAGCACGCCAGTAATGTTGTGGATGCAGTATCAAGATTTGTCATATAGACATAAATC 
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CAGTAGACACTGTMTAGTTTTTGGTATTTTAACTTGAGACAAAAATTGGTCACGTTGCC 

ATTCACTATCATATGTAAGTGTAACAATTGCACTTTTATGTTTTACATTATGTCCTGTCC 

AATG CCAT GTAGACGACACTGCAGTATACAATTTACAATGCTNTTTAAATCTATATCTTA 

AACATTTTAAAGTATTAGCATCACCTTTTA 

Sequence 3354' 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTTGACGTTAATGCCGATGATAATTCATCTGATC 

TACAGAATATTCACTTTAATAGAGAGATGAGAGTCTGAAATGACCAGAGGAAAATAGATA 

CTGAAGCC AATAT AGTCTTGAT ACCAA AATAAAATTAAAATGAGAAACTAACATGATAGG 

TT CMGG CCTTTTGGGAGCCTGTTTTCTTTGCCAGATTTCACATTCTTACAGCTTCATGG 

TCTTTTTCTTCTAACAAATTAATCAGCTGAGAGAAGCTGTCTTTCAGTGCATCCATGTCA 

T CCAGTGA GCAGGGCTGTAGAATCCAGCGTTTTCCACGTGCAAGTGGTTCAAGTTCAAAA 

TATTTTTTGATCTCTTTGACCTGCCC 

Sequence 3355 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACATTTAAAAGGTGGTGCTAATACTTTAAAATGTT 

TAAGATATAGATTTAAAAAGCATTGTAAATTGTATACTGCAGTGTCGTCTACATGGCATT 

GGACAGGACATAAT GTAAA ACATAAAAGTGCAATTGTTACACTTACATATGATAGTGAAT 

GGCMCGTGACCAATTTTTGTCTCAAGTTAAAATACCAAAAACTATTACAGTGTCTACTG 

GATTTATGTCTATATGACAAATCTTGATACTGCATCCACMCATTACTGGCGTGCTTTTT 

GCTTTGCTTTTGTGTGCT 

Sequence 3356 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTCXJAGCCTGGGTGACAGAGTGAGAATATGTCTC 

AAAAAAAATTATCAGCAGAAGATAATATAGACCCCAAGGCTAAAGGGAACCATTATCATC 

TCTAGGCCTGAAAGCCTAGGAGAGGGTGCTGTATGGAGAGGACTGCTTCTGACAGAGGGA 

TATAGCCAACCTTGGTGGCCTAATAGAGAGGAAAGTAGGGAATAGCTTCACCTTCCTTCT 

CTAATCTTCTGCTAGTATCCCTATTAATTTAGCCTAATTAGAAGCTGGAAGGTAGGAGAG 

CCTCCATGGGCAAAAAGCTGT 

Sequence 3357 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACATTTAAAAGGTGATACTAATACTTTAAAATG 

TTTAAGATATAGATTTAAAAAGCATTGTAAATTGTATACTGCAGTGTCGTCTACATGGCA 

TTGGACAGGACATAAT GTAAA ACATAAAAGTGCAATTGTTACACTTACATATGATAGTGA 

ATGGCAACGTGACCAATTTTTGTCTCAAGTTAAAATACCAAAAACTATTACAGNGTCTAC 

TGGATTTAT GTCT ATATGACAAATCTTGATACTGCATCCACAACATTACTGGCGTGCTTT 

TTGCnTTGCTTTTGTGTGCTTTTGTGTGTCTGCCTATTAATACGTCCGCTGCTTTTGTCT 

GTGTCTACATA CACA TCATTAATACTATTGGTATTACTATTGTGGATAACAGCAGCCTCT 

GCGTTTAGGTGTTTTATTGNATATA1TGNATTTGNTTATATACCATTATTTTTAA 

Sequence 3358 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACATATACATTATGTAATTAAAAAGCGTGCGTG 

TGTATGTATTAAAAATAATGGTATATAAACAAATACAATATATACAATAAAACACCTAAA 

CGCAGAGGCTGCTGTTATCCACAATAGTAATACCAATAGTATTAATGATGTGTATGTAGA 

CACAGACAAAAGCAGCGGACGTATTAATAGGCAGACACACAAAAGCACACAAAAGCAAAG 

CAAAAAGCACGCCAGTAA TGTTG TGGATGCAGTATCAAGATTTGTCATATAGACATAAAT 

CCAGTAGACACTGTMTAGTTTTTGGTATTTTAACTTGAGACAAAAATTGGTCACGTTGC 

CATTCACTATCATATGTMGTGTAACMTTGCACTTTTATGTTTTACATTATGTCCTGTC 

CAAT GCCAT GTAGACGACACTGCAGTATACMTTTACMTGCTTTTTAAATCTATATCTT 

AAACATTTTAAAGTATTAGCATCACCTTTTAAATGT 

Sequence 3359 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACCATGTCCAGCCAAGGAAGTCCTAGTGTTGCG 

CTTTCTACGACGACAGTCAGTTCAGTTGCTGTGCAGGCTGGGGACTCCAAAATCGTTATA 

GCTGTCATAAAGGTMGCTAACAACTTCCTTTTTTCTGTGCGGCTGTGGGCTTCTAGCTG 

TGTGTTGAAAACCCTAAAGAACATTCCATGCAATCGGCAGGACACAGCATAGAGAAGACA 

ACGCAGCAAGCACTCTTACTGCTTTCTAAAATGGGCTACTAAGAGAAACCTCTACAAGTT 
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TCAGCAGTT 
Sequence 3360 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGGATTCAGATAAGGAGGAGTTGGCTGG 

AGTGCTGCCCTGCCTTGGTATTTGGTGCACAGTCCTGGGAGGATCCTGGTGCTGGGACAG 

TCCTGGTTTTGTAGATTCCTAGTGCCTAGAGGACACAACTCAAGGAGAGAAAAGGACAGT 

TTGGGACAACAGGTGGGTGGGCAGTCTTGAAAATTGGTAGCCACAGACGCCCAGCAAGAG 

TGMGAAGGACAGGTGGCTTCATTCTGTGGTTGATGATTCCCTCATGGAAGTTCTTGTTC 

^GTTTGTCTGTTGCTACTTTGAAATTTATTGATNATTTGTATTCTTGTTCTTTTGACAT 

TATTCTTTTNAATTTCMTGCCACTGCTTTTGTATGTAMTTM7TCATTTTTTA 

Sequence 3361 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACATTTAAAAGGTGATGCTAATACTTTAAAATG 

TTTAAGATATAGATTTAAAAAGCATTGTAAATTGTATACTGCAGTGTCGTCTACATGGCA 

TTGGACAGGACATAAT GTAAA ACATAAAAGTGCAATTGTTACACTTACATATGATAGTGA 

ATGGCMCGTGACCMTTTTTGTCTCAAGTTAAAATACCAAAAACTATTACAGTGTCTAC 

TGGATTTATGTCTATATGACAAATCTTGATACTGCATCCACAACATTACTGGCGTGCTTT 
TTGCTTTGCT 

Sequence 3362 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACCTAACTCATGGGATTGAATAAGTTAATGTATGT 

GMGCACTTAGGACACAGTGTTTACCATCATCACTATTATTCCTATTGTAATCTTGTTCA 

GAGGTGAGGGTGCCTGAATTAAGGCAGTAGCAGTGAGGATGATAGAAAGAAGTGGCCAGA 

TGGAGGCTCTACACAGGTGATAGAATTGACAGGAATTTATGATTAATTGGATGTCAGAAG 

GGTAGATAAMGAGMTAAAMGTTGAGGGTGATTGCAGGTTTTGGATTTCATCAGCTTG 

AGTGAATGGTGGTTTCAGTCCCTG 

Sequence 3363 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACAAATATTTGGCAAAGGAATGAAAAAAGTTAGAA 

AGTTGTCTGTCTGTGGGCTAGGCTCTGCCTGCAAGATACTTACAATCTAGGTCAGAGGTT 

CCTAAATCCTTCTCAATGCCGTTTGCACTGGCCCTGAGGAAAGTGTGAAAATGAAGACTA 

TTGTAGAGTCTTACATGMGCTAAA7TTGTTCATTTATATCACTTCTCTTTTATTATGAG 

ATCATGTCCTCTGCAGGNTTTTTGGTATTAAAATGTCTTTTATGAA 

Sequence 3364 

CCCTTAGCGTGGCGCGGCCGAGGTACCCTAAAACTTAAAGTATAATAATAATAATAATTT 

CCTCATTCATACATCCTGTATATTAAGTTGCCATATTAATTTATTGAMGATTTTTTAGT 

ATACTTTCCCACAGTTTAG CATTC TTCTAAGGCTCCTTACTTCTAACACAAAGTCCAAGC 

T CTTTAA TCTGACATTTMGTTTT TCCAC CAACAGGACCCAATTGATCTCGTAATCTTGT 

CTTTTTTAATTCTTGATAATCAGCTTTTTCCACTAAAAAGCTGAAATGATTAAGGA 

Sequence 3365 

CCCTTAGCGNGGNCGCGGCCGAGGTACTNTTTAGGTTTTCTTTAGAAGAAGGAGATATGA 

AGMGCAAAAGMGMTMAGMCAACCCATTTTCATTTGCTTTTAGGAAACTCTGGTAA 

GCTCATGGCTCACATAGGAT7TMGTG7TTGATCCACATGTTCMGCTTCTCACTTTTCT 

NACCTCACTTGGNATAGGAANGTATAGCCTGCCGTCTCCTTNAGACCTGCACATAGACTA 

ACCCANGNCCACTAGATACTAGCCTTTGTGGAAAGACCNCCTGGAAAGTGATTCTATGCT 

TGNNTGACTGTTCATGNGTTTMNCMGGACTTCACATTGCCACATTACTTNCCTATTTC 

ATTGGCNCAAAAGCCCTAATTCCCTTTTTTTCNTGTCCACNCAGGGGCAANTGCCAGAAA 

TAAGCTTGATGAATTTATGGCCTTTTGGGG 

Sequence 3366 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTAAAACCCCTAACTCAGGAATAAGGACCATC 

CTCCTCATGGTTTCCACTGTGCTCTGGCAGCAGAGAAATGGCCTGACCCTGTTTGCCCCC 

ACTCATGTGATGCCACCTGAGATCTACCCCATTTCTATGAATGTCTGGCAGATTCCCACT 

TAAAACAGCTGCTGGAATAAAGATCACATTGATCCATTCTGATGGCAGGTGGGGAAGCAG 

AGACCCATAACAAGCACCACTCCAGCAGACCAGTCAGGGGGATGAAGATTTCTGCTTACC 
TCCTTAGTGT 
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Sequence 3367 

CCCTATGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTAGCAGTAGTTAAAATTACTGAGATATTTTCA 

ATGMCCTTCAAAAMGACCMCAAATCTATTTTTCTGTCCAATGTAATTTTGATACTTA 

AGmATMCTGTGTTMGATTAAGTCAAACTCCTTAGAAATGTTCAGAGAAATATTAGT 

CTATATTTCTTATATTGCTCAAGTTCTATTTCTATAAGTGATAAATTATACAAAATCAGA 

TATATGGCTCAGCCTGCAGMGTTTMGAAAMTGTTTAMCTMTTTTCATCTTTATTA 

AGCTTTCCCTTAAGCAAAGATGAGCAATCATCTTAACTGTATCACCAAGGGGCTATAAGA 

TATTTCTCAGATTTMTAAAATTTCAATACCTGATTTAACCAATTAATGCCAAAATCCCA 

TTCCTTTCCTGTTTTCATTACACTTATATCTACTTTATCAGGACTGGCAAAAAC 

Sequence 3368 

TCTGCAGAATTCGCCCTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGCACTGCACTCCAGC 

CTGGGTGACGGAGCAAGACCCTGTCTCAAAAAAAAAAAAAAGAATGAATGAAATAATGCA 

AACAAAACTAAAAGCATTTGTGCTTCAAGGACACTCAAAAAAGTTAAGAGAATCAACTGA 

ATGGAAGGAAATATTTCCACATCATATATTTGACCTTATATCTAGAATACATAAAGAATA 

CTTAACATCTCAATAATAAAAACACAACCCAACTTAAAAATGGGCAAAGAGGGCTGGGCG 

CAGTGGCTCACGCCTCTAATTCCAGGACTTT 

Sequence 3369 

CCCTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACATTTAAAAGGTGATGCTAATACTTTAAAATGT 

TTAAGATATAGATTTAAAAAGCATTGTAAATTGTATACTGCAGTGTCGTCTACATGGCAT 

TGGACAGGACATAAT GTAAA ACATAAAAGTGCAATTGTTACACTTACATATGATAGTGAA 

TGGCAACGTGACCAATrTTTGTCTCAAGTTAAAATACCAAAAACTATTACAGTGTCTACT 

GGATTTATGTCTATATGACAAATCTTGATACTGCATCCACAACATTACTGGCGTGCTTTT 

TGCTTTGCTTTTGTGT 

Sequence 3370 

cccttagcgtggtcgcggccgaggtacattcttacaacttggaggataaggactacacac 

attcatctacccatacacacagtgaaacacatgtgtagcttaaataaaacagacattctc 

cmggatttctccmttataataattgattgggcttcaaaaactcaaggttgaatttcag 

cttctmcttgatgagmtggctgtcttmttctgtcattttttgttmttttacttcca 

ggmgtcaggggtgtgatttgaggcttttttctctaagcttctgtgatggagatgaattt 

attaaagtggggcx^atmtgt ctttt tgagcaacattaaaactgagtcatcagaattagg 

aagtatcagaagtcaagatcaattttcaagaacaggagcataaaattcgaactcaatctg 

tgttaacattaagagatttagaagctcattcagactgataactaatgaataatatagctt 

tcatttgttggagactttatgtgagccagccagntatacatgttattttataatccccac 

agtaacccctggcAagggtagttatcmcctctatttttgcaggtttganggaaaattgg 

aggcttmnaaaatatgcccatttamcttrrtggcttgcattaaccaaaactacc 

Sequence 3371 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGAATGGTGTGAACCCGGGAGGCAGAGC 

TTGCAGTGAGTCTAGATCGCGCCACTGCACTCCAGCCTAGGCGATGGAGCGGGACTCCAT 

CTCAAAAAAAATAAATAAATAAAAATAACAAAAATAAAGAAAAGTATTTGATACATCAAA 

AGACATGACATCTTGGAAGTGGATTCCAGATGATTCAGCGAAGCTTCTCTAGGTGCTGTA 

AAAMTMTGACCTTACTCCTTAATTAAATAAGCACTCAAAATTTTATTCCAGTAGAGAG 

AMGCAGGGGCTGGMCT TGTTTG CTTGGTCCCTTTCTGGCCGTGTAAAAATGGGCAAAA 

CTTGGCATGACXiJACATCTGTTTTTTAATTTCNAMTCTCTTAATTTTACAGTTCATTTCA 

AACAAATTTTT 

Sequence 3372 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCCGAGGTACTGAAAATACAGATGGAATTTTAAGCAAATTCA 

T TATT TACAAAGCAAA TAAGT GAGTCCTGGTATCTGACAATGGGATTCACCATAAAATTA 

ATmAAMTTACTAGGTTTTAMTTTTTACCCGAAMTGA 

AAAAACTGTATTTATTACATGAAGTATAAATACCCCAGGAGATTAAATCCATCCTGCCAT 

ATTCATGGGAGCCTGATCTAGCCCGAGGTATGATGCCCAGCAGGACACAGTGGCCATAGG 

AGAAAGGTTAGCAGCCATTCAGAGCAGTCGGTGTTGTGCTGGAGGCGTTATAGGTATTGT 
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GAGTATCTCTCTTCATGGTAAGTAGCCATAATATAATGACTCATAGGATTCTTCTCTCCA 
AAGAACACTGTGCTGAGAGTCAAGTTATCGGCTCTGGTTTTAAGTCATCTAATTTACTCT 
ATAAATTTCCTACAAAATTAGAATGTACCTGCC 
Sequence 3373 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTGGGCAGATCTGGCTTCACGTAAAAATAAGA 

GMATTAAGACCAATAGGTAGGCCACAGGATCTAGTTTTTAGCCCAGAGAAGAAAGCTTT 

AGTTAATTTCAAAGTCACATAGACAGAACAGACTTCAGAGCTCCAATTTTTAGGAAACAA 

GTAGGCAAAAAAAAGAGGTTCTGGGACTCAGGTATATAAGAAGGGTGAGTCAAGTCACAG 

CTTTGAAATTCTTCCATTGTCTCTAGCTTTCTCTTGACTCTCACCCACTAATGAAGATCT 

CTAACCTCCCTAATTTCTAGCCCAAAATATAGATACACATTTTCAGACTCCATGTGCTCT 

CTTGTTCTCTTCAACCACACCTNTAAATGAGAACCAGGGCAGATATAATCACTTCTATTC 
AT 

Sequence 3374 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACATGCTAGTTTATGTTTTAGGAGTTTAGTTTCTA 

TTTCTCTGTTTAGCTMTTCTCTATCTTTTGGCCACTCCTTTTTTATTCCCCTCAAACAG 

TCGCTTTCTCTTCCCATCTCTATAGCAACTTGTAATATACTATAGGAATAATTATGGCAC 

ATGCMCAATGCAACMTTTMTATATMGTGCATTACATTTCTTATTTTTATTTTTCTT 

AAAAAA 

Sequence 3375 

CGGNCTCATGTTNNATNATTNTAATGATNCATTTNATAANAAAGTGGCTNATCTGGANAG 

ATTCACTTGTGA ACCTT GATGATGTTTTATTTATCTTTGAGCGTGCTTTACTTCCCCTTG 

CCAGTGCTGTTGTTTTGATAGACAGGGGAGTATTGTTGTCAGGTTGTGTAGCANTCATAG 

ACCANAAGT CAGCAA AC CGGCT TGCAGGCCACATTCAGTGGANACCATTTGTGGTCTGGA 

GAACCTGAAA I I I I I ATTATTTTGCCCTTTTCANAAAACTTGCCAAACCTTGTCATTATA 

CTGNAMCATGGTCTGAGACTCAGTTTTGCGCACAAATTTTGTTMGCTTTAAAATGGTT 

TTMCCTCTTGTTGTCAGTTGGCACCCTTCTTTTMGATACCAGTATAGGMTTTATTTA 

AATAT AAAC AGATTATGAAAAAAGTGTATACTCATTTCAAAACACCCAGGATGCCCAACA 

CT TGAT TTTAAAACCTGAGTCTCCCTCCATTTGAGTCTGCTCCTATAGGGTAACTGNTAA 

CATTTTAAGTGNGTAAACTCTTGAAAC 

Sequence 3376 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACATTTAAAAGGTGATGCTAATACTTTAAAATG 

TTTAAGATATAGATTTAAAAAGCATTGTAAATTGTATACTGCAGTGTCGTCTACATGGCA 

TTGGACAGGACATAAT GTAAA ACATAAAAGTGCAATTGTTACACTTACATATGATAGTGA 

ATGGCAACGTGACCMTTTTTGTCTCAAGTTAAAATACCAAAAACTATTACAGTGTCTAC 

TGGATTTATGTCTATATGACAAATCTTGATACTGCATCCACAACATTACTGGCGTGCTTT 

TTGCTTTGCTTTT 

Sequence 3377 

C CCTTAG CGTGGTCGC GGCCG AGGTACCATAAAAATATAAGGGAAAATAAGCTTTCCTAG 

AATTTTTCAGTGTTCTAGTTTTTAAACAGTGATGTTTTTTATTAACCTATT^ 

CAAAGACAGGCCTTTCTCCACACCACATTTTCCTCTAAAATCATGATAACACTTTTAAAT 

TGATGGTGTCTTCCAGTGTGTATCANCCAGATGGCAGTGTGTTACAGTTCCAGGAAAACT 

CGTTCACATCTTCCGTAAGATCAAGAAGGCTCTGGCATCAGATAAGATCAAATGTTGTCT 

TTCTGTTTTAAATATGTGCCGCAMGAGATTTGCTTACAATCTATTGAGAAAGCTAAAAC 

AGAGCAGACATTGTCCTGTTGCGGGGTAGATGAATAGCCTAAGAATAGTTTAGACAAATT 

CTGAAAACGAATTTACCTTANAAGATGTTCATGTTAGATCTGGTAAAAGTAACATGTTAT 

TTTTCTGTCAAGCCCTTTTTGTA 

Sequence 3378 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACCCAAATTCCGAAGGCCAAATATGTCAAAATGAA 
CACAGGAAAATCAAACAGACTTCTATGACAACTCACAGCAGCCCAACATTCCTGTTAGTA 
GCA AGGAG CTGACCAACAAGCAATGCAGGTAAGTAAATCATACAGATTGCAAGAGATGAA 
CACXTTTTGGCATAGCTCTCTCTGCTGCCTCCTAAGGTTAGTCCTAAAGACTGAAGAAGA 
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CAGTGCTGGGAAAAGCACTGAAGGTCCCATCCCAAACACTAGGAATAAGGGAAACAAAAA 

GAGGAGCATCATTATCGTGGNTAAGGTNAAAGGAAACAAGCAGTAACGAGCCATANNTCA 

CCAGCAATAAAACAGAAACGCATTGATAAGAAATCTTCGGAATAAGATTGCCCAGTGGAG 

AGCTCCAACAACTTCAAAGGGCCTGTGAGATGCACAGCTGACTGGAAGTCAGCTCTTCGT 

CTCTACTTGCCCGCCAGCTM GCCCAN AGCTCCAGCCTCCCTGANGCTCTTCCCTTCNTT 

GTAAAMGCAGGMTGAGTATGTTTTTCTTCAAAACCTCTTCTACTTTANGATTCTGGCT 

TNCAGTGAGATCAATCCTATTCCTA 

Sequence 3379 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACAGTCAGACTGTGACCCACCATCAGACAGGGACA 

GCTATGTTCGCGAGCTGATGACTTACATCGAGGTCGATTCCTATGGTGAATGTTTACGAA 

ACAAAGACCTCCCTCAGCAGCTGAAGAATCCAGCCTCTATGGATGCCGATGGCTTTTATA 

GGATCATTGCACAGTATMGTTTATCCTAGCTTTTGAGAATGCAGTTTGTGATGACTACA 

TCACTGAGAAGTTCTGGAGGCCACTGAAACTGGGGGTAAGTCCCTGTATATTACGGATCC 

CCCAGCATCACAGACTGGCTTCCAAGTAACAAAAGTGCTATTCTTGTATCAGAATTTTCT 

CACCCCANGGAACTGGCAAGTTACATCAGACGACTGGATTCTGATGACAGATTGTATGAA 

GCCTATGTACAATGGAAGCTGAANGGTGAGATCTCTAACCAGCGACTTCTGACAGCTCTC 

AAGGAACCGAAATGG 

Sequence 3380 

CCCTTCGAGCGGC CGCCCG GGCAGGTACTATCACTGAATTGAATGAGATTTTAGTCCAAA 

CCAAAMGTAMTATTTTTTAAAGTAAAATATATTAATGGAAGGAGAGTTTGCTATAAAT 

GATTGMTTAATGTGACAGTTTMTTTATGMTTTTTATAGACATAGTAAATGCCTTCTC 

AAATTATATAAATGATTTCATAAGTGGTCCTTATGTGCAAGGTAAAATGACTGCTTTATC 

TCTCTGATATAMTAMTGTGAAAAATMCTTTGATACACTTTTTATTTGTTTGGATGAT 

TATTTCTAATCCTGGN GAGTG AAAATGCCATCTGGTGTGTCCTTTTAACTNTTCTATTAT 

CTCTTAMTNTAAAMCTTmCATTTAAATGACTATTTCCAGGCAATCTGAG 

Sequence 3381 

CCCTTAGCGTGGTCCGGCCGAGGTACAAGGCATTTTTGCTAACTGTAACTTCCCACTTAA 

TCAACAAAAACAAA AACAC TCATTTCTGAACATTCAGTGCATTCATGATTAATCTTAATT 

ACACCACAAAGGTA 1 1 1 1 ICAATGGTGATTTTGCGGGAGTGGGGTAACAGTTTCGAAAGC 

MCATTGTCAGAAACATAGTTGATTTTAMGGTTCTTTCTGGTGACCTTGACTTCTGCTT 

TTTAGAAGACCTTACACAGAGTTGTATTTATTTCTCCTGGAATATTTCAAGCAATTCAGA 

G TGAAA GGGTATACATTCCAATTTGCGTATGAGATAAAAATTTAGGTTACATTGAGAAGC 

TATTTTCTTTAGTTACAGGGAAAAAAATTGTAGGGCTTT 

Sequence 3382 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTGGGTTTTGCCCTTGTGTGCTCAAACATTTCTA 

AGGTGTCCCAAGCCCTGGAAATAGGGAAGGGAAGGGTGGAGGCTTGGATCTGAGGTCTTG 

CTGTCCACTCCCTGCCTGCCTGCCCGCATCTCAGGCATGGCCAACAGCAGCCCGTTGAGG 

GGGGCTTGTCTGGACAGTTGCGTGTGATGGTGTTGAGCCATCACAGGGCANAGGTCACTT 

GTGTCACCCCCATAGTCATTGGGTTGCANGCCATGGAGGAGGGACCTCCACTCCATGGGG 
C 

Sequence 3383 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACCAGAAGGGTTACATGATAAGTAGTAACAAAAGC 

AATCTAAGAAAAGGGGATAGGAAGTATATATAATGTGGGGATGGTTTGTGCTTTTAGATA 

GGATAATGAACGATGGTCTCATTGAGGTTACATTTGCACAAAGATTGGAAAGGGATGAAG 

AAGCCACCTAAGAGAAGGAATTCCAAGCACAGTGAACAGAAACCTCAAAGATACTGAGGG 

TTGGAGCATATCTGGTATAGCGGAGAAATAGTAATATAAAGTCTAGTGTGGCAGGAGAAA 

TGTGAACAAAGAGAAAAGT 

Sequence 3384 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACAATGGTGTGATTTCGGCTTACTGCAACCTCTGC 
CTCCCAGGATCAAGCGATTATCCTGCCTCAGCCTCCTGAGTAGCTGGGACTACAGGCATG 
TGCCACCATGCCTGGCTAATTTTTGTATTTTTAGTAGAGATGGGGTTTTGCCX3CGTTGGC 
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CAGGCTGGTCTTGAACTCCTGACCTCAGGTGATTCACCTGCTTTGGCCTCCCAAAGTGCT 

GGGATTACAGGTGTGAGCCAACGCGCCTGACCTACAATATGTATTTCTGAGAGGACATAG 

CMGT CAATTGTATGATCTCTAATATAATTTCTAATCAGAGACAGAAAACTTATTTAACA 

ATTTTCCmMGTGTGGTTAAAAMCTGAGTGGTTTTTGGGAAAGATATTATACTTGAG 

AMGGACTTGMTTAGTTGGGTTGCCTTTGTTGTCTTCATGTCTGATAAGTTATCTTACT 

GTGCCTACCTMTGMGATTMCATTACTTATGAMTGTTTGATTTTAACAGAAACATTT 

GACCATTTACTGGTTATTTTATTT 

Sequence 3385 

GGTACGCGGGTTAACCCAGACATCTCCATGCCTCCTCTGTATTGGAGGTGGAATTAGGCC 

AGATCCAACATGGCATGTGAGATTGAAGCTTGGAGGACATGTCGCTTTGCAGGAAACAAT 

CTGGTTAAGCAGAGGACCCGGCCATTTATTGGTGGGTTCTGGCGCTTTCAAGAATGTGAA 

GAATGAGTGGCXJAAAGTTAACAAAGGAGCATGCACAGGGATGGGGGTCACACCCACTTTG 

TAGAGTTTAAGAATAGTAAGGGACCTACGGGAACTTCTCAAGGTAATAGGTGGCATGTCT 

TCTTTCCTTGGCATGACACAGAATGTAAAGATAATGGGAGGATGAACCTCCAAGCCTGGA 

ACTTTGGGAGAAGCTTCTCCTCTTGGAAGTGCCAGTACAGAAAAGTTCCCAAATAGAACA 

GATTCCTTCATTCCACCTGAATTCAGAGAGAGATCCTGTGGACACATGTGCCTCTCCATC 

AGAGACTGCTATCCAGACATTCATCTTCCCCTAAAAATGCACTTCTGCTGTGACTGCGGG 

CCAATGTTNCCAGGATAAAACAGGGTGACATCCAACTGTACTTGCCTCAACTTGCCTTT 

Sequence 3386 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCCGAGGTACTGMTACATTACAGTTTCCTTTGGTTGTTCCT 

GCTTTAGTAGGAAGTTA TGM GATATTTAATATTCAAAATCATTTATCCACAGTCCTGGC 

CTTGGGGAMTATTGCATTTTATCAAATCAGCTAGCTGCCCTGCTCAGAATCAGACATCA 

GATGGGAGCMGTAGMGCTTATTTTTATATTTGAAATATTTCTTAAGTAAAGCTAAAAA 

MTAAAGGCTTCACTGCTACATAAAGTGATATAGGTTTTATCATTCAAAAGCACAGAAGT 

MGMGATATTGGAAAGCAGGCTTMTACTTGCTTCCTGAGTTCTTTCTATATATTTCTA 

AATTATGTMTGGATGGTTTATCX3TAMCTATTTTTCTAAATCATAATGGCCGGCATATT 

TTTATTTATATTNTATTTAANCGAATAGAGTCATAACAAATGAACACATTAATAAAAATA 
TTCAATGA 

Sequence 3387 

CC CTTTCG AGCGGCCGCCCGGGCAGGTACAACGTGGGCAAGCATCTGTGCATATGAAATG 

CTGTnTTCTAAAAGATTTCTCACATTGGCAAACTGAGAGATTTTCTTCTGGAACACAGG 

AAAGATTATATTAATGCTTATAGCCATACCATGTCTGAATATGGGAGGATGACAGACACA 

GAACGAGACCAGATAGACCAGGATGCCCAGATATTCATGAGGACCTGTTCAGAAGCAATT 

CAGCAACTACGAACAGAAGCTCACAAGGAGATACATTCCCAGCAAGTGAAGGAGCACAGG 

ACCGCTGTTTTGGA 

Sequence 3388 

CCCTTTCGAGCGGCC GCCCGG GCAGGTACTCTCTATTTCCCAGTCACGAGAGTGTAAAGG 

CAGGGTCCTAGGAGGTTTTTTGTCAGGCTGGTCTCCTCCTCTGCCCCTGCAGTGAGAGCC 

TACATTGGTCTGAGAAGCCAGGGATGGTCTGTTATGGATCATATTGCTGACTGTCTCTTT 

AAAATCTCTCAGCCTGTTGGTGCTGCTGGATGGTTTGGAGGCATTTCTAGGAGCCTGCTT 

CTCTTTCAGTGTTTCTCCTTCACTGTGGTATCCCGAGGCCTGGGGCTCATCGCCTTTCCT 

CCTMCCCGACCAGAGCTCCTCTTGCGCTCTATCAGTGACCCTTTCTTGGATGTGTGTTT 

CTGATTACATTCACTATCAGTCAGGTGTCCTGAATCTTCACT 

Sequence 3389 

CGCCAGTGTGATGGGATATCTGCAGAATTCGCCCTTAGCGTGGTCGCGGGCGAGGTACAA 

TGGTGTGATTTCGGCTTACTGCAACCTCTGCCTCCCAGGATCAAGCGATTATCCTGCCTC 

AGCCTCCTGAGTAGCTGGGACTACAGGCATGTGCCACCATGCCTGGCTAATTTTTGTATT 

TTTAGTAGAGATGGGGTTTTGCCGCGTTGGCCAGGCTGGTCTTGAACTCCTGACCTCAGG 

TGATTCACCTGCTTTGGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTACAGGTGTGAGCCAACGCGCCTG 

ACCTACAATATGTATTTCTGAGAGGACATAGCAGTCAATTGNATGATCTCTAATATAATT 

TTCTAATCAGAGACAGAAMCTTATTTAACAATTTTCCTTTAAGTGGNGGTTAAAAAACT 
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GMGTGGGTTTTTGGGAMGATATTATACTTGGAGAAAGGACTTGAATTAAGTTGGGTTG 

NCCTTTGNTGTCTTCATGTCTGATAAGTTATCTTACTGNGCCTACCTAATGAAGATTTAC 

ATTACTTATGAMTGTTTGATTTMCAGAAAACATTTNACCATTTACTGGTTNTTTTTAT 

TTTAATATTTCAAGCTTTGGGGTATTTTT 

Sequence 3390 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTCCTCAAGGCTGGAGAAGCTACTTGGTTGGGTT 

GTGGCCTACTGTGGTGCCATTGATTTCCCCAAACATTAAGTCCTTGCTGAGCCTCAGCCA 

AAATCAACAGCCGTCATGTCTNCAATTACCTTGGAGCCCAAGCTGCCACGGGGGAAACAG 

GGGGGTCACATTCAGCCTTACTTGGCTCCTTAAGCAGCGACACTATCTGTGACTAAGCAA 

GTGACTGGTGCG ATGGG GGAGGAGGGATGTAATGGTGGAGCTGNGAAAACTTGCAAATTG 

TG GATCA CCAAACTTTTTAATCAATCTTAGAAGGAAGCC I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 CTCCCTAAG 

TTATTTTNNAAAGTGCCCACTGGGTTGTCNTTTGGGGGTTT 

Sequence 3391 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTCCAACCAACAAATGTAGACAGACCATAATCAG 
TCACATACATMTT GTGG GTTCTAAAATATCATTTTGTCTAAAAAAAACTCCAACGAAAC 
ATGTAAAMTAAGATTTTGG ATAA ATTAACTTTGACGACATTTGACTAACATTATCTCAA 
AMT AATTC TACAGGAATCATTTTATGAAAAAAATATACAATCCATATTGGTTTAATTAT 

GAAA7TTTGACTCAACGAAACTTAAGAAACGAGCCAACATTTTACTCATGGTCTCTAGAG 

GCATCTCCTTATTACT 

Sequence 3392 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACAGCAATTAAAGGTTATTTTATTTCTCCAAACTT 

AAGAGAAATAGTATATTCTATAGGTTAAAAATGTAAGGTCTGCCGTCTTATGATAGTCTC 

AAATTAAAAAAAAAACAGGCCAAAACTATCACATATTTAATATATTTCACTCCTAGTTGT 

GCMATCTGAGGCTTATCCAGGT CCACT ACCCTTTGCTCATTGTCTCTCAAAAAGCATTT 

AGGTCAGACAGAGAATATGAACCTnTTACTCTGCCTTCTAATAAAAAGTTACACAGGGA 

AAGAAAACGTTATGTACCTGCC 

Sequence 3393 

C CCTTA GCGTGGTCGCGGCCGAGGTACAACGTGGGCAAGCATCTGTGCATATGAAATGCT 

GTTTTTCTAAMGATTTCTCACATTGGCAMCTGAGAGATmCTTCTGGAACACAGGAA 

AGATTATATTAATGCTTATAGCCATACCATGTCTGAATATGGGAGGATGACAGACACAGA 

ACGAGACCAGATNGACCAGGATGCCCAGATATTCATGAGGACCTGTTCAGAAGCAATTCA 

GCAACT ACCG AACAGAAGCTCACAAGGAGATACATTCCCAGCAAGTGAAGGAGCACAGGA 

CCGCTGTTTTGGATTTCATTGAAGATTACTTGAAAAGAGTATGTAAACTTTACTCAGAAC 

AGAAAAGCCATCCCAGTTAAAAGAATGGTGGATAAGA 

Sequence 3394 

CCCTTAGCGTGGTC GCGGC CGAGGTACGCGGGATAGATTTATATTTAATATGTTATATTG 

GGAAAAATTMTATATTTTTCMTGCTCTTTGAGCCACACATACTCAAMTTGGGTTTTA 

TCAGCCGTTTATTACACTGTGCCTAAGTCCATAGTAATCTGCAGTGAATCATTTAGACTG 

GAAAAAATAGCTTAAGAAACATGACTAAATCTTTTGAAGAAATACATGAAAGCAAAAAGT 

ATTCTAATAGGATTTCTTATAGAGTCAACATAAAAGATGCATTAAAAATCGAATAGTCTT 

GGTTTCAAATACTGTGTGATGGCAGAAAACTC 

Sequence 3395 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACCAGATTGCTGCCACATTGCTAGATGTGATCAGG 

TCAGGGGAGGAAGAGAGGTGTCCTTCCTTGTATGTCTATGTCTCCCTGTGAAGAAAGTTT 

TCTGAGAAGCCTGCAGAGAGTTACTCCTCATATTCCCGCAGCCAGAATC7TGTCAAATGT 

CCCTGCCTAACCCAATCTTTGGCAAGGAGAAATGCAACACCATGATCAGCTTAGATGAAC 

CAGGATGAACTCACAGAAATGTGGACCAGATTTGCTTT 

Sequence 3396 

CCCTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGGGGGTGAGAAGTGTGTGCTTCCCTTCC 

TGGGAGGTGGGCACCTGGGGCACTTGGAGTATCTGAGGAGCTCTCCAAACATGAGATTTT 

TGAGCTCCAATTGCAGCAGATGAATGTTTCATTTCATTCAACACATTCTAAAACATCAGG 
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AGATCTCAAATGTGCGTAGAAGAGACACTTACCTACCGGGCTTGCACAGCCCTGCX)CTTC 

ACCCGTTCTCACACATGGCTCX5TTCCTACCCGTCCCTCCATTTTTCCCACCCCAAGTGAT 

TTTGAAGCAAGTCCCAGATATGATAAAAGATAAAATTAGGCTGGGCACAGTGGCTCACAG 
CACTTTGGGAG 

Sequence 3397 

CCCTTAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACAACGTGGGCAAGCATCTGTGCATATGAAATGCTG 

TTTTTCTAAAAGATTTCTCACATTGGCAAACTGAGAGATTTTCTTCTGGAACACAGGAAA 

GATTATATTAATGCTTATAGCCATACCATGTCTGAATATGGGAGGATGACAGACACAGAA 

CGAGACCAGATAGACCAGGATGCCCAGATATTCATGAGGACCTGTTCAGAAGCAATTCAG 

CAACTACGAACAGAAGCTCACAAGGAGATACATTCCCAGCAAGTGAAGGAGCACAGGACC 

GCTGTTTTGGATTTCATTGAAGATTACTTGAAAAGAGTATGTAAACTTTACTCANAACAG 

ANAGCCATCCCGAGTTAAAAGAGTNGTGGGATAAGGAAAAAGATTATCTAAGCTGGAACC 

NGAACCAAATNCCAAGACCAGGAGAATTCACATCTTNTGGGAAANGTTTCACAGATNCTT 

TCAAAAGACTTCTGAANAAAACNTTCNCCTGAAAAACGTTCAGAAAAAAAT 

Sequence 3398 

GATATCTGCAGMTTCGCCCTTTCGAGCGGCCCGCCCGGGCAGGTACCATTTTTTCTGCT 

TATT GCAC (X?TC ATTTCT MTTTGTTTATMTTTCATGAGATGTTATCTTCTTCACATTA 

TACA TTTTATTNGTTTTTACTTTNACCTTTACTCAGGATGTATAATCATGATAATTCAGT 

TTTTATAGTTCCAATAATGTCAATTACTCAGCTTAATGCTTGTCCATGCTGGACTACCCA 

TGGCTAAAGCAATATTTTCGATGTCTCTTCCTAAATGTGAATGGGAGCTCATGCCAGGAT 

GTCTTAAATTGGTTCTTAATGGTTTAAATGGGAAGCTCATTTAAGATGCTAAGAAAGTAT 

CTTGCCCTAGGACAAGACTGAGTCCATAACAGTAAAACAAATCTGCTATAGAAGTTGTTG 

TATTTCCCCAATGGATGG 

Sequence 3399 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACGAGAAAAGTGACTTAACATCCAAATAAAGAAAA 

ATAGTTAGCCAATCCATTCATTATGTTGATATGATCAGGTCTCCAAGATGCATTTAATCA 

ATATATTCTGCCTTGATTAGCCATATTGAAATACTTGAAAACATAACCTACAATATGAAA 

ATCAGACATACTTATAAATGCCAATAGCTTTTATTTAGAGTCAACAAGTGATGAAAAAGC 

TCTTACTTAA ATAAA TTGACTTTGAGAACAAGAATGCGAACAGAAACATAATTCGTTCAT 

TGTATMTTGTTTTTCCCTGCTGTGGACATTAGCCTTTGGCATATGGTCTTTGACCATAA 

TCTATGGGTAGATATAGCCAGGGCACTGGAGGAACACGAAGGTGAATTCCAGTTGGGTAA 

CACTGGAGAATTCCAGTTAAAACAAGGGTGACTAAAATCTAAAATACACTGTNACATAGA 

CCAAAAGAATTCTTATTGTAGATTAAATGTATGTAGAAGATATAGAAGGATTATTGNGTC 

TGGTTCANMTGTMTTTCATGCCCTGAGAATTTCCTTTGAAGGAAAAAATGGGTCTGGG 

ATCCCCATTAGCCNAAAGCCCCTGGTTTTGCTGGCCAGTTTAATTA 

Sequence 3400 

CCCTTGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACACCTCTGATTCTCACTAGTTGAATGCAAGMCT 

TGAMGGTTCAGGTMGTGTTTTGAAAMTTTTGACTTTCCAAACTTTTGCCACTTGCTA 

TCTGAAACTCAGGAATCAAAAAATACCGACAGGCACTGTTACTTTCAAAATTCTTTCTAT 

AAGTTGAGAATGGGACAGATTTGCAGAGCAAGGGAAACTTGAACAGTTACTTCTAGTGGT 

AGGAAATGAGGTGGCTAGGATATTACCCAGCTGGTGGGTGACTTGGGCAGTGTGTTCCTG 

CmCAGTGGTTAGC CTTTAG CAAATCTGCTTTANAGTGAGAGTAGAGGGCAGGCTGTTG 

TATTACAGTGCTCTTGT TTTTGT AAMTTTMTTCACTCTACTGGTATTTTGNCTCCTTG 

GGTAAAGGGGTATTTMTTTTTCTTCATTTTTTAATAATATATAACAAGTCAGTGAAAAG 

MTTTGGNmCAAAAATGTCATCCAAAGCAAATTTTACAGGTTGGTTCCCTGGGTATNA 

MTGNCTCMCAMTTCTCTTTTANNCATTTAAAATGGGTTAAAATNGGNAAAACCGGGG 

TGTANAACATGGTGGAAAAATAAAATTTATT 

Sequence 3401 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACCAGGGACCACTATTTAAGAGACATGAAAAGA 

AATCCAGAATCCCCAAGTGTCTGTATTGCTGGGGGTGATCATGGACTGTTATTGACCTCT 

TGGTGTTTGGAAGGCTGCTTTTAGATACTCCTGAATCTGTTTACCACATAACTACATGTA 
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TTACATATTTCATTTGA7TACTTTCTTAGTTATGGTTTTCTTTTCTTCTTTTTGGAGATG 

GAGTTTTGCTCTTGTTGCCCAGGCTGGAGTTGCAATTGCGCGATCACTGCAACCTTCACC 

TCCCAGGTTCAAACAATTG TCCTGC CTCAGCCTCCCGAGTAGCTGGGATTACAAGATGCC 

TGCCGNCACGCCCAGCTMTTTTTGTATTTrTAGAAGAAGACGGGGTTTTCACCATGTTG 

ACCAGGCTGGTCTCGAACTCCTGACCTCATGATCTGCTCACCTTGGCCTCCCAAAGTNCT 

GGGATTACANGCATGAAGCCACTGCACCTTGGCCATATTTTTTTT 

Sequence 3402 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTTCCTCCATTCAGCACCAAAGTCTCAGGGGC 

CTACCTGTCACTCCTACGGGCACTCGACAATGGCATGGGTGACCTCAACAATCCGGGGGG 

GCTACGGGCATTTCAGMTACCACNCGTGGAGGGAGGTATACCTCMTATTTCTTTTTTT 

T CTTCM GCTGATATMCTTGCTGTTCCCTTTGMGAAATATGTGCCATTTTTCTAAAAA 

MTTmAAMTAGTTCACAAMTTAGAAMGCTTMCATTTTTTCAGCACTATTCTTAT 

GTAAGACTGAGAATAA 

Sequence 3403 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCCGAGGTACTCAAGTCAGTTTGCCTCTCGCAGACATTCAAG 

mAmAGGTCACAGCCTTATATGTAGTGAAMGCCCTTATATCTGTTTTTTCATGCAA 

AAACCTCTCTCAAAGGCCTTGTTTTCCAGCTAATCACTCTCACTGTCATCTTCTGACCAT 

TAGAACTCTTGCCTCTCCTGGGGCCAGTAGCCATCTTATATCCTAACCCCCGACTTCTCC 

ATCTTCCTACITTCCAGTGGATTCTGTTTMGATTTCATCCTTTTTAGGTCAGCAGCCCG 

CTCTCTGGGTCTGTCATGATCTTTGCTCTCTGCACAATTTTCAGGTAGAAAACTCTAGGG 

CAGAGTTTCTCTGCAATTTGGTGTATTAGATCTCAGAAGGCTTTAGGGGTAACACAGGAA 

ATGTTGGTGACCAGATTTGCGCATAAGCATTATTTGCACATAAGCATTATTTGGTTTGGG 

C CAGATT TGCACATAAGCATTATTTTGTTTGGCCCACAATTGTATTTTCAAAAATCTAGA 

AATTTTTCATAATACAGATTCTTGGGCTT 

Sequence 3404 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTCCAAGTGGGAGCTGAAATAGAGCCAGTGTTCTATT 

CTCTAAGCCTTAGCCCCTGGGTCTGGGGCTGCATCACCCAGAGGAAGAAGTTCTC7TTCT 

CTGATTAGACCATCCAGAGGAAGTTGCCTTAATTAAGGTATTACAAATGTGCCAGACCGC 

GCTACTAGTGGCCATCCCGTGAGATTTATTGAATGACCATACTGTCTTCTACATTAAGGG 

TTACTTTCAGGTATTGGAACAGCCATTGCCAACATCAAGATATGGACTGTTTTATAAGGT 

AATATGGCATCACTATGGTAGGAAGGCTGAAAAAAAGGAGGATGGGCTCTTTCAACACAC 

TCCTGGTGGCCTC CTGGTTTC CGTCAGCAGGGTATATTTGGCCACAAGGATTCTTTCATT 

TCAGTMGMTGGATTT TTTTTC CCTGCATTTTTCCTTAATACCCTTGGAACCACCAGAA 

GAGMMTCTTCCAAAATTTTTGAAAACTAATTTATTTCCTGACCAAAAAATTAATTCT 

Sequence 3405 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGTTTCCACTTTGTGAGAAGGACAATCT 
GCCTTTGCATGTTTATTTCTTCCTCGTTTTAGGGTCAGAGTAGGCAGATATTGGTATCAT 
GTATCAATTATTGTTAACTGGTCTTCTGCAGCTAGAACAGAAAGAAATACATTGACTTAT 
CTCTATTTGCTAGGTCTTGTGCTGAGTCATGTTGCATTATACCATTTAGTTCTT7TGTTG 
AGCTCCTTTATTTCCATTTTGTAGATGAGGAGACTGAGGCTTANAGGTAGTATGGTGCAC 
CTAAGGTCAAGCAGCATCAGGATTTGTACCTNGGGCCCGCGACCACNCTAAGGGCGAAAT 



Sequence 3406 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACATCACCCTGCTGAGGGACATCCAGGACAAGGTC 

ACCACACTCTACAAAGGCAGTCAACTACATGACACATTCCGCTTCTGCCTGGTCACCAAC 

TTGACGATGGACTCCGTGTTGGTCACTGTCAAGGCATTGTTCTCCTCCAATTTGGACCCC 

AGCCTGGTGGAGCAAGTCTTTCTAGATAAGACCCTGAATGCCTCATTCCATTGGCTGGGC 

TCCACCTACCAGTTGGTGGACATCCATGTGACAGAAATGGAGTCATCAGTTTATCAACCA 

ACAAGCAGCTCCAGCACCCAGCACTTCTACCTGAATTTCACCATCACCAACCTACCATAT 

TCCCAGGACAAAAGCCCANCCAGGCACCACCAATTTACCAGAGGAACAAA 

Sequence 3407 



TCCA 
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CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGG CAGGT ACTTCTTATTAGTGAATAATGATTCTCTAGTCA 

TAATAACTTAGACATTACATATAAATTTTAAGTTAAAACTACTATAACAATATTGGGAAA 

AATGAAAAMGGGAGTAGATAGTGTAAAAGGGCCATATCCTTCTCTACCACAGCAGGAAG 

TGAACAGATAACGTCTCAAATCAAAAAACTGTAGTATAGGCTTTCCACCCCAGCTCTGCC 

CCGCCCATATAGATACCTATTACAGAAGGAGGGAAATAGCTTTTAAAAAAGGAGAGTTAA 

ATGAAATTGCCT 

Sequence 3408 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACATTCCAACTGCCCTGCGTGCAGAAACATCCT 

GATTGTCTTCAAACTGCAG ATCTG CAATGCTGTCGAAAAGTTTGGCAAGGTGACATGTTA 

CCTGTTTAGGCTGAGCTCCTTTTGAGAGAATGTCAAGTAAATCAGCAGAAGAGACGAAAT 

AGAAGCGAGGAAAGGCTATGCGCTTGGTTTCCAGGTATTCAGCGAGAGCTTTTTCACAAA 

GAGAAAGCCTGGACTGTAMTCTTTAAGCTTTTCATAGAGATTAGGTCTTGCACG 

Sequence 3409 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACCAAGCGAAACTGAACCAGGGATACACCAAGA 

GGTAAAGTCGGAAACATCCAGAGAGATGGGAGAGTTTTTCAAAGATTTGGAGGCCCCTAT 

GGATGAAACGCATAAAGAGTCAGACCTAGAGCCACCAGAGGAGGCTAAACCAAATGTTAC 

AGAGGATGTGTTCCTAGAGTCAGCTATGGAAACANGATCCAGATCCAGTGCCACCAACGG 

AAACCATGTCTGAGGTTTCGGGGGCCACAGTCAGAGAGAGAAATTTAGAATTACTAGAGG 

AGGAGACTGAACCGGGGGTTCCAGAGNGAATCACTTATAGTGCAACATGAATGAGACAGG 

GTCTAGAGCCTCCAGAGCAGACCAAACCAA 

Sequence 3410 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACGCGGGGGAGTGTGGCTGAGATTCGACGCCCACT 

CTGCCATCCTCTGCTCTCCTCTAGAGGAAGTTGCTCTTGGGGAGCTGAGTTCCTGAAACT 

AAGCAAATGACAAGTGCTCCTCCAGCCGTGAGATGAGCCAGAGGATGGAATGCCACAGGC 

CCCACTTCGTCTCCCAGCCCTTCATCTTTCTTCCATGTCCAAAGGCGGCTCCCCAGAGGC 

CAAGGG CTCAG CTCTTGTGTTCTCTGAGACTGTGGCACAGCTCACCCTGGCTTCCTTAGT 

AGGAAGCTTTTAAGAACTGCTCTTGTAGAAAGAACAAACCCTAATCTAGCCTCCAGCAAA 

GAGCCAGGATCATGCTGAACTTCCTGTGAAGCCTTCGTGGGGGGATCNAGGCTGGAGAAA 

GTGCTGCTTC ATTCTG AGGTCTGMTTTCCTGCTGCTTGTTCACAMNMTGCTTTTTTA 

ATCTTTTAMCTTTTTGGTTTTCCCCCACTTTCCGA 

Sequence 341 1 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACATGTGCACATTGTGCAGGTTAGTTACATATG 

TATACATGTGCCATGCTGGTGCGCTGCACTTTAATCTGCCACCAGGCAGATGTCTGGTTC 

TGAAACAGGTGTGCCCACAAGTTCCCTCGGTGGCCTCCTGACCCATAAAACATCCTATAC 

TTCTACTGCCCATTACATTCCCCTGTTGAGAAAAAGCACAGAAGGGGAGCCATCATTTTC 

TGTTTGCACATTTCANTGACTTTGCGGACACATATGGGAAAAGGGCATGAAACTGTAAGT 

GATAGAACTTACACTCATGGGTCTTGAAAATACTGCACTGCATGAAGCCTCACTTTGAGA 

GAGAGTTCTTTMCTCTGAGGTTGTTTTCAAGTAACCAAACTTTAATTANAAAGTT 

Sequence 3412 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACCCAGGGATGTTGCCCCTGTAAGGGGATGTTCAG 

GAGMTATTGGAGMGTCCTGTCTGCTTCTTTGMGCTCCTTTTTCCATATTTTAATTCT 

TGTTACTGCTGGAA GTTGC ACTAATACCGATGTGATGAGAGTTTCAGTCCTTGGAGCCTT 

TTATGAGGACTGTCTTTTTATTGCTGGTnTAGAAGCTGCTAGAATACCATAGGATATTA 

CTTCAACTAGGATTATCTAAACCAAAGCCACCTGATTAAATTTGCTCCAAGAAGCACTCT 

TGTTATATATCCCCATCTCAGACCGTGTTCTACTAGTCTAGCAGGACTTACTAGAAAAGA 

TTAGACAGTGTATTATGTTGGGTAAATAATGACATTATTCCAATGTCCAAATATAGTTCA 

GTGTCCM TATMGTTTAMTGTAGTTCAGTGCTGACAGTAGAAAMTCCCCCTTTTCAA 

A 1 1 1 1 1 I ACTCTNCTCAATGGTCCCTCCCTATGGTTTCCTCTCCTATTTTAAAGAAAAAC 

ATTTTATTCCCTCAAA 

Sequence 3413 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACGCGGGGAAGCAAGCCTGGGCAATGGCGGGCGCC 
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CTCTGCTMCCTTGCTGCCGCCTTGCAGTTTGATCTCAGACTGCTGTGCTAGCAATCAGC 

GA GATTCC GTGGGCGTAGGACCCTTCCGAGCCAGGTGTGGGATATAGTCTCGTGGTGCAC 

CGi 1 1 n lAAGCTGGTCTGAAAAGCGCAATATTCGGGTGGGAGTGACCCGATTTTCCAGG 

AAGGCACTGGAGGAGTTTGCAGAAATGAAAGAAAGAGAAGAGAAGAAGGCTAACCTCGAA 

AGGGAAGAGAAGAAAAGAGATTACCAAGCCCGAAAGATGCATTACCTCCTCAGCACAAAG 

CAGATTCCAGGAATATACAATTCACCCTTCAGAAAAGAGCCTGATCCAT 

Sequence 3414 

GGCCGCCCGGGCAGGTACATAGGTTGTGTATCCCCAGCATATATTCCTATATTGATAGGA 

AAAMCTGAGGCTCANAGTCTATATATTACTTACCTATGGTCACACATTTCAATTTATTA 

TCAGTAGTGCCTATTCTTTGGACCCCATTATATTTGTAATATGGAAATATAACAAATTAT 

TCMTMTTAAAATAATTATGAGGTTTCTTAGTTGTCMGGTGMGTTAAGTTACAATTC 

TGTTTTTATTTCAAMGAGAMGGCTTAGTATGTTTTACMCMTm 

GTATATATTACACTGCTAAGAATACTTTGGGGCCAGGCACTGTGGCTCCTGCCCATAATC 

CCAGCACTTTGGGAGGCCAAGGCAGGCGGATCACTTGAGGTCAGGAGTTCGAGACCAGCC 

TGGCCAACATGTCGAAACCCCGTCTCTACTTAAAAATACA 

Sequence 3415 

GGTACGCGGGCATCMCCTAT ATTTT TTC^ 

TTAAAAGAGCATGATAMGATATTTTCAGTCAGTAAAMCAMTTTTTCTAACTGCAGAC 

CCMTTTAGAGATATAATTCAGGCAGAAACAGTTATCAGATGAAAGAATTGAGCTGTAAA 

AAGAAAATAATTGAAAAAAAACCCAGAAAATATGTCAGTAAAACCAAATAATTATTGAAT 

ATACAAAGCAATAATAAAAATTTACGAGGCTTAAAATTGAGAAAAATCTAAAATATAAAA 

ATMTGTATAAGTCAGAAATAGGTTGATCAGGGTTAACGTGTTACAAAATTCTTGTATTG 

TTCAAGAGGAGGGTAAAGATAAGAATTGCTTTAAACTTTG 

Sequence 341 6 

CCCTTAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACATTGCTGMGGAGATCTATAMTTTTTGTGGGAA 

AGCTMGAAGTCTACCAGMGACCTTGCTGGAATTTTAAACTTTGAAAATCTTCCTCAGA 

TATAACAAGGTTATATAAAAAAAATGGATCCGTGTCATCAGTCAGACGAATAACTAAGTC 

CTTTCTGTGMCTGGATTANAMCTGATTGTAGTTCMTGCTCATTCTTATACTTACTCT 

CCTGTAGTCCCAGCTATTTGGGAGGCTGAGGTTGGAGAAATGCNGAACCTGGTAAGCAGA 

GGCTGCAGTGAGCCAATACTGCACCACTGCNCACCANCCTGGGCAACAGANACCCTCTCC 

TCACAGTCTTTGCATTTCACCTGCAACGGGACTAGTTGGTGGA 

Sequence 3417 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACAGAGTCTATACAGTCTCTATGAAAAACAAAAGC 

MAACTCAATCTATTATTAAATGTTACCAAGTATTAGGAAAACTGAGGACACTCATCCTC 

CTGGTTCCTGGACAGAGACTACGTTACATAGTGGMTACACCAMTTCTTCTTTAAAAAG 

CGCTAGAGTCCTGCTGMGCCCTTTTTAATTCMGTTGTGACTCAAGAGAAAAAAGGAAA 

AGCCACTTCTACATTAGAATAGAAAAGGACACAAAAGTAATTTTATCCATTATGGAGAAA 

AACTGGGATGCAACAATTCCAAATGAAGAGATACAGTTACTTANCATCTATAAGATNAAA 
ATCATGTTTT 

Sequence 3418 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACGCGGGTCATAAGGTTAACCCAGGTTCAAGGGAG 

TGGAGAAGAGGATGTCTTANGATGAGAAGAGCAGTGATAACCCGTTGCAGAGAATATGGC 

ATGATTCTTTGGGGAGTCATTATCTGCCACMTCAMATMCTTTAGGATAAAAATGTTT 

CCTAAAAAGTCTGAATTANAAGCATCATTGGGTGGGAAGATAGCCGAGAACACTCTGGGC 

AACATAGTGAGACCCCTGTCTCTACAAAAAGTAAAATAAAAATTAGCCTGTAGCCAGGCC 

TGGTGGCACATGCCTGTAGTCCCAGCTACTCGGGAGGCTGAGGCTGCANTGAGC 
Sequence 3419 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACAGTCAGAAGGCTACGTGATGCCACCTAGAGATA 
AATGTGTAGAGAAGGATGAGTTCTGGGAAAGGATCTCTAGACCTGCCAATATTTATAGAT 
CAGAAAATGATGAGGACTTTGGGAAGATCCAGCCAATGACTTGATAGGACAATAGGAAGA 
TTTCAGAGTCCTAGAAGCCAAGTAAAAAAAAAAAAANTTTNTNAAAANCNATANGGGGAA 
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AAAAAAAMTTGTTTTNAAMATCCNCCAANTTmNAMr^NTTTTNGGGGNTTTAAAA 
CCCC 

Sequence 3420 

CCCTTTAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCTGGGGGAGCCGGATATATAGAGTGTCACGTT 

TGGGAGCCGAAAGACTGGAGCCGTTTCCTTGTGGCTGGAGCGCTTCCCGTAGCCTCGGGG 

AAGGAGCAGGATTTAGAGGACCACTAGTTGGACCCCATCCTCGTGCTGGAGGMCAGGAA 

CCTCTTTCAGGAGCTATAAAAGAAAGGGAGGAATCATGTCCACAATTGCAGCTTTCTATG 

GCGGCAAGTCCATTCTCATCACGGGGGCCACAGGCTTTCTGGGCAAAGTGCTAATGGAGG 

AGCTGTTTCGCACCAGCCCAGACCT 

Sequence 3421 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACCTCCCGGGGTTCTACAGTTCCTCCTGCCCACTG 

GCCAGGGGGAATCTGGCGGGAGCCTCTCGGTGGATGCTGTCACATGACTGTGCCTTCTGA 

MGAACATCTGTGAAGAGCAGTTTCTGGTGTCCCTGAGTAACCCTTTTCTAACAATTCAG 

CCAGTGTATTTCCTCCAAGAGTAGAAAACACTGGCTTGGAAAATCTAGTGAATTTTCAGC 

TTCTTGTGAATGTGTATGAACAAACCAACCTACTCGGTCTGTGAAATTCTCGCTAATTCA 

NATGGGACA TGGGC MGGCTTCTMTACTTTCATCCCATGAACATAAATTTTGATATTTC 

AGCTGCAGATTTTTTCAAATATACAATGACCTGAGGCCAGGAAAGTTACCTTGTCAATTT 

ATTTTCTTATAATNTGCATGTCTTATAAAAGTAGACTACAGCAGGCGTGGGACCAAAAAC 

CNGAACAAAAGTCTAACTGGATTGAAANCTTATTCCTTAAAANAANACATTGGGTTCTTA 

NANACCTTACAGCTTTGCTTGNAGTTCTCATATTACCTTCCTTTTGTGGGAAAATNTACC 

ANAAAAAAAAAATGGAGGANGGTGAAAAGGNGAAGGTTNTTTGTGGGGAAAAATGGTTAG 

GNNCAATTTGGTTTACCTCTTCCCAATCCCNACCCTGCCCGGGGGG 

Sequence 3422 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTA C 1 1 1 1 1 1 I I 1 1 1 I 1 1 1 I II 1 1 1 I I G GAGACGGAN 

TCTCGCTCTGTCGCCCAGGCTGGAGTGCAGTGGCGCCATCTCGGCTCACTGCAAGCTCCA 

CCTCCCAGGTTCACGCCATT CTCCTGC CTCANCCTCCCNAGTAGCTGGGACTACACGCAC 

CCGCCACCACACCCGGTTMTTTTTTTGTATTTTTA^AAAAACCGGGTTTCACCGTGTT 

AACCANNATGGTCTCTATATCCTNACCCCATAATCTGCCCCCTTAACCTCCCAAAATGGT 

GGGATTACMGCCTNANCCACTTGCTCCCANCCMCACTNTTTTTATTATTAACAAATAT 

ACmC TACCTNANCCACATTCTrNCAMTNCTCAACAATTCCAACTTTTTAAAAAATTC 

A nn I NCCAAA AAA CTCCT TC7TT ATTTTATTCCAAAAACCTATTATTNC7TAAATCCC 

AATTTTAl 1 1 1 1 ACCATTTTAAAATAAAAAACCCAATTNNAAACCCAACAAACNTTTCCC 

AACTTNCAAAATTTCCCTTTAAAA 

Sequence 3423 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTAGTAGAAAGGAAAAAGGAGGCGGGCCCCCTTCATT 

CAGTAACCAGTGCTAGGGGGTAGTCCCCAAGAGGTGGGATAGCCTGCGCTGGATTGTAAC 

TAATGATCGNTTCAGGCCTAGAGTATTTTCTCTAGTTTCTGGAAAGTACCTGCCCGGGCG 

GCCGCTAAGGG 

Sequence 3424 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCCGAGGTACGCGGGGGTGCAGGTTCAGACAGGCCCTGAGCA 

CAGCCTGTCACCATCCTCCATCTTCCCTGCTGTCTTCTGTGTCCCCTGAGCTTCCGTGAG 

GGmGTCTTTCCTCTGTGGCTCTTTAAACCACTTCCTGTCCCTAGGAGAATCTCCCCCG 

TGGGTGGGGAAGCCCTAAATCAGGGCAGGACTTTGGGCTCTGATCAGCAGACTACACTTC 

TTAGCACCACCCAGCCTCCAGCAAGAACCTGAGGCAGGAGAATCGCTTGAACCTGGGAGG 

CGGAGGTTGCAAGTGAGCTGAGATCGTGCCACTGCACTCTAGCCTGGGCAACAGAGCAAC 

ACTTCATCTTAAAAAMTGAAAATAMTTTNAAAAATTTTGCTTGATTTTATTTTTTTAN 

Sequence 3425 

CCTTATCGTGGTCGCGGCCCGAGGTACTACTCTTTTCCACTGATCCATATGGAATCTGTC 
ACATTGAGACTTCTGGTCTTGATGGATAGAGCNTTTTAANNCANAGGCAGGTGGTTCGGG 
GATATGCAGAACAGGACTCTGAAGTTGATCCTGAGAAGTATTCCAGTAGGATANAATGTG 
AAAGCCCAAACAATGACCTCAGCANATTCCTAAGGCTTCCTAGAACATTCCAACAAAGAN 
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CGCGTGGGTCTCANTAAAGAAAATTTGTTGCTTATAGGNTGCACCA 
Sequence 3426 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACCATCTACTACAGTCTTTGTTTCTGTTGTAGGGT 
TCCTTCTCMGGACTTATCCTAGTTTAAAMTACGACTTTTTGCCCAAATTTCATTTGGG 
TCCTACTGCCCGGTTGGAGMCCCTTTGGCTTTCTTCGATCCTTCA 
Sequence 3427 

CCCTTAGCG TGGTC GCGGCCGAGGTACGCGGGGTATTATAATAAGATCGTAGAGCTATTT 

CTTGAGTCMTTTTGCTATGGMTATTTTTTACCATCTTTAMCATTTGANAAAATT^ 

CTATCAGCCCATANTAAATACATATGCCTGGTTMTATTTTTAAANCTTTATAAGGGTTT 

TTACACATANATGGAAATCMCMGNT^^^^TAC^^CGTTTTCNCAGGGNCNAAATTANAN 

ANATAANATCTTATTGCTCACATGGATTGNAGGGCTTTCTTAAANAAACAAATNTTAGCC 

T GNGNG TTGGGACCAhirCCTCTTTTAGNGGGATTGTTAAANTCTTTTCCCCTTNCAAGGA 

ATTTTTAAAAAATTCCMTTNANGTTNGCTGGMCCTTTTGGATTTGCCAATTGNAAAAA 

CCAMTTAAAAGGGTCAANGGTTTATTCCTTAAATGNNAAAAAAACTNTTTAAANAANAA 

GGGMTTGTNANTGTIvrrNTTTCMTTTNNGAMTTTTTTCCCCTTGGCCAAMTTTTTTT 
T AATTTT AAAA i I 1 1 1 FN 

Sequence 3428 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGAAGTGTGATGATAGCAGCACCTGGAAGCGGCTTT 

GGATGCCATGCTGAGTTCTTCAGACGGCAGGCGAAAGGTAGAGGGGAGCXJAGAGAAGATT 

TTTMCAAAAAAGTGACATGCTCATTTATGTTTTATTTCTAAAGACGAGAAGACCTGGTC 

CCTCTTGTTAGGTTTGCAGAGTATAAATGACAAGCTACAGGCTTTTAGAAGGATGCTAGG 

GCAGTGGTGCAGAGATCAGAGTGGAATTCGAGGGACTACAACAAGGAGGTAAGTTAGGAG 

GCTGCCAGCCATGAAGCCTTAAACTAGGAGGGTGTGGATGGAAACAGAACATGGTTAGGT 

GGGAGATACTGAGTTAGCTGAATCAATGCAACTCAGTGACCCA 

Sequence 3429 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCTGGGTGTGTATATATCCAAATATAAACAG 

TTMGAAGAAGTGGAAGAGGGATTTTACTCCCAAGTATTCCGACTTCAGGGCTTGGGCTC 

TTCTATACTAAACTTTCTGAAAGAAATGCTAAGTAAAATTACAAACTTCGAGAACATAAT 

TTAGAGAATATTAATGATATATATAATTGAGTAATAATGGTAATATAACTAATAAGAATC 

AGGAAGTAAAGAAAGAAGTGGCGGAAGAATTGGAAGAGGATCACTTCCCTAACCTTCATA 
ACAGTGATCA 

Sequence 3430 

CCCTTAGCGT GGTC GCGGCCGAGGTACTCATTTTATACAGGCAAAAATATTTTTGCAAAA 

ATGA AAAMTATTTTGAGGATTGTTATATTCCAGATATATTTTTATATTTTTAGCTACCA 

TTTTGATACTGAAATCTGGATAAAMATTAGGCTTCATGTTTTCCATTTAAGTCTCCATA 

CCTGTCCTCAA AAAT CACATTAATCCAGGTGTAATTGAATATGAATTTATAGAAGCACAT 

GGGAMTGAAATTTTATGTCTAATTAGATATTTTTCACAGT 

Sequence 3431 

CCCTTTCG AGCGGCC GCCCGGGCAGGTACTGAAATGTAAGCAAGGTGGGAAATTTAGATG 

TANGATTTA I I I 1 1 I I MGTGTTCTTGCMCTTTTCCTTTAGTTT7TAACTT7TGCTGGG 

AAAMTACATCTGAGAMNTACTGAGAGMTTCCTGTNATGAGTTTTCCTTATGTTTTAT 

TCCTCTATCTGN GGATAAC TGAGAATTAAAACTTGGAGTAAATATGAAATAGCTGGATAT 

ACMNGAC TTATC TTTTTTCACCAMTATGTMTTAGAMTTTTGGTTGTTATGCCNAAT 

TAGAMTTCTTTTACTTAAAATTTCCGGNTTMGTNAMNCCTTGTCMTTTTTTTCTGC 

CTTAAAAAATNNTACTTAGATTAANGTATACTTTCCT 

Sequence 3432 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACACATTAAAGAAAAATAGTGAGAACACTAAAGAA 

AATTCAAGTGTAGCACAACTAAAACTTCTGGAACTGGGGAAACAGCTATAAAAATAATAG 

CAAGCAAGATTTGGGAACCAAAACAAAAAAGAAACCAATAGTTGAAGGAAAGGCTAGTCA 

CCTrTATTAGTGGCTTGGAATAACAAGTAGAAGAAATAACTCAAAACAGACCACACTATA 

AGGAAATTGACATTGAGATTAAAAAAAAAAAGACTTAAAANGATTAGAGATGCGTANCTC 
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CCAAAAAAAAAAA 
Sequence 3433 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTCATACTCACTTTTGAGATGAAGGGAACAATAC 
AATCCTTGCTGGCAAACCCTCCCCTCACTGGGACAGAGCACCCTGTCATTCCTGACCTGG 
CTCCTTCATGCGCCCCTATTCCCATGTGTCACCATAACTGCAGTTCTCTTGTTACTCTAT 
TA CAAGT AGATATGCTGCCAACATAAATGGGATTTTGAGTCTGGTGGGAGAATGCAGGAG 

TCATTTTGAAAGACACACAAAATAGAACAGAAATGCTCACTTGGAAGGCTGATCTTCTGG 

GATAGTTACCTTTC 

Sequence 3434 

CCCTTANCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTGTTTCATGTTATGCTGACAGACCTATCCTTCA 

TTATTCTAGTCACTMTATAGTCCTTTTGTTGTAATCTAGTCATACATTCTAAGCTTGAT 

TrAGACACTTGCCAAMGMGTTCCAATCCAGTGGTTTCGAGATTCCAAAGGCACCTTTC 

TCTCATGACCCAAAGGAGTMTTTTGGCATCTTAAATGGATTAATTTGTCTTCCTGATGG 

GAGCACATCANAAGAATGGTGATGTGGATGTTAGATAGAGCTGAGGGGGCCATACTCGAA 

CTCCCAGAG GTATC TGCAGGGGCTGGGGCAGGGAAAGTCTTAACCCAGCTCTAAACACTT 

TCCANAGGTATTTT GTTGGGGG GTAGGGGGAAGATACTGCTCTAATTAGGAAATAAGATT 

TTGTCTTANATGAC 1 1 1 I 1 1 1 1 1 ATTCCTCTNGGACCAATTTTNAAACATAGCTGGAACT 

CCAACTGGGC 

Sequence 3435 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACGCCGGGGGGACTGGGGGTTCGTCTGCTGGGTTT 

GTGGAGCAGCTAGCTACTCGGCGGGATCTCCCGGCAGGATGGGTAAAAAGATAAAGAAGG 

AAGTAGAGCCTCCTCCTAAGGATGTGTTTGACCCATTAATGATTGAAAGCAAAAAAGCAG 

CAACTGTGGTGTTAATGCTTAATTCTCCAGAAGAGGAAATTTTGGCTAAAGCATGTGAAG 

CCATTTATAMTTTGCTTTAAAAGGTGAGGAAAATAAAACAACCCTCCTTGAACTTGGAG 
CTGTGGAAC 

Sequence 3436 

CCCTTCGAGCGGCCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGTAACACTAAAGGCATCATAGGTTTAA 

CTGAMTACGTTATATGAAGTTTTACAAAAAGGTCAACAGAAAGCTCATTTGTGAAAACA 

TACTCTCATGGGAGCTTCTTTMCATTAGTTCAGAGGTTAATATATTTCCTGGAGGTGTT 

TTCCTGGAATTGATTGCACTATTGCATGGTAATAACATTTAATTGTTAAGGAAACATTAT 

ATATAGGTTCAMTTATCCCTTMTGTTGATTTCTCCCCTTTTCCATGGATTTTGATACT 

MGAMCAAMTGCTTTGAGATTTTGGTAACTATTTTGATNTTGATAAAACATGGTTAAA 

AATAGAAGGACATGATATTTTTCT 

Sequence 3437 

CCCTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACACTATCCTGTGGTTTCTAAATTCTGCTTCTTT 

ATTAAGAAACGATTAACTGTAAGGTAGAGGAACTACCATGTTATACTTCTCTGCAAATCT 

CAGAAACAAGCACCCAAATGTAGATCACCCTGCTGAAGCTCAAATCACAGGACTCCTTGG 

GTATAGATGCCTTAGAATGCTACAGGGCCGCTACCGTCTTCTTCGACTACGTAATTCAAA 

AGACAGCTGTGGCTTGGTCTCATTCCTACAGAGGGGCTGAAGCATGAAACTCAAACCCTA 

GTGCTGCTTCTGGAGATACTGCAGGATGTGATGAAGGAGGTCACTTAAACATCAATGTCA 

CTCAAATATTTTAGAAATATTGCCCAGAAGACAGGCCTATCACTAATCAGGATTTCTGTG 
TCTCAATCAATAAA 

Sequence 3438 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACAGGAAAACACCAGCGAGATGCACAGGAGAGAAA 

TGACTTCATTACATACATACAGTGGATGTCACATGAGGCTATGGGTTACAGACAAGGCAC 

AACAATGCATTACATACAGTGGATGCCTACAGCATCAGGGCTAATTCTCTCCTCAAGAGT 

TCTTAGGAATTCCAGAGGAAAGGCAGGAAAATACACAGAGGATTAAAGAGTANCATACNG 

AGATT CTCT AATAACCATNCNGNTNAGNTATTANAGACACAGGGGCAACATGGCAAGACC 

CTGTCTTTTACAAAAAAAA 

Sequence 3439 

CCCTTTGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTGGATAGCATAGACATAGAGGACCACTCAAGA 
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GTTATCAGGAAGTCAGAGTCCCTACGCTTTGAAGACTCCAQGTATMCATACATGTGTTA 

CCTAGAAGCCTTCTCTCCTCCCACAGGAGTCCATTATCAAGGTCACCTTCACGGATGAGG 

CCCTTAATGCTAGGCAGTAACAGGCTTGGGGTAGGAAAATGGGACAGAAAAACACAGAAG 

TAGTGAGGTGTGGCTAGGCAGGAAGAGTGCTAGCGGATGGGGCCCCTGACACTAAGGAAG 

CGGTGGGAAAGGCGTGAGGCTTTGAAGACCCTCTCCAAGGGGCCCAAGGCTTCAGAAAAA 

AAAAAAA AAAAA GGCAGG GANG GGAGGTAAGGAGGCANAGAAGTAANAAAGATTANTATN 

TTTCAGGTTmCTAGCCATTTTAGT^^ 

GAATTCTGATTAGATTGGGGGTNGAATTCCTTTA 

Sequence 3440 

CCCTTAGCGTGTCGCGGCCGAGGTACTCCAAGGCCTAATGTAGTAAAAGCCTGTGGACTT 

GGTCTAAGAGAGACAGGGGACCCCTGAGAAGAAAACTTCTGTTCCTGTTCCTGGGCACAG 

AAGCAAGCTAGGGCCAATGCTGAAAAAGGTAGCTGCTGAGTAGCGCAGGGAGACAACTGA 

ACACACTAGATACCTGGGAATGTGCGAAACTTGGGAGGGGCACATGGTCAGGCCAGAAGA 

GGATTAGTAAGAAAACTCAAAGGGCCGACAAATAAATTAATGTTCTGCTTGTTTAG 

Sequence 3441 

C CCTTA GCGTGGTCGCGGCCGAGGTACAACGTGGGCAAGCATCTGTGCATATGAAATGCT 

GTTTTTCTAAAAGATTTCTCACATTGGCAMCTGAGAGATTTTCTTCTGGMCACAGGAA 

AGATTATATTAATGCTTATAGCCATACCATGTCTGAATATGGGAGGATGACAGACACAGA 

ACGAGACCAGATAGACCAGGATGCCCAGATATTCATGAGGACCTGTTCAGAAGCAATTCA 

GCAACTACGAACAGAAGCTCACAAGGAGATACATTCCCAGCAAGTGAAGGAGCACAGGAC 
C 

Sequence 3442 

CGCCCAGTGGTGGATGGGATATCTTGCAGAMTTCGCCCTTTCGAGCGGGCCGCCCGGGC 

AGGTACCTGTGGTTTGGGGAMGATTTTAAMTGAGTGGACAGTTATTTGGGAACAAAAG 

MGCTAATAAATCAATCCCCCTGGCAAAATTTAAAAGAAACATGCAGAATGAAAAAGTTT 

TGGAC ACATTA NAAAATACTTCTACANGTGGACCANAAAGGAANAANATCCAAGGAAACA 

AAAGCCi I I I l GGATATGTGCCAACCAAAAATTTTAGTAAGGGAAAGGTAAAAAAAAGGA 

ATTAAAAATTGGTGGAATGGMTTGGGTTCAMGGAAAAATTTATCGCAGGTTTATTT^ 

ACCAAAGGGGCGCACTTGGAGTTATTTTTTAAMCCGTCCCAA^^ 

AAAMTTGGGGGCCTTGGTTTACCCCGCTTGGAAGAAAATGGAATGNAAGGGGATTGAAG 

AAMTTGGATGGGGTTTGGAAMGGGGTTTACCATTTTTTMGGGGAAAAMTTGGAAAA 

GGAAAAACCTTTAGGAAAAAATTTTAATTATTAAAAAGGGACAAGGNNGGANTGGAAATT 

ACCMNCGGAAAGAATTTTTTTATTAAACCAAATTGTTGGTTAAAAAAA I I I I I I I I GGG 

CCC ANGG GGAAMAGGGGAMTANTTTGAAMGNTTTMGGMTACCMTTTACCTTTAC 

CCCTTTTGGAGGGGGGAMATAAMTTTGGTTNGGTTAATGGAAGAATGGTGGAATGGTT 

TTCTCCCTGCCCCCCTGGGGA 

Sequence 3443 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTCTAGAAATGTGAAGACATTCTATCAACCATGC 

TTGAGAGTGTTCGATGCTCCACACTTTGGCCMTCTGMGCATTTTCTGTATTCTTCACA 

ATTCCCCTGGGTMCCMTMGATGATTTTAAACTAAAAGATAGCTTGTTGTTAGGTCAT 

CACMCCATCCCACAAGTGTTTGCCTTGGTGTTTTCAAAGGATCTCTGAAGATGCTTTAT 

GMTCATTTCTTGTTGTTAGATGCCTAAGTGCAGTTGTCAAGGCTGTAGAACTGCCAAGG 

AGGAAGGGAAGGCAGTGCCAGCTGAAACAGCAGAGAGATTCAGGAGAGTGATGCAGAAAT 

ACTCGTGGAGACTCTCATTTCTGACCTGGATCTCAAATAATAAATGATGATTTATTCCTT 

TATCATTCAGACAGTCTTGTGTACCTACTGCAACCAGACCCCTGCTGGATCCTGAAGCT 
Sequence 3444 

CAATTCGCCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACCCATGAGAAACCNTCACAGNAATTCC 

CACGGTTATGAGGAAGGATGTNAGGACAGAATAGGGATTTTCCT 

Sequence 3445 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACCTGAGGAGMTTTCTTCAATGTTCCTGCTTTCT 
TAACTGTCTCAGGACAACTTCATCTAGMGTGATGTCAGGAGCTTTTACTCAAGTGTTTA 
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CCTTTGGTCCGACCTTCCGAGCTGAAAATTCTCAGAGCCGGAGGCACCTGGCAGAGTTTT 

ATATGATAGMGCAGAGATTTCTTTTGTTGACAGCCTTCAAGATCTTATGCAGGTTATAG 

AGGAACTGTTCAAGGCTACAACAATGATGGTTCTCTCAAAATGTCCTGAAGATGTTGAAC 

TC TGTCA CAAATTCATAGCACCTGGCCAAAAGGACAGATTAGAACATATGCTAAAAAACA 

ACTTTTTAATCATTTCTTATACTTGAAGCAGTGGAGATCTTAAAGCAAGCATCCCAGAAC 

TTCACCTTTACCCCANAGTGGGGTGCTGACCTACGGACTGAACATGAAAAGTACCTGC 
Sequence 3446 

CCCTTTAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTCTGTTGCCAGTTATTAAAAATAATTTTGGTGA 

TGTCAGTTCCTTTTACAACAAACCATACAAATTCTGCATTGCCTGTAGGATAAGGTTCAA 

ACTTCTTGGAAAGCCATACAAATCTCAACAATATAATTTTGGCACATATATCTCCTACAA 

TGTGTGTGTATATACGAGTTATGAAGAGTTATGGGCCAGGCACGGTGGCTCATACCTGTA 

ATCCCAGAACTTTGGGA 

Sequence 3447 

ccctttcgag cggccg cccgggtaggtacgcggggtctcctttgtaggtaacctgtcatt 

ggtctttggatttttttatagtctccctttgtatctggtgtmtttagtttcaatcntgg 

tngtggcctacghftgtagacttcttgcttgaamgttgttggatttcttgagtttgaatt 

ttggagtgt ttaat cagttctgaaaaattttcagtgttagatctttggatattgtttctc 

cattacttgattttctck;ttcttcttgagaaataatcaaactcaagngaggtcataggaa 

ccctcaggtttataattagtccctcaggaaaaaatta 

Sequence 3448 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACGTAGCTTTGTGCTTTGCCCATAGTAGTTATTCA 

ATAAATATATTGATGGACTATTAAAGGTGAATTTTCAAATGTATCAGAGAAAGAGCAGAG 

AGAACAAGGGAAGAATTTAACNAATCAGAGACTGTCAGGTATTTGACTTAAACTGGGTAT 

TAGTCAATCT<XAGATTATACTGATCTACTGNCTTAAAATTAATAAAATCTTTATTCTAT 

TGTGAAATT ACTG CTCACAGCACATAGCTAAGAGTTTGATGGGACCTTAGTAAGTGCTTC 

CTCCAAATATTTTACCTATAGCCACAATCACCCAGCAAAGCTCTCCAAAACTTTGAAGAG 

AGTAGTTGCTTTAATAGTAATTAAACTACTCAACAAAGGTAGCACAGAGCTGCAATTCTG 
TGCATGA 

Sequence 3449 

ACTTTTCCAGTGGACATTTTTCACTGGTTTAAAGGAAATGTGACATTCTCTGCTCAGATA 

CTCACATGCATATATAAAAAGAAGTTGTGTAACTTACATTATTTTATGACTTCAACAACC 

TTGAGCAAGTGTGAAAAGAGATTCTGTGGGTAGCCCCAAAATGGCTCTGTCCACCTTCCC 

AATTTCTGGTTAAGTAATCCCTACCACGAACTTCTAACATGTAACTGTTGCTCANTAAGA 

TCTGGAGGAGCTGG GGCA TTGMTGGMGCAGTMGTTCTCTGTGAGTAMTTCTTTTTT 

AGGCATCACATGTGATTTTCAAGTGGGATGAACATGCAAAATACACATGTCTTCCCCATG 

CATCCTGAGAAGCCATCCTACTATGGTTCTTCCAAACACAGTCAAATTTCTCATGCTTAC 

TCMTGATGTATTTGCACATTCAGCCCTTACCATTTTGGANGNCATTTCTCATCTATTTA 
AACC 

Sequence 3450 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACATCCATGTTGTCAGCGAGGAGAATCTGAAAT 

TGTCTGAGGATAGGAGAACACAAAGAAAATCTTTAAAAGAACATGAGGTCAAAAATCAGA 

GCTCGAAAATCTACTGCTTCATAGCTGTGTGACCACAGGCAMTTCTTTTGCCTCAGTTT 

TTTCATCCTMTAATGAAGAATATCTTATTTGCTTTGGAGGGCTATAAGACATGATGAGA 

TATAATAAACATAAGGCACTGAGATACATCATAGACACTTAATTGTTGTTAGCTATTATA 

TTACTTATCTTAGGGTTTTCCTTCATGGTATTTTGTTGGAAATGATAAAAAAATAAAACA 

MTATGTAAGGGCTTGTAAAACCCAAGATTCAGTATACCTACTGCTTCTAGCTTTAATTC 

TAGGCTCTGCCATAGTTAGGATGTTTACTCATCTGTAGTTCAAAA 

Sequence 3451 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTGTCACACTGATTTACGATCACTCTCCTAACCCG 

ACATTAGATATATTCAATAGATCTGGCAGTAAGTGTAGTGCATACTAACGGGTCTTGATT 

TTCMTAATTTTATGCATMGAAAGATTTTTATTGTGTTTTATTGCGTTGGCTGAATATA 



# 
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TCAGGATACCAACTGAMGCAGATCTTAMGTTMTAACTCCAGCTTTTTTTGGTTTAGT 

AT TCGA TAAACTTCTCTTAGGCCACTAGGGCTTAATGAACAAAATACCTCTTTGGCAAAG 

MTmGCAGGCACAAMTGTTACTATAAMTTMTTTTTGTTGAAGAAACTAAAAATGG 

AAAGGACTTAATTTGGATATTGCAGTTATTTTAAAAAA 

Sequence 3452 

CCCTTAGCGTGGTCNCGGCCGAGGTCAGGAGGGTGGGGTTGGGAGGAGGATAAGCATCCA 
TCCCACTCAAACAGAAAACTGCTACTTAATAGAGGAATGGTGGAATGGTTTCTGGGGAGG 
CAAGAACAAAGTCTGTTTTAGTAGCACCATCATACCAACCACTTTCTTGCATCTGCAGGC 
TCTTTGCAAGAGAAGATAGCAAGCACATGGTGCAGATAGTGGGACTGCAAGAGCTTNAGG 

TGGACAGTGTGGAGCTCCTCTTAGAGGTAATTMTTCTTCCTTCT7TATTACCCCACCAC 

AACAGTGTAAGTACTAAAGTGAA 

Sequence 3453 

CCCTTTCGAGCGGCCCGCCCGGGCAGGTACACAATTGATAGTCACATCATCTACTTCTTA 
AGATAGATTTCAT6AAAATCAACTTAGCACTGGATCTCATTCACATTTGAAAGCTAAAGA 
AACATGTTTATACACATGCTAAATTTCTGAGGAGGACCAATCCATATGAAAATAAGTTCA 
GTTCTAGGTGGAGCAGACTATATTTACCACGGCAGTCTTGGACAATAACTCAATGTGAGA 

tgmcttgctgtaacagaaacacamcttattttcmgtaaamtgctttttctgaagat 

aatacatttaaaaaagtgtgag gcaa agaaaacaaaagtctgatgaatctaagtaggact 

cacacacaggtmtgcttgttctttt<xatagacngcttttttctcx;aaccataactt 

Sequence 3454 

cccttagcgtggtcgcggccgaggtacttgggagactgaggcaggagaatggcgtgaacc 

caggaggcggagcttgcagtgagccaagatcgcgccactgcactcccgcctgggtgacag 

agcaagactctgtcttaaaaaaagaaaaaaaataaagtgaatatcagtattgctgaaaat 

tcctagaat attggataaaa ctttaaatgaaaacatgaataactgactttgggaactgta 

attgtagamttttgtttttccaaaaacaagaaagtaaccttggttcccaatacaaccag 

A 

Sequence 3455 

actcgaagtcgacaaggagaagaaagagatccagaagttgaactagaacaccaacaatgt 

ttagcagtattcagcagagtgaaatttactcgtgtgttactgacagtgcttatagccttt 

actaagaaagagaccagtgctgttgcagaagctcaaaaattgatggttcaagcagcagat 

cttctttctgccattcataattcattgcatcatggcatccaggcccagaatgatactaca 

aaaggagatcatccaattatgatgggttttgaaccccttgtgaaccagaggctacttcca 

cctaccttccctcgatatgcaaaaataattaaaagggaagaaatggtgaactattttgca 

agattmtagatagmtaaaaactgtctgtgaggttgtgmtttaacaaatttacattgt 
atcctgga i i i 1 1 1 

Sequence 3456 

ANCGGCCGCCCGGGCAGGTACNCGGGGGAGCCGGATATATAGAGTGTCACGTTTGGGAGC 

CGAAAGACTGGAGCCGTTTCCTTGTGGCTGGAGCGCTTCCCGTAGCCTCGGGGAAGGAGC 

ANGATTTAGAGGACCACTANTTGGACCCCATCCTCGTGCTGGAGGAACAGGAACCTCTTT 

CAGGAGCTATAAAAGAAAGGGAGGAATCATGTCCACAATTGCAGCTTTCTATGGCGGCAA 

GTCCATTCTCATCACNGGGGCCACAGGCTTT 

Sequence 3457 

GTGT GATGGATATCT GCANMTTCGCCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACCrTTTTTT 

■ i 1 1 1 i iAI 1 1 I 1 1 I INNGAGACGGAGTCTTGCTCTGTCACCCAGGCTGGAGTGCAGATG 

GNGCGATCTTGGCTCANNTGGAMCTTCCGGCTCTCGGGTTTTACGCCATTTCTTTNTGC 

TTCANACTTNCCCGAGTGGCNTGGGACTACAGGCNNCCCGCCTGGCTAATTTTTTGTATT 

TTTAGTANANACAGGGTTTTGCCATGTTAGCCAGGATGGTCTCGATTTATTGACCTCGTG 

ANCTGCTTTGCCTNGGCCTCCCAAAG 

Sequence 3458 

CCCTTAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTATTTGCAGACACTGTTTTGTTGGAAAGAAGAGT 
TGGMGGACTTTMTATGTTAATGCTTTTCTTMGGATTATGCTGACAATTTGTCATTTG 
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ACTGAAGCCTGTATAAGGAAAGAGACTATATGAGCAAGTTAAGTTGAAAAATGTTTAGTT 

TTAGAGTAGGTGGGGAGAGTATrrACTTTGAGCAGATAGAGAAATTGGGGTTTCTTGCGC 

TTTGGGGAATACTGGGATGAANAAAATATGTTATGGGCTGATAATAGGGATATTGCCATA 

CAGATAGTATTTCCAGAG ACATT TTAMGCAMCACATTTCTTCGTGTTTTGGCTCTTTC 

MGAGAGATATTCMGCATTTTTGTGTTTCTTTTTATTGAGTTGCCCTCTOTTGGTCAAT 

GTGGGATGACTGTANTTGGAATTGAAAGTGCAGAGGGATCTCCTTCCTTAA 
Sequence 3459 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGGGAGACAGTGTTTTCGCTTGGCTGAC 

ATTAATGACAACCCAATGCTATGTGCT CACT GAGTGTTTTCATTTCAGAAGAGCATCAAA 

ACCACTGAGTCCTTTCAAGTCGTCTTCTTTTACTGTGAAACCAGAAACCATGCCGACGAC 

TACTTTCAGTAATAACCTGTGTCCCAACTGCAGGCTGAAGTAAACTTCTTCTCATATAAT 

TTCTAATTTCTG TGTAG GGGTAGTTGTAGCAAACAACTTAGTTTCTTTCAGAGCGTGACT 

TCAGAAAGCGTATTTTCATGCANCAGTGATGGGTAATGAAATCAGAATTTCCACAAAGTC 

TGCCCTAATTGAACAGCATTATCAGGAAA 

Sequence 3460 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTCCAACCAACAAATGTAGACAGACCATAATCAG 
TCACATACATMTT GTGG GTTCTAAMTATCATTTTGTCTAAAAAAAACTCCAACGAAAC 
ATGTAMMTAAGATTTTGG ATAM TTMCTTTGACGACATTTGACTAACATTATCTCAA 
AMT MTTCT ACAGGAATCATTTTATGAAAAAAATATACAATCCATATTGGTTTAATTAT 

GAMTTTTGACTCAACXaAAACnTMGAAACGAGCCAACATTTTACTCATGGTCTCTAGAG 

GCATCTCCTTATTACTCACCTTGATCT 

Sequence 3461 

ATTCGCCCTTTCGAGCGGCCGNCCGGGCAGGTACCTAGCATAGTATCTGACCCACGACAG 

TCATTTTf^GN GMT ATCTATTMGNGMTNMTNMTTATTT^n^CATNCT^^^CCCCNATG 

AMNCATTGCTTTTATMNATTATTATTTCATATTTAI^TATCTTACTAATANNTATAACT 

AAACCTCCCTAATCCCAAACCCTCTATCTACTTNCACACCACTNCTAAAATTATAATTCC 

TAAATNCTTTTNTT 

Sequence 3462 

CC CTTTCG AGCGGCCGCCCGGGCAGGTACAACGTGGGCAAGCATCTGTGCATATGAAATG 

CTGTTTTTCTAAMGATTTCTCACATTGGCAAACTGAGAGATNTTCTTCTGGAACACAGG 

AAAGATTATATTAATGCTTATAGCCATACCATGCCTGAATATGGGAGGATGACAGACACA 

GAACGAGACCAGATAGACCAGGATGCCCAGATATTCATGAGGACCTGTTCAGAAGCAATT 

CAGCAAC TACG AACAGAAGCTCACAAGGAGATACATTCCCAGCAAGTGAAGGAGCACAGG 

ACCGCTGTTTTGGATTTTCATT 

Sequence 3463 

ATTCGCCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTTGTGTTGTTTGAATGGTATTTTGAAAG 

CA ATTGC ATAGTTACTATTGATTCCTCAAAATGCATAATGGGGATGCTTCTGACCAACTT 

GCCTTTTAACAAGTTANAAAGTAAGTATNCACNACAAGNCTCTTACTTCACCAAAACTAA 

TAAATTANATTNCAATANTANGAAACACATATAAATAATGMCGAANCTANAATTATNAC 

CGCTTTCTAAAAAAATATTAAAATTNAAANAAAATATNNAAAAAAAATTNNANNNGAATA 

AANACTAATACAATANAAAATATTAATTTTATAAAAAATATGAATAAAATCTAATATTCC 

ATAAAATNAATCTTAAMCTACTMTACTACATTTTTTCMCTTACATTTTTTAAATATT 

TTMTTAGTAAMTCACTCTTATAAAMCTTTTAAAAATTTTCACCTCTCAATCACATAT 

TTTATATTTNTATACCTACATATACTAhfrTTTTTMNCCCAAMTATTAN^ 

TATGNACCCTACTTTTTTAAAAACCATAMCCTMCATTTTAAAAATTAATCCAATTAAA 

T TNCN TANTNATI I I I 1 1 I NTTTAAMCCATTTTTCCNAATAGATANATTACCTTTNAAA 

ATmAAAAAATNNCGCTTAANCCATAANAACCTTACNCCCTNTAAATCCTTACCCTTTA 

AAAAACCCCAAATTA 

Sequence 3464 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACAGGAAATGGAGAAGATGACTGATGAATATAA 
TAGAATGAAAGCTATTGTGCATCAGACAGATAATGTAATAGATCAGTTAAAAAAAGAAAA 
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CGATCATTATCAACTTCAAGTGCAGGAGCTTACAGATCTTCTGAAATCAAAAAATGAAGA 

AGATGATCCAATTATGGTAGCTGTCAATGCAAAAGTAGAAGAATGGAAGCTAATTTTGTC 

TTCTAAAGATGATGAAATTATTGAGTATCAGCAAATGTTACATAACCTAAGGGAGAAACT 

TAAGAATGCTCAGCTTGATGCTGATAAAAGTAATGTTATGGCTCTACAGCAGGGTATACA 

GGAACCGAGACAGTCAAATTAAGATGCTCACCGAACAAGTA 

Sequence 3465 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTTGAGTAACTCTTAGAATTTCATAGCATAGC 

TTGGMTTMGACCTCAGTGCAGATCMCTGGATTTTTATTTACATTAATATCCTGTGGC 

ATCAGTMTATCTAG CTGA TTCATTTTAGTAGCTTTCTATTTCTTCTTAANTCTCCTTAG 

TTGTGCTTTNAGCAGTTTTCTCCAMTTTTAMGTTTCTTGCATAATAAAGTAAAAATTC 

CAAAATAATTAGGGATAAGT GTCCT AATAATAATTAGGGTAAGTATCCTAATAAAACATT 

ATCCCTTCCAATTACACTATCTTTTTGTGTAAGGGAATAACTGNGTTGATTTTGGATAAT 

CAAACAGACATAAACTACATTGGGNTAAAAATAC7TTTGAANAGCTGGGTGGTGGGGGGC 

CCACTTCAAGCCTNGTGATTTCCAGCACTTTTGGGGAG 

Sequence 3466 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCTGGGGACAGTGGGAGAGCTCAGCCTCACT 

GATAGCCGGGGATCTCTCCTGTTCGAGGGCTGAGATCTCXJGGTCCCACAACCGCCCACAA 

CCAGGGGCACTTCTGGAAGTCCCCTTTCTAGGGACATTTTTCTTCTAAGCTCTGTAACGC 

GGGCCGAGGCAGACCGAGGCTTCT7TCCCGGATCCAATCCCCTGCCCCCATGCCTAAGAA 

AGAAAAAATGACCAAGACGCCCCTGCCCGATGAGAAGCAGCTGCTTCTGTTTCAGCAGAA 

GTTGCTGGCAGAGGGGGAGATGGCCAAAAAGAAGGAGA 

Sequence 3467 

C CCTTA GCGTGGTCGCGGCCGAGGTACAACGTGGGCAAGCATCTGTGCATATGAAATGCT 

GTTmCTAAAAGATTTCTCACATTGGCAAACTGAGAGATTTTCTTCTGGAACACAGGAA 

AGATTATATTAATGCTTATAGCCATACCATGTCTGAATATGGGAGGATGACAGACACAGA 

ACGAGACCAGATAGACCAGGATGCCCAGATATTCATGAGGACCTGTTCAGAAACAATTCA 

GCAACTACGAACAGAAGCTCACAAGGAGATACATTCCCAGCAAGTGAAGG 

Sequence 3468 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGGGAAGCAGCAGCTCTAGCCCTGGCAAACCT 

AACCACTTGCAACCCTGCTAATGCAAACGCTGCTGCTGAAGCTGATGGTATTGATCCATT 

AATAAACCTCCTGTCTAGTAAACGAGATGGAGCCATTGCCAACGCTGCTACAGTATTAAC 

AAACATGGCCATGCAGGAGCCCCTGCGCCTGAACATACAGAATCACGACATCATGCATGC 

CATCATCAGCCCACTGCGTTCTGCAAACACAGTCGTGCAGAGCAAAGCTGCTCTCGCTGT 

CACCGCAACTGCATGTGACGTTGAAGCCCGGACTGAGTTAAGAAATTCTGGTGGATTGGA 

GCCCCTGGTAGAGCTGCTACGCTCCAAGAATGATGAAGTGAGGAAGCACGCCAGTTGGGC 

AGTGATGGTCTGTGCTGGTGACGAGCTGACGGCCAATGAATTATGCAGGCTCGGGGCTTT 

AGATATCCTTGAAGAAGTTAACGTATCAGGAACTCGGAA 

Sequence 3469 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTGAATTAAAAAGTTGGTGCAAATCAAGACAAAGC 

AGTTT GATTG TTAACACATGGCCCAGTTrCCGAAGGCAAACTCAGCTCATCAGCCTACTG 

TGGGATTTTCCCCTAGGCTGAAAAGCCAGGTTTGATTCTAATAAACGTATACATTGCAGT 

GTAATTAGGCAAGGGAACAGGGTTCTTGGAGCCACAAAGCCCCATGGTCAGTATTTGGGT 

GACATCTAC TTNCT GACTGTAMCAGATTTAAATATACCATCTGTTTTGCAGATATTTCT 

CAGM CCTGTTTTTAATCAG7TTTTCTCTCTMTTTTCGGATACTGACMTCTTGNTTTC 

TTmCTTTATGNGG mAM AMTGACATAAACCCAGTATTGCTmATTTTTTTCATG 

TGCTTGGCT TGATTATT TTAAGCTAATTTATATACCTTCATTCGTTCCCGNACAGCCAAA 

AAGNGAAAC I I I 1 1 1 I TTCCCGG 

Sequence 3470 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTGTTTCATGTTATGCTGACAGACCTATCCTTCA 

TTATTCTAGTCACTAATATAGTCCTTTTGTTGTAATCTAGTCATACATTCTAAGCTTGAT 

TTAGACACTTGCCAAAAGMGTTCCAATCCAGTGGTTTCGAGATTCCAAAGGCACCTTTC 
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TCTCATGACCCAMGGAGTMTTTTGGCATCTTAAATGGATTAATTTGTCTTCCTGATGG 

GAGCACATCAGAAGAATGGTGATGTGGATGTTAGATAGAGCTGNAGGGGGCCATACTCGA 

ACTCCCAAAG GTATCT GCAGGGGCTGGGGCAGGGGAAAGTCTTAACCCACTCTAAACACT 

TTCCAGAGGTATTTTGTGGGGGGTAGGGG 

Sequence 3471 

CCCTTTAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTTTGTTTTGTTTTCTGCCTATAATGTAAAAAAT 

GCTTTCTAAAGACAAACTTAAATCTGCTGAATTGATGCTGCAAGAGCAGTGAGCCTTGGG 

TGGAGGAGGATGCAGGTATAGGAGGTAGAAAGGGCAACGGCCCTGTGATCAGTGAAAGGA 

TGCCCTGTGAATTCAATCCTTGAAAATGACCTTTGATTCCCCCCCAAAAGCACTCAAGGA 

TGTCCTGAGGTTGTTACTAGTTGCTCATACCACCTGGGGGCACATAGCCGGAGCCTCAGA 
GCT 

Sequence 3472 

CC CTTTCG AGCGGCCGTCCGGGCAGGTACAACGTGGGCAAGCATCTGTGCATATGAAATG 

CTGTTTTTCTAAMGATTTCTCACATTGGCAAACTGAGAGATTTTCTTCTGGAACACAGG 

AAAGATTATATTAATGCTTATAGCCATACCATGTCTGAATATGGGAGGATGACAGACACA 

GAACGAGACCAGATAGACCAGGATGCCCAGATATTCATGAGGACCTGTTCAGAAGCAATT 

CAGCAAC TACG AACAGAAGCTCACAAGGAGATACATTCCCAGCAAGTGAAGGAGCACAGG 

ACCGCTGTTTTGGATTTCATTGAAGATTACTTGAAAAGAGTATGTAAACTTTACTCAGAA 

CAGAGAGCCATCCGAGTTAAAAAGAGTGGTGGATAAGAAAAGATTAT 

Sequence 3473 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGTGGTCAGATGGGATGTATAATTCAGC 

TTGCTGTGGGAGATGATGGAAACTTTTTCACTCTGAGGCAGTAGGGAAGATCACTGTGGC 

TGCAGGACCTTG TAGGAGAG GGAAAGAAGATAGTGTGGGTAATGCCAAAAGAAAAACCAN 

A CCTTTC A AGAGA I 1 1 1 II I ICCACTGAATTGCTTTTTATTATTTTATCATAAGATTTGG 

Gi i m i iCCI I I 1 1 1 1 ICCACCCAAGCTAGAAGTGGATGCGTGCAAGAGGTGTGAAGANA 

AGAGTCMGCANMTTCTGTAMGTGGGCTGTTGACTTGGTTTTATCCTTTTTGGGGCAN 

AGG7TTGMCTCATCAGCCACAGTCAGGATTTTAACTTGTTTAGGCATCNGAATNACANN 

TNTTATCAGGAGGTTCCTCCCCCCTTC 

Sequence 3474 

C CCTTA GCGTGGTCGCGGCCGAGGTACAACGTGGGCAAGCATCTGTGCATATGAAATGCT 

GTTTTTCTAAAAGATTTCTCACATTGGCAMCTGAGAGATTTTCTTCTGGAACACAGGAA 

AGATTATATTAATGCTTATAGCCATACCATGTCTGAATATGGGAGGATGACAGACACAGA 

ACGAGACCAGATAGACCAGGATGCCCAGATATTCATGAGGACCTGTTCAGAAGCAATTCA 

GTAAC TACG AACAGAAGCTCACAAGGAGATACATTCCCAGCAAGTGAAGGAGCACAGGAC 

CGCTGTTTTGGATTTCATTGAAGATTACTTGAAAAGAGTATGTAAACTTTACTCAGAACA 

GAGAGCCATCCGAGTTAAAAGAGTGGTGGATAAGAAAAAGATTATCTTAAGCTGGAACCA 

GAACCAA 

Sequence 3475 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTCCTACACACATAAATCCAGGAAATGACTAG 

ATGAGCCTGAGTGGCTTTATCATTATTGTGCAAATACAGTTTCTATACCAACAAACCCAA 

ATTAAATTATTATAGGACTAATGGCTGTAAGGTGGGTGAGGGAGGAAAAAATTCAGAAGC 

TGTTGCACGAATCACCTATACAATGAATTTCATCCGCGTACCTACTATTGAGCACTGAGG 

ATAACAGCAGTTAAAAAAAAAATCCAAAAACATCTTCCTCCATGGAGATGTCATTGTAAT 

GCATGANCAAAGTAGAGAAAATAAGTAAAATATTTGGTATATCAGATGATAAAATGCACC 

ATGGAGAAAATCAGAACATGGAGGAATTGAAAAGGCCAGGGATGGA 

Sequence 3476 

CCCTTrCGCGCGGCCGCCCGGGCAGGTACAGATTATCTGGCAGGCTTTAAAAAATTTAAG 
TGATTCTTACCAAAAAGCAAATACTATACTAAGTCATATGTTATATTAATTTCAAAGTAT 
AGATTTAAAAATAACTATAAACATTATATCTCAACATATTAAATGCATATCCTCCTTGTC 
CCAACAATTCT ACCTCT AGCAATATCTCCCACAGAAATAAGTCAAAGGATGCAACTCAAT 
ATGAACAAAGTTGTTCACTGCACCATTATTTAAGAGTGAAAGGCCAGAAATAATTTAACT 
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CTCCATCAGGAGAAAGGTTAAATAAATAA 
Sequence 3477 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACGCGGGGGTGCATATGAAATGCTGTTTTTCTAAA 

AGATTTCTCACATTGGCAAACTGAGAGATTTTCTTCTGGGAACACAGGAAAGATTATATT 

AATGCTTATAGCCATACCATGTCTGAATATGGGAGGATGACAGACACAGAANGAGACCAG 

ATAGACCAGGATGCCCAGATATTCATTGAGGACCTGTTCAGAAGCAATTCAGCAACTACG 

AACAGAAGCTCACAAGGAGATACATTCCCAGCAAGTGAAGGAGCACAGGACCGCTGTTTT 

GGATTTCATT 

Sequence 3478 

CCCTTTCGAGCGGCCCGCCCGGGCAGGTACCATCTGGTTTAGCATTTTAGCACTCTCAAA 

AGTGTCCTGGTTTAGACAATAAACTCTATAGTCCCCCAATTATGAGGCAGGTGCCTGGCT 

GCAGAGGCTGAGGAGCACTGGGGTGGTCCTAAGCTAAGTGTGGGTCTGTTTGAGAAATTG 

GTGATGCTGGTGACCCAGAGATGTCTGCTTGTTTTGCGTGCAGAGAAGGGCATAGAGGAG 

AAACTTAGACACCCGAGGGCCAAGGGCAGAATCAAGTGGAGGAGAGTAAGGAGGGTCTCC 

AAGACTACACCTAAACTCTAGAAGAAGANGGCTCCTCTTCTCATTTCTTGCTAAGAAACA 

CACCCATTCTMGGCAGTGAGGATGGMGAAMCAGCmCNTTTGGTTCTTTTGAGGCT 

TGGANNTGTATTATTAAGACACAANGGAATNAANGGCNATGAAACCAAAACTTAAAAAAA 

TGNCTTGCAATTCTAAACCTNNAGNGNANGGNGNAAACNACNTAAACCTGGGT 

Sequence 3479 

CCCTTCGAGCGG CCGC CCGGGCAGGTACTTTGCATAATATTCTGTCAATTTAAAAAGAAA 

TGCAAACCACAAGTTTTGCAGGTCCTGGGAGGGCATTGCCCTCAGGATGCTCACTCCTGT 

CCCAGTCCAAACTAACTCCAATTCAAGGAAGGAAAAAATTCATACTGGTTTCATAGAAGT 

CGGGAATCGATAGTTCTTGACAATCACTTCTTCXJCTATAAACCTrAAGCCCAGGAGGTCC 

TCAAGAGAAGACTCAGTGCTCACAGAAGGAGGGGCAATTTGAGGGCAGACATATTGTCTT 

TCCATGCACAACCTCTGANGTATCCTAGCAACTCCTGAGAGCAAACCCTTTATGATCTGA 

GTTCAGGGCCATCCAGTTCTGTCTCCTTAACGCTGTCAGTCAGAGCTACCCAGGAAACAT 

CATTACTCAGAATTTCACCTTGCA 

Sequence 3480 

CCCTTAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTGAGATCCAATGAGACATAAAACAGCTAACATCT 

TGATTTCTCTATATCAAGTGTGTTTTAAATACAGTCATTTGAATGCAAAAACAAAAACAG 

ACACATACACCTTCATGCCTGAATATTAAGAGACAAAACTCACACTAGAGAAATTTATTT 

TATGGTCCATTTGCTGCTTCACTTCTATTTTACAGAACAAAGGCTCTTTAGGAAGATGCT 

TAGMGTTTCTTTAATATTAGGTTTCTTGMGGGGGGATTACCAMTTGCTTTTCTAGTT 

TATGAATGACTATGTAACTTGCCAGATAGGCACATTTATGCAGGTATCTTGTCACAGGAC 

TGTAAGNTTACCTTAAATCCCACACATTCAGGCGG 

Sequence 3481 

TCTGCAGAATTCGCCCTTGGCCGCCCGGGCAGGTACATCATAAAGGAAACTTAGACAAAT 

GCCAAGCTTAAATATTTTCCT7TTGCAAACAATGCTGGCTCCAGAAACACATTACAAACA 

GCTGGGATTGTGAATTTTCTCTCCTTTAGAAACAAGAATGTTCTCATGTCAAAGGTAACC 

CATTGTAAAAAAAAAAAAAT 

Sequence 3482 

CCCTTAGCGTGGCGCGGCCGAGGTACCCCATTGCTGTAGAAGTTGAGTTCGAAGACTGAT 

GGGACAGTTGTGCTGGGGGTGATAAAAAACTCATCATTCCTGCTAGTGTGGGTGATTGTG 

ACACAATTTCCCAGCAGCTGTATGGCATGCATTACTACATCTTNTGAATTTCCTGAGAAC 

CCCAGGTCAAAATTACNAGCCAGGACTTCTCTTTCATCACAAAGAAGTCTTCGACCAATG 

TGGA 

Sequence 3483 

CCCTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGAAACTCCATGTGCAAGGCAGGGATTGT 
CACCAAGACCCAACTCCATCTACAGACACCCACGTAAGATACAAAGACAGGTTGGGTGTC 
TAAAGGATAGAAAAAGATCCACAGTGGTCCAGGAGTGGTCCCAGCATTGTGGTAGGCACA 
AGAGTGAGGATCACTTGAGTCTTAGA 
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Sequence 3484 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACATGACACAAGCA6GGGCTTCAAACGTGCTTA 

TGCTGTTGAGTGTGGCCTTTCGTGCCACTGCCATTGCCTTGCTGGCGGTCCCAGGAGAAG 

GGTAAGAGACACATGGAACTGACTGAAGATCAGCAGACCTGCCTAGCCTGCATCAACCAA 

CCACCAAAATGTATGCTTATTGTTGAACATTATTGAGATTTTGTGGTTGTATACAGTAAG 

CGCATAGCTTCCATGAAAACAGTAACCGGGAGCTACAAGAACAGAGTGAGGAGAGATGCT 

AACAGAGCTAACTAAAACATGAATAAAATGTAAGGAAACCAAAATGAAGTAGAGAAATTT 

AAGTCTTTAAAGCTTCAGAGAGAAGATCTGAATCACTGATGTGGAGGGAAAAACTTTTCT 

TGATGAAGAGGA 

Sequence 3485 

CCCTTAGCGTGG TCGC GGCC GAGGT ACTGACAGGTTTTCTACTGAATGCAAAGTATTCTT 

TTATGGT CTTCT GTTTTCATTTATTTTCCTCCTCCGATCCCCCATAATTCTTATAAATTA 

NGGGCTCTTTTGCGGGGTTT CAACA ATTCATTACTTACCCCAGTCATGTGCTGGGAAATT 

TTATTAT TGCTT ACTAAGGCAATTTTACCAGGGATTTAAATCCAGACTCTTGCTTTCTTG 

AGTCAACTTTTGTTCTCACTGAATGATTCTACAATGTTATCTTGTGAAAGCCCCTCTCAC 

AACGATCTGGAAAGTCATATCCTTTCTAAAATATGTAACACCTTATGGATTCATAATAGG 
Sequence 3486 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGTATATTATGAATGTATATTGCTGTGCTTCT 

CCTTCCTGCCTGACTCCGGAAGACTCCTGTCTCAGTCTCTCTCAACATGTCTGAAGGACT 

TAGGGGCAAGTGT CAGTG GTGAAGGCCCTAGTCTGAGTTTAATGTCTGGGGCCAGCTTGA 

MCAGCAGCTAGTATTTTGAGCTCTAAGCTAACACTCTGGACTTTCAGTCATGTTTTCTT 

TCCCCAGTGAAATAGAAAAGTTTGATTTCAAAGAGGAAAAGTGTGCAATACCTGCAACAT 

ACATAAAACCTATTTAATTTTA 

Sequence 3487 

GGTGGAGAAGGCACTGGTATTGACCAGGAAAGTTGTATGTAATAGAAATTGTAGAGCACA 

GTAGGAGAAGAAAAGTGAAATGAAGTAGACATGGGAGGCAGAAAGACAAAGAGAGAGGAG 

AGMCAACCTATGTTGTAATTGAAGCTTAAGAAAATACCATCCTTGGACACTTTCTTGTT 

TCTGATTTTATCTAAGTATCTT CTGGT TGATTCTTAAACTGCATGTATTTATGGCACATG 

TAmGCCAGTTTMTGGACACTTTTCCATCTAGGACTGTTTATATTCTGGCACCCATAC 

GTACCTGCCCGGGCGGCCGCTC 

Sequence 3488 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGCAGAGAGAGAGAGATCACAGCCTGGGAAACACTGTGT 

GTGTAGAGGTGGAAAAACACATGGGAGTGTTCTCATGGCTTGTGCATAAAACTCCCACGA 

GGTAGGATATANTTGGGGAAGGAAGATTTGGTATNTNGGGAGTCAAGATTGGCCCAGTCA 

CNCAGATTGCCTTTTGGTGGGTCAAAGCTGANGGGACTTTTGGGTTTTGGTGCTAGAACT 
TTTGA 

Sequence 3489 

CC CTTTCG AGCGGCCGCCCGGGCAGGTACAACGTGGGCAAGCATCTGTGCATATGAAATG 

CTGTTTTTCTAAAAGATTTCTCACATTGGCAAACTGAGAGATTTTCTTCTGGAACACAGG 

AAAGATTATATTAATGCTTATAGCCATACCATGTCTGAATATGGGAGGATGACAGACACA 

GAACGAGACCAGATAGACCAGGATGCCCAGATATTCATGAGGACCTGTTCAGAAGCAATT 

CAGCAACT ACGA ACAGAAGCTCACAAGGAGATACATTCCCAGCAAGTGAAGGAGCACAGG 

ACCCGCTGTTTTGGATTTCATTGAAGATTAC 

Sequence 3490 

CTNTNATNGGNTATCTGCAGCAATTCGCCCTTANCGGCCNNCCGGGCAGGTACCCCGGGT 

G MTTTGA AAGGTATGCTCCAAATGCTCACCCATCCAGTANGGTTTATAATTCTAGATTT 

TMTTTTTATTCTATAATATTAATCTGGGAAGTCAATATTTAAGTATTGAAATAGAACCT 

TTAGTTTATCATAG7TCTTTCCAGTCTCAAAAGCTTCCCCCGCCACTATTAAATAATTCA 

AAAGGAGGCCCGGCCGTGGTGGCTCATGCCTGTAAGTCCCAGCACTTTTGGGANGGCCGA 

ANCGGTGGATCACAAGGTCANGGAGATCAAAGACCATCCTCACTAACACAGGTGAAACCG 

CTCTAAGTAAAAATCCAAAAAT 



WO 01/070979 



PCT/US01/09126 



TABLE 1A 
102/599 

Sequence 3491 

CCCTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACCCCTGTTTAACAAGGGGTAGGGGCCTTCTGAG 

ACTGTTTCCTCTACAGAGTAAGGGTTCGTTCAGCCTTTTCCGTGGCCTGCCAAGAACTCA 

ACTCCATGTTCCCTCACTTCCTGTAATTGACCTTGTCCAGGACTTTCTGACCTTGGAGAA 

TTCACCTTTGCTCTTTCTGCTGCTTCGTGCATTCTTCCACCAAATGTCTAACTGACTGGC 

TCCTCTCCAAACTCAAGGCTTTGCCAAATGCCACCAGCTCAGGGAGGCCTTTCCTGGCCA 

TGACACTTGAAGTTGC AACAC TCCCCCGCAGTCTCCCGTGCCCCAGATGTAAGTTCCATG 

AGGGCAAGCCCTGTGCTTTTACCACCATATCCCCAGCATCTTGAGCTGTGCCTGGCCCAA 

GAAATATTTTGTTGAATGAATGAATT 

Sequence 3492 

C CCTTA GCGTGGTCGCGGCCGAGGTACAACGTGGGCAAGCATCTGTGCATATGAAATGCT 

GTTmCTAAAAGAmCTCACATTGGCAAACTGAGAGATTTTCTTCTGGAACACAGGAA 

AGATTATATTAATGCTTATAGCCATACCATGTCTGAATATGGGAGGATGACAGACACAGA 

ACGAGACCAGATAGACCAGGATGCCCAGATATTCATGAGGACCTGTTCAGAAGCAATTCA 

GCAACTACGAACAGAAGCTCACAAGGAGATACATTCCCAGCAAGTGAAGGAGCACAGGAC 
C 

Sequence 3493 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTGAGGACTTGTAGCTAGTAAGGAGGAAAATGGA 

AAGATGAAGATTGCTTTGAACAATGAAAAGAGACAGGGTCTGATTTATAATCAGCTCTCA 

TTGCTATGTTAATAATAGGTGGAATAGGGACAAGGGGAGAATTAGAGACACCATTTTTGT 

CTGATTGTGTGATTGATGTGATTGTGTGATTGATGTGATTGAGATACTCCAACTGACAGA 

TGATGGTGGACTGGAGGGGTGGTAAAAATGGAAGTGGTGAGAATGAGCACATTTGAGATA 

TATTTTGAAAGTAGAGGCAACAGA 

Sequence 3494 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACGCGGGAGATTAATAGGATAGATGAACCTTGACT 

ATTCTGCTCCTTTAGTTTGATTAGTCTTCTACCAGCAGAAACACTGGAGCACTCCTCCTA 

TATGTAAMTAGAGCATTTGGAGAGAATAACTTTTGGAAATTGCTGTTAGTAATCTCAAA 

ACAGAGCAGTCC AAAC TTAGTGTTCTGGATTAATTTTCCAAAACTGAGTTGAGAACGGGA 

TATGCATTCATTCTTTTAGCAA 1 1 II I I 1 1 1 1 CCCGAGACAGTCTTGCTCTGTTGCCCAG 

GCTGGAGTGCAGTGGCATGATCGGCTCACTGCAACCTCCTCCTCCTGGATTCAAGCGATT 

CTTGTGCCTC AGCCT NTTGAGTAGAGACTACAGGTGTGTGCCCACCATGCCCAGCTAATT 

TTTCCTGGGTATTTTNATTANAGACAGGGTTTTNGNCATTGTTGACCAGGCCGGTCTTCG 

AGCCTCCTGGTCTCAAGTGATCACNNTGCCCGGGGCGGGGCCGTTTCGAAAAGG 
Sequence 3495 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACATGCCTGACCTTGGCCTACAAGAGGCCCAGA 

TATGAGTCTTCCTAGACTGGCATCCAATTCAAAGCAAGTCAGGGCACTTTTCAGAAGTAG 

AAATCAGCACTGGGCTGCTCCAAAGCAACAGACACCCACAGCAAGTTAAAGGTCATGAGT 

CAAAGACCATNACTCGTGCACCTGTAATAACCCGAAGTTAGAATTAGGAGGCACTGCAGA 

GGAACCATGGGGTTGTTGCATAAAGGAGGGAAGTTGAGATGGGCTTATAGGACTTGGGGT 

TTTGCTTTGGGTGATTCNTAAAAGAGGGATTTGAGGGAAAGAAGAGGGGTCANTNCTGGG 

AATTGGGAT ATTGGNC CTGGGGAAAGTGGGGGTGCCAATTTAAATGACCTAAGGTTAACC 

CTTT AAATN A I I 1 1 1 1 1 ATCTTAAGGGAGGGCAAAAAGAAGAATTTGAAAAGNTCCACCT 

TGGNTTTTAAGAMGNCAGGTTNGTCCACCTTCNATTGTTTAAGGCCANGGGAA 

Sequence 3496 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACAAAGGTTAGCTATCTTTATAGAACTAAGAAC 

TGTGAAT TTCA GT GACTC AGCAATCAATAAAAAGTCAATAACACACACATCTTGTAGATG 

ATGGTCATTTTAMTTTTCTCAATGAATAGTAAAGAGAGATTAACTTAGTTATATTTAAA 

GCAAATAGAATCAATTAAGTATAAAGAATGAATATTATAAATTGATATATAGAACGACTA 

TTAGAAAATAAAAATGTTGGGCTGGGTGAGGTGGCTCTTGCTTATAATCCCAGCACTTTG 

GGAGGCTGAGGTGGGCAGTTCACTTGC 

Sequence 3497 
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CCCTTTCGAGCGG CCCG CCCGGGCAGGTACAATGCCAGAAGT AI 1 1 1 1 1 1 1 CTTTCAGCT 

GTGMCCAGCCTGTTTTGTTTGACAAGCCTTTCCAGATTCATGCAGCTCAATCACGTGCT 

TGTTGCCAGTTTGAGAGTGMCCTATTATTTCAMCTTGTTGCCGTGACCMTTTTTACA 

AAACTGAAAGTAGCACTGTGAGGTGGATTGGACCTAGTGATGAGGTGTCTACACTTGCAT 

CCTTTTCTTCCAAGAGAATATTCTGACACTCCAACTCTAGAAGTCATGTCATTAGTAAAA 

TGAAAATAATAATTGCTTAATCACTGTTTAGAATTAGTTCATACTTCTTCAGAGCTTGAA 

GCCTTCACGACTCAACATCAGATCCATGGATAGTATTACTATACCTTTACCCAAAGACTG 

GGATTTATTTTGTAAAAATATCAANAATGGGTCTNGGTCCCTTTAAAGCAACTGACAAGG 

TATTTAACAACATTTTAAAACAATG 

Sequence 3498 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGCAGTTGAATTTGAGGCACTTGAGGTG 
TCCAAGAGACAACTGAATGATCTAGAACTCAAAATAGAGATCTAGGCCAGAGATAGAAAG 
AGAGCATACGGGGATAACTGMTCCATGGGGTTGGATGAAGGTAGCCATGAAGACTGCAT 
AGGAAGGGCAGAGCCCTAAACAATCATATTTAGGCAATAGAGTATGAGCTGCTCACAGAG 

GAGATTAAGANGGAACAGCTAGAGAGATGAAAGGAAAACAAGGAGAATGTGCTGTATCGG 

CACCCNGGGGAAATGAGT 

Sequence 3499 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCCGAGGTACATGTAGTCTATAAATTAAACAGCAATTGATTC 

TGAAAAAAACATGATTGTGGCTTAGTCCAAATATTAATATATGTATTGAGAACCTGCTAT 

TGTGGACAGTGGAATTATGGCAATAAATAAGATAGACAATGTCCCTACCCTCAAGAAATA 

TAGTCTATGGCATAGAGAGAGACTATCAATAATAACCTTCACAAATAAAGATAGTGATAT 

GTGTAATAAAGACAGTATATTAAAGAGATGTGCTAGAAAGTGATGATAGAAGAGGAAGCT 

ACTTTAGATATTCTGAATAACAAGAAGTCAAGTGAACATTTGGGGATCAGAGCAATCTAC 

ACAGAGAGCCTAAAGTMCTTTAATGCTATACACTGCAGATTTTTAAATCCTGACCTCAC 

CCTAAAAACATAACAAGTAAAT 

Sequence 3500 

C CCTTA GCGTGGTCGCGGCCGAGGTACAACGTGGGCAAGCATCTGTGCATATGAAATGCT 

GTTmCTAAMGAmCTCACATTGGCAMCTGAGAGATTTTCTTCTGGAACACAGGAA 

AGATTATATTAATGCTTATAGCCATACCATGTCTGAATATGGGAGGATGACAGACACAGA 

ACGAGACCAGATAGACCAGGATGCCCAGATATTCATGAGGACCTGTTCAGAAGCAATTCA 

GCAACTACGAACAGAAGCCCACAAGGAGATACATTCCCAGCAAGTGAAGGAGCACAGGAC 

CCGCTGTTTTGGGATTTCATTGAAG 

Sequence 3501 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCCGAGGTACGCGGGTATTTTCTTTAGATGTGATAATGATGT 

TTGGCAGTGGAATAGTATAATGTCTGGGATTTGCCTTAAAATAGTTCAGAGGAGAGAGCT 

TGGTGATAGCTGCATATACATATGGGMCATMTATTCTTTCTCTGTTTTTATGTGTTTG 

ATAATTCTAATAAAAATGTTAAGAAAAGATAAAAATGACAAAGCCAAAGATAGTAACTTA 

TTTAGMTTGAGGTTGTGTGATGGAGTTTTTACTTTAATGGGAAGAACTTAAATAAACTG 

AAGGTCTGTCCTAAATTCTTTGGGTGAAGCTTTAAGTCTATA 

Sequence 3502 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACAGGACAGCTAGCACCGTAAAGACAGTTTTTAAA 

AAATGTATAACTACAGTAAATCTACCATCAAAGAAAGTCAAATACAACGTTTTCGAAGAC 

MCTCAGCTATTTATTGTA AAGTCCTAG ATATTTACACAAAAATGTAAAATGTTGTATTA 

CTGTTTATATACATCCAAAC 1 1 1 1 1 1 I I AATGATTAAAAAGTCTCTCGTAAACATTTTAT 

AMCATGTTTAAAMGTGGTATATTTTCTATGCAGCTTMTTTCAGATTTAATTCTAATT 

TTTCAAAACTATATGCATACTGAATAAT 

Sequence 3503 

CCCTTTCGAGCGGCCCGCCCGGGCAGGTACCAGCCATAATTCCTACAGAAGGTCACTTAA 
CAAAATGTGCAGTG TGTGT GTTTTCTTAGAGGTTTTGGCTACCATGTCTTTTACTAGAAA 
TCTATTATGTCATGGTTTTTCAAGTTGTATGCAGCTGATAAAGGATCTTACATGTCTAAT 
AGTTAAAGATAAAATACTGAGTCACTAAGTCAACTATATATACTGCTGTTTTCTCAGAGA 
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CTGTCAGATTTGGTGAGTTTATGAGCTCACTTCATAAATAGCATTTCCATTTATGGTMG 

CCTGATGCATATTCAGTGACCTATTGGATTCTAATTCTTTGGTTGAATTGCTCCGTAACT 

GG AATTG CAGTAGAGTTGAACTTCAAGCACCTTATAATGGGGGACTATGTGAGCTGCCCC 

AGATTTTAAAGATCAAGATGAGGGAGTTTTGACATCAGCATAAAAGGAAGGGTGTCCTCT 

TATATTTCCTAACCGACCNAACCAGGAATTAGAAGAAAAAATCTTTTGTCCATAGCTTAA 

AAAAAAAAAAAC 

Sequence 3504 

CCCTTA GCGTGGTCGCGGCCGAGGTACGCGGGTCCATGTGTTTG I 1 1 1 1 1 IC TTTTTCAA 

ATTTTTATCCTTTCTTCACTCTGCATATACATCCCAAGATGCCTGTCCCCTCAGTGCTAT 

GTTTATGTCATCAGTGTTTGACAGAAGAGAGTGTCTTGGGTAAGGGTGTCCAATCGTCAT 

TCTTATCANGCTMCTGTCCTGMNMCTGTTGTTCTATTGTTTGGGTNTTCTTGCTATG 

MmATACTCATCATmATTTGCATTTGACTTTGTTGGTAGATAACATACGAGAATGA 

ACTCTTGATCTGCTTGACAGTTKrATATTTTGCTATAAATTAACAAAATGCCATTTTTA 

Sequence 3505 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTTCTACCAAAATCAAAAGTAAAAGTTGAGATTT 

TGTTGTGCTA ACATTTGTCGTTAGAATGTATCCACCAAGTGTGTAGAATCAGAGTATGTG 

TTTTTATTTTAGTTAA GTAATG TGGGTTCATCCACATCTTCANAGTATTTC'nTAATCTT 

TTTGNGTTTAATTTAATTTTTTGAGTATTTAMGTATTTACATGTTCAAAACTCAAAATT 

MGTGAMAGTA GTAG TNTTGCTTNMTTTTACTNCATCACTCTTTACCTATCCACCAAA 

TATATAATAAATATTTTCATTAGCATCTTGTTTTCTCACTTTTTTAGCATTTACATTATA 

TCCTATAATTCACTCCATATCAGCTAAAAAATAATATCTTTCATTCCTTTT 

Sequence 3506 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTGTTTTGATATTGTAGCTCTGCAGGCTGTTGGG 

GTAGCTACACATGGTGATGTTCTCATTTTCTAGTAAATCAGAAAGAATAAGATTTAGTAT 

AGAGAAAAATMTAGTTAACMCATTTTATMTTGTTTTATCTAGAATTTTTGACATATT 

TGTCATTCTTAAAGGCATTATAAGAAATTCCTGTTGTATTTGTCTAGCAACATAATGAAA 

GMTGATGCACATTTCTGTTTATTATTTTATAAATATGGCCTAAATGCAGTATCTTTGTT 

ATTTAGTTTATCTGTATTAGTGTAGATTTTATTATTAATATTGNGGNTACCATGGTTACA 

ATCTGGATCTCAGGCACAGTATGGTTTGCAGNTAAAATACCTCACTTGGTTTCACTTAGT 

CTAGGAAGCACTTTTAAAA 

Sequence 3507 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACCATCTTCTGATTCAGTCACAGAGAGGTAGGCCA 

TGAGGGAAATAAGGAAAAAAGTAGAAACAAGAAATAAAGAAAAATCAGAAACAATTTAAG 

ACCCTNTTGNGGNGCAAAAGGGAAGGTGGGAAAGAAGAGACAAGGAAAATACATAAAGGG 

GTTAAMGAGAGGAAMTAATTAGATAGTATTGCTGTTGTGTTTTGGAAAAACTCTTAAT 

TAGAAGGAAAGGA ACTAACT TTATTAAGCTACCTCTATGTAGGAAAACTAAATTACCAGG 

TTGATGTGGGGGG 1 1 1 1 1 1 1 1 GAAAGATTTTATTTCAACTTACAGGCATCACCAAAATTA 

TTTTCCTCAT 

Sequence 3508 

C CCTTAG CGTGGTCGCGGCCCGAGGTACAACGTGGGCAAGCATCTGTGCATATGAAATGC 

TGTTTTTCTAAMGATTTCTCACATTGGGAAACTGAGAGATTTTCTTCTGGAACACAGGA 

AAGATTATATTAATGCTTATAGCCATACCATGTCTGAATATGGGAGGATGACAGACACAG 

AACGAGACCAGATAGACCAGGATGCCCAGATATTCATGAGGACCTGTTCAGAAGCAATTC 

ANCMC TACG AACAGAAGCTCACAAGGAGATACATTCCCAGCAAGTGAAGGAGCACAGGA 

CCGCTGTTTTGGATTTCATTGAAGATTACTTGAAAAGAGTATGTAAACTTTACTCANAAC 

AGAGAGCCATCCGAGTTAAAAGAGTGGTGGATAAGAAAAGATTATCTAAGCT 

Sequence 3509 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACGCGGGTGACTAGTATCCATTTGGCCCATAGTGA 
CTACAGCAGTATTGACAGATACTTCTAAGGATTTTGATCATCAGTAGTCTTCTTACTATT 
TTGGTA GCAG GATTTTATCCAMTGTTGACCTGGAAGTTCTTAATTGTGTTTTCAAATAT 
TTGATTATTTTAAGGTAGTGGTGTTTGTTTAAATATATGTTATCAAGTAI 1 1 1 IGTTGGT 
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GGTTTCAGCAAGAGTGTTGACCTGAATAACCTAGCCTGCTATTGCCAGAAACCAGAACCT 

CTGAGGGAGTTTATAATTGAGTCTTAATAAAAGCATTTTAAAGATGAAAGACAATAATAG 

CGGTAAGTTATTCTGATTTAGAAGTAGATGAAAGAGGTCAAGGCTTAATTGGCAAGGAAC 

TGCATAATGGAATAGTAGCTACAT 

Sequence 3510 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACAAAATAAACAGAATTTTATGGAGGCTACACA 

GTTCTATTTGTTCAAATCAAGTATTATCCTTTTTAAAAAAATGCCACTAAAGCTAGTTTC 

CTCTATNTNGAACCNTTCTGCTT GTGCA GTAACAATACAANGGCCCACAAAAGAGGGCTT 

GAGTTCCTTCCCACATGCACTGCTTTTTCTCCAGTAATAGACTGCATTTTGGATGACTGC 

CAGGCAACAATAGTTGACTCGTGCTGGCCAGCTCTCAACATAGGTCTCTGAAGAAGCTGG 

GGAACAGGGCAAATTGACGCTTCTAGTTTTCTCTCAATAATCCCTCCCCAGGGTTCAGGT 
TCACAT 

Sequence 3511 

CCCTTTCNAGCGGCCGCCCGGGCAGGNACAATCTTGGATTTCCAATGACAATAGTAACCA 

AGGCTGAGAGGAAATCCTTCAGGAGACAAAATCTTTACACTTGGCCTGAGACATTCCATT 

CAAGTGTGGTAAAGAGGTGGTGACAACAGCTAGTGGTTGTGACAAGACATC 
Sequence 3512 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACCATTCATTTAAAGGCATAAATGTCCAATGGGGC 

CATCTTGTGATACATGCACTGTCACAGGAAAAGTTTCCAGGAAAAGTCAAGCCAGGGCTT 

CACAGAAGATCAAAAGAAAGAGACAAGGAGAAGCTAAGTGTATTAGTCAGGATTCTCTAA 

GGGACAGAACTAATAGAATATATATACACACACAAACACACACACACACACATATATATA 

CATATAAATAAAAGGGAGTT 

Sequence 3513 

CGCCAGTGTGATGGGATATCTGCAGAATTCGCCCTTTCGAGCGGCCCGCCCGGGCAGGTA 

CGCGGGGGTTTGTTTCAATGTTGCTTGCTCGGAATGGCCCTCCTGAGCAAACAACAGACG 

GTGCTCAAAGTAACAACTGGCTTAATAAAAGGAGCTTACACGAAGGAGGAGCTGAAGGCT 

ACTGTGGTCGTGTGCTGGGGGCTGCCCCAGCTCCAGCTGCAGGACCCCGGCCGTCTGCCT 

TCCGACTCCGGTGATGATTCTTCCTGCGGTCTGATCAAGATTCTATGCAGTTAACTTTGT 

ATC CAAGG ATCT ATAGC CAAGAAATTTGGAGCTCAGTTTCAAACGTAAGTATTCTGGGTC 

CAMTTTTCTGCCTTTTCCCTTAAAACMCTGMTTTTATTTTATTGGGAAACAGAAATA 

CAGAATTCAAGAGTTATTAGATATTATAAAATCTAACACTCTAAGTTAACATACAAGGAG 

ACATAGCCG TTTC AATGACAAATGTCATACATAAAACTGCTTCATATCAGAAGCANAAAG 

AGAGCTTGCTTTTCCTGTAGTTTCTGTAACACAGAAGCTGTNCAGCTCATTCTATGTATG 

AMTTGATATATAMTCMGACAGAATTTCCCATCCCATAAATTTTATGCCACTTTGATT 

GGGNCTTTGTTANTTGGTMGCANNCAGTTTATGTGAGAAGAATATTTTGGAGCCAATTT 

CAAATCTGCCATTAATTAATTTANTGAATTTTAAG 

Sequence 3514 

CCCT TAGCGT GGTCGCGGCCGAGGTACTCTGCTCTGGGAAGTGCAACCTTTATTTCTCCT 

TCATGI 1 1 1 IAAAGTCACCTTCTTAATTCTGGTAGAACATAACTCAAACAACTGAAAATG 

TTAGGAATGGAT TTACA GTCCCTCTGGCTACTCTCTATCTGGGATGGAAAAGAAAGTGAT 

GCTGGAGATAACTTTTCCTGCCATCAAGGGACATCTATAGAGGAGAGGCAATTAATTGTA 

ATGTGCCMCTAGTTTTGATTATTCAGGGACTTGTGATGGAATTTGTGGATTATTCAAGG 

TCCCTGGTTTTCTGTTTTGGCTAATTTCACTGCTCANTGGCGCCTCCAGAGGTCAGGGAC 

AGCTATTCTCCTATGGAGTGTCCCCAGAGAGACAGTGGCAAAAGGAACCACCCCCTTTTG 

AGCAACTACTCTGTGTCAGACACAGGGAGGA I I I I I I 1 1 I A 

Sequence 3515 

CCCTTTCGAGCGGCCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGTAGCCCATCTCCTGTTCCACTGTTT 

AGTGAAAAGAATCCTCCATTGTCTTTTGTTCATTCTCTCCCCATCAGTGGACATGAGAGA 

AAGATCCCATAGCCCTCTTGGTCTTGGTTGGAACAGGAGGAAAATGAAAACTGGACATCC 

ATCTTAGGACTTAATCCTACGGAGACCACAAGCTGGAAGAGGCACTCAATACTAGCATGG 

CTTCTGTGGCATTTTGATGAGTAGTATGGGCTCCACACTGAAATATTAATATCTTATTGT 
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TTTGATGATGATGATGATGTTCATTGGCCCAGGGCAAAAGGTAAAGGTTGTGTTATAAAG 

CTGATCTATTCAATATCTGTGGATGTTAACTCCACCCCATCCCCTTATTGAACAATTACG 
ATGCCTATAAATAT 

Sequence 3516 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACMTACTTTTAAGTGATTAAAAAGATTTGATG 

AAAMGTGCAGTTCTGTGTTGACTTTAGGAAACATTTTCTCCCAGCTAATGTCCTAATAC 

TCAGCAAG CAAAA TTGGAAAACAGTTTATATTGCTGTCAATATGTATAAGCCATGTCTCC 

CACCATTACTTTTCCATATTAAATATAGAAAAAAGCAGAATCCCATGTGTCCCAGTGACT 

GTCAGAAATCTTCCCTCTTCATTAAATAAAAATTTAAATACCACAT 

Sequence 3517 

CCCTTAG CGTGG TCGCGGCCGAGGTACTACTTCAGTCATTTTCTTAATTTGCAAATCAAT 

AGCTCT CATTTTA CTTMTMTG CCTGA TATTTGCATGTTCTTCCTCAAATGTGTCCAAC 

TGCTTAA 1 1 1 1 1 I CTTCAAGTTCCTTTTCTTTTTCAAATACTTGGGTTTGTAATTGGTCA 

AGTTGTGAAAMTCCCAGTTTAAGTCCMTATAGTCAMCACTTTTTTAAGTTTCAATAC 

CTGTAAGATGCAACACTTAATAGCGGTGAGTCTGTCTTTAAGATTATAGATCTCCTCTTT 

MCACCTTTATTTACTTCTTGATTAAAGTAATAGTTCATTGCGCTGTATACTGTCAGCCT 

CCTCCTGAAGCGCTGATG7TTTTTCATGGAATTGTCTGCAAA 

Sequence 3518 

CCCTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACAAATGCTCTCCCATAGGCTCTTTTATTGAATC 

TATGAAATGATTCMTCTTTCCCAAAAGGTATTTGCCAATTATACAAAGTATTTTTAAAA 

TTCTTATGTTATTTAA CTAGT AACTCAATTTCTAGGAATCTTTCCAAGGAAAATAAAATC 

AGMCTGTAAATAAAGTTTTATGGATTGGGAAGTTGGAAACAACTTCACATTCAAATTAA 

TACCAATC 1 1 1 1 1 ICTTCATGAACATTTATCAAACATTATCATTATCAAACATTATTTAT 

CAAGTCATTATCAATGACTTGTTCACTGTTCTACCTGTATGTTATATGCTATAAAGTGCA 

AAAGTAAAMGAAAATGTTTAAATACATATAAATCATATTTTTATTAAAAAGTCAATGAA 

GTGAAAATGTTCATAATTGAAAAAGCAGCCATATGTATGATATTACCCAATTTGTAAAAA 

GTAAT TGTATAAAAGTAAAAAAAAGTTATAGAATCTTGTGTTATAGCAATGCATTACATT 

ATTTTATCATGGTATCTAAAATAATTATATTGGAAAGATGATATTTGTGTAACAAGGTTG 

ACCAAAAATGGTTCTATCAANGCATATCTTATTTGGGTCATTGGGGAANCCCNTTCCTAN 

CTGGTTATTTCTGGA 

Sequence 3519 

CCCTTTCGA GCGGCC GCCCGGGCAGGTACATATACATATATATTTATTTATACACACACA 

CACACACAAI 1 1 1 1 1 I CTTGGTAGCACTTAGCTATCCTCATATCCTTACAGATGAGGAAG 

TATTTGGTTATCCTTCCCTAAGTCACTTAGCTAGTAGGTGGCAGAGCTAGGGGAGAGGAA 

TATCAAATTAAGTGCTTTAGGCAACTTGTTTCTCCTACACTGCAGTGCACCTTTCCCCCT 

CAAACACTTAACGATCAAGAGACTGTTTTAAGATGGGTCTTATCACGCTAAAGCTNAGTC 

AAATGGGAAAAAAAAAATTGTTCCCTTTAAANATTTCTTCAAAA 

Sequence 3520 

CGCCAGTGTGATGGGATATCTGCAGAATTCGCCCTTTCGAGCGGCCCGCCCGGGCAGGTA 

CCAACTAC TAGCAAA CATAATTAAGGGATCATTGTATTGTCTAGGTGCGGCTTAGTAGAA 

TATGTAAAGTTTTTTAGCTGTCCATTACCCTGGTATAATCTTGGAGCCATAACCCAAAAC 

TATATTCCTGGCAAGCATGTTAAGAAGTGGAAAATATGGGTTTTCAAATCTTGTGGAAAT 

ACTNGCCTTTCAMTCATGGGTGAGAAAAAAATGCTAAATTATTTTCTTACTATGAGGAA 

GATTTCTTGCCATTTATCTATGTATACAATATTGNATCACAACAGTrAAGGTATAATATT 

TCTACTCAGAACAACAGATTACAAAAAAATCATATGCCCCTTTCAGTGTTCATATTGCTT 

TGTTAGGCCATCTCTCAGMTATATTGTGTAAAACCAGMGTTTTAAGTnTGTGTTTAA 

AAATGAATGCACTATGATTATACCGTAATATTTTCTTTTAAT 

Sequence 3521 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGTGAAATAAAGAAATAAACACTGTAAA 
ACCCAACCCCCAAATGCTTGAAGATCACTCCTGGGCTGAGTTGTTGGTGTTTCAGGGTTG 
GACATTTAAAGGGGAT fT CATG AAAATTAAATTTCTTGGGTTTGTTTTTTC AAAGTTTTA 
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AAATATATGTTTATAGATGACATGGATAAAATGAACTAAGGTAATATAAATAGTGCCTTT 
CAAAGAGCAATAAAAGAATGCCTTTGGTCCATAAAAGGAGAGATTATCAAAAAGAATAAA 
CTTGATTAGAAGAAATAAAAGTAGATT 
Sequence 3522 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACCTAGCTTTTATTCATTTTATTATTCATCTTTAT 

TGCTTTCATTGCACATGCTGTTAACTTCTTATGAACTCTTTGTTCTAATAAATAAGCATA 

TCCAGGTTTTTCATAAATAMTGAGGAGTCTATAMTTCTTACTAGTTTTAATAGAAACA 

TTGCCACTAAMTGGTGTATTCTAGCTGTGTGAGCTTTTGGAAAATGTTTTCATTTCCTT 

TATGTTTGMTGTTCCTTCCAGGTCTTTGAAAATATACATTCTGAGTTGAAAAGCTTTAT 

AATAGGTAAAACTCATTAACCCATATACTT 

Sequence 3523 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACMTTCTTTCATCTTTTCTGTTTGCAATTTTGCA 

TAATAAAATGCTAAAGGGAAAACATTTGATGAGCAGAGTATCAAACACAAGAGTAATAAT 

ACTACTACTTACATGAAATTCTAAAACAAAGAAAACTCATCTATGATGTCAAAAATCAGA 

TGAGTAGTTGCCTGAGG CAGG AGATGTGGGTGGCTGATGGCAAAAGAGCACAAAGGAACT 

TTCTAGAGTGATGGAATGTTTTATGTCCTGATTGGGGTGCTAACTGCATGGACAGACACA 

TTTGCCAAAATTCATCCAACTATACATAAAA 

Sequence 3524 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTCACTGCACACTTCTAGGAGTCTCTCTCACCTC 

TACCCTGTTCCTGGTGGAGGACTATGAAATCCTCAAAAGCAAAAGTGACAGTTTATTTTC 

TCTGAACAACTTCTGCATATACTTAGTTGGCTACACAGAAATCAACTGATCCTGAA1TTG 

AATTACCCAGCCTTTAGAATGTGGGAGAGGCCTTCCTTCACAGTGCTGTTAAGCAGACTG 

GAGACTATCTACGTAAAACG CTAGCAC AGTTGCTGACATGTAGCAGTCGCTCAGCCAAAT 

GGMGCTTTTATTATTACC TGTTT TTTTCAAACATTCAAAAACCGTAAATAACTATGAAA 

TGAGAMTTGGCTATACAGTTTTATCTCAAGAAAATCTGTATATTGNTCTTAACTTCCTA 

ATATGTATA AAATCATC ATTTCGTGACATTTACTAGTATTTCTGGAGGGTAAAATGCCTA 

ATGNCTTGG I I 1 1 1 1 1 AACCATTCTACTTAAGTGGGGACCCAACATTCAGAATGGGAATG 

GMTNMGCMGACTCTATrTNGGATCTTTGAAAGGNATTTAATGAAATGTTTCTATTGG 

GNAAACAATTAAGTTTCAAAAA 

Sequence 3525 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTTACTAGAGGAGTATTTCCTGTGTAACTGAG 

CACTGTGATAMTCCACCTAATACTTTAGCTCACTTGTTCCTCATAACAATCCTATTTTA 

CAGATGAGGAAATGCACTTAGACTAGGAAACTTGCCCAAGGCTTAGGATAAATATATTTC 

ATCTTAAMGATAGGTGTGATTCGAGCTGTCACTGGCATTATCAGACTTTTTATATCAGA 

TTTTATTGATGATAGATGACATAAATTGGGTTCTTAATATGTTAAGCATTGTTCTGTTAA 

TTMCTTATCTTCACAAGCAACATAAAGAGGGAGGTAGGATTATTACTTGTATTTTGGAG 

ATGAAAAATGCCCACATTGAGGGGTTTAGTAGCCAGGCCTCANAGGTCCTGTAGCTAGCT 

GCTAAAATACCTTGCCAGGATTTAAATCATGGAAGTCTCTTCAATGGTATGGCTCTCTGC 

TGMTTTGGTAATACAGCCCGTTATTTAAAATTAGGTTTTAACCCNNCNCATGATATGGA 

AGATTATTTAAGATTTCATTTTNCCCATT 

Sequence 3526 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTCCTCATTTTAGACATATTCTCTATGCAGTG 

GAGATAAATCTATTAAAAGGTGCTAACAGACTCTCTTACAAGTGTAAGAGGAATCTACTG 

TTGCTATGTTAGTGTGAATGTTGAAGGTGCAATTATCACATTGTTTATTAATTGTATAAC 

AGATTATTACTAGAAA 

Sequence 3527 

CCCTTTCGAGCGGCCCGCCCGGGCAGGTACTGAATCATATGTAGTGTCAAAACTGGAAGA 

TTCCAATGGCCTATTCCAACATTTCCCAAAATGTGTTCCACACAATACTAGTTCCAAGAG 

ATAGACAGTGTTAGCTCCCATTGAAGAGGGGCAGGGGGAGGGATTTATTCATTCAACAAG 

TATTTTGGTTAAAAATTTGGGAAACAGTTCATACTGTATTCCATCCTGGAAAATCATAAT 

GTATATCAATATTTTAAAGGCTTAGAGMGTCTTATAGTAAACTGTCTTAGTTTACTTTA 
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GTCMCTGMCATTTCCCACACTTTTTGATATAGGAACTGTGTGTGTGGGACACATGTAT 
GTCAAATGTTAACCCACAGGGCAAATTTTGGAAAACAGTCATCTGTTCTATGGTATTTAT 
ATACATTAACACTAAAAAAAGTGAATTAGCTCTTACATTTGTGTCACCCAATATGAGTAT 
GTTGAAACCCTAATCCAGTGTGATGATATTTTGAAAGTGGGGGNCTTGGGGAAGGT 
Sequence 3528 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCCGAGGTACTTTATAAATTTAATCTATAATGATGTATTAGC 

AATCATAGGGAACACCATGATGGTCAGTGTTCAGACTTGATGAAGACTGAAGCATGAGAG 

AGGGCCAGACAGATATTGTGGAGTCCGTGCAGCTTTCTACTAATTTCTATTTACCAATAA 

ATATGCCTGGGGATAATATAGGAGAATTATAGAAAGGAACAAGGAAACTAATCAAGGAGA 

AAGTAGAGGGTGGTTTCCAATGAGAGAATTCATCTGCTTCTAATCTAAAAAAAAAAAGAC 

ATTGACATATTCAATTTGTAGTGTCTTATATAACAAGTTCTTNAGTAATGTAAAAG 

Sequence 3529 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTAC T 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I 1 1 1 I GAGACG 

GAGTCTCACTGTCGCCCAGGCTGGAGTGCANTGGCGCCATCTNGGCTNACTGCAAGCTCC 

GGGTTCACGCCATTN TCCTG CCTTAACCTCCGGAGTANCTGGGACTACAAGGCGCCGGCC 

ACCATGCCCGGCTMTTTTTCGTATTTTTTMTAGAGACGAGGGTTTTCACNTGTGTTTA 

AGCCAAAGAATGGTNTCGATTCTCCCTGGACCTNGGTGGATCCCGCCCCACCNTTTGGTT 

CTGCCAAAAAANTTGCTTTGGGGNTTTNCCAAAAANATTAANGNNCCACTCGGGGGCCCC 

AATACCCTAAAA A 1 1 1 1 1 1 1 1 

Sequence 3530 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACATGAGATGGCTCATTGATACAAGCAAAGCCTTG 

GTGGCTCTGCGCTGAATTAAGGAAGAGATTTGAAAGCAAGGCTATTTCCCTGGCGGCAGT 

AAMCTGGCTTCCTNGGAMGAGAGCAAGCTATGGGATTMGATACTTAATAAAATTTTA 

GGCAAGAGAAAGAGTCCAGGTCTTTTACCTAAATTGCACACCAATTGAGCTCATCTGCTT 

ATTCTCTACACACTCAGGCTAGGGAAAAAGTGGGCACATTTCAAAACTCAATGCTTAAAC 

TATAGCTTGATGTGAAAAAGTAGAGACAAATTTGCCCATGCTACATCAAAGTGTAAGAAC 

TGTCC 

Sequence 3531 

CC CTTCGA GCGGCCCGCCCGGGCAGGTACAACGTGGGCAAGCATCTGTGCATATGAAATG 

CTGTTTTTCTAAAAGACCATAGACCTTAGACGGAGGCACCTGTGAATACATTCTCTCTGG 

ACAGAG GCATA TTACCT(XnTACATTCTTGTGTCTTGGAAGATTTCTCACATTGGCAAAC 

TGAGAGATT7TCTTCTGGAACACAGGAAAGATTATATTAATGCTTATAGCCATACCATGT 

CTGAATATGGGAGGATGACAGACACAGAACGAGACCAGATAGACCAGGATGCCCAGATAT 

TCATGAGGACCTGTTCAGAAGCAATTCAGCAACTACGAACAGAAGCTCACAAGGAGATAC 

ATTCCCAGCAAGTGAAGGAGCACAGGACCGCTGTTTTGGATTTCATTGAAGATTACTTGA 

AAAGAGTATGTAAACTTTACTCAGAACAAGAAGAGCCATTCGAGTTAAAAGAAGTGGTGG 

ATNAGAAAAGAATTATTTTAACTGGACCNGGAACCC 

Sequence 3532 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTTTTGTGTTCCCAGATGCTATTTATCCAAGG 

TGGCTAGTAAATTGCCTTAGTGATCCAATGGGTTCCCCCCACCCCACCTTGGCCACAGTC 

TCTGCATTGCACAGCCAGCTCCCCAAGACATGTGGCCTGAGGGGTGCTATCTGCTATAGG 

GCTGAATCATGCAGCTTCACTTTATGGGGAAGAAACAGGAAGGAGACTGAATGCAGATAA 

AGAGAGCTTTGGGTTTGGGGTCAAAATGCCTGACTCCAGTCCTGCTACAGCACTTGCCTC 

ANGCAAAGTGCCTTCC 

Sequence 3533 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACAAAGAATAGTCCCCTAACTCCCTGAGCTCGG 

TGAGGGCAGGCAGGGATCACTGCTAATAAGAAGTAACACAGAAGCCAAATCTTTAAGGAT 

AAACAANNAAAGGGAAAAAAAGCCGAAAAATGCATTATTGTCAAAAAGCAGTCCTACATT 

CAAGGAGTCATGAGATAAAATGAAGTGCCTGGGGGAAACTTTGAGAAGCTTAGTTTGAAT 

GAACAGAGGAGAATTGGGACTTCTTAAAGAGCGATAACACTGGAAATGTGTGGAAGAGTC 

CAAACCACATACTATCCAAGGACAATCCACTGTCTGACATACTCAACTTTTTAACTGTGT 
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TT 

Sequence 3534 

CCCTTAGCGTGGTCCGCGGCCG AGGTA CGCGGGTATTTGGTATTTAAACAGAATTTCAGT 

GGAMTCTTTCAAAM CTTAAA CCTTTTTATACAGAAATCCATATTGAATATATAAGGCA 

ACACTTTG7TA GTTTG C I 1 1 I IGAGTTATTATTATGTTTGTTACTTGTAAGTTTGTAAGC 

AGCT CTTCCTGTTTTCAMCAGATGMGTTTTTAAACAGATAACCCAGCATGTTTCAATT 

TTTTGTGGMTAATAGATGACTCACAGTAMGTTACAACATATTTTCTTTTAAAGTAAAA 

MCTTMGGMTAATGATACTTGCTTTGCCATTCAAGGGCCTTTTTTTATCTGTTTACTT 

TGNGGGATCTTACACATACACCAGATACCNAGTTTTGGGTGAAATAAGGGTGGTTATAAT 

TATTTACTTATTGTCAGCAATTGCTTTGTGGCCTAT 

Sequence 3535 

CCCTTAG CGTGG TCGCGGCCGAGGTACTTGGACTTAAGAAGACCAAGACACACCAATCAT 

TATGCTAGTTTTAAACGTT ATCC CCTTTCTCTACTGTATATTCTGCCTCGAACCTATTCT 

TACAGCACCTTCAMCTTATTTTGGGTTCCCTGTGATTTGCACATTGGAAGTGGAAATAA 

TTGTGAGAGTGCTTGTAAGTGTTTCGCACTGTATGAGATAGTTTTTATGCCATATGGGAA 

AAA CACA ATAAAAATTCACTATTATGAAATAAAATAGCATCATTGGTCATATAATTCACT 

TCCT7TTCCTACAAATAAATTTTATTTTCTTGTAAGGAGAGAAACTAACAATAATTTGAG 

TAGTTAGAGAATAAAGGAAATATTTGTGAGCCTTACTGGAATTTATTCAATATACCTGAA 

MAMTTGGTCTGCCTGTCCTGGTTGCTCTCTTrrCNTTTAATATTCCAAGGAATGTGAA 

AACTTGTGGGGAAACCTNAGTGCATTAANCANCANCCAATNCTTGCTTAATGAAATGGGG 

AACAAAAGCCANACCCATTTAAAAGCTTTNAGGAANAANAAGGATTGAGGCCAATTCCAA 

TTCTNCAMCTTCACTTNCATAMTCTATCATTTTTTAAAATATTTAACAACTTCAAAAT 

CCAAACTTANAAAAAAATA 

Sequence 3536 

CCCTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACAGGGAGCAAAGGAGAGTCACAGAAAATAAAGT 

TTTAGAGGAAGTCAGGAGCCAAAACATGTAATGTCTTTTAGCCCATGAAAAGAAACTTGA 

MTTTATTTTAMTGTTATGTGMGTTATTTGAMCTTTTGGACAGATAATTAATTTATG 

TTTTAAGCAAATCACCGGCTATTGTGTGGAAAATAGGGAACAGAGACTAGCAATGAAAAT 

GGAAGGCGGGGGGCTGATAGATGGAGGCATTAGAAGTAATGAGAATTGATAGAAGTTGAT 

GAGGTTGAGCCAGCAAGACTTGCTGATGAAAGAATCAG 

Sequence 3537 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCTCGAGGTACATAGAACTCAGTCTACTTATTTTTGTTCTATT 

TAAGTGTTCTMCCTGTCATCACTATTAMTAGTGGAATTTGAATTTTTTTTGTTTTTTA 

MCAAATTTGTAGGGGGGCAGATCTCTTTCTTGGGTTTTTCTTTCAACTTAGTAAGGCCT 

GGCATAATGAATCGCACATTATAGATGTAAAAATTACTTAACTATGAAAGCATGCAGTGG 

GGTCAAAGTTCTNGAGCCATAGCGGACTTTGGAAATTTMGCCAAAAAGACAGTTTTNGG 

TMTTTGGCTCTCCAGTTACATGTTTTAACTCCTTGAGGGTGTATGGGTTATTTCACATT 

G 

Sequence 3538 

CCC TTTCG AGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTGGTTAAGGAAGAGTATTGTTGAAGATACAC 

TTAGTTTTGTMGATATATTMTTTGATCACTTGCACGTGTAGTTGAATTATTGCAAAGA 

ATTGTCCAAGTATAAGAAAATGGGCTTCCAGAGACACTGCAATCTCTACTGTGCTGATTC 

ACACT GCATCATATGATATAGAGGTTGTATCTTAATTTAGCATGGTCCTACTGGATTTGC 

TTTTTATTACTAAATTACTAAATAACCTTAGAGACTAAAAACAACACAGCATTGTGAGAT 

AATTAGGGGGTATTGTCTTTAGCCTCTAGGGGTTGTGGTAAATCTGAGCATCGTCTCACT 

GGATTCTCGACTC 

Sequence 3539 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACCTAGCTTTTATTCA7TTTATTATTCATCTTTAT 
TGCTTT GATTG CACATGCTGCTAACTTCTTATGAACTCTTTGTTCTAATAAATAAGCATA 
TCCAGGTTTTTCATTAAAAhn'AMTGGMGGAGTCTATAAMTTCTTACTAGTTTTAATA 
GAMCATTGCCACTAAAATGGTGTATTCTAGCTGTGTGAGCTTTTGGAAAATGTTTTCAT 
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TTCCTTTATGTTTGMTGTTCCTTCCAGGTCTTTGAAMTATACATTCTGAGTTGAAAAG 
CTTTATAATAGGTAAMCTCATTAACCCATATACTTTCCATGCTGGGCACAGCANGTGTG 
GGTAGGGTMGAMTATAMGATGACTCCCMNGATTTTTTG 
Sequence 3540 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACCATCTTCACCACTCCAGGATTTAAGGCGTAAAT 

CCTCTTACCAATTAGTCATTCGTTCAACAGAACTTCATGGCTAGGAAGTCACACTTCAAG 

TTGCACTAGCACACTATTA CTTTGG GGATGAAMGTTTACATTTCCTAAAATGTGCTACA 

CAAAMCATTTCCATMGTGTTTTTCAGAGAGTCAGTTGCACTACAAGCCTGATGAAACT 

TTTTCAACCATAAAAAGACTCGAGTTCCATAAACCGTCACAAAGATGTGAACAGGAGAAA 

CTGCAGACTCTCCATCAGATATATTTATTGAATAAGCTGAATGGAA 

Sequence 3541 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTCAGGTTTCACATGAACCTTAGAAAACTTGG 

AAGCCACTGTGTCCCCAGATCTCACTCCCTCCTGGTAGAGCCCTGCCACAAGACAGAACA 

GATCAAGAGGCACGTGGAAGAAAATATGAGCCCTCCAGGAATTTCAGTGAAAACCAGCTG 

AGATTCGAGAGTGAGACATGGCTTTTCCAAATACAGCTGGTGTGTGTGAATTCTTACAAA 

AT TACA GGAGCAGCATTGTCACTGTGAGTGAGAGATGATGTGGTCCATTTGAGAAAAGTC 

TGTTTTCTTCCTTAAATCACATTCCAATTT 

Sequence 3542 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACAAMGAGATGGTAATTTAMCTTTTAAAMTTT 

GGAACTTGTTGAAAATAACCGTNGTCTCANAAAAAAAATTGGTGGAGGGAGGAATACATG 

TCCACTGMTGTCMTGCTATTAAATGAAATACCATTMTCAGTGTTTATCCATCATTTT 

ACAGTCAGGACTTAGAACATGCTTAGCAAAGAAGTCTTCCAAAATTTGCTGATATGCCCA 

AMGAAAGAAAGTC AGTA TATTGMGCGATATCTGCACTCTATGTTTGATGCACACTGTT 

CACMTAGCCMGATTTTGAACCAACTTACGTGTTAACTGATAAATGGATAAAGGAAATG 

TGGTCTNNNN^NNNNNTNNNNNNNNNTCCTTTTTGAAAAAGTCATGGAGGCCATGGGGT 

TGGCTTGAMCCACTTTNGGGGGGTCCGATTCCTTCCTTTTTTGNCTAAMTTTATGTAT 

ACGGTTCTTCNAATGTGTGGTAGGGGGGGGGGCATCCATATAGTCACTCCAGGTTATNGA 

NGGGTCTWACTT^ANGACTTTCCCmNAAGCGM 

TNTTMTTTTACCGNTGGTAAAAAAATGAATGGNCCTCCCNATGAATNGGAGGTTCATGN 
GGGGGCCCNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNCCNTTNNCCTTNCTTTCNTTNTT 
NCCTTTNTNTTTCCTTNCCCN 
Sequence 3543 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACCAGGACTTCTTAAAAACAATCATCCCTGTGT 

TCCATTTACTAAGGAAAATTCCCTCGTCGCGCATCAGAAAGACTCAGGACGCTAAAGAGT 

ATAGCTAGCTGCTCATGTCAGAAAGGGGGGAACCAGGAAGGCTATGGTATCCCACTTAAC 

CATTAGCCAGCACATATTGTGGACAGATTTAAATTAGAAGACACTTGGTGATATCACTTA 

AGCCTATTTCTGGACTCCTGCAGGAAAACAAATGCTGGCACAAAAGAAAACTGCCAAACA 

CCAGCTGGTCTGGTAGTCMCATTTATGAGCTCTTGGCATTTCATAATGTGTCTTACATG 

TGAGAAAATCCATTGCCATTAMCTCTTTTATCCATTCGTGATCTCACTTTATAGATTAT 

GTAAGAAAACATCCCAACAAGTGGACACATGCTTAAAGTATCTAATGAGCGAATAAAATG 

AAAATT 

Sequence 3544 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTGAAGCATGTGAAGAAGCATCTGCCCAAAGCAC 

ATGTGAAGGAGCTTATCAGTTGGCTCGTGGGTCAGGAATTCGAATTAGAAAAAATGGAGT 

CCATATGCCAGGCTCGAGCAAAGGAGCTTGAAGACTCCTTGCAGCAGCTACTGAGACTCC 

AGGATGACCATAGAAACCTGAGGAAGTGGTTGACTAATCAAGAAGAGAAATGGAAAGGAA 

CGGAAGAACCAGGGGAGAAAACTGAGCTGTTCTGCCAAGCTTTAGCTAGAAAGAGGGAAC 

AGTTTGAATCTGTGGCCCAATTGAACAACTCTTT 

Sequence 3545 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTTTGMGTGTCTTCTTATGAGTTCCATTTTCCC 
ATGCCTGGTCCCCATTAAATATAGTCCTAATCTATCTGTCTTGATTMTTTCTATTGCTC 
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AGTTACATGAACCCTTTTCTCTAGCCAGACTACATAACTCACTCTGTCTGCCACATATCC 

CCTGT ATTCCCATAACCAGACTTGACATGGGGGACTCAATTTGGCTGGATTGACCAGCCC 

CTTTTCTCTGAGATCTGCACTCTGTGTTCCTCATTAAACTATCAGCAGTTATGTTTCTGC 

CATATGACCCTCCTCTCGATCCATAAA 

Sequence 3546 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTAC 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I A TTTGGGNGNTTT 

TGAGACAGAGTCTCGCTCTGTCACCCAGACTGGAGTGCAGTAATGCMTCTCATCTCATT 

TCAACCACTGCTTCCCGAGTTCAAGCAATCCTCCCACCTCAGTCTCCTGAGTAGCTGGGA 

ATACCGGCAMTACCACCACACTTGGCTCATTTrTGTCTTTTTGTAGAGACAGATTTTAC 

CACATTGCTCAGGTTGGCCTTGAACTCCTGAGATCAAATAATCCAGCCTTTTGGGCCTCC 

CAAAGTGCTGAGATTACAGTCATGAGCCACTGTGCCTGGCCTGTGTGCTCAATTTTTAAT 

GAAGAGTAAATGAATGAATAATTTGCTCTTCTTTCATCAAGACTGGAAATATAAGCATTG 

TGTCAGCCAGGAAGCTAAAGAGAAACCATTCAGCTCCAAATCTTAACTACTTTGCCTATT 

CTAGCTGGCCTGTTTATGATGCCGCAGACAGTTAGCTGAAAATATCAGCTTTGTTTAANG 

GGAACACATCCCAATAAGGCAGAATGAAAAGAG 1 1 1 1 1 1 1 I NTTAAAAAAAA 

Sequence 3547 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTCCATTCAGGAGCACACAAGGGCCTAACTTATG 

CCAAGAATAGAGAAGAGTTAGAAATGACTCTCAATAGTGTGATTTGTAGAGTCCCCCGGA 

TCCCAAGGCAAGGGTCTATGGAACCTGTTCAGGTCAGGTGTTTCTGTGGTGTTCGCTGCC 

GGTGTGCGTCAGCAGATGTGGCAGGAGGAGGTAAATAGCCACGTGCCCTTGGGGTGAGTT 

TCGGTTTCTCCAGCTTTCMGGACTTCTAAAAAGTGAGCCTGGTTGCAGCTTCTACAATG 

CAGTAATCCTGGCCCTTCTCTGAANGTCTTTGAATCATTGCTCTTGGAATCACTTCTGGG 

TTGCTCATCACCTCMCTTTTTCACCCTTCCTTTCTTA 

Sequence 3548 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACACGTTTACAAAAATCTTCTACGTGCCTAGTATT 

CTTGCTATCCTGTGGCCTAGAAACAAGCATAAGTGGCTAGAGAATAAGGCACAAAATGTG 

CAACGGAGAGAATCTTTGTCTTATACTAGTGTTCTTATAAATATGACCAAGAGAATCATC 

AAAACAAAATGAAACAGCCTGGGGATAACAGCAAGATGGAGGGTTCCCAGGAGCAGCACA 

GGATGGGAGATGGAAAAGGACATCAGTCAGTGCCTGTGGTCTGTCAGCTGCTTGACATGG 

GCCATCTTCATTCAACTTCCTTAACACTTGANAATTANGTATTGGCATCCCTGCTTTAGA 

TGAANAAAACCAAGGCACAACATGATTAAATTGTGCAACTGNTATNCTGCANAACCAAGA 



CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACGCGGGAAAGCAGTGGTAACAACGCAGAGTAAGG 
TAGAGGGTGCTTGAAGATCAATTTCATCTTCATAAGGGATTCTCCTTGCCTTGGGCTCTG 
AGGAATGTTGGGATGCCTTAATCCCTTCAGCACAGGTCACTGTTGATTTAGAGAGTTGGG 
. TGCAGCTACCATGGCCTGAGTTGTTTTCTCAGCTGAATCAGATTCAGACAGGGCTTCTTC 
TGAGACGGTGGGATGTTCTTCTAACAGGTGTGAGGAATAATTATCTCACTGTGTCTCTCT 
GA GTTTC ACTTACCTTTCCTTAACTCTGTTATTGCCACAGGCTGTAATGCCAGAAATGAG 
GGTTTTTGGAAAGTCGCTGCATGTCTGCTTGGTTGTGAGTCTGGGCAGCTGATGAATGGG 
TTGCTGTTATGGTGTTrACTTTTCTGAATCAAGTGTTCCTTTGCAGAAGCAGGGGGCTTC 
AGCCATTATGTAAGC7TTCAAA 
Sequence 3550 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACGCGGGTGTCAGAMGTAGGGTCAGTTTTTTGTT 

CCTATGTGCTACTTCCAGACTATGATTTTTCCTAACTGTTCTCTGAGACTCCTAACATCA 

GGTCTGTTAAAAAACGATGACTTTAGCCGGGCATGGTGGCTCACACCTATAATCCCAACA 

CTTTGGGAGGCAGAGGCAGGCTGATCAACTGAGGTCAGGAGTTCAGGACCAGCCTGGCCA 

ACACAGTGAAACCCCATGTCTACTAAAAATACAAAAATTAGCCGGGTGTGGTGGCATGCA 

CCTGTAGTACTTTNTATTNTTTTNNCI I I 1 1 1 1 1 ACACAATATATGATTTTATTAATAAA 

TAGTGCAAAAGCATCANTGATAACTGTTTGAACATTAA 
Sequence 3551 



TTTTCA 
Sequence 3549 
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CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACATGAGATGGCTCATTGATACAAGCAAAGCCT 

TGGTGGCTCTGCGCXrGAATTAAGGAAGAGATTTGAAAGCAAGGCTATTTCCCTGGCGGCA 

GTAAAACTGCCTCNTGGAAAGAGAGCAAGCTATGGGGATTAGATACTTAATAAAATTTTT 

AGGCAAGAGAAAGAGTCCAGGTCTTTTACCTAAATTGCACACCAATTGAGCTCATCTGCT 

TATTCTCTACACACTCAGGCTAGAGAAAAAGTGGGCACATTTCAAAACTCAATGCTTAAA 

CTATAGCTTGATGTGAAAAAGTAGAGACAAATTTGCCCATGCTACATCAAAGTGTAAGAA 
CTGTC 

Sequence 3552 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCCGAGGTACTAGACAGGTCAGGCCTGAGTGATTGTTTTATG 

TGCCAAAGGAAGATATAGCAAACTGACCTTTTTGCTACATTGAGATGGGGGAATACTCTG 

GCTTCCTGTCATTTCTAGGTGACTAAAACTATCTTGACACCTATGCAGACTTTCTGACTT 

AGATTTA TAGAA TGAMGACATGAAAGATGAAAGATACCTTAGAAATTAACTGGCTTTAG 

CACTGCATTTTATAATGAAAATAATAAGACTATGTGAGAAGAAAAGAGGCATGTTGGCAA 

ATGGGAAGATTTATGGATATGACATCAGAACCATGGGGAAGGGTGGAGGAGGGCATAGAG 

TGATTTGGCTNCGTCCTCTAGGTGGAAGGCTCTCAAAGCACAACTTGATTGATGAGCCGG 

ACAAAAGCTTGGGAGACTATGNCACCCCGCGTACCTGNCCGGGCGGGGCGCTCGAAANGG 

CCAAATTCCAGCACACTGGGCNGGCCGTTCTAGTGGATNCGAGCTCGNACCCAACTTTGG 

GGGTAATCATGGNCATAACTTGTTTCCTNGGGGAAA 

Sequence 3553 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACCCTGACTCCCTAATTTGTTCCTACAGATTTTAA 

TTTTGACATGGATGGCTTAGGGAGAAAGCAGAAAGGAAGGAAAAAGAGAAGAAAACAGAA 

AGGAAGAAAGGAAGGAGGGGAGCCCTGGTAGAAATTTCATTTTGTCCAGGGCAACTTGGG 

GACTTACAAAGGAAAGACCAGAGAGpANAGGCNGAGAGAGGAAATGGAGCNAGAAGTGTG 

AAAATTAMGGGGAACCCCAGAAAAGAGGAAAAAGTTTGAAAATTAAGTTGTACCTTTCT 

NTTGAGCi 1 1 1 i iGTTCAGAAAGTGCCCCNAAANGGGGGTTGGNGATACTTANAAAAAAG 

TTTACAAGGAGAMCNCTTAATTGMGAAGGAAMTTCTTTGATGANGGTTGTTNTGTTT 

TTGAAAAThfTCTTAAMAGACAAAAATCNTTTATTACCAAATATTNTTGCCCCAAGGGGN 

GAATTTAAAACTCCTTAATTTTGAAAGGGC CI 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 II II 1 1 

Sequence 3554 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTAAAGTGATATTAGGATGTAGGACACCTACACA 

ACTTGGNAMTGNTTGTATATMGGMTTTAGGATGAGTTTGTTTATTGAGTAATAAGAT 

NACTGNGAGTACCCAGGCTACCTGTCAAAGGGTAAGGGNAAGAATTTTGGCCCCATGTGA 

AAAGT TTNGGGNGGGTGMCMGGGGNNAMGGGGCCTTGIvrrTAAATGGAAATTTNNGTT 

NTTTTGGGNMTTGmGGTTNTNGMGNTTTCCACCAAAAAAAMTTTTNCTTTCTAGG 

NGGIvrrTTCTCMTTTAAATNCTCAA MACTTT TCCMGATTTTTTTAAMAMAAAGGTT 

CCAAAANTTNG N AAAGGTTTTAAAAN I 1 1 1 1 1 1 I AACCNTTAAAATT C 1 1 1 1 1 1 I I GNGG 

NGNGG GGTCCTTTT NG^^^A MTTTT CCCCCAATTTGNNCNCCTTM^^^TTTTATNCCCCC 

CTTTCNi i 1 1 1 1 1 1 i NCCCCCNTTTTAAGGTAATTNCTCCTTTANNNTNNTTATNAANAA 

ATANfTTAAGNGNNCCCCNNCNNAAATTTTN 1 1 I 1 1 1 I [ I I 

Sequence 3555 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACATTTGGAGGGGAAAAAAATTTATCTTACCTCCA 

GCMGMGAGATTTCTAAMTATTGTGCTGAAACACAATATCCTAGGATTAGACACTTTT 

AGATAGTTAAATATAAGAAATGCTAGGCAAGCATAATTTGTATATGTATAATACACCCTG 

AAMTTTTATTCTCMCmACTTCTGmAGATCTGAGACACTAAAMTAmCCTTTA 

GCAGAAMTTCTTCMTGATTATNAGAAMGAAMTTTGCTGGTATAGTCACAAATTTTA 

ATATTCCAAAATTAAAGAAGTGCCCTTAAAA 

Sequence 3556 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGGATGCCCGAGTGGACATCTCTCATTA 
CACACCCAAGGCGAAACTTAGAAATAGCAGTGGAGGTAGGGATGGATGTATTGCCAGTCT 
TCATATTCCGAGCTATTTATTCTCTATGAGTGCTTAAAAAGGACAGTAGGAATGTGTTTT 
TAAGTGGGGCATGTGTGCTCCTGTGAGTCCAGAGAAGTTGGCAATTCTGTGTCAAAAACT 
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TGTATTTTTGCATATGTATGGCAAAAGTAAAGACTTGATTTCTGATTTTGAAGACACATA 

ATCTAATTGGCAACA CAAAA TTTACATTCACTATACAAGAATCANTANAAGCAATATGTA 

ATCANGTATTCTATAATTTTATTTGGATAATAAATGCCATGGAAACTTTACAATGGGGCA 

MCAMTTTG GATGG AAATAANGGTAANTGACCTGTTGCTTTATTTATTTAAAAACCTNA 

AAGCTTGTNC 1 1 1 1 1 ANAATGGAAACAATTTGNAAAAAAAATNAANAATNNNNAAACAAA 

AAAGG TNTTT AAAGCNNGGNCCTNNTGGGCCANNACAATNTNTTCTAATNAAAACNNNNC 

TTANTATTTTCCTTAAAAATATTATCCTTTNAAMGCNANNMTAATTCANCCTTTTTCC 

AAAAATNTNTTCAAAAAAATTTNTT 

Sequence 3557 

CCCTTTCG AGCG GCCCGCCCGGGCAGGTACTAAAGGTAAGTCTATGAGAATGCAAGCGGG 

TTTATTTGGTTTTAMCAACACTTTACTCGTTACTCTGCGTGAACTCTGTGAGATGGCAC 

GATGATTTTAGGAGAGCTGATGTAAGTGAAAAGTTACACTCTCAGCATTGATTGCTTAAT 

MTAAGGGAATACTAT GGAA AGAGGAACATGGGTTTCCCTCAGATTTTTCAGAATTGCCT 

AAAAGAGCAGCAATTGTTTTAGCGGCGTCTGTCAATTCCAAACTATTCTGAAAGAAATTT 

CTGCCCATCTTAAAAGAAAGCATCAAAATGTCATAAAAAGTTGGAAGCCCATAAGCTTGC 

ATAGCCGCTGCTGAAATTCTCTGGGGTGAGGAGCGGGAAAGGGGTTAAGATCTAATCTTG 

AACCTCTTCTAGAGTTACCTGGGGGATCTGAATCTGCACTTTCTGGGTAAATCATAGCTT 

ATTAGTGCCAGAAGTGAGGTTAGAATTCATCTGGTGAAACCACTGCTATTTTACACATTG 

GAGAACTGAATNCCANTNAAA 

Sequence 3558 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGC^GGGTCTTTCTTCCGAGGTTTTATAAAAG 

TCAGAGMCCCAGMGGCCCATMTTAGGTTTTTTGCACTCTGCCTTTCAGGCACGGTGT 

GTAGGMTTCCAGTrTGGATGATATTTGCACATTTTGATGTGTCtCCTGAGTTGAGTATA 

TGATACTCTTGTGGGMCTACAGGTGTGTTTTCCTCTAAGAAGGAACAGTGCTTCTGTGT 

TTGGGMGGCCTTTCCAAGACACCATGTGCCATCATTATTACATCTTTTTTTATGTGTGT 

CTTGGGATCnTTCC ATCAC TAATTTAATAAGCATAGCTTATTATAGTGAGCAGCCATTTT 

TGGACCTGCCCTCCTTTTCMGTTTCATTTTTTTCTTGCCTTTTGTTGCCCTTGTCATTC 

TCTACTTGMGTTCTCAGATCCAGAAATTGGGCTTTMTTTCTTTGATTAGGNCNTAAAA 

AATGCCAACACATATACACTCNAGATGACACTTAATGGGGGACTGATAATTGCCTAAAAA 

ACAATCCNGCTTTANTTGGATNGGGGGGAANAANAAAACTTNGGGAATAATTATGGTNAA 

TAAATTAACCCAATGGGGTNTATCAAAAATTTNGGAAANGAATTNCNGAATAACCTNCCT 

GTTAATTAAAAA 

Sequence 3559 

CCCTT AGCGT GGTCGCGGCCGAGGTACAGGCTCTCTCAGTGGCCAACTATTTGGTGATCT 

GCACA TTTTTAGCATAGAACCTTGAAATGATACAGCTGTGCTGGTCATTACGGAATTCTC 

TTTTTGTGTGACAAGAATTGTGACAGGCTCCCAGGACCTAAACCCAGAAGGAAGCAGGAC 

CATATTGCTGCCTAGAGAAGGGGATGGAGCATATTCCAGGACACCGATGAAACAGAAGCT 

TCCATCACAGTGCTTTCTGCTACCTTATGAGACAGTTTCGCATCTCAACAGCTNTAGGAT 

ACAAAGGAAGCACATACATTTATACTTTATAAGGTGGCCAAGGAATCCTACTGTGAACAA 

AGAATtTCTAAGATAATAAAATCCCAC 

Sequence 3560 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACCTATCAGATACAGAAACTGCAAAATGCTACAAA 

AAATTCATCTAATGTATAATATGGAGTGTAACATTGGAAGAGCAGAGGGGCTGTGAAGTG 

AGAGTCTCTG TTGA CTTTGTCTTTCACAGACTCAAACAAAATACCTTCGATGTGACTTTA 

CTGGCCCCTATTTTAGTCCCCTGAGCCTCMCTTTCTGTATTTCATTGGGCTTTTGATCA 

CTMTTTTACGTAMTTTCACTAATACTTACTGGAGTTTTCTTACATTTGGTTTGCTTAA 

ATGTCAGCAA 

Sequence 3561 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACGCGGGGTTCATTTATTAAAATAATACATATTGA 
TCTCTTCTGGGTTCCAGACCTTATACTNGGCTTTGGGTAAATGTTGGAGAGTAAAAGAGA 
CATTGNCACCACCGTCATGACTGACCCTTTGATTGTGTGATTAGAAGTCTCTGTGGCAGC 



WO 01/070979 



PCTAJS01/09126 



TABLE 1A 

114/599 



ATGGCCCACAATGAGCAACATACGCGATGTGTTTCANTATCCAATGCCAATGGAGTGGTT 

AAG TCATT TGGGGACATAATATGATGGAATGTTATTAATCATTCAAAGTAGTGTTCATTG 

ACMTTTTGATGTAATATGTTCAAGATTTAAGTGAAAAAGCTGGTTACACGTGAACTGGA 

MAMATTCTACTGGATATTATATTACTGATTTCATGGGATGNGGAATTATGAAGATTTT 

CATTGNCTTCTGTGTCTGNTTCTGNATTTTCTATTAGAGAMTATTTTTCTACAATGAGC 

NTATGCTTTAATACTAAAAAAA 

Sequence 3562 

CCCTT CGAGCG GCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGGGTTAACAAGATTTCTATGCCAAATTT 
TCAMGTTTTTATCATCCCTACCTCATTAGGCTTAGAGCAAGACTTTGGTAACAACGGAA 
ATAATTTGGAGTCATGCTCTCAGCTGAAACACAGAGTTTCCTTCCATAAGGTCTAGAAAC 
CTGTGCAGAACATGAAATGTAAACCCTTGAGCAGCCATAATTTTTCTCAAGTATCACACT 

TCTCAGTTTCCAGTGGGATCTTTTCAGCTTTCACGGTCTCAGCATCCTATTTATCAGTGG 

AAAGTAATCAGGGAAA 

Sequence 3563 

CCCTTTCGAGCGGCCCGCCCGGGCAGGTACAAGACCCTCAAAATATGTAAAATCTTTGAC 

ACTTAGGTGTGTCAAAGATGTTGAGCTCAGCACAGAATATGCTTCCCATTCTGCTGGGCA 

CAGTTGTTGCTTCTAAGAGGCTGCTCAGCAGAAAATAAATTTCCCAGTATCCATTGCAGT 

TAGGTGAAGCCAAAAAATGGAGTTTTCGCCAAAAACATGTGAATGGAAGTGATGGGTCCA 

TAGAAACTACCCATGTAAGCCTCCTCCATGTGCTCTTTCCTTTCTGGCTGGGTTGAATGG 

AAAGAAGCACAAAGCCATCATCATTTTGGGACCTCATATGATTGCATGAAGATGGACTAT 

CATACCCACCAGCTCATTCAAAGAGGATTGTrCTGTCTGCAAGATTGTGATTAAGACACA 

TGTTTGTAGATCCMTTATTACAAAGTTAGCCTCACTAACTCAGTAAATTTAGATTTTAA 

AAGATAAGTTGATCTTTANCTTTA 

Sequence 3564 

CCCTTAAGCGT GGTCG CGGCCGAGGTACCATGAAACACGTCTATACAATATGGCATTGTA 

AATTGGTGTCACTTTTGCACAGGAATATGGTAATAACGGAGCAAAATTTAAAGTGTTCAT 

ATGATTTGACTCCACCATAATCTCAAAATTTCATCTAAAATATACTGGCAAAAGCATGTC 

MGTTATGAATMGMGGCTTGTCATAACACTACTTGTTTAGCATCAAATTTCCAGTTTA 

CAACAAATTGGAAACAACCAGGACGTCTCTAGCTAGTAACCTAGAAAAATATGTAACAAG 

ATTAAAMTTTAGTTAAAACTATATATTTTGTGTGTATTGGGGATATATGAATAATAGTC 

ACACTTCTGAAGAAATGGGATCCAGATGTCATAAATATGAACAACTTTCTTATTGACAAA 

GATGACTCTAACAATGTGGCATAATCACTAGCCAAGTTAACTACTTTATTCCCAGAATTA 

AACATATNCATGTATCATTAANGGATCTCCCCAGGGTAATAGTGGACCCTGCTTTTTAGT 

AAACCTCATTTAAAATTGGGAACCAGAATTTAAAATAACCTGGAGAACAANAGTGGCTNC 

CAAAAANANGNGACCTTGAGMCCATGTTCANMCCTTTANTTTCCTTTNTTNTCCCCAA 

TCTGNAAATTCTTTGCTTNCNNGNGGGGGMGGGCCGGAGTTTATTAAAAAAAGGT 

Sequence 3565 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGTCTGAAAACAATATCTTTAAGAATM 

AGGANATGAAANTGGGCATGGTGGCTTGCATCTATAGCCTCAATGACTTGGGANACTGAN 

GGAGGGAAAANTTGNTTGAAACCNAAGGAACTTGAGGCTACAGTGTGCTATTGAAGCATG 

TGTGTGAAACAGNCACTGCATTCCCTCCAGCCCAGACAACACATCAAACTGCTGTCTCAA 

AAAAAATAATAATAATAAATAAGAATAANGGAGAAATTAACACATTTCCAAATATTATAA 

AACCCTAAGGTAGTTCATTACTTGATAGACAAAAAATGCTNCAGGCAAGTCCTTCAANGC 

TGAMGGGAAAGNAMTTTACTTTAAACAAGCAATTTTTGAAAGCCCNNAAAAGGAAAAA 
AA 

Sequence 3566 

CCCTTTCGAGCGGCXJGCCCGGGCAGGTACTGGGCTTGCAAGGTAGACAGCACTGTGAGAA 

AAGGAATCATAGAAAATTAGTGCTGAGATGAACTCTGAGATAATAGAATCTAACATCCTC 

ATTTTAGAGAAAAGAAACCTGTTGTTrATAAGGAGTTGACTGATGTGCCTAGGGTCACAC 

AGCTAGAGCCCTTTMGCCAAATTGTTGCTCTATTATCCTACACATTTCCTCATAAATAA 

GTTCATGGGCAGGAGGTGAGAGATGAAGAAAATAGATACACCAGTCACAATGTTAAGAGA 
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AAAGCTCTAAGAGCCAGGAAGAGAATAAACAAAAATGAGGGGAATAAAAGAATCAAGAAA 
GMGTAMTCTTTCTTTGTTCAAAGACAAGTTCCAGACAGAACTGGGAACATTTAAAGCA 
GAGAAGGNAGAAAAAAAAAAA 
Sequence 3567 

C CCTTA GCGTGG TCGC GGCCGAGGTACCACACATATACACTTCTGGTAGTTTTCTTTCTT 

CATTTTCTMCTATTTTGTGAGTATGTTAMTATTTATTGCACCTTCATTTTTAATGAAT 

TTATCTCCCAGTGCGTAGCTATAGCMTGCTTTTAGATAAGTAACCTTGCACATTTTCAT 

TATTTTCMTATTTCACTGTTACATAAMTMGGGTGACCATCMGGTTGATTTTGACTT 

GAGAACCAAAAGTTCTCACTGGAGGCACCANGAAAAAAAAATGTANTATNGNCCATANNN 

NNTNATNTNATATACAATNNNATNTNCAATANATNATA 

Sequence 3568 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACGCGGGGGAAACTGAAATTGCCCTATTGGGTTAG 

AAACCTATAACTGCCCAGAAGTAGCAACGGAGCTGAAGTCAGAAAGACAATGGAAGAAAA 

TGATGGAAGTCTTAGGATGGCAACGAGGACACATTAATCATGGTAGCGCTCCAAATATAA 

AGCCTGTGGTCATAAGATGTGACCATTTGGAATCCCTTGACTTGAGTTTGTTCCCGTCAT 

CCTTCCMCCTTTCAGTTTGGAGGCAAAGGAGGTTGTATCCAGAAATAAGTATAATCTTC 

AAATGTGCCTGTGGTCAAAGCCTTAGCACCAACCACATGAGTTTAATCCAACGGCAAAAT 

TATACAGTGGAAGAGGAAGTAACGTGCGTGCCAACGTGGAGGTGAGTTTAGTTCAACATG 

AGGTCX5CAGTCTCAAAAATGCTCTCATCTGAAAAGAGTTCAAACCTCTGCTTCTGGCCTG 

AGATAGCCTTGAATAACAGGTGGGAGAAGACAAATAACCAGAACTAAAAGGGTGGAAAAA 
CTA 

Sequence 3569 

CCCTTTCG^GCGGCCGCCCGGGCAGGTACTTGGTTTATGGGMTTTTCGCTTTCTGCtCC 

AAGGCTGAATCTGTCAGATGACTGACTACTCAGCAAACATTTGCTGGTACTCTCTGTGTT 

CTAGGAACTGTTCTGAGTGGTCGTGACAAAAAGATGAAAGTCAGTGATCCAGAAGAATTG 

AGCTTAGTGGCAGATCATTGTTTAGTGTTCTTAGACTCAAAGAATTGAGGATTAGAAGAA 

CCCTTTGAGGAT ATTCMTTTG TCTCCTTCCTGCATAGAAGGCTTTACCCAAACAATTAG 

CAG ATTGAT GGA 1 1 1 1 1 1 1 1 1 ICTTAAACAGCTCTAGAGAACTGTGTCCTATACAGAGTG 

CATGTTTTTAGGGGTAGACAGGAATGCCAACTTGGGAATCATTCTAAATACATAACATGT 

TTATGTTMCTCTTTTCAGATCCAAANGTTGTGGACACATATATAAAATTTAATTTGCTT 

CTGTTAATTCAGAGATGGAGTATAAAACTTCAGGGGAAAAATATTGTATTCACAATTTAT 

TAAGGGAGAGGAATTCCTCCCTNAAAAAGGTAACCTTGGAAT 

Sequence 3570 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACCTTCATCCCCCATTTCACCAGTCTTTTCCTGGC 

ACTTTCTCCCTCTATTCCTCACTCTAAGACTGAGTGGGGMTCAATATTTGGCTGTAAAG 

GA GTATATGG TGTCTTACCTTGTGTGCTGAAACAATGTATTTACTCAAAGTGTTATGGAT 

T TTui 1 1 1 1 iCTCTACATTATGCCAAGACATAAATTCTGAGAGTGTTTATGAGGGTGCCT 

CTTTTCCCCTCTGCTTTCTTTCCMGTTAGAGACATCAAAATAATAAGCCTTAACCATTT 

TCCTGTTTTTAAAAGAAAT 

Sequence 3571 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACATGAGATGGCTCATTGATACAAGCAAAGCCTTG 

GTGGCTCTGCGCTGAATTAAGGAAGAGATTTGAAAGCAAGGCTATTTCCTGGCGGCAGTA 

AMCTGCCTCCTGGAAAGAGAGCMGCTATGGGATTAGATACTTAATAAAATTTTAGGCA 

AGAGAMGAGTCCAGGTCTTTTACCTAAATTGCACACCAATTGAGCTCATCTGCTTATTC 

TCTACACACTCAGGCTAGGGAAAAAGTGGGCACATTTCAAAACTCAATGCTTAAACTATA 

GCTTGATGTGAAAAAGTAGAGACAAATTTGCCCATGCTACATGAAAGTGTAAAGAACTGT 

CCATCTTAAGCTGGGAAACCTGAAAATCATGGCAAGTATAAAATCACTTTTTAGTAATAA 

GACAAGGA AATAAA ATAACATAAAAGCACATGCAAAGAAAGTATTAGGAATCCACCCTAC 

GAAATGCMTTTTTAAAAATGACCACAAATATCCCAGGAATAATTATTCNGAAAGGATGC 

AATGGAAAACAAAAATTCAAAGAATCCATCAAGGGCNTTCCCCCCNAAATTAAAATGAAA 

TGAGAAATCCAGAGCCGAAAGAAATACCTTNTGTTGGCTAAAATAACACTGTTTTCCAAA 



WO 01/070979 



PCT/US01/09126 



TABLE 1A 

116/599 

ATTAGGAGMTTTGAAATTAGCCAAAGCAAAGTNTTCTGTNAATATAAAATAATTTT 
Sequence 3572 

CCCTTTCGAGCGGCCGC CCGG GCAGGTACTTTGTTTGAAATCTTCTTCCCCCAAATGTCA 

CGTTTGGAMTAGGAGCATTTTATTTGACAAAGGTAAGAGTTGGAGATCATTAACTGCTA 

TCmAMTMGTTAMTTTATGGTATAGCAGAGTMCTGGACTTTTMTMGGTTTTAG 

AAGTCAAAATAAAGACACTAGTGTGAATGATGGTGGGTTTCAATTGTCTCCTGGGCATTT 

TGGTCTATTGGGTTAGGAGAGTAGGGGTCCCAGMTGTTCTGTTTCTTTTCCTCCTTTAA 

CAAATTTTATTGAACACTTACTAGT 

Sequence 3573 

CCCTTTCGAGCG GCCG CCCGGGCAGGTACCATGAAACACGTCTATACAATATGGCATTGT 

AMTTGGTGTCACTTTTGCACAGGAATATGGTAATAACGGAGCAAAATTTAAAGTGTTCA 

TATGATTTGACTCCACCATAATCTCAAAATTTCATCTAAAATATACTGGCAAAAGCATGT 

CMGTTATGAATMGMGGCTTGTCATMCACTACTTGTTTAGCATCAAATTTCCAGTTT 

ACAACAAATTGGAAACAACCAGGATGTCTCTAGCTAGTAACCTAGAAAAATATGTAACAG 

ATTAAAAATTTAGTTAAAACTATATATTTTGTGTG 

Sequence 3574 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGGTTACAGCATTTTTTCCTTCTCTGTG 

CACCACTCACACAGACCCCACGAAATGCATACAATGCACACAATTTTATGGTCATAGGAG 

AATGATTCATTCTTAGAAAAAAGATTCCACTGATATCCACTCAATACTTGTGTCTCACTT 

GGCMTTGGCATACGTGACTGTTCCTCTATTTTTCCATCTACCTAATTTCAAAGGATTTC 

CAGAAGGAAAAGAAGATTTAAATGCTTCATTTCAAAATATTTCTGAGNTTTTGACAAAAG 

GTGCCAMGACCACACATTTGGGAGAAAAATACAGTCCTTTTTAAAT 

Sequence 3575 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACACAATCTCTGATTTGCAAGAATGAGACATCA 

TACTCATTCTTAGAAAGTTAAAAAGCTTAGCTATCCGTCCTCAACAAGCAATAAAAGGAA 

ATTAGACTGAGAAGATGGAAAAGTGAGACAGTTAAAACTTCCAGGATCATTTATCAACTC 

CAATAACCAAGCATCATAACTTTATCTAACTTTAGCTCCACAACCTTGACGAAAAATCAC 

AGTAACACCGTAAAAGGCTAAAAAAAACTACTTAAACTTAGTGTTATTTCTCTCCCTTGT 

TMCCTGAAACTAAACATTTT ATCCCA CCTCAAAGATAATGTTTAAATAACAAATATGTA 

TCTAAATTAAMTTNCA GTGATT TTTTTAMTTTAAAAACCATAGGGGTGCTTTTTATAC 

TCATTATAAG GAAA ACA1 I HI rAGCCTCTGCAGGAAGAATGATAATACTATTTTTAATT 

ATATAGGACATTTTANNAAAAACTCAAAATATTTTTGAAATAGTNAAGTCTCTGGATATC 

CCTGGGAGGNAGGTTGAATATGATTATACCCAATTGTCTAATGGGGTAATCTGGAGGCAC 

GAAGGTTAAACAATT 

Sequence 3576 

CCCTTTCGAGCGGCCG CCCGG GCAGGTACGCGGGGGGAAACCCATTGAAAGAACCGAGTC 

TGAAATAGAGTAAGGTCTTTTTAACAACAAAATGACTTTGCATGGGTGTAAAGCCAACCA 

ACTAGGTCAGACTTTCTAGGMTGAACTTCAGTAGAATTTAAACTTTGTTAGAGACAATT 

CACACCTCAAGTCTCTATCCAGTGGATCAAGCTCTTTCTGGATGAAGCTNTATGTAACCT 

AGTAMTCAGAGCTTTCTTTGGGTGGGCCTGGAAGTTTGATATCAAGAATAACCAGCCTG 

TAATCCCAGCACTTTGGGAGCTGGAGGCAGGAAAATTGCTTGAGGCCAGGAGTTTGAGAC 

CAACTTAGATAACATAGCGAGACCTTGTCTCTACAAAAAATAAAACATT 

Sequence 3577 

CTGCAGAATTCGCCCTTTCGAGCGGCCCGCCCGGGCAGGTACCACCTAACAAATTGGAGG 

AMTGAAAAGACGMTCAACMCATTTTGGAGAAAAAATTTATTCTACTTCTAGAATTTC 

ATTCTACMGTGCTTAGTTCTTGGTTTGGTAGATGAAGTGAAATCAAAATTGGATATTTG 

GAACATTAAATATGGGAGCAGAGAATCTGTGGAATTATTGCTGGAAGACTGGCATAAATT 

TATrGMGAAAMGMTTCCTAGCTCTACTTGATACTTCTTTTCAAAAATGTGGAGAAAT 

TTATAAGAATTTGGCTGGAGAATGTCAGAATATTAATAAACAGTATATGATGGTGAAATC 

TGATGTTTGNATGTATAGAAAAAA 

Sequence 3578 
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CCCTTTCGAGCGGCCGTCCGGGCAGGTNCTAGAGACAATATCAGAATTCAAAAAAGGACT 

TNnTATCATACATAAAAGATCCATAAAGAATAGTGAAATCTGAATAAAGTCTACAGTTT 

TAGTTTACAGTMCATATATATACCMTGCTGGTTTCTTAATTTTGATAAATGTAATATA 

AGGTAATTTAGGTCATATTGGTGAGTAAGACGGTATTGGGAAATACCTTAAAGTTCAGTT 

ACCTTMGTCAGAGMCTGGCCTGCTAGGMGTGTTGGGMTTTGTCTTTGGGGCTTTGT 

CTTCCTATTATCTTTGCAACTTTGCTGTAAATCTAAAATTATCCTAAAAGAAAAAGTTAC 

TTTAACAAAACAAGATTCATAATG 

Sequence 3579 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTAAAMCAAAAACTTTCTATTGTTTTGAAACCT 

TCAAGTCCTTTACCTATTGCCCTTTTCCCACTTTGTTTTAATAATACAAAAATGTAAAAC 

ATCTCTTAGGAACGTAAATTATAGACCAGGCATGGTAACTCAGGCCTATAATCCCAGCAC 

TCTGAGAGGCCAAAGCAGGAGGATCACTTGACCTCAGGAATTTAAGACCAGGAGGAGACC 

TCTTCTCTACAAAAAGTAAAAAAGTAAAAAAAAAAAAAAAAAATTAGCCAGGCGTGGTGG 

TGCACACGTGTGGTCCCATCTACTCAGGAGGCTGAGGTGGGAGGATCACTTGGGCCCGAG 

AGGCTGCAAGGCTACAGTGAGCCATGATCATGCCACTGCACTCCAGCCTAGACAACAGAG 

CAAGACTGTGTATCTAAAAAAAGAAAAAAAATAGAAATTTATTGTTACAGTAAGGGGTGC 

TGATTATCTCACGTATGTTAATGTTCCAAAATTGATAAAAGCTGGCTTAAACCACAATCT 

TCCCTTAGGGAAAAACCACTACATTATATTAATNCAAAAATTTAA 

Sequence 3580 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACCAGGGATTAGGATTTCATTATATTTTGTTGG 

GGGGCAGAGGA GGGT CACAGCTCAMCCACACCMTGGCTTTGTCAGATTTCCTGTTTTA 

CTTCTGTTGCAGTTTTGTCTGTTCTCTCTTTAGTAMCTATCCAAAAAAACCTCTTGATT 

TTATTGCAACTTAm-GTMTACTTANGTATTCATTCCATTATCAGAATATTTTNNNTATT 

TTTGNGACCANNGNNANGGTGCANTA 

Sequence 3581 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACCTATTTAACACAGAAAAAATATACTAGATGG 

ATGTATACAAATATGCAATCTAGAATAGTTTATGGGAGTGCATTCCACTAAATGCATGTT 

TTMinrTATCATTTATATTACAGCTAGTMGMTTTGCACATGCTGCATTCTTTTCAAAT 

CTGCCTCACTACCCTGTATCTTCTATTTTTACCAGGTCGGGTCCTAGTAGAAACAGCAAC 

TCTGGGACCAGGCCACCTAAGCCTGACCTTCAAGCAGAAAATGTCCAGTGTGAAAATTTA 

TCTTMGTCATCMTCATATCAAGCCATATAACATTTTTATNCATTAAAATAAAAAAATA 

CATATGTTGAGATGAGCAGCTAATAGCTAGTGCTCCCTTCAA 

Sequence 3582 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTTTCCCAGGCTATTAGTATTATCTAATGAGT 

GGCTTAAAGATACCAGAAACACTGACTGAGGTCTCCACCTGCTTCTGNTGAATGAATGGG 

AGCTTCTAGCCATTGAAfAAGAGGCAGTAGCCAATGTTTCTTATTCTGAATGGTCCAGGT 

TGACTTTTATAAGAGAAACACTCAGCCTTTTAATTGCTGAAGGTCTGGCCCATAGACTAA 

GATTGCACATTCTTAGTCTAGGTTACACTTGAACTAGACTGCACCCACTGACGATATATT 

CAGGTTCAGGTGTTAACTCACTTGGATTAGCATCTGGCCTGCCTATCTGAATATAGGTTG 

AGACGT GTATTG GAATCTCTGACTAGGTCAGAATACGTTCTTAAGTTATATTCTCAATAC 

TGAGGMTTTTTACTTGTAGAAACTGAAGGCTCGGAAGAGGATGATAAAGAAAATGATAA 

GACTGAAGAAATGCCAAATGATTCAGTCC 

Sequence 3583 

CGGGGGCGGACCGTGTCAAATTCATGGAACGTGGCATCGTGCTCTGACAAGGANAGCAAG 
AGGTCAGGATCCACAAAACAGGCCGGATGAAATCACCATCTCCGTGCGGGGAGGTGGAGA 
GAGCATANCCCTCCCTGCCAGTCTGGCAACTCCAGCAAAGTCCTCATGCTCATCCCACAC 
ACTCGGTGCTAGTCACTGCTGNGTGTTTACATTGAGTAATGGAGCTGCCGGGGG 
Sequence 3584 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGGACAGCGCGCGGAAGAAAAACCAGCA 

AGAAGGCGGCGGGGGAAGATGGCGGTCCTGGGGTAGAGTTTGCAAGCTTTCTGACTAGGC 

TAGTCGAGTAACTATTCGGGTCATGGCGTCAAACTCAACTAAGTCTTTCCTGGCAGATGC 
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CGGCTATGGCNAACAGGAACTGGATGCCAACTCTGCCCTTATGGAATTGGACAAAGGCCT 

MGATCTGGCAMCTTGGTGAACAGTGTGAAGCAGTTGTTCGCTTTCCCAGACTTTNTCA 

GMGTATCCATTCCCTATTCTTATCAATTCTGCATTCCTAAAGTTAGCTGATGTTTTCAG 

AGTTGGAAATAATTTNCTGAGGCTATGTGTTCTTAAAGTTACCCAACAAAGTGAGAAACA 

TTTNGAGAAGATTCTAAATGTGGATGAATTTGTGGAGAGAATTT 

Sequence 3585 

CCCTTTCGAGCGGCCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGTGCTCCCAGGGAGGCGTCAGCGGGC 

ACCGGGCACACGACAGAGTGCTCAGCACCATCAGCCATGAGGGAGCCACAGATCCAAACC 

ACAAGACGCCACTTCACTCCCGCGGGGACGGTGTCAGTAAAAACAGGTGAGAACCAGTTT 

GGGTGAGGATGTGAAGAAATGAAGCCTGAGACTGCGGGTGGCATGGAAGCTGCTGCCGCC 

ACTTCAGAAAACAGTCTGACGGTTTTTCAAACAGTTAAGCAGAGTGAACCCAGTGCCCAC 

TTGGGGCAGGGGAAGGATGAGCATGTTCCATATGCACACAATGGACTATTACCCTGCGAG 

AAGGAACGAGCTATTGATATTGATACTCANAACGTCAGCGATGAATACTATAAACATCCT 

GCTGTCTGAATACAGCCAGATCAGAAGAAGGCCTACTGTAGAGTCCATTTGTAGAAAGTT 

CTGTAAAAACCAAATTCAGATGACAGAACTAAGAGCACTTGTATCCCCTGAATGGCGGCA 

CGGGCTGGAAA 

Sequence 3586 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACATCTGGTCACCAAGTCCTATATTTTTCTCAAAT 

GTCTCTTACATT AGTT ACTTTCCMGTTTTACMTCAGAAAMTAGTCTAGATTTTTTTC 

ACCACCTAMTATTTTCTGGCTTCCCTTTATCCTTACTTTAATTTATCCACTAAAAAGAC 

ACCAGMTTACTCCCCAAATTGGCCATTTTTCTGATTTTTAAAAGGATGGATAGTGTATT 

TTGGTGGGMGGATGAGAAGGTTAAAAAATATTATCTAAAATTAAAATGCAATATTTTGG 

AAAGAGAGATCTTTGGTTTAGA 

Sequence 3587 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTA C 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I I I II I I A GACA 

GAGTCTTGCTCTGTCACCCAGGCTGGAGTGCAATGGCTCAATCTCGGCTCACCGCAAACT 

CCACCTNCAGGTTCAAGCGACTCTCCTGCCTCAGCCTCCTGAGTAGCTGGGATTACAGGT 

GCACATCA(XATGCCTGGCTAATTTTGTATTTTTAGTAGAGATGGGGTTTCTCCATGTTG 

ATCAGCCTGGTCTCGAACTCCCAACCTCAGGTGATCTGCCCACCTCGGCCTCCCAAAGTG 

CTGGGATTACAGGCATAAGCCACCGTGCCCAGCCCAGTAATGTTTTAATAAATACCCATT 

TAATMTTTTGTCTGACACCTAAACTCATMCAAAGATATTTTAAAATGTTAGATTTTCA 

CTCACATTAGTATACATTTACAATTTAATGAAATGCAAAAACATAATGCACTACTGATCC 

TGTAAAAAATAAATTTAAAGGGTTT AI 1 1 I I 

Sequence 3588 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGANGTACAAGATAAATAGGATATTACTAGAGTTATAGCCT 

ACMTGTMTTCATTATTTAGMCCACATMCATTTATTGTGAAATTTCCAAATTCTGTA 

ATGATCMTTTATAAGGTATTGTCAGTATTATTGCATTATAGTAGTTTTCAAGGCTTAAC 

TTTTATATTCCTAGAGTGCTCACTGTGTTGAATTCATTATAAAGACAATGTTCCAACATA 

TATAMGAAAAAGTAGAAGAGACAAGTCAACATACTGCCCTCATATTTTGGAACATTTTC 

TTGCAGTCTTAGCCTATTCCGTGCATTTACAGTTCTGTATCCTCCCTTAATACTAATTTA 

ATTAG CTACTTCCATATTTTTTMTTT AMTTTTATTTTATTTTGTMTTTTAAAAACA A 

AGTT GAAAAAT AGTCTTAGGAATACTTCAAACTGGTGGGTATTATATATTTCTGGGTATA 

AGGCTTTTTTTCATAAACAAAAAGTCTGAAAGAAGATTCACAAACATGGTNAAAAAAAAA 
AAAAA 

Sequence 3589 

CGCGGCCGAGGTACGCGGGTGAAAGGATCAGAACTTAAAAAAGCTGCAGAGGTCCCANAT 

GAGGAGCTCATCMTCTTCTACTCAAGTTTGAMTTAAAGAAGTGATTTTGGAATTTACT 

AAACAGCAGAAAGAAGAAGATCAATTCTAGTATTTAATGTTAGTCAGTTAGGAACAGAGG 

CCACMTGAGAACATTTGACTTMCTGTGGTATCTTATTTAAAGAAAATCAAGCTTGGAT 

TATCATGAAATTGAAGGATCCAAAAGGGAAGCCCCTTCACTTTGATTAGCTCTTCTGACA 

AACCTGGATTAGATCTTTTGAAAGTGGAGTATATTAANGCTGATAAGAATGGACCTAGTT 
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TTCAMCTGCTTTTGGAAAAACTGACAAACAGTTAANGNGGGCCTTTTCATC 
Sequence 3590 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACCATTCATTTAAAGGCATAAATGTCCAATGGGGC 

CATCTTGTGATACATGCACTGTCACAGGAAAAGTTTCCAGGAAAAGTCAAGCCAGGGCTT 

CACAGAAGATCAAAAGAAAGAGACAAGGAGAAGCTAAGTGTATTAGTCAGGATTCTCTAA 

GGGACAGAACTAATAGAATATATATACACACACAAACACACACACACACACATATATATA 

CATATAAATAAAAGGGAGTTTATTA 

Sequence 3591 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTCAAATATAGTGAGCTCTTTCAGTTCTACAT 

TTGAGGAMCCTTACTCTCAAAGTGCCTTTTACATAATACTTCAGATTTGTCAATGAATA 

TTTCTATGCATCTAGGCATCATGACAATGGAAGTTAAAAATAATGTCCTGGAGACATTTC 

AAAACCATTAGGTATCA TCTGAA TCATCAAGATACAATTATGCTTACTATAGTGTTATCA 

TTAMCATTMCATTTACTTTTTTCAAAATCAGTGATCTGTATTGATACATATTTAGTAG 

CACTCTATTAATAAGAATATGTAATTAACCACAGCACTCCACTGCTTGACCATATCAAGA 

TGTTAGAGMTTTGCTTAAAGAGTTCTGTTTAGCCCCCTACTTCTAACAGCTTCCCGTCT 

CTCTACTGAGAGATAAAAGAGTNATAGAAAATAGAGTAATAGAAACTCTTTTATATTCAT 

CAAAGCCTTAGGATCATATAAACTCTCGAACTAAAATATCTTCTGAGGGTAAATNAAAA 

Sequence 3592 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTGGGACCCCAAAAATATCAGAACCTATAACAGT 

TTTTGTTAACTAGACATCTGGAAMCACCTCACTGMTCTTTACGTGMTATTTTACTTT 

AAATTATATTTTAATACCTAAGAACCCAGAACTTCCTCTTGTGAAAAAAACAAGAGAGTT 

TGTCACTGAAGATTCTTCAGTTTATATTCCTTGAGGTTTGGACTTAGTTCGTTTTAGTAA 

TCATTTCTCCATGCCCATTTCCTTGTTCTT AATCACAAATCT AATCATGTATTTTTATAA 

ATATTCAAMTTAAATATATTTATCTACTTATGTAAATACTTTTTAGTTACTGTCTACCA 

ATAGCATGTATAGGGATCTCATCAACAAACAGATTTAGMCTTTTTAGATTTGTTCCAGC 

AGCTTGTAAATTCATCTTAGACTTAATTGNTTAAATATATCAACATTCTAATCATTTTAA 

AAAGTGGACAGAAMGATTMTTCCMGTTTTCTTTTACTTACCAAGCTCTGCCATTCCA 

CCCCGCTGGCTTAACAATATTATCAGCTCTTTGGATCTCATTCTTGCTAAGTAAAAGCAT 

ATTTCTTCTCTAGCTGGGATAATAATCAACTTTCTAGAAAGGTCATTTGGAA7TCTC7TC 

TGGGTAACCCTTAGCATTAGAGCAGTCTGGCCAACTTATGCTAATCAANTTTATTGAAGG 

GAGAAAGGACCAG 

Sequence 3593 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACGCGGGATGTTTCTATATGCCAGTAACAAACTAG 

CTAAAATAGAAATCAAGGAAGAAATTCTATTTACAATGGCTACAAAAGTGAAATGCCTAG 

GAATAAACTTAACCAAGGATGAGGAAAAAAAAAACCCAAAAGGCCTCTACAATGAAAACC 

ACAAAACACTGATAAAATAAACTGAGAAGGACACAAACAAATGGAAAGGCATCTTATGCT 

CGTGGGTTGGAGTAACTAATACTGTTAAAATGACCATACTGCCCNAAGCAATCTAAANAT 

TCAATACCTGCCCGGGCGGCCGNTCNAAAGGGCAAATTCCAACACACTGGCnnnnnnnnn 

nnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnn 

nnnnnnnnnnnnnnCTCACAATTCACACAACATACNAACCCNAAACnnnnnnnnnnnnnn 

nnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnNCCTTTCCNCTCACTACCCNC 

TTTCCAATCCAANAAACCTNTCNTACCAACTTCATTAATAAATTCACCAACCCCCCAAAA 

AAAAG 

Sequence 3594 

CCCTTTCGA GCGGC CGCCCGGGCAGGTACCTAAAGTCAATGTAATTGAAGATATAAAATT 

GTrCTTTCCATTTTTGTCAGCMTTTTGACTGGAGTCAAATTAAAGTGTGATGGGCAAAC 

TTGGTCTGTTGCATTCTATAATTATTGCTGTCAGGATACTTTCAACTACAGATAGGATTG 

TrT CTGC ATTTATCATTCTCTGTTCCTGCTTATGTATTTGTCAGTGCAGCTGTGATTCAT 

TTArnTACAATACTGCAGCTAATCGTGTATGGGCTATTTGATrAAAAACAACATTTTAA 

CAAGACCAAAATAGCCAAGGCAGGGGAAAATGTGGNTATA 
Sequence 3595 
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CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACATAAAGTCAATTAGCACTATATTTGCAAACGAT 

CAGTGTTAATAMTGTTAGCTTTCTCTCTTATCACATTCTACGAAAAAGAATTAGCAAAT 

GGMCTCTTGGGGMGTGAGCTGTTTTCAGAAGGAAGAGATTTGAGGAGTTTATGATAGG 

AATAATA GAATGT AAG GTGAGAAAG GTGGTTCTATTTCATAAAGGGTATTCGTTACCACT 

CAGGGTATTTT TGTGCT TT TGTTTT CTGGGTTCTGTGTTTTTGTAATTGTCTTACGTTTG 

TA TTACATA CGCTTTTTCTGTTTTTCTTAAGTAGNAGTAGTATAAAAGCAATGTAATAAA 

GAi 1 1 1 1 1 iCTTCAGAAAGGACAAATAGGACAGCCATATACATAAGGCATTGGAGTAANG 

ANGAAATAGAGGAACAGGAACCCAGTATANAGAATGCCCATAAGCCAAGCAGTGGTGATA 

TAGATGMTGGCCAATAAGAAGAATTGAATACATGNGGGCATTTAAGGATTTAANAAANC 

CCCTACCTTNGNNTAGCCTMTNGGATTNGCCTGATTTATTTCACCTGAAAAAATTTTAN 

TGGGGAAAAAGT7T 

Sequence 3596 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACATAACTGAAACTGTTAGCTTCATTACAACCT 

ACATGAAGAAAATAGAGGAATGTGAAGAATTTATCAGATGAATAGCATTTCTACACAATG 

ATTTTCCTTTACTCCCCTAATGAATCTTTAACTTCAGGAAACTTCAGACTTGAGAGAGAT 

TTGCAGAGGTCCAACAAATAAGCCTGAAATAAATGAAGCTATGAGTAAGATTTTGGAAAC 

AAGTCCTAAGTAGAGACTTCCTAAACCAAAGAAAACAAAAACACCTCCTTAGTCAATTTT 

GTCTACTTTATTCTCCCAGGATATTTTTCTGCTTCTCATGTAAATTTAGTMCATTTAAG 

GAAT AAAAAGAGAGCTGCCTGGATATATTAGCAGTGTGATTGGTCATATTATTAGAGAGA 

TTTTACAATCAGTTCTACAAATGCCCCACTGAAATTGCACTGAACTCACTCTTACAACCT 

TGCTCTACTGGGCTCCAAACC 

Sequence 3597 

CCC TTTCGA GCGGCCGCCCGGGCAGGTACTCCTAAAATTCAGTTAGGGGAATTAAAATAA 
TATCTTTTTACTCAGACAGTATTCATGTGTGCACCATGTATAATTATTAAAGNGATAGTT 
CACAAATGGAAGTGATNAAATAAAACACATAGCCTTTTTTCTGGGI 1 1 1 1 1 1 ICAATTTT 
CAGNANGGAAAAAATTGNTANC7TGNAAAMTATTTGGGTTTTGGATTAAAACAAAAATT 

GGGGGGTGGNAGNAAMNANACCTANGGGCCACCTGGGAANNANATTTTTGGTTNAANTT 
TTGAA 

Sequence 3598 

CC CTTTC GAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGANTAATTTAAATTTAAGGTATTTTNCATAG 

GAATTTTACCCCTACATAAGCAATTCTACTTCATAAGATATAGCCACTGGATATATACAG 

TATATCTTCATGGAATATTGANrTTTCCCTGAAMCTTTGGGGG/WVT(X)ATTTTTACATT 

AAATAGATAAAAGGGGACCCAAAGGTGCCTCATTTAAGGAAGGCTACCTTGCCTTTACTC 

TCAAAACCTTCTGGGGCGAAAT 

Sequence 3599 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACAATTATGTTTTAATACAGTGTGCTGAACTGAGT 

ATTTCTACCAAGTGTTGGGTTGTTCTAAATGCTACTGAAAAACACAACTACCTTATATCA 

GTTTTATGGCAAAGCTACTAACAGGTG7TTTTAGAAATATGTCAGAGATAAACTTTAACC 

AGTGTCTTCTTAGTGGAATTTTAAAAATTTGTTAAGTTCATTGTAGAGAACACCATTCAT 

AGAC CAAGATGGTCCCCTATTAGCTGATATnTCATTTATGTAAGATCCTGGACATTCTG 

TTTTGTG7TGGMCAMTTTTCMTGTTTTTMTTCTCCCTTTTCTGCCTGTTCCTAAAA 

ACTTTCAAMTMCCATTTCMTGTMTTTGTCTTGAAGAAGTTTACCCAATATCTTTGT 

CATTGCMTMTGTMGTATGGTGATGGTCMTTTAATTATTGCTTATAAAATGAACTTG 

ATTGCAGTAACCATGGTATCGATGAGACTAATGCAGTGAAACTTTATTACTAATATATAT 

AGCCTTATCAAAACMGCTMGAAACTTGCTTTAATMTTAMTAATTTAAAAAATATTT 

ATTTAAGATGGGATCAAGTTGTTTNAAGAAATGANGATAAATTTCAAANGGAAAATAGGG 

TTTCmGGCCAAMTTAMTCTmAMGAMTAGAGATTAGGTTTTTAATTGGGGGTT 

AATTTAA 

Sequence 3600 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTGCCTGCCTTTCCCTATCTCTTCTAGAATGT 
AGGCAGAATTGCATTTTCAAAGTGAAANATGAGCAAATGGAATGGTGCCAGAGGGATTGC 
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TGCTTMTCCACATACATTTTTATTTTGTAGGTCACTTGAAGCTTCTTMTTGGTAATCT 

CTGCTTTGTTTTGCTTTATTATTTAATTTTTAACTATAGGAGGA 

Sequence 3601 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTA C I I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I 1 1 1 I I I I II I 1 1 1 1 1 GGGAT 

GGGGTTTTGCCATTTTGCCCCAGCTGGNCTCAAACNCCCANACTCAAGCAATCCACCCAC 

CTTNGCMMTGCTAGGATTACAGGCATGAMTACTTTTTGAATTAATAAATATAGAGTG 

TTTTATNACTCATTGANMGCTTGTTTTTTGTTNGTTTNTGGTCAAANCCCAAATTCTTN 

TTCATACAGTAAGACAAAAAATAAACCAAGCTTATTTAATATTGNTAGTNAAAGCCATGT 

GCTTATCTGCAAAACCAAAGCAGTTATCATGG 

Sequence 3602 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACAAATTTCAACTGAAAAACAACAAAAAAATTCAA 

CTCTGCCAAMGCGATTGTATCCTCCAGAGATAGTGACATTATTGTTTCAGGCTATTTGC 

CMGTTGMTGCTTTCTGTGTCATTGTTTGCAACGAAAAGAACAATATCGCCGAAATCAA 

GATTCAAGGACTGGATTCCTCCCTTTCTCTCCAGTCAAGAAAGCAGTCACTTTTTGCCCG 

ACTAGAAAATATTATTG TCACA GATGTTGATCCAAAGACAGTTCATAAGAAAGCTGTGTC 

MTMTGGGAMTGAAGTTTTCCGTTTTAATTTGGATTTGTATCCAGATGCTACTGAGGG 

GGATTTGTATACTGACATGTCCAAAGTGGATGGTGTGCTGTCTCTGAATGTTGGCTGTAT 

TCAGATTGTCTATCTTCATAAATTCCTTATGTCACTTCTGAACTTCCTGAATAATTTCCA 

GACAGCCAAAGAGTCTCTTGAGTGCTGCCACTGCCCAGGCTGCAGAAAGGGCTGCCACAA 

GTGTGAMGATCTTTGCCCAGAGGAGTTTTCGGGTTCCATCAATATTNGATTTGAA 
Sequence 3603 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCCGAGGTACGCGGGGTTACAAGCCAGATTAATATAAAATTT 

TTCCTGAGGGAAAAGTATCTATGAGAATTTAAAAATAAACTTAGCCCTCTTCCTCTGCAA 

AGTCCAGAGACAAATTAAACTCTTTAGTTGCCATATTATTATTGTTCTTTTTCTCTGAAA 

AAAACCTAGAATAAAACTTTACTACAAAGGATATATATACAAGATAGTAATAAAAtATGT 

C AATTT CTAAATTTGCTGTAGAAATATATGCAAGATAGCAATAAAATATGGCAATTTCTA 

TATTTTCATATATTCT TGTTT CTGCTATATAGCCTATAAAGCAAGAGCAAAAAAACTCTC 

AGATTACTCATAMTATTTTAACTCTTCCAACTAGTAAGTGACATTTTGAACTCTATGAA 

AGTTATCTTGACCAGATGAGAGAATTATTAGAAAGACATTGCATTTGGGATGGNATCTGA 

TCATTTATCMGAAACTGGATTTGGTATTTTTACCCTTTTT 

Sequence 3604 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGC^GAGGTACCAAATATAGAGACACCATTAAATTATTCAGTTT 

TCATGTCCTTTCCCCTTAACTTGGGAATTCTGGGTAAGCAGCAAAACCCTGCCTAGCCAT 

CCATGGGTAACAAGAAGTCATGCTTGGGCCAGACTATACAGCTGATGTCCAGTGTGTGAC 

TCCCTAAGTAAAACAGGTTAGGTCCCATCCATATGAGAGAAACAGTTTTTCAGAATATGG 

GGAAAGAAAAGTAATGTTATTAGAAAAATCAAATAAGGAAATCGTGGGAAAATATAAAAT 

TACTGATTTGCAATCTTGTCTTCAAATACAAGATAATCTTGGGGACAAGACTAAATATTT 

TACTCAGCATCTGAACAATACCAAGAAAAAAAATACTGCCCTACTGAAGAACACCATTTA 
TAGCTTTAA 

Sequence 3605 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTTCACATGATTTCAAGTATGGTTTGATGCCTGG 

TCCTTCAAATGATTTCAAGTATGGATTGATACCAGGTCCTTCAAATGATTTCAAGTATGG 

ATTGATACCANGTGCTTCAAATGATTTCAAGTATGGATTATTGCCANAATCTTGGCCAAA 

ACAAGAAACCTGGGAAAATGGTGAATCAT 

Sequence 3606 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACACCTCTGATTCTCACTAGTTGAATGCAAGAACT 

TGAMGGTTCAGGTMGTGTTTTGAAAMTTTTGACTTTCCAACTTTTGCCACTTGCTAT 

CTGAMCTCAGGAATCAAAAMTACCGACAGGCACTG7TACTTTCAAAA7TCTTTCTATA 

AGTTGAGAATGGGACAGATTTGCAGAGCAAGGGAAACTTGAACAGTTACTTCTAGTGGTA 

GGAAATGAGGCGGCTAGGATATTACCCAGCTGGTGGGTGACTTGGGCAAGTGTGTTCCTG 

CTTTCAGTGGTTAGCCTTTAGCAAATCTGCTTTAGAGTGAGAGTAGAGGGCAGGCTGTTG 
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TATTACAGTGCTCTTG TTTTTG TAAMTTTMTTCACTCTACTGTTATTTTGTCTCCTTG 
GGTAAA GTGTT ATTTAATTTTTCTTCATTTTTTAAGTAATATATAACAGTCAGTGAGAGA 
MmGGTTTTCAGAGATG TCATCC AAAGCAGATTTTACAGTTGGTTTCCTGGGTATAAA 
ATTGTCTCMCCMTTTCTCTTTTTMGTCCATTTAANATTGNTTAAATATGGGGAAAAA 

CCCGGGGTGGTACAAACATGTTGTAAAAATAAMTNTATTTTACTTTTTTTCTT 
Sequence 3607 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGG GCAG GTACAAAATCATGTGGATAGATGTGCATTTGTGGG 

TATCTGTGAATA CAAA TACACAATTTTCAGATAGAAGTAGTATAAGAAAAAGAAATCAAA 

CAMGTCAMCATTTTMGTGTTTNTCTTGGTGCACTTTAAAAAAATTATTAAATTGAAG 

CTGTAGTTTATTCTCATCATTGTCATCCTATATTAGTGGATTTTCTTTAGCTTTTGAAAT 
AA 

Sequence 3608 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTTCAGTCGTGTTTATTTATAATATGGGTGTG 
GGGTAAAATATCAAACCACAATGCATTATATACATCCATGTGAACCTTTCCTCTCTGCCC 
AGAGCTATTTCTGCCGTCCTTCTTAAGCCTAAATTTAAAAAGTGATCTTGTCAAACTGTG 
ATGMTTGTTACCTGAATGGCAAAGAACTTGCTAACTGGAGGTGGCTTCAGTCTTCTTTG 
AGTATTCTTTTATGTAACAAATTGAATATACTCTTTGGACTTTN I I 1 1 1 ) 1 1 1 1 
Sequence 3609 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACAAGTTGTGCTAATCATTATTAAAAAGAGACTAA 

TCTATTATGGATTTGGCAATTGGGGGTAGGAAACATGATGTTTGGGAATGAAATGATTAG 

AAT ATAAAT AAATTGTCCTATTATTGTAGGAATAGTGAAAGATGTGAATAAATnTAGCT 

TGTUI 1 1 1 ICCCMGGGGGTCTCACGTTTTAAGGCTTCAGTGTTCTTTGGTGATGGATTT 

TMGMTAGGCATATTTCAA AMTT TCMTTGAAGTTAATAATGCTAGAATTATTGAAAA 

AMTTATGTGGATGTTTCTAGTTTTGGTATTTAAACATAGATGCTGGTCACTTTTCAAAG 

TGTTATAGTGGAACTAATTCAAGTGTAATAGGTGTCTTAGTTCATACTGNGTTACTATAA 

AGGATACCTGAGGCTGGGTAA 

Sequence 3610 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGTGAATGAGAGATGGTTCCTTGGAACA 

GAGCTCCCAGTTCAGAGACAGAGACTAAAACATAAACCTATGTTTCTAAACATATGGTCA 

ATTTCAGGCGMAGMT1TCAGATGGCTTCTGGACTMCATTTGCTTTTTATTTTAACGT 

TACMGTTTATTTTGATGATCMTTTCTATATATGATAGAMTATAMTTTTCTTTTTAA 

ATACATTTMGCAAATAAATAAAGAGTTAATTTAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAGTACCT 
CG 

Sequence 3611 

CCCTT AGCG TGGTCGCGGCCGAGGTACATATACACAAAAAAGGAGCTAAAAACCCTTCGT 

GTGGCTTTTAGATAGAATGTCACATTCTAGCCTTCATAGGGTCTAGAAI 1 1 1 1 1 1 I CAAA 

AATAAAATCTGAAGGACATAATCATTGTTCTCCATACTCTCAAGAAATCTGTTCAACCAC 

TCTGATTTCAGGGTTGCTTTTCATTAGCAAMGTTAGGAAGAGGAGGATTTGTGGAGTTT 

TCAGGGCTGACTTATGAGTTTCAAATAATTACCTTATAGACACTGGAGCAGGCAGTGCAN 

TGAGAGGGTATTAATAAGGCCTCGCACAAAAAGTGTGCANAAAGACAGAAAGGGAAAATA 

ACMGCANACCCCGGGCTTTCTTCCTAMTTTCCAAMTCCTGATTTTCTTATTAAAAAT 

AAATGTTAAAATATTTAtCTTTCCTMCCTCTACMCTMCTTTGTATTCTNAATAAAAA 

TAACTTTCMTTATAAACAAMCTATAAAAAAAGTCAATTTTAAAACACCTTGGAATGAT 

TAAATTTANAAAANAAATTCCNTAACCAACAAAAAAATCTC 

Sequence 3612 

CCCTTGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACAGGATTTTCTACCCCCAAATCAGCAGAATGCTC 

ATCC TTCTC AAGTG CGCAT GAAACGTTCTTCAGAATAGATCATGTGTTAGGTCACAACAC 

AAGNTTmANAAMTTTTMNGMNNANTGGAANTCCATACCAATNTTCTTTTANACCC 

GNMGTGGGAATTGAATTCTAGGAAATCAATNANCAGNAAAAATTTGGGAAAATTTNTGC 

CAAAAAATGGTGGAAAMCTTAAAACATTACMGTTTGGAACCAACCTTATTTTGGGTNA 

AAMGGGAAMTANMGGGGGGGAMTTTtAAAAATAAATTGGCCCTTGNAAAGCCAAAA 
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TTNGAAAAMCNNAMTANTATACCTTCACCTTAAAAATTTTTTGTTGGAAGGANTGGTA 
NGCCAAAMANCMNNGACTTCTTTGANGGGGGAAAGGTTTTATAAGGTNAATAAAAANT 
TGCCCTTANCACNTTAGTNT7TTTCTTAA 
Sequence 3613 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACCAAAAAAAAGATCTGTGAATATTCTCTAACA 

CCTCTCAACACAAGGGCAAGTGTCACAGATGGAAGTGAAGACTAAAGAGAGACAATAGAA 

TTCACTGATTMGGTTTAMTATCTTACTTTAGCMCTTTTTATTTGCAAAAATAGAAAA 

CTGATCATGTGMCACATTTGCATTAAMGATGTTTCTGCAAATTAGGGGCCCTGAAATT 

MGCTTCATCAGGTTCATGGTAAGTCTACCTCTCTCTTTATCTATAGCACTTGGCAAAG 

Sequence 3614 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACACCTCTGATTCTCACTAGTTGAATGCAAGAACT 

TGAMGGTTCAGGTAAGTGTTTTGAAAMTTTTGACTTTCCMCTTTTGCCACTTGCTAT 

OTGAAACTCAGGAATCAAAAAATATCGACAGGCACTGTTACTTTCAAAATTCTTTCTATA 

AGTTGAGAATGGGACAGATTTGCAGAGCAAGGGAAACTTGAACAGTTACTTCTAGTGGTA 

GGAAATGAGGTGGCTAGGATATTACCCAGCTGGTGGGTGACTTGGGCAGTGTGTTCCTGC 

TTTCAGTGGTTAGC CTTTAG CAAATCTGCTTTAGAGTGAGAGTAGAGGGCAGGCTGTTGT 

ATTACAGTGCTCTTGTTTTTGTAAMTTTMTTCACTCTACTGTTATTTTGTCTCCTTGG 

GTAAAGTGTTATTTAATTTTTCTTCATTTTTTAGTAATATATAACAGTCAGGTGAGAGAA 

TTGGTTTTCATAG ATGTC ATCCAMGCAGATTTTACAGTTGTTTCCTGGNTATAAATTGG 

CTCMCAATTCTTCTTTTAGTCATTTAAAATTGGTTAATATGGGAAA 

Sequence 3615 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTCAAACATTGAGGGCAGATTTTGAAGTTACCCT 

TTATGCTTCTATATTTGGCATATGTGTCATATTACAAGTTTGGAAAATGAGCTTACTGAC 

AGAAGGGACCATGGAAAAAMTCACTTTCCTTATTTCAAAAGAAAATAAATCTTTTTAAA 

MTTAGCCCTTAAAATTATCTCCAAACTTAGCCATTTGTCTTATGTTCACTGACAGTATG 

CTTGGGACTTGTAGGGAA GGGAC ACACACACAATGGTAAATAAAAACTGGCTCAAGTGCC 

TGACTTTGTAMGCACATGTTTTTAATAGATGCTAAATTTTATGCCTGGAAATGTAGGCT 

ACAATGGAAATGTGGGAAGGGCCAGGTAAACAANGATCAAATTACCGCCAAGTCCCCCAA 

AAAGACTAACACAAAGTGAACATCAGAAGGTCATCGGAAAAACCAGGAGAATGGGGTATT 

AAAACACAAGAAG ACAGGAA AAGCAGTGCTAATTTCTGTAAGTATGGGTATGGATATTTG 

GTGTGNCATGGTA 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 CACAAGAAGCTTTCATATAGATTATCATGTCCTTT 

ACTGATTTAAAGGATCCTCTGGTTTTAGGATTAGAAAATAATTTCATTTTGTCCCTGTAA 

TNAATGTACCTGCCCNGGCCGGCCNGTTCNAAAGGGC 

Sequence 3616 

CCCTTAGCGTGGNCGCGGCCGAGGTACTGAGTCTTGGTTTTCTTAGGTCTGAAACAAGAA 

GATTGGATTTAGTTATCTCTMGTTCnTrTCCAGCTATAAMTCTTTGTATTTATGTAAT 

AAATAAAGGGCTGCTAGTTCTATGATCCTGATGTTTACTTTITCMTGCATGTTTGATTC 

TGTTCAGAGAAAATACCTGGTAAGCCCTAATGGAAACCATCTGTTAGAAAAAGAAGGAGA 

CAGAATCGTGGAGCTCTGTTGACTTCCCTCGTCTTACCAGCAAAGAGAAGAGGTGTAGTA 

ATTCTTAAAAAGGAAGAAAGAAGAGAGATCAAAGTGGGAGAAGGAAAAATAAAAAGAAAA 

AGGACTAAGCACCTTTCTTCTTTCCTCTTGAGAGACTGCNGGTGGCTCTTCCCACCTTTN 

CNGAGGACTCGTCAGCACCCTGCCTGGGGGGACCAGCACCCCCATCTTTAAATTCTTANG 

GTCTNACCCCCTTTATTTCCCAAMTCTGGAGTTCACTTACCAAAGTGGGTTTTCATTCT 

TTAAAAAAATGAAATGAAANCCAAAGAAGGGGCCCCCCAGAGGGGCTTTCCAAAATAAAA 

AAGGCTTAGAACCTTAMTTGGGGNGCCTTGGGTTTATGNAMTAATTTTTGGGATT 

Sequence 3617 , 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACAGCAGGAGGAGTCTTCAGTAATGGCTGGGTTTG 

CGACTGATTTGGTAGTGTTTGAATTCTCTGTGCATTCCATTAAAAGGCATATTAGGATTA 

TAAGTAGCTTCAACCAATACTCTGTCACCTACTTGGGGGGTTTTCCCTTTGACAGCACTA 

AGCTGAAAGAATACATCTTCATCCACAAATCCAAATGTATCATGTAGTTTTGTAACCACC 

CCTGTGAAAACACGCTGCTTCTGAGGCTGGGTTTGCTGTTGACTGGACCTTGGTGTTGGA 
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TATGATACAAGTTATTTGTGCTGTTGGCTGAGGAGTAAACAGGCTAANGCTTGTAGCAGT 

GCAACAGCTGGCTGTGTTAAGAGGGTTTGCTGGGGTTGCTGTAACTGTTGTAATGCANCT 

ACTGCAGCTGCGGCTTTGNTGCTGCAATGCANCAAGTTGTGTTAACTGATAGTTTGCTGG 

AATTTGTGTGGTAAAGGCCTGCTGCTGNCAATGCAATTTGGTGTGTATTAATGGTANGAA 

GATCTCCAAGGANTGATGGGTTGTTGAACANCCANTGCAACTGGCTTGTGAATCCTGCAN 

NGGCTGGAAACCTGAATAANCCCATGGGNGGATTCTTNTTGTCCTCCAAATTGAGNCN1T 

GATGCCAAAAGGNAA 

Sequence 3618 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACGGGGGTAGGCAAATCCATAGAGACAGAAGACAG 

ACTAGAGATTGCCAGAGGGTGGGAGGAGGAATGAGTAACTGCTTAATGGGGATGGAGTTT 

CCTCTGGGATGATAAAAATGTCCTGGGACTAGATAGTGGTAATGGCTGCACAAAGTTATG 

AAGACACTTAACATCACTAATGATAAATCTGACGTTATGCATACGTCACCACAGTAAACA 

TACCCCTGCAGTGGGAATAGGTTCTGAGACCATTTAGAGGTCACACAGAAAATTAGAAGA 

TTTAAAAAGAAAAATTGATTCCCAGACAAGGGGCCTGAATAGGAACAGCTCCAGTCTGCA 

AGCTCCCMGTGAGACCA ACACA AAANGCAGGGTGATTTTTGCATTTTNCAACTTGCGGT 

ACGCCGGGCAAGAANCAGTTTTGGCTGGGCCCGGTGGCGGGTGTCTATGGTCGCANGGGC 

CACTCTGGCTTANGATCTGTTTTTGCATGGCTGAGGCAAMGAACTTTCTTTCTTGGTGG 

GATGGGTTGTTNGAAATGGT 

Sequence 3619 

CCCTTTCG AGCGGC CGCCCGGGCAGGTACAGCAATTTTTCTTGCCACAAACCTGAATTAA 

CCTT ACAG A I I 1 1 I l AATAG GAGCCCTGAGATATAATTTTACTnTTGGAGAATATACTT 

ACCCTTTTNATAGCC 1 1 I ICI 1 1 1 1 1 1 AGAATAAAAATGTTTGGAAAACTAGACTCCTGT 

TTCTCCAGATTAGAMTGAAATTTGATCCTGTGGTGGCAGTTTTTCTCTCTCTCATCATT 

ACATATGTTAGAAATTCTGATMGGAGATTGTTAGAAGCAGAGATAAAGATTATATAAAA 

GAGAGAGGAGACAGAAAAGGAGGTGAAAATGTAATCTCACAATTCCCT 

Sequence 3620 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACAATTCTTTCATCTTTTCTGTTTGCMTTTTGCA 

TAATAAAATGCTAAAGGGAAAACATTTGATGAGCAGAGTATCAAACACAAGAGTAATAAT 

ACTACTACTTACATGAAATTCTAAAACAAAGAAAACTCATCTATGATGTCAAAAATCAGA 

TGAGTAGTTGCCTGAGGCAGGAGATGTGGGTGGCTGATGGCAAAAGAGCACAAAGGAACT 

TTCTAGAGTGATGGAATGTTTTATGTCCTGATTGGGGTGCTAACTGCATGGACAGACACA 

TTTGCCAAAATTCATCCAACTATACATAAAACGTGTGCCTCATATTGTATATAAATTATA 

CATCAAACATCAACTTGGTTTGGTTTTTAAA 

Sequence 3621 

C CCTTA GCGTGGTCGCGGCCGAGGTACAACGTGGGCAAGCATCTGTGCATATGAAATGCT 

Gi I 1 1 ICTAAAAGATTTCTCACATTGGCAMCTGAGAGATTTTCTTCTGGAACACAGGAA 

AGATTATATTAATGCTTATAGCCATACCATGTCTGAATATGGGAGGATGACAGACACAGA 

ACGAGACCAGATAGACCAGGATGCCCAGATATTCATGAGGACCTGTTCAGAAGCAATTCA 

GCAACTACGAACAGAAGCTCGCAAGGAGATACATTCCCAGCAAGTGAAGGAGCACAGGAC 

CGCTGTTTTGGATTTCATTGAAGATTACTTGAAAAGAGTATGTAAACTTTACTCAGAACA 

GAGAGCCATCCGAGTTAAAAGAGTGGTGGATAAGAAAAGATTATCTAAGCTGGAACCAGA 

CCAAATACAAAGACAAGAGAATCCCCATTTTCTGAGAAAGTTTCACAGAGTCCTTCAAAA 

GACTTTGAAGAAAACCCTGCCACTGAAGAAANGTTCCANAAAAAATT 

Sequence 3622 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTTGTTACTCTTACAGATGTCTCMTTMTTTTA 

ACCTCTATCCCTMTGGTGTTTAMTTTTGGTAMGAAAMTTCATTTTTTCTTTATTTT 

CCAAGAAATGGTAAGCTATCTTTGTCCCTATGGGAGATGTGGACAGAGAGAACTTTCTGT 

CTCTGATGTC 

Sequence 3623 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGT ACGCG GGTGAGGCTGGATGAGAAGGCTGATTGTCA 
TCTGTGGTTCTGCTTCTTCCTTATGCATTTTTGACCCATTTCACAGATTTCATAATAACT 
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CAT TATGAA MTTTTATTCTTTTCAGMCCACCGATTTTTAAAACTTTAATCAAGACAGC 

TTTCTTTTTGCAAMGATTTCAATAATGAGGATTCCAGGTTGGCACAGGCTGATTTGGGC 

MCTGAGAAMGTCTTTCCGACCTTTGTCAGANAAGTAGCTTAACTGAGTTCCGTTCTTG 

TTGCCACCTTGCTTTTGAATCTCTTGGTTAATGTATGAAAGCANANGAACTGCTTTCATC 

TGAGGCACACAGTGGCAAAGTTCCCATGGCAGGAAATGTTTGTTCTTACAAATCTCATAC 

ATGGTGGTCACMGGGANACCTTCNTATTTTGTTTTGC^GTCTGGNCTTTATCATAATT 

TGATGATTGTTTCAATGTGTTTGCCTGACAACTAACTATCTAAAAAAAAAAACTGTNATG 

CACTTGCCCTTAAAGGACCTTCTTAATCACCCCAATCTACCCTTTCAANTTTATCTCCCT 

NCNTTCCCTCTTTACAAMTCCTTTTTTTACCTTCCCCGNCCNGCCCCTTCNAAAAGGCC 
AA 

Sequence 3624 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACCTTATATACTACTTTCAACAAAAATTAGTTA 

ATGTTTGTTTGCATTTGAGTTGGAATGTCATGTGCTTGATAGAATGMCCTTAGTCTTAG 

TTCCTTAGTCTMCCTCTGGTTTCTTAGTCTTAGTTCCTTAGTCXrMCCTCTGGTTTGAG 

TCTCAGGAATATATTTACATCCAGGTTTGGTCCTTTGAAGATATCACAGACTAGTCCCTT 

TTTCACATGATGTCCTTTAAATATTTGAGTAATATCTGATATT7TAACATTTACTATGTG 

ATACATCCTGTGCTMGCATmGTMCTAAMTAATGAAGATTTTTGTTATGCATTATA 

AATTGTTCT TAAGTA AGCCTTCAAATACACCACAATCTGTGCAGTTAGGTTAAATTCAAC 

AGCAGTTCATTTTTGCAGAATCTGGGAAGTGGGGCAAAACCGCCTTCAATTATCAGTNAG 

TTACCTACTTAGCTCTTGCAGGCAGGGTAATGCATTGCACTCCATTTCCAATCAATAATT 

ATGT GATG AGCATCCAGAGAATTATATAAAAAATGATTATTGAAGAAAATTATCTTGGAT 

TTGATTTTGANGGACATTNAATATGAAAAACNCAAAAGCCMTAAAAATGGATNCCAATAT 

ACTNGCTTNTGCAAAAAATCTTGAATGGAGGAAGTTCNTAAATAATATGTTTTCCTGNGG 

CCAGAAGGGGAANTA A 1 1 1 1 1 1 I IAA 

Sequence 3625 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTGGGCTTGCAAGGTAGACAGCACTGTGAGAAAA 

GGAATCATAGAAAATTAGTGCTGAGATGAACTACTG AGATAATAGAATCTAACATCCTCA 

TTTTAGAGAAAAGAAACCTGTTGTTTATAAGGAGTTGACTGATGTGCCTAGGGTCACACA 

GCTAGAGCCCTTTAAGCCAAATTGTTACTCT ATTATCCT ACACATTTCCTCATAAATAAG 

TTCATGGGCAGGAGGTGAGAGATGAAGAAAATAGATACACCAGTCACAATGTTAAGAGAA 
AAGCTCT 

Sequence 3626 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACAAATGTGATCCCAGAGTCACCACCAGAACTATT 

TTAATTATTCAGGAAGGAAGAAATGTGGGATGCTCAGAAGTAAACAAAAGTCTCAATTTT 

CAAAAAGAATAAATTTAtGGCTAC ATTAG ATATTGACCTCTGGGGGAAAAGTTATAGAAT 

GGATATCAMTAGATTTGTCTTGTATTTTAAATTTTTTTGTAAAGTCTAAATGAAAAGAT 

TAAGAGAAATAAATGGAATACTATAAAATGGCCAGAAATATGCTATTACATATGTTTATA 

TCTA TATATACAGATACATTAAGAGATAAATTCCTTTTTCTTCACAAATTGTTTTATAAT 

TTTTCAAAATCTGCAAAGTGAATGGTATAGCCTAGAAGTCACTGCAGTCTGCATATTAGC 

MGGMGTCACACAGGTAGGGTTTCnTGCTACMTTTTTATTGCTTNCCTGGGTTCTTTC 

TGACAATTCAGAAAGTTAGAAGACTTTGGGAAGACCCGGTTATGGGACNTACATTGAATC 

AANCCTCAAAAT NCAAAG GCCCAGTTATATTTCCACTATNTTAAAAGAAAAAAGNGGCTA 

GGTTAAMTTATATTT7TCTTTAAN7TGTCCAAGTTTCAAAATGGGTAAGCCAATCAANA 

ANTTTTG GNTTCCTT 

Sequence 3627 

CCCTT AGCGT GGTCGCGGCCGAGGTACTGTCATTGGCCCAGGCCTGACTTGCCTTTCTTA 
CTGGCi I 1 1 iNCCTMTTTTCCTTCAAAACTCAAGTTMCCTTTTCTTCTGAGACAGNTT 
TTTCTTAT^NNAAAAAMTTTTACTTGGCTT™ 

TTTAAG NTATT ATTACCCACTTNCTANTTTNGAGGGTTCTTTTGGTGGCANNAAAACCTA 

TTCCTACTTTTCTlTGTATTCIvnTACCACATMCGCAAGTTTCCTAATATATAGCCATTT 

GNTTTACTAAGTATTTTMTTTAAAATTNCAGCCCATTTATAGGGTTnT 
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Sequence 3628 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGTGACTCAATGACTGTQTGTMCACTG 

GTAAMTATGMTAGATAGAGTGTATCMTTTCTATTTTTTAGTCATGACAATGTAAAAT 

AGTTATGCAAGGTGTTACCATTGGGGGAAACTGGGTAAAACTATATAGGATTTATCTGAT 

TATTTATTGCC CTACAT GTAATTCAATAACTACCTCAAAAGAGAATGTTAATAAAAGGAA 

TGAAGATATTATTTTTTAGCTGATATGGAGTGAATTATAGGGATATAATGTAAATGCTAA 

AAAAAGTGAGAAAACAAGATGCTAAATGAAAATATTTATTATATATTTGGGTGGGATAGG 

TAAAGAGGTGGATGNGAGNTAAAATTGGAAGCCAAGGACTACTACTTTTT 

Sequence 3629 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTCATTCTGTTGATATGTAAACAGATTTTATTTA 

TCATCTGATTAAAGCCACAAATAANAATGCTAAGTGAAATTTTCTAATTCATTAACATTA 

GGAAGTAAACAGTTGGCCTCTGAAATAAACACCAATCTTTAGTATTGTGAAGTCCCAGTT 

TMGGTTT CTCAG MTGTTTGTCTTTCAGTGTTAACGTTTGTTCTAATGCCCAGCTTTTA 

TTGTATGC 1 1 1 1 1 CTGAAGGCTGTGAAATCCTGGTNTTACTGGGATATTGGGGCTGGAGG 

GAGGAGTGGCAMTGAGATATCTGTATCTCAAATGCCTTTCTGGAATCCTTTTCTGTTAC 

ATTtCCCAGAATGNGGCTGTTTTCATTTGATCGlTACAAAGAGTGGTTGTTTAACTTTGG 

TGTTMTGTCATTTATTNGACATTTCAAACTGTCTTTTTCAAAC 
Sequence 3630 

CCCTTTCGAGCGGC CGCC CGGGCAGGTACAAAATTTTATTCAAAGATTAAGATGTGCTGC 
TTTCCATACAGGTAATTTTGTTCAAAAGTTGGCATCTAACCTCTTAGACAAGCTGAGTAG 
TAACCAAATGATGCCATGTGTTACTGTGCTTTTATTTTTAACCTCATGAACCTCTGATAT 
TTTAATTCMTATCAGATTATTTCTTTGTAGGAGATGCTTTGGGGATATGGACAGGAATT 
GTATTTATGAACTGTMGTGGCCATTAGCCATTTCCAATTTAGTGGAATCAGAACTTGTT 
TTTATAATCACACAAATGCTCTGGGTTTAAAAACTACTTCTTTAGGAGTATGTGAGGACT 
TACAGCCAATAATGTTTGTCATTAGGCTTACCATAAAAATATCCAGGGTTTATGACTTGA 
TGCCTTCTATTTTTGCTGCAATCCT AGT 
Sequence 3631 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACAAACATTAGCCATGCATGGTGGCATGCGCCT 
GTAGTTCCAGCTACTCAGAAGGCTCAGGCAAGAGAATTGCTTGAACCTGGGAGGCGGAGG 
TTGCAGTGGGCTGGTATGGTGCCACTGCACTCCAGTCTGGGCAACAGAGCAAGACTCTGT 
CTCAAAAACAAAAACAAAAAAAAAAAAACACTTTCTTCTATAAAATGGCTCCCATGAGTA 
GTAAAATGACACAGTAGTTAGGTTTATGTCCAGTCACAAGCCTCTTNCCATTTCCACTGG 
GMTGCCTTACCTAATGAGTTAAGACAATGAAAAAAGTAAACCAGTTAGAATACTTACAC 
TTTCTTGATTTAAAACTCAGTAAAACTATAGTAATAAAGACAGTATGTTACTGACATAAG 
AACAGACAT ACAG ACCAATGGAACCAAATTGAGAATTCACCAATAAATCTTTACATTTAT 
GATCCCTGATTTTCMCMGGGTNTNMGATATTCAANTNNAAAAMTNNTNTTTTNAAC 
AAAGGGGGCTGGGGAACTGGGTCTACNCAANCCNAAAGGGATNAAATTGGNCTTTTATNT 
ATNCC NCATT CCAAAATTNACTGGAAAAGGGTCANAACCCAAATNNNAAACTTAAACCTG 
TMMATTTTANGGAAAMNTCCMTNTAMTNTTNNGGGNTTGGATTAGGCAATGGTTT 

TT NANATTGN CCCCNATGCCCNCCCCANANAAAAACCNNTTTTTNACTTTCAAAANNNAA 
ANTTTTTTTT 

Sequence 3632 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCCGAGGTACAGGTTGGTCCCAAACTCCTGGCCTCAAGCAGT 
TCTCCCACTT CCGC CTCCCAAAGCACTGGGATTATAGGCATGACCACCACCCTCAGCCTC 
AGTTGGTATATTTTGTAAACCATGCCTGTGTAACCAACATCCAGCAATGAGAGTAAAAGG 
TGAAGTTTA GACTGT TCTCCAGAMCAAACAATCATGAAATGAGACTTGCAAAGCAAAGA 
ATTACACAAGI i 1 1 rGTGTGCTGTTCGTGAAAGAAGGATTTTCTTTTATTGAAGAAGATT 
GTTCTCTTTGACCAAGTTTAAGAATCTATGTAAAGAAGGTAGATAAACTGAACCAAGTAG 
GACAATGGAAGTNCCAGTTAGACTGACTGTCCTCATATCCACTTATGTAACTATAGGGGA 
GMAGTCTATAATTAAATTTCAAAATTTTGTGGCAAGATTCTAAATTCTCTGGGAGTTTG 
AAGAGAAAGATCAGTGGGAGGTGGAGTCATTGGGAAACC 
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Sequence 3633 

C CCTTA GCGTGGTCQCGGCCGAGGTACAACGTGGGCAAGCATCTGTGCATATGAAATGCT 

GTTTnCTAAMGAmCTCACATTGGCAAACTGAGAGATTTTCTTCTGGAACACAGGAA 

AGATTATATTAATGCTTATAGCCATACCATGTCTGAATATGGGAGGATGACAGACACAGA 

ACGAGACCAGATAGACCAGGATGCCCAGATATTCATGAGGACCTGTTCAGAAGCAATTCA 

GCAACTACGAACAGAAGCTCACAAGGAGATACATTCCCAGNAAGTGAAGGAGCACAGGAC 

CGNTGTTTTGGATTTCATT 

Sequence 3634 

CCCTTTCGAGCGGCCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGGCAGATGGAGTAGTTTCTGAAAATG 

ACAGGGTCCAAGGTGTGACCACGGGACCAAGTGGCTGAACTGGAATGAAGTTAANAAGCA 

GTAAGAAACATCCGATAATATGGTGATCAGTTCAACAGAATGACATATTCATCATGTCCC 

CAAGGAGGAGATGACTGAGATTTCAAATTCTCAAGCAGCCTCAATGCAGCCAGAGATTTA 

AGAGGGCTATGTGTCCAGAAGGAGACTCTGGGCAAACGCAGAATGGATTCAGATTACTCA 

AATTC CTGT CAGA TTTCT TAACCTGGTGGGCTATACCAAACCCAAAAAGTTTAAGCAGCC 

TCTACTTTTGCTTATTTTCTCCTMGCCCMCXJTTGGCTTTCTTTTGAATCTCTATGAGC 

GGAGACATGGCTCCTTAAGAAAGGAGACACTTCAATCCTGTTATAGGCTAAACTGTGTCC 

CCCAAAAATTTATGCATTGTGGCCCTAACC 

Sequence 3635 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCCGAGGTACATGAGATGGCTCATTGATACAAGCAAAGCCTT 

GGTGGCTCTGCGCTGAATTAAGGAAGAGATTTGAAAGCAAGGCTATTTCCTGGCGGCAGT 

AAAACTGCCTCCTGGAAAG AGAG CAAGCTATGGGATTAGATACTTAATAAAATTTTAGGC 

AAGAGAMGAGTCCAGGTCTTTTACCTAAATTGCACACCAATTGAGCTCATCTGCTTATT 

CTCTACACACTCAGGCTAGGGAAAAAGTGGGCACATTTCAAAACTCAATGCTTAAACTAT 

AGCTTGATGTGAAAAAGTAGAAGACAAAATTTGCCCATGCTACATCAAAGTGTAAGAACT 

GTCCATCTTAAGCTGGGAAACCTGAAAATCATGGCAGGTATAAAATCACTTTTTAGTAAT 

TAAGACAAGGAA ATAAAA TAACATAAAAGCACATGCAAAGAAAGTATTAGGAATCCATCC 

TACGAAAATGCMTTTTTAAAAAATGACACAATTATNCCANGAATTANTTATACNGNAAG 

GATGCNATGAAAACCAAAATTCAAAGAATCCATCAAGGGCCTTCCCCCCAAA 

Sequence 3636 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTTTCTACAGTCACACCTGACAAGCCACTCTC 

ACATTTAAAGCCTCTGGCGGCTCCCCACAGAGCANATGCCATGCAGATGCCTTTGCTTNT 

GCACTCAGGGCCCCGTGTAACGGAACTCCTGCCTGCCTCCCTAGCCTCACATTGTTGTCT 

CCTGTTTCAGCCTTTGCAGGTGCTATTCTCTCCACCCTGGGTTCCCTTCTCCTCATTGCT 

TTCMCCTATATTCCTCCTTATCCTTCAAAACTCAGCTCANGGGTGACTTCTTCTGGGAA 

GCmCCCTCCACCNTGCANACTGATTTATTCTGCTCCAAAAGAACTTNACGCTATACTT 

ACTGGAAATCAGNGGATACCTTATTTGTCTCTTNCCACTTGGGTTAGAGGACATGAAGAT 

CANTGAGCCACAAAAACTGTNCCCACAAATG 

Sequence 3637 

C CCTTAGCGTGG TCGCGGCCGAGGTAC 1 1 1 1 1 1 1 I I I I 1 1 1 1 1 I I 1 1 1 I I GGGNNCTTTC 

TTCTTTTCTTTTTATTCnTTCCCTCTCTTTCTGTCCTTCCCTATCTCTCTCTCCCAACCC 

CCTCACTGGCCGCCAGCTTTCCACCCCCCACCACATACACACCAACACACACACAGAGCT 

TAGCCTCGTTAGTTCCTCTTCTTTGCTTCTAGCCTTTTCCACTCTACCTCTCCAAAAACA 

TCCACGTCCTTCTCCTTTTCAGGGAGAGCAGATGCCTTCTTCTTCAGAGCTTCTGGTTGC 

CAGTCTGACACTCAGTCCTAGTCACTACCCTCCACCTTACAGCCGGGTTGTNATAGCGTT 

TTCTTMCAMGGCTGCCTTCTCCCTCTTCCAAGGAATTCTTGCACTGCTTACAAAAAAG 

ACAAI 1 1 1 1 1 1 1 IC 

Sequence 3638 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACCGTAGAAACATAAAGGAATGCCTAGATAGGA 
GGGAGGAATTGAAATGCTGTGATTTAAAGGCAGGTCTTCTGGCTCAGAGATTGAAAATGA 
GGGTCCTAAAAGTAAACCAAAGACACTGTGGTGGGAAGACAGAAAAACAAAAAGCATTTC 
ATTTACTCTCACTGTTACCAACCAACCAGACCAGAGGAAGGAGAGAGAGATGAAGAACTA 
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AGACTCCTCCTGGAAATCTGCTGTTGCTAAGCTGTGGAATAAAACAACCACAGAAAATAA 
AAGCACCAAGTGGATGGAAAGGACACCCAAACACAACCACCCACATGCTTTCTTTTATAC 
TGATTCATGTTAGGGATTAAAGTATCCTAACAGCAACTTCAAAAATAGGAAGGCCACCAG 
GAGATAGTATGCTTGCTTGAAACAAGAAGAACTGATACTTTTCTGGGTGTATTATATTGA 
Sequence 3639 

CCCTTTCGAGCGGCCCGCCCGGGCAGGTACACTTAAMCTTTTGCCTATTTTTGAGTTGT 

CTGTCTCTCTATTATTGTAGAAGTTCATTATGTGTTTTGCATGCAAGTCCTTTACTGGAC 

ATATTTATTATTMTACTTTTCCCMCTTTTACTTGCCTTTTCATTTTCTTAGGTGTCTT 

CA MGAG CACTGGTTTTTMTTTTGATAMGATTATGTCTTTTTTCTTTTATGGTTTTAA 

A CTTTT TGAGTCCT MTtTA AAAA TATTT TCCACCTCAMTTTGCAAAAATGTCTTCTAC 

ATTm CTTCTG GMGTTTTAMGTTTTMCTGCTACATTTAGGTCTATGGTCTACTTTC 

AGTTAATTTTTG TGTA AGTGTGTTAGGTAAGAGTCAAAGCTGTTGTTTCTCCCACAACAT 

CCTCCAGCAGGTTTTGCAGAAATGACTCTCATTTCTCCMTTGATTGCTTTACAACTTTT 

GTTACAAATGAATTAATATAAAGGGTACCT 

Sequence 3640 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTGGGCTTGCAAGGTAGACAGCACTGTGAGAAAA 

GGAATCATAGAAAATTAGTGCTGAGATGAACTACTGAGATAATAGAATCTAACATCCTCA 

TTTTAGAGAAAAGAAACCTGTTGTTTATAAGGAGTTGACTGATGTGCCTAGGGTCACACA 

GCTAGAGCCCTTTAAGCCAAATTGTTACTCTATTATCCTACACATTTCCTCATAAATAAG 

TTCATGGGCAGGAGGTGAGAGATGAAGAAAAT 

Sequence 3641 

CCCT7TCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACCAGCATTAGAAGAGCTATTGGAGGMGCTGC 

AGCCCTCAACCTTTCCATCATGTTCGACTTGCCCGACCCCCACAGAACCACACATACTAT 

GA CACTT TTGTGATCCAGACATTGGAGACTGTGCTGAATGCAAGGGTGCCCCAAGCCATG 

GTCTTTTGGCTACCAGATGAAGATCGGGCTAATGTCCAACGACGGGCACCTGGAATGCGC 

CAGATATATGGACCTCAGGGAGGCAACAGAACNGAGAGGCCCAGTTTCTTAACCTCCCTA 

TCAAGATCTGCCACTATTGGATATCA 

Sequence 3642 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACAACTTCCTGACTTATGCTATTTCAGTGTTTG 

CTTAGA GATGAAATATGCATTTATCTAATTCAAGCATAAATCTGCCTTACCAATTCATGC 

ATTTTTATTTCTGTAGCTCTTTGTGATGTATAGAGTTAGGCAGCCAAAGGACACAGGGAA 

ATGGGAGCTGGGAGCTGGGAAGGGACGGGGCATATTGAGAGATCCTAGAGAGCCCATGCT 

CAGATGCCTTCAGGTAAAATCGGGCCAGTGAAAGCTGGGGCCTGGAGGGAAGTTACTGGA 

GGTTCTGGTTCGTCTTTTGTTTCTTATATTTAGAAAGCCTAAGTCAGAGGTTTGTGGTTT 

NGTTGNGACTGTGGTTNTTTTTAAAC 

Sequence 3643 

GGCAGGTACAACTCAGGCTCCGAAATATCCTGCTTGTTTG I I 1 1 1 1 1 1 CTACCATGGTAT 

ACATCTCTACATATTCTACCTGGTGTAGGAAATTGTCTGAAAACATCTTTAGAAGCAGCA 

AAAAAAAAAAAAAAAAAAAAGGAGTGCCCACAGCACATTTATATTTGAGAGCACTGACAT 

CTGCTTTATCACCCTTGTCAGTCCCAAATCCAGCAAGGGTTGAATCTAAAAACTGTCAGT 

TTGGCTGACAGTAGGTGTGAGTGACAAGCACATGCAGCTGAAAGTGGGCATGTAATTTTA 

CAGTTTACTTA TTGTG TGGGTAATGTTGATMTATTTCTGTAGCTCATTTCATTCTTAAC 

AC TCAG AGTCCTTTTGTATAAAAACGTTMGTTTATTTTATAGATTAAAGCCAACATCTT 

GATTTTGGTCTANGAAAACCTAAGAAATAAACTGGAGTNGATTTAAACAGANAGAGAGAA 

GAGTTATTCTGTGCAATCATACAAAGTTAAGTGATTGCATTTCATTTCTAAAATGGCCAC 

CTMCTGTGGGTTCCATGCTGCCATGGGGCTTGCAANTTTGATGCAACACTTTTATACCT 

TG CATATAAATTAAGCCTAAG CCAATAAATTAATTATCTTTCTTAAAAN NG AAAGGGTTT 

GGTGGGGG I 1 1 1 I I GGA 

Sequence 3644 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACATCCTCATTAATTGCAGATGTCTGTATCAGA 
AATGCCAACTAMTCTTTAGCATCAGACATGTTGAGAAAAATTTACAAAATTATTTTCAT 
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GAMATTTTGTGATTTTTCAAGTATCAACGCACCCATATACAGAATGGCCTTCACAAAAA 

CAAAAAAAACAAAAAAAAAACAAAGAAAAACAAAGTCAAAACAATGAATAAAATTTTCAT 

TTCCTTTGAAAGTGCTAATCACCTTCAAACCACAGGATTAAGATTGATACTTGAGCTATC 

TTGGATTTCTAGGATGGAMTA TTGG GGTTTTAAAATCAAGACATCTCTTCAGGTGTAGG 

TATATGTGTATGGATMTATTGCTTTTAACTTCCACTAACCTATTTCAGACAGTTCACAA 

AACAGGTTTTTA 

Sequence 3645 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTGTGCCAGGGATAATCATTGATGAGATTATC 

AGGGGTCTTCATTCCCATCTGGGTGGTGGAAGATCAAGCTCAAAATCCCATCTTAGGATC 

TGCTTTCTTGAACCACTCCTGGCACCCAACTCTGACAGGTTGCATTCCCCAGGGAAAATT 

TCTGAAATGATATCAGTATACAGGTATTTCTTAAGAAGTATTCATGAGATCAACACCACA 

GATGCAGGGAGAAGGAAGCTGGGTCCATCACTGGATCCTGCTGACCCCATGGGGAACCCA 

GACGCTGGAATGGCCCTGTAGATTGtCACCACTTGGGGCAAGGG 

Sequence 3646 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTGTTACATTTTCATTATGATTTTCTCATAGTTT 

TTCCTTGGAAATTTCCATGTATTCCTTAAGGATGTGTTTGTCACATATGGGAGATTTGGA 

TCTTGCTTTCAACTTAGGGGAATGATAATTTTCCATTAAATATCCATCCCATATACTAAG 

GCAAGGTGAAAAGCTGAATGGAAGATGAAATGGCAAATGTTAGCCTANGCAAAGTGCTGG 

GATTACAGGCGTGAGCCACCGCGCCCAGCCCATCAGTTCCTTTAGAGCATATTTGTGCAN 

CAGTTGTGAAATCTCCCTAACGGTATTCGGGATTCAGACTAAAATTTCCC 

Sequence 3647 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAG GTAC I 1 1 I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 II I I 1 1 1 1 1 1 1 1 I 

1 1 1 1 i 1 1 1 1 1 1 I I I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I NANNTANANGCTCAATCACCCAGGCTGGAANACA 

GTANTGNGATCTTANCTNACCGCAACCTNCACCTTCCAGGTTNAAGNGATTTTNCTGCCT 

NANCCTCCCGGGTAGNTGGGANTANAGGGGCCTGCCACCANACCCGGGNGATTTTTGTAT 

TTTTAGNAAAAACNGGGTTTNNCCATGTTGNTCAAGNTNGGTCTTAAACTNCCGACCTCA 

ANNGACTTGCTNACCT TTGG CCTCCCAAAAGGCTGGGATTANAGGGGNGAACCACTGNAC 

CCAGCCTGGCAATNMTTTTMGCCNCCTNTTTTCCANGTTTTAANCCTTAAAAAATCCC 

NMTTGNATTTTTAAAAAATTTTNTGNNANTCTTNTTTTTGGGGGG I 1 1 1 1 1 1 I NNCTTA 

NTGGGGNCCTTAAN AGNMT TTTTAAAAMNATTTATNAAATCNANTNTTGGGANAGTNA 

NNTANTAAMTGGGGTTTTTAAAhnTNTTNGNGGGNNNCNAAGNGGGAAAAAAANAAAAT 

TTNCCTTAMNANACNNGGTTAATTGTNCTTNNNTNTTTNCTNATTNNANCCGGGGGGGG 

GGNI 1 1 1 1 1 NGGGG 

Sequence 3648 

CCCTTTCGAGCGGC CGCCCG GGCAGGTACCAGGCTTGCTGTAAAAATTAGATGATTTAAG 

GTAGTTTGTTAAACATTTTTTATTGCATTAAACTTTTANGAMTTTTAAGAATAACTGTG 

AGAGATTCAATAGATACATAGGTAAAGGACACAAGCATGTTATCTACAATAGAGGAACTA 

CAAATGTCTAGCACATAGTTGAAAAAAACATTTGGCCCCCACAATTATGCCAGCTATGTA 

GTATTTCTATCTCAAGCTCAGGCCACTCCCCCAAGCTCCAGATTCAAATGTCCAATCGCT 

CATGTGAGATCAC TTAGAA GTCTACTGGCATCTCAATTCAACATGTNCAAAAACAGAATC 

TTTGATCACTCTCCTTTTTCCCACATACCTGGTCTCCTACCTCAATTNAATTGCATTACT 

TTGTTCATCAGGGCAAAATAAACAGGAATCATGCTTACTTT 

Sequence 3649 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTCTAAAAGGAGAATACTGTAATTGCAACATA 

AAATTTCAAGCCTCTAAGCTA CCACC AGAAAAAAATGCAGACTAGCAGGAAACAGAACTT 

TCCTTATGTTGTTTGTTTTGTATTTTTAATCTGACTCATGTMGAAAGGTTTTGCAAAAT 

TTAG GTGGC TTTATAATCACAATAATACAAAAGAAAGTGACCCTCGAAATGGGTTTTACC 

ACTMTTTTCGATTCTTGMGATCACTTCGAMCATTACCAGCCCAAACATTTTTACTGC 

TCCTCAGAATACATAACACCTG 

Sequence 3650 

CCCTrAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACCMGCACCATTCMTTAAACAACTTCAGCTTTC 
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TCCAAGACTTCTGGAA GTGAC AAACACAATCAGGGTTGAAAACCTGCCGCCCGGTGCTGA 

TGACTACA GTTTA AAACTTTTCTTTGAAAATCCCTATAATGGAGGGGGAAGAGTTGCCAA 

TGTTGMTATTTTCCTGAAGAGAGTTCAGCTCTGATTGMTTTTTTGACANAAAAGTGTT 

AGACACCATCATGGCCACAAAACTCGACTTCAATAAAATGCCACTTTCTGTGTTCCCATA 

CTATGCCTCATTGGGCACAAGCCTTGTATGGAAAGGAGAAGCCTNTGATCAAGCTTCCAG 

C 

Sequence 3651 

TGGATATCTGCAGAATTCGCCCTTNCNAGCGGCCGGNCGGGCGGGCNCCAGTCAATGTGA 

TGAGTTGAGAAAGTGAAATAAGATTACAAATATGGGAATAAAATTATCAACCTACCCAGA 

ACTATACCCAACTGAAAAAGGCGAAAGAAATTAACAACAGGAAAACCTTTAGAATAATTC 

AGTAACTGGCTAGTTACAAAATCAATAACCAATCGCCAAGTTAAACTATTATACAACTAC 

ACA CTACTCTC TTATGCAGAGGTAAGAATGAGGTAGATTGATGTGTACCTTCCCNCNNNN 

AAANTTTTTTTCTCTCGCTCCATTTCACACATACTAAGTT(XnTCTGTAATCGCTTATTT 

TCTTCTATCAGCTTGCCTTCATCCCTNTNAAACTCTTCTACAATCATCTNATTTGGTTGA 

TTNGGGT 

Sequence 3652 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACATGCTGCCAGCTTGTCACTCAGCGTTCTAAA 

TTCAGCCTCACTTGGAACTCTATTACACATGCAGGCCATCAAAAATCAGAGCAGGCCGGA 

CGGAGATGMNAGTTTNGAGANNAAAAAAAANGGAAANTCTGNGGGAGGGTAATTGCCTA 

AAACTTCTCTTGGNGCTTTCACTTTTGTCTTTATGGTGTGTGGGAGGATCAGCCAGGTGT 

AAAAGATGACAGACAGAAGGGACACTATGAAACTGTAATGGGCCTAGTGCTCAAGTTTTT 

AAAACAGTCCACATAAGCTCTGTTATGGTTAGAATACAMTGCCACCTTTTTTTAGCATT 

AACATAATTATATTCTAAC 

Sequence 3653 

cccttagcgtggtcgcggccgaggtacgaaataaaaatctgggagaaacccatatacctt 

agagtgatctaaattgaaatactaagattctagaaagaggagaacccatcaggacttgat 

aacgatgtcagtgagagagcagagaggaacattcctgacagacctctcaattagaacact 

mgttmcatcmtactacttacccttctttctagccatacctcctgccttttccatttt 

ttccctaaaattcttgctgtcttacaatatgtcacatgcttccacacacaaggatttgca 

catggcattccttctgcctggaatattcttcctccaactctctccacccatcttgaatgc 

ccctgtgactgttctagtccccaggtgccatgtctaattcatatctggtgagcacatagc 

aggtgataataatgaagtagagattaataggtaaacaggaaattacaatgtagggattca 

AGGA 

Sequence 3654 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACATGAGATGGCTCATTGATACAAGCAAAGCCT 

TGGCGGCTCTGCGCTGAATTAAGGAAGAGATTTGAAAGCAAGGCTATTTCCCTGGCGGCA 

GTAAAACTGCCTCCTGGAAAGAGAGCAAGCTATGGGATTAGATACTTAATAAAATTTTAG 

GCAAGAGAAAGAGTCCAGGTCTTTTACCTAAATTGCACACCAATTGAGCTCATCTGCTTA 

TTCTCTACACACTCAGGCTAGGGAAAAAGTGGGCACATTTCAAAACTCAATGCTTAAACT 

ATAGCTTGATGTGAAAAAGTAGAGACAAAATTTGCCCATGCTACATCAAAGTGTAAGAAC 

TGCCATCTTAAGCTGGGAAACCTGAAAATCATGGCAAGTATAAAATCACTTTTTAGTAAT 

AAGACAAGGA AATAAA ATAACATAAAAGCACATGCAAAGAAAGTATTAGGAATCCATCCT 

ACGAAATGCAATTTTTAAAAATGACACAATATCCCAGGAATAATTATACAGAAAGATGCA 

ATGAAAACAAAAATTCAAAGAATCCATCAAGGACATACACACAAAATTAAAATG 

Sequence 3655 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCCGAGGTACTTCAAATGATTTCAAGTATGGATTGATACCAG 

GTGCTTCAAATGATTTCAAGTATGGATTATTGCCAGAATCTTGGCCAAAACAAGAAACCT 

GGGAAAATGGTGAATCATCTCTAATCATGAACAAGTTAAAATGCCCTCATTGTAGCTATG 

TAGCCAAATACAGACGAACACTAAAAAGGCACTTGCTCATTCACACAGGAGTGAGATCAT 

TTAGCTGTGATATTTGTGGAAAACTGTTTGCTCGAAGAGAACATGTAAAAAGACATTCCC 

TGGTGCATAAAAAGGATAAAAAATTCCAAATGTATGGTGTGTAAGAAGATCTTCATGTTA 
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GCAGCCCAGTGTTGGAAATAAGACATGGATCTCGACCGTTATGGNGGTTTGGGTAAGACT 

GTCANATAAAATCACAGCCAGGAGGGC 

Sequence 3656 

CGCCAGTGTGATGGGATATCTGCAGAATTCGCCCTTTCGAGCGGCCCGCCCGGGCAGGTA 

CGCGGGTGAAGATATGTTACAAATGGATATACAAAATATTTCAAGCCAGGAGTCCTTTCA 

ACATGTTCTCACAACTGGGCTTCAGGCAAAGATTCAAGAAGCTAAAGAGAAAGTCCAGAT 

CMTGTGGTAAAACTCATTGCAGCGTTGAAGAACTTAACTGACGTTTCACCAGATTTGGA 

CATCAGGCTGAAGATGGAAGAATCCCAGAAGGAACTTGAATCATATATGATGAGGGCTCA 

GCAGTTACTGGGGCAAAGAGAGAGCCCCGGTGAACTCATTTCAAAACACAAGGAAGCACT 

AATAATTTCTAATACAAAAAGTCTGGCCAAGTATTTGAAAGCTGTTGAAGAACTAAAAAA 

TAATGTAACTGAGGACATAAAGATGTCTTTAGAAGAAAAGAGTAGAGATGTCTGTGCCAA 

ATGGGAGTCTCTTCATCATGAACTGTCTTTATATGTTCAACAACTAAAAATAGATATTGA 

AAAAGGAAAGCTTAGTGACAATATTTT 

Sequence 3657 

CCC7TTCGAGCGGCCCGCCCGGGCAGGTACCTAMTATATTCTACTTCCATCTTTTCAAG 

CTCGGTGCCTGCCTACCACAATAAAAAGTTACAGCTCAAACTAATTTAAGTTGTTAAGAG 

ACAGTGTATTAACAATGATTGGCTACACTGGGTGGGTTGTCTCTGCTGTTCCTTTTCCCA 

CAGNCCCTCAGTATTTATCCCAGGGAGAGAAATCACATTTTACCTATAGTAAGACTGTAT 

TTCTC TCACTCTGT AATCCTCTCTCTGTCAGAAAAATGAGCAAAGGTAAAAGATGAGGCT 

GACCCTTTTGTTTTGATGCAAGAATGCTTTGAACATTGACTTAAAATCAGACAAAGTGAA 

GAGTGCTACGATTGTGGTTTCACTAGATATAAGGTTATCTTATTTAAGTAGCCTTTTTAA 

TGAAATGATTAGAMTACAACTTTAAATGTTTAATTCTTTTTTCCTTCCTTTCTAGGATA 

TAGCATTTCAACANAAATGAAGGATATTATGACATACTAAAAGAA 

Sequence 3658 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCCGAGGTACTTGTGAGCCCAGTATACAAAAGATAAGCTCCA 

GACCCCTCANGATACTGTAAAGTTCACAAATACAATGATGAAAACATCTAGATTGCTTCA 

TGACCCCCTCACACCCCCAAAGCAGGAAGCAAACAGCCCGACTGAGATAACAAAGAATAC 

TCCGC ATCAA GATGGGACCAAATACTCTAATAAACCCACACCCAGTTAGCCTCAGGGAAT 

TTTAAATTTTTGATCTGAAAAAGACAAGGATCTCAACCCTGAGTTCCCCTTTTCCTTCAT 

TATAGG AAACAA ATATTTCATAGATATGCCTGCTATGTATATAGGGAATACAACACAGAA 

AATAAACTTTTTGCTACATGCTTACCTTAATGAGAACCACATTCATGCACCAATTAATCA 

AAATACCAATGGGATTTGCTTTGGATGTTATGGGGTCCTTATTAGCAAGGGTACAGGTAA 
CCAAGAAG 

Sequence 3659 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTTAGTGTTCCTGTCAGGAAAACCTGCAACAG 

CAAGACCATTCTGCCAAAGTCCAGAGACTCTTAATATATTAGCCAGCGTTCATTAACAGT 

AAGTGACAGAAACCCTAATCAGCCCAAGCAACAAAGGAGAATGTCTTGCTCACAGACCTA 

AAAATTCCAGAATAGTAGAATTGGCCTCAGGGATGGTGGGATCCTGGTGCTCAGATGGTC 

TCTCGGGMGCTGTTTCATCACTTAGCTTTACACTTCTCTAGCCCAGTGGTTCTCAAACT 
TGGA 

Sequence 3660 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGTTGAGCAGAAATTCTGAGCCTATATG 

TGTGAGGGGGGATCTTTGATTAATTAAAACATCTTCCTCACAGTATGCAGGAACATGGTA 

AMGAMGCATTTACTACTTTTGTAMCATTTTGGATTGAAGAGAACTTTTCCATCATCC 

TGAAAATCACTTTCAACTCCTGGGATCAGAGAAATAGCAGTGAATACACCGAAGTCTGGC 

CTAAGAGGGTCAGATCTAACCACAGGGCCAGATTATAGAGAAAAATGAAAGCTCAAGAAG 

AAACCCCATAATATCTGCAGCTGCCTCAAAAAGGTGGTTAATTTCCACCCCCACCTACAC 

TCCTGMGGTCCTTTCCTAGTTGCTTTGAAACTAATGGGCTAAAATTAGATTTTGGGTGG 

CATTCTTGTGGAGAATAAATCTCTCAAGTCTTTACATCTCTTCCAACATCTCTGCCTCCT 

TCTTTCTGCTTATTTATAAAGCATACTGCTTATTGTCCATTAAAAC 

Sequence 3661 
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CCCTTTCGAGCGGCCCGCCCGGGCAGGTACAACATACAACAGCTTCGCAATAGCCAGTGT 

TGGAGGCTCCAAGAACGAGGGTCCTGTGGCTATGTGGAGAGTAGCAGCAGAGCCAGGACT 

GCCACTCAGAGCTAGTTCACCCTTGCTGCCGCCATTCGAACCCAGAGCTCCTGGCCCAAA 

CAGTCTGGAATGTTCTGGACTTTN 

Sequence 3662 

CCCTTTCGAGCGGCCG(XCGGGCAGGTACAGCMTTTTTCTTGCCACAAACCTGAATTAA 

CCTTACAGATTTTTTMTA GGAGCC CTGAGATATMTTTTACTTTTTGGAGAATATACTT 

ACCCTTTTAATAGC 1 1 I IGI 1 1 1 1 1 AGAATAAAAATGTTTGGAAAACTAGACTCCTGTTT 

CTCCAGATTAGAAATGAMTTTGATCCTGTGGTGGCAGTTTTTCTCCCTCTCATCATTAC 

ATATGTTAGAAATTCTGATAAGGAGATTGTTAGAAGCAGAGATAAAGATTATATAAAAGA 

GAGAGGAGACAGAAAAGGAGGTGAAATGTAATCTCACAA7TCCCTGCACCAC7TATTTAT 

TTCCTAAAATCTTGTCTCACACAAAAGACATCAGAGACAGAAAGTTTTCTCTGTCCACAT 

CTCCCATAGGGGCAAAGGTAGCnTACCATTTCTTGGAAAATAAAGAAAAAATGAATTTTT 

CTTTACCAAAATTTAAACACCATTAGGGGATAGAGGTTAAAAATTA 

Sequence 3663 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTTGACAACAGCTGAATCTGAGGAGGTCTTTG 

TTCACTCAAAAAATTAGTTAATACAAGGGGTTGTTGTCAGAGATTTTAGGGGCTAAAACT 

GTCTATTCCCCTTTGAMTTTNTAGAAMTGGACTTTTCTGGGGGAGCTTGTATTTAAAA 

ACCAGNAACCAAACCACTNGGAAACCAGTGCTTGTTAAATNGGAAAGAAAGAAATTTGAG 

AAAGTGATATAAAATAAAAANATAGGATGAATTAATAAGATATGATTTAAAATACCAAGT 

TGGAAAGGGGGGAAAAACAANAGCCAGGGGAATCTTCAGGGAAAATCAAGGACATTATAT 

TTTAGTTTTACAC 

Sequence 3664 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACCTTTTCACATTTAAGTCTCTCAAGCCTCTTT 

GGCATTATTCAGTTATGGTCAAATAAATAACCTAATATCGAAAAGGACAAGTCACCTGTC 

ATTGACTCAATATATGTCATAGAGTGATATGAAATTGTGAAATCAGAAAAAATCTCTGTG 

CAAAGACCTGGCCTACCACCTACAGTCTGGGTGTCTCTCTGAGACTCAGATTCTTTATCT 

TGAAAACTGTGAAGAAAATTCTGCCTCATAGTGTTGTAATGAGCATTAAAGAAAGAAAGC 

AGGGAACTTGTC AATTA AAGCATCTTTCACATNGGGGGTGTTTAGAAATCTTAGTGTTCT 

TTCCTTGTATCTGTTTTGTTTATAGTTTTCCTTTGTTTTACCACATTGAGAAAACTATTG 

TATTTGTTTCTGCGTATTCGGATAGATTCCTGTTGTTTCCTTGGGGCTTTGGGTGTGACC 

TGTTTAAACAAAAA 

Sequence 3665 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCCGAGGTACAGTGTTCAGTGGAAACAGTCAATTTTAGTGGG 

CATTCCTGTATTCCTC AATTA AMGGGTATGGTGAAGTATAAAGTTTCACCATTAAGTAT 

GAGGCTTTCTATA GGCTTTTGA TTATTAGCCTTACTGATGTTAAAGAATTTCACCCTTTG 

CTAGTTTGCAAAGA I I I 1 1 1 1 1 1 AAT GG AAGTTGAATTTTGTCAAATACATTTTCTGTAT 

^T~nTGAGATAGTCATGGGGTTTTTCTTCTTAMTCTCACGTGGCTTTTTCTTTAAGTAA 

AGCTTACTCTTTGAAGTGTTAAAATTTAATCACTCTAAAAACACTTTTAATAAATCTCTT 

AGATTMAMCTTTTMATCTTGAGCATACTTTAATCCCTTCTCCATGACTCGGATTGTA 

TTATGGMCATCATTTATCTATCATACGTGATGTTAATTCTTGACTATAAATCGCTCAAA 

AGTAGGAGCCCATGTCTTAATCACATTTGATT 

Sequence 3666 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCCGAGGTACCATTTTAAATGGCAACAAAACTGGAATTATTC 

AGATACACATCTAMTTTGTCCAAGGTTTTAATGTTGGAAAATTATTAAATGAGAAAAAG 

AACTAAAACAGGAAGTGTTATCAAGAAAAGACTGTATTGCTAAGATACCACTTCTCTNCA 

AAATCATTTATTAGATTCGATGTAAACTTAGTCAAATTCCCAAGTGGCTTT 

Sequence 3667 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACATCTGCCCAAGGCACCCTTCAGCTAAGGGGTTA 

TGTATMTCCTTTCCCCMCTGCCAGTCCCTTGCCTTGCTACAAATGCATTTGTTTGAAA 

TCMTATATGTATTCATTTATCAAAATATCTTCACTTACATATTTACTACATGTTAGAAT 
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TA CAGA GTGGTTCTCCAGACATCTGCTTTGTGGGTTAGGCCAGGCTGAAGTTATCACATC 

CATTTTGCAGACAGGGTTGCCAGGATTCAGAAACCCCGTCACTTGCCCAGAAACACAGTT 

GATAGCAGCCACATGGACTTTCTGACTCCTACTCCGGTGCTCTTTTGCTCATTGTCTTTG 

TGMTATTCTGTGTMTTATTNGCTCCTTTTTGC 

Sequence 3668 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTCATGCTCCTGGTAGCTGNTATCATTCGTTA 

TTNCTAACAGAAGTGGTTTCTATGTGCACAACCTTAAGAGAAAACATCAGGAACCTGATT 

AAAAACTATCCTCATCACCGCAAACTCCCTATTTATAGAAGACTTACCTACTGAATGATG 

TCCGATTAGTCCTTTMCMTTCAGATCCTAMTCTAMGGCTAAAAGAGAATCATTTAG 

GGCATTTCAAAGGTAGAAATCTTCTGGTGTTATATACTATTCTCAGGGACCGAGCAATCA 

GCAGCTATACTAAAACTGGAAMCTCGTGACTTTATTTATTTATTNATTNTATTTCTATA 

TAGAGATAGGGGTCCCATCATGTTGCTCAGGCTAGTCTCAAACTCCTGGGCTCAAGCCAT 

CTTCCTCCTGC 

Sequence 3669 

TTTAGGGACGMTTGGGGCCCTCTTAGAATGCATNGCTCCGAGCCGGGCCCGCCAGTGGT 

GGATGGGGATATCTTGCAGAMTTCGCCCTTTTCGAGTCGNGCCCGCCCCGGGGCCAGGG 

TACCGCGGGGGGGAGGGGCNAATTTGNAGGGCAAGCCCAAGCCGCCAAGGGGGGGCCTTT 

CTTGGCNITNGAA GAGGGGGGG CAANGGCCGNGGAAGNCTTTGGAAGGGGAAAAACCCCGC 

AANAAATAAAAGG I I I I I I I I I I CCTCNTTTTTGGAAAAAAGGGATTNAGGAAGGGAATT 

TAAAATAACCCAAACCCTTACCCTNTTANAAAAAAAAAAAATAATTAAGGGTTCCANAAA 

TTMGGG GGGGGTTMC CCTTAAMAGNAATAMTTTTTNGGCCTTTAAAAACCGGGTNT 

NAAAAAGG I MI NIM I AAAACCGGNNCAAAAATTTTTNTTTAAAAATNAAGGCCCTTT 

T NAAA AGGNAAN I M M NTAAANGGGGAAGGAAAAAAAAANTAATTNGGNAAANGGAAAC 

CTTTTANGTNAAAAMGNAAAGTTTACCCCCACTTGAAAGGGGGGAAAAGGGGGNAAAAA 

AAAGGNAAATTAAAAAA 

Sequence 3670 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCCGAGGTACTTATTTCATAACCAAGTAATACCAATATTCTC 

TMGCATCATATAGTTCCAAACTGTAATCTAAAAAATTAATCTAACTGAATGATGCAGTG 

TTTGATCATGATTTCCTTTAGTCCTTTAMCTTACGAGTCTTGCTCTTT 

CCTC GTTCA GAGTGACTACCAAAAAGTATATGACTAAGTGCCACATAAAATAATCTTGAG 

TCTCATTTTMTAGAGMTAMTCTGCCAGAMTTTTGGTGAATTATATACTAAATAATA 

AMGG TAMTATATGATCTTCCATTTMCTCATTTTTTATAMGTGAGCCAGTTCTATTT 

TTTTTAAT CCTTAA CCAGGAGAGTATGAATCACCCACATTTNCAAACTTGGAATACTTAG 

AGMTATGTTTTTAATAACTATATTTAAAATTGG AI M M 1 C 

Sequence 3671 

CCCTTAGCCGTGGTCGCGGCCGAGGTACCACCTTGAGCCTGGCATTTAACCTCTGTGGGC 

CTCAGTCTCTGCACCTATAAAAGGAGGGATTTGGGCGAGATATGCTGAGGACACTAACAT 

TCTACACGTCTAMCTTCGAGGMCTTTTCTAAAGCAAGAAAAAGAATAAGGGCTAAATT 

TAATTCGTCAGAGTGGAAAGAGAACAAAGAGAGAGGACTGGGAGTGGGAGATTAAAAGGC 

TGTGGAAAGTGGTC7TGAGATAGATGTTATTGGGGACCAACCTTCTCAATGCACTGGTCA 

AGCGCCCGGACGTTGTTGAGAACAGC 

Sequence 3672 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGTATTCTTAGAATTGTATTCATAATGA 

AGTCM TTCA GGCAGGCACAGTTTCMTGATATTATGAGCTTCATCTTMTAGCTTTTTC 

CAAMGTTTTCTGATATAGGTTTGCCATGTTCCATTTAMCCCAGCTGTGGMTTCATTA 

TTGTGTGCTAMTTCATTTGGCCACTGACTTITTGAAMGGAGA 

ACACACATACCCACATMGAGTATACACTTTAATCAGTCTTTTTTTCTTAAAAGTTCAGT 

TATTTGCTGAAAAAGGAMTATACTGCTTAAAAAAGGAAAATATATTCAAATAAGGCAAA 

TATGATTNGGAAATAAT 

Sequence 3673 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACACTTCAAACCACAGCAGCCTTGGTGAATTGTTT 



• 



• 
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AGCATTTGMGGCTTGAT CTTTT GTGCCGTCTACTGGACAATAGAAAAACTGCAGCCTTG 
ATGACAMCTTTMTCTTGTTTTACGGGGGTGGGAGGTGGTGGTTGGGGGTATGATTTGG 
TGCTGGTAA 
Sequence 3674 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTTGGATACCTACTAGTGCTTACTCATTAGCATA 

CAGAAGACAATACTTGAGGGCTGTAGCAAAATAACTGAGAGGATTTTGAAATGGGCAGGG 

GTCCTGCAGTAGGATAGGGGGTGAAACTCAGCAAAATGTCAGGTTATCTGCTGCTAACAT 

AACCCCATCTGTMCCTCCMGGTCCTTGGGCCTTTCAGGAACATGTTTTTCACATTTCA 

TAGACCACTGTAAATCTAAATAGCTAATACAACAGCTAAAGATCTTAAAGCAATTTGGAG 

ACA7TCATATAGTAAATTCCCT 

Sequence 3675 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCCGAGGTACAATTCTTTCATCTTTTCTGTTTGCAATTTTGC 

ATAATAAAATGCTAAAGGGAAAACATTTGATGAGCAGAGTATCAAACACAAGAGTAATAA 

TACTACTACTTACATGAAATTCTAAAACAAAGAAAACTCATCTATGATGTCAAAAATCAG 

ATGAGTAGTTGCCTGAGGCAGGAGATGTGGGTGGCTGATGGCAAAAGAGCACAAAGGAAC 

TTTCTAGAGTGATGGAATGTTTTATGTCCTGATTGGGGTGCTAACTGCATGGACAGACAC 

ATTTGCCAAAATTCATCCAACTATACATAAAACGTGTGCCTCATATTGTATATAAATTAT 

ACATCAMCATCAACTTGGTTGGTTTTTAAAATAAGTTCACTATATAAAATCTGGAATAC 

ACAGAAAAAGCAAAGAGAAATTAAGTCCCAATCCCATCACCCCAATAAAATCACCAACCT 

TTCCTTNTCTTGACANTGACCACGCCTACTGGAGATAAAAMTATACTTTANATGGTTTT 

CCTTAGMGGAAATCAGAMTAGGNGACTTCCTAAATTTTGGAATTCTTTGCTCAGGCAC 

TCAAAATGCATTGATTTAAATCTNCACATCCCATCACTGCTGNGACTCATTAGCAAATTA 

TTAATCATTCTGNGCCTGAATTTCCTCATNTGAAAAATGA 

Sequence 3676 

CCXJTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTGGGAAACAGGCTGGAGGACTATGGTCCTCAAG 

TTTAGACCAAGAGGAC TATGGTC TCAAGGTTCACCATGAGAAATGTGTTGAACATTTTAG 

TATGCTCTATTGTATAATTT1TTTGGAGGGGGGGATGGAGTTTCGCTGTTGTTGCCCANG 

CTGGAGTGCAATAGCACGATCTTGGCTCACCGCAACCTCTGCCTACCGGGTTCAAGTGAT 

T CTTG TG CCTCA NCCTCCTGAGTAGCTGGGATTATAGGCATGCACCACCATGCCCAGNTA 

ATTTTGTATTTTTATTANAGACAGGGTTTCTTCCNTGTTGGTCAGGCTGGTCTCAAACTC 

CTGACCTCAGGTGATCTGCCTGTNTTGGCCTNCGGCGTTAACACTTTTTAAGACCAGTGT 

NACAGAANAGAGAATGTAC 

Sequence 3677 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACAACAAGTATACGCATCACTTTCCTTAAGATTAC 

CCCTAAGACTAGGTAAGAATACAAGGAGGAGATCAGACATGCTCTAAATACATTTGAATA 

AGTTGCATAAATATGTTTGAATAAGTTACTCAATTTAAAAATTAGACTGTTTACACTAAA 

TATAAGATCTCTAACTTCTTTCAAAAAATCAGAAGGTCTAGCAACACTAAGTCTATATTT 

CAGCTGGCTGATCATGAGCATTAACCAAGCAGCAGTCTCTCCCCTTAAGTCTGTGTGCTG 

AAGGCCATTACTGCCCCCACTTAGTCTCTTACCCATTTCCACTCCATGCCTCGCCCCTGT 

AGTCACCTAAGTTTGCAAACCTTGAATTAAAAGATGATCATTTATTTCTACAGTAAATAT 

ATCAAGAGGGCTTTA 

Sequence 3678 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCGGAGGTACTTATTGCCACTGG<XX3CCACTTTGACTTATTTT 

CTCTAATAGTTTATTTGCCACAGTCTTTATTTTGAATATGCTCCTAGI 1 1 I I I 1 1 I AGGG 

TGCTGTTCATTATGMGGCTTCTTTATAGAGGCCTAATAAGAATGCCTTTTTATAAAGCC 

TGTGCATTTAGGTAGGTTGAAGCTAGGAGGATTTTCTTTAGAATGCTCTTTTGCATGTAA 

AGCACAMGTATGTTTCAGTTTAMTGCACTTCTTCCGGTTAATTTTTATGGGGAAGACA 

AGTGAGTCAC 

Sequence 3679 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCCGAGGTACTTTTTCACTCTGAATAAAAAAAAAAAAGAAAA 
TNCTCTTTGGGAATCGTGCTGCCCCCTGGTGATGAATGGAATAATAAAATAGAACCTTTA 
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MTMGTTTACTAATAACATATTGTTCATTAATAAATGCAAAATTTAACACAAAGTCTGC 

ACAAAAGGTAATTCAATAAAAAGTGTGCATCCACAACTTAGTCATCTGATATTACAGTGA 

TTATTAGGGCCAATCTTAGAAATGGAAAGATGGAGAAAGAAGGATNAATCACAGAAAAGG 

GCCACAGGCTTGAGAAAAATAAGGATTCCAACTCCCCACAATTGCAAATATGAAGAAACT 

TTATGTTACCTCAGTTTANAAAGCCAGTTTCTTCACGGGGGGTTAATGGTAGGCTTCAGA 

TMTGACAGCCAAAACAAAAACTTTACAATGGTTTCTCAAACTAACAAAATTTTGGATTT 
TAT 

Sequence 3680 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGATGATGTGAGGTGTAAGGCTTATGAC 

TTCATTATGAGAAGGATGAAGACTTGAATAAGATTTGGCACATTTAGGACAACTAGTCTA 

ACTGCAAGTGAAAAACGGACTGTAGGTMCCAATGGTGAAGGACGATCATGATTTGAACT 

AAAATGGTA TCAA CGGACATAGTAAGGAGTTGAGAAATAAAGAGGAAGTAGTAATTGATT 

CTGGATATGTTTTGAGAGTAAAACAACATAATTTCCTGAGAGTTTGGATCTAGAGTGCAA 

CAAAAGTAGAGTCAAAMCAATTMCTTTTTGGTTTCAACTACTTGTTGAATGGTAATGC 

CACTAAATAAGACAAACAACTCTGAAGGATGAAAAATTTGAGAGAAAA 

Sequence 3681 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACATTTTTCTCCACAGAGCAACAAAGACACCTATA 

CAAAGTCATAGGAGATCAAGGTCAATAACTAATTTTAACACATATTCATTCACAGATATG 

AATTGAGAACAAATAGCACCCAGAAATTTCAAGAAGTGAAGAACAAATGTAGAGAAGCAT 

AATG ATANC GAATAGAAAAAAAAAAGATGCCCCAAAAAACAGAACTCAAGGAACAGAAAA 

TTGTATTTTG GAGT TTCCTT AGAAG ATTCCAGAACATTCTGCAGTAAATAAAACAAGATC 

MGCTTTNTGTTTTAAAAAMTTTTCAGAAGAATTAGAAMTGTTACTGGAAAGGAAAAC 

CATTTAAAAAGGTG1TNGAAAATAAAAGAAAAAAAGGTCTCAAAAAGATAGAGCCAAAAA 

GTCAAAAAAATGGAGAAAACTCTGAGAGGAACNTCCAAGAGGAAACNTCGAGATAGAGAG 

GCTTGAATTNCATCATGGTGACTTATGCGMCTTTTGGAAAGATCCGAAAAAATTTGAGG 

CCCGGAAACTTGTCCAAAAAACTTATTGGCN 1 1 1 I I ITCCCACATTTGGCCACCCNATTT 

TCAAATTGGGGGGMCCCGGCCAGGTTNCTNGAATGGTNGGAGGMGTNCTNTTTTTTAA 

CCCCNTTCNTGAMTTTTNGAACCTTTAAGATTCCAAGGTTGGCTTTAAAGGGGNTTGGG 
GGAAAAAAAAAA 

Sequence 3682 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACAGACAAAAGTGGAAAACAAACCAGGAAAAAA 

AAATTGTGAAGCACAGAGCTGCTTAAAAGAATAAAGTCACAGAAATAAGTCAGTATTTTG 

TTTAGAGACTAGAACTCCAACTGCTAGCCAACTGCCTAGAATATAGTAAATATTTTCTAG 

TTTCTTAMTGACTAGTMTATTCCTACATTATGTGATGGCATTTCCCAAACTGTTTAAT 

TAGATGTTAGATTTGTAGCCAAATATGTCTAGGAAATGCTTAAACAATATAAAACAGTTT 

TMTGATTGGCTTTTT AGAAC GTTATATATTAATGTGCTTTATGCATATCCAAGAGGTGA 

GT GAGGT ATTTGGGGTTTTTCAGACTTACTTGATTACAGATCTGGAGTATCTCAAAACAG 

TTGTTTTGTGGAAAACACTCTGGCAAACTCTGAGTCTTMTCATTAAAAATAGGTTTTTG 

GGGTAAACAACAGGNGTNATAGAAATGGAAAATTACTGATTCACATTGAGCCATGAAGAA 

TTTATTNTCMGCMTTTTTATAGMGTTGCTTTATGACAAANAAGCTTTNGTTAACTGG 

CATTTGGCATTTTCATGC 

Sequence 3683 

CCCTTAGCGTGGTCG CGGCCG AGGTACGCGGGTATCTATGGAAANCNGNTTATTTTTACT 

NNATNGGGAGAmANTTTmANTTAMCATTGCTCTGNGTTTATmCCATATTCCAT 

CAGTGAGTAMTTTTAGTTTAGMTTACAGCTTTACCCAGGGTTTATGTCATCAAGTTCC 

CTTCMGTAGATTACTTGCAAGGAAATCTTACTTTGATATTTCCTAAATATTAAGCAATT 

GATATAAMGTTTGACTTMTTACTTGATTTATAGAATTACTTGGTCTATAAGGTTAATT 

ATTTGGTCATATTG MTAA ATCAGATTTmATATTCTTTGGAGATACGTGCTACATCCT 

TTTGTT AAAM GTCTTTTTAGTG ATACT AATTCTGTGTTCAGTGTGTGAAAAGTAAAATA 

CCACMTTTTAAAAGTCTMTTATTTTTAATTTGGTTAATGACAGAGATATAGATCAGCT 

ATCAGGAAGGGGACTTCTGCCATTCAA 
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Sequence 3684 

CCCTTTCGAGCGGGCCGCCCGGGCTGGTACAAAGAGGCANAAGTAGGACTCCTGCTCAGT 

CAGCCTCAGCCTNTCTCNTCTGGATNCACCACCAGACTTAGAAAGCTTGCANCTTACATA 

CCACCTGGTGAMGTTNCCTTTTCTNATCTTCCATTTCTCTCATTTTCATNAAGNGCTAA 

TCTGTCTGTTGTATGGTATATAGCTCTGAAGTAGTTCCAGCAAGACANTATGATCAAGCT 

TCNTTTAAATAAATCATGATCTNTTTCTCTCTCTGCAAAGCAGCAACAGCTGTCAAAGGT 

AGAACTGAANCCAAGGCAGCACCAATGGAGCANGCTGNTAATGAAAATATGACAAGAATN 

TTTGAMCTAGMNCCTCMGCCACMCTTTGTTAGGTTTTCCTGCACTCTCCCCTNGGG 

GGGCATTATTCAGAGGTACTrfTANTACGTTCI^rrANNMTTTNCTTTTTGGG 

Sequence 3685 

CCCTTTCG AGCGGCCG CCCGG GCAGGTACCCTG ACTCCCTAATTTGTTCCTACAG ATTTT 

AATTTTGACATGGATGGCTTAGGGAGAAAGCAGAAAGGAAGGAAAAAGAGAAGAAAACAG 

AAAGGAAGAAAGGAAGGAGGGGAGCCCTGGTAGAAATTTCATTTTGTCCAGGGCAACTTG 

GGGACTTACAAAGGAAAGACGAGAGAGCAGAGGCAGAGAGAGGAAATGGAGCAAGAAGTG 

TGAAAATAAA AGGAG AAACAAAGAAAAGAGGAAAAAGTATGAAAAATAAGTTGTAACATT 

TCTCTGGAGCTTTTTGTTTCAGAAGTGACCACAGAAGGAGGATGGAGATACTAAGAAAAA 

GTTAACAGGAGAAACAGTAATGAAGAGGAAAATC 

Sequence 3686 

CCC TTTCG AGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTGGTTAAGGAAGAGTATTGTTGAAGATACAC 

TTAGTTTTGTAAGATATATTAATTTGATCACTTGCACCGTGTAGTTGAATTATTGCAAAG 

AATTGTCCAGTATAGAAATGGCTTCCAGAGACACTGCAATCTCTACTGTGCTGATTCACA 

CTGCATCATATGATATANGAGGTTGTATCTTAATTTAGCATGGTCCTACTGGATTTGCTT 

TTTATTACTAAATTACTAAATAACCTTAGAGACTAAAGACAATACAGCATTGTGAGATAA 

TTAGGGGGGTATTGTCTTTTAGCCTCTAGGGGTTGTGGTAAATCTGGGCATCGTCTCACT 

GGATTCTCGACTCAGGGATCTCATAAGGCTAAACTCAAGGTGTTGGG 

Sequence 3687 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTATTATCTCTCTAATGAATCACATGTATAACGA 

TTCAAATACTGTGTTTGAAATGCAAAGTCATTTTAACCGCTCAAACTAGGAAACTGGCAT 

AATTATGGTCACAAACTTATCCTACGTGCCTAAGCTTATGAACCAGCAAATGAACATACC 

ACCAAATATTCGCTTACCTGGTCAAAAACTACTACTGCACTCATTAGAAACTTTTAGGAT 

ATCAAAATCATAAAACCGTTCCAGGACTATAGTTTTATTTGCNAAGCAAACTATTCAATG 

TGTTTTGAAACAAGCAGTCTTCTGAC 

Sequence 3688 

CCCTTAGCGTGNTCGCGGCCGAGGTACTGAGCCTGTGTGTCAGGTAATGTGGTTAACTTA 

A CATTC ATTACAGCATGTCATCACCACAAAGGCCTCTTGTGGCTGGTGCT AI I I 1 1 1 I IC 

CATTTTGCCGACAAGGTTTAGAGAGATTGAATCACCTGCTTAGACCCACACACCCAGTAA 

GTGTTGGAATCTGGATTGATGCTGTAATGACCATTATCCAGATCCTTATCACCGTTTGGG 

GAMTTGTCTGAAMTCCCTCTGGGTTTATTTAGAGTCMGCTTTCATCTGGGTCTTCAG 

AAAGTTGTAGTGGMGCCATCTGGNACCACCACACACCTGAAAGACATTTTTAGGGACTT 

AACCTGGATTGAAAAAG 

Sequence 3689 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTAATGACTTAGGAACTTCCTTCTCCATCAATCT 

GTCTTCCATGTTCMGTmATGMTTTCCATTCCTGTATTCTTGAATGGAAACATTTCT 

GTCTT AGAMTTCCACTCTTCCGGTGmACMCACCATTTTGAATGGTGTTTCTCCATC 

TTTTTCAAATATACTCCAGTATTACTGAGCTCTATTTATTATACGTATAGGATCATGAAT 

TATAAATGAGT ATGT GTTAAATGAATGAGAAGGAAGTGGCTTAATGGTCTATAGGAGAAC 

CGTAAGTTTTCTTTTGAGGTAACCG 

Sequence 3690 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACATCACTCAGATCCTATAACTGAGTTTTCAGAAA 

MCTGTTTGGGATCTATGGTATCATGAATTAATTTTGTTATGAGGGAAGCTATCTTTTGT 

GTGCCCCTGTAAGGACCGGACTACCATGTCCCACATTTTTCCTCCCAAAGTTGAAAAAAT 
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CTCCAAATCTCTGATTTACACATTTTGGGACCCATCAAAGTGGTAACTATCTGTGTTCAG 

ATTTCACAGTCTTTAGGGGCTGGTGACAGAGATGAAGCAAGCAGCAGTGCAGATAAACAT 

GGGAGTGGAATGTGACACACACCTAGCTCCCAAAAAATAATTAGGGAAAGATGATTCTTG 

CACGATAGAAAGGCTGACCCTT 

Sequence 3691 

(XJCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACMTGCCAGAAGTATTTTTTTTCTTTCAGCTGTG 
MCCAGCCTGTTTTGTTTGACAAGCCTTTCCAGATTCATGCAGCTCAATCACGTGCTTGT 
TGCCMGTTNGAGAGTGAMC^ATTATTTCAMCTTGTTGCCGNGACCMTTTTTTACA 
AAACTGAAAGTAGCACTGTGAGGTGGATTGGACCTAGTGATGAGGTGTCTACACTTGCAT 

CCTTTTCTTCCAAGAAGAATATTCTGACACTNCAACTCTANAAGTCATGTCATTAGTAAA 

AATGAAAAATAAT 

Sequence 3692 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACAGCTTGGAGAGAAATTATGTGAAACTCTGGCCT 
CTTCCACACCAGTCTGGTTGGAGAAAGATTTCAGGAAAGGATTAGGGAGCTGGAATCATG 
ACATAGTATAGCAAAGGTGCATAACGTCTGCTAATGTTACAGCACATTAAATGAAGTTGT 
AAAA TAGTA GCTTAAAGTTAGGCAGGCCAAACATAACACAAGAAGTATGAAAAGCAAGGT 
GCCATTTTTCCMCAMTMGTTCATTATATGMGACCCAGCTTTGGTTGATTTAGCATC 
TTGG TATCCMTGCA G CTGCT GT GACTT TCTTTTCTTTCTTTCTTTTT GI 1 1 1 1 1 I I GTG 
TTTTGi 1 1 1 iGNTTTTGTTTTTGNlNnTTTGGTMGCCATCTTTTAAAGACCTNACACCAG 
TMGTATGCATTCCAGTTTAATTMTCATACCTATTTTCTTACTGGMTNCCTTTTTATT 
ATGCCCAGGGCAATCCCAC AAATA NTGAATTTCTTTAATCCTGGCCACTAGTTCTACCAA 
GGGNGGGAACCTTGCTTCATTTTTACCGANGAAAGGAAACCTAACCATTNCCAAGGGGGG 



Sequence 3693 

CCCTTAGCGGCCGCCCGGGCAGGCACTATATTATTTATGCAGTATGGTAAAATGTCACTT 

TGCCTCMGGTGAC CTTT GAAGTTATAGGGAGCCTATGTTTTGATTAAAATACATTGTGT 

GGGGTGTT AAGCAC TTTTAGTGTATAAGGGAAGATGAAGGATTTCACAGGGCAAGTGGGT 

GGCTGTAAATTTTTACATAGAGATCAAGATTTGTTTTTTAGCATGAGCAGAATCCACGTG 

GTATTTGGAGAAGAATTGTGTAGACTTATGCTATGTTATGG O 1 1 1 1 1 1 1 lA AGAAAATG 

CAGAACAAGGCAAAGCGAACAAGAAAAAAA 

Sequence 3694 

CCCTTTCGAGCGGCCGCGGGCAGGTACTCTTCCTGATGGAAACTATAGAAAAATATCATG 
TCCTTCTATTTTMCATGTTTTATCAAAATCAAAATAGTTACCAAAATCTCAAAGCATTT 
TGTTTCTTAGTATCAAAATCCATGGAAAAGGGGAGAAATCAACATTAAGGGATAATTTGA 
ACCTATATATMTGTTTCCTTAACAATTAAATGTTATTACCATGCAATAGTGCAATCAAT 
TCTAGGAAAA CACC TCCAGGAAATATATTAACCTCTGAACTAATGTTAAAGAAGCTCCCA 
TGAGAGTATGTTTTCACAMTGAGCTTTCTGTTGACCTTTTTGTAAAACTTCATATAACG 
TAmCAGTTAMCCTATGATGCCTTTAGTGTTATCTCTTTCCTAGAAATGAGATGTTTG 
GTTATTTTATGTCTGTGTGTGTGTATGTGTGGCTGNGATAGCACTGGTATTTATAGTTTC 
CCTGCTAMTTACCGTATTTCTGAACCTTGGTAAACTGAACAGAATTGGAACGTTTGGGT 



Sequence 3695 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCCGAGGTACCAGATACTTGAAGGACCCACTGACCTGGAAAA 
• MGTGGGATCTAGTTTCAG CTTGA AAAAATCCTTCTTCATAATTACATTTCCCTTAGGCA 
MTCTCTMCATGCCTAGGCTTTTGTATATCTGTTT7TACTGCGTCACAAACCTCCCCCA 
MGAGMGGGAGACGATMCTGGAGAAMCCACAMTTMTCnTCCMTATTTTTTrCTT 
CCATATAATCAAGCAGTGCCTCAGAATCAAAGCAGTCTCTAAAAATATTTTGAAGAAATT 
TATTTTCTTGGATCTTCAAAGATCCAAAGTTACTGAGATGCAAAGAATCTTCCACAGTAT 
CATCCAAGGATACTGAAGGGCTCCTTCAAACCTCGCCCTTGTATATTTCTTCTTCCAGTT 
GTGATACTGCAGTTACATTTGCAAACCAAATGATCCCTTTGGGTGGG 
Sequence 3696 



G 



CCCC 
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CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGATTTCTTTCTTTGACATGGCTCCTCA 

GAATGCATAGAGATTTGGAGCTGTGTTGTCTACACTGGATGTGTGAGAGTGATTGGTAAT 

CTGGAGGCTGACTACACTTCAGGCCTGCCCCGTGGTGGAGTCACTGACTTCCACCTTCTG 

GCTGCAACCTGCCCAAGCCCATCCTGAGTCCTAGGCTGTGTTTACTTAGATAGGTCCCTT 

CTCTGACTGACGMCATCMGTCCTTGTGATTGTTCATT7TTTTCACTTTANCTTGTTTG 

TnTCAAGTCATCCAAGTCANAAAAGTGTCAAAAAGAAACC 

Sequence 3697 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGTTCTGTCATTTTTTGTTAATTTTACT 

TCCAGGMGTCAGGGCTGTGATTTGAGGCTTTTTTCTCTAAGCTTCTGTGATGGAGATGA 

AmATTAMGTGGGGCCATAATGTCTTTTTGAGCAACATTAAAACTGAGCCATCAGAAT 

TAGGAAGTATCAGAAGTCAAGATCAATTTTCAAGAACAGGAGCATAAAATTCGAACTCAA 

TCTGTGTTAACATTAAGAGATTTAGAAGCTCATTCAGACTGATAACTAATGAATAATATA 

GCmCATTTGTTGGAGACTTTATGTGAGCCAGCCAGTTATACATGTTATTTATAATCCC 

CACAGTAACACTGCAA GGTA GTTATCAACTCTATTTTGCAGTTGAGGAAATTGAGGCTAA 

GAAATATGCCA TTTAA CTTTTGCTGCATAACAAACTACCCCAAAAGCTAATGGGTTTAAA 

ACMTATGCATCTTTTGTGTCTCANCATTTTGAGGTCCCCAGTGAGTAGCTCTTCTGGTC 

TGGGATTAGTTCAACTATCTGCAGTCTGCTAAACATAATCTGGGTGCTAGGATGATCTAC 

AATGGCCTTTACCCCCCTTAAGTAAATCTAAGTTGGATGGGNA 

Sequence 3698 ■ 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTCGCTGAACTGTGTTCACTAATAACCACTGG 

GGMTGATTATTCCCCMTGTCTTTCTMTGTCTTAGMTTCGTGACCTAGGGTTTGCCA 

ACCTGAGGGCCCATAGCG GCCA GTTCAGGATGTCGGGGACTGCAGTAAACCAGAGGATTT 

ATCCGGTGGTCGCTCC TTATT TTGGCCAGCAGGGCCGTCTGGAAATGACAGTTCAGTGTT 

GCCAAATCTTCTACCAGTTTTGAAACACTGACGATATGGTTTGGCTCTGTGTCCCCATCC 
AA 

Sequence 3699 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTTATCATTACAAGTAAGAATTTCTGATGGCTAC 

ACGTCATTCTATTATGCTTACAGATGAGAAAGCTCTATTATTTGAACTGTAAGAGTCTTT 

TCAACCTCCAAATAAAGCCCCTTCCAAAAAACCCCACCAAACCCTTCACTATAAGAAAGA 

TAATAAATTATTGCTTAGACTAATCTATATGCAAAGTATAAAAGTGCTGCATCAAGCTGC 

AGCCCATGGCAGCATGGAAACCACAGGTAGGNGGACATTTTAGAAATGAAATGGCNATCC 

ACTTMCTTTGGATTGAT TGCA CANAATAACCTCTTTCTCTCTCTCTGNTTAAATCTACC 

TCCCGTTTATCTCTTAG GTTTT CCTAGACCAAAAATCAAGATGTTGGGCTTTAAATCTAN 

TAAAATAAACTTMCGGTTTTTATTCNAAAANGGACTCTGGGGTGGTTNAAGAATGGAAA 

TGGGCCTTCNAGAAAATTTTTNTTCCACCNNTTTCCCCCNCCCATNAAGGTNAACCTGGA 

AAAATTANCATGCCCC ACNTTT CANGCTGGCATTGTGCCTGNCACCTCCACCTACTTGNC 

NGCCCMCTGGCCAGGTTTTTANNATTCANCCTTTGCTGGGATTTGGGACCTGACAAGGG 

NNGN AAAAACCAGAANTTTCANNGCNCNTCAAAATANAAAATTGGGCTGGGGGGCCCNCC 

Sequence 3700 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACCAATTCTTAAGTATTCCTGATAGGCCACTGC 

CTTCAG CCTAG AACTTGAGAGGACCCAGTTCTTAGCATGCCCATCTAGGAACACACTGAA 

TCACACATTTTGGCATACCTCCTTTATTACCATGAGATGTAGGGTTTGCTTTCATGAAGA 

AAACAAAAGAGTAA ACAATC CTGGATCTGAACTGATAGCACTTTATAAATAAAAGCATTT 

TACATCMTAAMGATTTTTATTATTTCAATACCAGAGGTTTCAAAAAGCCCACCATGTA 

TCCAMTMGGTGTCTTTATTTCCCCCCTTTCACTCATAAGTCATCTCAGTTTATCAGTT 

TGCAGGAATGTAAGCTTCACACACAAAATTCCAGTCTGGGAAGAAGAATGCTGCTTATTA 

CAGGGTTTTATGCCACATGACTCATTGGGATTTCCTGACGGCCTTTGCCTTACTATACCA 

MTTGACCCTGGAGCTGCTAATGGTGATTCCCAGCTGCATCAATTTTGAGATTTACATTG 
CCCCT 

Sequence 3701 
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CCCTTGTGGTCGCGGCCCGAGGTACGCGGGTTACACTGGCTACCCAGATCTGCAAAGCAG 

CTGAAACAAATGTAGTTTATTAGCTGGGCAGGAAACCATCTGACAATACAGAAGTTCACT 

TACTGAAAAAAAGAGTAGCTATTAGCAACTGGACTCTGAGCCACAAAACCCAAGGTTTCA 

CTAGAATGTGAGCTATCGCCTTTTCTTTTGGCTGCTGTCAGCACACAGTATGTAAAATAG 

AGAMACAGGGMCTTTCTAAAAGAAAACTAATTTTAATTCTAAAAAGATATGAGTATGG 

CTTAGCMCTAAATCTGTTAGATGGGGTTGACTTCATCATTACTCCTTGTTTTTGGGACC 

ACTCATCCACGACTTGGAAACGTACCTGCCCGGGCGGCCGCTCGAAAGGG 

Sequence 3702 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTAAATGTnTAGGAAACAAGCTACTCCAAAC 

TTCAGTTTCTTAGGGGTTA TCTGT TACACAGTTCAATTAGTTAGTTTCCCAATCCATCTA 

GACTTCMCATTGMTTTGATTTTACAATCTCAGGGACTTGAAAAGCTTCCACTTCTGCA 

AATGCTATTTCCCAGCTCTAGTCTGTCTACCACTTACTCACAATTAGCTGCTTTACACTC 

TCACCACACCCTTCAGCCTCTCTGAGAGCCAGGCAGTAATGGCCATTTCTGGGGCTACAT 

CTAAGTAGTTCACAAGCTGTATCCTAAACTCTCAGCATAGGGTCTGGTTCAGAGTAACAA 

CTTAATACGTATTT ATTAA GTGAACAAACAAATGTCTGAAATCCTCTGTCTTGGATCAGC 

MTTATCGGT TATCT TTTCTGANAAGCTTGGAGAGAAGGTGCGCAGCTATTTATTTAACA 

AGAGTGTTAA I 1 1 1 1 ATTTCCTCCCCTTTTTATCTGATTACTAGATGGGCAGACAGGAGA 

AAATGGTATTANGCAAAGTCTATATGACTAAGTCTCTTCAAGATGTCCACGTGGGGAAAT 
T 

Sequence 3703 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACAGTAGAAACATTAAGAGAGCAAGTGAGCCTCAT 

TTCCAGACACATGGGAGATTTCT CTCAGGACTG TGCAAAGCATTTCATGTTCCAAGACCC 

TGCCTTTGTTAAAACATAGATGCA I I 1 1 1 1 1 1 1 1 CTTTGGGGATGTTCAGAGCC7TCCAG 

AATTATGCTTTCXJCAGGAGAGATAACAACAGTCACATAGCCAAACGTCTAGCAGTGCTTC 

TGCCTACCGAACAGAATTTCCTGAGAATCTTCTGGAAAAGCAGTGCCCAGTCACTCATTC 

TGCAAAATGCACTCAGCAGCTCCTCTGAGAGAAGCCGTGGATATAGGGGGATGGCAGGAG 

AGAAAGGCAGCTCTCCCTGCCAGGCGGGTGAGGGGCAGGACTATAGACCCTTCTACTGAG 

GGCGAGCTGGTGGAATTTCTCTCAATGCTCAAGACCGAGGAGTTTATCATTCCCTTGACC 

CCTGGGCTTTAGCTAGAAATGTCCAGAACTNCCCCATNCTAACTGAGAAGGGCAGTTGCT 

TGCCCCAAACCCCAAAAGACTAATT C I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 

Sequence 3704 

CCCTTTCGAGCGGCCCGCCCGGGCAGGTACCATATTTGACATAACACCTCAATTCCAGAG 

GGGAMCTTGGATG GGAGA GAAAAATCCTTTTTATGGGTTGCTTCTAGAGATTACCTAGA 

ACTTMGCGAGGTGATTTTACTCTTTCTTCTnTCATAAGCAGTAGGATTCACTTCAGAG 

TTGAGGGCCTGTTGCMTAGAGGGACATGTTGATTATAAAAGAATTGGGTTATTTTTGGC 

TAAAGCAGGCAGATCACCTGAGGTCAGGAGTTTGAGACCAGCCTGGTCAACATGGCAAAA 

CCCCATCTGTAATAAAAATACAAAAATTAGTTGGGCATGGTGGCGCACACCTGTCATCCC 

AGCTACTTGGGAGGCTGAGGCAGGAGAATCACTTGAACCCAGGAGATGGAGGTTGCAAGT 

GGGCCAAGATGGCGCCCTGCAGTCCACCCTGGGCAACC 

Sequence 3705 

CCCTTTCGAGCGGCCG CCCGG GCAGGTACTGAGTCTTTATCAGATCATTGCANAAATACT 

GCGTATCTTTAGATAATATTTTTAAAATAAATAATTNGACAAATGACTATTGAGTCAGCC 

AGAMCAAAGAGAMTTGTTCCATTTTGTTTGGTTTTACTGTTGCCATTTAMTTTGATT 

CCCATAGTGGAAAATCATCCCTACTTCTGTTCAGAGCTGAACTCATAAAATTATAAAATG 

TTAATCAAGGTATAGATAAAATCATTAATTTTCATGTCAATCCTGCCATACTGCTCAATC 

CAAATCTTAGCAAACAATGTGTAAAGAGGGCATCTATTATTAGAAGAATTATTGACTACC 

TACTAGTAGCTTGGATTCCATTMTTTTTGAGGTTTTATGTAAATTNGGGGCATTTGTCA 

TAATGACATTTAAATCTCTATCGCATCATGAGTTAGGGTTTTATGTGTATATTATATTTC 

TTCAATATACT TACATA CACATTAGCTTCTTTTTATGATTTTGTGTNAGGGATCCCTTTT 

ATTAATCAAGCTTTTTTTCCCAGGTCTGGTGGGTAATAAAGCCAATCCAA 
Sequence 3706 




WO 01/070979 



PCT/US01/09126 



TABLE 1A 

140/599 



CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTGAAGACAAAGGTTGTAATCAATTTATGGTCTT 

AGGCTATTTGCACGACTGAAATCTGAAAACTTCATGAAATCAGGGATCATTACAAATATC 

CCAATGCCTTGTGCCAGCCACAGAAACTCAGTAACAGACTATTTGACAGAATGGTGTCAA 

TTTAATCATGACATTGCAATGGACTATAGGAAGAGTCAATAAAACACTGATAGTGGAGCA 

AAAATCTGGCGTGACACCTGACATTGAAAAAGTCGGATGGAATACAACCACATCCATTTG 

TTCTATGTTGTCTATAGCGGCTTTCACACAGAAACT 

Sequence 3707 

CCCTTAGCG TGGT CGCGGCCGAGGTACCTCCAAAGAGGTAACACTAGGAAACAATATAGA 

TGMCCACCTTTTCAATAGCTAGCATTAAATGTGAAATGCAAACTAGGGCTTCAGTTTCA 

GAACCTAACAGAGACATGCAGAATAATAAAATGGGAAGTTTGGAAACACTTGGAAATGGA 

GMGCAAAMCGTCTTTAMTTCTTATTTTGATAAGTAAGCCTCAAATCTAATAGATCAT 

TTTAGATGCCAATMCTGGCMTTCATTGTCAAMTGACTTTTTTTA 

Sequence 3708 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACCTCTATAACGTTGGATGAGTTACTTAACCTTTC 

AGTGCCTGTAAAACAGATAATAATAGTAATTACTTGCCNCATAGGAAGTTTGTTAAGTAA 

GGNATTNAMATNGNGANTTAMTTTTANCCATAANTATATTGTTANCCAATTANNATNG 

GCCCCTTATNCCA ATAA TTGNNTTAAANGGCCANATTTGNAAAAATTGGNCCCAAGGCCC 

TTNGTAATThfrTTATTTTMNGNTMTTTTNGGGGCCAMTTTTMNTNCCTTTTThnTG 

GAAAAAGGAAAAAGGGGGGGNCCCCCCAATTTTTThflTMNAANGGAMTTTTTTGGGGT 

TTTTNCXJTTCATTTTAMCCCCCTITrTGGNCNNTTAAAATTAANAAAMTTGGNTNGNNT 

TTTMGGATTGGTTTGNAAAAAAAAAAGGGTTTTAAAAAAATTAAGGGTTTNCCCCCAN 

Sequence 3709 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCCTCACCCAACTCAACTCTTCACATAGCTC 

MGTCTTGGCATAMTGATATTTCTCAAGAGATACATnTCTGACCACTTTATCCTTGTC 

TTTCCTTCATMTTMTCCATMCATTATGCTTGTTAGCTTCCTTCATGGTATATATCAT 

AGATTGTCATCATATATTAATATGTTTGTCTATAGACTGTCTCTCATATTATATTCTACC 

AATATGAGTGCAGCATCCATATACCATAGACCTAGCATGGTCTTAGATAACTAAGATCAA 

ATAAATACAAAGGGTTCAAGGGGCAAATAATAACGATAATAATTAGGGATTCTCAAAAAG 

CATAAA 

Sequence 3710 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACGCGGGGGGAGAAATGTAGCATAAATTTCATATC 

TCAATGTGGGAGAGGTGATGTCACATTGTAGAAGACTTTGTGAGATGGGAGATATTTCTG 

T GGCAA GCTTGTGAAGATATAATATGTCACAAGGGCAGAAGCATAATAGATGTAACCCAA 

AATTTTAAAAAGAATTATCAAAAGCCAATATAAAATATTTTATTCACACAAAATCTGAGA 

CAATTGATTATGAAAAAACCATATTAAAAGATCTTCTATAAGATACACACCAGGAAATTG 

AATCAAAAATGAACTAAAA 

Sequence 3711 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACATGACTACCCTGGTCTAAGCCACCATCATCAAA 

AGCCTAGGCACCCATAGTATCTCCTAACTTGTTTTTCCCTCTACACTTTTGTCCCATTTT 

CTAAATGTAATCATGTTGCCCTGTGCTAACAATTTCAATTGTTCTTAAGGAAAATATATT 

ATTGAGTGCTTCTTATATGTTAGGTATTGTGCTAAATTCCAAGAATAATACAAATAACAA 

AACTGAGGMTTATTTTTATGTTGCTCAGCAGCCCCTAACTAATCTGAAGCCTGAGTATT 

ATTCCGAAATCAGTGTCTCAGCTCCAAGCACACCAGCTTTCTGGACAGATG 

Sequence 3712 

GTAATACGACTCACTATAGGGGGCGAAATTGGGGGCCCTCTAGNATGCATGGCTTCGAGC 
CGGGCCGCCAGTGGTGGAATGGGGGATAATTCTTGCAAGAAAATTCCGCCCTTAAGCCGT 
TGGGTTCGCCGGGCCCGGA 
Sequence 3713 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGGGAAGCAGCAGCTCTAGCCCTGGCAAACCT 

AACCACTTGCAACCCTGCTAATGCAAACGAATTTCTGCTCACTCACCTTGAGTTGATTCG 

AGTCAATTAAAATACATTGATCTTCTCAGCACCCGGAAATATAAATAAGACTCAAATATT 
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ACCTCTAAGAGGATGTTTTAAAAAGTGAACATTCTCGAGGGAAAACCACCAAGTGACAAA 
GGAATCATGCATTTTGGCCAAGCATATTTATAATGATTAACAAATACAAGCGCTGCTGCT 
GAAGCTGATGGTATTGATCCATTAATAAACCTCCTGTCTAGTAAACGA 
Sequence 3714 

C CCTTA GCGTGGTCGCGGCCGAGGTACAACGTGGGCAAGCATCTGTGCATATGAAATGCT 

GTTm CTAA AAGATTTCTCACATrGGCAMCTGAGAGATTTTCTTCTGGAACACAGGAA 

AGATTATTTTAATNGCTTATAGCCATACCATGGTCTGAATATGGGAGGATGACAGACACA 

GAACGAGACCAGATGGACCAGGATGCCCAGATATTCATGAGGACCTGTTCAGAAGCAATT 

CAGCAAC TACG AACAGAAGCTCACAAGGAGATACATTCCCAGCAAGTGAAGGAGCACAGG 

ACCGCTGTTTTGGATTTCATTGMGATTACTTGAAAAGAGTATTGTAAACTTTACTCAGA 
ACAGAG 

Sequence 3715 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACCCAGGGGGCAGAGAAGAAGAGTGCAGCATCTAT 

TGCCTGI 1 1 CI IGGCAGCCAATGGTGCTGACCTGAGCATTCGAAATAAGAAGGGTCAATC 

GCCACTTGATTCTNTGNNCCTGATCCGAAATCTTCTGCAANAGCACTTGGCAAAAGTGTC 

ATAAGNGAAAAAGTCAGTGGTCAAGTGGGTTCTCGGAGTCCTTCTATGATTAGTAATGAT 

TCTTGAMCCTTANAAGAGTGTATGGTGTGCTCAGATATGAAGAGAGATACTCTTTTTGG 

TCCATGTGGACATATTGCTACCTGTTCTTTATGTTCTCCACGTGTCA 

Sequence 3716 

CCCTTAGCGTGGTC GCGG CCGAGGTACCTAAAAGCTGAGCCACTACTTCTCCAGAGCAAT 

TGGTC TCCTT GATTGTTTTGCAACAGGGATATTTTAAATTGGAAAACTGAAAAGATAATG 

AAGAGi 1 1 1 I ATTTCTATTTCCAGATAAGTTAGCTTTTACAGCATTTGGATGTTGCTTCC 

GCAAGGGGAAGACAAGCCCTCACTTAGCTCAGCTAAAGGGTTATCTTAATGTTTTGAGGG 

GTAATAAGAGAAATTACTGTTAGTTGGAAAAAAAATAGAAAGAGACAAATAGAAAATTTC 

CTMGACTCTGTMGAGACATTCTrGGCTCTCTTCTCACTCCACATTTGCCACAGTGATT 

GGGTGACTTGMGCACCATGACTTGAAGTATCAGCTAAGTGAGTATTAGTCTCAATTTTT 

TCCTTTCMTATTAAATCtATCTCTGNAMTCTCCATCCCATTTTTCTACTACCCTTCTA 

AGCATNNATAACCCTTTAAAGGATAAGTTAAGAGAAAA 

Sequence 3717 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACATGAGATGGCTCATTGATACAAGCAAAGCCTTG 

GTGGCTCTGCGCTGAATTAAGGAAGAGATTTGAAAGCAGGGCTATTTCCCTGGCGGCAGT 

AAMCTGCCTCCTGGAMGAGAGCAAGCTATGGGATTAGATACTTAATAAAATTTTAGGC 

MGAGAMGAGTCCAGGTCTTTTACCTAAATTGCACACCAATTGAGCTCATCTGCTTATT 

CTCTACACACTCAGGCTAGGGAAAAAGTGGGCACATTTCAAAACTCAATGCTTAAACTAT 

AGCTTGATGTGAAAAAGTAGAGACAAATTTGCCCATGCTACATCAAAGTGTAAAGAACTG 

TCCATCTTAAGCTGGGAAACCTGAAAATCATGGCAAGTATAAAATCACTTTTTAGTAATA 

AGACAAGGAA ATAAAA TAACATAAAAGCACATGCCAAGAAAGTATTAGGAATCCATCCTA 

CGAAAATGCAATTTTTAAAAGTGACACAATATCCCAGGAAATAATTATACCGAAAGATGC 

AATGAAAACAAAAAATTCAAAGGAATNCATCAAGGGCCTTNCCNCAAAATTTA 

Sequence 3718 

CCCTTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTCAGTTTATTGMTTGATGMTTGATTTTT 

TTTTAGTMTCACATAMTTTCTGTMGATTTGTTATACATTGTTTACTGTCACAGAATC 

ATGTTTTATATCTTCAAGCTCAAAGCAAGCTTTCAAACTTGAATTTAGTTCTTGCATAAA 

TATGGATGATTGTTTCTCCATTACTGAAGCAGTGTATTATTTCCATAATGATCTGTAAAG 

TAGGTGGGTTTCATGACCTAAGTGTTATAGTTGATCTTTATATATACAAGGAAAACGCAG 

AGTCATCGTTCATT 

Sequence 3719 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACGCGGGTAACCAAATGTTTCAACCTGGAACTTTG 
AACACCTGGGCTTACATAAATTGCTCAGAATCAGTGTGGAAATCTTCGGAACAGTGGATG 
TAGMGATTTGGGGTAAAACAGGCACTAGATGGTGAGGGGTTTTATGCTCTACTCATTCT 
TTACGCAAAATAAAAACAGACGAGTAAGTGTTGGCCTCTTTGGAACAGATGATTCCCAGC 
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AGCAGTTGGCATGCTTTATGTACTTTCTATAATACTAATAAACTAGTTTACAGAA 
Sequence 3720 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTACTTCAGTCATTTTCTTAATTTGCAAATCAAT 
AGCTCTC ATTTTAC TTAATAATGCCTGATATTTGCCATGTTCTTCCTCAAATGTGTCCAA 

CTGCTTAA i CTTCMGTTCCTTTTCTTTTTCAAATACTTGGGTTTGTAATTGGTC 

MGTTGTGAAAAATCCCAGTTTAGTCCAATATAGTCAAACACTTTTTTAAGTTTCAATAC 
CTGTAAGATGCAACACTTAATAGCGGTGAGTCTGCTTTAAGATTATAAGATCTCCTCTTT 
AACACCTTTATTTACTTCTTGATTAAGTAATA 
Sequence 3721 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCCGAGGTACAMCGAGTTGTATTTAMGAGTGCTTTTTGAA 

TTCTAGGGCTCTCTGTAAGTTACTTCATCAGGATCCTGTTTCTTTGATCAAGTCAGCATG 

GGTGCCTACCAAATCATTTCT ACTT TGCTGTGTAGCTrTTAAATCTATTTTCTGGGTCAC 

TGGGCTTACTCATGGAATTTCTTTTCCTTAGTTTGTTTCTCTACTATAGTCAGAGTAAAA 

TGAGATGAATGGATCTGTATTTAAAGTGTGGCATTTTCCCAGAACTGCCATGGCCTTTAC 

ATTCATTCTCAAGAAGATCAAGGATGAGCAGAAATGATCTTCACAGAACCAACATTTACT 

CCAAAGGCATCAAAACTCTANTTCCTGAAATGCATTTGAGTCACTTACCAGCCCAGTGGG 

A TCTCTG TGCCAACAATTTGMTTTATATCAGTTTACAAATTCACTGAAAAGAATTGNGT 

Ci 1 1 i i iGGTAGTTCATTCCTGAAGTCTTCCAGGCTCTACTGAATAACCCAGATGATTTA 

TATATACCATCAAACTTGCCTAAACCCTAAGCACTGCCCTGGTTATCTTGGCCTATTAAA 

TGCCCAGTCAGTAATTCAGTTTAAAT 

Sequence 3722 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACCTTAATTTATCCACCCACAGAAAGTTnrTCAGA 

TGGGGTGGGAAGGAATGGAGAGAGAATGTGTCTATGAGCTTCCAGCGCTCATCTCTGCGG 

CTCAGAAGCCATCAATAGCTCGAACAGAAAACGTCCTCACATCTGTCACACAAACACACC 

CCATGGAACCAAAAATAAACCCCACACTGATGAAAGCCAGCATGTCGAAAGATAATTTTA 

GATCTATTTGAAGACTGCAGAGACTGTCTCGCTGAAATTTTAAAACCACACCACCAGAAT 

ACCCAACCCCTTACGATTATGCTCAGCCCTGATGAGGAGGCAAAAACACTTCATTCCATT 
TTATAAAC 

Sequence 3723 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACANTNNNTGCTATNNGTNNNNTGAANNNTNNG 

ATNGAATNTANAATGNCNNGAACACAGATNNNGGGTGTATTGTGTGCTGCATTGGAACTG 

AAAGNATTCACAAAGGAAATGCTNCAATTCAATCCCCAAAATAAATGAACANTGACAAGA 

ACACGTNGAAAATCTACTGAGTGTGTATATGATCATCNGTAGTTGTTCAAACGCTNTATG 

MNCTTATGCTCTNGTTCATGTCCCATTTTTGAGTTGTGCCTACATNATGCTGGCAACAN 

ATAAN ACATGTTG NTTTAATAAATACTAACCTTTATATTCTG CTT ATTTTTAAATTATAA 

ATNCCATCTGNGTAAATAGTTTCTCTCTTCTNGCACTTTACTAAAAGGCAGTTAAAAGAA 

ACCCATTCTGAGGCTGGGATTACAGGCGTGAGCCACTACACCCGGCCTNATCTGCTCTTT 

AGGATATGGCAGCAGATCATCTATNTATCAGATACAATTAGAACCACAGAAAAAATTTAA 
GAACCTTAAAA 

Sequence 3724 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACAACGTGGGCAAGCATCTGTGCATATGAAATG 

CTGTTTTTCTAAMGATTTCTCACATTGGCAAACTGAGAGATTTTCTTCTGGAACACAGG 

AAAGATTATATTAATGCTTATAGCCATACCATGTCTGAATATGGGAGGATGACAGACACA 

GAACGAGACCAGATAGACCAGGATGCCCAGATATTCATGAGGACCTGTTCAGAANCAATT 

CAGCAACTACNAACAGAAGCTCACAAGGAGATACATTCCCAGCAAGTGAAGGAGCACAGG 

ACCGCTGTTTTGGATTTCATTGAAGATTACTTGAAAAGAGTATGTAAACTTTACTCAGAA 

CAAGAGAGCCATCCGAGTTAAAAGAGTGGTGGATAAGAAAAGATTATCTAAGCTGGAA 
Sequence 3725 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTTATCAATCTTTTGATTTTAACTCATGTGTT 

ACAATTTCAAACAGTATATTATATCACCATTATCACCACGCTGAAGTTTAAATGTCAGAA 

TGACMGCCCCNCGTATMTTCATATTTTTAGACTTAACTATTAATATTTTAGTTAGAAA 
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AACTTGAGACATATGCACAGACACCTGTAAACAACTACTTGTTCACTGAAAAATGATATA 
ANAATATCAATTT 

Sequence 3726 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACATAAGACCACACAATGATGGCNTTCAAGAGAAA 

GAAAAGAGGTAAGGATGCAAAATTAAAAAAAAAATAGGACTTAATGAAAGCTAATTTCAT 

CAAGCCCAGGTCACTGATGAGAAAGATGTAAAATCAAGAAACCAGTGAAATAACACGTAA 

CAGGTGAGTCAAACATTACCAGCCGCATCAAACAGTGGAAGTGAAATGGCACCATCTANC 

CCACCTGGTGAAATCCAAAGCGAGAACTTAAAGGGAGTAAGGATGATTCACAAAATGCGG 

TCGGGACACAAGAAAAGTGAGTTTGGAAGGACAGTGAAGAGAGAAAAAAGAATAAGGAAN 

CCACCAAMTTTCAACTCAMGATACATTTTAAACTGCATGGTATGGCCCACTGTCAATA 

CCGTGGCTGCCTGGGAACAAAAAGGGTGGTCTCCAGATCCCCCAGAACCCCACTATACAC 

CAGGAGGACAAGGAGGAAAGGAAGAAACCCCCTTTGCCTGCCAGAATGCACATGAGGGGA 
GGAAGG 

Sequence 3727 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACATCAATTCTTATGGCACAATAAAATAAATCCAT 

MTAGCTGTGGGATTCAGAMCAMGTTATTTACAGAAATGTTTTTGATATAAAAAATAA 

ACAGCTMTATGATGAGTTTCTACATCAGTAAAAATAATTTCATTTGAAATTGATTACAG 

TCTGAGCACATACTACTATGTAAGAGACTCCACTGGGGGCCCTGAGAGATAGAAAGATGG 

CTTAAATACAATGTTGACACCTTTAGTTATTGATAATTTACTATAACATGGCAGTGTGCC 

TAGTAGCTGGAACAATGTGGCAAAAACTAATAAATCTGCTGCGTGAGATCCTTAGTAATT 

ACTGTTCCATCTGCCTAGAACTATGCAGCCATATAAAAGTGTATCCCAACATCTTTTTAG 

7TGCTCCCTTTTAGAATTCCTGTCTTAACTGAAATGTCCCCTCCTCAATAAAATTTTCTC 

TAATATTTGATCTATGTTMCCCTCTCTCTCAGTTTTCTTCACTGCAAACAACATTT 

Sequence 3728 

CCC TTTCGA GCGGCCGCC CGGGC AGGTACCATAAAAATATAAGGGAAAATAAGCTTTCCT 

AGAATTTTTCAGTGTTCTAGTTTTTAMCAGTGATGTTTTTTATTMCCTATTTCA^ 

TTCAMGACAGGCCTTTCTCCACACCACATTTTCCTCTAAAATCATGATAACACTTTTAA 

ATTGATGGTGTCTTCCAGTGTGTATCAGCCAGATGGCAGTGTGTTACAGTTCCAGGAAAA 

CTCGTT CACAT CTTCCGTAAGATCAAGAAGGCTCTGGCATCAGATAAGATCAAATGTTGT 

CTTTCTGTTTTAAATATGTGCCGCAAAGAGATTTGCTTACAATCTATTGAGAA 

Sequence 3729 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACAGATTTTCGTGATATATTTATACACGCATGGGT 
TTGTAGATCCCTGAAACTTAGAGGTCATTTAGCTAAAATCTAC AI 1 1 I 1 1 1 I AACTTTTA 
ATAGGATTGAMTGATATTTTACACTGTATCACAGATACAGTATTTTATATMCTTTTTG 
TAACTGACCTTATCTTGGCCTTGAGTCCCATCCTCTCTGGTGGTAGCGTAAAACTGAAAA 
TTCCAGTTTGGGTCAATATTTAGTGAAAGTTCTAC I 1 101 I 1 I CAGAGAGTTTGTT 
Sequence 3730 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTGTGGGAAAATACCATGGGAACGGCGCTAAG 

CCCTTGGCTT TCCGATTGAAGGGAGCACTAGCTATTAGCTGCTCATCTCAACATATGTAT 

1 1 i 1 1 1 ATTTTAATGGATAAAAATGTTATATGGCTGATATGATTGATGACTAAGATAAAT 

TTTCACACTGGGACATTTTCTGCCTGAAGGTCAGGCTTAGGTGGCCTGGTCCCAGAGTTG 

CTGTTTCTACTAGGACCCGACCTGGTAAAAATAGAAGATACAGGGTAGTGAGGCAGATTT 

GAAAAGAATGCAGCATGTGCAAATTCTTAC 

Sequence 3731 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACAAATGGCTGGACTATTCTTTGCATGGATAGCTA 

AAGATATCTTGGCCCTTTGTCCTGTAATAAAAGTTGCTGCCAGAAAATACAGGAGACCAA 

CTACTATAAAATATAAMTGTMTTTAATTTTTTTCTAACCTACGCCCTTATTCTAGGCC 

TTTAAAAGCACTAAATTGAGAATATGGGAAAAGGAATCTATAGAGTTTCGGCCAGATAAT 

ACAGGAAAGATCAACCTAGATCAGGATTCAGAAAGCCATCCTGGCTAGGCATGGTGGCTC 

ACACCTGTAATCCCATCACTTTGGGA 

Sequence 3732 
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CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACCMCCATTTTGCTTTTAAAATACTGAGGCAAAC 

CTCTCTGAGGT7TCTTCAAAGCCAATGGCAACAAACATATTTCAGCATCTGTTTTGCTTC 

ACTGTANGTCTGTGTGTGGGTAGGTTATAAAATAAAAATGAGCTTGCCATTACAGATACT 

ACTTAAAAACCAAAAAAACTATGATCATGATGTTGATAATTCTGNATTCATTATCCTAAT 

AAAAACACATAAATGTCTAGAAAGAAATAGACAATTATGTATTAGGCCTTCCATCTCTTA 

TTTAATAATAGCAGGGTCATTGTTCNTAGNTAAAACCCGCTCTGATCTTAATAAATCTGA 
TGTAAA 

Sequence 3733 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTA C 1 1 I I I 1 1 I I 1 1 I I I 1 1 1 1 1 I 1 1 IG I I I I I I G CC 

TACAACACATGGTGAAGGTTGCCAAATTAAATAGTGTTTCTATATTTGAAAATGGGAAAA 

AGTCATTAAGAAAAAAAAGGATAAAGAAAAAAGTATGGTAGCTAATGTCCAACAAGTTGA 

AATGACAGTAGCTTTGAAGGCCAATTAAGTCGATACAAAACGAAATCGANAATGACGGCG 

GTGGTTGTAGGCTGCATCCTGGGGAATAAAAGAGCCACTCCGCGAACACAGTATTTTCTT 

CAGAGCAA 

Sequence 3734 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCCGANGTACGCGGGTGAAAATGTGAGAGCTCTGCTCACATC 

TGACAGGTCTATTGGTTGMGTTTCAAGTGGCAACTGGTTTGTTAGAACCAGTCTCTTCC 

AGTGAAGAAAGTTGTTCACTATTTAGCAAACGCTAAGGAGGAAGTTCATGTAATTCAGAT 

AATTCGTATGGTGTCTCCACAGATACTACGTGGAAAAGATGGGGAGTAGTGAGAGAAAAC 

ACATGAATATGTGAACCCTTCGGGTCTGTGAGGGATGGAAGGATTGGGATTATTGGAGAA 

AAATAAGGATAGCATTCCAGCTGGGCAGATCTAATTCGAGAATAAACAGGATGTGCCTGT 

AGATCAATGAAAAGAAANGCCAACTGGAGTAGGGGTGGCCTGTTGGAATGGCATTTAAAG 

CCAGTTAGGGAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAA 

Sequence 3735 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCCGAGGTACCGAAAAGAACAGAGGAAACTAAGGCAAGCTGT 

GAAAGATGCTGTGTCTAAGAAACCCATTCCATTGGAGAACCCAAAGGAAAAGCGACCAGG 

TAAAAGGATTGAGAGGGAAGAAGAGGAAGAAGAAGAAGCCCTTCCTTTAGATATGATGGA 

TGMGATGACTTACAGTTAATGAAGGATTTAGGACAAAGAGTATCTTTTCTAACAAGAGA 

TCTTTCTTCTAGTGAGCCTGTTCATGCGAAGAAACGGAAGCATGAACGCATTATAGATAA 

ATATGAAAAAATACCAAGAACTCTGCAAACTGCACCAGAGAAGGAACTGATTCATTTACT 

TCCTATCAAAGATAAAAGTGGTATAATCCCACAGACTAGGGAGAAGCCAGTTACTGATAG 

TACAAAGATGAAGAGGATCAAAGAAG 

Sequence 3736 

CCCTTAGCG TGGT CGCGGCCGAGGTACTATTTCTCTTCTACTCCTTAATTACATTGAATA 

CAGA TATTAA TTTTGCAATTGCATATTCAGTTTCCnTTCMTCATCTATTTTTTTACTCA 

TCTCCTTTTT CCCNMTTTT TGGGN CCTTTTAAAAAATTNACCANGTTGGAAAATTTTAA 

1 1 1 1 1 I 1 1 I IGN TTTGGGC CTTTTTTslACCGGATTTTTATMTTTTCCTCCTTACCCTTGG 

TTTTGGCTGGMTTTTTTNCNCANAAMCCMTTNMTTTTNCTTGGGGGGGTTCCCCCT 

TGG CCNMG CTNMTTMCCCTTAMTNTCTTTTTTTGGGGAAGGGAACCAANTTGGCCT 

TTCCi 1 1 1 I I NTTGGGAAAATTTCCAATTTTTCCTTTTTCCCCCAATTTTNTGCNCCTTN 

CCAACCAANAAANAATTAAATTTTTTNACCCAAGGGAAGG I 1 1 1 1 1 1 1 1 CCCAATTGGGG 

GMNMCCAAAACCTTTTTCTTTMCCNMTTGGGGTTNTTGGGGGAAGNNTTAACCTTT • 

CCTTGGNAAGNGGNCCTTTTNGGTTAAGNGGGAAGGGGGGGTTANA 

Sequence 3737 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGGTGTGTGTAGTCGGGTATGAGAACGA 

TTGCAAGCAAAAGCAGCTGAGGGACGCTGTCCAAGGAGTAGGCTCAGTAGCACGAACTGC 

AMTACTTTGAGAMGGGGAAMGTTCAGCCTTTGTTGCCTGGAAAAGTTGGTTTANCCA 

TGCTTGGAGCTTGGTTTTCTGCTTGGTAAGCCCTACAACTTTTGGCCCAACTACTTGGCC 

TCTGGGACTCAAATTCCTCCTCTTTAAAATGGTGCTAATAAATAGCACCCACCCTNTGTG 

AGGAGGATNCTGTGAGGACAAAATGAGGATCATCCACATNAGCCGTGAACCCTG 

Sequence 3738 
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CCCTTTCGAGCGGCCCGCCCGGGCAGGTACTTACATTGAGTAAAGTTATACCCCACTTTC 

TTGGTTGATACTGTCATTTGATAAAATTCATCAGTGGATAAATTGCTATGTATGTGTGTG 

ATA MGA TACTTGCCTTAAAATAGAACACTTCTGTCTTGCAAACAGTTTATGGTCAAATT 

GCCTTTTCAGTTACTGTTCTTTCCATGCACCTAGTGAATTTAAGTCTGATAAAGTCCCTG 

GATGTAAGAAAGMGATGAMTGTCTTTTCATTGTTAATTATCTGCACCTGGATTAAAAA 

GTATTTTCMCATGTGAMGACTTTATGGAAAAAAATAATATGTGTGTGTTGTTTGACTT 

TT ACTGC TAAAGACAGCAAGTGATTGAACAGATAAAAATTATGTATTGGGTTTTAACCAT 

TATTTTTATTGACCCTATCCTCAATGGAGA 

Sequence 3739 

CCCTT A GCGTG GTCGCGGCCGAGGTACTTT A 1 1 I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I I I I 1 1 IGGGA 

TTTTGTAi 1 1 1 I AGTANAGATGGGATTTCGCCATGTTAGCCAGCTGGTCTCAAAACTCCT 

GACCTCACGTGATCCGCCC ACCTCG GCCTCCCTAAGTGCTGGGATTACAGGCGTGAGCCA 

CCTNACCCAGCCAATMTTATTTTTTCACATATCATTTGGGCATCCCTAAGTTTCACTGG 

TAATGGGGTAATGGCAATCTAACATTTTTCACACATATATATATATAAAGTCTGTTGATT 

TTCCTTTCTGAAATGCTAACTTGATATGTGCCTCTTAAGGACTTTGACATGAGCAGATGA 

TATGGATGCTTGCTTCCGGGTGGAGTGAGTGTCTGTCTGACCTCTANAATATGCTCTATT 

TCTGCTGGGACTCTMCTTAGTCTTAANAGGAGACTTGACTGTTTGAACATTTAAATACT 

CTAAATAGT CCACTGGCNCTATTAACMATAMTATAANrrGGCTTTTAAAAAAAAGCTTT 

TTTTATTTTGCATTACATGNGGTACAATCTTTCAATTACTGGGAGGGAACACAAGGNGAA 

NAGCTGCTTANAATATTTATGTTTAAAATTTTATGGGMCATANAATTAANATTTTTGGG 

ATACTTAAAACANATGCCCCCGGGNA C 1 1 1 1 1 1 1 1 II 1 1 1 

Sequence 3740 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACACCAGAAAGCAGTATCATTATTTGAGTCACACC 

TGGTAACTTGACACCTGCTGACACCTTTCTACTGTTTACTTGCAATGTCTCAATTTTCCA 

CCCTTCTAAAGGACTCAGTGTCATCTGAAAGCTTGGCACTTTCACTATGTGCCCAGGGCT 

GGAGATCACTGATAMGACGTTAAATAAAACCCATTTTAGTTCCACTCTCTACATAATGC 

TCGCTATTTAAAGGACTCACTCAAAGMGTGCCTGTTTCCCTCTACCCTTTNGTTTCTTC 

TGTCTGAACTACTTCCTTCTCTTTGA 

Sequence 3741 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCCGAGGTACCTCTAATGAAGTTGATGGATTCTCTTGGGACA 

GGGTTATAATCATG CTCA TCAAAAAGTCAGAATATTTAGCAGAATATGCAATAGGTCATA 

AAMTAATTTAAATATTTTATTAAGAATGTTTTCCTTAGCCAAGTGTGGTGGCTCATGCC 

TGTAATCCTAACAATTTGGGAGGCTGAGGCAGGAGAACTATTTGAGCTCAGGAATTCGAG 

ACCAGCCTGGGCAACATAGTGAGAACTTATTTCTACAAAAATAAAAAATAAAAAAATTAG 

CTAAGGCTTGGCGTGGTGGCTCATGCCTGTAACCCCAGCACTTTAGGAGGCTGAGGCAGG 

CAGATCACTTGAGGTCAGGAGTTTGAGACTAGCCTGGCCAACATGGTGAAACCCTGAGGC 

AGGAGAATCACTTGAACGCGGGAGACAGGGGTTGCAGTAAGCCAAGATTGCGCCATTTCA 

CTTCAGCCTGGGCAACAGAGTGAGGCTCCATCTCAAAAAAAAAAAAANGAAAAGGAAAAA 

TTAAGTACCTGCCCG 

Sequence 3742 

CC CTTTCGAGCGGCCCGCCCGGGCAGGTA C I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 II I 1 1 1 1 1 1 1 I I I I 1 1 1 1 I I 
CC 1 1 1 1 1 I 1 1 1 1 1 1 1 1 I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 AN 1 1 1 1 1 1 1 ICAAAATTGAAANNNTTGGNTTTN 
TTNGNNCCTTTCNTTTANGNANNCCCCTTNGTT^ 

MTN CCTNCCNNAANCNTTNANNGNAAAMAAMNrnTNCCNGGI^TNNNCAAAANTTNAN 

TTTTNNNTTCCNAAMTNrrNGNNNAMANNAMNNAMCCNNNMTTTTNNTNNTNGGNN 

^^'CCCCNTTTNTNANCCNTNGCNNGGNNGGCCAGAATGGGGGGT^^^TTNGGAACCNNAN 

NAAAACNNGAAACCTATTCNCCTTNTNNGGGCCCTAAACNTTTNTTNGTTCCCANGNNTT 

NTTTGNAMNCNTNGGGCNNTTTAACNGGNGATTGACCCTTTATNGGACNTNNGGAAAAC 

CACCN IIIMI I II l l l lll 

Sequence 3743 

ANTACTGTTATCCACCNNAATCANNGGGATAACCGCAGGNAAAGGAACATGTTGAGCAAA 
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AAGGGCCAAGCAAAAAGGCCACTTAACCCGNAAAAAAGGCCCGCGTTTGCTGGCCAANTT 

mCNCATNAGGCTTCCGNCCCCCCTTGACTNAGCNTTTTTAAAAAANTNGGAGCTTCTA 

NTTNAAAANGTGGTGNAATANNCCGGANNGGGAGCCNANACNCGNNNGNGGNGAAGGCGN 

GNTTNGCNGNNANNGGGGCCGCTNCTTCCCNCTTTACTTTGGGTCACTTGANTTCGNTTG 

ANACTTTGGGCCCCCCCGGGNGGGGGGGG 

Sequence 3744 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTATGGGAAAAATTAAAGGAGGATAAGGAGGA 

TTTGGAAGGATGGGGGACACAGTTTTTGAGGGTGTCCTAGGAAGGCCTCATTGAGGAGGC 

MTAmGAGTATAGACCACATCTGGCCGCCTNTTGTTAGCCCATGAGCTGAGAATGGTT 

GTTACAGAACATTTGCAGCTGGGTATGGTGGCTACTGCCTGTAATCTCAGCATTTTGGGA 

GGCCAAAGCAGGTGGATCACTTGAGGCCAGGAGTTTGAGACCAGCCTGGTCAACATGGCG 

AAACTCCATCTCTACTAAAAATTAAAAAAAATCAACCAGGTGTGGTGGGGTGTGCTTGTA 

Sequence 3745 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGCCACCTCAGGCATGCTTAGTGTTCAGC 

ACAGTGCCTGNGGTATAGCAAGCGCCCAAAAAATGTGAGTGGCTGTGATTGGAATAATTA 

TTATTAAGTAGCAGAGTCTCCCATAGGGATTAGATACCCAAGTCGCTATGGCCTTTCCCC 

CAAACCCTANGCAATCACGTGTTGGCATTTTAAATGGAAGGCACAGGGCTGGCATTGGTG 

GCTCATGCCTGTAATCCCANCACTTTGGGAGGCCAAGGCAGGCANATCACATGGTCAAGA 

gttcacaaccagcctgccaacatggtgaaaccccgtctctactaaaaatacaaaaaggaa 
attagctgggcatggtggcggcacctgtaatccca 

Sequence 3746 

CCCTTTCGAGCGGCTOCCCGGGCAGGTACCTCTTTAGGGGACAGAACTATTTTACACTTT 

GTGTGGTTTCCATGGCTGTAAACATTTGTTAAAACTCACTAGCCAGGCGTGGTGGCTCAT 

GCCTGTAACCCCAGCACTGTGGGAGGCCGAGGCGAGCGGATCACGAGGTCAGCAGTTCGA 

GACCAGCCTGGCTAACATGGTGAAACCCCATCTCTACTAAAAATACAAAAATTAACCGGG 

TGTGGTGGCAGGTGCCTGTAATCCCAGGGAGGCTGAGGAAGGAGACTCGCTTGAACCCGA 

GGCAGAGGTTGCAGTGAGCCGAGATCATACCACTGCAAGCCAGCCTGGGCAACAGAGCAA 

GACTCCGTCTCA AACAA CAACAACAACAACAACAACAACAACCTCACTCAACTGTATATT 

TMCATGGGTGAATTTTATCATATGCAGACTATATTTAATAAAGCTAATTAAAACAACCT 

CTATCC AAATCCCGCGTAGCTTGAGACTACAGGAGCGCGCCATTATGCCCTGCTCATTTT 

' CATATTGTAAGAGATGGGGTCTNACTATCTTGGCCACACTGGCTTTCAAACTCC 

TGGGCTCAAGTGATCCTCCTGGCCT 
Sequence 3747 

TTGGTAANTACGGACTCCACTTNGAGGGGGCNGAANTTGGGGGGGCCCCCCCCTTTTTCT 
TTAAAAAAATGCC ATGC TTCGGAGCCGGCCCGCCAGGTGTGGATGGGATANTCCTGGCAG 
AAATTTCCGCCCCTTTTAAGCGGTGGGTCCNGCGGGGCCCGGAGGGGAACC I 1 1 1 1 1 1 1 
Sequence 3748 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACATAGCAMGTTACATTAATTACATTTTCATATT 

AGCAGACTTTGAGTCGGTTGTGATTAATTATAATAAGTGCCTAAGAACTAATGTGTTCAT 

TTAGAAMTGMTT ATGC CATGCATTTCTCATCACTAMAGAGTTTAGAGTTTTGAAAGT 

GGCTGTAGGAGAGTTTTATCAAAGATGAAGGAATAAGATTTCTCTTAACTGCTCCATCAA 

CTCTTCCTCTTAGAAACCATTTCAGCTCTCCAGAGGCCTACAAAGTCTTCTGTATTATGT 

GATCTCTTGGGCTTTAGATTGCTTCTAGATTACTCTTTCAATAAACTA 

Sequence 3749 

CCCTTAGCGTGGTCNCGGCCGAGGTACATTACAATTTCAGCAAAGCATCTGNCAGAANTA 

ATATAGTATTACAAACTAACAATTAGGGCTCTTAACACAGATAAAACTCTTAAATGCTGC 

TTCTATCACTTACTCTTTATGTCACTCTGTCCAAGCATTTAAACTCTCTAAGCTATAGCT 

TCCCCCTTATCTNnTTAAAGGGGAACCATGATGATAACTATCTCACCAGGTTTTAGTAAA 

GACCGAATGGTAAAAATCTACANAATGCATT 

Sequence 3750 

CCCTTTCGAGCGGCCCGCCCGGGCAGGTACCATACAGACTGTTTGTGGATGGTGAAAAAC 
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CCTTTAAGCTTTTTGATTTCTCTTTCCAMCTTTTGATGTCCCnTTGGGTATTTGGTGGC 

GTGGTTTACTGTCCTTGAAAGGGAGTTCAGTGGTTTGGGACTGCAACTAAAGCAGGAATA 

GCAGAGTTTGATATCAAT CTGAG TTCTAGGACTGTGAATAAACTGTCTTTATCTTATCCA 

AACATTGAATATATGGTAATTTTATGAAAGCGGAGGAAACCAGAAGCCACATCAATCTCT 

GMCCTATGMTATATCAGATAAMTTTTAGATATGATCTTTTTGAGAAAAGTACCTCGG 

CCCGCGACCACGCTAAGGGCGAAATTCCAGCACACTGGCGGCC 

Sequence 3751 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACAAAATATAATTTAGACTGCTAATCCACANGAGA 

CMATTACTTACTATTACAAATTACTTCTTAGCTTCCCATTAGCTTATATAAGTTCTAAA 

TCATMGGAATGAGTAAMTCATGAGATTCTATGGTCCTTTTGCCATGTATGCTTGCTGT 

GTTGTMTAGTTTTGTTAGAGAAGATAGAAAGCTTACCACTCAGTGCCATAAGTGAGAAG 

GA ACAA CAACAACAAAAAGGACTGTGGCCAGACATGGTGGCTCATGCCTGTAATTCTAGT 

GCTTTTGGAG 

Sequence 3752 

CCCTTTCG AGCGGC CGCC CGGGC AGGTACAATGTGACATCCATAGGACGCTACTGAAAAA 

AGCCTTGG 1 1 1 1 1 1 1 CATACTTTTTCT GCTTTGCAGAAAGGTG AGGTGAAGCTTTCAAAC 

AGCCTGTGGTTGTAGCCTTCTTTCTATTATTTATGGCCATGTGTCCTGGCAACAGTTACA 

ACTGCMCTCTGGGCAAAGAATAGGTTGGAAGACTGTTTCAACGTTTTCCATCAGGACAA 

GATCATACCCGACACANCTGAGGCCTCTCCGGATGGGCAAG 

Sequence 3753 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACCAGTGTCAATACTTTCTATTTTCTAACTATA 

TTACTAGGCATGAGATTTGAAATATCCCATGTAGATATTGGTAGCTGGAATTTCAAATCT 

GTAAAAATAGAAATGGCAACAAAACAATGAATCTGGAAGACTACTGTGTTGTCATTAATT 

CCTTTAAAAAACTGCAGGCTAACAATTTTTTTAGTGAAAAGTTTGGGGTGTAAATATTAG 

GAGCTTTCTATAAATCACCTAATATTTACCAAAAAATAAAACCTATGAGATAGGTGCTAC 

TACTGATCTGTTTCTTAGTAAGGATACTTAAAGAGGTTAAAACTGGCCAGGCATGGTGGC 

TCACACCTGTAATCTCAGCACTTTGGGAGGGTT 

Sequence 3754 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTTTTAGTAGAGACAGGGTTTCACCGTGTTAGCC 

AGGATGGTCTCNATCTCCTGGTCTCGTGAfCCACCTGCCTCAGCCTCCCAAGTAGTTGGG 

ATTACAGGTGCCCACCACCACTCCCAGCTAATTTTTGTATTTTTAGTAGAGATGGGGTTT 

CACCATGTTGGCCAGGTTGGTCTTGAACTCCTGACCTCGAGATCCACCTGCCTCX3GCCTC 

CCAMGTGCTGGGATTCMGTGTGAGCCACCACGCCCAGCCTCTTTACTTTCTTAATTGC 

CTCTTCATAATGTATTTAATAAACTATGGCAATNCCAGAATGACAGATTGTTACCACTGC 

CATTGGATTTCTAATTTCMTTTGGAATTTAAAAACCAAATACCTGAATTGGTGTCCTAA 

TTCTGACATTGCCTATTTATAGCCTTGGTTANGTAATTGANCTTTCTGAGTCTGTAATTT 

CTTANCTTATTAAATGANAAAAAAATNGNCTAAGATTTGCNAGTTAAA 

Sequence 3755 

GTGNATGGGTTTTCTGCAGAAATTCGCCCTTAGCGTGGTCGCNGGCCGAGGTACTTGAAA 

TGTGGGTATGGGCAGCTGAGGMCTTMCTCMTGTTTTMTTTTATTAATTTGAATTTA 

GCCACATATGGCTAGCCAGTGGTTACCATATTGGACAGAACAGATGTAGACTAGTAGAGT 

GTCAGTTTCAGTCATTTGAACCATACATTTGAACCATAGCTGAGAACCAGAAAATCAGTA 

AATAAGGCCTCTGAACAGAATAAATACTGGTGTATAATATCAAAGAATCCATGTAAAGAT 

ACGTATTTTACTGATAGGAGCTCCTGTCTGGTAGTCCTTAGAGTGTGTTGCTCTTTACTA 

TACAAGATTGTTTTCCAAACTTCAGTGG 

Sequence 3756 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGTATCAGAGGGCAAACACTGTGACAGG 

AGCTGTCAGGAGGACTATACAAAGAGAAAGCATTATTGACATAGCAAAGACATGAGGTGA 

CCTAGATGTTTGTAAGCCACTCTGGCAGCTACAGCTGAGGGAGCAGGCCTGGTTAGAGAT 

TTCTCACAGGTGTTCTCCANACCCGAACACTGTAGTTTTATGTAGATTGCTCCCCTCTTG 

GGAAGGMGTAGAGCTGTTTTGTTTCTATTCACGTGTTATGTATTACCTCTCTCACTATC 
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TCATTAACCAGTGTTGTCACCACC 
Sequence 3757 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACGCGGGGGAGTTCTGGATGGAGAAATACGATAAG 

GACACAGAAATGAAACAGAATGAACTAAATGCTCTCAAAGCCACAAAGGCCAGTGACTTA 

GCACACCTTCAAGACCTGGCAAAGATGATAAGAGAGTATGAACAGGTCATCATTGAAGAT 

CGTATAGAAMGGAGAGGAGCAAGAAGAAGCTCCAGGCCTGGTGGCGAGGCACTATGATA 

CGGAGAGAAATTGGTGGTTTCAAGATGCCTAAAGACAAAGTTGATAGCAAGGATTCAA 

Sequence 3758 

ATTTTGGGGGGNCCCCCTTCTTAAGNAATTGGCCAATGGNCXJTTCCGGAAGGCCGGGGCC 
CCGGCCCMGNTGGGTGGMTNGGGGATAATACTTTGCCAAGNAAATTTTCCGCCCCTN 
Sequence 3759 

CCCTTTCGAGCGGNCGCCCGGGCAGGNANAAGTCNTTTNTANTNTTGNAATAGCCATAAT 

GAATGAGAAGTGAACTGCTAATGGCAGAGAATGTAGACTACCTGCTTGAGAGATTTGGTG 

MGGAAAGCMTAMGTAATATTTTAGTGGGAATTATGCCTGAGAGACTTTATTTAGAGT 

AGACTGGTAGGTAGGAACAAATTTAGGAGTCTAAGGCATAGCTTTGAAGATGAAAGAAAA 

AAGAAAGTTACAAAT GTGGC ATGGGCCCGCCAGAGGAGAAAACTGAAAACCCAAACCTGG 

NGAMGACCAGGAAGTTTTATCCTTMGAAAGGAGAGGAAAAAACCATCCTTTTCTCTTG 

NCACCAAGAAGGNAATGGGAGNAAAAGGATAGGTGGGAAGGACCCTTAAAGAAACTNGGG 

AAAAGGAAAMTTGGAGGTNGNAAAAAGGGGGGGCTTCCTTTCCTTTTTTCC 

Sequence 3760 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACCCTGGATTCCACCTCTCGGCTCAGATGAGCATG 

CCGCATGGAACAGGATATGCTCCCGGCGTTCTCTTGGACGGTCAGAGAGATCTCCACATC 

AAACAGGCCATGCATGTCTNTGNTTGTCCTGGAGTCTGTGGACAAATCCTGTCCTTGTGG 

ACCTTTCCACTTNGCTGTGGGCCGGGGGAACCAGCCCGAGGACTGACAGAGTAGCTGGAT 

GTNTCTATCAACATATCCCGCGATGGAAATGANAGGAACTGAGCCCAGTGCNTGACACCT 

GTAGCTCCCAGATGGCCTTNTTG GTATG TAAGACTGNGAACTAATNCTGCACCCATAGAG 

GCCANCATCCAACACANGTAATGTTTTTCANCCTCAGAGAGATGCGCCCCTNCGCAATAA 

GAATCCTTCACCAG 

Sequence 3761 

CCCTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTTTGACAGAATTTTTAAGCAGTGTTTGACATC 

ATAGTATCCTGTAAAGTAAGTAAGAAAAGGTTTGTTCTTCCCAGAAATTGAAAGTGGTTG 

CTCTGAAAATAAAACTAGTAATTAAAAATATTAATTTTGTTCTAATC C I I I CM IGACTA 

ATTMCATTTATCTCTTTCTCnTATATTTCCACCACACCTCTTCCCACTACCATTTATTC 

TGTGACCT MTCAGTTCTGTTGTTTTACTTGGCTGTAGTGTTTTGGI I I 1 1 1 1 I GTTTTG 

I I II 1 I 1 IGAGATGGAGTCTCACTCTGTCACCCAGGCTAGAGTGCAGTGGCATGATCTCG 

GCTCAATGTAACCTCCGCCTCCTGGGTTCAAGNGATTCTCATGCCTCAGCCTCCCGAATA 

GCTGGGATTATAGGCTCGTGCCACCAACCCCCCGCGTACCTCGGCCGCGACCACX3CTAAG 

GGnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnn 

nnnNAATATGGGCNNANATNTGCGGTTTTGANGGNGNAAAAACTNCCGTGCCANCTTCAT 

TAATGAAATTGGNAAAANNGCCGGGGAGAACCCCCCCCCCCCNNTTGGGCCCCCCTTCCG 

GNTTTNTTNGTTAMTNNATTTGGATGGGGIvrrTNGGTTATTTTTNGGTTTNGGGNTNGGG 

GGNNNCCCCCCNNGANNAAAACCCCCCCCCCC 

Sequence 3762 

CCCTTAGCGTGGNCGCGGACGAGGTACAATCATGCACTGGGGTNAAGAAGATNCATCTGC 

TCTTAGCTACCTACCATGCCAACACTCCTGAGAAAGCTCACAGAGGCCCATGATGCCCAC 

CTGGATCTGAGGACCTAGAAAGCCACAACAGGCAACCATAATCTGGGNCTNCCCTCANCC 

MCTCCCCTGCATANAGNGAATGAATGAA 

Sequence 3763 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACCTGTGTGGCCATTACAATGCCTTACATGTAATA 

AGTCCTTGTTAAACATTAGTTGCAGTGGGTTAATTTGGAAATGATTTTGCAATGTAAAAG 

TCATCGTANTATTATATTAAGTATGTTCTATTCCACCCGACTTAAAACATGATTCAATTC 
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AAGAAl I 1 1 1 AATGTAAATAAATTTTCAAAAATAAATGTCT AGGGCAAAATCAGACCTGT 
CTACTTGTTGCATCTTGACTAAAAATTGGTCAAGGTATCTGTAAATAAGTTGCTTTATAC 
AAGTTGCTGTTCAACATTATGGATATACACAGATGATCANGCAAGTTCTGCTTTGTACCT 
GCCCGGGCGGCCCGNTCGAAAGGGCNAATTCCAGCACACTGNCGGCCCGTTACTAAGTG 
Sequence 3764 

CGGCCCGCCAGTGTGATGGGATATCTGCAGAATTCGCCCTTTCGAGCGGCCCGCCCGGGC 
AGGTACCGGGAG AGTGCT TACAGTCTAGCAGGCAAGATTGATATTAAACACATATTCAAA 

aaaagggtatgagttttttaaagagaggtagtgctaaatcctctgggaacatcctctgat 
ctcatctaaatttgaaaccctaggttctctgggaatctatagcaagaactaatccaagtt 
aggggtcagagaagatgtgaagaatgagtaggatttagtcagctgaagagaatgaggcta 
tggggaagcgtgttctangaagaggagaaatatattcagcctcagagatgtgcaaaaaag 

AACTTAAACTGCAGAGACTTTCNGGAAAAAAAAAAAAA 
Sequence 3765 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACCGTGTGACTGCTTTGAGACATTTCTTTATTGAA 

TTCTMCAAAAACAATCAGTGAGGCAGAAGTTACAGTAATTTTGATTTGATAGGTAAAAA 

TATTACATCTCAGGGAAGCCGAGAAACTCATCTCAGTCCCTGAACCAGACGCAGGGGCTC 

TGATGCAGACCCACTGGGCGTGCCTACCTCTGAACTGCCT7TTTGGGGAGTCTCGGCTCT 

ACCTCGGGTCCTGCACTGCAACCTGGGAATATGCTTGTGCATGTCAGTAAACCTACTGAT 

ATTATTACCACTCTT 

Sequence 3766 

CCCTT AGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACCTAGACTTATTGTTCCACTGNGGCAGGTAGACT 

TCAATGATTCCATCTGACTCCTCTCTGCAATGTTTACTACAATAAAACAAGAGGCCTCAT 

TG CTTT GMTAAAAATGGGGAGATCCTACTTTCTGGCCTAGGGTTCAAAATTAAGCCTTG 

CATTTTCCTAGGGGCCCATAATCAATCACAGAGGCATTTAGATGGACAAACTATTTGAAA 

MCCTTTCCAGATCTTTGCTTAACCAATTAATAGGCTATCCTTAATACCTATCCATTGGA 

ACCTATAAAAAGATCTGGTAATCGAAACTGCCTTTCAAGAGCTGCAGTTTTCAGAGNGTG 

GGTCCCAGGACCMCATTATCMGCATCACCTTCTTTTATTAGTTTATTAGGAATACACA 

TCTTTGAACACAACCTNGGACCCACTGAATCAGAAATGGAGGGNGGGGG 
Sequence 3767 

(XCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTGGAACCAATCTTACTTAGATACCGAGGAAT 

AGCCATATTGTAMTACCTCCACTGACCTGTGGCTTGCATTTTCACATCTTAAATATCTT 

TTGATAAATTTCTATCAGTGTTGAAATTGATAAATAATTGGGATATATTCATATGAGAAT 

TCTATACAGTAATAAAAATGAATAATCAGCAGTTAATTGCAAAACATGCATGGATCTCAA 

AMCATATTTATAAAGAAAATAGTCTAACAAAAATAAAATATCCTTTATGATCCTCTTTC 

TTACATGTTACAAAACAGGCAAAGATAACC 

Sequence 3768 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTCTTGGTGTGAGTCACTGTGGTGACAGCAGCAT 

CCAGGACGTCGATGCCCACCCGTTAGCCCCCTGAAGCTGCCCTCCCTAAGAACAGAAACA 

TCCTCCTTGTTGAAAATGAAATGGACACTGTTTAGTCTCGCATTGACTCTGCTGTTGATC 

GTCTCTACTTGAMGTAGGATCTATTGCAGTGCACTCTCCTGGTTTTCCTTCATTCTTTT 

CTGAATATGCACCTTGCACATGTGTGGTGTTTATCATGTCAGCAGTCAGTGGTGCCCTCA 

AAGGTCTTGTTCTTAGAGTTCTCTAGGAACTGGGTCTAAATATCTCAGGATGCATAGTGG 

GACCT CACA TTTGGCAAAAAGAATTAAGAGTAAAAATTATGTGAGGTCGATCACACTTGA 

AGACCTTTTATTCCTTTCTGATTTAGTTGGTGCACAAGCAGTAC^CTTTTTTTTCTnrAA 

AAA 

Sequence 3769 

C^CTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACACATATGCGAATTTAACCTCAGCTTAAAATG 

GTAATTCCTCACCAGGGTTTGAAGTGCCTGCCACCTTCATAATGCATCTTAAAGGTCAGC 

TGGCMTCAGTGACAMTTCTACATTCCTGAATAGTTACTTGTGAATTCAGGATTTCATT 

TAGCTTAATTTGTGTGTTTTTTTCCTCCTMGTGCTCAGGTCTGAAATAGTCAAATTTTA 

ACCATCTAATTGGAATGAAAAGAAAGCCATGGTTCCCGGCGTGTCCCTAGGAGGTGAGGA 
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TAGAAGAGTGCTGGGAAGAGGAGGCACAGACTCTTTTCATGA 
Sequence 3770 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACAACTATCAAAAAATGGGATAACATACGCAAAAA 

AGGCMCmCCAGAMTCATATTGTGATACTTGATTTTGTTAACTAAGACTGTTGTGTG 

CATACATGTGGAATGATGCAAATGAGTAATTATGTGATATTATTATTCTACCATTCTCTT 

GTGTCCCTGAACATCAGGATTCAGATATGGAAGAAAGAGACAGAGATAAAAGATAGAATA 

GGTAAAGGTAAAAATGCTGTACAAAAAGGGCTACATTCTAAATAGTAAAA 

Sequence 3771 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACCAGCTGTAACCAATACGATTCTGGGGCAGGTTG 

TGGGCGAGTAGAAGAACCTCCTTCCCCTCTGCGACATTGAACGGCGTGGATTCAATAGTG 

AGCTTGGCAGTGGTGGGTGGGTTCCAGAAGGTTAGAAGTGAGGCTGTGAGCAGGACCTCC 

TTCCAGGGGACATGCAATCTGCAGGGAGGGGCTGAGGGGGGTCCCATGGTCTCTGCTGTC 

TTCTCTGTCCACCTCTTTGTAGAGGAGCTTGAGCTCCAGGAATGCTCTGGTCAGGGCTGC 

TGTGACTGTTGGCCCTGCTGTCCTTCCTCCTT 

Sequence 3772 

CCCTTAGCGTGGTC GCGG CCGAGGTACTGGACTAAATGTTTTCATTACCTCATTTAAAGC 

C TGGA GAGTTMGTATTTTCTCTGAAGTCACATAACTTGTAAAGAAAGAAGCTGAGATTA 

GTTTTA CAGCCCTCACTCAAAAAAAAAAAAAANAAAAGTACCCAGCACCACCTAGGAAGT 

ATTTTTGCCACAAAATCAGACCTCCAGATCTAACTNCCATTTTATAGGAAAGATAAGTTC 

AGAGAACCNTGTCAAATGACACCTCGGGATTTCAACCANCAACGTTCAAATGTGCTAAAC 

TNTTGTAGATGGAAAAGAGACTTACAGACATTTTNAAATAAATNCAATATATGGGCC 

Sequence 3773 

NTNNTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACATGGAGGTCAAAAGTCAGGTAAAGTCATCGAA 

ACATGACATTGATTTAAAGCAAACTGAGATTTTGTTCTAAAACAAGAGTTTCAAAATTAT 

TTATACACAACCAMCAGACTMCCTGAGGMTAMCMTTTTGTGAGTMCCTTTTTGG 

TATCCTCATCCTATCTTATTGGATCATCANTAGAAATGGAGCAATGAAGTTCTTTCAAGT 

ANCCTCAGGTTATTTCGAAATAATACCTTG 

Sequence 3774 

CCCTTNCCAGC GGCC GNNCNGNCGGGNNCAGAGACAGTGMTACTGTANGGTCAGAGCTT 

tTATGTMTACCTTTTCATATCTACAATGTTTAGCACAATGCTTGGCACATAGTTAGAGC 

TGTTCAATAGACTCATAAATTTATCTTTCTGTTGGGACTACTGAGGAATAAACTTGAACT 

GGAGGAAAAAAAGTCAAGGAGAGTTGCCTACCTTCTCTCTAAATCCTTACCTATAATCCT 

TCAGCTCCTATTATAGAGACCACTTCATTTTGGTAATTCTCTTTGGGGTTGATATTAAAT 

ACGAAACAGAAAATCAAGATAGTACCTCGGCCGCGACCACNCTAAGGG 

Sequence 3775 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTAATCAGGGCATGTGTGGGAGGAAAATACTTGA 

GGTTGTGGAAAAAAATCACCTGAAGGATTAGAGGTGCCCAGTATTCACACAGGGCCX)GGG 

AAAAGTGTCTGTTCCCACTGAGGCTGGAAACCTCATTATTCACGGGGCACGGGGTAGAGT 

GCATANAAAGGTGTTTGCCTGATAGTGGGGAATCTACCCT 

Sequence 3776 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACCCAGAACTACTNAGGCGTNGTAACTTTCCANAG 

CAAAAAATTGGMTTTCCTCATGTTTTACAGGGGGAGGGTNAAGGCNATTCTATGAAAAT 

TAAC AAAGGGGGTTGG GGGAG GAGGGCTTTCCTTTTTGCTAAAGGAAAAATAACACATTC 

TTTTCGMTGATGACTTATTTTTGAAAGGCATCCTGCCCGNNTNCATGCTAANACTTCAC 

CAGTCAAAGCGAACTACTATACTCAATTGATCCAATAACTTGA 

Sequence 3777 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTTTCTTTCTAGACCACACCTACTACTACAAC 

CATTTCTMTTTA TATTG ACTTTTGGCAGGGGAGGCAAGGGTAGGAAGGAAAGTTTTATA 

GGAGGACAAGTCTTTTTAGTAAGTGATCAAGCAGGCTGGGCTTGGTGGCTCCTGCCTGTA 

ATCCCAGCACTTTGGGAGGCCGAGGCGGGTGGATAATGAGGTCAAGTGTTCGAGACCAGC 

TTCGCCAACATGGTGAAACCTCGTCTCTACTAAAGATAAGAAAATTAGCTGGGCATGTTG 
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QCGGGTGCCTGCAQTCCCAGCTACTCGAAAAGCTGAGGCAGGAGAATTGCTTGAACCCGG 
G 

Sequence 3778 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACACATTTGGTGCGGCTCTGTTCGTGGGCTGGGTC 

AGCTGGAGGCCTNACACTAATTGGGGGTGTGATGATGTGCAATCGCCNGCCCGGGGCNTT 

GGCACCAGGAANTAAACCAACNTACCNATAGNCCGTGTTCTTTATCATTGGCNCTTNAAN 

GGCCCACCAGTTGT TNGCCC TTACNATAGACNCTNNGNAAGGGCTTTTNAAAAGGNCCCA 

AGACAACCTTGGTCN 1 1 1 1 1 IGGGGGGTTCCCAAAANCACCTCCTNATATNACCCANAGG 

TAAAGGTTANTCACTTATCCNGA ATTGG GGAAAGTGNTTTGNNCTCCCTGTNCAAACCNA 

ANTAAAGTGNA ACCC TAANGGCGTTTTATCCAATGCAACCTANCAAATAAAAGGTGGTTG 

NNGNMNAAMTTTTTGGTNNTTNCCGGGCTTTTTNGGCNCCA 

Sequence 3779 

CCCTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTAC7TTGACAGAATTTTTAAGCAGTGTTTGACATC 
ATAGTATCCTGTAAAGTAAGTAAGAAAAGGTTTGTTCTTCCCAGAAATTGAAAGTGGTTG 
CTCTGAAMTAAAACTAGTAATTAAAAATATTMTTTTGTTCTAATCC7TTCTTTGACTA 
ATTMCATTTATCTCTTTCTCTT ATAT TTCCACCACACCTCTTCCCACTACCATTTATTC 
TGTGACC TMTCAGTTCTGTTGTTTTACTTGGCTGTAGTGTTTTGGI I 1 1 1 1 1 I GTTTTG 
1 1 1 1 1 1 1 iGANATGGAGTCTTCACTNTGTCACCCAGGCTAGAGTGCAGTTGGCATGATCT 
NGGCTCAATGTAACCTCCGCCTCCTGGG 
Sequence 3780 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACCTTTGAGCCCTTGNGAATGTCTCTGAATGTGCA 
GTTAGACTCTTCTCACTGAACTGCTGGTTCTGCTTGGGCCTGGAAGGCCCTGTCCCACAG 
GCCCACTAGGCAGATTCCTATGCATCTTTCATGATTCCATGTGGATCACATTTCCTCTGA 
CATTCCTCTGAACATGTAAAGATGCTGAATATCATTCATCATTAGGGAAATCCAAATCAA 

AGCCACAATGAGATACCACTTCAAACCCGCAAGGAAACAAAAAAGACATTAAAAAGTACC 

TGCCCGGGCGGCCCGCTCNGAAAGGG 

Sequence 3781 

CCC7TAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACGCGGGTAATTTTGTTTGAAATTAAAAGCTATGC 

TACCTGTTGCTTAGGCAAAGAGTTAAGAGAGGTGAGATTTCTATCAGCTGTGGAAATATA 

AATGTTC TTATA GAANGAGAGTGGAGCTGTGGAAATATAAATGTTCTCATAGAAGGCCTG 

AGTGGACTTTTCCTGGGGGAAACGAATGGTATTGNCTTANTAGGTATNTTTGTAAATAGT 

AGAGTCATAGATGGCCTGTATTTGAGTACAGTCCAGGGCTGCTTTCNTGGATTCAGATCC 

ACCTTGCANCANNTCTAAGGGCCAAAATCCCACACCNTNCCTTGGGTCAAT 

Sequence 3782 

CCC7TANCGTGGTCGCGGCCGAGGTACCTGTGTGGCCATTACAATGCCTTACATGTAATA 

AGTCCTTGTTAAACATTANTTGCAGTGGGTTAATTTGGNAAATGATTTTGCAATGTAAAA 

NTCATCGNAGTATTATATTAAG TATGT TCTATTCCACCCGACTTAAAACATGATTCANTN 

WTTGMTTTNTAATGTCAATAAATTTTCAAAAATAAAfGTCTAGGGCAAAATCAGACCTG 

TCTACTTGTTGCATCTTGACTAAAAATTGGTCAAGGTATCTGTAAATAAAGTTG 
Sequence 3783 

CCCTTANCNGNGGCCGGNCNGNCGGGCTCCATNTAGACAATGTCAAAGCANNGNTTNTTT 

CATTTCCTTNTATC CACAT GTNGGGGTGAGGCTATTTCACAGAGATAGTGTATCATTTTA 

CTAAMCATTATTTATTTTAACTATATTNANGACTTAAATTAAAAAAATAATTTTCTCAT 

TCATCTAGGGACAA 

Sequence 3784 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCCGAGGTACTTTTAGTAGANACAGGGTTTCACCGTGTTAGC 

CAGGATGGTCTCGATCTCCTGGTCTCGTGATCCACCTGCCTCAGCCTCCCAAGTAGTTGG 

GATTACAGGTGCCCACCACCACTCCCAGCTMTTTTTGTATTTTTAGTANAGATGGGGTT 

TCACCATGTTGGCCAGGTTGGTCTTGAACTCCTGACCTCGAGATCCACCTGCCTCGGCCT 

CCCAMGTGCTGGGATTACAAGTGTGAGCCACCACGCCCAGCCTCTTTACTTTCTTAATT 

GCCTCTTCATAATGTATTTAATAAACTATGGCAATNCCAGAATGACAGATTGTTACCACT 
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GCCATTGGATTTCTMTTTCAATTTGGAATTTAAAAACCAAATACCTGAATTGTTGTCCT 
MTTCTGACATTGCCTAmATAGCCTTGGTTAGGTAATTGAGCTTTTCTGAGTCTGTAG 
GTTTCTTANCTTATTAAAATGA 
Sequence 3785 • 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACCACATTTTGTTTATTCGTTCATTAGTTGATG 

GACAT GCMC TTGTTTCC ACAT TTTGACTATTATGAGTATTGCTGCTGTGAATATTTTTG 

TATMC TTTTAAMTACAGTTTTAGCAGAAACATACCATACACGTATTTTCATAATCCAC 

1 1 1 1 1 iCATTTA CATACC TTCMCTTTAAAMCTAMTTCGGATTATTTTGTTTTTCATG 

AGGACATAGTAATTTTTGTGCATATGTAAMTTTTCTTCATAACCAATCCTTG7TGTTAT 

TGNTTAGATATTTMGGGTAGTTTTCCAGTGTTTTCCCTTATTATAGGTTATTAATATCT 

T 

Sequence 3786 

CGCCAGTGTGATGGGATATCTGCAGAATTCGCCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTAC 

AATTATGAMCCTCCATACTGAGCTTGTTTTCAGGGGTATGCACACTGTTATAATGCTTG 

AATATACAGCAGTTTGCTTCA TAAAC AAGGCACAAAGAATTTATAAGTGATGATAGCCAT 

TGGAGGCCACATTGTTCCTTGTTTTGACGAAAAGTGTATGACTTGTCACAATGAGAAAAT 

GATAGMTTGGTCAGMTTTTTATCATAGATTAGCCTCTTATTTMGMTTTTCATTTTT 

ATTTTATGTGAATTTATTTGAGTTTTGGCMTGTGCCCCTTTCTTACAATATTCTGTGAA 

TAGCCCATCTGTGAATAAATTGGTGTGAATAACCTTGCCCACACTTTGAAAAAAAGTAAA 

AAATAGACACT CAAAT TCATTATTTAACAAAGCAAAGTTTAGCCACATGTATTCAAATGA 

ATACTAATTGAATTTTGCCCCTTTAATTTGTATCGAACTATCATTTAMCGTTATTTTCA 

TAGTATACTAAAGTAATTGCTATNAAAATTAGCTTATCAAAAAA 

Sequence 3787 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACCACTTGCACACCAAGCTTAATAGAGATGGGGTG 

GCTATTACTATCTTCTGCTTATTGGTGGGGATGCCTGAGACACAAAGGAGCTGAGGAACA 

TGGCCACAGCCAAGTGGCCAAGCCCAGACCAAGTGTCTGGTGTCCAGTCACCTAGTCCCC 

AGATGTCTCCTGTGTCTCTTGCAACTCAGCTCAAATCACAGGTTCCTTGTCTCACCCATG 

AACAGATCCATCATCTGTTCTTGGGACACTGAGGTTCCTCCTCATCTTGAGGGACATTTT 

CCAAAAAAAAAAAAGTGCCTTGACCTTTCCTTAAAGGAAAAATAAATAATAAATAAAAAG 

AACCCTGAAGTCAAGTCACTTATGTAGTGATGTGATCCCGCGTACCTGCCCGGGCGGCCG 
Sequence 3788 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTTTTAGTAGAGACAGGGTTTCACCGTGTTAGCC 
AGGATGGTCTCGATCTCCTGGTCTCGTGATCCACTGCCTCAGCCTCCCAAGTAGTTGGGA 
TTACAGGTGCCCACCACCACTCCCAGCTMTTTTTGTATTTTTAGTAGAAGATGGGGTTT 
CACCATGTTGGCCAGGTTGGTCTTGAACTCCTGACCTNGAGATCACCTGCCTCNGACTCC 
CAAAGTGCTGGGATTACAAGTGTGAGCCACCACGCCCAGCCTCTTTACTTTCTTAATTGC 
CTCTTCATA ATGTAT TTAATAAACTATGGCAATNCCANGAATGACAGATTGTTACCACTG 
CCATTNGGAI 1 1 1 1 AAATTTNAATTTTTGGAATTTAAAAACCAAATACCTGAAAT 
Sequence 3789 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTCTGTATTTTATTGAGGCTGTTTCCCAGTCA 

GAACAGCGTCTCTCTTTGTTTGTCATTCCAAATCTTTCAGTGTCTTTAGGGCTCTGAGGG 

CCCTGGAGAGCCTCATCCAACCTCTCATCCTTCCATGGCTGTCCCCACCTCTGTGCACTT 

AT GAGTC MTGTTGCCGCACTTCATTACATGCTGTTCATATTACAGCATTATAAGATTTT 

TTCTTTTAAAAGCCTATCTTCTTCAATCGGGTAGTAAGACCATTGTGGGTTGAGGCATGT 

TTCATACTTCCCACA 

Sequence 3790 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACCTAATATAGAGTTAGCATCCAGATCTATTCA 

ATMTTGCTTCTGGGMCACAGATACAAAAATGTTGATTAGATTCCAGTGGGGGTTTTTT 

ACACGATGTTTATTTATAAGACTAATCTGTAAAAAGGAATGATTACAGCCAGGAGTTGAA 

GGTTATTTGAAGAGATCATTCAGTGTTTMGTTCTTGGTTTGAAACAGTTAATCACTTTA 

GGTTGGATTCTCTTCACTCTAGAAAACAATTCCTTTGGATACACCAAGGGAAAAACATAT 
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TTTTTGTCTTGTGATTTGGTAANCACCATAGTCACATCTTGGGAGGTCTTGTCTTATAAA 

ACCCC 

Sequence 3791 

CCCTTTCNAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGTCGGTCTCCAGGGCCCCAGCACGTCT 

TCCCTTCAGTTGGTCCCACTTATCTCCACTAGGCTAGTTTCTCATAAAATGCTCATCAAC 

CTCATTTCTCCCTTCTCAGTAGCTGGCCCCGTNTACAGCAATGCCATCACAGACCTAGCT 

CTAATGTAAAATGCTAGCTTTCATCCCGCCCACCTGTTTCTGAAATGTGCTAGTMGCAA 

TACCACAGCAGTAGGCMGCmAGCrrTGTTAAAAMTNTTTTGCCCTGGTCGAAAANGT 

AGTATTACTNGGCATTGCCTTNhn"AANANGGNGTTATMCCTGGCTTNCMTTTCAI^TTT 

TTTNNTGCCNA GGAAT GGTTTTCCTNGNTTCCTTAAAAAGGGTTGGGGNAAACCANAGGT 

ANTTCAATTNCATTTTAATAGNTTAAGAACCCGCCCCCTTTNTGNTGGAAAAATGGTTAN 

C CCNNG GNGGGTGGGTTCCANACCTGGTGGGATNGTNCATGGAAATTGGGTCCTTTACCA 

ANTTTTCTTCNTTTNTAAAANGAAAAATGGGTC C 1 1 1 1 1 1 1 1 

Sequence 3792 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGACTGCCAAATGTCCCCTGTTGTTGCA 

AAGTTGCCCCCTGTTGATCTAGTGGCCACTGCACTGGACGGCACGAGTCCAGCAAGCCAG 

GGAAGATGCAATTGAGCAATGGCATGCAAGGGTGAGTGCCAGGGAGGGGCCGCACTTCGA 

GGAAGAGTGATACCGGACTGGCAGCTGACCAGACTGGCTCAGAGGAGGTTCCCAGAGGGC 

TAGGGTTTAAGCTGAGACCTTTCTCAAGTCCAGCAACCACATGTCCCACAGAAGGCTAAG 

CCAGGATCCGGTGGCCCCAAGAGATTACATCCTGGCTCTGAGCCTTGGTTCACATCCCAC 

CATACACCAAGGCTGCTGGGAGGCTCAAAGGCAATTTGGGATGTAAATATTACTNGTGCA 

GMTGAAAGTGTGCTTNAAAACAAAACATATTTGCACTGCTGTTCTTCAACTCCCTCTTN 

CCATCNAAAAGCTCTTGGGGACCCTCATTTCAAAAAAAAAGGCC 

Sequence 3793 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACGCGGGGAATTACTGGAMTrATCTGAACTGTGT 

CCMCC AGTAMT ATTGCATMTTTGAATAGATTTTTATAATCTTAATCATATTAAATTC 

GMT AGATTTTTTCAGMTGCT TTCTACCAAMTTTCTAGTCAAAATTCACCGAAAGTAC 

TTTTNI 1 1 1 1 1 1 1 IAI 1 1 1 1 1 1 1 1 I IGGGATCTATCTTCTTCCTTAACATTTCAGTTGGA 

GTNTNTAGCATTTAGNNACCACTGGCTCAATGCCGCTCACCCTANGTNNAGAAGTGTGAC 

CCAMTNCTTAMGCATTMI^GCTATTTNTCANTTTACCCACCCATTTTGGGGG 

Sequence 3794 

NCCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACGCGGGTTGGCCTGAAAAGCCTTGAGCATAGCA 

ATGACTCAGTCAAAACATTAACTTGGACACTTGATATACCGNTCCANAAACAACAATTTA 

ANTTGGGTTGGNCTTGTGCTACTGTATGGTTCCAMTATTTTTTATTCTTATGTTTTTAA 

ATATAACACATAAAAGGTAATATATGTAGGTTGAAATTACTAATTTTCATAACTGACTCT 

TCTTGATCTCACCTGCTGATGATATAAGGCCTAGGTGAGCCCCATTCTTTGCAAAAATTA 

GAAAATGAAATGAGAATTTAAAGGTC 

Sequence 3795 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTAGGTGTGAATGCAGATGCCTTATTTCCTGTGG 
CTACAGCTTAGGGTGGAAAGTGGGGAGTGGCAAGATAAGCAACTAGAGAGGAAAGAAGCC 
ATGCACAAGCTAAACTCTATGCACAGAACACAAGAACTTGTTGAAGAAGTTACTCTATAA 
TACAACATACAAGAGCAGAATTTATCTGTCTGCAGAAAACTCTACCAAACTCCCATACAG 

TGAGATTTCMGGTTTGGTAGACATACAAAGAGGCAGGTATCTTGCTTTTAAGTCC 
Sequence 3796 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACAGATAGGTGTGGTCTAGAGTAGATGGGTATGGG 

AmGmCTGAGCTCMCTTTTCTrTCCAATGAAAMCCTACTTTCCTTTGCAGTGATC 

TTTGAGAGGCTGCCAGAACCAAGGTCAGGAAGATGCCCATGCTTCTGGACTGGTGATAAG 

TGTTTATTCmGGTAGGTGCAATGAMCATTATTTGMGATTGCATGTTTTAATTTGTT 

TCTAMGCAATGGCTATATTTTAACAAAATGCTAACAAGTGGTCTCTAGGCTACTTTATT 

TTGTTGGACAGCTCCCTTTCTGGTTCCTTGGAACCCTGAAAAGAAAGTGTTACTAAAGCA 

MGMGTATCAAGCTTCAACCAGMCTTTTTCTTTGGATTTGCACCTNTAAAAGAGGTAA 
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ATGTACAGGTGGTCC CI I 1 1 1 
Sequence 3797 

CCCTTTCNAG CGGCCG CCCGGGCAGGTACATATTATATGCAAGGTTACAAAAAAAAATCA 

ATGGTTMTGATTTTTTAGCTCAACCAAGCTAAAAGATGTNAACAAGAAATTGAACTCAA 

AACAACTTAAGATACAAAGCTCTTGTTACTGATAATGTCTAATAATATTCATCAATTTAC 

CATATCTTGNTCTTATATTAAMTGTTCTATCATTTTCCTMTTATTTTAAA6TCGATTA 

CAAAAATATATATATATATTCTTGTAGTGCCCCGAAAATTGAATACATTTAATAAATGGG 

GTAGGAATAGATGNAATCTCCCCATTNAAGGAAGAAATTCCC 

Sequence 3798 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGANGTACCACTATGTGGTAACTCTGTTGCTACAAGGCCAA 

GAAGTTGNAAACTANNNNCTTACTCTCAAGGAGTCCAATAGTGAAACACAATGATATCTG 

AACAGAC AGTT GTATCCAGGATGCCCCCCCACCCCCAGCTATGGCAGAGGAAAGCACAAA 

GGTCAAGTTTTACCTGCTCCAACTCCCAAGTAAGGATAGCTAACACCCACAGAGGACTCT 

ACAACTTGTAG AGCACA CGGAGCATCATTAACTTTACCAGATATCAATAGCAACTTTCAA 

CTATGAAAMCATTTTTGGCTGGGGCGCAGTG6CTCATACTTGTAATCCCAGAACCTGCC 

CGGGCGGCCGCTCAAGGG 

Sequence 3799 

CCCTTTCGAGC GGCC GCCCGGGCAGGTACCGGTTGCTCTCTAGAATTGGGGCATAGCTGT 

TACCC TGGGACT T TTGTTCCTT GCTCTCCTGTGGTAGGAACTGTTTCTTGGATCCCAGGC 

TTCTTGI I 1 1 1 1 1 GTTTTGTTTTGTTTTGTTGTTGTTTTTTTAAAATTACCAGTCGGTTT 

TGCTGAATTCCCGTAAAACTTCAGTAACTTTAATAACTCTCCCACAAAAGGGAAATATAC 

TATTTAAGT(X)TTGCATATTAGAAMTGTCTTCTGTCTTCATGCTTGATTGATAGTTTGG 

CTGGTTATATAATTATAGGTTGATTAGC7TTTTCTGTGTACATGGGGCTACCCCTTCCAC 

GACGGGGATTATCTCAATGATGAGGCCTTATGGAACAAGTGCCCGAAAGCCTCTCAATGT 

GGTTCCCTGGAATCTGACCCTNTTCTTCATCTGCTGGTCCGTAGGAGGAATCCAAAATGG 

GTCTTCTGCGCCATCAAGTGGTCAATGGCCTCTGGGGACCCTTTTGGGGGACTGCAANGT 

mGGCTTNTTGNGGGGAAAATGGANCCCTTTNAANCTCCNAANGAACTTGTTAAAACTT 

TACAGNTGGACNATTCCAAI 1 1 1 1 I 1 1 AAAAAAMTTNTTTTNTTTTTTGGAAAAATTAA 

ATNCCMTNTGGTTTCCTANNNNGANAAMCTTAAAAAMGNCGTTTTTChrTTTTTTCCA 

CCMCTTTTGTTNAANTAAAAMTTTTTTNTTTTAAAAAAAAAAAAATTT 

Sequence 3800 

CCCTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTATCTTTTCMCTTTTCTGATGGCTTGATATT 

TTTCAAAATTAAAAATATCAGAAACAAACATCCGACGATGGGGGTTTAATGAGATTCCAG 

TATGTAAAATATTCTAGAATGGCTGAAAATAATAAAATAGTAATATTTTTGATATCGGAG 

AGACCTTCMGCAATGTATTAAMAGGCMGCTATTGAACATTGTTTACATTTTGTAAAA 

GCAGATACAACCGCAAACACATGCAGAAGCACTGGGACAAACTTTAACAGAAATTGATAA 

TMTMGGAGACGGGGAAMGCTTTTGTTTTTTTGNTTCACATTATAGCTTTCTTCACTA 

TTTGAATTTTCTACACATGTGCTACCTACCTTTTTATGTCAGCANCAGTTATCTGGGTGG 

TAAGTTGGGGGGC A 1 1 1 1 1 I 1 1 

Sequence 3801 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACCTTAAGTATGACTAAATGATGGTTTACACTACA 

ACMCCCACCTTGAGCTCTCTATTCTACTTTCCACCATATGTTTTCTGTTTGGGGGCTTG 

GGCATTACTCTATTATTTGTGTTTCCATATTCAAACTCTTCAAGAGAGTATCTGATTGGC 

TTGTCAGTTACTCTCCAGTATAAATGCCAGATTGGCCATATCTACTTATAAGATTAGCCC 

ACAGGCTGACTTTGGGCCAGCCATTGTTCCCTGATTCAATGCAATGTGACCAGTATTAGA 

AGGTAATGCAGGTACCTGCCCGGGCGGCCGNTCGAAAGGG 

Sequence 3802 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACCTAGGGAGTGGCAGAGTAGTGATGTAAACTC 
AGGTCTCTATTACTCCTCGGTTCCCAGACATCTTCCTCTTTGTTCCCTCTGTTTTCATAG 
AGAAAGTCTATTCCTCTCCACNAGCTC A I I I ICI 1 1 CCTGGGACAGAGTCTGGGAAACCC 
TTTCTTCACTCTGTTTCTCTCCCCTTTTTATACAATTATTCAGGACTCAGCTCAGACTTT 
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GCTGGGGTTGCTGTGTCAGTTACTCTCAGTGTAAACTTGGGAAAGTCATTTATACTCATG 
CTGTATGGAAATGTTCTGTTTAAATGTNCGCAATCCTGCATTAATCCTGGGGGCTTTCTA 
Sequence 3803 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACAGATTAAATAGCTTAAAGGAAGAAAAAATCA 

TCATAGTAAAAGAATTTGAGAAGATAACAAAGCCAGGAGAAATGGAGAAGAAGATGAAAA 

TATTGAGAGAAAGCACTGAAGAATTACGTAAAGAAATAATGCAGAAGAAATTAGAAATTA 

AAAATTTACGAGAAGATTTGGCATCTAAACAAAAGCAGTTATTAAAAGAGCAGAAGGAAC 

TAGAAGAATTGTTGGGACATCAGGTCGTCCTAAAGGATGAAGTGGCCCACCCATCAAACC 

ATTCCAGTTACCCTCGGCCGCGACCCACCGCTAAGGGGCCGAAATTCCAGNCACACCTGG 

CCGGCCCGTTACCTAGTGGGATCC 

Sequence 3804 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGATCCATATTAATGGAGAAGAGCTATG 

GAATAGTTAATGCCAATTTATGAATAATCCAAAATCATTTATGTTGGACTTGATTAAATT 

ATTTATMTGCAAAGCACAGCCAGCTGTCATGGCCMTATGTTTGATCACATTTTTCTCT 

MTTGTTTCTTTCTTTTGTCTCTGGAAATCTGCTGTTATGTATAATGAATGTTTCTTCTA 

ATGCTTAAAATTGTTAGCAGATTACTGTCATCATGAGCAGTAAATTATCAAAGTCTGAAC 

ATATCANATCAGCATTTAATATCATACTAAGATGAAATTTAGAAAGTTAATATCAAGCGA 

TAATTATATGCATCATCATTACTGTGTTTGCATGTTAATTANGTATATGTAGTTAGTATA 

TCATATAAATGACTGCAGTTACCATTATGGNGACACAGACATTTCTCT 

Sequence 3805 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTA C 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I I 1 1 1 1 1 I I I I ICGT 

TNGCTTATTTGTTTGGTTAGTTTAGTTTATTCTGGGGCCTTTTTGTAGTTMGTTCATTT 

TTATGGAN AANAA TAATGCAAGTAAAAGTTCACCTTCCTNTAGGCCATTCCACAGTCTGT 

TCCGAGTCTTTTTCCATGCCCTNTTTTNTGGGCTGNCCAGCTCAAACTGGGAGGCANTTG 

GGTCTGTTGCAAAGTCCCTTCCTTATTCAGGGTTGGTTCCCANAGCTCCAANATCTAATT 

ATCCACTANTTAAACTGCTGCCTGCATTGCTGAGCTCTTCTTCTTGATTAATTAAAGAA 

Sequence 3806 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACCTTGGGCCTATTAGAGATCCTGTAGAGAACA 

TCAAGGAAATTGCAGCCACTTTATCCAGATCTTGATTAAATCTTGCAAGTAGACTCACTT 

GGTGATACTTCTGAAATGTGGTGGGTTCATGATTGATTTTGGATTCTGTGGTGTTTCCAG 

CTTTGTCTCTCAATTTGATGGTAATGTCCCCTCTTCTTACATTCTTGTTCCATGTTATAA 

TATCCACAAAGTAATGATACATGCAG 

Sequence 3807 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGTATTGACTACAGACTGAGTAATCTGA 

GTTACTTCGGAATCCAGGAGGAAAAAACATACTTTAGTAGGATGATGATGGTAAAGACAA 

GTTGTGATTTTGAAGTTCAGGTGGAAATATGAGATACAAGAACAGGATTAAGATAGAGGT 

TGGTGATACCTAGTCCTCTCAGCTGTTAGTTCATGAGATAAGAAACTATGCCAATCAGGT 

TGACTGTTGTCAGAAGCTAGCACAGTGCCAGATATAGAGTGGGAACTGACT 

Sequence 3808 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACGCGGGACCTGGGTTCCAGTGTTAACTTTGCCTC 

TAGCTGGTGTCATGATTGTGGGAMCTCTTTTATCTTCTCTGTTACCTCACCTATCAAAT 

TAMGAGTATGAGTCTCCACATTTCTTCCTTCCATAAATTAAGGCTTAGTTATAACCACA 

ACATACTGTATTTCTTAGMTACGACATCACTATTTTATACATTACTAAAAAATTGAAAA 

TTCTAC TAMC TATGMGCMTGTTTTATCACTTTGMTTTTMCTTTCTACATTATTTT 

AMAGCTTTTTAGGTATAACCAAATAAAGGATTTTATCATATATTACACTTNGGATACAT 

GTAAA 

Sequence 3809 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACATCTTTTGCCAGTTTCCAAATTTGTGTTGAGTT 
CTATGACCAACATTTTACAGAAACATTGTGTGAGACAGAAAATTTTAGGGTATTATTAAA 
TTMGGCATCATTTCCTAACTTTACTATTGAAATAAATTATTATATTCACAATACACTTT 
TATATTTAGGTATACATCTTAAAATCTCTTAGCTTAGTGGGCCCGCTTGTTCAACTTGAC 
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CTTCATCAACCAATGCTATCTTAAGATAATAAAAAGAAGAGGCATTGAATACATTAGAGA 
AAAAAGMTTGATTTATTCCAACTCAGGGTTGGAACTATGCCTCTTAACTCTTAATTAAA 
AAATACTTCAATGAATAATAAAGACAATCCTT 
Sequence 3810 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACCTAGGGAGTGGCAGAGTAGTGATGTAAACTC 

AGGTCTCTATTACTCCTCGGTTCCCAGACATCTTCCTCTTTGTTCCCTCTGTTTTCATAG 

AGAMGTCTATTCCTCTCCACGAGCTCATTTTCTTTCCTGGGACAGAGTCTGGGAAACCC 

TTTCTTCACTCTGTTTCTCTCCCCTTTTTATACMTTATTCAGGACTCAGCTCAGACTTT 

GCTGGGGTTGCTGTGTCAGTTACTCTCAGTGTAAACTTGGGAAAGTCATTTATACTCATG 

CTGTATGGAAATGTTCTGTTTAAATGTCGCAATCCTGCATTAATCCTGGGCTTTCTAAGG 

CGGGAGAATAC CTTC ATAGCCTCAGTAGCTGGCATGTGGTAGGTGCTTCGTTCTTGTTTT 

TTTGTTTGTTTGTTTTGTTTTCTGNTTTTCATTGGCTAGTT 

Sequence 3811 

cccttagcgtggtcgcggccgaggtacatagaaaagatatctacgttcccatgtttattg 

cagcactatttacaatagccaagatacggtaacaacctaagggtctaacaacaaatgaat 

ggatgaagaaaatacagtaaatattcgcaaaatactactactctgacctaaggaagaatg 

amto:tgtcatttgcagcaatatggcaacatagatgaaattggaggtcactttattaag 

tgat atatgcc aggcacagaaaaacaataccgatactgcatgatctcactcgtatatcaa 

aattgi m 1 1 lactgacattgatatcatagaagcagagagtattaccacagacactgcgg 

aggggcgacacggtatgagggaaggacaaggagaagttggtcaacaggtacctgcccggg 
cggccgctcgaaagggcgaattcc 

Sequence 3812 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCCGAGGTACGCGGGTGTGCCATGTGGTTCTATACAACATCA 

GMGGACATTTAAAATTAMTGGTTTTTTCMTTTTTAAATCMGTTCTTAGTTTGCATG 

TCTTGCATAACATCCTTCTATTATTTCTGTATGGAGTGAGGGATGGAATCAGTGTGAGCA 

TGTATTAACCTCATGGCTAAAAGTAGGAAAGAAAAAGATTTCCTCATACTGTTATGTATG 

TGTCTAGTACCTGCCCGGGCGGCCGCTCGAAAGGG 

Sequence 3813 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTGGTGCCTCAGACGAGTTTGGGTGCAGCAGA 

ATAGTGAAAAGTAATTTGGAGGTCAAACCAACAGGACTTGCCACAGGATGGATGGATGAA 

AGAAGTAGAATAAAAAATGAACCCAAGTTTGGGGGTTAATCAATTGCATGACTGATGATA 

CAACTGTCCTAAATGGAGAAGATAATGAAGAAACAGGTCTGGTAGAAATAAAGATGGGTT 

CTACTTGGAGCTTAAAGACATCTAAATGGAGTTTGTATACAGGGCTAGAGCTGGAGAGAG 

GTTAGAGCTAAAGAGAACCAGAMGTATTCCCCMTTTTCTTCCTAACTCTATTTTTGAC 

CTTGAMTATCATTTAMTTTCTCTGATTTMTTTATTTTGAAATATATTTCTAAAAAAC 

GTTTTTCATAAAGACCAGGTCTTGCTACGTCGCTCAGGTTTGGACTTGAACCACTGGGTT 

TAAAGCCTTCCT CCGCTC ANCCTTCTGAGTAGCTTGGACTACAGGCACACACCACCCACA 

CCCAGCCAGAT ATTTTT TAAMTATGTAAAAATATAACTTTGTTACATATTTACCCAGTG 

CTTTTAAAATGCTTTTTTGAAAATT 

Sequence 3814 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGGTCATTTTCTCTCTATGTTATAGAAT 

GTTTTCAGAGCAGAAATATATTTTGTGGTGGAAATCAGAGTAGTGCCTTAACAGTAGAGT 

TTTGGTTGATTTCTMGCCTAAGTTATGTTAATCCTTGGCTCACTGATCCTTTTAATAAT 
CT 

Sequence 3815 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACCTGAGAGAAATAATTCAGTTAAGGATTTCTA 
CAGTTAGTMCCACATATTCATTTTTTATCGCAAAACACAAGTTTGGAGGTTGGCCCTAT 
AGAGCTACTTCAGCTATTCTTGAGGAACTCATTATGCTCCAATATTCCTGTTCCATTGTC 
CAGTGTGGCTTCTGGACTCATGGTCATAGATGGCTGCCCTACTTTCTGACCAGCATACTT 

CTTCCAGGCAAGAGGAAGCCTGAAAGGAGAAGGGCGTGTGGCTGGAAGGTGTGTACCTCG 
GCCCGCGACCACGCTAAGGG 
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Sequence 3816 

I I M 1 1 I I 1 1 1 I I I I I I I | 1 1 1 | I GGTATCTGTTCCMGTTTTTTTATTGTTAAATTGAA 

TGACTMNMTCGNATCTTTCTTGNNTGATTTTTGTGAGTAGTAATGTAATGATTCTTAG 

AAT ACTTG GTANMTTATT CTTGN CATAAAGTGATTGTCAGTAAATGTTCACTGTTATTA 

CTATTTTTCTTGTATTGGGATrTTAGMTCTMGTGGCTTTCAGTATTTTACTTTGAGGC 

ATTNGTAGTCCCATTTNGTTTCTAGTTT 

Sequence 3817 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACGCGGGTTATTTATGTGTAACATTCAAATGTGTG 

CATTAAATATGCTTCCACAGTAAAATCTGAAAAACTGATTTGTGATTGAAAGCTGCCTTT 

CTATTTACTTGAGTCTTGTACT GGGC TCTGTGTAAGTGTCGTTGGGGTAGGACCTATATT 

TTMTACTGTTCCTAACATTTCATTTTACTAGCGAGAMTCTTTGATTTCATTTTATTCT 

TTGT MTTC TAGACACTAGGTTGTAAGTTTANCCATAACCCGATGTTNTTTAAAAAGGGG 

ATATATr rTCTT TGCACAGTTGTTCAAAAAAAGAGACAAGGTTTCAAGTCCTCAATGCTG 

GCCTTTGTTTTACAAGGTACCTGCCCAGG 

Sequence 3818 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACCATTATCCCAGTGGCAGAGATACACAGAAAGCC 
AAGGCTCAGAGGCAGTAAGTCATGGGTCCGAGGCCTCTTGCTGATGACAAAACTGGAATC 
TGAACX^CACGTCAGGCTTACATTTACACATACATGTATACAAATGTA CI I I I I I 1 1 1 1 1 I 



1 1 1 1 1 1 1 1 IGGCATATTTAGGTTATTTATTAATGAAAATATATGACATTTTCAGGAATAC 
AAATTCTGCACCCTGATGACCTCAAATGCGTGCAACAAGATGTTTAATACAGAAAATAAC 
ACAAAAACTGT 
Sequence 381 9 

CCCTTAGCG TGGTCGCGGCCGAGGTACACAAGTTTTAAATTTTGGTCAAGTTTATCAGTA 

TTTTCCTTTGCA GTTTA TACTTTGTACTTTGTTTGGTGTTAGGMCATTCTCTCATTTTT 

AT CCTA AMGAATTTTGAAGATTTGCTTTTCATATTTGGGATATAATTCACCTAGAAATA 

MTmGTGTCTAATGTMGATGGATCTAATTTTTTTAAAGTTAAACTGTGTAAACACAA 

TTTATTAAATATTCTACTCTTTCCCTACTGATCTGAAACACTACATCAGATATTTACAGT 

TTCCATAMCACATATGTGGCTCGTT 

Sequence 3820 

GATAT CTGCAG AATTCGCCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTCATTTTATACAGGCA 

AAA ATATTT TTGCAAAAATGAAMAATATTTTGAGGATTGTTATATTCCAGATATATTTT 

TATATTTTTAGCTACCATTTTGATACTGAAATCTGGATAAAAAATTAGGCTTCATGTTTT 

CCATTTAAGTCTCCATACCTGTCCTCAAAAATCACATTAATCCAGGTGTAATTGAATATG 

MTTTATAGMGCACATGGGAMTGAMTTTTATGTCTMTTAGATATTTTTCACAGTTG 

GATGAGMGCCAGTGTTTCAAGTGGTTTCCTGCCAGGAACCTCAATTTTCTAAGCCAAAA 

TATGTTTGACATTAACCC 

Sequence 3821 

CCCTTAACGTGGTCGCGGCCGAGGTAC 1 1 I 1 1 1 1 1 I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 GGGCTTTTGA 

GGCTCCTGTTCTTAGGCAGCACCAGCTCCTTCTATTTCTGCAGCCAAGGCATCAAGATCA 

ATGTCATCCTTGGTGCTTAAATGAAAACAAAAACATCCTAAATGCTACTTAAAAGCAAAA 

TAATCATTCATTTATATAGATTTTATCATTTTMCCTTTTTCATGCATTAGCAGCACAAT 

GAGAAAAATCATTTGGCAAGTTCTTT 

Sequence 3822 > 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACCCTGGAGAAGGATAAATTGGCAAGAAAACTGGC 

ATCTTTAACTCCAGGGTTTTCAGGTGCTGATGTTGCTAATGTCTGTAATGAAGCTGCGTT 

GATTGCTGCAAGGCATTCTNGTCAGAATTTCCCATTAAATTCAGGAAAANCACCTTTTGA 

ACCAGGGCCAATTTGNAGCCGAGTGGANTTGGGTGGGCTTTAGNNGAAGAAAAACCGCAG 

GTTTCTTGCCAAGCNCTGGAGGGAAGAAAAGAAGACTTGTGGGCATTACCACCGAAAGCA 

GNGC NCATGCCGGTTTGCCCCGGCCTGGGTATCCTGGGAGGCACCGNCAANACCCCGCTT 

TTTTAAMGGG TATTCC CATCNATCCCCACCGTTGGCCAAAAGGGACCTAAGGTTTATTG 

CCTCCAAGGTNTTTTTAACCCANANAAGGNAMCCMTTNCCCnTrTTATTANCCCAANA 
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AGGMGGCCAAGCCTTCTTTGGGGATTAAGGGGANTGGTNGTTATTGGAACTT 
Sequence 3823 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACNCGGGGTTGCAAANTTCTTCANTAGCNTTAN 

TTNGANTTTATATGTAMNGCCATTNAGTGGTTGAGATGGATATGAATTTTTTGCAAAGA 

GGCAGTTGGTCACTCTGTTTTCTGCGCCCAATTATTGCGGAGAGTTTGACAATGCANGTG 

CCATGATGAGTGTGGATGAAACACTAATGTGTTCTTTNCANATTTTAAAGCCTGCAGAGA 

AAAAGAAGCCAAATG 

Sequence 3824 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACCCTGTGGTCAGCATAGTAGATAACATAGTTACA 

GAAGAATTGACAACAGGAAAGTTGTTTTATAGAGGAGGGAATAAGGGCTCCGTAACATGA 

CATCATAATTTCTAGACAAACGCTTAACTTCCCTGAAGCAGATTCCGCCGAGAGGGATTG 

GGCCATGTCGGAMGAGACCAGTTTGCCTGTMTATTTCTTCCTTTTCTCTAATCCTGGG 

CTCCCTTCAGGTAGAAACCCCAGATCACCATCAGGAACCCAGAGAATGGAGAAAAAAGTA 
GAAAAGAT 

Sequence 3825 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTTGCATTAATACGTGCATACTTTCTCCCTTTTT 

AC AAAACC TCTATTAGAGGCTCTGGAAGGTGTAAGCCATGATAGCAATGACCGTGTCAAA 

CTCTTTTTCTCTGTAACTCAGGGCCTAGGACTGTGCCTGGCACATAGCAGACACTTGATA 

CATATTTGTTAAATAAATGGGTAGCTGGAACATATGCTCCATGAGGAAAATGAATGTATT 

TGCATGTTGTTAAGTTAGGAATCTGGCCCTGGGAGTCAGAATTGCAGTGTTTGAGTCAGG 

CTGCATTATTTCCTAGCTGTGAGAGCTCTCTAAATCTATTCCCTCACTTGCAAAGTGGAA 

TGATATTAGAATCTGACTCATATTGTTACCGTGAGGATTAATCGACATAAATACCTGACA 

CATGG GTAGC ACTCAATACAGGCTAGCTGTTATTATCATTATCAACATCATCACTATCTT 

CTTTCATTTTTCTTGNTTACTACTTAATCTCCTGTTTTAAGCACCATNACATATGCTCAA 

TAAAAATTTGGTTAAATAGGAAAAAATGAATCAATGAAGTGTAACTTACCTGTATACXJCA 

M TATGT TTTGCTTCCCTCANTATACCATTTTGGTCAGGGATTCCANACCAAATAGTAAA 

AMTTTTAMGGNCCAACTTAAMGTTAGTNGGGATTGANGTTTATTTAATTTGAAACTT 

GTT^AMNANANCNAGCCCNNAGTNCCCTTGGANAAAAAAGTCCTTTTMTTTCCTTTT 

GAATTTCNGGGATANGTAAAACAANAGGTTGCNTAATTNGGACI 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 

Sequence 3826 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTAC 1 1 1 1 1 1 1 I I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 GAAACGGAGTC 

TTGCTCTGTAGCCCAGGCTGGAGTGCANTGGCACGATCTCGGCTCACTGCAAGCTCCGCC 

TCCCGGGTTCACGCCATTCTCCTGCCTCAGCCTCCCGAGTAGCGGAGCATTTTTTATAAT 

AGCTGCTTTAMGTCTTTGTNAGATAATTCAAATACTGTGTCATNTCAGTGTTGGTGTNT 

GTTTATTGTCCCATGCM GTTGA TATTTTTCTGGGTCCTTCATATTCTMGCMTTTTTA 

GATTGCANTCCTTGGGCATTTTCAAATATTACATTTATAAAGGACTTCTGGGATCTTTAC 

TTAAAATTTCCATGGGAANAAATGTTGCT 

Sequence 3827 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTGTTCCTTCCATGCATCTAAACCCTGTAACAAT 

TCTGTGAGGAAGGCATTACTATCCCTAGTTTACAAATAAAGAACGGAGACACAGAAAAGT 

TAAGTCATTCACCCTAATAATTGGAAAGCTGAGATTCAAACTTGGGCCGGCCTGTCCACC 

CCCAAAGCCTGAGCTCTTAATCACTGTAGCACACTGCCTTCTAAAACTTCAGAGTTTTTA 

AGAGCTGTGCAAGCTACTCTTCCCCTAAATTAAGTTGCTCCCCCTGAATGCCCCAGAAAC 

AACATCTCTCATTGGCTTCCTGGCTTCTGCTGCAGTGAAAGCTAAGCTGTCAGCAGGGCT 

CCCTGGTCATTTMCTTGTTGATCAATCCTGACATTTCTACCACCAAACAAATTCTTCTT 

TTCCTTGNGGCTCTCTCTAACCTGCATTTCCCGCTGTGGGCTACTGAGCCTGGACTAAAA 

TTTATGTATTCTCTATCCCCCAAATGAGCAAGAAGAATGCAGTTCTCATGTATCTATCAG 

CTTAATTAAGAAAGAGAAAATGAGGGTAACAAATCATGAAAAGCTTATGACACAGAAGTT 

ACCAAGGATGAAAG 

Sequence 3828 

CCCTTAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGTGTTCGTTTACAGTTCTTAGGACTCNNTG 
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ATNGAAAAAAACACANAGNNNAACACAAAAAAACCCAACCAACCAAACAAACAAACAAAA 

AAAMACACAGGAGTTTCTCCCAAAMGMGTCTGCAGTGTCTTTTCTGTTTTCTCTGAA 

GGTATCCCAGGGTGTTAGATTTCTGTTGTnTTCCCTTATGTGGCACCGAAGTTGGCAAG 

AAGAAGGAAGTGCTGATATAAATAAATAGGGAAATGAACAGAGAGAGTACCTTTGGCCGC 

GACCACNCTAAGGGCCGAATTCCAA 

Sequence 3829 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTGGAAGTGCTATATAATGCAGTGTTAAAAAA 

AAAGAAATAAAATGCACATAGATTTGAAAGGATGAAATCAACTTTGTTCACAAGTAACAT 

GATTGTCTTTGTAGAGAATTCTAAATAACAAAAACCCTGCTGACATTAATAAGCAATTAC 

AGCAGGATTGCAGGATACAGTCCTCAGGTAGATGATAAAAAGGAATTGGACATCAAGTCA 

TTAAA AGACA CGGAGAAACCCTAAATGCTTATTGTTAAGTGAAAACCAATCTGAAAAGGC 

TTTCTATTTTGTATGATTGCCMTTATATGACATTTTGGGAGAGGCAAAACTATTTGATC 

CAGNGTNAGGACCCATGGTTGCTNAANNNTNAGGGGATANGCATTATTGNTGTTGCNGNT 

GCTACCTTTGGGG(X)TAAAMCX)MNCACCTGTTGGGGTATCAATTACCTTCTTTGATAA 

AAGGAAATAAATAAATAATGTTATCCGAAAAAAAAAAA 

Sequence 3830 

CCCTTTCGAG CGGC CGCCCGGGCAGGTACATGGCTCCATGGAGGTTCTCCAGTCGGTGTT 

GCTGCTGCTGTTTTCGAGTCTTATCTCGTCTGTGCTCCTCATAAGTGTCGTCATCAGTGG 

GCAGCTCATAGCGGCACAAGGGACAGGAATTTGTCTTGCTTAGCCAGGGCAGAATGCAGC 

TGGAATGGAAAAGGTGATGGCAAGGCATCTCAATGGCAGTCTCCTCCTCCTCAAATTCCC 

CCGCGTACTCAAAATGGGATTAAGCCCTTCCTGAGGGTGGTGCCCACCTAGTAAAATCCC 

CCTTATTACCTTACCTGTTCCCCAAAGACATrCAAAATGTAATTAAGACCAACTACTATG 

AAGGCAGAGATAAACTCAAATTTCCTTTTGAACCCTCATTCCTCCAGTTCCTTCCTCAGC 

CAAAGACTTAAGGGCTACATTTCTTTTTTGTTTTAACCAATAAAACACAATGGGAC 

Sequence 3831 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTAGAAACCAGAATTGCTGGGTCATTGGACATGC 

ATATGTTGAGTGTTTCTTTGTCATTGTTAGCCTGCACCCTCCACATTGGCTTTACCATAT 

TATACTCTCCATCTTGCTMTGATTATTCACCTTTTTTTCTTCTTCTTCATAGGGTTTAC 

TCTCAGAAACCTACCTGGAAGCCCATCGGATTGTGAAGATGAACAAGAGTGAGGATGATG 

AGTCTGGGGCTGGAGAGCTCACCAGGGAGGAGCTGAGGCAAATTGCAGAGGGAGGATTTC 

TACGAAAAGCTGGCAGCTTTCAATCGCC 

Sequence 3832 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACCCAC^TATTTTGTGAGATTTCTCAAAGTATT 

TCTGTTCTCCTCAGTCTGAATGAGGTTAATTTTCCTGAGCAACAAGAACAAGTGTGAATG 

CCCACTCCTCAACTTGGAGTCTTCTACATAACTTGGATGTTGAGAACTTAAATACACTAT 

GGTGAGCTGCAGACTCTTCTTGCAGATGTAACAATGCTCTTGGTTTAAGCAGGTGTACAC 

CGCATATGGGGCCAAGTTCCACATATTTGGCAACCAGACCAGCATTCCANGACAACACCA 

AMGTATTGTTGGTTTGGTTGTTTAGMGGGGCTTTGGGGACATTTTNACTTTTTTTGCC 

AGCCTCAGCTTTAAATCCCAAGGAAGACAAAAAGAATTAATTTTT 

Sequence 3833 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACCTCAGCCAGCAGAACATCGCTGGGACGTGCC 

TGGCCT AAGGC ATCCTACCAACAGCACCATCAAGGCACGTTGGAGCTTTCTTGCCAGAAC 

TGATCTCI 1 1 1 IGGTGTG GGGAGGACATGGGGGTACCCCATTATCTTAGNAAAANNTANT 

TTAMCCTGTTTTCTTTTCACCCGCAAAAGGAMTTAAAATNGGGAAAAMTCCATTTTT 

GGTT TMTCTC TTAMGTTTANTACCTAAATTAGGTAGGAAACCAAAACCAAAATTTATT 

CTTTCI MM I AAAAAAAATAAAATTCTTAhJTAGG G AAAAAATAG G AACAG GTCCCAAM 

AGTCCATTGTTCTTTTGNMCAAGGTNGGATTTGGGGAATNTTGGTGGCCCNAGTTAATT 

TGGACCNAAAATTTATTT 

Sequence 3834 

CCCTTTGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGGGCTCGAGGTTAGCTCTTCACTGCCCTGT 
GTC7TCTTTCCAAGGGTCTCGGTGATTCGGCCACAGCCTCAGCCTCCATCACGCGGTGAA 
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CTGATGGTGCTGGAAGATTCATAGACTCCAGGACATTCCTGAAGCCGAGAAAAGGTTAAG 

TAGGGTCTGGCCTGGAATACTCTCCTAGATGAAGATAGCCCAACCATGAGCCACCTTCGA 

AGCAGATGAGATGAAATTAAAGCTCTTCAACTCCTAAAGGCCCAGAGACTATCACAAAAG 

AGGTCAGAAATCCTGAAGGTCACTTTCTGACAAACTCAGGAACCCCAGGTTTATCTTGGA 

GCCTCAAGAGGAGATAAATTCACCCAATTCAGGCTGGAGTGCANTGGAATGATCTTGGCT 

Sequence 3835 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTACAAGGACTGGTTAGAGGGTTGAATGAATC 

TGTATACTCAGCACTTAACACAGCACTCTGGGTAAAAGAAAAAAGATCCTCAAAGATATT 

AGTTGGTTACATCAAGAAAGGACAAACTTAGGTTAATCTATAACTTCATCTCAGAGGAAC 

AGGAACTTTGGAGATAAACAGGGCTCTGCCACTTGCAAGTTGCACCATCCCTGGT7TCTC 

CATCTGTAAATTGATTAAAACACTGCCTATCTAATAAGATTAAATAAGTTAGAAGCATTC 

AGTTAAATGTCAACTGAAACTATTGTTCATGTAAATTGTGCTTGATGC I 1 1 1 1 C I I I CTA 

GATTCAATGATTATT 

Sequence 3836 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACGCGGGGGACTGACTCCCCGGGGACATGAGGTGG 

ATACTGT TCATTG GGGCCCTTATTGGGTCCAGCATCTGTGGCCMGAAAMTTTTTTGGG 

GACCAAGTTTTTAGGATTAATGTCAGAAATGGAGACGAGATCAGCAAATTGAGTCAACTA 

GTGAATTCAAACAACTTGAAGCTCAATTTCTGGAAATCTCCCTCCTCCTTCAATCGGCCT 

GTGGATGTCCTGGTCCCATCTGTCAGTCTGCAGGCATTTAAATCCTTCCTGAGATCCCAG 

GGCTTAGAGTACGTCTTAAATAGCTCAATAAAACAGAAGAGATTTACCCTCAAATGAAAG 

AATTACATCTATACTATATAACACTATAAATATTTGGCAAGTGGGTGAGATTATTGGCTA 

GCMTTGGGAAAATGGTTTAGACCTATACAACATTATGAAAATCAAGTTTCAGAGAATTT 

ACAMGTTAAACACTTTAAAACAGAAAATCTAGAAGAAAGTGGAACTGAATTTCTTCATT 

TTATGCATTGGAAGAGTTTCCTAAGGATAGAAACNAACAGAAGTCAATAAAAAGAAAAAC 

ACATGGATTTGGNTACCAGTGAMTTTTAAAATTTTGTGTGTATGAGTTTAAAAGGA 

Sequence 3837 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACAAGCAATAAACTCTGGCCTCGAATTCCACTG 

ATGGTAAGTGATATAATAATGAGTCTGNNTCCNAATCCACTGTTGCCCTTAGTCAGGAAC 

CTATA ATAACATGATTTGCCTTTCCCATATTGCATTACTAAAAGGAAAATAGAGAAATAT 

TTTTTCTTTMTTCATATTATATAMGATTGTTTmMCCAAMGCTATCATTTACATT 

TMGTTTACACATACTATTATTTTTCTGGCCTTTTGATAACATATATGTCAATATGAAAA 

TGTTATTCTTTAGAGCTAGTTTAAGGTCCCAAGCAATTATCAAGATCTACAGTGCCCAAT 

TCACAGCTAGTCACTGCTGATCTTACAATCTTTCCATACACAATTAATACTTAAGAATTC 

ACACT GCTGACT TCCTCCTGCCTAGATATACAGAGGGTAATAACAATAAATAATCACCCC 

TGGAGI 1 1 1 1 1 ICTCCTAACTACTCTGGCAGGCACAGAATCnTGAAGCATTTTAATTTA 

AACCTTTAACTAACCAAAATCAAAGTAACCTGAGTCTGGAAGTAACTGAGTGCAGTAATT 

GGCCAAMCATGTGGCTGGGGGATTTTMGTCTGGAGCCGTTTTAACCAGATTTTTAAAC 

CAAAAAANNGGGTTT 

Sequence 3838 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACAAGGTGATACATTCTAGCCTTCTACAAAGTGCA 

CTTAGACCAGGATATTCTTTCATGATGGCAGACAAATGAGGAGTTTCTTTTCATTATCTA 

ATGAAAAAAGAGTTGGTCTATATTTTCTCAGTGTATTCCTATAGGGAAGAGAGTCTTATT 

GTTGATAACCTTTCAGACAAGTAGATGCTTCTGCATCCTATGAGGTATTCCCAAAGCCCC 

TCTTTAATCTCCACCATTGTGCATAATTITGTGATMTGMGCAGTTATmCTTCTCTT 

GATAGACATTTTATGAAGGCAGAGACTATGCCACTCTTGCTTACAGTTGTAGCTCCAGCA 

TCTAACATGGTGTCTTAACACATAGAAGATGCTCAGTAATTACTTGTTAAATGAATGGAT 

GGGTGGGTGGATATGCCCTAATATGATGCAGCTTGATTATGCTGTAGTCTGGCTGGATTA 

AGACATCATCCAAAGAAGTAAATACCAGTATCTTTAACTGNTGCCTGTATCTACACACTG 

GAAG AAGA CATCTTTCAANGGGGATGAAAAAAAAGTCATACCTTTGGAAAATCATTAAAC 
TCTTAI I I I I AAAA 
Sequence 3839 
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CCCTTAGCGTGGTCGCAGCCGAGGTAC I 1 1 II I I II II I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I I GCACA 

GGAGTAANAAAAAGGGAATTTGCTTTAGGGGCATGAAACTAAAATATCAGAATGATAGGA 

CTAAAATCAACAGAGTTTANACTTCAGTAGTCANAATAAAATACTTCTGAAATATTCCAG 

ATATCGTATAAMCCACAGATAMTATGCAAAGMGTCATTMGCATATTTTATTATAAT 

TMTGMTATGACTTTTAAAGCTATATGTATTCTCCATGTTAAAAACTTCCTTAGTGAAT 

AAGCCCAGGGCTGCCCATAA 

Sequence 3840 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCXDGAGGTACTTTGCTTTTTMTTGTTAGTMTTTTTCCGCAA 

CAGGACACAAAGAGCAATCTCATTCTTTCTGGAGGTCCATGCAGAATACTGCCCTCAATG 

GATGTCACCTATGTGACCAGTTCCCACTGATGACCCTTACACTGAAAACCGGCTTACACA 

GGAGTGGTCTATGATCTATGA TGTATTM CATGGACATTTCCTCTTCCATTATGAATTTG 

TAAAGTTTTGATTTCCATMTTCTTTTTTTAATCAGTGAAAACATAAAATAAGGTTCTGG 

GAGAGAGATACAGGAAGCCAA 

Sequence 3841 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTTGAGTGGTTATTTCATCATTCATTCCATTGGT 

CATTGAAAAAAATCTTGATATGACAAATAATAATGACTGCTAAATCTCTGATTGTTAACC 

TGGGMTGTCACTACACAGCTCACTTTTTCTTTTTTATGTCTTANGTTGGGTTTT7TGTG 

AAGAGAGGATGTTCTAGAGGCATGGTTGAAATTGAATTTGTAAGTGTTAAAAGTGCTAAA 

ACTCCnTTTCCTATAAAATT 

Sequence 3842 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACCTGAAAAGAATATCAACCTGAAAAGAATATCAA 

CTCACCCAGAAATTAGTTCTTTGAAAAAAAAGAAATTAAGTTGTGAATTTCTAAAGACCT 

TGAAATMGTGTTTCAAATTTAAAGAACAAAGAATGATGTGAAAATGAGATTATGATTCC 

TACTACATGAATTAACGTTTCGAGATTGCTGTTTATTACTTCCCAGAGTATCTTTAACAG 

TATTCTCTGAAGCAGTTCCAATCTAGTTGGGAGAATTAACAGCCAGTTTGATTTAACTAT 

CTCAl I 1 1 IATTAACTGTAMTTTACATTAAAAAATATTTGCAAATCATACTCATTAGTT 

AT TTGG ATCATTGGNTCTA TGCATT TTAAAATTMTTTTGNGGTGGTCCTCTCAATATTT 

GGTTTTMCATTTATTCCCATTTTTAATTTTAATACTATTGGCTGGGCATGCCTTATGTA 

TTCCCAATAAGGTGTCTTGGAAATNCTTTGTGGGGGAAAGGGCAGGACCAAAAATAATTA 

GTTTAMTTMNATTTGGAAAAMTGGTMTTTTTCCCATTTTTAMTATTTTCATTTGN 

ATAA AAAAMT ATTTCAAAGAAACCATGGATGAATNATNGGTTATGTTGGGNCTNGTTTT 

GGAAI I 1 1 1 1 ICTTCAMTTNAAAACANTTTTGNTTTGCCAAAAAAAAAAAAA 

Sequence 3843 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACCTGCTTTTGCCGCTTCTGGTTTTTGCAGACATC 

CACTACTCCCCAGCTGATTACACCAACTTGAATGAAACGACTTCTCTTGTGAACTATCAA 

GGGGCCGCCAGAATCACCTCTGCAAGTATTGGGGTCAGCATAGGGACTCACTCCTCCAGT 

ACAGAGAGATAAAAGCTGCACAGAAAATAAAACAGGATTATGGGATAAAGTGGTGGGAGG 

TGATGAGGATATTATTCTAAAAAGGGTAGTCAAGAAGGTTCCCTTGGAAGATAAAAGGGA 

TGGGGAAACAGCAAGGAGAAGGCCCAAGTGAGGAGCAGGTCTGAGGGGGAGAAGGAAGAC 

CCATGTGGCTGCAGACAGCAAGCCAAATGGGGGTGACAGG 

Sequence 3844 

CCCTTTCGAGCGGCCCGCCCGGGCAGGTACTATAGGAATGGTAAGTTAAGAGACAAAAGA 

GCAGCTACACAGATGAAGAGGAACTGCAAAGGAGAATGTTTTGAAGGAGAAGACAAATAG 

AATTTGGCAAAAGTAGCTGGAAAGGTTGTTGCAGAAAAGGACAAATGGTGTCACTGTGAG 

AACACACAATAAATAAAACTGAATGGAAGAGTCAACAGCAGAAACTGGGATCAGGGAGTA 

AAAAGCATATTATGG GACA AAACAGATACATGATGTGCAAAACACTGTCTGCAATTTAAA 

TGTGATGTGATGGAATTTTGGGAGCCATTACAAATCTGATTTAAAGAGAAGGAACTGGCC 

CAATGATGCCCAAGCA 

Sequence 3845 

CCCTTTCGAGCGGCCNTCCGGGCAGGTACAATATGAAGGTAACATAAATGTGTCAGCTGC 
TGCTTTATTTGATAGAAAGCGGCTTCAGTATCTGGAAAAACTCAACCTTCCTGAGTCCAC 
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ACATGTTGAATTTGTAATGTTCTCGACAGACGTGTCACACTGTGTTAAAGACAGACTTCC 

GMGTGTGTTTCTGCATTTGCAMTACTGMGGAGGATATGTATTTTTTGGTGTGCATGA 

TGAGACTTGTCAAGTGATTAGATGTGAAAAAGAGAAAATAGACCTTACGAGCTTGAGGGC 

TTCTATTGATGGCTGTATTAAGAAGCTACCTGTCCATCATTTCTGCACACAGAGGCCTGA 

GATAAAATATGTCCTTAACTTCCTTGAAGTGCATGATAAGGGGGCC 

Sequence 3846 

CCCTTAGCGTGGTCGC GGCC GAGGTACTGAAATGATAGGCGfGAACCACTATGCCCGACC 

TTMTGTTTTACTTTAAATTTTGTCTTTATTTTACACATACTTATTTAATAATAAACACC 

TGATMTTCTATTATTTGMCTTCCCATGTGTMTTCATTATTTGTTGTATTGACTGACT 

CTCACTCATATGTAGTTGTTTCTTCTTGAGTTTTGTAATTTTTAAGAGTGAGTTCGCTTC 

ATTTGGGCTTCATATTTGAAATACTGAGCMCCTTGAATTCCTCACAGATAAATTTTGGT 

TTTGCTTTGTCTGGGTGCCCTGAGACCACT C I I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I CGNGAGATGGAGT 

CTCTCTCTGTCACCCAAGTTGGAGTGCAGTGGCGCAATNTCGGGTNACTGCAAGCACCAT 

TTTCCGGGTTCACGCCATTGTCCTGCCTNNCCTTCCAAAGTAGCTGGGACTACAGGCGTG 
TGCCACCATGCCTGGCTAA A I 1 1 1 1 I GG 
Sequence 3847 

CCCTTAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGCTGGTTGTAGACCCCAAAAGTAGGGAAGA 

AGATAAACACCTGAAATTTC GTATT TCTCATGAATTAGATAGTGCATCTTCTGAGGTCAA 

TTAAMGGAGAAAAAATACAATTTTCTCACTTCTGCATTTAATTCAAAAAGAAAAAANAA 

TG COI I I lATTANGCAAAAAATGGAAAGGAAGAAACCATGGAAAATGCCTTNCTTTTCTC 

ANNrrTTTATTGGGTTTGAAMTGGTGGTTATTCTATTTTTGGAGGTCCTGGGAAAAATAN 

ACCTAAATTGGTGGGTTNTGGATTAANTTAAGNTTTTMGTTTTGTGGGGCTTTCATTGG 

GAAAACCTCCCNCTGTTAAAACCTAANAAGCTTTCAANGGGGTCTAATGGTTCTAATGGT 

hn"CATTTCCTATTANNAAAGNAAMTGGCCATMNCCTATTCNACCTGGTTANTTT7TTA 
AAA 

Sequence 3848 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTCAGGAGACTCAGGTGGGAGGATCGCTTGAGCC 

CAGGAGGTCAAGGCTATAGTGAGGCATGATCATGCCACCGCACTCCACACCCCAGGCAAC 

AGAGCAAGACCCCAATGCAGACCAAAAAGAAAAAAAAAAAAAAGGAAAAGAAAACCACCA 

TTTGGAAACCACTA CAGCAA CAGCTACAGACATACCTCATGTTACTTCACTTTGCTTCAT 

CTCACTTTACAGATATTTTTCACAAGTAGAAGTCCTGTGGCAATGTCATGTCGAATAAAT 

CTATAACACCATTTTT 

Sequence 3849 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTGGAGGGGGAGGATGTCTTGTGGAATTCAGA 

CGTAAGCCTMCCCTGCATTAGAAAAAATGTTCACCGGGTTAGAGCAGTGGTTTTTCCTG 

GNGGATTCTTTATGCCTAAANGAATCNTTGAAGTTTACCATTACTTCCTGGGGGAAGGGG 

TTANGGNMGAANGAAANGGGCCCCTCMTTTWTNCATTTTCCCCCTTCTTTGNGCGGGT 

TGN CTTGTTT CAAAAT NCCAAG NGGGCCAAATTNTAATNTTGGCCTTAAAATNATTTTGG 

AACNi i 1 1 1 iCNCCCCTTTTTTGGTCAGTGGTAANTNGGTTTTCAAAGAAAAACCTTNGT 

TTAA N AGGTT TCCACCAATATCCTTGNGNNAGGAAGGNTATAAGGNTCTTCTCCCCAACC 

TTTTGNTTTTNTMTTANMTTTTCCCNCNTTTTTTTAA 

Sequence 3850 

MTTCGCCCTTACCGTGGTCCCGGCCGAGGTACGCGGGTTCTAGTGTTCrrrCATTTTTTG 

CAGAGATCCATATTTAATCTGCTATTATTTCTCTTCTGCTTGAAGAAATCTCTTTAACAT 

TTATTATATTGAGAGTCAGTTGGTGTTGAGTTCTCTTAGCTTTTGCATGTCTGAAAAAGT 

ATTTGCCTTCGGTTTTGAMGCTATTTTCATTGGATATAAMTTCTAGGCTGACAGTTTT 

^ATTTCTTTTAATACTTTAMCAATATTGCTTCATTCTCCTCTGCAGTGTTTTTGAAGA 

TAMTTAGCTCTCAT TCTT TTCCTTGTTCCTCTTTGTTTTCTCTGCCTGCTACGAAACTT 

TTCTCTTrACATTGCTTTTGAGCAATTTGACTATGATGCATGTGTACCCGGGGGGCAATG 

TTGACATTTGAGGTGGCAGGCAGGATGCCTGCCTTCTAATATATTTNGGGTGAGTAACTG 

AGCCCAGCCCANGGGAAGGGTGGAATGGATTAAATCAAGAAATGGGATTCTTNGGTNAAC 
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TGAAGACTTTATTTGGGGAATGAAAA 
Sequence 3851 

CCCTTAGCX3TGGTCGCGGCCGAGGTACTTCACAATATATTCAAGTTAATCTTTTACCCAG 

TGGTGCCAMTTCTTCTGAGAATAGCTMGAGGGMTTTCAGGCTTTCCTTGACTGTGGG 

CMGTCAMTACTTTAGTCTCTTCCAATTATCATATGTAAGGAGTAGAATATTTAAAATA 

AAAATAAAAATAAAAAAAATACACGTTAAGTTCATTGGAGGACTGCTACTAGATCTAAAA 

TATAAGCAGTAAAAAAACTACATATATGTGATTATATATACATAAAATGTGTGTATTTAT 

ATTACATATATATGCAGNGTTCATTTTTTGACCAT1TCTAGTTATCAGATTTTTTTTGCC 

AGTGATAAATTTGGAATGAGTGACCAGAAGGGAAATTAATATCAG 

Sequence 3852 

cccttggccgccc gggcaggtac tagt7tggcactgaactgtttgggtgcccatgaggta 
ggcagaccttatgc 1 1 i i 1 1 1 1 1 i igagacggagtcttgctctgttgcccaggctggagt 
gcaagtgatgtgatctcggctcactgcaacctctgcctcccaggttcaagtgattctcct 
gc ctcagct tccccaatagctgggactacaggtgtgcgccaccactcccagctaattttt 

gta agtaaaagacagggttttgccatgttggtcaaggctggtctcgg aactcctg 

acctcaggtgaatccacccgctctgcctcacaaaagtgctgggattacaaggcatgagct 
accgtnc ctgg cctaaaccttacgcttttgaggttgagtgcaggccttgtgaaaaactaa 
nccgcactmgacgagccttnaacaagctggccaagtcctnttccttnagcaaaacnca 
tnagggttgtaagtggcattntttacaggtggtctttcc c i i 1 1 1 1 1 1 aaaatctntagc 
cagt ggam tntagaattggattccaacttttaanttcn i 1 1 1 1 1 1 naanaantcntaat 
tamcttttnantaacctttttaaaaaaagggaaAaaaaaa 

Sequence 3853 

cccttagcgtggtcgcggccgaggtacacatttcctgatgtaggaaatagtaaaatttca 

gagcctatggcattggctttcaccacctatgcaattttctacacatctgaaaattaccag 

tttatctaactccttaaatgttcctctcttcaacaacaaaaaacacaaacaaaaattgct 

ggaagaaacaggaagcatccaggtccaaatgacagcataacagactatgaagaaacaggg 

cttaagtgcccatctagaacaagatggtctagattacaataaggaccccatgggacagaa 

catcaamcattcaactttcaagtamtgtcttggaagtaaacatttaaaatttatagga 

cttcctctggcatgtaggtatgatattanaaagagtttcctttgacaaaggacaatgacc 

caagaagtaggg i 1 1 1 1 i 1 1 1 1 1 1 1 1 a 

Sequence 3854 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTCCACGAGATTAGAAGTGCATATTCAACTGCNN 

AGACCGGMCCAGC ATGGG GGGTCTAMTGTTACCAGATMGGTTT1TAGGGCATTTTGG 

TTATAGTGCTAAG CATTT TTGGGAAACCGTAAAGAGGGTTAGGATAGGTGGTGGGAATAG 

AGGCTGACAGCAGTTTTCAGATGTCCGTGTGTTCATGCACGCAGTATGGCCCAGGTAAGT 

TCAAMCCTTATTCTTAGGCTATTTCGATCAACCCTGCCAGGCAATTTTAAATTCTTGGT 

GATGTAGGGCAGGGACACTGTGGATGGCTGAGGAAACTCTGGGCTCTGCTGGCTAACCAG 
Sequence 3855 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTCTCTCTGTTCATTTCCCTATTTATTTATATCA 

GCACTTCCTTCTTCTTGCCAACTTCGGTGCCACATAAGGGAAAAACAACAGAAATCTAAC 

ACCCTG GGATACCTT CAGAGAAAACAGAAAAGACACTGCAGACTTCTTTTTGGGAGAAAC 

TCCTG TGI I 1 1 1 1 1 I IGTTTGTTTGTTTGGTTGGTTGG GI 1 1 1 1 1 IGTGI 1 1 1 1 I 1 1 1 IG 

NGTTNTTTTCTATCAGGGAGTCCTAAGAACTGTAAACGAACATGTTAGCACTAGAGAACA 

TATCCTANTCATGTGGCACCAAAGTATGTTACTGGTGGCAAATGCATACACGTNTTGCAG 

CAACCTNAATTCCTGCCTGCTCAGAAGAAAGAATTCAGCTGAGGGGCATAAGGCACAGTG 

AGAGACTGAGGCAAGTTTTAGAGCTTGAGTGAAAATGTACCTGCCCCGGGCNGGNCGCTC 

GAAAGGG 

Sequence 3856 

TGTGATGGGATATCTGCAGAATTCGCCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGANGTACTTCGGGAA 

AACAAGAACTGTGCTTCAATGTCTTTATAACCACACTATATGGCTCATTGTAAATGTTCA 

ACAAATGCTTGATGAATGACTCAATGAGCAAAATTACGCGAAAACACTTGCTAACCTATC 
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tctttttcatcaagtatgtagcaaacacatgcccacacctggcaccagaaactataagtg 

ctatctamtatcaacattttattnggcctgtgcacttatcagctantggaaagcataaa 

ttattccaataaacagacggnaggtgtggaggcaaaatatcacacctangtctanaagaa 

ctgatgactttcAmtcaaanactgtattacctgataaagacttaactttatgattattt 

taacaggga 

Sequence 3857 

C CCTTTC GAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTGTTTTTAAMTCCTMTTTTTATACTTAGT 

TATTTTTAGCANTGTCATATTGAATTCTGTTACGAGTTTCATGGTTACTTATAATAACCA 

GTTTCCTCATTACATAGTAGAATGGTATTmCCAATTNNGMCTCTTAATTTTAAATTT 

TCTTCTACCTTTAAAATTCTGTGATTCTGTTTGGTCAAAAGGGTCTGTGGAAATAATACT 

TGATATGTTrATATAGTGGT TATTCAA AACTTACTCATATATTATTTGCTGACATCTGAT 

GAGATATAGTTCTAGAGACATTTTTTATTTCTGGACTTTANTCTTGGATGGATGAAAATT 

TNATCNCGATT TCAGG GAAAGAAAAGGATTATAAAATTAGAATCNCATAACATGGNTAAA 

AGGMGTTTGNTTTTTAATGTCAMTCTTMTNGGTAATTTTTNGATCATTTTAATTTT 

Sequence 3858 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACCATAGTATTTGGAGCTTCTATAGGAGTGGAGAG 

GGGCAGCTCATTGTTGAGAGTTGCATGCTGCAACCTAATGGTCAGCAATGAAATAAATAC 

TTGTAGAATGTTCACTTCAGTGTGAAGTTTTGTTATCTAGTTAATTTATATACATATATC 

CTTTGTAGATACATTTCTATCTAATCTTGTTGGGCTAATTAAGAAATAAGGGGTGGGGTA 

ATTGTCAACAAAGGGAGAAGAAAGTGGTTTAAGATCAGGGCAGCAGAAAAATTAGAGAAC 

AAGAATATCATAATATGGCTCCTGGTT 

Sequence 3859 

CCCT TAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTAATTCTGACAGAAGCTGAAACTAAAGCCTATG 

TTTTCTTTAGTCAACATMGGC CTTTT TTCAGAGATGGTGTGAATTMTAGTTTAAACCA 

CCAAAATAAGAATAGACAAGTATTTTCTTAACATATCCATTTCCATTGCTAGAGCTGCGG 

TGATCAGCAGAAGCATCTGCCTGGCTGTCAATATCAAGGTGGATCCAGGCTGTTGGAACT 

GGTGGATCCAGGGGTTGGAACGGAGGAATACTAAAAATGAGACTTGGAACTTGGAAGGCC 

TACACCACGAGGGCCAATTCTGCCATAAGCCCTATTGCCCAGATATGTTACATAAAACAT 

CCAGATATTACAGTGAAGGTCAAGTGTGTGGCCAGACACAGTGGCTCACAATTGTAATCC 

AGCACTTTGGGAGGCCGAGGCTGGTGGATCACTTGAGGTCAGGAGTTTGAGACCAGCCTG 

ACCAACATGGTGAAAACCCCATCTCTACTAAAAATCAAAAATTAGCTGGGCATAGTGACA 

CAAGCCTGTAATCTCAATTGCTTGGG ANGCTGAGGCAAAGAAAAATTGCTTGGAACCTGG 

GGAGGGCNGANGGTTACAATGAGNCCGANATCGTGACACTTGCACTNTTAACCTGGGTGA 

CAAANTNAGACTTCCTTNTNAAAAA 

Sequence 3860 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTGATTTTTCTAAAATCCTGGTTTCTTTAAGTAA 

CAAATGGGTCATTGGTAAATAGTAGGCAGCAGCAAGACAAAGTCCAAGTGTGTGAAGTTT 

AAAGTGAAAGAACTGGTTTAAAATGCTCACTTTGCCCATTAGCTCTGNGGTCCCGAGAAA 

GTCATTTMTTCTCTGAGCCTGTTTCATCACTTACAAAATGTGAATAACAACACTTATTC 

ATAG GGTTG TAATAAGGAGTGGGAGATGGTGTTAGGCATAAAACCAGCACAGTGCCCTGA 

ACCTATTTTAACAAATGGTATTTCCGAGGTGTTAGTCCATGCCAACATGAAACGTGAGTC 

TAAGGMGCTTATAAATACTGTTTCTTTTTATTACAAAGATTATAATTCCAGTATAACAA 

AATTCACTGGAAGAAAACCATTTAACACAGCTTATTATCTGTTCAAAAAATACCCCGCGT 

ACCTGCCCGGGGCGGCCCGCTTCGAAAGGGGC 

Sequence 3861 

TTCGCCCTTTCGAGCGGCCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGGCAGAAGGAATAGAAGATATA 
GAAAAAG AGGA CATCGAAAGTCAGG TCCTTAG CCAG I 1 1 1 II 1 1 A AAACATG ACACAGAT 
AAAT TAAGTTTTAAATAATAAAAAGTAI I I 1 1 1 I CTAGTTCAATTTGGAAGTCTCAGAAT 
TTTT AAAAG AT GTGTT ACTAAAGCTACTTATAAGTCATCTAAAATCCTACCACCTTAGGC 
AACCTTTTAMTTTTTGCTT ATTTC ATATAATATATATTTATACATAGTTGTTATAGAGT 
AAGTTCCTATTTATTCTGTATTTTCACATGACGTATAATTTCATAATTTCCCCATAATTT 
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ATTAGACTGCTTTCTACATATCTMTAGACACTCCTTTMTTTTGGACATm 
AAGGCI I I II I CCTACTCCACGATGAA 
Sequence 3862 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCCGAGGTACTGGTGGAGTTGTGGTTCGCCCCCAGGCTGTCA 

CAGAGCANTCCTACATGGAMGTGTTGTGACTTTTCTGCAGGATGTTGTGCCACAGGCTT 

ACAGTGGAACACCTCTAACAGAAGAAAAGGAGAAAATAGTCTGGGTCAGATTTGAAAATG 

CAGATTTAAATGATACATCAAGAAATCTGGAATTTCATGAAATACATAGTACATGAAACC 

CCAGATAGACTATAAATMT TCTAAA CAAACAAGTAGGTAGATATGTATGTAATTGCTTT 

TAMTCAmAAA TGCCm GTTTTrGGACTGTGCAMGGTTGGMGTGGGTTTGCATTT 

CTAAMTGGTGACT TTTATTCT GCMGAGTTC1TAGTAACCTTCTTGAGTGTGGGTAGAC 

TTTGGMCATGTAMTTTTTTTGCTTGTMTGTTATCCTGTGGTAGGATTTTGGCANGGT 

ACC 

Sequence 3863 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACGCGGGATATTTATGAAGTATATGAGATGTTTTG 

TTACAATCATGTGATATAAAATAATCATCATGGAGAATGAGTTATCCATCCCCTGAAGCA 

TAMTA MTG TAAATTCTG ATGTT GMTTTATACACCAMTTGTTAGATTTTAGATTTTA 

TCCTCATTTTACTTTGCTTATTTTCTTATATACTGGTMGATCTTATAGATGCTGTMTA 

TAGTAMATGTAGMTGTATGCCATAAMTTMCCTGMTTAGAGTATTTTTGCATGCAT 

GAGGAAGTCTGTTAAGGACAT 

Sequence 3864 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACGCGGGTGGTGAGGAAATTGGGATCCAATGTCAC 

ACTGAGACGTAGTGCAAGAGCTAAAACCCAGGATTCGTAGCACCCCTTTCACCGCAATAT 

GGTTCCTCTTAGATGTT MGAC MCTTTTGTCTTTATAGGAAGGAGGGTCGATCAGACCT 

GTCAMGGGAGATAGACTTTTATATCGAAAAGTCTATATCGATATAGACTTTTATATCGA 

ACACGATTTAACCTGGGAGGCGGAGGTTGCAAGTGAGCCAAGATCGCACCACTGCACTCC 

AGCCTGGGCAACAGAGTGAGACTCTGTATCAAANAAAANNNNANNNAAAAAAAANNNTCC 

CTGCCCGGGCGGCCGCTCAAAGGG 

Sequence 3865 

CCCTTAGCGTGGTCGCCGGCCGAGGTACCTGAGGCCTTTCTGTGCAGCTTAGCATTGCCA 

GAAG GCTAT GGCCTCATAGTAGTCAAACTACTAATGCAGTTGGCTCAGAGCTCCAAGTGT 

AAATGTTTTAGTGMCAMGTGGAAGTTGCATCATCTTTTATTACCCAGACTTGTATACG 

ACTTAGCACCGC TTCTT GCTATAATCCATTACTCAGAGAAATCACAGCCCTCCTAGATTC 

TATMTTAAGGAATTTTGACTTCATCTTTGTTGGGGAATTACAAGG 

Sequence 3866 

CCCTTAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACCCTGGCAGGTGAGGTGGCAGATCTCTTGAGGCCA 

GGAGTTCGATACAGCCTGGTTMTACGGGGAGACCCCATCTCCATTTGAMAATTATTTT 

TTAAAAATGAAAAGAAAAAGAAGCTAGCAAAGTGTAATAACGCAGTAAGAATGTTACCTT 

GACAGTAGATGTTACAAMCTACTTCCATGMTTTTAGGAACAGGGGAACCTGTTCCTTG 

GGAGACCTGAGAAGCCGTGGAGATCTTGTTTGTAGGACTTCCTGATAAGCAAGGCACAAT 

TAAAACATAAACAAAGTAAAATTTACA 

Sequence 3867 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACAACATCATTATAATCCACATCATTAATCATC 

AGGGAACTGCAAATTAAAACCACAATGCGATACCTCAATGCATCCACTAGAATAGCTAAT 

ATGGAACCTAGGAATCATTGTTAAATTTATTGAAGAAGTTAACGGGGCATAATTGCTGGG 

ACCAAMCTAGAGTGAATGGCTTTATATATTTTGGAMGATGTTGGAAAGCAAACTGCAT 

TTGCATCAATGACAATGACAATAGTAAGAGGAAAAGAGGCTACTCTTTCTGTGCTCACTC 

ATGTGCCAAGCACTGTGCCTTACATCCATACACACACACGCATGCACACACACACACACA 

CACACATATTACACACCCAAAGAAAACACATTCAGAATAGAAGCAATGGAATAAAGAACC 

ACTNAMTTMTTATCAAGACTCTAGATTGGGGAAAATGTNGAAAAAAAATCAAGACTTT 

TCAGNCTATAGAAGACAAAAGCTTTGATAGGGTTTNCATTTAAGTTTGCCAAATTTTTAA 

AAAATTTN 
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CCCTTGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGGGTGTAGTCGGGTATGAGAACGATTGCA 

AGCAAAAGCAGCTGAGGGACGCTGTCCAAGGAGTAGGCTCAGTAGCACGAACTGCAAATA 

CTTGAGAAGGGAAAAGTTCAGCCTTGTGCTGGAAAGTGGTTTAGCATGCTGGAGCTGGTT 

TTCTGCTTGGTAGCCCTACAACTTTGGCCCAACTACTTGGCCTCTGGGACTCAGATTCCT 

CCTCTTTAAAATGGTGCTAATAATAGCACCCACCCTCTGTGAGGAGGATGCTGTGAGGAC 
AAAATGAG 

Sequence 3869 

CCCTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACAGTGCACAGATGTTTCACATAAAATATGTGAT 

CAGTCAMGTCAGAGCCACCCTTAGAGTCATCTTTTAACAATCTTGAAACAAACAGAGTT 

ATTCTAGAGAAAAGTAGTTTGGAGCATGCCACTGAAAAAAGCACAGCTAACGATACGTGC 

TCGTCAGCTGCTATTCAGGAGGATATTTACCCTCAGGAAATAGATGCATCCAGCAACTAT 

ACTCCCCAAGATCCTGCAAGAAATGAAATCCACAGTGATAAGGCACCTGTCTTATACCTA 

CATGACCAGCTGTCAGAACTTCTAAAAGAGTTTCCTTATGGCATTGAGGCTGTGAATACA 

CGTGAAGGTTCTGTGGGCCAGCAAACTACATACCAGACCTCAGAAGATCAAACTGCTGAT 

AAAACCAGTTCTGACTCCAAAGACCCAGCAGATCAAATCAAATTACAATATTAAGCTCAG 

AGCAAATGAAAGAAAT 

Sequence 3870 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTAC II I I 1 1 1 1 1 I 1 1 1 1 I N 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 GGANAT 

GAGGACTTGCCATGTTGGCCMGGCAGNIVnTNAACTNTTGGCCTNAAGCAATTTTCCCAG 

CTTGGCCTNCCAAAGNGCTCAAATTACAGATGTGAGCCACCCTNCCCAGCCTATATGCTT 

TATTTAAAGCCCTAATTGTNTCAACAGTGAGGAATGGTAAANAAAATTATATTAGATGCA 

GTAAAAAGAGAAAGTTACTAGTAAGCAAGAGATCTGGGTTCACATCCTGACTCATCTACT 

TACTAAATGTATAAACTCAGGAAAGTTAAATCTGAATTAATTTCCTTAGCAAAATAATGC 

TTACTTTAAAAAGTTGTTCTAAGG GTTTAAA 

Sequence 3871 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACATAACTATCTATAT AI nTTTTTCTI I G GGGGA 

GTGTGTAGAGCTAAAGGCTGGTATATGCTGCTCCTGCTCCCCGAAAGTGACATTATTCCC 

CTMG CTMTAT TTCAGGCTTTCMTTTATTCGTGGTTTCACCTGTTTAAACATAAGTAG 

AAATTAC CTCTCCATATTTAGATTTGATCTATCTACTTTAATTGCTAATAGTGTC 

TTAGTCATAGAATAGATTAGTTAGAAAAMGTGTTTTTGACATTATAAATGATTCTTTCA 
ATTTGTGTCT 

Sequence 3872 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACAGCTCATGACAGGTCTGGACTCAAAGATGCA 

TAAAGTGGACAAAATACAGGCAAGACAAATTCTGCTGTCAAGAACCTGCTGGGCTCCTCT 

CTTGGGGGGCTAACAGCGCAGCTAGGTTGACAAGGCAGGAATTTAGGCACAAGAGAATTG 

ATAGCCATCTACTAAAACTAGAGTTTGGGGTGGGGACTCTGTGCCATGAACAGGGCAGAA 

ACCCAAGTCAGAACCAAACTGATGCTGGTAGATGCCTTCCATTCAATCTCCTTCACCTCC 

CGATTACAAGCCTGCAATGAGACGGACCAAGAGGTGGAAGATGTAGGCACCTCGGCACCG 

TCTTCATTGATTTGCTCCTTCATTTAGA 

Sequence 3873 

cccttagcgtggtcgcggcccgaggtacatgtttgtttaatgaggggatacatgaataca 

gmgcagmctaataactgtmtagatttagaggactatctatggactttattttcacaa 

mttgcacagtcctttgaaaaggaAgttgggataatgagaataccttatttcccctcaat 

gtg gagct gggattaaatgtcagcattgctgggattatgcaatacatactaaaaaaaatt 

acccttttgcccctgatctgatattcttgaaatatctggacagaaacaacattttgtata 

ataaaaaaagttttgtctggaaactgcaggttccataccagtagtcactatgtagctaat 

mgatttggaaattggattcttattaatacagttatgctccacataatgacatttcaagt 

caacaatagaccacatatctgttggtgggtcctacagattataatggagcttgaaaaatt 

C 

Sequence 3874 
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CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACCATTGGTAGTTGTTTATGAAATTACCAGATA 
TTCATAAATGTGACAAATGAACAGCAGGATTATGAATTATCAAAGGAAAAAGTATTTGCT 
GAG GTG AA AAAATCTGATGTTTG AG GMGTTTTTATTTTTATTTATTTGTTTTGTTTTTT 

GAGGCAGACTCTCTGTCGCCAGGCTTCTCCTGCCTCAGCCTCACGAGTAGC 

TGGGACT ACAGGCATGC ACCACCACGCCCAGCTAATTTTfGTATTTTTAGCAGAGACAGG 

GAGGAAGTTTTTATTTTJATAAACAAAATCTGATGTTCAGAGGCCCCGTTTCTTACAATA 

MTGTG GAGTC TTAGTTMGCAGGMTTTATGMCACCCATTTCCTGACrTTTTTGCTTTA 

ATTTANATTTTTCTCCATCCTGTTTCTAGCACAAAAATTTGCCTGCTGTGTTACAAAAAT 

AMTTTATGTTGGCCTGTGCCATAAAGNGATATATTTAATATTTTTATTCmGGGGTTT 

GAACATTGTAAAGTTNCTAAAAA 

Sequence 3875 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACCGTTATCTAAGACAGGACAGTTACTGGACTTAT 

C7TATGACAAAA7TATATATAAATTAGGCAAAAGAGCTACATATAAACCAGAAATGGAAT 

CTAGATGTC TTATT CTCAGTTCTTCTACCCTTTCCTAGCGACTCCTTGAAAAAAGAGTAA 

GTCAAMTACTTTTATATTTCTCGCTATAAATAAAATTCCCTCACCTATGTATGAGTGAA 

CACAATGCTTATTACTCCTACCTTAACCCATTCAAAATTGTTCATCTCAGATATCTGATT 

TTTGCTTTGGAATTTAGTGAMTCAMTAMGTMTATTTAGAAGAAGCTAATATTTTAG 

TAAGTAGAAAACATAAAAACTGTATTTCCTATCTGGGTTCATCTTTGNCTCTAAAAAAAA 

MTTAAMAGCCAGAAGCMTTMTACCTTTTCAATTTTGATTTTAAAAAAGTAGTTACA 

GAGTCAAGCAGNTATGCCCAAATATGCCATTTGTCCTTACAGGCTCATGATATCNCAGAG 

AAAAGGGAAAGGGAAAAA 

Sequence 3876 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTGCAAMTGGCTITCTTAATTTTAAACTTACACA 

TCACTTAAACCATTNCTAAACAAATTGCAGTTAGGTTACTGACTTCACTAGTGCTCCAGT 

ANCANAATCTACMTAAMCCAAMTTCAAMTAGGCNTGGTTTATTCAGAACGTTTNCA 

TTTTGGAAATGGCAATATGGTAAGGTAAAGGTCACCATAGGAAGGGGAANTGGACGNTTC 

TACCGTNMCCATTTACTCTNATNNGTAAAAGGGAGGTGNCTTTGGGTTCAATCCTATTT 

TTTCATATAAAACCCATTAGTCCTTTGGTTCTGGCTAGGTATGATNGCCGTCCGCNCAAA 

GTATGGTTTCATNTTTCMTNCCCACNTTCCTNGGGGMTTTTTTTNTGCCTAAAANATT 

NAAAAAGAGGAAANAAAAAACCG 1 1 1 1 1 1 1 1 1 CCCCCAATTGGCCAGGAAAANAAGGAAT 

TAAAAACCNCTTGGAAATTATTCCAAAATMTTTCCAACCAAAAATTGTTCCCAAAATTT 
TTAAA 

Sequence 3877 

ATGCATGCTCNAGCCGGCCCGCCAGTGTGATGNGATATNTGCAGAATTCGCCCTTNCGAG 

CGGG CGCC CGGGCAGGTNCTTTTTAATTAGTTACCANTACTCTTAAAAATACAGAAAACT 

CCTTATTTTGA TATAT CTGAAAGTTAATAGAAGGAAGTAAAAGAACAATGAANATNATTA 

TACTTGAMTGTTTTATGATTGNGTTTTTCTCAAMTTATTTCTCMTTTTCTTTATAGA 

TAACATATTCNCAATAAAATCTTGGGCCAAAAGAAAATTTGGGTTTGAAGAAAATAAAAT 

TGATAGAACTTTTGGA 

Sequence 3878 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGTGATTTTGAATACTTCTATCCATTAT 

GTAAACATTTATCAGTAGAAAMGGTGGCAGCTCACACTTCTTTGTATAGCATTTTAAAA 

AGCAMCAAAAATATTTGACCATCCAAATTGTTTTTTTCCAMGTCCTTTTAAATTCAAA 

AGGGAAMTAAGATTATTAMGGTTTGATGTTTTAMTCAGTGTTTCATTACAATTTAAC 

AAATACCATTGACTGCCTACTTTGTGCTAGGTTCAGCAATAGTGACTGAAATACTGTCTT 

TGCCCATTTACAGMTTTMTACATGATTTMTATTTTAATGATAATTATAATGATTTCA 

GATACCTCTGTTTGCTCCATGGATGTGTTATTTATCATTCATGACTTGCTTCTNAAATTG 

AGAGCNCATTACTGTTTGTCATANMCMGTCCATATAACATGCAAAATAATATTTTTTA 

TTTAAAATATAAGGTTATTCCCTTTCATGGATGGTTTCTTNTAAAGATACCTGCAGGCCT 
TAAAN I MINI 

Sequence 3879 
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CCCTTTGAGC GGCC GCCCGGGCAGGTACTTTTTTCACACAGTCAGGGGATGAGGATCTGA 

TCCGMTTACATTTTGTCGAGTCACTCATTCCCACAGATTTGAGTTTGAATGCAGCTTGT 

G GGGTA CTCATGAATTAGTATAGTATTCAAAGCAAATATATATATATGATAGTTAAGGAA 

CATTTTGTMTATTCATAT GACA CTTAAATCTATGTATATGTAGGTCTAGTTCTAACATG 

TAGCATMTACCAATATAATTTTGTGCMTMCMTTTMTTTCTCTTATGCTACTTTGT 

TACTAAAC7TGAACATATATGCA 

Sequence 3880 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACCCGGCTATCTTATCTTCTTTATATAGATATC 

TMTMGATGTAAAATACTGACCTGCATTATCTCCATGTTAACATTTACACTTCAAAATC 

TGTAAACGGACCCACGTTCATACGCGTGAACAGAAATCTTTCAGCAACAAAAGAGAAAAT 

TGTATTTCTCGATAGAAAGGAAGTGGTCAGATCATGCCAGCCAAACAAATCTGTCAGGCT 

TTGAAATATAGAACCGTTAGGTAAGATACTGAGAAAAAGGATAAAGTAAGATCAGCCTAA 

ATG TTTC MGTCTAGTTMGTTGATTTGTATATTACTTAGAAATTTCATTTTCAGGGAAA 

TAGTTTTCAGATTTAMTAACTGTAAAGAGCTGAGTTATTCTT^ 

AAA 

Sequence 3881 

CCCTTTCGAGCGGCCCGCCCGGGCAGGTGCATGGGAGGGCAACCTTTACTGAGTAGCTAA 

TATGTGGGGGTCACTGAGCTAGAGATTTCTCATGTTGCTGTAGTGAATCCTCATGAGTCC 

AACGAGGGAGGTCCTCTTCTGCCATTTAAGAGATGGCTGCTTCTTAGAGAGTGTATACGA 

CCTGCTGAAGGTCACACAGCTGATAAAGTGGTGGGCCAAGATTCCAACTTGGGTCTCTCT 

GMG ATCTGGCAAGGACCTTCTTGCCAGTTCCCTGTGCACCTTCTTTTCTTTTCCCTTCT 

TTTTCTAGGTTAGGGAMGAGGGAGAAGGAAGTCGCTTATTCTACCTTTCTTGATGAAAG 

CTGGGGGGAAAGGCAACACTTAAAGCACATGGCNGAGGAACTTTGGGGAACCAGAAAGTT 

TTTATTTCCTA 

Sequence 3882 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACATACTTTTTTCCCTAACCACAACAATAGCAG 

CTAAGAGGACGCACANAGAAACAGAAACTGGGGTATAACATGAAAATGTAGACAGAGAGT 

GACAACAGTGTCTGTCGTCTTTNACAGATTTAAGGAAAAAGAAGTGAAATACAGTCGTGG 

GGCTGGGGATCAGTTATAAGGTCTCATTGGAATTTAATGAAAAAGTATAAACCCACATAC 

CCAAGGTGTTTAAAAAACTCCAGG 

Sequence 3883 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTTTN I I I I I I I H I I I I I I I I I I I I A GNAGT 

AA AATG GAAAACAGGCCTTAGAGAATTGTATTCCTCAAGGCTCTGACTGCCTGCTTCCAA 

GCTTTTGTTAAAGAACAGAATGTGTTGAATTCTTCTCAATTGGCAGGGGATCAAGCACAA 

TACTACATAATGAGGTAGCTGAGAACAGAGTTTTTCCTATAAACACAAAGAACAACTGAA 

TAAGTGCATGTAATTCTTCATCCAATTAAACAGGAAACATGATAAAGCAAGTTAGTACCT 

CGGCCCGCGACCACGCTAAGGG 

Sequence 3884 

NCCNTTACNAGTTTTCNTCCGGGCAGGTACTGGCCGGAGGAACCCNACCAGAACAAGTGG 

ACTNATGCTGGAAGCCATTATGGAAANNNTATGACATTCCTCAAAACATTAAAAATAGAT 

CTGNCATATGATCCANTAATCCCTACTNNTGACTGNATATCTGAAGGAAACAAAA^iTTGG 

CTNCCTTGGAGAGATCTCAAAGAGATATCTGCACGCCGGGTNCANTGCAGCATTCTTCAC 

AATAAGCTAATATATGGAAACATTCNATATGTGCACCAATGGANAAANCAGATAAAAGAA 

TATGTGGGNATATATCAAANGGAANGGAAATACCNATTTAAGTAATTAAAAAAAAGAAGG 

GA 

Sequence 3885 

CCCTTAGCGTGATCGCGGCCGAGGTACCTTAGCAAACAAGTGGAAGGATGGGAAAAGATG 

AGGCCAGACATGTAGGAGGGGCCAGATCATCTGGGTCTTATGGCCATTTTATGGAATTGG 

G TGTGA CACGGGGGTGACATCAGAGAGTATCAAGCAGAACACTAATATCACCTAATTTAT 

GTTTTTAAAACGTGAGCCACCATGCCCGGCCTGAGACTCTGTCTTAAAGAAAAAAAAAAA 

AAAAAAAAAAANGTNCCTTTCANAACCTGCAGGAGCAGATCAATCCCCTCTTGGTAACAC 
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ACCAGAGCCTGCGGATACCGC 
Sequence 3886 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACATATAGAATAGTATAAATACAATAAATGTTTGA 

ATTATCGTATAACTAGAGTCTTATTTTTAAGTTAGTATCCTGTATTAAGAACTGGGTTGA 

TCAMTGGTTCTTTCTTTGCACATATCAAGGCTTTCGACTATTCCCAATCAGGTCTTCCC 

AAATTTGGGCATATTCCTGCCTCTGCCTACCCTGTTCTAATTTGGCACTCTAAAGATAGT 

TCATAAAAAGCAAGCCAAAGATAGAAAAGAGAGCTAAGGCTACAGGAGGAATTTACTCTT 

TAACATTTGGGGGAAGGAAAATGAGGCTTGTCTACAGCAGGGACTGGCTGTCTTCCAGAA 

ATGGTTTCCCAAGGTGTTCCCTACCTCTCTTTTTCTTGGATATCTTTTTGCATTATAGAT 

AGCCTTGGGAAGGGGTGTCACCTTTATCCTATCAGTTCCACCTAATCAACTGTAGTCATC 

TGAGACCAGAATTATTATTGATAGAAGGGGCCTGGGAAAGGGAGAAAAANGACCNAGGAN 

AAGAGGAAGGTTTACTTAATTGCAGAGGAGAAAAGCCCAAAGAACCGTTGCCCCTTGGGC 
AGTCTTAAG CTATTTAAAA 
Sequence 3887 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACCTGAAAAGAATATCAACCTGAAAAGAATATCAA 

CTCACCCAGAMTTAG7TCTTTGAAAAAAAGAAATTAAGTTGTGAATTTCTAAAGACCTT 

GAAATMGTGTTTCAAATTTAAAGAACAAAGAATGATGTGAAAATGAGATTATGATTCCT 

ACTACATGMTTMCGTTTCGAGATTGCTGTTTATTACTTCCCAGAGTATCTTTAACAGT 

ATTCT CTGAAGCAGTTCCAATCTAGTTGGAGAATTAACAGCAATTGATTTAACTATCTCA 

TTTTTATTAACTGTAATTTACATTAAAAA 

Sequence 3888 

CCCTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTTNC N I I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I 1 1 I G TGCCAGAAT 

CAAACTATTTAATTAAATGTTTAAAATAATACAATAATCANTTCGATTTATTNCATCNCA 

ACNAATNTCTTATTTACCTTGTGGACATATTTTAAAGATTAAATGANATAAAAAAGCTCT 

ATGCCAATTAAGGGCAGTTTTATATAAAACAGAATTAAAGTTTTCACAAATGTCAGCATT 

ANMGMCGCTGMTGMCATNCAACCAMCCCTnTATTTTATCAATGGAGAAATAAAG 

CTACCTGGAGACANATTTTCATCAAATGATCATGTTCCCATTTTAGATATTTCAT 

Sequence 3889 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACAAAATCAATGGTCAGTCTGTAAAGTCCAGCACC 

TTTCAGAGTA AACCAT CTCACTCTGATTCACTTAAACAATTTAGATACACTAGTAGGAAG 

GTGAAGTCCCTTTTTTGGAGGGGGTGGAATAAGCAAATGGATGGATACATCAAACCAAAA 

GCAGAAGAAACACCTACA I I 1 1 I 1 1 I ACACGGTGAAATGAATAGTTAACAACCCAGTTAT 

GTCTTTTGCCCCCTCCCGGTGGTTTAAAAAGCGTAAAGAGCGCAGTGGGAATATTTTGGT 

TTTGAAGCCCCTTGCACAGGGAA 

Sequence 3890 

CGCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACCAGCCAGTTTTGAGATATACCTGGTTTGCTT 

TMT GTTATTA MTTGTTTTGGTGAGTTTTGCAAATGGACAATTGAACTTTGTTCTGCCA 

MTTCTT TTTTA TTGCATTTAMCTTCAGGGTTTTTTATTTCCGGCTTATTATGAATGGA 

TTAGTCATTTTGTGAATATAACTCTTCATTGAGTTTAGGGAGAAATAGGACGTTAGATCC 

GMGATGCTATTTGTTTAATCACCAGAATGGACAAAATTATACTTCATTTACTATCAGGG 

AGGCAT GGGGAGAATA GAGGTCTAGGGGTGCCGTCTTGTGGCTCTTACTGTTTTTGTGTA 

TCTGGGI 1 1 1 I 1 1 1 1 1 IGAGAGGGCTTCCCATTATGTTGCCCGTGCTGGACCCCAACTCC 

TGATTTACTGGCTCTAGAGATCTTCTCGCCTCAGTCTCCCAAGGGA 

Sequence 3891 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACATAAAAGAAAGATGCACATTCTAACCCTGTA 

TCTTCTTGAATACCTTTTCTAGTTCACATATTATTAAAGCAAGAAACATGTAAGCCCTCT 

CTTCCTAGTCCTTAGGTTGGCAATACTGTGGTGTCAGTAATTTATAACATGCTTTCTCAT 

ATATAATAAGAAGCACTGGACTAAAGAGTCTGCTGGTTTGACTCTTCAGGCAAGTCAATT 

CAAATTAAGTCACTGTGCCTCTCTGAGCCTCAGTCTCCCCAGGTGTAAAAAGGGAAAATA 

TGGTCAACTCTTCTGCGTCCAGTGTTGTAA 

Sequence 3892 



WO 01/070979 



PCT/US01/09126 



TABLE 1A 

170/599 

CCCTTTCGAGCGGCCCGCCCGGGCAGGNACTNTATNTTTTNNNTNNGTTTTATTTTTCCT 

TCTTGCTTAATCTCCCTCAGTCACACAGACCTCTTTGCTCTGTCTCTCTGTATGCTGAGC 

ACAAGCCCACCCTAGGCCCTTTGCACATGCTGTCGGCTCAGCCTGNAGTATTTCTCCTCC 

AGTTAACTCCTTGGCTAACTCTTTCCTTTCCATCANATGTCTTCCCAAATGTTCTCTTAT 

CAGATAAGCCTTCTCTGGNGACCCTNTATAAAATAGTATCTCGGCCAGGCGNGGTGGTTC 

ACACCTGTAACCCCANCACCTTGGGATTGCAGGCGTNAATCAGCGCGCTTGGCCCCTGTA 

TGCATTATTTA 

Sequence 3893 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACAAATATTTGGCAAAGGAATGAAAAAAGTTAG 

AAAGTTGTCTGTCTGTGGGCTAGGCTCTGCCTGCAAGATACTTACAATCTAGGTCAGAGG 

TTCCTAAATCCTTCTCAATGCTGTTTGCACTGGCCCTGAGGAAAGTGTGAAAATGAANAC 

TATTGTAGAGTCTTACATGMGCTAAATTTGTTCATTTATATCACTTCTCTTTTATTATG 

AGATTATGTCCTCTGCAGTTTTTTGGTATTAAAATGTCTTTTATGAAAGGATAGTAAGAG 

TTAGATAGTANGTCTTTT 

Sequence 3894 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACCATACAGAATAAAAATACATTTGAGAAAAACTG 

GMTAAATCTCCAGCAATCAMCCAATTACATTTMTTTTTCAGAAAACAGTAAATTTTA 

AAACATGCCTTAAAATATTAATGGCATAAATATATCTTCAAACGTGTGCTTACAAATTAC 

AAMTAAGTGGCAAMTTGTCAAAAGTAAAGTTTTACTTGTTATTAAATTGTGATCAACA 

TTAAAACAAATACAAACACACAATGTGAGAAAGCGAGGACAGCAGATCCATAGCAAGTGA 

GGGGGTGTTTCTGTCATCCCTATCCCAGGGTAAATATCAAGAAGCAATCATTTCATGCCT 

ATGGGCTAGTGAAGAAAAAAAAAATCAATCATCGCACTCTTCCTCCCTAGGCCAAGATAA 

ACCCTCGGAATCATTTAAAAAAAAAAAAAAATACTTCAGGAGGCCGGGCGTGGCAGTTCG 

CGCCTGTAATCCCAGCACTTTGGGAGGCCGAGGCNGGTGGATCACCTGAGGTCAGGAGTT 

CAAGACCATTCCGTCTNTTCCAAAACAAAAAAAAAA 

Sequence 3895 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACCACAAAGACAGAAGCTTCACAGGAAGAGCGG 

TCTGATTCAAGCGGCCTCACATCTCTCAAGAAATCACCAAAGGTCTCATCXJAAGGACACT 

CGGGAAATCAAAACGGATTTCTCACTTTCTATTAGTAATTCGTCAGACGTGAGTGCTAAA 

GATGAGCATGCTGAAGACAATGAGAAGCGTTTGGCAGCCTTGGAAGCGAGGCAAAAAGCA 

AAAGAAGTGCAGAAGAAGCTGGTGCATAATGCTCTGGGAAATTTGGATGGTCATCCAGAG 

GATAAGCCAACCGCACATCATCTTCGGTTCTGACAGTGGAATGTGAAAC 

Sequence 3896 

CCCTTAGCGTGGTCNCGGCCGACGTNCCNCTAACCTCATTTTGCATGTGAGAAAACCAAG 

GCTCTAGGAGGTTAANCANCTTTNCCAGGGTCACACAGTTNGCAACTGGGAAAGGAAGAA 

ACTCANGCCCGGNCAGGTCTGACTCCAAGACCCATGCTNCTCACTTNATATCACCCCTTG 

TCCCTCCTCTTCATCAACCTTGCCCTCCATTTCCACTCCACCAATCTTGGNTCAAGGTGA 

GAAACTGGGATGGGAATGAGAGGATGAAGAAAACTAGGTAAGATGCAGGNACAGGTTGGG 

AAAAAATAGTAATGCATACAGCAGATGCAGGGGGAAGTTGGGAAAAAAATA 

Sequence 3897 

CCCTTTCAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTTCTTAATGCTCTTGCTACACTATCACCAACA 

ACAATCACACTGGCTACCATGTCTTTGGACCTACTGAGTGCCAGGTGCTGTCCTAGGTGT 

CTTGCAG ACATT AACATATGTAGTTTAACGTTCAGAGCAATATTCCATGGCAAGTTATAT 

TATCCCTATTTTAAGATGGCAAACCATGTAGCATGTGTACTTGGTCATGTTTCATACTGT 

TTTCAG AGGAT GGCTAGGAAACCAGTGTTTATTCTACAAACTTGATCCTGCTTGGTCTCA 

MATGATTmCAGTTATATTAAAGTGGCAGCCAGTTCATTGACTACCATGGAATTAAAA 

TAAGAGAAAGTGGCAAGCCTATTTTCATCATTCTGATGTAAAGC 

Sequence 3898 

GATATCTGCAGAATTCGCCCTTAGC GTGGT CGCGGCCGAGGTACTTCCTCTCTTTTATGC 

TTGMGCAGCCTCACTTCGGTTC TAGT TTTTGAAATTTGATTMGTCTTATTCATTTTCA 

CCATGCTCTTMTGATTTTATTGATTTTAGTTATATTCCTTATTCACGTTCATTTCTTTC 
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ATTCAGAAAGTCCTGTTATCCTGAATAAATCCAGTCTATAATTGTGGTCATTCAGTTCTC 

TTTTGCTAGATCTTCTTTACCTCTACTCTGTTCATCACAGGGGAGTCCCGCACTGACTCC 

AAATCCATGAATGAAAGAGATGTCCATACACCATAGAAATTGTCTACACACTGTTATTTC 

AAATAGANGAAGCACTCACAAATCCATCACCATTTCACAACAACTACTTTCATTGNCTAC 

AAGCACTTTTAAGGGGCTGGTTGGTTGGT 

Sequence 3899 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTAC 1 1 1 I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I I 1 1 I 1 1 1 1 I I 1 1 CCA 

AANNNNAAAAAAAANGGGNAAAANNNNNNNANTTCCNNNGNANGGGNAAAAANNGGGGGN 

NAAMNGGGGGGGMTTTATTNANACCCNANCTCAAANAANTTTNTNCNGTTAAAANNTTN 

GNNMTAMGCANTTTGGGGCGGANNTTTNCGACNTTCTCAAAANAANANNCCAANNGGG 

GTTAMNNGCATTTTAAACNTNGGNGMGACTAAATTMTTTTTTTAACTGACATTTATG 

TTTCATTTGACAACCTTTTGCTGTATATTTTATGTGGACTTTTAGGTATTGTAAGNGATT 

CC1TTAATGAANAAATAAAATAATTGTCATTTAAAAATGCATATTATTATTACCTTATGC 

TATAAAMTANGTTTTAAAATAGAGTATGTTTATTAAGATTTAAAAATA 

Sequence 3900 

CCCTTAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTTGAAGATAGGGCCTATGAAAAGATAATAAAGGT 

TACATGAAGTCCTAAGAGTATGGCTTTTACCCAACAGGGCTAGTGTAAAGCTCTTATCCA 

ACAGGGCTAGTGTAAGGCTCCTTTCCAACAGGGCTAGTGTAAGGCTCTTATCCAACAGGG 

CTAGTGTAGGGCTCTTATCCAACAGGACTAGTGTAGGGCTCTTATCCAACAGGGCTAGTG 

TAGGGCTCTTATCCAACAGGGCTAGTGTAGGGCTCTTATCCAACAGGGCTAGTGTAGGGG 

CTCTTATCCAACAGGGCTAGTGTAAGGCTCTTATCCAATAGGGTTAGTGTAGGGGCTCTT 

ATCCAACAGGGCTAGTGTAAGGCTCTTATCCAACAGGGTTAGGGGTAGGGCTCTTATCCA 

ACAGGGCTAGTGTAG GGCTC TTATCCAACAAGGGCTANTGTAGGGCTCTTTATCCAACAA 

GGCTAGTGTAAA GGCTT TTTATCCAATAAGGGGTTCGTGGTAAAGGTTCTNAATCCCAAT 

MGGGCTAGTNGTTTTTNCCAAGAAGGAAGMGACCACCAGAGCTCTTNTTTTGCCATGT 

GGAGGACCCCANCAAGGAAGGCNAGTTATTCTAACAAACCCAGGAAAGNAACTCCTTTAA 

TTGGMCTNGCATTGGCCAANCACCCCTGATCTTTGGACTTTTNAAACCCTCNCAANTTT 
TGAAAA 

Sequence 3901 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACAGACATGGTTTCATCATTTTGGCCAGGCTGG 
TATCGAACTCCTGACCTCAAGTGATCTGCCCACCTTGGCCTTCCAAAGTGCCAGGATTAC 

aggtgtmgccaccatgctgggccagccactgcgcccagccatctttccttttcttttcc 

ttttggttaaaatcctagagaaaaacttaggaaaaactctactggatgctggccaagatt 

tgcatttctaacaagctcccaggtgaagctgatgctgctggtccggagaccacacttaga 

GAAACG CCAGGTTATGAGTTCGTGGGCTTTANAATTAGACAGACTTGGGTCGGAACCTTG 
ATTTTTCCATTTGCTTTATGTGCAAGTCACAGAGGCAGAGCTACTTATCTAAAAAAGAGA 
ATATCACTATTGAATAAA 
Sequence 3902 

CCCTTTCG AGCGG CCGCCCGGGCAGGTACTTGGTNNNNNTTTTN I 1 1 I 1 1 1 1 I ACTGNTT 

TGNACCTATTTTTAANTGCCATAAAATCTGCTGTCATTAAACTTGGCAGGCTGGCCAAGA 

TTGGGCCAGGGCACTTTCTGAGTTGGTTAGTGCATAATAGCACAATAGGAACCAGACCCA 

AATGCTTTGGGGGGATGGAGTGGGGGGCTGGCTCTTCCTTGAGGAGAACGGCTTGGAAAA 

AATCTGCAGCTAAC TGAAA CTGCTCANAAAACCACCCTGTCTAGAGGCTGAAGGGAAGCC 

CTGCTTACCTCAGCTTTTTAGTTCTGGNAAGCTATGGTCTGAGAAGGCAGAGGGGAGGAA 

TTGGGCTGAGCTGTGAAGGTAAGGGGGAAGAAAAAAATCAAAGNAGAATTTGG 
Sequence 3903 

GATATCTGCAGAATTCGCCCTTAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACAGTGTCTCATCTAAACT 

AGGCACCTTTGTGTAGTATCTCATCTAATTCTAACACTGTTTGAGGTAAGACTTGTCTAT 

CTCCATTTGGGGTTGAGAAAACTGAGGCCCAGACAGTTCAAATAAATTGCCAAGTCCATA 

TAACTAAGTGCAGATATTCA AATCC AGGAATAAGTGATCCAAAAGCCACTAGCCTATGTT 

ACATTGMCTATGTTGGTCTGTTTTCTTATTGCTCTTCTCTACTCATAAGTGGGAATGCT 



WO 01/070979 



PCT/US01/09126 



TABLE 1A 

172/599 

GAGA6GCAAAATCATCACTCATTATCCATATCTCAGTATTTTCTGCAGTCCCTGATGCAA 

AATTAGGCATGGAGTAAATATT 

Sequence 3904 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTTTCCGCATACTGTTGCCCGTATGACT7TCC 

TGTCCCATCGGAAACCAGAGTTTCCCCAGGTGAGCCCTTCCTATCTGCGGTTACATGATT 

TAGCCMTTTTCTCTTCTCTTCCTCCATACGGGAATGGAAATGTATTACTCAGTAGATCA 

AGTTCnTCTCAGGCTGGTAACATTACAGAATCCCTGTCGAAGTGCAAGTTGGGCTGGTG 

GAMTCAGATTTCCACATCCTTTTGTAAGCTTTGTTTGTNAAGGTAAAT<XCATACATTN 
TAAAA 

Sequence 3905 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACGGGAAGGCATAGTGGCACAGGGAAGGAATGGCG 

AACTGAGAACACTTATCAGATAANTGACTGGAAGTGCCAATCATANTGAAGGCAGCTGGA 

AMCAMCACAAlTNTTMCTCCCANAGGCCAGGGWTTATCTTCTTTGGTTATCTAGTCA 

ACGGATATCAGATATAAACACACATTGCAAGGAATCCGNCGTGCTNAAACAGACAAGGNC 

C AGAGM GGAGATTCATTTNAGATGTTTAAGCAGCTTACTTTNACTGGCTTGAAAAAAAC 

CATTTTGACTACAAAGTTAAATAAANCAGGATTAAATTACATAT 

Sequence 3906 

CCCTT AGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTGCTAACAAGTATTCATTAAGTGTATGATTTCA 

TTTTTAATGACAGTTGCCACAGATCTGATGTTGTGTCTACTTGTTCACTCCAGCCCCTGC 

CCCCTACAMGATATAATTTGTCTTTATTCATATTGTTAAAATGGGTTTAGTTTCTCTAG 

GGAAAATTGT TATCT CAGAATAGG GACC TGGAAAGTGAACGATATTTTATACTCTACCTG 

TGTTCATATTATTTTGTAACCAATGTTTTAAAGATAGAGAAGCAGAGGCGGATAGAACCG 

GATA AAGCAGAAGCGGGCCCAGCTGCAAGAACTTCTCCTACAGGTAAAGATACCAANATG 

TTTTCATTACCTTCCCTGTrrCTCCACTTGGCTGCCTTTGGGACCCAGGGGGTTTTAAAA 

TNGGGGGNNCCTGTANGNNGGGGGGGGGG 

Sequence 3907 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACAAAAGCAGAAG7TCTCATGTTAATATAAGAC 

AMCTTGTATTTAAGGCAAAAAGCATTAMTTGGAGAGAGAAAGTTACTTTTTATCATTA 

AAATTTATMCAAAATATMTCGTCCCTTTTTTGCACATTAATGCTTTCATTTATTACAT 

AMTATTGAGTGTCTACCACGTGTCAGGCACTTTTCTG7TACTGGAAAATTTGAAAAGTG 

AGTCAATATTTCTGCCATCAAAAAGCTTCTAGTGGAGATGCAGAAAGACACATGAAATTA 

ACAATTATGAATGCTGTAGGAAGATGTAAAGTAGGGTGATATAATACAAGCATCTATCAG 

ACAAGGGATTTCTGGGATGCATTATTAACCATGCACAAAACAGGAAGAAAGTGGGACTAT 

CCAGCAGAGATGCTCTAATATGTGAATGAGCTTGTCCTGTCTGAGGAAGAAAGAGATGGG 

CGAGTGTAGTTAAGTGTGCTGGGAAAAGGGGAAATGGGTCA 

Sequence 3908 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTTTTCATTAGTCTGTTGTCTTATCTAATTTT 

TTCTTCTGTAACAGAAT ACTAC AACACATCTTTGCAGGATTCTTTGCAAATTCTGCCATT 

CCTGGATCTCC ACAC CCTTTTTCCTGGTMGTMCTMTTGTTTTCTATCTTACTCTATT 

GGAGTGACATATTTTAGGTGCTGTCATTTCTGTGCAGTAGAGAAAAAGAGCTGCATAGGC 

CGGGTGCGGTGGCTCATGCCTCTAATCCCAGCACTTTGGGAGGCCGAGGCTGGCGGATCA 

CGAGGTCAGGAGATCGAGGCCATCCTGGCTAACATGGTGAAACCCCGTCTCTACTAAAAA 

TATAAAAAATTAGCCAGGCGTGGTGGCATGCTTCTGTAGTCCCAGCTACTCGGAGGCTGA 

GGCANGAAAAAATCACTTGAACCCGGGANGTGGANGTTGCAATGAGCCGAGATCGCGCCA 

TTGTACCTTCGGCCGCGACCACCTAAGGGCGA 

Sequence 3909 

GGTACAAGACCAGAAATTTGAACTACACTATGCTGAAGAGTTGGAATTAAATCTATTAAT 

GAGGATGTTAT TAAA ATGACATTTGTGGGGTATTTTTGTGAGTTTTTAAATTGAATAATA 

TAMCTGGGAGTTTTACATMTTTATAGATTTGTAGAAATATGTTTAAGTATACAGAAAT 

TTCATTGAGTCATTGAATTTTAGGGTTAMGGGACATCTGATCTANCCTTTTTATTTTAA 

CAGATCAAGACACTGCAGCTCAGGGGTTCAGCTATTTACATGAGGTCATACAGTAAGCAT 
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TMTATTTGTAGTCTCTTAATGGAGTATCATCTTATTGTAGATTGAAACATGACATTTAA 
TCTGCTATCAAGATACTGGGTTTGTAGGGGGGATGAGGAGTTGTCAGAATAACAAAAT 
Sequence 3910 

CCCTTAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTTCTTATTAGTGAATAATGATTCTCTAGTCATAA 

TAACTTAGACATTACATATAAATTTTAAGTTAAAACTACTATAACAATATTGGGAAAAAT 

GAAAAAGGGGAGTAGATAGTGTAAAAGGGCCATATCCTTCTCTACCACAGCAGGAAGTGA 

ACAGATAACGTCTCAAATCAAAAAACTGTAGTATAGGCTTTCCACCCCAGCTCTGCCCCG 

CCCATATAGATACCTATTACAGAAGGAGGGAAATAGCTTTTAAAAAAGGAGAGTTAAATG 

AAATT GCCTGT AGGAAGTAGGAGGAATACTTCCGATTTTGTCATAAGCATTGTAATACCA 

TTTTACTTT TTCAACC ATGTGTATGTATTMTTTGATTTTAAAAATTTAAAACAGAAAAT 

GTAGAAAAAI 1 1 I I I GTGACTGGGAATAAATATAAGATCTCAAATCACAAGCATAAGGTG 

AAAATATTCGTGGGCTTTATATCAAAATTAAAAATGCTTTTACA 

Sequence 3911 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTGGGATTAGAGGCGTGAGTGACCGCACCCGGCT 

GGACTGGTAMC7TTCCTAGGAAMGATCTTCCTAGAGTTGGTTTTCCCCTATCCAAACC 

TATCTTTTCC ATTTC TTCCATTAGACCTTTGCTTTGATGATGATGATGATGATGATGACG 

ACCAGGATGCTTTTGCATTTACTGAGTTTCTACTTTGTGCTCAGAAGTGTGTTAAGGTTT 

TTGCACTTAATAACATAAACTTTCATTTAATATTCATGACAACCCTACAGAGTCAGCATC 

CTATTGTCTCCATATTACA 

Sequence 3912 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGGCATGAGCCATCGCACCCAGTCTCCG 

AATTCTTTTATCCTCTGAGAGCATTGGTCACACTCTCCCCCTCCATCCTTGGGGGTCCTA 

TTCCAAACCCCCTGCCATTGTTCTCTCTTGGATGGCGTTCCTCCTGGACCACAGGTGCCT 

CAAACTCAGCATCCAAGGCCAACCTCAGCATCGGCCCCCAGGAAAGACTGGCCCTCTAGC 

TTCTACCCTTTGTCCCTGTAGCCTATACAGTTTAGMTATTTATTTGTTAATTTTATTA 

Sequence 3913 

CCCTTAGCGTGGTCGCGG CCGAGGTA C 1 1 1 1 1 II I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I NCNGGTTTTTT 

" I I 1 1 1 I H 1 1 1 I I 1 1 I 1 1 I I I 1 1 1 1 1 I 1 1 1 1 1 I [ 1 1 I CC I 1 1 I 1 1 I 1 1 1 1 I NTTTTTT 

i 1 1 1 1 1 1 iNTGNGNNGGAMNNANNNNCCNNTTTTTTTNNNNAAAAAAAANAGGNGTCCT 

TTTN CCTTNNNGNGGNGGGNNNACNNCTTTTTNTTTNANNGGGGGNAAAAAAMNTTTTT 

TTTTANAAAAAAAMNNGGGGGGGNNNNAAMNNNNNNGGAAAAAAAAAAAMTTTTTT 
Sequence 3914 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACACATGTATCTAGTATTGTGCTAGCAATACCACA 

GTAAGGAM CCCC AGTTTCCTTTCTATATAAAATGAAAATTTTAGTTCACCCATCCAGCT 

GCTAGGGCGTTTTATAATTAGGGCCAGGAAGAANAACTGGATTAGGCTAGGAAGTGAATT 

TGTCTCAGGTTAGAGAAATAAGAGTTTMTTGTTTTATATTTTAMTGGCTTTCTCTTTC 

CCAAGGTGCTGATAGCTTATTGGATATAAAGTTCTGAAGCTGACCAACAAAGATCTTCTC 

TCTCTATTGCAAGCAAAAGTTGCTTCCCTTACCTTACACAATAAGGAGTTACAAGATAAA 

TTACAGGCCANATCACCCAAGGAGGCGGGAAGCAGACCTAANCTTTGACTCATACCATTC 

CACCCAAACTGACTTGGGCCCATCCCTGGGAAAAACCT 

Sequence 3915 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTATACTCATTATTGGGTGATGGGATCATTCA 

TACCCTAAACCTCAGCATCACCCAATATGCCAATGTAACAMTCTGCACATCTACCCCAA 

ATCTAAAATAAAAGTTGAMTTATAAAAAAAGACTAGCCTTAAAAATTACTTCCAATAAA 

TACATACAAATATTTCATATGTATGACAGACAGAAATATCTGCTTTATTATAGATAAGAA 

TAATGTTTGTTGCTTAATACGACAGAAGAATGTGTAAGTGGGTAACACAGTGATCTATCT 

ACTATAATTTTATATGTCATATGTCATATGTTTACATAACACCATAATGATGTTACTAAG 

ATTATACCCAAAAMGTATTCTCATATACATGCACTATCCTATATTTGAAAATACTtTTT 

TTMTCAMGTTTTCATTTTTCAG7TTCACACAGCATTGCTTAATTATCTATTTCAAATG 
TAAAACTTTTA 

Sequence 3916 
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CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTATGCACTTCCCATGCTCCTAGGGTTAGGAA 

TAGTTTCAAACATGATTGGCAGACATAACAACGGCAAATACTCGGACTGGGGCATAGGAC 

TCCAGAGTAGGAAAAAGACAAAAGATTTGGCAGCCTGACACAGGCAACCTACCCCTCTCT 

CTCCAGCCTCTTTATGAAACTGTTTGTTTGCCAGTCCTGCCCTAAGGCAGAAGATGAATT 

GAAGATGCTGTGCATGTTTCCTAAGTCCTTGAGCAATCATGGTGGTGACAATTGCCACAA 

GGGATATGAGGCCAGTGCCACCAGA6GGTGGTGCCAAGTGCCACATCCCTTCCGATCCAT 

TCCCCTCT GCATT CTTCNGGAGCACCCCAGTTTGCCTTTGATGTGTCCCCTGTGTATTGT 

TANCTGMCT TTTGATGAN CCAMTTTTCTGAGCGAAACACTTCCAAAAGATAGGAAAAC 

TTGCCGCCTCI I 1 1 I 1 1 1 I GGCCCTTNATCAACTCAATAACTTAAAAAAATNCTTGGAAA 

ATATGGACATGTGAAATGAACATTNNTTCTTTTTT C I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 

Sequence 3917 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGGTATGCCATTTTCTCTACAGTGAGGG 

TCTGC AGGC TCATATCATTGTGGCTACTAGCTAGACTGAAGTCCATGAAGTTGATAAATT 

GCCTATTTTATCAGACATGATAATCTGCCATTAATTAACAAAGGAAATGCAGGTTACAGA 

MTGATATTATGC TGTTT CGTGGCTTCAAATGAGGTTACACAGATAATGCTTTCAATAGG 

ATGTGTGTITAGCT7TTCTATTMCATGGGTTAT/ITTGTTTTGAAAGATGGAAAAACAGG 

GCCCAGCCCTACTCCCTTTGATTCGTCTCTTTAAAAATGACT 

Sequence 3918 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACGCGGGTCACTCGCATTACTGCCTGAGTTCCAGC 

TCCTGTCAGATCAGTGGCATTGGATTCTCACAGAAGCATAAACTCTATTGTGAACTACAC 

ATGTGAGGGATCTAGGTTGCACACTCCTTATTAGAATCTAATGGCTGATGATCTGTCACT 

GTCTCCCTCTCTGCCCTCATGGAGCTTGTATTCTAGCTGGGGGAGAGAACAAGCAAGTAA 

ACTATATGTATGTCAAATGATTAAAAGGGGAATAGGAAGTGCTGGAGGTGACTGCAGTTA 

CAAATTGTTGATCCAGGAAGGTCTCACTGTGAAAGTAACATTTTAATAGAGACCTGAGGA 

AGGGAGGGGGCTGAGGTTATGTAGATAACTGGGAGAAGAGCTGTCCAGGCAATGCAGTGT 

GGCTGGAGGGGCATGTGCCANAGGAAGAGATTAGGTTGGAGAGGTAAGAAGGTTTTGCAG 

GATGTAGGGGGCCTTGAANACTTTTTGTMGGAGTTTTGGCTTTATTTTGAGTMTTTGG 

GGGAA 

Sequence 3919 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACCTGAACAAAACCTACCATCAACTAGATTTAC 

TAAGTGGGTAAAGTCATTGTAGATCATCTAGCACCAGATATGTTAGCAGACTGCAGATAG 

CTGAACTAATC CAGA CCAGAAGAGCTACTCACTGGGACCTCAAAATGCTGAGACACAAAA 

GATGCATATTGTTTTAMCCATTAGCTTTTGGGGTAGTTTGTTATGCAGCAAAAGTTAAA 

TGGCATATTTCTTAGCCTCAATTTCCTCAACTGCAAAATAGAGTTGATAACTACCTTGCA 

GTGTTACTGTGGGGATTATAAATAACATGTATAACTGGCTGGCTCACATAAAGTCTCCAA 

CAAATGAAAGCTATATTATTCGTTAGTTATCAGTCTGAATGAGC7TCTAAATCTCTTAAT 

GTT 

Sequence 3920 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACC 1 1 1 1 1 1 1 I ICI 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I CTTCTTCC 

TCCTCTTCATCCTCTTCCTCTTCTTCCTCCTCTTCTTCCTCCTCCTCGTCCTCCTCCTCC 

TCTTCTTCTTCACTGCTCTCTTTAGACAGCTCCAGCAGCTGCCCTCTCTCCGATCTGGGC 

CGTCTCTCCTACCTGGCATATTGGAAGAGCGTCATCTTGGAGTATCTCTACCACCACCAT 

GAGAGGCACATCAGCATCAAGGCAATTAGCAAGAGCGACGGGCATGTGCCCACATGACAT 

TGCCACCACTCTGCAGCACCTCCACATGATCGACAAGAGAGATGGCAGATTTGTCATCAT 

TAGACGGGAAAAGTTGATATTGAGCCACATGGAAAAGCTGAAAACCTGTTCCAGAGCCAA 

TGAACTTGATCX5AGACAGTCTGAGGTGGACCCCAAT 

Sequence 3921 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACACATCTGTGTCTAAATTTCCTCTTCTGTAAG 
GACACCAGGCCTATTAGATTCGGGCCACCCAGATCCCTCATTCTAACGTTTCCTCTTTCA 
AG CCCTTA TCTCTAAATACAGTCCTGTTTCTGAGAGACTAGAGGTTGGGACTTAAACACA 
TGATTTTTGGGAGGATAAACTCAGCTCATAACACGACTCGGTAAAGATTCATGGAATGGA 
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TTMTTMCAMGTGTGTGCTCTGTTTAGATTAGGTTTGGCTTTTGCTTTCAAGGCATGG 

GTTTAGCCAGACAGTC^TTTGCCAGAACTCACTGCTGTTCCCCCTTTGCTTCTGGGCACC 

ACTGCTGCTTCGACCCCTCAGCATGGAAAGTTCCTGGGACTTCATGGATGTTT 
Sequence 3922 

CCCTTTCGAGCGGCCCGCCCGGGCAGGTACCCTACAAACCAGAAAACAAGTTTTTAAGGA 

AGATGCTGGGCATGCTGATAGCTTTTCTGGTCTCCTMGGAAGAGTTTTTAAAACTAAAT 

CCAAGGAAGAAAAATGTAACAACACGTGGAAGTGAACACTGGATGAATAAGCTTGTTTCC 

CAAATTAGM TCCTM CGTCCATATTTAGCTTCATGTATTCCCCTTTGGCTTCACAGTTC 

MCTCCTTTTATTTTGAGACGGGGTCTCGCTGTGTCGCCCCAGCTGGAGTGTAATGGCGT 

GAACTCGGCTCACTGCAATCTCCGCTCCCAAGTTCCAGCAATTCTGTCTTAGCTTTCCAA 

GTAGCTGGGATTACAGGCATTGCACCGGTTCTTCCANGCTAATTTTTGTATTTTTTAGTA 

AAAGACCGGGGTTTCTCCATGGTTGGTCAGGCTGGTCTCGAACTCCCCGACCCTCAGGTG 

ACCCCAATTACCTTGGGCCTCCCAAAAGTGCTGTGATTACAAGGCATTAACCACCCTGCC 

CTGGGCCATNTGGCMGCNTTTAACTGGCTGGGNAATGTCAGTTCAAGTTTCTTCATTCT 

AAAAAATMNGGATCAATGGTCTGGGTMCATANCTTGGCNAAMTTTTTTTAAGTCTTC 

CAMGAMTCACNGNTTTMTMTTGTTTAGCCTTTTCCACTTTTCCCNAATTTCC 
Sequence 3923 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGCTGGAAACCAGCTGTCTTTGTGTCTT 

ATGAMCCTCMGTCAAMTGAGACCGCATTTMTTATTCTGCTTTGCTCTTTTTTTGGG 

GTGGGGGGGAGATAGAGTTTCACTCTGTCACCCAGGCTGGAGTGCAGTGGCACAATCTTT 

GCTCACTGTAACCTCTGCCTCTTGGGTTCAAGTGATTCTCGTGCCCCAGCCTCCCNAGTA 

GCTGGGACTACAGGCACGTGCCACCACGCCCAGCTAATTTTTATATTTTTAGTANAGACG 

GGGTTTTGCTGTGTTGGCCAGGCTGGTCTCAAACTCCTGACCTCAAGTAATCCACCTGGC 

CTGCTCTTTTCATGTCTTMCATGGCATGTCTTTTANTTTCATTATTTTCCTACTCCTTG 

TAT GTCM GAMTTACATTTTGCATGTCTTATGGAGATGCTGTTAATTGCTTCAGTGGAG 

TGCTTTTCTAATCTGCANACCATTTACATTTCCTGTTTGCANCATGCTGTGTGCAAACAC 

TCANTMTTTGGANTATTCAATTATTTGTTAGGGCTCTTCCTATTTCCAAATGTGCNGAA 

TTGNCTATTNGATGGGATTTTCAAATCTTTTCATGGG 

Sequence 3924 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACATACCTGTATATGCATATATATATGTGTGTATA 

TATATAATAGAAGGTATGTCTCATGCAATATTTGGGATATACTTGTATTGAAAAATTACT 

TGTTTATTGMGMTCAMTTTGACTGGGCCCTGTATTmATTTGCTAATTTGGCAACT 

TAGGGGTTCTGGTTAAAAAACATTTCTTACATTGCATAGATAATAAACAGCCTAAAGAAG 

TTTGGGAATGGTTACACAGGGGCCCTTCATGCTTNCATGTCAGNGCCTAANTACCT 
Sequence 3925 

CATGCTCGAGCGGCGCGACAGGAGTGATGGATAATCTGCACAATTCGCCCTTTCGAGCGG 

CCGNCCGGGCAGGTACGCNAGGCTCTCGGAGCTGCCTCTCCTCTGACCCTCAGGTCCTCA 

CCGAGTTTGCTCCAGGAGTATATTGAAAACATACCCAGTGCTCTCTCAAGCACCCACTGC 

TTAGAGGGCCCAGATTTCTTTTCCTTC7TTCCCTTGCAGAGCTGGAGACTGCATCGGGCA 

TCTGGTGTTTAAACTAAACAGGAAAACTGACTAAAGGTCCACAGTGCTCATTGTGTANAC 

TAGCTGCCCTCCGATGGGTGCTCTGATTATCAGNGGTTCCAGTGCAGGGCCTGTCACTAA 

GCAGGCCTCACTTCCTCCTTGGGGGCTTTCCCATGGGAGGTGNGGCTmTACTNTACAT 

GGAAATGACTCTCTGCAGCCACAGAACACAGTCATTTTCTGAATTATCCCAGTCTCTCAT 

GCGCCCTGGATTCCTCCAGATGCCTTATATCTCTTGNGCAAAGTTGGTCTAAAATTTGGT 

TCCCMGCTTCCAAGCCTTTGCCTTTTGGCCTTCCTGGAMGNATTTTTGTTGATGAGTC 

GNCTGCATTATTCTCTAAAATGATTTGCTTTTTGNT 

Sequence 3926 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACAACCTCCTCCTAGCGTTTCTGGTTAACTATG 
TGAACACACAGGCAGACAGATCAAGCCGCTATGTGAGGGACAAATAAACATACTGAAGAC 
CTAAAAATGTGAAGTCAGCTGAGCCTCAATTCAATCCAAACCTTTGGGGGCTTATGCACC 
ATTAGTCTGTATCATGGCCTCCAGTCATTTGTCCCTCTAGAACAGGAACTCTGAAAGGCC 
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TGACAAAGAAGAATGGACAATCACAGATGCTGGTTTTGCCTTCTCATTCCCTGCAAGTCT 

ACTGGATGCAGGAAGGGGGTGGGGGGTTCAAGCTGCCTGCTTAGGAGCTTAAACATGACA 

AGGATTTTCTAATGAAAAGCTAACCCAGAGATTCCTCTTTTTCCTATGATACCACAGCAT 

CCATCATTCAAAAACCGAA 

Sequence 3927 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACCATTTACGATTTATAAATCAGCCACAGAGTC 

CTAGGCACCCANAATGGACCTCCCCTTCCTTGTCTACCTAATGCCTGTNTAGCTCCAAAA 

TCACCTCTTGGAAACACTGCCTTATTCCTCCCCCTCCCAGGAGAGGTTGAGTGCCACACT 

CACCTCTTTTAGATTACTTCAGTGGCTATACTGCAATCATTGACTTGTGTCTGCTCCACT 

TGACTATAAGCAAATTGAAGGCAGGGTTTGTGCCTTCATAATCTCTGAATGATCTGAAGA 

TGGAAATAACTGCTTTGTGCTTrCAGGGAGCTCATATACCTTAGCTTCCCG 
Sequence 3928 

ACTGTGCTTTACAGAGTAAGCAT7TCTCCAACAAAGAGAAGTAAAATGTTTATAACACCA 

CATT GTATATTATAMTGTTTAGTAmTTTTATACAGCATTTTAGCTCAGTAATTTGTA 

TTTTGAATGGATAAAAATGAATTAAGACACTGACGCACACACACACCTTATAAAAAATAA 

TTTTAAAAAATTGTAGAAATGGCATGTTATCTTTTCTTTATATATTTTAAAGATATGCCT 

TGTTCTTAGCAG 1 1 1 J J 1 1 1 1 ICTG 

Sequence 3929 

GGATATCTGCAGAATTCGCCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTCAAGTTATAAAT 

MGTMTTTCTTTCATTTCTTATTATGAAGTAAACCACTATATAGTAATATACTTTTAAG 

CATTTATAAAATTTGATATGTTCTGATAGGACTAGAAAACTGTGAATCTTAATAATTTAA 

ATAAAACCTTAAAGTTTATAACTTATTTTAMTAGCAAACAGTTTGTGGCTTTGATTTGT . 

TACGGGCCAATGGACAGTCCTATGTCTGTGATGTCAATGGCTTCAGTTTTGTGAAAAATT 

CCATGAAGTATTATGATGACTGT 

Sequence 3930 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTNTNTNTNNTNNTTNNNTGTNGNNNGCNTATNT 

TNNCNNANTNAGCCNCTGGGACTNNGTTTGTGGANCCCCANCGACACTTTAGGGACCTAT 

GGGG CCTTCGTGGCATCNCTGAGCTGNGTGCTGGGGAGGAGGTTGATGTAATGGTGACTC 

TTTTCTGATCAGCACCTTGGCCGTGANNCCCAAGGTCCCAGCCAAACCAAAGGGCCAGTT 

GTTTCAGGTTTAAACAGACATGTCTTTAGTCTAANAAAATTAGTTAACTGCCAGTAAAGT 

TATTTGTNAGCTTTGATGAAMGCTATTGTTTGGTATCTTTCCCTAATCATC 

Sequence 3931 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACAAAGAAATGATGCATTACCTGAAGAACATTATG 

ATAGCTGTGGTCGAGTCTATGATTAACAAGTTTGAAGAAGATGAGACACGAAATCAAGAA 

AGGCAGAAAAAATCCAAAAGGAGAAAAGCCATAGTTACCGCACAGACAATTGCTCTGATA 

GTGATTCATCATTGMTCAGGTGTGTTGTTCAGTTTTGCATTTATGTCTTGAAATGCTGT 

TTMTAATMTTAGCTTCMTAMTTATTTCTTAGCCATATTTTTCCTGCCTTCTTAAGA 

TTCAGGAGAAAAATAATAAAACTAAATAACCTAATATTAAATATTTAGTCCATGAAATAA 

CATCTTATAGAATTATATTTGGTGAGTAGCTACGTTATATCTGAGATAATTCTTGGTGAT 

ATGAGAAATTAATGGNTG7TAGAATTA 

Sequence 3932 

CCCTTGAGCG GCCGCCCGGG CAGGTACTAGAGTGGAAATCATCCAATGTTGGCAAAATAC 

ACACTCCAGCCTTTTTCTTTTTGTTTCTTGTCCTTTATTTGTTTTCTTGTTTGAAAGACT 

GGGTCTTGCTCTGTTGCCCANGCCTGAATGCAGCAGCCTTGAACTCCTGGCTTCAAGCTC 

CTCT TGCC T TAGCTTC TTGAGTAGCAGGGACTCCAGGCACGCACCACCCTGCCTGGCTGA 

TGACTTTTCC I I 1 1 I I CTAMGTCTTTTTTGTTTGTTTAAAGCAGTTTGTGGACTATCGG 

ATCTTTATTTAGAATGAACAAGTTGCACAACAACAAAATGGCTCTTCCATACAAAATCAG 

AATGGATCCACTTGGGAAAACTCAGGCTTTTAGTGTGGATATTGATATTCCAAA 
Sequence 3933 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACCTATTATAAGAAACTCAGTGTTGCAGCAATGTA 
TGTATTATAATGGATTTGAAATTTGCCCTAACCAAGAGTCACAGACAGAAAAAAGGAAGT 
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TMTGTATCTCTTGATCACTATCMGATGTGGTATTGAA(XTTCAAGATCCTTTTCAGGG 

MTATGTGAGATCAAAATTTTTATACTGGCACTATGATGTTATTTGCCTTTTCCTCATAT 

TCACAAGTGAACAGTGGAGTTTTACAGAAGCTATATAATGTCATGACATCACTGATGGGT 

MTAGAATGTGTGCTTGTATATTCCGAAACTTTCAGTTCCAATTTCTTCGATCAATGTAA 

TCCTCATMGTAAAAGTTATTTGAGGACCTCAGACATTTTTAAAAATGTAAAGGGGGTGG 

GGTCAGGCTCAGTGGCTCATGCCTGTAATCCCAGCATTTTGGAAGGCCGAGGCGAACGGA 

TCACTTGAGGCCAGGANTTTGAAACTAGTCTGGNCAACATGGTGAAACCCCGTCTCACTA 
AAACAAAAGT 

Sequence 3934 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGGAAATAGCTTGAGTTAGGGCACAATT 

TTATAGCCATACAAATTCATATTGAAGCAAGTCAGCAAACGTGGTGCATTTCAGATGGAA 

CCTCAACGTGAAGATATATCAGTTTTAGACCAAAGCAGAAGTTTATATAAAGGATATAAG 

CTTTTGCCCTGTATACTCAGGAATTAAACTAAAAAGAAATCTACAAATTCATTTATAGAT 

TATTTCMTTTGAGGCCTATAGATATGTGAGMAGGTTTCTTTAAGGTTTAATGACCAAG 

TTCCATGTGAGCTCTTACTTGGGAAACAAAATTCTCACATGGCATTAATATACTATAAAT 

TGTGATTTATCAAAACATTCTCATATCCTATCTAGGGTGAAATTTAATATTGCCAATAAA 

CTTTCCACTCGAAAAAAGGTGGTAAAAGGTGTGCATGCTAAAGCATGTTTTG 
Sequence 3935 

ACACATNTGNGTCTAAATTTCCTCTTCTGNAAGGACACCANNCCTATTAGATTCGGGCCA 

CCCAGATCACCTCATTCTAACGTTTCCTNTTTCAAGCCCTTATCTCTAAATACAGTCCTG 

TTTCTGAGAGACTANAGGNNGGGACTTAAACACATGATTTTTGGGAGGATAAACTCAGCT 

CATAACACGACTCGGT AAAGA TTCATGGAATGGATTAATTAACAAAGTGTGTGCTCTTGT 

TTAGATTAGGTTTGGGCTTTTGCTTTCAAGGCATGGTTTAAGCCAGACAGTCCTTTTGCC 

AGAACTCACTTGCTGGTCCCCCTTGCTTCTGGGCACCACTGCTGCTTCGACCCCCTCAGC 

AATGGAAAGTTCCCTGGG 

Sequence 3936 

CCCTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACATAGGCGTTMTGTTCAGACTTTTTTGTTTTC 

ACTTMGTATCATTGTTGTGTCTGAAATTCTTTTCTATTGGAGAATTAGGAGAAATCCAG 

TTTTGGGCACTCTGCCTMGGMTAGCCC7TCTTTTATTCCT7TACTTTCTTAATAAACT 

TGCTTTCACTTAAMCAAAMGTCACTGCMGTTGGGCTGTCTTATTTTTTTAAAAAATC 

ATCMTTMTTMTTCTATTTATTTGCATGGAGCCCATCTACACAAACCACTGGCACTTT 

GGACGGGGCATTTAGCTGGCTTTACCCACACGCTTCTGCCCTTTTATGCTTCATCAATCT 

CTGAGCCCACCCAAAAGCCTCACAGTTACTGGGACTCCCACTGCTCATTATTCATCTCCC 

CCTAAATCCACATCATTTGGCAATTTCAA 

Sequence 3937 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTAC A I 1 1 I 1 1 I I I GGCTATTTCAATTTGCATATT 

TGAAAACAACTGAAAAGGCAATTAATTCAAATCTAAATAACTTCCATGCTCANAATTATG 

TTTATGGTCTTCCAGCANACAAATTTATGGGGACGTCTGGGGACCAGGCCTCTGACACAN 

AATAAGCATCAGTCTCTCCTANANACTAGTTGCGGGTTTATTTCTGAAACTTGTGTGGAA 

TGAGGGAGCAAATCTAGAATGTTTAAGACCTAATAATAATCACACACTTTAACACATTCA 

AATCATGATGTTGCAGGAGACAGCCTTGGCTTTGCTTATAGTTCTAAGCAGGGCTGTTCC 

CAGAGGATGACTGTCCTTCCGAGGAAAGAAGACACAGAGCTGGTTCAATCCCAGGGGAAT 

GTCTGTCATGGATGAAA 

Sequence 3938 

CCCTTAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGGGTATTAAAGCAGTGGCAGCCGCTGCACG 

CAGACATGAGGGCTAGGCTAAAACAGTAAAGTCAAGTTGTTTGGACAGAAAGGCTACAGG 

GGGCGGTCCTGGCTCTTGGAAATAAGCACTTGGAACAGAAAGGAGCTCTACCCAACTACC 

CGGAATGCAGGCGGGTCTGGGACTATGTGACTACCACCCTCTAAGTGAGGTTTTGAAAAT 

AAACACTTGAAAGTCTGCTCAAAAAA 

Sequence 3939 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACAGTATATTAAAGCAAGCAGCTCAGCCTCTCACT 



WO 01/070979 



PCT/US01/09126 



TABLE 1A 
178/599 



AGTGGTGAGATGTATGAAMTCCTGGCAATGCCAGGGGGAAAAGAATCTATGAGTCTTCC 

CTTCNGACATCTCTCCTATTTCTTGCATTAGTNTTTTCAGGGTTAAATACACATCTCACA 

GAAGAGCTAGCTATATATGGGCTGGGTGGTCTTCAGTGAATCTGCAAATGTATCAAACAA 

AAATAGCAAGCTGGAACTGNAATAAAGGGTCAGGGAATACAGGAAAGAAGAAAACAAAGG 

GTTCTAGGTGTTCATGAAGTCAAATACATCTTCAGGGCTTAAAAAAAAAAAAGTAAAGTA 
CC 

Sequence 3940 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACATACAAGTGCGTGTTTGTTATTATGAAGGAA 

ATCCTATCACTAAAT ACAGA AGCTACTCACAGAACACTGATTACTTCAGTGGATAGAGGA 

AAMTATCMGTCTATTTTTAGTTCTTCAAATCAAGTTAAAGATTGACAACATGACTAAT 

CTCTTTT GTGATG TGTTAGAAGACTCCCTCTACCTACCTGTTAAAAAAAAAATGACTTTT 

TTTGCAAi 1 1 1 1 .1 GCTGTTTCCTTAAMCTAAAGCTGTGTTCTTCTGTTTTGAAGGGTTT 

CCGCCCCCAAC 

Sequence 3941 

CGGGCAGGTGTCGACCCACGCGTCCGTGGAGACACACTTATAATCTCAGCACTCAAAAAG 

CTGAGGCAGGAGAATTGCAGCAGGTCCAAAGGATTGTCTGGGCCACATAGTGATTCGTTT 

TCTCTCTCTCTCTCTCTCTCTCTCTCTCTCTCTCTCTCTCTCTCTCACACACACACACAC 

ACACACACACACACACACACACACACTAAAGTGTAGCTACTTGAAAGACCT 
Sequence 3942 

AGAATTCG CCCTTAGCAGTGGTCGCAGGCCGAGGTAC I 1 1 1 1 I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I I 1 1 1 I I 

1 1 ACTAAGTTATAAAAAAAAACCCCATCACCAAAGACACCTGNGCACAAGNGT 

CTGTCCCTTCTGNCACCAACCTAGGGCACTAACTCCTAACACTGGGAATGGACACTTGAA 
GGMGATCAGNAATTATCCTGTCTTTTCTCTACAAATTGCAAGTCAGGGAAACCTTGTTG 

ATTAGGGAAAGNTCTTTACATAAGAATTCCTGCAAGNAAGNGAGNAAAGAATGACAGNNN 

AAGAATNGNCCCANCCTGG 

Sequence 3943 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTGAAAACCACTTCCAGAGTCTAAAGCAGCTC 

AGATGTCATCTCTGGGGGAATTAGTGTTCCCCTCATTTAGCAACCTCCATACCACAAGGT 

CTCTGTCTGTAGTTACTGGGATTATCCAGATACACTATCAATGATACAAATTCATAGGAG 

TATTMTGCATTTCTTTAAACACAACTTGATTAAGAAGCAAATATGTTAAGCAGTTTTCT 

TTTTCTGCTGCTAMTTACAGTTAGACACTTCAGTATCTTCTCTTTACATGTGTATATAA 

ATTAGTAAGAACCTGCATCCAAAGCAATGTAGTGTGTGTATGTATCTATATATATTTATT 

CTMCTCAGCACTTCAAMGCCTTTTTGAGTTACAACMTATTTTAGTTTGCCTCATCTG 

GTAGAGGTAAAAATTTCTATATTACCAAGCTNCAGANGAATATGATATTnTACAGACCC 

AATTTTCTTGGCTGGTANTCCTGGGACATTCATTTGGCTGGGCCTNCATGGGATGCTGGT 

AANAACAAATTGGTAAGCCCGGCCAAGANAAAGAAAAGGCTTCCCAGGACCAGNCTTTTA 

NTAATTTGGTAGAAAANGGGAGCCCTTTTTTN 

Sequence 3944 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACAAATCTATCTTAATGTTACTAACAACAGATC 

AGCGACAACMAAACCTCCCAACATTCCAATATTTAGGTATTTATTGGTGTCCGAGTTTC 

CTGGCAGTGTATGAATACATGGGTCGAAATGAACTGGCCTCATATTATTTCAGGGTAGCA 

TGGCTATGATT ATTAA ACACCACAGACACCCATTTGCTTATTTTTGATTTTTGACATTCT 

MGACATAGACTTTTTAAAAAATCTTCTTAAGGGGACAAATCTCCTAATTTAAGACCTAG 

ATAMCCCMGATTTACCAGTTTTTGAAAACAGTGATGTTACTTAAATTCACAAGAAACA 

CCATTCTCTTTCAGATATAATTACTTCAATGGAGTGCCANGANGGGGTTAAAGGTTACAA 

AAATTGGGAAAMTACTGACMTTAGATACTGGCTTACTTGGTCAGAGAMCMTTTTTT 

1 1 1 1 1 1 iGAGACNGAATCTTTGCTTTGTCNCCCAAGCTAGAGTGCAGNGGNGGTGGATCT 

CAGCTTATTGGTACCCCTGCCTCCTGGGTTTAAGGGATTTTTCTNGCCCANNCCTCCGGN 

GTTACTTGGGATTATAGGCNCCCCNCCCCCATGCCCGGGGTAATTT 
Sequence 3945 

CCCTTCGGCCGCCCGGGCAGGTACTTGCAGGAAGATGGAATTATGAAGGAACAGCATTAG 



WO 01/070979 



PCT/US01/09126 



TABLE 1A 

179/599 



TTACAGTTGGAGAAGATGGACAAATAAAAATTTGGTCAAAGACTGGGATGCTTAGATCAA 

CTTTAGCTCAGCAAGGAACACCAGTGTATTCAGTAGCGTGGGGCCCTGATTCAGAAAAGG 

TTCTTTATACAGCAGGCAAGCAGCTAATCATTAAACCTCTTCAACCAAATGCTAAAGTTT 

TGCAGTGGAAAGCTCATGATGGCATTATTTTAAAAGTAGATTGGAACTCGGTCAATGATC 

TTATTTTATCTG 

Sequence 3946 

CCCT TTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTA CI 1 1 1 1 1 1 I I 1 1 1 1 1 1 1 1 I I I GCTTATCTTAT 

TTTTGAMTGATTTATTAMTGGACACTTTAGGAATTTGAGAGAAGCAGCTTTTCCCACT 

CAAATCACTTTGTGTACCTCTGACAGAGAACAAATTCTTTCACAAGGACCTCAAACCTCT 

GGGTTGGAAAAAACCTCAGTGGTCATCCGCTCATTCACCCATGCAGCTGGATCCACTGGG 

CAGATTGACTTGGAGCGCT ATGT GATTTGCCCACGGCTCACCTTCTCCAGTGCGTCATTC 

AGGGCATCCGGTGTCTGTATTTTGGCAACATTTGCAATGGCACTGTGAAGATGAAAAGAA 

ACtTTGAACAGGACTTAAAAAA 

Sequence 3947 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTCCATTAACATTACTATGACCCCCGGGCACCCT 

GCACATATAGCGGCAGTCCCCACCGGCGTCACCAAAACCTTGGATCATCTTGGTGTATAA 

ATGTCAGCATCAGCTGGCTGGCAGGTAAAAACAAACAGAACACAACAACTTGACTGTGTT 

TCATTTGTTCTGATTATGGCTACCAAGGTTCGGTGAAACCCGAGCAGGGACAAGAAATAA 

AMTGCCATTTTATTTGGGGAGCCCGTATGTGGGCAGTCTGTCCTTACACAGGTTTCTGT 

AAGMCAGATTAAAGCTAGTTTGAAAGTCGTGCCAGATTAGAAAACTTTGTNAAAATCTA 

AAACGAAATGTTCCTCAAAA 

Sequence 3948 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACCTCCGTGAATGTGTATTCCTAAATNCATGCTGG 

CTGAATTCAGGTGTAATTAGANACTGANACCCATAAAATGAGGGGCAAGGAGCTAATTAC 

TCTT GTCGG TAACCAGCTGTGGCCATAAGTAACCCTGTTTTGACCCAATTAATAGTAAAT 

CCAATTTTTAATCCTACAGACAGTTGATGGTGCACTCGTAGCTGCAAAATGAAGGACATT 

AMTTTGGCTGTGACATTGAGTGGTTACACAGAAGACCTGCTTCTACAACATTTGGGAAA , 

CATTGTG AAACATTACTATTCAAGTTGCT ATTTTTCCATCTCAAAAT A 1 1 1 1 I I I I 1A AG 

TTGCTGCTCACTTATGGCCACAGMCAGTCCCTTTTTGAGTAAAGCAGCAAGGTTGCTTA 

ATGACATGCTATGTGGTTAACAAGATTCAACTGCCACATCAAGGGACTTTAAATAATTTC 

AAGAT TTTAA A TGTA TTT ATGAA ATGAACTCATTACAGCAGCTAAATCCAATGCAAACTT 

TGTCCTTTTTCnTTTGGCTTTTTNANNAGAAACTGAATTTMTTTAMTTTAAATTACCA 

GGGGCTAAAACTTGGTAAAAATATTTT 

Sequence 3949 

CCC TTCGAG CGGCCGCCCGGGCAGGTACCTTAAAAGAAATACATTTTACTTGAAAATATT 
TATCi I I 1 1 1 AAATAAGC AACTT ATTTTTGCTATAACAAATTTATAGATCTAATATGAAA 
TCCACAGG TMCATTTMTTTTMCTAATATGATGMGTCAGTTGAAAATCTTTGAGTTT 
1 1 1 1 1 I 1 1 INGNNANAATNTNNCTNTTTCCCCCAGGCTGGNGGACAGGGGCGTNATNTNG 
GCTNACNGNANCCTNGGGCTCCGGGGTNNAMNNATTNTCCNGNTTNACCCNCCCNAGTA 
GCNGGGNTTNCNGGCCCCCCCCNCCNCNNAANGCTNI I II 1 1 1 1 I 1 1 GGNTTTTTAAAAA 
AATNGGGGGTTCCCCCTNTTTACCCGGGGGGNCCTAAANCTCNNGNCCTNGGGNGACCCC 
CCCCCNTGG NCCCC CNAAGGGGNCTGGNTTANCGGGGGGGANCCCAAAAACCCGGGNCCN 
AAAANTTNGGT I 1 1 1 AANAAAAANGGGANNNTTCAAAANNTNTCTTNGNAANTTAANAAA 
AAAMTTTGTTTGGGN AAAAAAAA NTTNCCCCGGGTCCCCNAAAAATTGGGGGCCNCCNG 
GGGMGGGGGNCCT TWrrTTTTT NCNGGGNGCCACAAAANNGGGGCCTTCNTCNGGNAAA 
AACTTGGGCCCCCCAI I 1 1 1 I I I ANNCNCNANGGGCCCCCNGGGGGGGGGG 
Sequence 3950 

ACGCGGGGACTGCTGAGCATAAATGCTTTAAAGTGTCAGCAATTGATGTGTGGAGAGAAG 
TATGACTGCATTACAGCTTAAAGAGCTTTCACATTCAGGTCTCTACAGGAGAAGACGAGA 
TCGCCCCGATAGTTTGAGAGTAAATGGGTTACCAGAGGAAGAGCTAAGCAACATGGCCAA 
CGCCCTGGCCAGCGCCACTTGCGAGCGCTGCAAGGGCGGCTTTGCGCCCGCTGAGAAGAT 
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CGTGAACAGTAATGGGGAGCTGTACC 
Sequence 3951 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGTATTTAGGCGGATGGTATGAGGGCCT 

CCAT TCACACTCTTGCCCTGGAACTGGCAAATGTGAATGGAAGGCTGAGTAAAATCATAG 

TTTTGTGTTGTTGGCCTTTGAGTGTTCCATCTCTCTTACAATTTTAGTTTGTCACACCTT 

GCACCTTGTATGTGTAAGTAAAATTAATGGCATAGGAAAGAAACCAAAAGAAGTGAACAA 

TAAG AGACTAAAGAAACTCTACAGGCCGGGCATGGTGGCTCATGCAAGTAATCCTAACAC 

TTTTGGGAGGCCAAGGTGGGTGGATCACCTGAGGTTGGGAGTTCAAGACCAGCCTGGCCA 

ACATGGTGAAACC 

Sequence 3952 

CCCTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTGGGGGGATGCACTTGAGTGCCATTTCTGATA 

CTGT CATT GTAT GACT GCTGATGCTCGTTTATGTTGTTCTTTGGAAGCTATAGTGAGCCT 

GATGTTTTCACATTTTAAAAAATGCTTCCTGAGACTTCTTTAAGCTCCTCTAACTTCTTC 

AG TGCATT TGGGATCAAACTTAGCTCTTAGATCAGCAAACCTGACTTGCTTCTACTTTTG 

CMTTTTTCAGGCCTTACCATATTTCTTATCTCTGTCTTCCCACCTGATAGGAAAATCTT 

GCAGATTTGAAACAGT GGTTT CTGGCCTGCTGCTGCAGCAMTTCCCTATGTTTATTTAA 

GMGTCGGGCCTATGCTTTTAACCTACAAATGATGAGTAAATTTACTTGCAATGAACACA 

GGTAGCCTGCTGCTG 

Sequence 3953 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCCGAGGTACAATGGGCAGTGTTTGGATCCTTCCCTGGAATC 

AGTGACGAATGCATGGTGTTCTGCCCAATGAGAATGAACCATTTGAACAAATCAAGTAAC 

CT CAAAG GTGTAA TTCTCT TGGCATCGTTAATGATTATTGGTAGGAGTAAATAAGTGCAA 

TTCTTTTGTTGTTCTTTTTTGGAGATGAGGTGTCTCTGTGTTGCCCAGGCTGGCCTCAAA 

TCCCTGGGCTTAAGCAATCCTCCTGCCTCAGCCTTGAGTAGCTGGGATCACAGACATGTA 

CGCGGGGAGCTCAAAGCCCGCAAGAGGGTTCTGGAAGCAAAGGAGCTGGCGTTACAGCCC 

AMGATGA TATTG TAGACCGAGCAAAAATGGAAGATACCCTGAAGAGGAGGTTTTTCTAT 

GATCMGCTTTTGCTATTCATGGAGGTGTTAATGGNCTGTATGACTTTGGGCCCACTCGG 

CTGCGCTTTGAAAGAACAATATTATTCAAACCTGGAGGCANCACTTTATCCAAGAGGAAC 

AGATCCTGGAGATCGATTGCCCATGCTCACCCCTGAGCCAGGTTTAAAAACCTNTGGCCA 

TGTAGACAAATTTGCTGCTTCATGGTGAAAGACGTAAAAA 

Sequence 3954 

GGTACAGCCTGCAGAACTATGAGCAAAAGGCACCTCTTGTCTTGATAACTTACCCAGCCT 

NTGGTATTCCTTTCCAGCAACACAAAGGGGCTAAGGCAGTGACAACATTCAGAATATTCT 

TCATTTGGGGGATGAGTATTGACTGGCAAGGACCACATCAGAACTTTGTGGCATGGGGGA 

AAATGTTCTCTGTCTTTAACTGGGTGTTACTTTACAATTATAATTATATTAAAATTTATT 

MGCTGTGCCTTTAGGTTTTTTTGCAGTATACTCTACGCAAATTTTACCTCAGTGAAGAA 

CTGTTAGCATACAACAGACAGATAACAAACACTCAAAAATGTGAAAATTGACAGAAAATA 

GGTAACAAATATTTAGCATATAA 

Sequence 3955 

CTGCAGAATTCGCCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACAAAATTAACAGGATTTTAAAG 

GGAAATGAGGAAATCACAAAGAGCCAGTGTTAGAGGCTGAGTGAACCAGAGATCTGACCC 

CMCACACAGCACACACCCAGATATGTTGCCTAATATGTGTMGGGTTTGTTTTTTGTTT 

TAACTTCCAAACTAAAACCCCTGATGATTTCAGAACACTGTAACACTGGACAGTTTCTCA 

CAGCATGGTTGTGAGGATGAAGTAAAAAGAGAATGTAAAGAATAAGTGTTTTCTTTGTAA 

GTGTGGTCCAGGTATCACTTATGCATATGCAT 

Sequence 3956 

CCCTTGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGGGTATTTCGGGGCCCTAGGCGCGCGAGCGGTC 

AGCATCCGGAATCTGGCCCCTGCAGGCGTGGGGTTCCACGTGGGAGGAGACTTGAATGAA 

MTTCTG TGGA GAATCTTCMCAGAAMCACTTCAGGATCTGTTACATGAGCTTTCCTCC 

TGACTAGTTTTGGAAGGCATGGCCAGTACCTCGGCCGCGACCACGCTAAGGG 
Sequence 3957 
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CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTACAAGAAGTTCTCCA7TCCTGATCTAGATAGA 
CACCAGCTACCTCTGGATGACGCCTTGCTGAGCTTTGCCCACGCCAACTGCACCCTGATC 
ATCTCTGTAAGATTCACCCAGACTTCTTGGACACTGCATCAGGGAGAGTCTTCCTCTTTC 
CCTGCCCACTTCCCATCCCATAAGAGTCCTCAGTTCTAGCCCCAAGCCCTAGGGTATGCT 

TGTGGGAGAATAGGCATCTCTAATTCAGCATGGGGGAGAGCAGGGAGGGGGCTCANGAAG 

GAGCCTGACCATATAATTCACAGCTAG 

Sequence 3958 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACCTTTTAACTATGTCAAAGATAGCAAATACAGTT 
CATCTGTGTCAACTTTAATCAGTTGATAGTGGCTGTCTAGCACATTGTGAATGGGGTCAA 
TCAGAAAGAATGTCATTAGATCAATTAGCTATTACTTTATATTACCTAAACTTAGTATAA 
TTTAAAATTTGATMTGAGTTTATTCAGTTTATAAAGAGTTCTGTTTTTGGCATGGCCTA 

GTAGCTCCATTGCACAATTCCTTCTGCAGAAAACTACTATAACCTATGAACAAAATAGGA 

AAAATAACTACCCGAAAGCACTGGAGA 

Sequence 3959 

CCCmCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACATGCTAAATTTAGTTTAGAAAATTCTGGGTT 

AATTCGATAAATATTTAAGGAACATCAATTACATGCCAGGCTGTCTACTAGATGCAGAGT 

MGACAGATTTATACCAGAATTTTCTTAAAGCCTCGAACAAGCTACTGTTCACAATGAGC 

ACAGTGACCATATATCCTAATTTGCTGTAGACAGCCCCAGTTTACAGGCGCTATTCCAGC 
ATTAATATCATC 

Sequence 3960 

TAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACCATTTTAGAGTGCAAACAACCTGCTACTTTCATTCCT 

AATAACGTCATACTTACTAAACACTAGTTCCACTCTCTATGCATGTCCCACCATTGCCAC 

ATTTCATTAAACTGCAGGGAGAAGCATGACACTGGCCAACACTGCGTCCAGCATTTGGGT 

GGCCCTCAGGATTTCCCAGTCCTCTGAAATGGCCATCCTTCTCAGTGCGAACTTGAAGAG 

TGAAAATACAGCCTTGAAG AAATG CAAAAACACTTCGTGTTAACAAACAGAAGAAATAGA 

AAMACMGAAGAAGGTTATTTTTCATTTTTAAAGTAGMGTTTTTCAAAATAAAGTAAT 

ACATGTAAATTTTAAAAGAAATATAAGAATACAGAAATGCGCAGAGAAA I 1 1 1 1 1 1 1 I AA 

MAGTCATTCA TGATATC ATTTCACAAGCAGACAACTATTAACATTTTGGTGTGTNTGTG 

TGTGTGGGGNATTrTTThfTAGNCCTANGNATATTTTCTTTTAMCAAAAATGCCATNTGC 

ACTAANCTTGTAAAAAATATTATTTNTCCCAAAAGGNGAACATTCATAAATACATTACT 
Sequence 3961 

CCCTTTGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACCTTTAAAAATACATCTTTTAAATGAACTCTTA 

CTGAGAGMTAACTACTAAMGTTTAATTGTAGTTTTTTATTATAATATTTTGCTTTGAT 

TTTATACTAAAAACTGCCAACCAGATAACATCTAAATGTATCTTTTTCAATATGACAAAG 

TTACATMGMG ACTC CCCTTGCACGTAAAGAAAAATGCAATTATTTTCTATTCTGAATC 

TCCAGACTGCTGTTTTAGAAAATCATATCTGATTATTTGCTCAGCAGAAGATTATTGAGT 

TGAT7TAGCTGTGATTTTACTTAACAAAGCTTCA 

Sequence 3962 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACACCTAGGAGGTAATACTAGAAACAATTGGGTAT 

ACCCAACCCTCATACCACAATGCAAAAGTAACATTAATTAACACTGTCATGAAATGCAGT 

TCTACCAAMCAATAAAGTTGTTTAGTGGAGAAMTATrrTATTTTGCTTTCATTTTTAA 

1 1 1 lAAATTAAGTAAAATTTGAAAGTTCTTTTGCACTAGCCCACCTATCAAGTAGTCAGC 

AGCCACGTGA CTGGT ATAG TGGCTCTG GCCATCTTTTCCTCATGTGGAAGAATTTTCTAT 

CTTTAATAAACTTTTTCTTTG I I 1 1 1 1 1 I 1 1 CCAAATGGAGTTTCGCTNTTGTCCCCCAG 

GCTGGAGTGGTGCANTGGCCCNATCTTCAGGTCACTGGCAACCTNTGCCTCCTGGGGTTC 

AAAACNATTNTCCTGCCTTAACCTCCCAAGTAGCTGGGGATTAACAGGGCATGCNCCNAC 

CAAGCCCAAAACAATTTTT 

Sequence 3963 

" I " 1 1 1 1 1 1 I I 1 1 1 1 1 INC C T 1 1 1 I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I I I 1 1 1 1 1 1 1 | 1 1 
iimm AAAANANAAAAAAAANNNTTTTNNNAANTNNAA 

1 NAAAAAAAAANACNNNANNNNNNTTNTGTNNTTNNNTNTNAAAAAATGCANANN 
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NNNNAAAANNAAANACCCCCTTNTTNNNCCNGGGGGGNNNNNTNANNGNGGGGNNCTTCC 

CCCCCNGGGGGGGNGNCAAATTTAATTCCCCCAAGGCNANAATNNGGCNTTATNGANGGG 

NAAAANGGAANNAGAAAAAANNNTANNNCAAAAAACTTTAAAACCCTGATCAACTTAAAA 
ATG 

Sequence 3964 

CCTTACCNTGGTCGCGGCCGANGTACACAGANAAAGCTTGGGTGATGGAACTAGAATGGC 

TGATTCAACAACAATGTTATCAATAAGTGATCCAATTCATATGGTGCTAATCAAAACAGA 

CATATTTGGTGAGACGACTTTAGTAGCACCATATTTTCTGGAATGGCGATCGGTTTTGGG 

CTCANAAAATGGAGTGACCAGTCTGACTGTGGAACTTATGGGTGTAGGCACANAATCAAA 

AGTTTCTGTGGGAATTTTAAATATAAAACTTGAAATGTATCCACCACTCAATCAAACGTT 

ATCTCAAGAAGTAGTGAACACACAGCTTGCTTTGGAACGTCAGAAAACTGCAGAGAAAGA 

GCCGATTATTTCTTGTATATGCTAAGCAGTGGTGGAGAAAATATTTGCAAATTCG 
Sequence 3965 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACMTCTTTTAGACTAAMTGGTTTTGCTTTGA 

CCCCAATMTCAC AATTATTA TTATAACTTCGGAAAGATNTTCAATCATTCATTCACTCA 

ATCATTCAATTGGCTTTTTTTCTTAATTATCTCATCTGAACAGTGTTGCTAATGGCACTG 

TGAANGATTTTATAAAAGGAGGAAATATAANCNGTTCTCTCATCAACTGTAGTAAGAATT 

GGAGAGAAAAGAAAACCTTGAAGAACTAATTGAATAATATAAATAAAATTCTGTTANCAA 

TTCTACNTTTAAGTANTGTGAANGGGAAAAAGCTATTTCTGCACAGGTANNGAAGCAGGT 

ATTAACAATTCAAATCCAACTNTTTAGGCTCANAATATAGGTTCANGATTATTNGTTGTG 

AGAAATAATGAGAATATTCAAGAATAAAGGCTAATTCTTGGAAATGGGATTTAGAAATTT 

TTCMCTTGGATTTCATNAGCAAAMCATAAGGGCNTTTCATTTCATAAANAACTTTTAA 

AAAA TGTTA A CTATG TCATCCTGGNTAAGTGATTAAATTCAACTGTCTAAAAAATTACCA 

AAATATTTTACTTTTATTGAMGGTTTATTAGTANAMTACCTTGTGTGNNGNTTTTNAA 

NGCTTGGGGGCTTGGGNGGATTTAATTNGGTGGCCCTTATTCNAACTTTTGCAATATCTT 

CCNTAGTTNGGGACATGNAANGNAATTTGGACTGGTT 

Sequence 3966 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTNNTATGANGTTATACTANAAACAATTGGGTNT 

ACCCAACCCTNATACCACAATGCNAAAGTAACATTAATTAACACTTGTCATGAAATGCAG 

T TCTA CCAAAACAATAMGTTGTTTAGTGGAGAAMTATGNTATTTTGCTTTCATTTTTA 

ATTTTAAATTAMGTAAMTTTGAAAAGTTCTTTTTTGCACTAGCCCACCTATCAAAGNT 

ANTCANCCANCCCACNTGGACTGGGNATAAGTTGGNTNTNGCCCATCTTTTTTCCTCCAT 

GTNG G N AAN G AMNTTTTNCTTATCTTTTTAATAAACCTTTTT 

Sequence 3967 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGGTATCATTTATCAGCCAATATCATCT 

GTTTGAAAATTACCTGAGACATAGAAAACAGTTGGGGAGGAAGTCCTGAGCAACAAATAG 

AAATGTCTAAATGTGGAGATTAAGTAGACACATATGTAATACAACTAGTGGCTTAGAGAA 

GGTATTCAATAAATGATCACTATATTATTATCATCATTATTGCCTCTGTATGGCTACACA 

GAGAACCTGAAATCACTAACAAACTTATTTAGCCTTAAAGCAGATAAGAAGCAATCAGCT 

GAAATGGAGGACACATTTTGCTATAGTCAGGCCTGCTTACAATAGCAAAGAGTTACA 
Sequence 3968 

CCCTTAGCGTGGTCGTGGCCGAGGTACTACGCAATTTTGGAGGCTCTATCATCGTACACA 

TTGGAGACACACATMTAGTTTAGACAGCAATTTTTCAATTGTTTCTCTATTTTTTCCAC 

ATTTATATCTTACTAATAGTAACACAACCATTCCCCATGAACATGCTAAACTTTGAATGT 

GTAAATATAAACAATATTGTTGTAATAGTGTTTTTATACTGTCAGCTATACTGGGTGTAA 

GTCCAAATGCAGCMTACACCMTCGCMCACGTTGATTTATTACTTTTAAATGGTCTTA 

CTAATTCTG TAAM CTCACCCCGTATAACTCTTTAAATTTTGCTAACATTGCTGCCTTTG 

CATTACTAGTTTTTAGTACCTGCCCGGGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTNNNNNNTNNNNN 

NNNTTNNNNNTNTTTCGANGGGTAAAAAAATTTGGGTTTTATTGNTTTTGCTAAATAATN 

CTAAAAAAAAATTTCATTTTGMGGCNGGGCTTGMTTNTTTAATTTGGACCATTTNTTT 

AAATTAAAAAAAAGGGANGGGGGAAAGAANNCNTGGCCAAAAAAATANTNTTTAACCCCC 
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NCCCC 
Sequence 3969 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGGTGGACTGAACAAACATTTATTAAAG 

GAGTAATTGAATAAGTGTCTGGGCAACTGAATGTTACAGTAGGTAAACTGAAGGAATTCA 

AAGGAGTGGGGGAAGGGGGAGATTGAGAGAGAGTTGGAATGATTAGGTCTTTACCTGCTT 

AAGGAAAAGGTAAAGCTTATTAAAAATTGTTATCTCTGTAATAGAAGCACCTTGAGTTAA 

AAACTTTCTTCTTrAAATGATTCTGMTTTTAAMGTTTCMCATGGAACTTACATTTAA 

TGCTAGTAAAAATGATTACTTAAAAAATGCTGGCCCTCAACAAGAGCTGTTGTAAGGGTG 

AGTAGGGTTTGGATAAAGAAAA 

Sequence 3970 

TGCAGAATTCGCCCTTAGCAGTGGTCGCGGCCGAGGTACGCGGGGACTTNTAGCCTNCAA 

MCTGTGAGAAAATAMTGTTTTCAACCTCAGTCTGTGGTATTTTGNTGTGGCAACCCAA 

GCAGACTAATACACTGGCCATGGGCAAGACGCCCTGACCACAGTGATCTTGACAGGGGTG 

TGGGCGCAGGACATGCTGGGGCATCTTGAAGCTACTGCAGGCCCCACAGAATCTAGAGGG 

TCCAGMTAMGTCTTTATCCCTCCATGAGCTATCTCTTTNTGTTGCACATTTTTTTCTG 

CATTAAAACAGTTTGATTATTTGCCCCATGCCCATATAG 

Sequence 3971 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACCATCCTCCGCTTTCCATTTGTGGGGAGTGGGAG 
ATTGATTAAGATGCCTTTTATATGMTTGACAGTATTGGCATTTTATAATATACTTTTTT 
GTTCCCAGATATCTACTCTTTATGTTTCACATTTGCCTGGTTTCTAAGTTTTCTAGGTGT 
AmCTMCCAMTCAGAAMCTTTATTATCCCAGGTTACCTTATCTTGGAACCAGTTTA 

TAGAATCCTGTTGAGGGAGGATGATAATTTAAATAGCTGATACTTCATGAGTATGCCCTG 

TTAGCATAAGCATGCTTCCAACA 

Sequence 3972 

CGGCCCGCCAGTGTGATGGGATATCTGCAGAATTCGCCCTTAGCGTGGTCGCGGCCCGAG 

GTACGCGGGGAGACCAACTTAACACTGAACCCATTACTTTTCCAAGACCAGAAAAAAATA 

TTACATGAACAGGAACTACTTTCCTTCAGATAAGAATTCAAGCTTTGACATTGTAAACCA 

CAGACGAATTGGAGCTTGGCATTGAAAGGAGGTGTTCTGCAATG AI 1 1 I i I I ICTTGTTT 

AGAGAAGTTTACTTCTACAAGAAGAAATCTGAAAAATGACAGGAGCAAAGAGGAAAAAGA 

AAAGCATGCTTTGGAGCAAGATGCATACCCCCCAGTGTGAAGACATTATACAGTGGTGTA 

GAAGGCGACTGCCCATTTTGGATTGGGCACCACATTACAATCTTGAAAGAAAA 
Sequence 3973 

CCCTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACAAAATGGAACCTACATTAATCATCTAAAACGG 

CATTATCATAACAGACTTGCCTGAGCCATTACTTACCACAATGAATTGGTATGACACTTC 

TAACAAGGTCAGAAAMTCAGATTCTGTTTTCTTAATATTGAGGATCTTTCCCACTTTCC 

CTGAGCTAATGAGACACAGGTCTGTGGCAAATACATTTAGTATTTTCCTACACATGAATT 

CCTAACAA AACCA AGCAAGAGCATACAAAGGGAAACATACTTTAGCTAATTTAAAGGTGT 

CTTATGTTATTTTGCTTATTGAAAAAACTGAAAAGGTAGTAAGGAAAAGATGTAATGTGG 

TAATAGCAAATTGCATCTGTGGTCTCTAATGAATAATCTCGCTTNCAGTAAAAAAAACTA 

TCAAAAGAGCTTAAACTCAAGGTAAACAAAAGGATGAAAATATTAAAATAAGAGCAGAAA 

TCAATGAAACAGAAAACAGAATNAAGAATGTCACTGAAAACAAAAGTAGGTATTTTGNAA 

AGATCAATAAAATTGTCAAACCTTTGGCCCGACTGNCCAAGAAATNAGACNCAATTTCCC 
ATTTAATT 

Sequence 3974 

CCCTTA GCGTGGTC GCGGCCGAGGNACTTCTATTTTTTTTNTThrTNNCTTTTTANANATT 
CATTTNCi ii 1 1 i i iimCNCTGTTTGGNCTTGCCNmTrTTTATNCNTNCANTTTNACN 
ATTGANCACATTTCANGCCTTTNTATTAAAAATGAAAAATGAAAAAACAAATTNAAAACC 
TATTCAMTG GGTT CTANTTCAATTTGTCTAGNATAAANTGTCATAACTGGTTTACTGAA 

AACNAACACATTTTAAAAATTGGTTTACCTGAGGATGACTTGCATAAAAAT 
Sequence 3975 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACAAAGACTAGATTGGCTTAAATATTTAAATATCC 
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TTACACi I 1 1 I I 1 1 l AAAAGATATTTTCAAMTATATATTTTGAGATTCTTTTCTATMG 

CAGGTTGCT GCACT CTACACAAAGGTTTATTTGTTAAATAAACAGATGAGGAAACTATAG 

CCCACTGTGTTTTTGTTAGTTTTATTGAMCACAGTTTTATTGGMCACACTCATTTATT 

TGTATATTATCCACAGCTGCTTTCACCCTACACAGGCATAAATGAGCAGTTGTGGCANAG 

ACAGTATAGCCTACAC MTTTA AMTATTTACTCTTTGACCTTTAAAGAAAAGATTTGGC 

AACCCCCAGATTAAAAGTTTTAATGGCGGCCGGGCATGGTGGCTCACCCCTGTAATCCCA 

GCACTTTGGGAGGCCGAGGCGAGCAAATCACCTGAGGTCAGGAATTCGAGACCAGCCTGG 

CCAACATGGTGAAACCCCGTCTCTACTAATATACAAAAATCAGCCNGCCATGGTGGCCGG 

CCCTGTAATNCCACTACTCANGAGGCTGANGCAAGATAATTGCTTGAACTCAGGANGCAA 

AATTGCAGTGAGCCNANATCACCCCCTGCNCTCTANTTNGGCGATAAGTGAGACTTTCCC 
AAAAAAAAAAAAAA 

Sequence 3976 

GGATATCTGCAGAATTCGCCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACAAATTAGCCATTC 

ATGCAACAGGCAGTGTTCAAAGAGGCTTCAAGTTCAAGGGAGCTCAGAGTTCCATTTTCC 

ACCGAAMGCTTTAAACAGACTGAATATTAGTGGACATTTTTGAATAGTTTTAAAACATA 

ATTTTACACCTGATCTTAGCCAGAAGGCTGAGAAGTGATAACAAAAGTGTCAGTATTCTG 

G AGAGAT ATTCCTCAGTT GTTATCA CTTACCACAGTAACTAACATCGATGTTGGACATGC 

TGl 1 1 1 I ATAACAACATTC I 1 1 1 1 [ I ATATTATTCTTTAATTTTATAAG ACTTCATAGG A 

CACAGGCMTACAAATCTGCTAT3TTATTCCTTTTTGTCTCTCC7TGTAATTTACAACC 
Sequence 3977 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACGCGGGTATATCATGATC1TACCTGTTGTTTGAC 

TATGAAAAAGAAATTTGATGCTGATCCAGTTGAATTATTTGAAATTCCAGTAAAAGAATT 

AACATTTGACCAACTCCAGTTGTTAAAGCTCACTCATGTGACTGCACTGAAATCTAAGGA 

TCGGAMGAA TCTGT GGTTCAGGAGGAAAATTCCTTTTCAGAAAATCAG(XATTTCCTTC 

TCTTAANATGGTTTTAGAGTCTTTGCCAGAAGATGTAGGGTTTAACATTGAAATAAAATG 

GAT CTGCCA GCAAAGGGATGGAATGTGGGATGGTAACTTATCAACATATTTTGACATGAA 

TCTGTTTTTGGATATAATTTTAAAAACTGTTTTAAA 

Sequence 3978 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACGCGGGATTGTAATCCAAGAAGACTGATCTCTTC 

TAGTG ATTCA GATTGGTTTTATCTTTGATTTTTAGATTTCATCTGCATTTCTTGATTAAT 

TACTCA TTTTG GTTTAGTTGACAGTTGAGCAAAAAAAAAATTACTTTCTCCGGAGTAAAT 

CATCTGTTTTATTTATGCTTTCTA TGTTG TTCTATGTTGTAGNGCAGTAGCNCATTAGGA 

GGTATCTTTGTGGAGTGAAAANATTTTTGTGGCTGGACCCGGTGGTGGTTCATGCCTGTA 

ATCCCANCACTTTGGGAGGCCGAAGGCAGGTGGTTCACCTGAGGTCAGGAAGTTTGANAC 

CAGCCTGGCCAAAATGGTGAAACCCTGTCTCTACTAAAAATACAAAAATTACCCGGGCCT 

GGTGGCGGGCC 

Sequence 3979 

AGCGGCCGCCCGGGCAGGTACATAATAGGTGCATAACACATCTTAAAGTTGTTTAATAAT 

AGATAAGAACCAAGAGGAAAAAGAAATAAGAAAAGATGGGGGAAAGGAAGGAGAAAATAG 

GAAATGAAAGGATTAGGACTTGGGCATTTATATTAATACAAAATGGTGTAAACGGCCTGA 

A TATCAC TGTAGTAGTATCATGCGGGGGAAAGTGTGATGGAAAATAGGTTTAAAAATCTT 

MTTTTrAAAACTTT AGTMG CTTrATTTATATTTmAGGATTTTCTGMCATAGCATG 

AAGGGTTTAGATTCATTTTTCTGAAAAACGATTAAAAAAACTACCA A I I I 1 1 1 1 1 1 GAGT 

GCCCACACTTGCCGTTGTGCTGTATACATGATTTTACCTTA 

Sequence 3980 

CCCTTAGCGGCCGCCCGGGCAGGTATTAACAATGTCCCAGCATCTTCCTCTACAGCTACA 

GCTTCCACACAGACGCAGCATTCGGGAATGTCCCCGTCACCTAGCAACAGTTATGATACT 

TCCCCACAGCCTTGCACTACCAATCAAAATGGGAGGGAGAATAATGAGCGATTATCTACA 

TCCAATGGAAAGATGTCACCAACTCGCTACCATGCAAACAGCATGGGTCAGAGGTCATAC 

AGTTTTGAAGCCTCAGAAGAGGACCTAGATGTAGATGATAAAGTGGAAGAATTAATGAGG 

AGGGACAGCAGTGTGATAAAAGAGGAAATCAAAGCCTTTCTTGCCAATCGGAGGATTTCC 
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CAAGCAGTTGTTGCACAGGTAACAGGTATCAGTCAGAGCCGGATCTCTCATTGGCTQTTG 
CAGCAGGGATCAGACCTGAGTGAACAGAAGAAAAGAGCATTTTACCGATGGTATCAACTT 
GAGAAGACAAACCCTGGCGCTACACTAAGTATGAGACCAGCCCCCATTGCAAT 
Sequence 3981 

CCCTTTGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACAGGGAGTATCAAACGGTCTGGGTTCTACATGT 

GCTCTTCCCTGAGACTGGGTTTTCTAATTTATAAAGCAAAGAGTTTAGAGGGATGATCTT 

CMGCCTCTTGTAGTTCTAGAATTCTGTAGTTCTGGGAGTTTGTAAACTATTAAGTTTTC 

TTTTAGCCCAGAACTTCCATTTTCCTGCTCTCTCGTGTCTGCTCTAGACTCAGCTCTAGC 

TCGGCTAAGTGTGGAGCTCTCTGCTGGGGAGATCCCTAGAAGCTTTGAAGGAGACATTGT 

GAGGCTGGAGA 

Sequence 3982 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTGGATGTTAGTATGCATGGTGGACCTTTTTT 

GGGCCTTTTATTACTTGATTGCAMTCATTCnTCATTGTTGCCAAATTTATGGAAGGACA 

TTGCTCCCTGAGGTGCCATTTCCTTTCAGGTCTGTAACTGAACATGACTGATGGCACCAG 

AGTAACAGTTGCTTATTACAGCGTTCACTGAGCTGTGATTGCTCCAATACTTTATGTTGG 

CAGATGTGTTTCCCTAGGAACAGCATCTCTGAGACAGAGGTCATTGATCAAACCCCCTCT 

GGCTGTTCCATTATGTGCAAATTATTGCTAAAAGCAGAGAGGCTGCAAGGGAGGTGGTGT 

GTACAAAAGATCTCATTGAAMTTTAAAGTCATCATAATTTGTTTGCCATAAATATGTAA 

GTGTCAATACCAAAATGTCTGAGTAACTTCTTAAATCCCTGTTCTAGCAAACTAATATTG 

GTTCATGTGCTTGGTGTATATGTAAAATCTTAAATTATG 

Sequence 3983 

CCCTTAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTTAACCAGAGTTCGTGGATTTTGTGGACTTTAAT 

TGGACTCAATTCACTCTGTGAGCATCCTGGATTGCATCGATGAACACTGAATTACTGTAA 

GAACATAGACAGGCTCTCACTATGACCTGGACAGTTTAAGTTGCTACACTGGTAACATTC 

TAGTATCMGGAGAATTCCATTCATCATGACATTCACATTTTACTTTTCTCAATGGAATG 

CTTG CTTCAGGCTTACCAATCACACCTAGAACTGAAGTCTGAGTGAGTGGTATTAATAAT ' 

TTTTCTGAAAGGAATAA AATTG GAATGTTTCTAAATGTGGAGAAATTCTTCAGTATCCTA 

ATAATATACCCAAATGCTTTTTCTGGGAGAGAGCATTCTTTTACAAAAGAACTTTCCCTA 

TAAMGCATCACAGTATMTG TGMTT GGCATTAAMTCTTTGGATGCTTTTGCATTATT 

MGTTCATGGAGAMTATATTCTTTTTACTATGTATGTATTAATAAAAAGTGGGCAAAGT 

AMGTTTGCAAAATTTAGTTTCTCTAMTTTTTGCACAGTGACTGCAGCTGGCTATGGGT 

CAGCTCTTAATACAACAA 

Sequence 3984 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTGGGATTACAGGCGTGAGCCCTGCACCCAGCCC 

AGACCTTCTTCTTATCAGTCACCAACTGAGCTTTCCCTGGGACCACTTCAAAAATCGGCT 

GTTCATGAGCCCCGGTGCCAAATGCCCGGCTTCTAAGAGATACATGAAAACCCTGATTCC 

TCTTTT CATGGGGAAGACGTCTC TGTCCACCCAGTGGACAGCACAAACAGCTCCCCGCGT 

ACTTTN I 1 1 1 1 I I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I | I G GGN I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 G AGTTTCACATTAAC 

TGGAACTTTAT 

Sequence 3985 

ATNTGACGGCGCAGTGTGATGGATTCTGAGATCNCCTTNGACGGCGCCGGCAGGTCATAA 

TAAGANAGTATAAGNAATTTAAAGACTTTACCCAGCCGGTATATGTCTATCCTCGGCTTG 

NTAGGNCTCNCCACTTACAAACCCCAAAGAGGAGNNNCTCACTTACCTTGAAAAGGCATT 

AAAATCCATACTGATTTCAAGCCTGGTGTGTCAAGGCGAGGNCGGTGTGTGGGTGGCCCT 

TACANCTAGACTTTGGTNACGTNCCCTCTACCGAAGTCTTCACAAGAGGATNGCTGCTGG 

TGTMTTTTATTTATTGAGNTGTCAGTTTGNTTCTCTGTTCTATTGCTGCCTTTTT 
Sequence 3986 

CCCTTGGCCGCCCGGGCAGGTACTCAAAACAGCACAACATACAGTCTAAAATCAAGATTT 
CTGTCATTCAT TTAMC TTTGCATATATTGCCATGATGGCTTAAACATAAAA'nTCTCTT 
GCACTAACMCTTTTTAAMCCGATTTCAMTCACTTCATAGTTTTATTTTTTATATTTT 
GMTTCTAGCCAGTCTTAAMTCAGCTTTGGGAGGGGGGTGCATATAACATGTTTTTTGT 
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mGTT TTGNT TTTTGNTTTmAMmTTGCACTAGMmAGGGGmGGTGCCTCT 
CCCGTAI 1 1 1 1 1 1 1 AAAAAATAA 

Sequence 3987 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCCGAGGTACTCCAGCCTGGGTGACAGAGTGAGAATATGTCT 

CAAAAAAAATTATCAGCAGAAGATAATATAGACCCCAAGGCTAAAGGGAACCATTATCAT 

CTCTAGGCCTGAAAGCCTAGGAGAGGGTGCTGTATGGAGAGGACTGCTTCTGACAGAGGG 

ATATAGCCAACCTTGGTGGCCTAATAGAGAGGAAAGTAGGGAATAGCTTCACCTTCCTTC 

TCTAATCTTCTGCTAGTATCCCTATTAATTTAGCCTAATTAGAAGCTGGAAGGTAGGAGA 

GCCTCCATGGGCAAAAAGCTGTGTAGAGAACATGGATCCTGAGGGGGTAAATGGCAGATA 

ATCTAGCACAGATTGGTATGATTATCTATACTTTTCAGATGAGAACACTGAGAGTCAAAA 

TTAAGTAGATTTGCCCAAGGCCATATAGCTGGTAGGAGCTATAAATAATTATCTCAAAGA 

AGTCATTATTACGTGGGATCATTCAAGAAATTTCTGGATTTAGAAAATAGCCTTAAAATA 

TGAAACAMTATTANCATTTGTTMTTTGAGATGTTATGTTCACAGATATTGGTAAGATA 

TCATTTTMTTTATGGGGTTTAAATTTCTTTT 

Sequence 3988 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGANGTACTATTCTCTCTCCCAGAtCAAATTTTCTCCGGTG 

GCTAAAAAGTTGTTTGTGGTMCTGCAGTGAGTGCTATATCTGTAATTTTTCTGGCTCAT 

CACTTTAAAAGAAAACGTGGAAAGAAGAAAGGAAAAATATTACCATAGGAACCANAGCAC 

CTCATACTTGAATACACTAAAAGAGCAGCATCAGACAAAGGTTCAAGTTGNTCCAGTAGC 

AGACAGMTTTGACATTATCTTTAAGTTCTACCAAAGACAAAGGATCTCAAGTTTGTAAC 

TATGCTAATGGAGGACTTTTCAGTAA 

Sequence 3989 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCXX3AGGTACGCGGGATTTGMGTCAATTTTGTCTGGAAAGGA 
TTGATC TGAG GCTTTCAAGGAGAACCAGAGGAATGTATATGTGTCTCAGAAGCCAAGAGT 
TTGGAATTTTAAGATAGAGCATGATCCCCAAATGCACAGAATCAGTATCACCTGGGAAAT 
TATGAAAATGCATAT TCTCAAA CTCCACGTCAGACTTACAGAATCAGATTCTGGAAATGG 

GACCTAACMTATGATTTTTrTAMCAGTCCTTCAAATGAGTCTTTGAGAAACCCCTGAG 

GTAAAGGAATCCACCTAAAGTA 

Sequence 3990 

ccctttcgagcggccgcccgggcaggtaccgcgggagggaatttcatctctactgattgt 

ctcctaamtctgaaaaattgatgctttgccctaaaaaacaatctctcaaatgattgagg 

aaacaatggaataattgaataccctcaacttaattctaaattaagggagaatttgttggt 

cmgtgmgactgtgtatagctagmctgtmctgagmtttaggcagcagatttttaaa 

caatccaaataaaaaaaaattttgccccgcttaatacagagccagtgtctctgtagcact 

tggcccatggtagataatctaaaaatgtgatatgtgaaattccatgacttaagactgtaa 

aagactgcgtggtatttagtggacatagcaatattcatggaatgaatgaatgaatgaatg 

aaaaggtgattgagtgatggcctgtggatatgggaggctctaataataaaattctgacaa 

TAACTG 
Sequence 3991 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTCGCGGGCTAGTAGAAGAACTTAAAGAAAATAAG 

CMCACMCAATATATTTGTAATACACCTTGTCTTAGTCTATTTGCATTGCTGTAAAGGA 

ATATCTGAGGCTGGGTAATTTATAAAGAAAAGAGAGGCTGGGCATGGTGGCTTTATGCCT 

GTAATCCCAGAACTTTGGGAGGCCAAGGGAGGAGGATTGCTTGAGCCCAGTCTTGACAAC 

ATAGGAAGTTCAAGTCCAGTCTGGACAACATAGGAAGACTCTGTCTCTACAATAAATTTA 

AAAATTAGAGGGCATGGTGGCACGTGCCTCTAGTCCCAGCTACTCGGGAGGCTGAGCGGG 

GAGAATCGCTTGAACCCGGGAGGCAGAGGTTGCAGTGAGTCNAGATTGCGCCACTGCACT 

CCACCCGGAGTGAGACTCCGTCTAAAAAAAAAAAAAAAAAAA 

Sequence 3992 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTCCTGGATGTTCAGTAACTGCTTCTAGGAGA 
AAAGGTAGAGTCCTATCACTAAGCCGCAGATATTTATTTGTGTGTGGCTAGAATGGGATG 
1 1 I iGWCTTCTGTTACMCCTTGGGMCGTGGCTGTTNTTTCAATTTATGAGCCAGAA 
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ATTTTCACATCCCGAMCTACAAMGAGAAAAAGAGCCTTATTAAGTGTCATGCTTTCCC 

MGACTACCTTCAAA GAAA TATGAATCAGGATAACCTGTGATCTAAATAATGTCATCTTA 

AMC TGM GAGTTTCTTTTGACTCTTCTGCTACMTAGCTTATAAAAAMTCTGCTTGCA 

GACATTTTAGAGAGMAGGACMTGMGTGATTTTCTGAATGGGAATGACAGACCTCTGG 

GAAGCCAGCT ACCAC TGAATCTCGGTATCAG I I 1 1 I i 1 1 AAAGTTTANAGTTAGAAGGGG 

TGGTCGCCTNCTTTTCACCAGATGCCGGAAGCCTAGGGACCCAGCAAGGCGGGGGTGCCC 

ACCGCTTGCCCCACTAGTTCATATCAAAAATTTGGGAAGTGGGAANGGCCACTGCCCTNC 

CCACNTTAGCAATTCCATAACCCTAACCAAAAGGACCTTAACCACCCTATCTCACTGGCC 
AGGGI I I I I I 

Sequence 3993 

CCCTTTCGA GCGGCCGCCCGGGCAGGTACTTMCCCTTGTTTTTAATATGAGTTACAGAT 

i u i i ii ii I CTGG TATGTC ATTTGTCTTTTGACCTTC 
TTTTNTNAMCTTAlTm 

CCNTNTTNAMTTTTANGGANTTTACTAGGCCAGGCNTGGTACCTNNCNCCTNTTTNTAA 

ACNrmTGNMCCTGAGGGGGGGGCNTCCNTNGACCTTNGGANTTAAAGGCTNCAGNGAN 

CTTTAATNGCTGCCNNCCACCCNGATAAACAAAGNNANACCNGNTNTCCACTCCCCCCAA 

AAMMNTTTNTANGGAATTNTCCTNNAANGTTMTT^ 

TTTNA^ 

ii i I I n NTAMNAGC TCNCC ANTTNNCCCAAAATTTTTTMGNTTTTTGNACCCCCCCG 
GMGGNGGANGCCNCTTTTNAANAATAAAAANCCNATTNGGAANTGGGCCCCTTTTTCGG 
GGAATTTNGGN NTCCGGCCCTTNGAACCCCCGGGNTGGNNCGGGAAACCAATAANNCCNN 
I 1 I I I I I H 1 1 1 NAAAAG GGGNC CCCAANNAAAACCCACCTTTTTTTNAAAAAAAANNTT 
NAAAAAAAANNTNTNNmTTTTNTCCCCAAANCCNAAAAAAAAAAAA 

Sequence 3994 

CCCTT AGCGT GGTCGCGGCCGAGGTACAACATCATCAAGGCAGAAACAGTTTCCCAACAG 
GTTATAT TTTCT TAATGGTAGTCATGAAGTCACCCCACCTGCTCTCAGTTAAAACAGAGC 
TTMGGCTTT TCCACA GGTGTMGATATCAAACTTTTAGCCTGCCCTGATATCCTCCGGG 
TCTTCTGCAGTTTmCTGTATCCACTAGAAAGTGAATGMTMTTC^ 

ATTTTCTTrCCTGTCTCAGTATTCTTGCTGCTGCATCCCATTGTTAGATTGATTT 
Sequence 3995 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTTCCATTTGAAAGCTTAAAAAAGTGAGTGTAAC 

AACAAGCACTCAGGAMCTTTAGAATTMGACATTAATAGCTTATTTCTTTTAAGTTT^ 

AAATTAT AGAAA AATAGTMGTGGCATGGTATTGTTTGACTTAATTAGAATGTGAAAACT 

CTAGTGCTTTTGTAATGCTCCAAGMGMATCCAMTATTTGAMTMGACATTATTATT 

GGTCATTTTMGATACTTCATGTTTTTCTTAGATGCCTTTGAGTMTGGACAGATGGGC^ 

AGCCTCTCAGGCCTCAGGCAAATTATAGTCAAATACATCACCCCCCTCAGGCATCTGTGG 

CAAGGCATCCCTCTAGAGAACAACTAATTGATTACTTGATGCTGAAAGTGGCCCACCAGC 

CTNCATATACACAGCCCCATTGTTCTCCTAGACAAGGCCATGAACTGGCAAAACAAGANA 

TTCGAGTGAGGGTTGAAAAGGATCCAGA 

Sequence 3996 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTCTCCTTCTAGTGMGGATTGTCACAGAGTTTC 

ACTGGATGAMCTATGACCCAGTATTCTTACTGTATTTTACATATGCCTGTAAATTATTT 

GCAAAAAAGAAGAAGAAGAGGAAGAAAGAAAAGAAAGAAAAGAAAGAAAGAAAGAAAGAA 

AGAAAGAANGAAAGAAAGAAAGAAAGAAAGAAAAAGAAAGAAAGAATAAAAAAAAATGAT 

AACATGGCAACCACCAAACTCCCTTAAAAACAAACATTGGTGACATGGCCAATTAAGTAT 

CAGTGAGCCTCCTATCTGGGACTTATCTGTTCCTATTGTTTCAAAACCATTTCATGTACC 

TGCCCGGCGGCCGCTCGAAAGG 

Sequence 3997 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTGTGGAAATCAGTGGTAAGGAAAAAAATGGA 

CAGGTCATCTMTATGTAMCMTTTAACTTTGATGTAATCTCTTGTTTGCTGGATTTGG 

TCCTGGGGAAAGTCMAGGACTTTCTTAGTTACTTAGTTGAATCTCTCACCTTTTCTCTG 
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TCTTCTCATTTMCTTCTCTTCTCTTACCTTGCAGAGCATTTTGATGATGAGTCCAGCTG 

AAMTAGTGTTGTGTCAGGAATTCAGACTTACGGCCTAACCCTTTTTCTTGTGGGGAAAT 

CTrTAGGTGTATAGGACTGTGCTAATGGTGATTTAAAGTAGAACCAGCAGAGGTTTGGTC 

TGAGGGAAGGTGAAAGCACCGTATTTTATCAAAGTTGAGAACCTGTAGAGAATTTGGTGG 

GTTCTATGmCAMCAGAGCTCAMTCTTTTGAGGCTCMGTTCCATTTTGCTCTTGGC 

AAAACACAATTTCCTGGTTCAAAAGAAAATAAGCCCATAAAAAAAGGGCCCCCCAKlGCTT 

CTTGGACATCAAAGCTTACNAAGAATCCTCTTTATAAAAACAGTATTTGGGATGAA 
Sequence 3998 

GATATCTGCAGAATTCGCCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTCCCTGCAAGATCA 
CAmATGATTATAGCAAGAAAATGTGTGAGGAAATGTGCAATTTGAATTTACCTTTAGC 
CTAAAATACGTAGAATGTATGAAGTCTGAATTTCAAGATACATGGGGTATAGCACTACAA 
ACTACAATCCACTGGACATGACCTCCAATGAACTTTGGAGATTTTGGAAGCAGTCAAAAG 

MCATMGGGCCACGGGGTTCTACTTTTATTACAGCATTAGGTTGTTTGCTGCTTTTATT 

TCTCTACTTTGTTTTTCTGTACCT 

Sequence 3999 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTA C 1 1 1 H I 1 1 1 1 1 1 I H 1 1 1 1 1 1 I 1 1 NNNNNAC 

CTCNGGGAAGACAATGCAATAGCCTAGGCAAGGCCATAGGACAATAAAAGAAGGTGTCAT 

CATGA CMTT ACTTCACTATTGTATATCCACCCCAGAGGCTTTATCATTCTTCCATTTTC 

TTATGATTTTCATCTCATCTGGCATATTTGGGAGTAGATGATGAATAGTTTTGAAATAAT 

TATGTGGAATAACAAATAGCAAAACGTTCAAAA 

Sequence 4000 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGAGCAAGAGCAAGTCTAGTGTGAGAAGCACTTTTCAG 

GCATCATGTTTGCTGACCACCCTTTGGCCCAAACACTCACCTNACTAAGCCTAGACTCAA 

AATATGAGGGCACTGCA AAGATTC ACAGCAAAGATTCATGGCACAGGGCCTAGACACAGG 

GAGGAGTCTCTGTATTTG I 1 1 1 1 I CTTTGTATTTGTTTTATCAAGTGAAAAACAAATAAG 

GATCTCTG(rrTCCATCAACATTATTCATCTTTGTTTCAGGGGTCCCTGTGATTTTAGTTG 

GCCMGATGTMCTGGCATAATGAATACMCCMATGAGAMTATTACCTTTTTTTGTTG 

ATGATGTGATTGTATACCTGTAAGAGTGGAAGGACTCCAGTAAAAAACTGGAGTGCAACA 

ATCAGTAAGAATATTTGACAAGGCTGTTGGGACTAAAAAATAAATGTAGAAAAATCAGTA 

AGTCTTCTTTATAGCCCATTCCTTCAACAAATATTTATTAAACACTCACTGAATAATAAA 

GCATTCATTCTGGTCCCTAGTACCTGCCCCG 

Sequence 4001 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACCAGAATTAGAAGAGACAAGCATAGACTTGTATC 

ATA GACTT ATATGCTTG TAAA GAGGAGGTATATTCAACACATAATTACATAAATATrTAC 

TCATTTTTAMGTGGCATTTTGAAATGATTCAGTGCACAATAACCTTGTCTGGGTTGGGT 

TAAGGGGTAGTGACAGGMTGAAAATGATACCTGAAGAATGAGTAGACCAGAGTGGGAGT 

ATGTCAAACAGGTCAGCATATGCAAGGACCTTAGTTAGGGAGAAGTTTGATAACTTCCAA 

GAAGAAAAGCCATATGATACACAGTCAAACCAAAAAGAAAAAGATGTATTAAAATAATAT 

CTATAGAGATCTAAAATATTATCTCTAGAAATGTCCTGCCCGGG 

Sequence 4002 

CCCTTTCNAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACCAAATTCATCATTGCATTTCTCCACCTGGAA 

ATGGTAAGAAAGGAATATCTTCATCATGCTCTTAGACTTAGTATGATGGACACTGTGATA 

TTGGMTTACTCTTTCTTGGTCATATCCATCTGCTTGCATAGGACGAGACTGAAAATCTT 

TAGCAGGATTTATAAACGTCTTTGGAATGATGTAGCACAACAGTGTTTTACTGTGGGGAA 

TGGGGMTGACTATCTGAAAGGGAAMTTGTTTGGCATTTTATATTATTTCCAGGCAGTG 

CAAACTG TCTAGC AAGTAGAATGTTCATATATGAATCTAATATAGCAAATTTATCCCTCA 

TAATACTGTTTTTGAAACATCMGTTTATTCTCAATGTGTGGCTCTAATGACAATTTCTT 

GGGGAACGTAATA GAACTG CAATAATGACTAATGGAAAAGACTCTAAAGCTGTATCTGAT 

GGGAAATGATTTACI I I I I AAACTCTTTCTATTTAAGGAATTAGCTTACCC 

Sequence 4003 

TATCTGCATAATTCGCCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACCTAGAACAACCCCTNTCT 
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GAAAAGCTTGAGCCAAAACAGTCCCAAAGACAACAAGACCCCTCTCCCAGCCTCCACAGA 

ATGGAAGATCTAAAGGTTCTCTTGAGATGATCCAGCTAGTATGGAAGATCTAAAGGTTCT 

CTTGAGATGATCCAGCTAGTGTCCTATTCTCCTGCAGTCCCTGTTCCTAGGTTTCCTCAA 

CGAAGTTTGACAAAAATCTAAACCAACATAGCCAACGAACTTGCCTTGTTACACAAGAGT 

GGCTAAMTAGCATCTCAAATATTCTTTCAGTTCACTGTAAAAATTTTTCCCATGTACCT 

GCCCG 

Sequence 4004 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTATAGGAATGGTAAGTTAAGAGACAAAAGAGCA 

GCTACACAGATGAAGAGGAACTGCAAAGGAGAATGTTTTGAAGGAGAAGACAAATAGAAT 

TTGGCAAAAGTAGCTGGAAAGGTTGTTGCAGAAAAGGACAAATGGTGTCACTGTGAGAAC 

ACACAATAAATAAAACTGAATGGAAGAGTCAACAGCAGAAACTGGGATCAGGGAGTAAAA 

AGCATATTATGGGACAAAACAGATACATGATGTGCAAAACACTGTCTGCAATTTAAATGT 

GATATGATGGAATTTGG 

Sequence 4005 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACGCGGGTTTACCTGCAGCATTTGTTGAAGAAGCA 

GAATGCTACTGGGAGAGAGCCACTTGGGAACATCATATTTTCCTCTCTACAAAAACAAAG 

CATTTAAGA GATT CAGGTTCAATCAGCCTTGACACAAATTCCTTAGGTAATAACATGCTG 

GAGGTTTACTTTTAAGCTTGAANACTTCACCCAACTACAATACTTGGTAAACATTATTAA 

CTAAAAAAAATCAATTTCTTGGCTGGGCGTGGTGGCTCACACCTNAAGTCCCAGCACTTT 
GGGAGGTCA 

Sequence 4006 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACAAATATTTGGCAAAGGAATGAAAAAAGTTAG 

AAAGTTGTCTGTCTGTGGGCTAGGCTCTGCCTGCAAGATACTTACAATCTAGGTCAGAGG 

TTCCTAAATCCTTCTCAATGCCGTTTGCACTGGCCCTGAGGAAAGTGTGAAAATGAACAC 

TATTGTAGAGTCTTACAT GAAGCT AAATTTGTTCATTTATATCACTTCTCTTTTATTATG 

AGATTATGTCCTCTGCAGTTTTTTGGTATTAAAATGTCTTTTATGAAAGGATAGTAAGAG 

TTAGATAGTAGTCTTTTTTGTGCAAAANAAAAA 

Sequence 4007 

ACCAAACATCTGAAAATAAGAAGACAGGGCTGCAGAGCCCTACACAGTCAATGGGGCACT 

TTGGCCGAGCCTGTCTCACCTCATCTTTACAACTCTTGGAGGCAGGTCCTATTACCTCCA 

ATGAACACAGGAGAATATGAGCGTTAGAAAGGAGAGTGACTTGGGCAGGGCCACAGGGCC 

CCCAAACTGGAGAGCTGATCCTTATCCTCTGCTTCTCAACTCTTTCACTATGCCATGCTG 

CCTTTCTGACCCTGTCTTANTCTTGATTGTCTGCTGAAAACTGCTGTGAGTAAGAACATT 

CACCTTCCCCAGGTCGAGCAACGGTTGCACCTCAATCCATTCTCTGCAGGCAGCATCTGC 

TTGGTGTTATACAAAGAGCGACACATTTTCAAAACTTTATTCCC 

Sequence 4008 

CCCTTAGCGNGGTCGCGGNCGNGGGACCTATACAATTACTTGGTTGCTTNACTCCCCCCG 

CAATTNTAGCCAAGATTGAGCAGACTGGATNGAAGACTAACTTANGTGAGGTNTAAATAA 

AGAGCTTMTGTCTTAGAAAAGGCCTTTTGCACTTTTTGAATCTTCTGTATCCTTCTGGG 

TCTTAGGCCATTAN TAAAG NGGGCACAATCATCCCATAATGGCTCCTTCAAACTAGGGAC 

ACAGGGCCCGTGNNTTTTAGAAGTTTCAGTGANAAAGGTAGAAATCAAGTGCATTTATGG 

GCTGTCACCACTTACTGCTNCTATGGCCCTGNTATGGGGNGACTGTGTCAAGTCAAAGAC 

TAATTGGCCACTCCTNTATGGTTACACAGGNAATGAAAAAATCCATTTA 

Sequence 4009 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACCAGGTTGCAGTTAAGMTTTTTCTCTTTTCTTT 

GGAGAGAAGTTAAAGTCCCTGGCAGTGTTTTTCCTCAGATCATCTGCATCACCTAAGCTG 

GGGTTGGCCAGATCTTTGAACCTACAACACTTCATTCCGGTTTTCATTTTCTTTGTGTTC 

ATGGACTCTAGAGAGCACGGAAGTAATTGGGTTTCATTGGGTAGCAGAGTAAGGTAGAGT 

GCACTTTCTCAAGACATGTTCATTGGTCTGAGCAAAGTTCTGTCTCTTGGAAGGAGACAG 

TAGCTTGGTG GTGCT ATTAGGCAGATGAGGGCTTGTTAGATCAAGATGTAAACTCTCTTT 

CTTCAGTCTGATTTTAAAATGAACTGTCATTTGTAGTAATTATTAAATGAGAAGCATAAA 
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TTMGTATTTTACTTTTTTTATTTGNAGGAAATACAACTGGAGCACGCAAAGCAAGCCTT 

TGTGCAACGGG 

Sequence 4010 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTCCATGTTGATGGGTCTATGTTTCTTTCCATTT 

GTTATGCTCCCACCACTGACTGGCCAATCTTCTCTCTACCAATACCTGTTATAGATCAAC 

AGATCACCATTTGCTT CTCTG AAGGCCTCCAGATGATTTCTGGATGAACCTTCCACTGTC 

TNNCTAAAGGCCCACGTTTTCCATTCTCCCACACTGCATTGATCCCCATGACACTTTATG 

CCCAGMTGCTACTCTCTGGCCATTCCTGTCATCCCCAMCATTTTTGTTTTTAATTCCA 

ACATMCATTTTCACCTTCCAMMCCTTTATAGAGMGATGMACCTTACfTTGCCCTC 

ATGGTCTGGCAATGACATACCAATAGCTACTGATTCTCTCTAAATGTTTCCCCAAAACAC 

TTAGCCATGAAAA AAAA AAAAAAAACCATTTAATTNAAAAGNANTTTTGGGANCCNNCCA 

ATTGGCNNTAAAC7TTTGGANGTTTAMNNNGGGNNCCCNTTTTNCTTANCCGGGTTTTT 

TTTCCCCCCTTTAAAAAANTTNGTTTTTGGGGAGNATTTTCCCGGGTAAAAATCAAAANT 

TCMCAAAMNGGGNNNGGGGGCTNTTTTTTACCCTTNNAAAAAAGGGAAANGGCCTNTA 

NTNAAAACTTGCTTTNAAAAAAN I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 

Sequence 401 1 

ATCTG CAGAATTCGCCCTTAGCCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTTCTGTGGCCTTGAGTAT 

TTTTTAAAAGGCTCAACTGTAAGCCTCTTAGCCAGTTGGATAAATATTTGGGGTCACCTA 

GCCATTGAAAGCAGAAAGCAGTAGTGACACAGCTTTCCCTTCAAAGAGTCATTGAGAAAC 

ATTTCTCAMCAGGAAATCCTTCTTTTACTAATGTGGACATATAGATTATTCGTATTATA 

GTTTGTAGMCTACXJTAGTTCAGAATCTTGACTGCCAGTTTTCTTGGTTTCTTAGGCTTG 

AATTTTCATAGACAATTGCAACA 

Sequence 4012 

CCCTT AGCGT GGTCGCGGCCGAGGTACAAAACTAATGATCTTCAGTTACACAAGAACATT 

TAAMGTTTTACATTTGAAATAGATAATTAAGCAATGCTGTGTGAAACTGAAAAATGAAA 

ACTTTGATTAAAAMAGTATTTTCAAATATAGGATAGTGCATGTATATGAGAATACTTTT 

TTGGGTATAATCTTAGTAACATCATTATGGTGTTATGTAAACATATGACATATGACATAT 

AAAATTATAGTAGATAGATCACTGTGTTACCCACTTACACATTCTTCTGTCGTATTAAGC 

AACAAACATTATTCTTATCTATAAT AAAG CAGATATTTCTGTCTGCCATACATATGAAAT 

ATTTGTATGTATTTATTG G AAGT AATTTTTAAG GCTAGTCTTTTTTTATAATTTC AACTT 

TTATTTTAGATTTGGGGTAGAATGTGCAGATTTGTTACATTGGCATATTGGGGTGAATGC 

TGAGGTTTAGGGTNTGAAATGGATCCCATCACCCAATAATGGAGNTTAGGNACCTGCCCC 

GGGCCGGCCCGNTCCGAAAGGGGCG 

Sequence 4013 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTCTTATATTTATTATTTTACATTACGATTTTAG 

GAMGAAAMTATTTTCnTrGCTTTAATAAATAAATCATTGTCTGAGTGGCATTTAGCTT 

MCTGCTGTGTAAGACAMCAGGATCAGAGTGGTCAGCTAGTTTTCCATTTGGCTTTTTC 

CACTGCCAAGTGGGTTTAMGGAAAACTATTTCATACTTATATTTGCTTACTTGGTTGAA 

TATTACCACCTCTGCTTACTAAACAAGTCTAAATATACCTTTCTAGGGGTAACTAAAGAG 

TATGTTACGCCTACTTAGTTACACTA 

Sequence 4014 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCCGAGGTACACGCCTTGTATTTATAAAATTAATGTAAACAT 

TAGAAATCAGGAAGAATATMTGTMCACTGCACTGTTTTCTTATTTATAGCCACTTTTC 

TAAAAAT ACATA I 1 1 1 I 1 1 I 1 1 1 1 AGGTCCCGATCACACAGCAAGAATCCAAAAAGGTAG 

GTGTATTACATAAGACAGGTATAA GTAGT GMGTTGTCTTTTTCAAAGGTAGTTTTTATA 

GATTGATTAMTGGTCCTTTAAAAATTTTCTTTTTTGGCTGGGCACGGTGATGCATGCTT 

GTGATCCCAGCTACTCAAGAGGCTGAGGCAGAATTGCTTGAAGCCGGGAGGCAGAGGTTG 

CAGTGAGCCAAGATAGCACCACTGCACTCCACCTGGGCAACAGAATANGACTCTGTCTTT 

CAAA 

Sequence 4015 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTAC 1 1 1 I I I 1 1 1 I II | I GI 1 1 1 I 1 1 I 1 1 IGCCCT 
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TTAGCTTCACAGGTTTGTTCTGAAATTTATGAGGTATAAATTCTTAAGAGCAQCAAGAAA 

AATTTCGAATCTATTTGTAGAAACTGCATATGATGATGGTTCATACCAGTAGAGAGAAAG 

ATTGGATTTGGGGGTATTACTAGTAGTAAGGGGATTCACTAGTAGTAAGGGACATGCAAA 

ATAAAATCACATTGAACTAGTTCAAAATCATCACATTGGCAAAAGCATTAGAGTGCCAAT 

TACTGGAAAGATGTGGAGCAATAGGAACACTCATACGGTGCTATAGGAAGTAGTTGTGTT 

TAGCATAATTTGGCAATGTCTAGTAAAGTTGAAGATGTGAATAATCTTTGACCCAGCAAT 

TCCATGTTTAAACCTCTACATAGTCTCTCCTCGTGTTTCAAGGAGATCATATGATGGTCC 

ATTGCAGAACTGTGAGAATGAGAAGTTGAAAGCAATCTAACCATTAGGTTAAATACA 
Sequence 4016 

CCCTTTGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACAAAAAGAAAGAGAGAGAAAGAAAAGGCTACTT 

GGTATTTCTCACCTCTTACTTTCAAACCATTCAGTTAAGATGACTTAGTGGCATACAAAC 

TTCATTCTATMGMTATACCTTTCCCTGGATGCTTCATCTGGGATACCTAGGCATATTT 

CTCGGTCGAACCTTCCCGCACGTCTCAAAGCAGGGTCTAACGAGTCT 

Sequence 4017 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTTTT TTTT C I I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I 1 1 1 1 1 I I 
" 1 1 1 1 1 1 1 1 I H 1 1 1 1 1 | ITTTTNI I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 NGGGNGGNNNNAAACTNAN 
TTNNi 1 1 1 1 1 NAAAAANAN NTNNTTN AAAAAAAAAAAANANAAAAAANNNCCCCCNNNTN 
TTAAAAAAAAAAAAAAATTN 1 1 1 1 1 1 NTTNNAANCCCNCAAAAAAAAAAANTNGGNCCTT 
GAAAATTNNGAANGGGTGNGCCAAAAAAAAAAAAAANNTNTNGGCTGCCTGCCNCNCCGC 
NNGGGGNANGAAANNNNCCCNCANGGGGNNAACCAAAANAAAATACAATGAAIMACCACCC 
CAACACACACANNAAAAAAANAAACATTTNNNAAACNGNNNGACCNNGAANNGNNNAAAA 
AATTAAAGGGG 
Sequence 4018 

AATCCTATAGGGAGTCGACCCCGCGTCCGGTAGGTTTGTGAGAGAAGATGACCACGGCCA 

CATGAGGAGGTGACGAGCAGAGATGTCTTTGAATGTCACTTTACTTTGAGCATGAAAACT 

CCCATGTCACGTCTCTATCTACCACCATCTTTAAACATAAAATTTGTAGATATGCTGATT 

CATTTTACCTTGAAATCACGAATGTAATACAGATAAAGCAAGACATCAAACAGGAAAGAC 

TAAGGCTTGTGATAAGCAATAACAGCTTATAATCAAGACCCCATTCAATCTGTCCTAGTC 

CACTGATAAAATAAATGTGCAGTGCTGTGCTGCACAGAAGATAAAGCACATGGCCCGTCA 

TGCAGACTTTAATTTCAATAAAATCGTTACTCTCTGCAGGAGTGTACAAATGTCAAGCCT 

GTATTGCATGCACAGGTTCTGTCCTCAAACATACATTAATGATTCCAGTGTGTTGCTCAA 

ATAGTTGGCTTAGCAGCTCAACTTCCTTCCTCCCCCTCCAAAAACAAAAAACAAAAACCA 

AAAACAAACAAACCAAAAAAAACCCAGCCTAATACATTCCAGGTAGTCTATGAAGGGTAA 

AGCTGACTACCTTGG 

Sequence 4019 

AGGTGTATAAGCTAGCTTGAGTCGACCCACGCGTCCGCTGGAATATGGCGAGAAAACTGA 

AAATCAGGGAAAATGAGAAATATAGACTTTAGGACGTGAAATATGGCGAGGAAAACTGAA 

AMGTTGGAAAATTTAGAAATGTCCACTGTAGGACGTGGAATATGGCAAGAAAACTGAAA 

ATCATGGAAMTGAGAAACATCCACTTGACGACTTGAAAAATGACGAAATCACTAAAAAA 

CGTAAAAAATGAGAAATGCACACTGAAGGACCTGGAATATGGCGAGCAAACTGAAAATCC 

AGAAAATGAGAAATACACAATTTANGACGGGAM 

Sequence 4020 

TGAAGTGGGAGGATAAGCTTTAGNTTGGGAGTTCAAAACTGCAGTGNGCCATGATTGTGC 

CACTCTACTCCAGCCTGGGCAACAAGAGTGAGACCCCATCTCAAAAAAATTTATTCAGTT 

NAMTCTTTAANANTAAAGCANTTTTGAGTCGNATTTTGCGACATTCTNMTATAGTTTT 

CCAACTTGCATTAAMTACATTTTAAACATTTTTGMGACTAMTTMTTTTTTTAACTG 

ACATTTATGTTTCATTTGACMCCTTNCGCTGTATATTTTATGTGGACTTTTAGGTATTG 

TAN NG ATTCCTTTNATG AAN AAATAAAATAATTG NC ATTTAAAAATG CATATTATTATTA 

CCTTATGCTATAAAMTAGTTTTA AMT AGAGTATGTTTATTAAGATTTAAAAATAAGTA 

TAGTCATGCACTGCATAACAGCGTTTTAGTCAGACTGCATAAGATTACGATGGAGCTGAA 

AAATTACTGTCACACAAATACTTAC 
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Sequence 4021 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACCCCCTGTAGTAGTAGGCAAATGCTTCCCCTCCT 

GCACCCCCAACAA AGAT GTCCTCATCCTAATCCCAGAGATCTTTGAATGCGCTATCTTGC 

ATGACACGTGGGATTTTGCGGATTGCCTGCTCTGAAATGCAGGAACTACACAGGAGGACT 

AGAGAGAGGCTTCTAGGAGAAAAGTCCAGCCTCTGGTTCACAGTCAGCAACAAATCTGAA 

CGTTTAGTCTTACAACTGTGAGGAAGTGAATTCAGCCAACAACCCAAAGGAGCAAGGAAA 

TGAATTCTTCCCCAGAGT 

Sequence 4022 

CCCTTAGCGT GGTCG CGGCCGAGGTACAGATTGAGGTTTGTTTATCCTTTTTAATTCCAG 

TTTGTTCTTGGCrrTTCTTAGTTCTGAAMTTGAMTCTGCTTCATTTTCACTGATGCCTG 

TGTTGTAATGTGTCAGTAAACTGGGTATTCTTCCAAGCAGTTGGTTGATTCCAGGCTTCT 

GCATATCTTTGTGCTGTTCTGGMTTTGTTTTCTGTCCATCACCGCATTTACCTGCCCAT 

ACTCTGAGGCTAACATATCCAGMACTTTTAAACTTAACTTCCATTTTTCAGAACAAGCC 

ATCTGCTTTAGAATAAATGATTTCCGTTTATCCAGAGAAAAGTAACTAGGTCTTAGAGAC 

TTCGTGTATTCGTCCGTTCTCACATGTGGCAAAATATGGNNTTGGTTTTT CI I I 1 1 1 1 1 1 

TTTG AMGTGTTATTTCTTCGTCCTTTNGGGTTAAAAAGNTTTCACCGTCNTTGGTGCCC 

TTTTGTNNNGATGCNCCTTNNTAATGGGCTTTGACATTGTGCCAATNGTGAAGGGACNTG 

CNTNACCTNTAAG CCTTAAAG 

Sequence 4023 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTCTAAACAAACCCTCTACTCGCAAGTTTTTGTG 

TAGATACT CAATCA GTTGGTATATCTGGGCAATGCCTTCCTCCGTCAGTGGGGACCCAAA 

TATCACTCCI I I I ICCTTTCGCTTGAGAGACATGAGAGACCGGAAGAATCCTGATGCTGG 

GCCAGCCCCGCCAGGCAACTTAAGGTCCACTTCCCCCATCAGCTGAGCCAACTCAGTTCC 

AGGTAAATCGATGAGCCTTGTGATATTGCTGACCACCAACTCAGTGAAAATCTCAGGTTT 

CTCATGTCGGAGTTTCTCCACAAAAAAGTCAGGATTAAAGATAATGGGCTGACCTCGAAG 

GGAAGAATCATTGCAGATCACAAAACTGCAGATGGCATCACTCCGGCCGGATTCGCGGGC 

TGGCACCTCCCCTTCACTCTGTGCCTCAGTCGCCATCTTCGTCAGCAAACTTCTTTCACC 

GCCCCACCTTACGTCCCCCCCGCGTACCTGCCCNGGCGGCGAA 

Sequence 4024 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTCAGGAGAAAAACGAAAATGGGCTGCTGTCCAA 

AGTTCTTAATGGTCAAGTGTCTCTCTTCTCCTCTCACANAACCATCCACACGCTCATAGC 

TGTAGCCTTTACAGAGAGGAAGAAAAACAGAMTCTTAACCCTTTTCAAGTAGTCTTTGG 

GGAATAAAAAATTAAGCCCAAAACCAAAGGCCAATTTTGTCCCTTTCCATATACAGGCAC 

AGCCCTACTTTAAGCAAATCCCAAAGGGAAAAATTTAAATTAACAGGGACAATTATCATT 

TTACAAMTMCTCACXiJATAACATACTCCTCTGGATTTnTAAATACATGCAGTTGAAGT 

CTTTGGCACTTATGAAGTTAATACTCAGTTTTGGCTATTCTCAAGCAACCCTG 
Sequence 4025 

GCCCTCTANNGCATGCTCGACGGCCGCCAGGTGTGATGGATATCTGCCAGAATTCGCCCT 

TACGTGGTCGCGGCCGAGGTCTGATCATACTCAACAAAGATGAATGTTAAAAACATTAAA 

AGAACCAGTCACAAAAGACAACATATTGTATGATTTCACTTGCATGAAACGTCCAGAATA 

GGCAAATCTAAGAGACCAAAAAAAAGTAGATTAGTGGGGGCCCGGGAGGGAATGGAGAGA 

MTGGGGTGTCTGCTAC(X3GGACCAGGGTTTTTTGGGGGGTATATGTGTTTGAAAATATT 

ATACAGTTCACTGTGGTGATGGCTGCCCAACTCTATAGTATCCTAAAAATCATATCCTCT 

AAATAGGCAAACTGTATGGTATGTGAATTATATCTGGATAAAGCTGTCATTTTAAAATGG 

AGGGCTTTMTATGCTTTCATTATCGATTTCATTTTTCAMTCCATTCTTTTTTTAAC 
Sequence 4026 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACATCACCCTGCTGAGGGACATCCAGGACAAGGTC 

ACCACACTCTACAAAGGCAGTCAACTACATGACACATTCCGCTTCTGCCTGGTCACCAAC 

TTGACGATGGACTCCGTGTTGGTCACTGTCAAGGCATTGTTCTCCTCCAATTTGGACCCC 

AGNNNGGTGGAGCAAGTCTTTCTAGATAAGACCCTGAATGCCTCATTCCATTGGCTGGGC 

TCCACCTACCAGTTGGTGGACATCCATGTGACAGAAATGGAGTCATCAGTTTATCAACCA 
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ACAAGCAGCTCCAGCACCCAGCACTTCTACCTGAATTTCACCATCACCAACCTACCATAT 

TCCCAGGACAAAGCCCAGCCAGGCACCACCAATTACCAGAGGAACAAAAGGAATATTGAG 

GATGCGCTCAACCMCTCTTCCGAMCAGCAGCATCMGAGTTATTTTTCTGACTGTCAA 

GTTTCAACATTCAGGTCTGTCCCCAACAGGCACCACACCGGGGTGGACTCCCTGTGTAAC 

TTCTCGCCACTGGCTCGGAAAGTAAACAGAGTTGCCATCTATGANGAATTTCTGCGGATG 

ACCCGGAATGGTACCTGCCCGGGCG 

Sequence 4027 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTA C 1 1 1 1 1 I I 1 1 1 1 1 1 1 1 I GGGGGGGGAGAAGTTAT 

TTTGGATATATGGCTTTAATCAGGATAGACTAGTTTATATTACTGCCTGATTACTTTTGA 

AATTCCAGMGATGTGTAATCCTAACTGCATGATCACAGTGAATCTTATATAAGGTGAAA 

AATA CCACTATTACTGAATTATAATATGCTAGAAAAGCTGTTGATGGTAATGTGGTCTAT 

TTTTMTTTACTTCATTTGGACCATCACCATGAAAATAAATCTCAGGATGGTTTGAACAA 

ATGAA TAAC CCACTTGCCCAGCCTATCCTCCAAGAAAATATATTGTGGCAAATCCATTCT 

TCAGCTTTTGCTGACCCTGTTG NGTTATTCTCCCCATTCCCT 

Sequence 4028 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTGTTTGATAATTGATGTTTATTATGATGACT 
GAGTCATGACTTATGCTCAAGTGTGTCAGTCTGTTTTGTTCAGGGACATCATCAAGTATT 
GGGCAATGTTTCTCAAACTGTGTTCCATGAACTGTTTATAAGTATTCTACAAATGTGGTC 
GATTMGTTTTAGMATACTAAMTTTATTMTTTTAGAAAATTAATAAATATATTAGAA 

AT ATAGG ACAGCTTCCTTTTGGGAATTCATAATACACATTAGTATATTAAATGCTTTGCA 
AC 1 1 1 1 r ATTTCAGTAAA 
Sequence 4029 

ATTCGNCCTTAGCGTGGTCGCNGCCGAGGTNCCACACTGGGGAGACAGCATAGAAGTTAA 

GAATGAAGATCAGATTCAAGGGCTTCATCAGGCTTGTCAGCTGCCCGCACGTCGTCCTNT 

TGGCTGGGAAGAGTTTAAAGGTGGCGTNTCACCAANCCTCAGAACGACTTACATAAGGGG 

CMCAMCACTCCTNTTTNNTTCCTTCTCCNTAACTCTTCTTTTAGGNGTGACATCTAAT 

TTGT^AAAAATTTATTNGTmTAMTTAATNNGTTTTTAAAAATNAAGTACAGCCTTG 

GGATGGGGAAAAGGAATTTTATTATNNTATGNGNNNATTCAANANGTANTTTAAAATCCA 

AATTCAATTTTAACTAGCAGAATTCTAGAAGATACTTTGGTCTCAGTCAACCTATCCAAG 

TTGATCMTGGCANACAGCTTTGATTTTTGNCCNNCTNCTTTrn'GCCTGTNNTTAMGNT 

TTTCTCCCCACNTTATTTCNGAGTGGTTGGAAGATNTGCCCTAACTTGGANCTNTGNCTN 

CCTATTATACTTGANNTTNGGCGCNGGGAAAGAAAGCATNCNNAATCAAATCCCCCANGG 

CTGGGGGGNGATNTANCAAGGGNAAAATACNTTCNAACTTTCCTACTAAAAANAATTTAA 

ATGGTTTTAAGGCNACGCCCNCGNGCCCATNGNTTGTGGATCATTTGAAGNGAAGGAGTT 

NNNNACCANCCTGGCCAAAATGGNGTAACCCCNCCTTTACCCANAAAAAAAAAAA 

Sequence 4030 

GGTACCATAAAAATGTGCTGCTAACCTACAATACCCTTATAGAAATACAATTCAATAAGA 

AACTCAGTTG GGAA GATGTCTCAATAGAACAACATGAAAAAAATGGTCAATACAAGAATG 

ATTCACTTTACTTTTACAAGGGATTTCGATGCTACGAATAGAAATGCCTTTGGAACTTAT 

AAM TAAMTCCAGATAMCAGA GAGTCACATTTTTAATTCTTACACATCTCTAATGTGC 

CTTT NI I I 1 1 1 1 1 I 1 1 1 1 | ) 1 1 | | I NNNNAAAAAAAAAAATNTTTTNCAAAAANNTTTTT 

TTTTNMNCCCNTTTNTNGGGGGGGGIvnTNTNACCCCCCCCCCCNGGGGAAAAAAAAANT 

TTNNC NCNT GNGCCCCNNNNANNNNNANNTmNCCCCNNTTTTTGGGGGGGGGGGGAAA 

CAMCTTTTNNAAAAA AAAMNG TTTTNNGGGAAAAATTNCGGGAAANCTTNNAAANNNN 

TMNMGGNMN MNNTTTTTTTNT GGGTTNTTGGCCGGGANACCCNNNTNGNGGGNAGG 

GTGTTTNAAAAAA I 1 1 1 I 1 1 1 1 1 I 1 1 GGNAAAACCCCCNCNCCNCTTTTGGGGTNAAANG 

GGGGGGNAAGNGCCCCCCNAAANTNCCCNNAAAAAAAAA 

Sequence 4031 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACCACTGTCTGTTTTCAGGGGTTAAATTTGGAG. 

AATATCTTTAGAGCCTCAATCTGGCTATTTTGGMGATTATTTTGAAAATAATTTCAAGG 

AAMTACTAGATGTCTTTTAGATMGGCTTTTCAATTTGAACTCGTTATACATGTAAATG 
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CTTTTTCTTCATCTAGATGAATTTAAAGGCCACTCNTTGCTGCAAGCTGCACGAGAAGCT 

GATGTTACTCAAAT 

Sequence 4032 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCCGAGGTAC 1 1 1 1 1 ) 1 1 1 i 1 1 HI 1 1 1 1 1 i 1 1 1 1 IA ACACT 

ACAGGTTTCAAATGAATACTTTTCTTATGTTGCCTTCAGAGGTTCAGGACTTCTGCTTTT 

AAAACCTGCAGCCTACCGTGGGAAACCAAAAAAGCATTCCCTATTTCCAACTGCAGTATG 

TATAAATACATATCA CTAC AAAATGTATAGAAAGTGTGATGAGATACATGAATGGCATTT 

TTATTGG TCATA ACATTTTGATGAAAAGCATTTAAAGTTTTAACTTTATAAGGCTTTTCA 

AMTGTGTTTTTCTGAGATACATTGTTATTTATTCATATCCAGAAAAATTACAAGGATAA 

TACAGAA TATAAT AAATAATTTATCTGAGGGCAGGAAGTATCCTCTCATGCTTAATCAAG 

TTTGGGGTTTTTTAATTATAACACAGGAAACTCATAACAGGACCTGGTCAGAGAGCATCC 

CANATCCATTAAAGAT 

Sequence 4033 

CGGCCGCCCGG GCAGGTCAGTTTTATATAAAACTCTGAGACTAGAAGAAATTATTAACTT 

TTTTTCi 1 1 1 1 I AATTCTAATTCACTTGTTTATTTTGGGGGAGGAAGAC7TTGGTATGGA 

GCAMGAAATCCAAAACTACTTTAAATGGMTAMNCCANCTTTATTCTTTTTTTCCCCC 

ATACTGGTAGATAAAGCAAACTTTATAAGTGGGCTATTGAAAGAAAAGTTACAAGCTTAA 

GATCCAGAAGCATT TGTTC AAAGGATAGAAAGCATCTAAAAGTTTAGGCTCAAGATCAAT 

CTTTCCAGAT TGAT ATTTTCAGTTTTTAATCGACTGGNCTGCAGATGTTTTTTCTTTTAA 

CAMCTGGMTTTTCAAACAGATTATCTGTATTTAAATGTATAGACCTTGATATTTTTCC 
AATACTA I I II I I AAAA 

Sequence 4034 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACAGTCTTTATGGTGGGAATGCAGTGGTAGAGTTA 

GTCACTGTCAAGTCATTTGACACCTCCCTCATTAGGAAGACAAGGACTATCCTTGAGGCA 

GAACAAG CGAA GAACCCAGCAAGTCCCTATAACCTTGCATATAAGTATAATTTTGAATAT 

TCCGTGGTT7TCAACATGGTACAGCCTCCTGAAATGATTGGGCCTATGCGGCCCGAGCAG 

TTCAGTGATGAAGTGGAACCAGCAACACCTGAAGAAGGGGAACCAGCAACTCAACGTCAG 

GATCCTGCAGCTGCTCAGGAGGGAGAGGATGAGGGAGCATCTGCAGGTCAAGGGCCGAAG 

CCTGAAGCTCATAGCCAGGAA 

Sequence 4035 

CCCTTGCACTGTGACAAGCTGCACCACGCCCACCAGGCGGGTATGATTGAGCACCCATTT 

TAGTGACTTGCCGTAGCCTTGTTGCAGGGCTACCAACATGCGACCAAAACCACGCAGTCG 

CTTTTGCTCGCGCGGCTTGCTGGCTCTCAGCATCCAGCCACACATCATTGGCGTTAATGT 

CAGAGAAACCGGCAACGATATACCAATGGCGACAGAAAGCGTCACGGCAAATTCGCGTAA 

CAGTCGGCCCGGCAATCCGCCCATCAACAGCAGCGGCAGGAACACCGCCACCAGTGACAG 

ACTCATCGACAGCACCGTAAAACCGACTTCGCGAGTACCTTGCAGTGCGGCTTGCAACGG 

TTTCATTCCCGC7TTCCAGATGACGTGCAATGTTTTCCAAGCACCACGATGGCGTNATCC 

ACCACGAAACCAGTAGCGATGGTGAGCGCCATTAACGAAAGGTTATTGAGACTGAATCCG 

CACAGGTACATCGCCGCAAACCGTACCAATTAAGCGGAAACCGGCACCGAAACGGCGGGG 

AATAATAGTTGGCGCGAACCGGAGCGCANGGAATNAAAAACACCCACCAGAAATTCAACC 

AGCCGCCMCCGANGANTAMTCMNNNTTTTGGCTTCGAATTTCTTTTCCAGCGAAGGC 

GCCCAAATTGGTTGGGGGGMGCCGANTCCCTGGGGGCAMTTTTTGCAANGCCCAATTC 

NGCCCGCCCGGGAATGGNrfTTCCTTGCANACTTNCGGGTAAATTT 

Sequence 4036 

GGTACACACTAGAAATCATCTGAGGGGCTTATAAAAACACAAATTGCTGGGCACCACCCC 

CAGAGTTTCTGGCTGAGTGGATGTGGGGTAGAGCCAAAAATCCGTATGTCTAAGTTCCCA 

GGTGAATCTGATGCTGCTGGTGAAGGAATCATATATTGAGAACACTTCTCTATGATCCTG 

TGACAACCTCAGCGCTAATATTCACCCAAATGCATTATATAAAGTCAGCCCTCTGTTTTC 

TTAGATTCAATCAATAGCAGATTGAAAATATTCAGAAAATAAACAATAAAAATAACAATA 

CAGCAATAAAGATAATACAAACAAAATACAACACAGTATAACAGCTATTTAAATAGCATT 

TACTTTGTGTTAGGTATTATACATAATCTACAGATTAAAGTATATGGGAGGATATGTGTA 
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GGTTATATGCAAATACTACACTATTTTATATCAGGAACCTGAGCATCATAAATTTTGCTA 

TCTTGGGGGTCCTGGAACCAATCACTTGTGAATATC 

Sequence 4037 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACAAGCAGTTAACTTAGCAATTAGGCCTGGGCA 

GGGCATAAA GTCCT CCTCAGCAAGAGTTCTTTATCATAAAAGATTGGGGACTTAAATCTC 

MCMGTAMTTTTMCCGTGATCATAGTTTCTCTTTTTCCAACTTTGGAAATTCTAGAC 

TGGACAGGACCCCAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAANGTNCACCTCTGATTCTCACTA 

GTTGMTGCMGAACTTGAMGGTTCAGGTMGTGTTTTGAMMTTTTGACTTTCCAAA 

CTTTTGCCACTT 

Sequence 4038 

CCCTTTCGA GCGG CCGCCCGGGCAGGTACCCAGGTAGCAGCACTCGAAAACTTGGATATT 

CMGTCTGATTTTGGATTCCACTGGCTCTACTTTATTTGCTAATTGCACAGACGATAACA 

TCTA>CATGTTT AATAT GACTGGGTTGAAGACTTCTCCAGTGGCTATTTTCAATGGACACC 

AGAACTCTACCTTTTATGTAAAATCCAGCCTTAGTCCAGATGACCAGTTTTTAGTCAGTG 

GCTCAAGTGATGAAGCTGCCTACATATGGAAGGTCTCCACACCCTGGCAAACCTCCTACT 

GTGCTCCTGGGTCATTCTCAAGAGGTCACGTCTGTGTGCTGGTGTCCATCTGACTTCACA 

AAGATTGCTACCTGTTCTGATGACAAATACACTAAAAATCTGGCGCTTGAATAAGAGGCT 

TAGAGGAGAAACCAGGAGGTGATAAAACTTTCCACGGTGGGTTNGGGCCTCTCAAGAAGA 
AA 

Sequence 4039 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTGAATTATGCCTTGGCAGAGGGGAGACTCCA 

AAAGAGTCATCGCAGGAAGAAGTTAAGAACACTGAACATCAGAACAGTCTACCAAGAAGG 

ACATTGGCATCCTGGGAAAGTCCGCCTTTTCCCTTGACCACTATAGGGTGTATAAATCGT 

GTTTGCAAAATGTGTTATGATGTGTTTATATTCTAAAACTATTACAGAGCTATGTAAAGG 

GACTTAGGAGAAAATGCTGAATGTAAGATGGTCCCATTTCAATTTCCACCATGGGAGAGC 

CTAAAAATAAATTATGGCATTTAGTATCTAAGGTTAGAAAACCACGCCCACATGCTAAAA 

TGGGTGTTGAAAACTAGGTTACTTATAATGCAAGGAATCAGGAAACTTTAGTTATTTATA 

GTATAATCACCATTATCTGTTTAAAGGATCCATTTAGTTAAAATCGGGCACTCTATATTC 

ATTAAGGTTTATGAATTAAAAAGAMGCTTTATGTAGTTATGCNATGTCAGTTTGCTATT 

TTAAAATGGTGTG ACAG TGTTTGTCATATTAAGAGTGAATTTGGCAGGAAATTNCCAAGA 

ATGGACATTGGGCTTTTAAACTTAGAAACTTGTAAAGAACATTATGTGAATATNCCTTTG 
CCC A I I I 1 1 1 

Sequence 4040 

CCCTTAGCGTGGTCNCGGCCGANGTACNCAGGGATTTGAAGTCAATTTTGTCTGGAAAGG 

ATTGAT CTGA GGCTTTCAAGGAGAACCAGAGGAATGTATAGTGTCTNAGAAGCCAAGAGT 

TTGGAATTTTAAGATAGAGCATGANCCCCAAATGCACAGAATCAGTATCACCTGGGAAAT 

TATGAAAATGCATAT TCTCAAA CTCCACNTTAGACTTACAGAATNAGATTCTGGAAATGG 

GACCTAACMTATGATTTTTTTAAACAGNCCTNNAAATGAGTNTTNGAGAAACCCCTGAG 

GTAAAGGAATCCACCTAAAGTAACATGTTAAGAAATTGTTATGGAATGAGGACTGAAAGA 

ATACTGTTAAGGGTGGCATTTAAGGTGGTAAGAGTGGCATTTAAGGTGTTTAGTGACCAT 

TGGCATGGTATNGGAAAGTTAAAGGTCTGCCAAATAGTTGAAAGATATTCAATAAGGTAA 

ATTCAMTMGCTTGCAGTTAANAGAAAAGCTTTTCTTGGGTAAGAAGGAACCCAGTTAA 

GAGGGATAGAATNNAGGAAGGATTGAAAAATNANGGTGAGGCTATTNAACAAATCNCNGA 
AGGTGGGAAT 

Sequence 4041 

GGTACGCGGATGTTGGGMCACCATCATT7TCTGAGGCTGAATTTGGTCTGGGTTTCTGA 

GGATGCCTGAAATGGCATCGCTGAAAATAAATCACCCCAATCACATATGTGCTTTTAATT 

TTGTCCACATTGCATTTCAGAAAATTGTGAGTAACGTGAACATAAACTTCTAACTAAGAA 

AMGGGTAACTGATGATCTTGCnTTCTTMCAMTATACTGTCTTTTTAATCATAGTTCT 

ATTCTAGACCTATATATAAATAAGCTGTATTCCACTGTAATCATACTGTGATGTTTGGCT 

TTATTCAAAAACTATGTATTGTAAGTATCATTCCTGTGACTACAGACTTCATATTTATCA 
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TTTTAGTGACTGCATAATATTCCACTGAGAGGATATACTCCTTATGGCCCTGTTAGTGGA 

CATTTGGTTTATTTGG7TTTTATTTTAAA 

Sequence 4042 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTA C I I I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I I GCAGAATTGTTA 

GTGACTGGGGAAAAAATGAAAACAACTGAAATGACCATCAGTAGAGGAATGGCCAAATAA 

ATTATGATATACTCATAATATATAATATCAAGTATCTGTTAAAATAATGCAGTAGTTTAT 

TCTATA CATCATGCCCGCGTAGTCTGCGTTGTTACCACTGCTTA U I I 1 1 1 I II 1 1 1 1 1 1 1 

1 1 1 1 1 iGGGN CCCAGA AATACTNTATAAAACCGGGTGATCAAAACAAAACTTATGTCATG 

MTmMGAGTTmAGCAAAAMGATATTTTTGAACTGGCNCAGCAAAAGCAAAGTTG 

AACATCATGATACACAAGACTAATCATGCAAACAACTGTAAGNGGGATGTGTTACTTAAA 

CACTMGCTCATGACTGACATTCTCMTATATACCACTGATTTTTTTAAGCCATGGNGGG 

GTAGGATNTAGTTCAAGGNCNCCCATTCTAAGATATAAGTAGCCNCCTCAAAGGGTACAT 
ATACTATTA CI I I I I GGG 

Sequence 4043 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACATAATAGGTGCATAACACATCTTAAAGTTGT 

TTAATAATAGATAAGAACCAAGAGGAAAAAGAAATAAGAAAAGATGGGGGAAAGGAAGGA 

GAAAATAGGAAATGAAAGGATTAGGACTTGGGCATTTATATTAATACAAAATGGTGTAAA 

CGGCCTGAA TATCA CTGTAGTAGTATCATGCGGGGGAAAGTGTGATGGAAAATAGGTTTA 

AAAATCTTAAl I 1 1 I AAMCTTTAGTAAGCTTTATTTATATTTTTTAGGATTTTCTGAAC 

ATAG 

Sequence 4044 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTATGGAAACAGTCATGTATAAACATTCGTGCAG 

AAGCACTTACAAACATACACTGTGCATAAAGTTGGTTAAGAAGATGCTTGTTAGAAATGA 

TTTATGTAGGTGAACTAAGAATTTGAAATAACTTAATACCATTGAAGACATCATACACAT 

ACAACTTTG GACATT ATGCATTCTTCTGGGGATGAACCATTGACAACTTCTGGACTTCAT 

TGCTAGCTAi i u 1 1 ACATTGAGGTGGGAAACCAAAGAAGTGCAGAACAGAAGCAATCTA 

CTAGGCACAAAGCTCCCTGGTTACTGCCCAGATAGACTGTTTCCACTCATCAAATTGAAG 

TACATACTTAATTTAGGAAGGGCAGACCAGTGCAAAAGCTACTGATAGTGAACTGGAGGG 

CCCGGTTTCCATCCCTTACTCTGCCCACTCCAAAGTTCGATCTTCTGTAAGTCACTCTAA 

ATTTATGGCCTTTAGATTTATTGCCTCTATTAAAAANGGCATTGCAACAAGTGACTTAAA 

CCTNCCCCTTTTTTATTCTCAAGGATT 

Sequence 4045 

TACT ATAGG GAGTCGACCCACGCGTCCGACGCACTCCGCACCAACCATTAAGCTGAAAAC 

MGCTTTTTCTAGTGCGTCCTTCCCTTCACCTGCATTTACATTCCATGGAGTTAGTGACA 

ACCCCACGCCATTCCAGGCCGTGGACTGTTTTATCTGTATATCGGAATTATAATGCTTTG 

CGGTTGGTTA AGTGA AATAGTGTTTATACCTCTTACTGATTTTTAAAAATCATGTGGTAA 

ATATATTTTCATTTTTATCCT MTGA TATTTCTCTTTTGTTGATTTATTTTTGTTGTTC^ 

TGTTGGGGTTTTGTTTCTGGTTTTTGGTACAGGTAACTGGACCCAGAGCCTTGCTCATTG 

TAAGCATGCACT GGACT GTCATATGCCCCTAGACCCTAATTAACTTATTGGTTTTAACTC 

TMGCCATGGTGTTTTTAMTTTGTTAGAATAGAATTGTATTCATGTAGTTGGGCAGCCC 

ATTGGATAGGTATCAMGAAAAAAGAAAMTGGGGTCAATTTTTTAAGCGTTTGGCCATG 

GATAAGGTTAATTTGAAAAAGCCAAACAAGAATTGGTAAAGG 

Sequence 4046 

CCCTTTCCAGCGGCCGCCCNGGCNGGACCCGGGGGAAATAGGGTGTTTTCTTCCCGAGAG 

AGGACTGNTNATAGGGGGTTAANGGGGGACNATGTNAAGGATANAACCTGCGGTCCTTCA 

NAAGGCCANNAANAAAGAAAGGGGAAGCNTTNAAGAAAGGGACGGATATACTGGGACAGG 

GAGAAAAAAGTTGTGGANANTAGCTTTTAAGGANTCATTTGNTGGCCATGGATCCAACGT 

GCTCTTCTGAGTGCGTTTATAACCTCATACCCAGTGACTTGAAGGAGCCTCCCCAGCCTC 

CTANAAAAAAACTTTGATCGGAACGTGCCCAAAAAGCCTGCTGTGCCATTGAAGACTGAT 

CATCCTGTCATGGGAATACAGAGTGGAAAAAATTTTATAAATACAAATGCAGCTGATATT 

CATCATGGGAGTTGGCTAAAAAAGCCTAAACCAATTTATGTTGA 
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Sequence 4047 

CCCTTTCGAGCGGCX)GCCCGGGCAGGTACTTTCACAAACAAAGGCTTAGAATTCCACATG 

AAAGTCCACATGAGGTAAGTGTGCATTCATGAGCATGTGTGCACTCTGGGCAAACCAACA 

GAAGATAAACAGCAAGGAAGAGCAGTTGTTTTGTGAAAAATAATCATCTGTTAGCTGTAA 

ATCAGAMTATTGGCCAMTCAGMTTCTTGTTTCTAAAATGAGGCTTCTAAAATTTTCA 

CATMCTGCCMACTCTTATTTGTMTTCTTAAATATGCCCTAAAGATCATCTTTCTCTT 

TTATAGACATTTAGTGTATACAGTCCACATAAATGCATATACTGATTACCTACAGACAAT 

AATGAGACTTCAGAAAGAATCAAAAGCAATAGTGATGGTGGAATTTTTAAATAATATTCA 

GCTGGGGGGAAATAAGACTGAGTTTGTGTGATTTCAGGT 

Sequence 4048 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGNAC 1 1 1 1 1 I I I I 1 1 1 I 1 1 1 1 1 I 1 1 1 1 1 GCTACAGCA 

GGANAAGCGTGCGTGCTACAGGCATCTGTCACCAAGGCCAGAGCAACTTCCCAGNGTGGC 

AACTGCACAGACAGCTTCAAAATGACATTTTAGAAAGTATAAAATTCTTCAAGAANAAAA 

GAAGTCTTCATATAAGAAAAGGCAAGAGAAGCCTACAAAAGTAATATAAAGCATTACTNT 

TTGCACCCCATAAAATTCCATTCCCTGATCCCTCTTGGTAGATGGAAGAGGAAATATAAT 

GCTGAAAAAAAATACAACTTCTGACAAGATATTTTATTTGGCTT 

Sequence 4049 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACCCATTCATACTTGCATCATCTCTTGTGCTGGAG 

AAGCTTGCTCAGGCATATGGGGTGTCACAGGAGCTGCGGCACCTGCCTTGCAGGAGCCTG 

TATATAACCTATATCCTCGTGTTACTGCTTTAAAATCAGGCCCTGGAGCTGGGAGGACTC 

TCAAGAGACGACCCTGTCCTCTGGGCCAGTCCTGACCCACTCTGGCAGCGAGTCTACCGC 

AGCCTGCTGGAGCACTATTTCACCCTGGCAGTCAGAGGGTTCCACTGCAGCCATTTCTGC 

CAAAAACCTCTCCCAGGATGGGCCCAGATCCCGAACAGAAAAGGACTTTGTTCTTTCACT 

TCTTGATGCCCTCTTCAAAGGAGTCAGAGGCATCAAGTGTCACCTGGGACTGGAAAGAAG 

GGAAAGGGGAGGGGATGAGTTGGAATGAGACTCAAGCCCAAGGCTTGATGGGAANGGATG 
GGGG 

Sequence 4050 

TGGACTCCGGGAGCCGGNGCACCGTGCANGATGGTGGAATAGTGCATGATACTAGACTAA 

NCAGATCTCCTTCTCCCTATGANGGCGCTCGGGCTCCGCGGGGCCACGGGAAGAGCNAAC 

CTTATANATATGTGTTGTMTTGTCTTTATATTTACTTTTTTANAAAAMI^GGTTTTTA 

TATNGTATTATrTATGTATTTTTTANANANANAAGNCCATTTNGGTNANAAAATATAGGT 

CATTANCCTTGGCNAAGNTTGNGTCNCNGTNCTTACNATTGNGNCCANTTTTGTGTAACC 

AAGGGGGACCCAATTANANTNGGTTAAAAAAAACCAATTAAAAANAAGGTTGNCCAAAAN 

TTTTGGTTTTMCCANCCTTTNAACCAATTAMTTNNGAATTANGGGTTGGGGAAAAA7T 

GGGGGCCAANAACCNGCTTTGGAACCCCCAAA A I 1 1 1 1 1 1 1 1 I GGTTTNIMTTCCAAAAGG 

GTT7TMAAAAAAAA7TMCCCCCAAAAAAAAAAAACCCTTM7TTTTANCCAAAGGNTN 

GGNTTCCTTTMCCC TTGGG GGGGMTTTTTTNMTTGGGTTACCTTTAATTAATTTGGN 

AACCAAAAAAMTTCCTTTTTGGGAATTAACCCTTGGGCCAANTTCCCCAACCCAAAAAC 

CAAi i 1 1 1 I AACCC TTTGGGGGCCCGGTTGGCC C I 1 1 1 1 1 1 1 1 I 1 I GGGGClNTrTTTTTTG 

GGNCNI 1 1 1 1 1 1 I I G GGTGGGTGGGCCC 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 GGNTGGGNTGGGGTNCCTTTGG 

CCCCCTTNAA 1 1 I I I AAAAATTMCCCGGTTCCCCCCGGCCTTTGGCCNT^r^TTTTTTGG 

GTTCCCTTTGGNGGGGGTCCCTTTANCCACTTAMCCCMCCCMNTTTCNATTTTTAAA 
ATTAAACCCTTAA I 1 1 1 1 

Sequence 4051 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTGCACTGTCAGATCCTTTGGCATCCGGAGAAATGAA 

AAGATTGCTGTCCACTGCACAGTTCGAGGGGCCAAGGCAGAAGAAATCTTGGAGAAGGGT 

CTAAAGGTGAGCCTAATCCCCTAATGGAGTGATATTGATCAGCACTCCTTTAGTAACACA 

TGTAGATMGT TACAT TTMTGTTCTGTTCTTTGGTGTCTTGATATTTATTTACTTAAGC 

TTCTAAAAGGCTTTTTCTACAATCAGCAGGGTTAAACTGTTCTTGGTGGTTTAAAAGATG 

CTTGAGGCTGGGCACGGTGGCTCAACGCCTGTAATCCCAACACTTTGGGAGGCCAAGGCG 

GTTGGATCATTTGTGGCCAGGAGTTCGAGACCATCCTGGCCAACATGGTGAAACACCATC 
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TCTACTAAAAAAAGATAAAAATTANCCGGGCTTGGTGGCGGGCTCC 
Sequence 4052 

GCCCTCTANAGCATGCTCGACGG CCGC CAGTGTGAGGATATCTGCAGAATTCGCCCTTAC 

GTGGTCGCGGCCGAGGTACAGTCTTTTGGGGGTGGGGAGAGAATATGAAAATGTTGTAAC 

ATTGATTGTGATGGTTGCACACTCTGTGACTATACTAAAAATCACTGAATGGCACTTTCA 

GTGGGTGAATTAGATGGTATGTGAATTATATTGCAGTAAAGCTGTTAAATACACACCCAC 

TCACACACACACGCCCGCACACACACGTAACTCTTCTCTGCATCACCTTCAATGGTTCAG 

CGCACATTCTGTGCTTCGGTCATCATCTATTAAGGCGGGTTCTTCTGTAATCAAGGTATG 

CANACTTAATCTGTTATTACATTTCTTCATGCCANCCCTTATTGGCTTAAAATATATCTT 

CCACACTCATGTCNATCTTTCANAATCCTTAACAAAACGCATGGATAACTCCCTGGTATT 

TTCNCAAGNTGNTGAAACACTTAAAANTAAACCACCTAGGC 

Sequence 4053 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTTTAAATATGCAGATTTTATGGTATTAAATT 

ATATCTTTTAAAMTTATTATATATGTTCTAAAAAGACTAATAACAAAATTAAAAGAAAC 

CACAGACTATGAGGAAATGTCCACGTATCATATATTTGATAAATTAAGGACTTGTAAGCC 

AGAGATTATTAAGAACTCATTTAACTCAATAAAATGAGAAGACAAGACAGACAACCCAAA 

TTAAAAATGAGCAAATGATTTGTATACATTTCACCAAACAAAGTCAAACAAATGGCCAAT 

AAGCACATAAAAAAAGCTCAACCTAATTAGATATTATGGAAATGCAAATTAAAACCACCA 

TGAGATGCCACTTTGTACCTCGGCCGCGACCACGCTAAGGG 

Sequence 4054 

CCCTT AGCGT GGTCGCGGCCGAGGTACAAAACTAATGATCTTCAGTTACACAAGAACATT 

TAAAAGTTTTACATTTGA AATAG ATAATTAAGCAATGCTGTGTGAAACTGAAAAATGAAA 

ACTTTGATTAAMAAAGTATTTTCAAATATAGGATAGTGCATGTATATGAGAATACTTTT 

TTGGGTATAATCTTAGTAACATCATTATGGTGTTATGTAAACATATGACATATGACATAT 

AAAATTATAGTAGATAGATCACTGTGTTACCCACTTACACATTCTTCTGTCGTATTAAGC 
AAC 

Sequence 4055 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTGACAGACTTTCTGGAAGAAAAGGCTTGTAG 

GAGGAAACTTCAGAATTCTATTAAATGGTGTAAATGATGAAATTATAGTTGATATATGCT 

AGAGCATCAGTGCTGGGTATTTTAGAAGGGATGGAGTCATCATTGGCTAATGTTCCCAGT 

GAAGGATTGAGGGAGGAACATTGTGCTGAAGGATCAACAGAGTCTGGATGTGCTCTGAGC 

AGGAGCACATGGGCTTTGCAGGCCACGAAACAGCAAGAGTAAGGACAAGGTGAACACGAT 

AGGTTGATGCAGTGCATTAATGCCCATGAGCGGTTTAGAGAAGCAGTCAGAGATGAGAGG 

ATGGCAGCTAGCTGAAAGATAAGGACAGACAATGGAAGACCTTGAGTGGCTGGATGTAGA 

TCGAGTGACATTGCATAGGTTGAACCAGGTGTTTTATACAGTTAATGAAATCCATTnTG 

TTTTGTTAACTTTTAGCATTTT 

Sequence 4056 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTGGAGTCCTATTTCCTGATAAACTTTTTAGACT 

AGTGTTATTTTGCAGAGATAGTTMTATCATGACCGTMCCTTTTACCAGGAGTTTTTCA 

GTAAMTMTTTTMGMCCTGCGGAAMATACAAMTGAMCATMTTTMTTGATTTT 

TACTCATGTAGCACAATAAATCACTTCATTTCGAGAGGACCTCTGAGCACTTATTTCTCC 

CAAATGGGATCCTCACCAATTAGTGGAATGAATACGGGTCTAGTTTCTGTTAATGAAAAC 

TCATTGACATGATAAATACAAGGCCTAACTTGTGTGATAAAGTTTACTTGATAAGCAGAA 

ACCMCATGAATTTAGAGGAGAAAAACAGACGAGAMTGAMGACCTTTTAATTTAAGTT 

ATACTG ATATT GCTGMGT TMTT GTTTATTTTAGGACGCCAGGAGAAGAAAATCACACT 

GTTACCTTTTTCTTTCCTTCTTTTACTTTCATCTAAGCTGAAAGGTATCACTGATACTAT 

TAGCCCCT 

Sequence 4057 

CCCTTAGC GTGG TCGCGGCCGAGGTACAGGAAGGATGTTAAATGAAGGGGTGGTATTGCA 

GGAGAGCATTTTAAATGGCA GMGT AAAAAGTTATMTATTTATAATTTTGATGGGTTTA 

AGTTTATTTTTGTAGGGAAGATTTTTCTCCCCTAAAATAGTTTCTAGAATGGCAAAATTG 
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TTTCCATTATTAAAAATTGMGTTATTAGTTAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAA 

AAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAANAAAAAAAAAAAAAAAAAACAAAA 

AAAAAAAAA AAAAAA NNNNNCCCCCCCCCCCCCCCCNGGGGGGGGNNCCCCCNCNTNNTT 

AAGNNATNN I MM I NNNNNCCCCNCCNTNGNGGNNANNAANACCNNTTNTTTTTCNCNN 

GAGGGGGGGGGGGN GGNN TTTTGNNGNNNCCCCCCCCANNAANGGGGGCCGGGGGGGGGG 

NNCC CCGNTTNNTNTNTTTTNTNNCANANNANAGGGGGCCCCCCCCCCCCCCCCCTTTTT 

TTTTNCNNC NCGGG GGGGGGNGN 1 1 1 1 1 1 H I T'AAAAAAAAAAANCNCCCCNCCCNCANA 

NAN AAAANA I I I I I NGGGNGNNNNCTNTTTTNNAAAAAANNNCNCNTNNTNTCCCCCCCC 

NCTNi i i i iNGGGGGGGGGGGGGGGNAAAAGAGAGNGNNAAAAANCCCCCCCCCNCGGGN 

GCGNCGNTTATNTANANNNACCCCCCCCCCCC 

Sequence 4058 

NCCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTACCTCCCCACAATGTGGACTGCAAAATGCTG 

GCTGGCTGTGTTGCTTGGTAGCAAMGGGGTTGCATGCTGCTCAGCTCTCTGTTTCTCTC 

C AACCCA AGCATTTGGATGTGGGACTGTGCCCCGCCTGGTGTCTGGGGCTCTGGGANGGG 

CAM M I ACTTNCCTGTTTACAAGAAGGGTNACATNCTATTCCAAGTCCAAAGGTGGACA 

CTTTGTTCCTTTGCTCAAGCATCCCATGCAGACTCAGCAAGGTTNCCCCGCTTCCCCTGG 

GAAGGTGGCTGTGGCC AAGCAC TTGCTTCCATGGGACCTACACCCCGGGNTGGNCATTGG 

GAMCAAGCATAACAGNTTTTTTGCCCCTCCACTTTTTNGGGAAAAGGGGGCCTAAANAT 

GGTTT ANMG TTATNACCCATTCCCTTTNAATGGAAAMTNCCAACTCTTTGTTTTNNAA 

GGGGGTTTTGNTGGGGGGAATGCCAANAATNCCTAAANANGGGGGCCAANAAACTTGNCC 

T7MNAAAAMTTGNMTNCCCTTTCTNMTGGGGNNNCTAMTTTGGGGGTCTTCCCCT 

TAAAAAATTAANTGNTTGGCAAAGGNTATGGAAAAANAAAAAAAAAAA 

Sequence 4059 

GAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACCCAMTTACCTTGATTTAAACCCCAGCTCGCCCATTTA 

TTAGCCGTATGACCTTGGACAAGTTATAGAATCTCTTTGGGTCTGTTGTAACATGGTAAT 

AATAATACCTACCTACCTAACACACAGGGTGGTTGTGAAGATTAAAGGAGTTGCCACATG 

TTGGMGCATGCTTATGCTMCAGGCATACTCATGAAGTATCAGCTATTTAAATTATCAT 

CCTCCCTCAACAGGATTCTATAAACTGGTTCCAAGATAAGGTAACCTGGGATAATAAAGT 

TTTCTGATTTGGTTAGAAATACACCTAGAAAACTTAGAAACCAGGCAAATGTGAAACATA 

AAGAGTAGATATCTGGGAACAAAAAAGTATATTATAAAATGCCAATACTGTCAATTCATA 

TAAAAAGGCATCTTAATCAATCTCCCACTCCCCACAAATGGAAAG 

Sequence 4060 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTTCGGTATTACAGCGCCACCCACTGGCTAGAAG 

TCCTCATAGCACATATGAGATGTAGCCATAAAATAGATGAATTCTTGAAATAAGGAATAT 

AACACTGACTATTCTGATTCAGTAGAACATAAAAAATGTCTAACAAAACAGAACCAGACA 

CATTATATTATTTCTACMGTAMCAGMTATCTATTAGATATGTTCACMGGGTTTTAT 

CMTTTTGAMTCCMGTGTATMTCCCCAAATGCTGTMGGACTTAAATTTTATAGCCA 

AMCMTTMCACATAAMTGCTATTTCATCTCTGTAGCTGAATACATAAATAGTATCTT 

TMGTAAMGATGCATACTTGCATTTCATTGCTMGCAATTCATAATATATTTAAATGCT 

GGTAAAACCTACAATGGCATCTGCTTCACTTCTACCTTTACTAGAGAAGTAACAAAATAC 

ACTGAGCAAAGGATATGTCCAAAAAACTAAACTGAAAAACAGTTTCTAAATAAAGTCCAC 

AGACCATTCAGATMGCTAGTAAMTAGTTTTTCTTTAAAGTACCTGCCCGGGCGGG 

Sequence 4061 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTACTGTGTTATTTCTAAMCCCTGCCCGCTTTT 

TCCATCCCCGCACATGCACAACAACGGATGCAATCCTGGACATTTTAAAAAGTTGATAGT 

TTTCATTTTCGCTCCTCAAAGGAGC CTGG GGTAGGAGGAATCCGCAGTGGGAGCTAACGA 

TCCTMGCGTTGTTTCTCTGTTCTTCTTTTCTTCTATAGAACATTATAAACATCACTGGT 

TCCCAGAAAAGCCATGCAAGGGATCGGGTTACCGTTGTATTCGCATCAACCATAAAATGG 

ATCCTCTGATTGGACAGGCAGCACAGCGGATTGGACTGAGCAGTCAGGAGCTGTTCAGGC 

TTCTCCCAAGTGAACTCACACTCTGGGTTGACCCCTATGAAGTGTCCTACAGAATTGGAG 

AGGATGGCTCCATCTGTGTGCTGTATGAAGCCTCACCAGCAGGAGGTAGCACTCAAAACA 
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GCACCAACGTGCAAATGGTAGACAAGCCGAATCAGCTGTAAGGANGAACTTCTCTTGGGC 
AGAACGAGCCCTTTCAAAAACTACAATATGATGACTGGTATCAGGTTAAGAATATAGTCT 
GTGGATGGATCATCTGATGATGATGGGATAAATTTGGATTTTTGCTTT 
Sequence 4062 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTAC 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 IG CTTTTT 

TTTTMTTTAACTCTTCTTTGCTCTGACTTCTTTATGTCTGTGCCCTATCTACACCCTTT 

ATAACTTAGGAAAAACCTGTATATAAACATNGGGAACATTCTGTATTTTCTGNGTATAAC 

AAGTTCTANATAAGTCAAAGGTATGATAACAAGTAGAAACAAAACTAATTTATTGCTAAG 

GACCTTTTGGGGAAATCNAATCATTTACCAMTCAGTATNTTTCTTTCTTTCTTTCTTTT 
G 

Sequence 4063 

GCCGCCCGGGCAGGTAC CCGGG TGGAAAAGTATACAGATTAACAAAAGAACCTTGGTTAA 

AAGAGGAAATACAAATCAATTTTTATAAGAAATTCATAGTGCATCTGCTGGGTGTAGGAG 

AG GAGGC AAAAAAACAGTGGAAGCACTCTAGGTATCTCTGGTAGAAAAACAGCTTTGATT 

GGTTTTTGATTTGCA7TGGCAGGGAAACCTAAACGTTAGTCTTCAAAAATCAAACATTTC 

TCAGGTGTGAGCMCTTTACTTATTTCTTCCCCATCTTTTACAATTTTCTTCAATATTGG 

TAAATAAMTGGATTACTATCAGGCTTTAAAMCTCTTCCTTTTGCCAAGTTATTCTGAA 

ATAACTTCTTANACTCTAAAGAAATTANCCTTGCTCTGGGACTTGGAGAGAGAGGAGCCT 

TCAGTAAGTAATAAATAACCTATCCNGGTTGGAAAGGGAGGGGCCACCTCCAGCGTGAAT 

CACAGGCNGAATCAAAACCTCTGNGAGGAACTTACCCACCT 

Sequence 4064 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACATGAACCTATTAATAAACCATTCATGCTTCCCA 

GTTTGGCAGATGTGAGCAMCTATGTATAGGAATTCCAMGGTAACTTTTTCCTTTCATT 

ACTTTACAGAAATACTGTCAAGTCCAATAGAGAGCACAAACTTGGGAGGCGGATTGGGTG 

GGTTGGMTCTCTGGTCTGCCCTTTTATTAATCATGNGAGGTGAGTTTGGGACTTAATNT 

TTTTMCTTMTTTCCCATTTGNAAAATNGGATAATAAAATTCCGGCTTNNAAAAGGTTT 

QG GNGNA C MTTAA AMGCimTTAANNNNGNAMTNGmTTTNNANNGGGNAAAMNC 

AAA I 1 1 I lAMTTTTNGGNCCNTNNANNTTTTNNAAAANNGNTNANNNNCCNTTNNGGGG 

AMNNCCCCCNNNNNNTTTTAANNAAAMNGGG^^TTTTNCCNAAAAANTTT 

Sequence 4065 

CCCTTGGCCGCCCGGGCAGGTACTCATTAATCTTAAGTATGTTCTTAAGGTTATCGGGTG 

ATCTTACTGTGCTTCCTGAGTCTATATGATACTTTCTCCTCTCTCCTTAAACACTCAGTG 

CCTCTGTCTACACCCTCACTCTCAGATGATGGCCATGCTTCCTATTCACTGATAAAATGG 

AGAACATCAGAAAGGAACTTCCATTGACACTCACTGCCACATCTATCCATCTACCAGCAC 

CTGCTCCCACATMTCTACCTCCTTTCAAGTTTTCTCACAGAGCCCTGGTGGAATnrCAA 

CAAGTTGTATCTTAGTAGAATGCAATGTAGAAATGGGTAAATGCAATTTGCCAATGAAAA 

AGACTATTCCCTTAGACCTAGMCTTCTATTTTTATTTATTTAACCTTAGGAAATAATCT 

GGGTTTCAGTCAAAAATTTATATAMGGMGTTTCTTTGAATACTGTAAAAATTAGAAAC 

MTACATCTGCCCAAAGATGGGAAAAAAGCATGTTTATCATCATTAAAAAGCATTTTTTT 

TAAAGAATAACCTATTTGATAAGGTA 

Sequence 4066 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGCCCTACCTGTTTTTTAAGCAAAGTTT 

TATTGGAACACAGCCATGCTCTCTTGTTTATGTATTGTCTATGGCTGCTTTCTCACTGTA 

ATGGCAGTTGTTAGTTGT TAGT AGTTGTTACAGAGAAAGTATGACCTGCAAAGCCAAAAA 

TATTTACTATCTGTAAATATTTTGGCTACATTATGCTACTTCTGTGAACCTCCACAGACT 

TCTAA TTCTA CGACTCAGTTATTCTAAGACTTTAGTTGGAGGAGAGTGACACAGCACAAG 

CTAGGTTTTGAAAACCTACTTTCTTCTATACTAACAAGAAATGAGGGCAGCTCTAGTGCT 

ACTTAGCTAAAGCAGATTTCAAAAAGTCCTAGGGAGAGCTGGGTGTGGTGTCATGTGACT 

GTAGTGCAGCTACTTGGGAGGCTGAGGCAGGAGGATCACTTGAACCC 
Sequence 4067 

CCCTTTCNAGCGGCCGCCCNGGCNGGNNCTCNAAAAAGNANGTNTNAGCAAGCCCCATTC 
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ACAAATGTGGAGGTAAAAACTNAGANAATGTTNAGGTTAAGTCACACNCTTAAAAATAGA 

AGGCAACNTATAAATCAAGTTAGTCTGATTTCANAATTGAGTGTTGGCCTTGAGAAAGCA 

GGAATGACAGATGCAAAGATAAAGCACTAGAGAGAGGACCAGCCTATCTGGAGGGTTGGA 

TTGATTGTATGAGTCTTTCGGNAGTACCTNGGCCGCCACCACNCTAAGGGnnnnnnnnnn 

nnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnCGGTNCCNAGNTTGGCGNAANCATGG 

NCATANCTGTTNCNTGATGAAGAGTATCTGGGCTGGAAMTTTTGCAAAGCTGGTTTACA 

TGMGGTGTTTTGTCCCCMTTTCAGACMTTTCCCTCCMCCATTGNCATTTTTTTGGG 

TATAAAACtGGGTTTAACTTAATGGTNNGAAAAGCCAAANGAAAANCAAGGACCCNT 
Sequence 4068 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTGACATAGGAAGATCTATTGCAAAGAGAAAAAT 

GCTAACAGCAGAAGGGTTG TCTCA TATGGTCAAAGTGCTAAAACATACTTTAGGAAAAAA 

CTGATGMTATGCT GTTGA CTTTTTCTGGGGGAMGGGATTTTAATTATGGGGGACTTTA 

ATTTTCTACATTATGTTTTT AMTM TGTTTACACTTACATAAGTCTAATGTTTTAAAGT 

CATAMAGCGATAGATTTMTTTTCATTTTTTAAAGTAGTAGGATCTCATTTACAATAGT 

NACCACACTAAAAAAATNACCTATACTAGAAAAGATAGGCTGATAAACATAAAACATAAA 

TTTACTGAAANGGTTAAATAT TATAAA GATGTTAGTCCTCTTGTGTAAAATATGTAAATT 

TTACCTCMTCCAATTTTCTAATTTTTCTAAACATAAAMTTACCTCAAACTTCTTTTTG 
GG 

Sequence 4069 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTCACAACTTCACCTTAAAATTAAGAATCCTTGTCAA 

AATGTTTAACCTAAAACAAATCATTAAAAACAATGAGACAGATCTAAAATGTGGAAGGCT 

TGTATTCTTCCAAACCTCACTGACAGGACAAACAAAAAGAAGGGGACCCATTCTAGATTA 

AGACAGACTAAGAGAAATATCAAACCACCTGCGATTCATAAATCATTTGGGGATGTTACA 

TTAGAACCGGCGGGGTGGGACCTCCAGAAGANATTTTTGGGACAAGTTTCAATATGGCCT 

ATAAAGTAGCTGACATGAGATTCCTGCTAATTTTCTTAAGTGTGATAAAATCGTGGTTAT 

GTATGTGAATGTTCTCATTCTTANGAAATTCATGCTGAATACCTAAGAGATAAAGTATAA 

TATCTCCAATGGTTCTGGAAAAGNNTATTTATAGAAAANGCAAAGAACAGCAGGCAATGT 

TAATAGTCATCTAGGGAAAAGTAATAGGGGTTGCCTACTCTTACTTAATCTTTCTGGGGG 
GTNAATTTT 

Sequence 4070 

CCCTTCGAGCGGCCCGCCCGGGCAGGTACATCAATAAAAAGGATTATGGTGTCACACCTG 

AATACATATGTAAGCGAAACGAGGAAATAAAGAAAGCCCAAGAAGACTATGATCGTTATA 

TCCAGGAAAACCTTAAGAAAGCAGCTATGAAAAGGCTCTCCGATGAAGAAAGGGAGGCAG 

TTTTGCAGGGGCTGAAAAAGAACTGGGGAGAGGTGCATAAAGAATTCCAGTCCCTCTCGG 

TCTTTATAGATTCTATACCAAAGAAGATCCGCAAGCAGAGGCTGGAAGAAGAAATGAAAC 

AACTAGAACACGACATTGGCATAATTGAAAAGCACAAGATTATTTATATTGCCAATAAGT 

AAGAATGGATCTTTAAAGTATAACCAATTTCAATGTAGGGGAAAAAAACATGGAAAATTN 

TAAAAAACCTCCAAGTTTT 

Sequence 4071 

CCCTTAGCGGCCGCCCGGGCAGGTA C 1 1 I 1 1 1 1 I I I I I 1 1 1 1 1 1 1 1 I 1 1 1 1 I IA GGGGTT 

ATAT ATTTACATGCCMTATTTAGGGCACCAAAATTAATTCTGTAAGATGCTTCTCTGTC 

TTTTCCTCTTTCATCTAACAGCCACAGAATGCAGCTATACTTACCCCAGGGTGAGGAGGT 

AGTCCCTGGAAGGATAATACTACATTTAGTTAAGAAGGCTCCCAAGGTTAAGTAGAGTTA 

CTTGGTCCCAATTTGGCTCATCTCTCTGCCTTTGAACAGTGTGTGTATCTGCCTCCCATG 

CCTCTTTTCTTCTCCCT 

Sequence 4072 

CGAGCGGCCCGCCAGTGTGGATG GATNT CTGCAGAATTCGCCCTTAGCGTGGTCGGCGGC 

CGAGGTACNGCCGGGAACATATTGTTTTTATATCTCTTGCATATNCCCAAGAGTGAAATT 

GCTTGGGTCAGGTGGGTTAMGGCCGTANAGMGTTTCTTTTTTATTGGCCAGNGCACCA 

GTGGGCNTCATGCCCTATTAAATCCCMGMCTTTTTGGGGAAGGCCCAAGGGGCCGGGG 

GCCTTGGATCAACCCTGGMGGGTTTGGGGGGAAGTTTTTGGAAGAACCCAAGCCCTTGA 
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CTTGACCCCAAACCATTGGGGAAGAAAAACCTCTTGTCCTTCTTACCTTAAANAAAAAAT 

ACCAAAAAAATTTAGCCTTGGGGGGTTGGTAAGTGGACCCGCCACCAACCCTGGTTNAAT 

TCCC CAAGCCTACCTTCCGGGGGAAGGGGCTTTGAANGGCCAAGGGAAGAAAATTTTGCC 

TTTTGGAATCCCCCCGGGGAAGGGGTGGGGAAA 

Sequence 4073 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTATTGMTTTCGTTTATTCCCTTGTCTTGGCTC 

CATTCTGGGACGGA GAGGAAA GACAGGTGCCTGAGAGCGGAGCCCGCGTACCTCAGCTGC 

GCAGCCTGTATC CAGTT TTTTTAATGTAAAAGTAAGAATGCCACCTTAACCTACCCTGCA 

NATAAAAGCTAACTTTTATTAATACCACCCTGAATAATGGGCACTAATCCACACTCTTCC 

TTAAAGTGATGCTGGAAAAATAAAATCAGGGGCTTCAAATTAAAAAAAAAAAACNAAATA 

ACNAAAAACAAAAACCAAACCTTTGCCTGGCCCTGAAGGTCTGTTTGCAAAACTTCTTTG 

TAMT CTMTT T CTNM CACTCACTGCTTCATTTCTATTTCCTCCCTNGTTGCAAGGAAA 

AMTTCTTnTCCTTTTNTCTCAAAACCTCTTACCNCAAAATAATCTNGCCCCACCTTNA 

ACXSCT TCCCA MTGTTTGGGMTTGCCAGGAATTGAACCCACCCCACCCCAACCCTTTNT 

TCCCTATTTTNAAAACATATATTCCCAAAATCATTTTCCCCAATANAATCCCACTTAATC 

TNATTACTTTTAATAAMCNNCTCANriTAAAAATAGGAAAATATTTTTTTCMTTTCCTT 

AAAAAAAAAMAAATACCTGGTNGGTTCTNCCCTTTTAAAAAAGTAAAATTTCCCAAAAA 
AA 

Sequence 4074 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTTMTATTATGTCATTTATTTGGTTCCTAGTAT 

ACTTGCCCTCCACTTTATATA AMC TMTTTATGAAMTCTGGATTTATTTTAAAAAGAT 

ATCTTGCCATGAAGGTATTTGTTTTATAGAMTATTTACCTCCAGATTTCTTTCTCTAAT • 

MGATGGTGMTTTAAAACACTGTGTTATTTAGAMCACTGCATTTACACTTCATTTATT 

GTATAAAGCAAATTGCATTGAATCTTCGCCACTTGACCCAAAGGCCAAAAATTGACATGA 

GAACAATTTGGA 

Sequence 4075 

CCCTTAGCGGCCGCCGGGCAGGTACNCCGGGGGGCGACNGCGATGGGACCCCAGCGAGAG 

ATCTGCAGCTAGGCTGGCTGCACTTGCTCCACGGGTCAAGGGGATCGGAGGGGGATTGAA 

GAATGCGCCATTAAAAGGAAAGATCAAGGAGTAAACCAGAAGAAGAAGAAAAAGAGGACT 

TCAAAGCTGGGAAGGATGAATTCTTGC 

Sequence 4076 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACAATAGATTGCAGCAAAAGTNAACTATCTGCAGT 

MCATGTGANATTGMTTGTTNTATTACMTTATTTTMTACAGNTTCATTTTGAAATTN 

ATCATAATGTATAAAGTTGACTAAAAATAAAAAGCCTAAAGGGGGAAATAATTAACCAGN 

AGATTAAANCAATCCACCCCCAGGNATCACCATTACAACTTCCCCTCAACCACCACCANC 

MTGGCCAAMCCACCACCMTTTTTTACCTTAAAATAATTGCCAATTGGCAACCAACAA 

CCANCCAACNNN CTCCAAAC CAATTAACCAATTGNCCNACCAACCGNCCAATTAACCAAG 

GGGNGGAATTGN TTTTTT TTGGGGTTANNGAAAAAGTTTATAAAAAAACCTTGGAAGGGG 

AACC AATTA AGGGI 1 1 1 1 CCCCCCAATTCCCC I 1 1 1 1 1 1 I I 1 1 CCTTTTTTTNCAAATTG 

GTTMTTTTGGGGA ATTNG GMTTTTTTNTTAAGGGGNTNMTTMTTAMTTTTTTNCC 

TTTCCTTAACCCCCCTTTTNAAMGGCCTTTGGGNAAMGNGCCI^MCCGGTTTGGTTT 
TCCCC 

Sequence 4077 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTCCCAAGTCATGTTGCAAAATCCTTTTCAACAT 

GCTTGAMTAMGAAAGCTCTTAMGTTMTTTTCCCTTGAGAAATTCGCAAATTCAGAG 

GCATC TACAGCTCTGAATCAAACATGGGGTATGAGAGAGGATCAGATCAAAACTTGTAAT 

TTTTTAGTATAAGGTTCACTCTGGCAGGGAGAAAGAAAAGTTTAAAAGAGGGAGAAGAGG 

TAAAGTGAGAGAAGGAGAAAGATGTGAAAAATTTGCACATATTGAACTTCATAAGATTTG 

TATATTTAACATGGAMTAMTTGMTATATTATCTTATTTGTCACATAAAGAGAATTTT 

MGTATCTTCTANAAAGG ATTTC ATTTGTAATGGCTGGCCAAACACAGACTNTGATTNAA 

GMTAAACCTGGNGTATCTTTTGTATCACCCTGGTGCATTTCTCTNTTCNTTTTAAAACC 
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ATGCCCTNATG6AAATTTATTTTTTAAAAATAATATTAAATTGGTGAAAAATGGCCGGAA 
TTTTAATC I I I 1 1 I 

Sequence 4078 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACGCGGGTCAGCTGGGATGCCTACTGGGACCGCAA 

CGACCCGCTCCGGGATGTCGATGAGGCAGCCGTGCCTGTGCTGTGTATCTGCAGTGCTGA 

CGACCCCGTGTGTGGACCCCCAGACCACACTCTGACAACTGAACTCTTCCACAGCAACCC 

CTACTTCTTCCTCCTGCTCAGTCGCCACGGAGGCCACTGTGGCTTCCTGCGCCAGGAGCC 

CTTGCCAGCCTGGAGCCATGAGGTCATCTTGGAGTCCTTCCGGGCCTTGACTGAGTTCTT 

CCGAACNGAGGAGAGGATTAAAGGGCTTGAGCAGGCACAGAACTTCTTTCTTGGGGGGCC 
C 

Sequence 4079 

CGGCCCGCCAGTGTGATGGGATATCTGCAGAATTCGCCCTTAGCGTGGTCGCGGCCCGAG 

GTAC7\AAATMCATCATAMTMCATAMTGAGAAGTTTTCAAGTATTTCAATGTGCCTT 

GAAAAGTTTCAAACAGTAATTCTCACAATTGGTTAGACAATCA 1 1 1 1 1 1 1 I CTTTTCTTT 

TCCTCTCATTTAAGTCTCAGAGCCTAAAAAGAAATGCCTCCAGTCTCTGTTAGCCCCGAT 

GCTTGGAATGAAATTAACAAGATTCTACCTTAAAAGAGAAAACTTATGTGGGCTTTTCAA 

ATTGTGAAMTTTGTT(XCTCTTATAAMTATAATCTTTCCCCTGCTGCTGGTTTATAAA 

TATGGGCATATAGCCCAGAGCCATTATAAAAGAAAAAACAACCAACCACAATAAACTAAN 

GAGCCCTCATCTTGATGGGCTAAAGTTCTCAAGGAAAAAATGAANAAGAGCACCTTGATC 

AGGAAANGGAAA 

Sequence 4080 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACATACAGTAAGCTTCTGCCTTCCCAGCTGCTG 

TCTGG TTAG TGGAACTAACAATTTCCTTGATGGAAATTGAATAAGGTAATCCAAAAAGAA 

GGCTCTTTTAGATGAAAAAACATGGATAGATTATTAAGCGCCAAGTTTTCTCTTCAACCT 

ACTGCTCACCAGTGCTCC CTCCTCAGCTC CAAGGCTGTGGAGGGCTCATGAAGTCACAAT 

GTTCTACTGAGAATTTAGCI 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 GGAGTGGGTATACCATTTTGTAATTCCA 

CTTGATAATG 

Sequence 4081 

CCCTTTCGAGCX3GCCGCCCGGGCAGGTACACTTCCCAACCTGAAAATGGAACAAGGATTT 

TAMCTCTTTCCAGTGGTTCCTCTCTTATAAACAATTAAAAGCTAAAAATAAAAGCTAGA 

TATTMGGAGAAAAAMGAACAAAMGATGAMGAGGGGTGGTTTTCTTTTAATGCTTCC 

AATACCATAGACTGAATGAGGATCTGAGTTTTGATGCACAGTCGTAGTCTAGACTTGATC 

TTGTTATATATAAAAAGAAGAACATCTGCAGGACAGCTCTAGAAGTCACAAGGAAACCGG 

TCTGATCTTGGCTCTGCAATTTATCAACCATGTGGCCTCAGGGAAGTGATTTAAGCCTTG 

GTTTTCTCATGTGGTAAATNGGGG 

Sequence 4082 

CCCTTTCGAGCGGCCGC(XGGGCAGGTACAGGTTTTTAAAAGCCCCACAGAAGTTTATAA 

TACGTTTAAA AACC CATATTAAAATTTGAAAACTTAAAAAAAAAACTAAGAAAACAATGG 

GATATATTCCTTTTNTrrAMCCCGTGMGTCCATTACTTTTTGTTCTTGTTATATTCTGC 

CAAAAATGGGATGGGGTGGGAGAGATGCATANAAATTGTTTTATCTGCCTTGTTAACAAA 

GTGAACTCAAGGACCAG C I II I CJ I I I I CTTTCTTCTTTTCT 

Sequence 4083 

CCCTTAGCGTGGTC GGGCC GAGGTACCCTTTCAGACACAGTATGCTTTAATATTTAAGAT 

CTCATTCAAAAAAMTTTTTCTGATTTCCCTCATACCCTCTCTGTCTGAAATATTTAAGA 

TCTMGGMTAGTTGAGCTGCTTATTTTACATAGAGGCACTATTCTTTTAACTCCTACAT 

TCTGMTGCTGAAGTCAGTGTTAATTTACGTTAGGCCAGATTGATTGGGCTGCATTGGCC 

CAAGCTTGGATTGCCCAAAGAGAAGCTTCAGGACAGCAAAGCATGGTAGAACAACCACCA 

GGAATGATGCCAAATGGACAAGATATGTCTACAATGGAATCTGGTCCAAACAATCATGGG 

AATTTCCAAGGGGATTCA 

Sequence 4084 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACATCCAGAGGGCAACAGTNATAGCCAACAACCAG 
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ACAAACTAGTTGAAGTTAMCTGTGANTTGATGATTTTNTTGAATACCTTANTATNCCAA 
MTTNAMGGCCNNGAMGNTTAGTTITTCCTmNTCMNANAATNCCCCTTTTTTTNG 
NCNNNAAANCATTTAACCCAAI 1 1 1 1 1 1 1 CTTTTTTCCCCC 
Sequence 4085 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACGCGGGGGGGCGCTGGCACCTCCTCTTACAGCTT 

TACTCCTGCCAGCTTGGGAAAAGGCCGGAGAAGGTGAAATTCTGTGTGCTCCCTCCGGCG 

AGAGACTTTGTCAGCTCCCGCACAGTMCGTMGTTTTCTTGTATTCTTAGTGTAGTTTC 

GTTACCGGAAGGGGGTCTCGATCCAGACCCCAAGAGAGGGTTCTTGGATCTTGCACAGGA 

AAGAATTCAGGGTGAGTCCGCATAGCAAAGCAAAAGCAAGnTATTAAGTACCTGCCCGG 
GCGGCCGC 

Sequence 4086 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTCGGGGACTAAGAGCCCTNTGGCACAAATGG 

AAGAAGAAAGAAGGGAGCATGTNGCTAAAATGAAGAAGATGGAGATGGAGATGGAGCAGG 

TGTTTGAGATGAAGGTGAAAGAAAAAAGTTTCAAAAAACTGGAAAGGACTTCTTGAAAAG 

CTTGA AGGNTTCCAAGCCGGGCGGNCCAATTGNAGGCCAAAATTGNAAAAAAAAAGAAAT 

1 1 1 1 1 GGGGAAAGGCCNCCA GGCCA ACCAAAAANNAAAATTTTGGGGAAGNGGNAAAAAA 

AMCCGNTNCCGGTTCTAAGGTTTTCCGGAAGGNGGANTTGNAANAAAAAAAAGGCCAAA 

AAANCNTTGGGGNGGAAAAGGGCNTTTCAAAANCCAAANCCCGNTTA A I I I I 1 1 1 1 1 1 A G 

GGAAAACCAAAAC 

Sequence 4087 

CCCTTTCGAGCGGCCCGCCCGGGCAGGTACCAGTCGAGGAAGAGTAAGGAGAAGGAGCAC 

ATCACGAGGMGAAGAGGATCCACACGCGGAAGCCAGCGTTGTTTTAATGGCCTCTCTTA 

TGTCTTCGTTGCCTTCCTTGATATTTTCAGTTGCCCCCACAACTAACTGGTGAATGCTGT 

CMTCTCAGCTTCCTGTTGCAAAACCTTTTCCGTGAATATCTCTTGGAGTCTGGAAATCT 

CAACCAC TCTC CCTTCGATTTGCCTCACTTCATCAAACAAGCTGTCATTTCACCAATTAA 

GCGCTGATTTTCCTGTTCAMCATTTGTATTTCTTCTGGGGATAACTCATCTrCGCCTTT 

GCCATCTCCCCACG TTCC CMTTCAGGTTGTGTTTCAAGCCAAMTTTTTTCTGGACGTT 

CTTCAGTGGCAGGGT7TTCTTCAGAGTCTTTTGAAAGGACTTTGTGAAACTTTCTCAGAA 

GATGTGGAATCTCTTGGCTTTGGATTTGGNT 

Sequence 4088 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGATGTAAAGTGAAAGCGCACACATATCTGTAAGCTCTGAG 

CTCAGGATTTCACGTGAGGTCCTTTGTTCGGGAGGCAGGGGGGTTCTCCCTGTTGCTGGC 

TGAGGTCACTGCATTCATAGTGTGACAGGAGACAGCACCATTTCAGCAAAGCAGCTGGAG 

GGATTGCCTTGTANAGTGGAAGACCTTCCGCAGAACAGAACGCTTCTCTGTCCTGTTCTG 

CTGGAAGAATGAAAAGGGATGGGTGGC 

Sequence 4089 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTA C 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I 1 1 I I I I 1 1 I I A TGGAA 

AAATTGCCATCTGACAAATGAATCATAGTAAGGATTAACATCAGTGGTGATGAAGGAACG 

ACGCCAGTCTACCTTCAMCCCATTCTTTTTAAATCCTGAATAGCCAGTGGCGGGAAATA 

ATCAAGCCAATGTTCTGCTTCANAAAATTTTACTATCTCTTCATCAGACAGGCCAAGGGA 

TTTCATAATGCCCCACTGGTATTTTAAMGAATCCAGCTTTAGCAACAGCTTTACTCTTT 

TTTCCTTT AGCTTTATCCTTAATT 

Sequence 4090 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACAAGCTGAAAGCTGCTGAAAGCTACAGGCCAATG 

GGGCTCTGCTTTACTTCTGCCTTCCATATCTTGTGTCCTGCATCTTAATGGTGGAATCAG 

ATTTGTATCCAGMTACTAGCTATAMGGAGTCTGGAAMGACAGTTTTTAGTTTTCCAA 

CTTCTGCGTTTCAGGAAGGCATACTACAAGGAGGAAGTCGCTGAGTGATGGCTGATCCTT 

TCCCAGGCACTCATCTTCTTAAACATAGTATATTAATTACAATTTAGCCCATTCTTGATG 

GCTCATTGTCATtTCTGTGAGCTTCTCTTTTCATAATGGCCTGTAGTTGGAATAATCATA 

GGGGCCAAGGGATTTTAACATCTGTAGTMCTTTTTGTCCTAGGTTAGCTTGTATCTCTC 

CCACCTTCCATAACTGCTGCTGAGACATCTATGTTTGATATCATTTGACGTCAACCTCCC 
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CTGCAAGCCACAAGCAGGGAGAGCACCTTACCCAAAGCAACCAAGTTATTTGGCTGGTCA 
ACMCCTGGNGATTTCTGGAGCTTAAAAAGAATNGGGGGGGCTTAATTGTCTTTTGMCT 
ANGACAAAAAANGGAGAGGAAATTTCCAATTGG 
Sequence 4091 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACNCCGGGGACCACAAAGAACATGTGAGTCTTG 

TGAACAAGGAATGTTGTTTTGTTCAGCGCTACCAAGAGCCGCGGCAACCGAGAAAACACG 

GAGTCGCCCCTAGTGGCGAAAGTGCGGATGCGAAACCGCTGGCTCGGCGTAAGAGCAGAG 

CCGCGGAAGAGAACCCTAGCGGCGGGGAACTAGCTCGCCTTCAGTGCTCACGGGAGAAGG 

CAAGTTAGAAAGAACCTGAGACGTTGACACTGAAAATTCAGTAGAAGAAATACNCCACAT 
TTATTCTACCG 

Sequence 4092 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACGCGGGGGGGGACAATAGGTGTCAAGCAGCTGGC 

TCTGGAGCTGGGAAGTCCAAGGCCTCTTAGTGGGAAAGTGAGGCAGGGTCTTGCAGAGCC 

CACTCTACACACGGCCAGATACAAATGGCTGTAGAGGTCTTAGATAACACCTTCTCGGTC 

ATTTATTTGCACCTCAGMGAAGCCAGGGCTTCGGTTTTCTGTTTGTTTCATCACAGTTG 

ACAGGTTAAAAGCATTCACTGCAGCGATAGCTG7TAATCCCAGCACTTTGGGAGGCCAAG 
Sequence 4093 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTACAAAGCATATCTGAAAGGAAAGATTGAGCGC 

ACCAACTATTTGCAGAAACGAGCTGCAGCCATTCAATTACAAGCTGCTTTTAGGAGACTG 

AAAGCTCATAATTTATGTANA CAAATT ANAGCTGCTTGTGTTATTCAATCATACTGGAGA 

ATGAGACAAGACAGAGTTCGATTTTTAAACCTTAAAAANACTATTATCAAATTTCAAGCA 

CATGTAAAAAAACATCAACCACCACANAAATNTTANNAAGATNAANAAAGCCCTTGTTAT 

MTTCAMCTCATTTCCCMCTTATATTTTTNCCATAAAAATTCTAACCTCTTACCAAAA 

AACACCCTCTTCTATCATTTGTCC TGCAAN CTGCTTATANAAGGATTCCAACCCCAANAA 

AAAATTNTTNTTCACATTCCTCNCAI I 1 1 1 1 1 1 1 1 AAAAAATTCAACCCTATTATTCCCN 

CCTTATNTTTCTTNAAAAAANAAATTTTTTNACCCCTAAAAAAANACTTTCCATTAAAAA 

ATTCCANTCCNCCTTTTTAAAMNTAMCCMCCCCCTTMCCMTNTTTTCCATTTAAA 

MCCACCTTCCNCTTmTTTmCCCCCI^TTTNCCCCTTCCCAAAAAAATAACTTNCC 
CCAAAAAAAAAAAAAA 

Sequence 4094 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTGTGGGTTGCAGTGTGCTTAGCAGAATGTTTGA 

GGCATTACATGTTGTCCATGTTGGACAACATGGACAACATGAACCATGTTGTCCAAAACA 

ATGGCTACCAGGCACATATGGCCAATTAAGCAATTGCAATGTCCCTTAGTAAGAAATGGG 

ATGGGCTTACAGAGTATAA TACACATC AGATTTCAAAGACTTCGCAGGAAAAAAAAGAAT 

GTAAMTATTTCACTMTAATTTTTTTTATCGATCGCAGGTTGAAATGATGCTATTGCAG 

A GATMTG AGTTGMTAAMTAAACAACTMATGTAATTTMTTTCACCTTTTTCTTTTT 

ACTTTTTTAGTATTGACCACTAGAAAAT 

Sequence 4095 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACAATGAGAGTGCACTGGACTCTCCATTCTCTGGC 

ACCCACACACTGCGGGGGCCAATGACCTGGGTCTCACTCCTGAATCAGGTGGGAGATAGG 

GTTAGCAGGAATAACTTCTTGGGCTTCCCTGCCTCAGAGCTCCAGGCCCGGATTCGAACT 

TACAATCAGCATTACAACAACCTGCTACGGGGTGCAGTGAGCCAGCGGCTGTATATTCTC 

CTCCCATTGGACTGTGGGGTGCCTGATAACCTGAGTATGGCTGACCCCAACATTCGCTTC 
CTGGATAA 

Sequence 4096 

CGCCAGTGTGATGGGATATCTGCAGAATTCGCCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACAC 

TTCTAGCTTCTGCCTTGGCGCTTACGACTTCAGCTTTTACACTTACGACTTAAGCTTTTA 

AAAAATCAAAATGTGATTCTCAAGTAGAGTGTTGATGAATAATGAAATAAAATGTTTATA 

TATGGACTMTTTAGGTTGAAGATTATTAAGTAAAAATACAGTTTGTTGTTATCAGGTGA 

ATGGTAGGAAGTGAACACTGTCAACTTTTTGGTGAGCTCTGGTTTGAGAAGTATATAATT 

CATGATAMGATGATTTATTTGGAATATCCTATCCAGATCTTTTAAGTGGAAAAGTGAAG 



WO 01/070979 



PCT/US01/09126 



TABLE 1A 

206/599 

CATGAGTCTAAACTCATACCANGTCCCATCTCAAGTTGGTATTAAAGACTAAGCCTGGCC 

NGGCGCAANGGCTCACGCCTGTAAATCCCACCACTTTGGGGATGCCAAGGCAGGTGGGAT 

CATGAAGTCAAAGGGATCCGAGACCATTCTGGCCAACATGGGGGAAACCCTGTCTNTACT 

AAAAATCCAAAAAATGGGTGGGTGTGGTGGGTCCCACCTGTAATTCCACTTCCTCNGGAA 

GCTGAGCCAGGAAAAATCGTTGGACCTGGGAAGCAAANGTTGCAAGGAGCCCAAAATGNN 

CNCTACACTCCAACCTNGTGACAGAACNAAGACTGGGTTTTNAAAAAAAAAA 

Sequence 4097 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTA C I 1 1 1 1 1 1 I I 1 1 1 1 1 1 I 1 1 1 I I 1 1 CCGNAGGC 

GCATACAAATTAAACCATGCTGCTAAACTAAAAAAAAAAAAATCATCATCATCATCATCT 

GNGCATTThnTrGGCANATGAANMTCTGATTCCAAAACAAATGATTTNTAAGGTCCTAG 

GGMNAACAAAACACATCCCTTeACTAAGTATTATTAATACTTTTTGANAAAAACTTCAC 

CATAAGTAAAATTTGAACGAAGTCAAATAACAATAGAAGTTAAGCTTCAACTGATCAATT 

ACTAGTCACTNTTTGTCAGTTACTATACACATGACACTTGATAGAATAATCATTTGTAAG 
TTAA 

Sequence 4098 

GATATCTGCAGAATTCGCCCTTAGCGTGGTCGCGGCCCGAGGTACTCTTGGCAGACATCA 

CTAATCCATCACAGCATGCCTTCCCACTGATCACAGATGTAGCTTCAGGGCATTCGAGTT 

ACCACTTAAGATGGATATGAGTGACCCTTCCTTATCTCACTCTTCTCCTCCTTTCACAGA 

AGCAGGATTTGAGGCCCAGAGAGGGAAAGCTA 

Sequence 4099 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACAGTAGACAGTTTTCCTGAGGAGGAAGAGGAA 

GATGAAGAGGAAGAAGGTGAAGAGGATGAAGAAGGTGAAGGGGATGATGGTTATGAACAA 

ATTTCCAGTGATGAAGATGGAATTGCTGACTTGGAACGTGAAACATTTAAGTATCCAAAC 

TTTGATGTTGAATACACTGCTGAAGACTTAGCTTCAGTTCCTCCTATGACATATGATCCA 

TATGACAGGGAGCTTGTACCTCGGCCGCGACCACNCTAAGGG 

Sequence 41 00 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACCCTGGTGCTATAGGCAAGTATTCATGTTGAAGT 

TAGTATTMGACCAAAATTATAATGCTTTTCTTAATGGGGGAACCCTAAGGCTACTCACT 

CAGTCCATTGAGGGGATAAGAGAGATGGCTCATTCCCATCCAGTTTTGTTTACAAACGAT 

GTTGCTCAAATTTAGGTGACTGGCTACTAGGGAAATAAATGAATGTGGAATTGAGGATGG 

AACAAAGAATTCAATGCTTTACAATAAATGGACTGTATTTGAGAGTTCAAGAGAGGATTG 

GAGAAAATAACTGAGTATGTAAAAAATGGTAAGTTTCTGATTGTTCAGTTGAAGGCAAGT 

GGCTGGCTCCGATGAAATGACATAACTGATAAGTTTTCATCTTGTGACCCTGATATCTTA 

GCCTCTATCTCANGMTTTGAGAAMTGAGCCAGAGTTTATCAAGAAAGGAATTTTCATT 

GCTGGTATCTTTTGNGGTGTGCATGATGTATAGTACCTG 

Sequence 4101 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACATTTTCAAGACGCTAGCCTCAGCCTTGCACG 

AGAGAGGCCACCATACAGTGTTCCTCCTCTCTGAAGGCAGAGACATCGCCCCATCTAATC 

ATTACAGCCTCCAGCGCTACCCAGGGATCTTTAACAGTACCAAGAAGACACCTGCTATGG 

CGATGCGGGCAGTGCCTTTGCCGTTCACGACCTGGAGGAGGACACCTGGTATGCGACTGG 

GATCTTAAGCTTTGATAAGAGCTGTGCTGTGGCTGANTATGGNGTGTATGTGAAGGTGAC 

TTCCATCCAGGACTGGGTTCAGAAGACCATAGCTGAGAACTAATGCAAGGCTGGCCGGAA 
GCCCTT 

Sequence 4102 

CCCTTAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACATATAGAATAGTATAAATACAATAAATGTTTGAA 

TrATCGTATMCTTGAGTCTAAATTTTAAGTTAGTATCCTGTATTAAGAACTGGGTTGAT 

CAMTGGTTCTTTCTTTGCACATATCMGGCTTTCGACTATTCCCAATCAGGTCTTCCCA 

AATTTGGGCATATTCCTGCCTCTGCCTACCCTGTTCTAATTTGGCACTCTAAAGATAGTT 

CATAAAAAGCAAGCCAAAGATAGAAAAGAGAGCTAAGGCTCAGGAGGAATTTACTCTTTA 

CATrrGGGGGAAGGAAAATGAGGCTTGTCTACAGCAGGGACTGGCTGTCTTCCANAAATG 

GmcCCMGGTGTTCCCTACCTCTCTTTTTCTTGGATATCTTTTTGCATTATAG 



WO 01/070979 



• 



PCT/US01/09126 



TABLE 1A 

207/599 

Sequence 4103 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTA C 1 1 1 1 1 I I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 GCCGTTAAAAG 

AAAAAGCAGAAAATAATAAAGTNATATMTGNGGTCTTGCAAAAAACAGTCTGAGATCTT 

ACATTTCAAAACATGTNTTGCCCGTTCCCGGCACCTACAAGGCCANATGAGCTACCTGCT 

CCATCCTTCCCATTCTCCCTGCACGTCCCATTCAAGCTCTTCTGCAAGTGGCCATGTTAA 

AAATTTATAAAAATATCCGAGTCTGCCTGGCACGCTCAGAGATTCTCATGACAAGTTCTT 

CCCTNACTGAGCACTTCCCTGACCACCCAAAATAATCACCCCCTCCATNTACCTACACAC 

ATNTGCACGTGC 

Sequence 4104 

CCCTTGCGGCCCGCCCGGGCAGGTAC 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 IGI I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I I ICTATAAGG 
TAGAGTGGATATTCAGGCTCAGATTTTAGCTAAATTAAGAAGGACCTTTCTCTGTCCAGA 
ATAGTATCACAAAATTAAGACTGGCTCTGGAAGAGAGACAGAGGATGCCCTCTTTTCATT 
GTCATACACCATTTGMTTGTATTTGATAAATTTATATTGTGACCTTGAAAATGAAACCA 
CTCAGAAATCCTGGTTAATTTCTGCCCCATGCGTCAGTCTCAAAGGGGAGACCTGCCTTT 
GCCAACAGACCATTCAGTAAGAAACAAAAATATTAAAACTCCACAATCACAACTTATATG 
GTCAATAATGGTTTCAAAAATTAAAAAAATTGATCCTGGCATATTTACAAGCAATTATAT 
ATAAATACAGGAACATGTATATTATGAA I HIGH I AAACTATTTGCCTGCATTGATTAT 
AGAGAGAATGAACCTCCAATGAAATCTGATTGAATAAAT 
1 Sequence 4105 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACGCGGGGCTCTTTTCTCGGGACGGGAGAGGCCGT 

GTAGCGTCGCCGTTACTCCGAGGAGATACCAGTCGGTAGAGGAGAAGTCGAGGTTAGAGG 

GAACTGGGAGGCACTTTGCTGTCTGCAATCGAAGTTGAGGTATCTCATTTGCCATGAAAC 

TGCTACACCTGCTCATGGCGTTTAAAATCCTTACAACTTTTTGAGAAAACGACGTTGCAC 

TATGTGGCAAGAGTCACAGGATAGATTCTATrnTAAGAATTTATCCTATGGAAATAATT 
AA 

Sequence 41 06 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACATGGNAAGGGTTTAGCTCATCCTCAGGAACXJCC 

AGCCATGGTCAAGAGTCGAGCCACTTCCTCTCCAGGCTGGCAGTAGCGCCCACTAGCTAC 

AGGTGCATTCCCCTGCCTATTAATATTCTGCTTGACCCAAGGCAACTCCAGCCAGCCCCA 

CTGAACTATTCTTACCAGCCGCTGCCATGGCCTGCTATCTCTCAGCAGAGTCAAGCAACG 

CTGCAAGGCTGGAGAATCCAGCCAAGAGAAGAGCCAGGTAGCCTTATC(XTCCAGCCTAA 

CCGGTCACCTAGTCCCACCAGAAACCGCCATCCCAACTGTAGAAAGCCCAAAAAGAGGGC 

CAGAGCCAGGAGCAGCAAAGCACCCAGCAGCTTAAGAAAACGAGTAAACAGTCCTACTCC 

ACAGTAAAACCCCTGGCTTAGAAACTGAAACATGACCTGGGCCCAACCCCCTAACCGCCC 

TGTCCACACTTCCATCAAACTTCGAAAAAG 

Sequence 4107 

CCCTTAGC GTGGT CGCGGCCGAGGTACAGTAATCCTGTGAGAAAGACAGGACAGAAACCA 

CTGTGCCTATTTTACAGATACGAAAACTGAGACACAGGTAAAGGGGCTTGTCTGTAGTCC 

CATAGCTAGCAGATGGCTGGAGCCAAGACTGAGGCTCGTTCTTCAATGCTGAGCCAGGGC 

TCCTTCCGCTGCACCACAAGAACGCTAGTCCACTCGCCACCAGCCTTCTCATTCCCTCTT 

CCTCCATTCTAATCATTTCTAGCTGGCTGGCCTCCACAGAGCATAGGAAAACAG 

Sequence 4108 

CCCTTTGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTCCTTCTATGGATTATAGAGGTAGGGAGGCACCTC 
ATATGAACTACAGAGACAGGGATGCTCACGCTGTTGACTTCAGAGGTAGGGATGCTCCTC 
CATCTGACTTCAGGGGCCNGGGGCCACTTATTGATT1TAAAATTTTTAGAAGGGCCCGGG 
GGMT GGGGA TCCCCC ATGGCCA GAATTTTTTAGGGGGGGNAAAGGGGGGATTTTTATTC 
NAGNAA'I 1 1 I IG GGNAATTT TTTTAAGGGGGGCCCANGGAAGAAAACCAAGGTCCCCCGG 
T TTNCCTT GGNAI I 1 1 1 1 HNAGGGGGAAATTTATGGAAGGAATTGGTTNATTTCTTTGG 
AAi 1 1 1 1 tGGGGAACCI I 1 1 I 1 1 INGNA AGGNACCAATANANGGAACCCGNGNANANCCA 
ACCAAMTGGTTAAAGAAACCTTTTTTTANAGNAGGGGNNCCCTGNAGGGGGTTTTCNAA 
GGGGTTACCCCCTTTCTGGGGCCCCCGGTNGAAACCCNACCGNCCTTTANAAGGGGGGCC 
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Sequence 41 09 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTTACATCCCCCCAGCCCTGGGAGCAAGAGGA 

CAGCGAGACTTCAAGCCTTCACACCTTAGCACAAAGTGTGTCAGTCCCCACACATCACTC 

CTGTGAGAACTCTAGGACCCAGCATACTAGGAATATCTTATGGATCAGAGCTGTCACCAC 

AACGGTATCCATTATGGTAATGTGGAAATCATAATTGGCTTGTGAGGTTAGGAGAGAGAA 

GAAAGTTACTGTATTTGAAGTTCAAGGGAGCAGTATTTGCTTCTAAATTGCTATACCAAA 

GCAGGGAGG AAAAG ACAAATGCTATCCTTTTTGTTTTAAATCTGTAAAGAACTAAAGAAA 

TGGAGCAGTA7TTTGATTTATCCTTTTTATCTGATTACAGGGAAAGGCAAGACTACAAGT 

TACTGAGCACCTCCCTGAGAAAAT 

Sequence 41 10 

CCCTTAGCGTG GTCG CGGCCGAGGTACTATGCTCTTGCATTCTTTTTTCTTGTCTCTTCT 

AATCTGCTTTGATTTTCTATTATACATCAGATAAATTGCCTTCCATAGAAGCAAGGGACT 

AGTGTMTTTCAAAGCMGAATTTACCATTAAATTGCATTAAATTGTATAGGAAATTGTT 

GAGATAAAGTAGTTAAGGTATTTATATTAATGTGACCTTGATAGAACTTTAGAGAAACAA 

AGTAATCAGAGTGGGCAATACTACTTCTGAATTTCCACTCTGAGTTAAAAGCGAGGTTAA 

GCTTTATTTCTAATATAMTTTGTTTTTTCCTGCTGTTTGTATGATTATAAATTATATTA 

AGAATCGTGTTTCTTAGGATTTACCCAAAAGAGTTATATTGTTATTNAGAAAGTCTCTGG 

GGTTAAATTGCTTGTGTCTATTAATTCTTTAAATATGATTTT 

Sequence 41 1 1 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTCTATTCCTTTTACCTAGCCCCTTATATTTTTA 

TAGCACTTTCCCTMTATCACATATGTATTTGTTGACTTTCTTCTCTGGCAGAAGGTAAG 

TTCCATGAMGCAGAGTTTTGTTTGGTTCATTTGCCTGTTCCAAGTACGCGGGGGTAGAT 

CTrCMTTTGGATATTTGGAGGAGTGAACATCGTTGTTTTGCTGGAGGGAAGATCTTGAT 

GGTGTTTCTTTCCCCAAAAATTGACTTAGATATTAAAATTTGGTGCTTATAAGAGAGAGT 

TAAAAAAAAATAGGATTGCTT 

Sequence 4112 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGC CGAGG TACAAAATCATGTGGATAGATGTGCATTTGTGGGTA 

TCTGTGAATA CAAA TACACAATTTTCAGACAGAAGTAGTATAAGAAAAGGAAATCAAACA 

MGTCMACATTTTAAGTGTAGCTCTTGGTGCACTTTAAAAAATTATTAAATTGAAGCTG 

TAGTTTATTCTCATCATTGTCATCCTATATTAGTGATTTTCTTTAGCTTTTGAAATTAAA 

TTCATAATATTACAATTCTGAATTCCTATGTATGTATATGTTAAGAATCCTTTAATGGGA 

CTGACTTTCATATGTGTGTGGCTGCATTCTGAAATAGTTGTCTAGTTGATACATAAAGCC 

AGTGAGTGCTATTTGGTAAGGATATATTTATATTTAAAGGTCTTCATACCGGTTATTAAC 

TAGCTCCCMTATTACTGGAAATGGATTTTCTCCCAAAATATCCTATTATTTAAATTATC 

ATG CCTG GCAAAATTTAATTAATN ACCTTTG GGTTTTG AAAAA 

Sequence 4113 

CCCTT TGAGC GGCCGCCCGGGCAGGTACATGATTGTTTTGGTTATAATTTATTTATAGAA 

TGTATCTTTTCTATATTACATTCTTMTATTCGCCAGATATTATATTGACCATTCTCTTT 

MCTTCTTAATGTGGCATATTTCAACTCTCCTTTCCCACAAACAGCTTCATCTGTCTCCA 

AGGTTMCATTCTGMGCTGGAGAGTCCTTGGAGAMCTCTGCTCAGCTTTTTTGTGACA 

TTTAGAAAAATGCATTTGGTATTCTCCAAACCAGAATGATACATTGTCTCAAAATCTGTT 

AGACAGCTGATGGGTGTTTTTGAGCAAC 

Sequence 41 14 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACAATACATCATATGAAATAGAGAAANCTAACTAT 

AAACCAGTATATTACAAATCCTTGATACCGTTCTCAAATTGATTAATTCAGTGGTCTTCA 

MTACTAGGTCTTGTATGACCCTCACATATATTTAAGTTGCCATCTAAAACTTTATCATA 

AGCTTCCTAGTTATAAAACATGGAGTTTCCTGTGTACAAAGCAGACTGCCCGCAAATCGA 

CCGGTGGTAAAGCACCCAGGAAGCAACTGGCTACAAAAGCCGCTCGCAAGAGTGCGCCCT 

CTACTGNGAGGGGTGAAGAAACCTTATCGTTACAGGCCTGGTACCTTGCCCGGGCGGCCG 
CTCGAA 

Sequence 4115 
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CCCTTTCG AGCGG CCGCCCGGGCAGGTACGCGGGATAAAGGATAATTTATATCTTATTAC 

AGACTGATATTTTGCCTTTTCATGTGTCATCATACTGTCAGTATATTAAAAGAAATTACA 

GCCTAAAACTTAACATATACCATACATATATATTAAGGTGTCAAATAGCTATTCTCACTC 

ATCTTACAAATATTGTAAGAGCAATAAAAATTAATTGAGGAATTATAAGCCTACAGGTCA 

TCAGCCTTGAGGTGATTACTGATGATTTGGGCTTACACACATGTCANCAAGATAGGGAGT 

GTGGATAGGGGAGGGCTGGTAGCTAACAAGGGGCCTCACAGAGAAATATTAGTGACTTTA 

ACCAGGTTTCAGAATCTGGGCCTTACCTTTACAGGTTCAACAAAAGAATGGCATCAATAG 
AG 

Sequence 41 16 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACACCTTCACTAACCTATAATAAATCCTTAGAA 
GCTATCAAAAAGAGATTACTCTTTTAAAGGTCCCATCTGGAGTAAAATTCCATGACTACA 
ATAGTCATTCTCGCTACGCTTTCTTATAATTTCTAAAGTAAATCTAGTAGTTACTCAAAT 
AACATTTTTCCTCTTTGAG I I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 
Sequence 4117 

CCCmCGAGCGGCCGCCC GGGCAG GTACTTTTTTTTGTTCGAGAATAAAGACTATACAA 

TTAGTTTGMCTTCT GTTATG TTTTTTAATTAGGACATGGAAAGGAATATAGGGTAAGGT 

CMTMGCCTCGCTGTT TTTGA TCTCAATGAAAAATTCTAGGGCCAGGCGCAGTGGCTCA 

CGCCTGTAATCCCAGCATTTTGGGAAGCTGAGGGAGGCGGATCACAAGGTCAGGAGTTCG 

AGACCAGCCTGGCTAACACAGTGAAACCCTGTCTCTACTAAAAATACAAAAAATTAGCCA 

GGTATGGTGGCGGGCGCCCGTAATCCCAGCTACTCGGGAGGCTGAGGCAGGAANAATGGC 

GTGAACCCGGGGAGGTGGAAGGTTTGCAA 

Sequence 41 18 

CCCTTCGAGCGGCCGCCCGGGGAGGTACAAGTTGTGACATTCGTTCAAGTTGCTGCTACA 

TGGGTATTCTGAGCTGGCTACCAGGAAGGACTCCTGCGTTTCCGAGAGCCAGGTCAGCGT 

CTCTAGGAGCCGTGGTGCAGGTGCATGGTGCCCAGCACGGCACTGTCGTACCACCTCAAG 

TGCCTCCCCAGCTCAATCTCCTTGTTACAGTAACCAGTCAGATGACGGCTCAGATACAGA 

GATGGCTTCTGGTTCTMCAGMCACCAGTTTTTTCCTTTTTAGATCTCACTTACTGGAA 

AAGA 

Sequence 4119 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACCCAGATGCCACTTGTCAGCAGCAGGATACTT 
TTTGCAACACGAAAGCATAATTATTTTAGAAGAAGAGAGTAGAAGGGCAGAATAGAATTC 
AAC TTAC AGAAGCAC GGAG TAGTGTGTGGTTGGCTGTTATCTGTCCCCCTGGGAGGAGGA 
CTGTmGCTCCCTTGTTTTGATGTTAMCAGTAGCTTAAAGGCTTTCCCCCCCATACCA 

ACTNACAGCCAAATGACAAAAGAACCGTGGGGGTTTCAACAGAATTCTACAAAACATGCA 
TTTTTCCCTTT 

Sequence 4120 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACACATCCTGTATGTGGGGTCCATGCCTCTTAAGA 

ACTCCTTTCGAGGAACTATCCGGTAAGAAGTATCCTTTTCACATATACCTTAGCAACTGG 

MT AAGAT TAGG ATAGAC TAGGACACCAGMTTTTTGAGCAACAGTTACAATTCCTATTT 

TTTCTTTTGCCCGTTTTTCTTTCTTCTTTGTGCTTTGATTCTCCCCTAGTAGTAT^ 

AAATACATGGATGATCTAGGACAAAAGGAAAATATTAACGAGAGGGTTTAAAAGTAAAGC 

AAAGGCTGGGCCGCGGTGGCTCACGCCTGTTATCCTAGCACTTTGAGAAGCTGAGGCGGG 

TGGATCTCTTGAGAATCAGGAGTTTGAGACCAGCCTAGCCAACATGGTGAAACC 

Sequence 4121 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGGGGGGCGCGGGCCTGTGAGCCAGTTG 

GAGTTGCGGCGGCGGGAACGATTGGGCTGAGCAGAGGACGACATGTTGCTTTTCGTGGAG 

CAGGTAGCATCTAAAGGAACTGGTTTAAATCCTAATGCCAAAAGTATGGCAAGAAATTTG 

CTCCTGGAAATACTGATGCCACCCCAGTAACTCATGGAACTGAAAGCTNTTGGCATGAAA 

TAGCAGCTACATCAGGTGCTCATCCTGAGGGTAATGCAGAGCTNTCAGAAGATATATGTA 

AAGAATATGAAGTAATGTATT CTTCA TCTTGTGAAACCACAAGAAATACTACAGGCATTG 

AAGAATCAACTGATGGGATGATTTTAGGACCAGAAGATCTGAGTTGCCAAATATATGATG 
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TTTCC 

Sequence 4122 

GCAGMTTCGCCCTTTNGAGCGGNCGTNCGGGCAGGTACCTGATTTTATTTCCAGTTTTN 

NTCCGAATTCACTGGGGMTGGGACGATTTTGCTTTTGTTTCTTGGCCAGGAATCGCTTA 

ATCCTGAAAGTCTTGTGAGAAGACATGGCGAGCAGCGGAGTCAAGAACACACCACGATGG 

CGGAGAAAGGAAGAGCCCCGCGTACGCGGGCAGAAAGAGCTGAACACTCTGTGCAGCGAG 

TTACATGTTGAGCCATTTCAGGAAGAAGGAGAGACGACCATCTTGCAACTAGAAAAAGAT 

TTGCGCACCCAAGTGGAATTGATGCGAAAACAGAAAAAGGAGAGAAAACAGGAACTGAA 
Sequence 4123 

CCCTTAGC GTGGT CGCGG CCGA GGTACTCTTCTGACTTTTCCCCCACAAGCTGCTAAAAA 

GATCATTGCTTTTCGTTATATTTTGGACTGGTATACCTGGCTAATCAGCATTCACTGGCA 

AACAGCACTGTGAGGAAGACAGCTGCCTAAGGCCTGTTTGTCACCCTGGAAGGGAAGCAG 

CAGAGAGGTAGAAGTATCCTGAGAGAAGAAAATAGCGTCAAAGAGGGAGAAAGCAGCAGC 

TCCATCAAGCCCTTACCACATGCTGTGCCTGGACTTTGGTATCTCATCACTTTGGGTG 
Sequence 4124 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTCGGTCCGGGACCCTTGGCGACAGAAGACAG 

CCTCCGAGAGCGCGGGCTTCCTGTATAAATGCCTACTTGTCTGGCAATAAAGCAGCTCCC 

AC TAACC CCAACCCAGGCCTTAAGACTGGTTGGATGACTGATTTAAGCCTCCATTGAGCT 

TTATTTTCGCACCTGTTTAATGGGAAAATAATAAAAGCTTAGATTTATTGAGCACTCCCT 

GTATATTTGMGCATGGTGCTAAGCATTTMTACATATTTTGTCATTTAATTCTCATTAA 

ACCAAATGAGATAGGGATAATTATTTTGGCC 

Sequence 4125 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACCTACTTTTTGAGGCTGCAAGATTAAATGAGA 

TGATGTTTGTAAGGCCCCTAATAAAATTGGTGTAAGCCAAGCCCTCATCAAGTGGTATTG 

ATACCA TGTTGG AGATGATGGAGGAGAACMCTTATGTTMTTGTCTTTAAAATGCCTTA 

ACTTCAA 1 1 1 i iGGGAAATTTAGCATATTTCAAACAGAAATAAGATGTAAATATATATTC 

AACACTTTAGTAACAGGATAATTATTCCAACAACATATTAGTTGATCTTAGGTATCAAGG 

ATAAAAGGAATACATTGTAAGTGTGATAATATAAATAAATGTAAATTCTTTAAAAAAATT 

TTTTTAATTT7TAAC7TTTGTG 

Sequence 4126 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCCGAGGTACCTTTGTGTCTAGTTTTAACCTTTTGATCCCAG 

GTCCTGCCATGACCTTCAACATGGGGGCCAGGTCTTCAGCATAGCGGCACATAGGACCAG 

TGCACAGAAACAACTCTTGGGCTCCCACAGCCAAGGGAAACTGACCTTTGTTGGGAACCA 

CACCTGGAGAAGGCTTGTGTCCAAATATACCATTGAAGAAAGCAGGCATTCGAATGCTAC 

CACCAATATCAGAGCCCACACCAATAACTGAGCAGGCAGCTGCCAGTGTGCAGCCCTCAC 

CACCAGAACTTCCACCTACAATATGCTGTAAATCATATGGGTTGTTTGATCGGCCATAGA 

TCTTGTTACTGGATTAATACCACATACAC 

Sequence 4127 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACGCGGGGGGACAAACAGTGTGCACCCAGGTGCCA 

CTCAGATCAGTGGTGCATGATCGGCCATGCAGACCAGAGCTGCTGGGGTTAGAACATTCT 

TACTTTGTTT CCTCCC CATATTCTCCATTCAAGGAGGGGTCTTTCTCCTGGCATGATTAC 

AAAGG ATAGA I I I I IGCCTGTTTATGGGGAAATCACAACCAGAAATATTCAACTTGAGAA 

GAAACTAATGGGCCTAGCAACTTAATATAGAGCAGACTCACACCAGAACTACATTCCCTG 

GCCCTCTGCCTGTGTGCTTCTGGCCAGGCCTTGGTTGGCAAGTCTGACCCGAGAAAAGGA 

TCTGCAGAAMTCAGACTATGGGATCACTTTGTTTGTGCATTGGGAATGACATTCTTTCC 

CACCCCAGGAAAACCTTTGGGACTTTCAGAGACATTGTGGCTAGCCAACCACATGGTCAG 

CCTCAAAGTTGAGAGGCTCAGTAACCCTCCTATCCCTAGAGAATTCCAAAGTGTGGATGT 

AATTTAACTAGAAAGCCATTGGGGACTATCTTGTGATCCTTTGGAAAGTATGCTATGGTN 

GGGGATATCTTTGCATCCCAAGCCAGAGGGAACCCCAATGACTAGTAAAAACCGGNGGGC 

TCAATGCCCCACTTANCCCTCTGNCCTTTGMTTTTGANCATTAlNfTGGCGTTTCAACCTG 

ATAAAACCGGGGAANA 
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Sequence 4128 

CCCTTTCGA GCGG CCGCCCGGGCAGGTACTAATTGCACTTAACACAATGAACCTTTAGTT 

TCCMCCAGTTTTCATTCTCTGCAGACCCGGGCTTTCTTTTTATAAAAACTGCTTTCAAA 

GGGCATAGAGACACCACACATGGTCCACAGTAAATTCAAATAGAGAGGTGCAATAGTTGC 

AGTGGTA MCAC ACAAAAAMTACATTTTTTTGGACTAAAAATCTGGTCACGGATAAAAG 

CATGTGCCTTTTCATTCTTCTCTGGGATGTTACAACAGCAACACGCTCTAAAACAATTAA 

GTTACAT GCATAATG CTAAAAGAATGTGAGCAATCCTATAACCAGCTTTAAGCCATCTGC 
TTGATTTC 1 1 1 I I 1 1 

Sequence 4129 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTTCCCACTTTTCATAACGAGTTGGAGCCTANAG 

TTGATCTACTCCANCGACTNTTTCGACTTCTTTGCGGCCACCATATGTCTTACCTGAATT 

ACTGCAACAGCCTCTTAATTTGTCCCCCATTGCTAATCTTATTTCATATCCTTCAAATTC 

GTGTCCATAGTTTAGCTAAAATGATCTTTCTAGAATGTATGTGTGATCTGTCTAGAGCAC 

CATTTMGCCTCCCAGTGCTTTCCTTGTCTCTCTAGCTTTTATCCGTCACCAAGCCCAAA 

CTCCACATTCTGACCATAATACGTGCTTTCTAAGTTCCACCATGCCATGATCTCCTGCTT 

TCMTACATGCCCCTTTGGCTCTTCTTTAMCCTCNCCTACTTGTTTTNCTGNTATCTCA 

NGTGGTATTAAATGANANGAAGGAAATAAAATTGNAAA 

Sequence 4130 

NNGCNCTTCGGANCGGNCGTCNNGGNTATGTGCTCAATTCCCCTTTCGAGCGGCCGCCGG 

GGCANGNNCTTTACTNCTCCTTATTTTGNGGGNGGGAANGCANCNCGGAAATGCCCTGTG 

ACTGGCAGCGGAAAAGGCGACCACCNCTTGTGTATCTTCACTTTAGATCTTGCAGGCATA 

T CAACT GTGGTTCTAAATGGCTATGATGTNNTAAAGGAATGCCTTGTTCATCAAAGCGAA 

A I 1 1 1 IGCAGACAGACCATGCCTTCCTTTATTNATGAANATGACAAAAATGGGAGATGAG 

ATGGATCMGGTNAAAATGACXCATCATCTACTTTCTCXJAMGAAMCCTAATTTTCTCA 

GTGGGTGAACTCATCATTGCTGGAACTGAAACTACAACCAATGTGCTACGGTGGGCGATT 

CTTTTCATGGCCC 

Sequence 4131 

CCCTTTCGAGCGGCCGCGCX3GGCAGGTACMTATTGTAGCTATCTGTTTACCTGTCTTTA 

TTCCCCATCCAACTCTAAGCTCGGAGAAGACGGGAACACTGGAATCTCCACAATCTAGCA 

GAGTGACTGGCATA CAGCA CAGTAAAGGCTTCACAGCTAGTTGCTGAGGAATAAAATGAT 

GCCTAMGTAAAGACTTTTCAACAAAAAATAATTAATTTAATGTTTTAGAAAGCCCTCCA 

TGTMCTTTTGTAAATCATATTTMTCCTCTCAMATACAMGAACTTTGATATTTTCTT 

CTGTTTCTTTCAAMTTCMTAAAMGGCTTTMCTTAMCCCTTTGTGCTGATTTTTCT 

TATAAACATGCNCAACTCAAAAAAAAGTTNAAATCCCCANAATACTAAAATCAAAAAGGA 

GATACTTTACTGGCTTAAGTGAAAAATTCTAAAGTCTTGCCATGTGAAAAACTCTTTCTA 

TCCTAATCATAACAAAATCAAGGCTTACTAATTTAAACAAATTCTTGGAAAGTATTTCTA 

CCTTATNGANAACAAN CCAAACC CCCATlvrrTTTNTTTCMCAAAAATATGGTATTGTTGT 

ATTMCTCTCCACATCCTTTTTTTGGTTATTCTCAAAAAATTTTAAMCCCTTTAAAAAA 

AAA 

Sequence 41 32 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTGTGGATTGTATTTTCMTTTTTATTGAAAT 

CTGTCCTTTGCCCACAGTCGGGTTTCTTTTCAGCCTGGCCCMTCTCTTTCAGTTCCTGG 

GCTTGAAGGCCTGTGCTAATCTGTATCAGACATCAAGGCAGATAATTGAAGGGAGAACTC 

TCAGGGGGAGAGGGAAAGGGAAGGTCACCTCAATCTGTCCCACTTAACTAGGGAAAAATT 

TCTAGATGAAATTTGTGAAATGTTCAAATTACAAAAGGGGGAAGATGAAGATGGTTTGGG 

TCTGAAAGAAAAGTAT 

Sequence 4133 

CCCTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACACCACTGTGCCTGCTTTGAATCCTTTACGAAG 
AGAAAAAAAAAATTAAAGAAAGCCTTTANATTTATCCAATGTTTACTACTGGGATTGCTT 
AAAGTGAGGCCCCTCCAACACCAGGGGGTTAATTCCTGTGATTGTGAAAGGGGCTACTTC 
CAAGGCATNTTCATGCAGGCAGCCCCTTGGGAGGGCACCTGAAAGCTGGTANAGTCTGAA 
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ATTAGGGATGTGAGCCTCGTGGTTACTGAGTAAGGTAAAATTGCATCCACCATTGTTTGT 
GATACCTTAGGGAATTGCTTGGACCTGGTGACAAGGGCTCCTGTTCAATAA 
Sequence 4134 

MTTCGCCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTTCGTGTAATTCCACCTACCCAGAC 
AGGAATGGCACAAGTGATTATACCTCAGGGGCAACTTGTGGATGTNGAAATAGTCCTCGG 
GATGTCCCTGAAGAGAAACCCAGTNACAGAAACTTA 
Sequence 4135 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACGCGGGGTCTATATTCTAACTGTAGCCNTTCCTG 

TGTTCCTGGTTATCCNiSTTATCTGCTGTTCTGGAAAGAAACAGACCAGTGGTATGGAGNAT 

AAGAAAAACTGATGCACCTCAACCCGGGATTGTTGAAGGGAAGAGGGAANAAGANTAAGG 

GAAGNAGGGAA ATTGG GACCAAGGGGAATATTNAAGGGAGGGAAGNGAAAGGGGAGGAAA 

NNAGNAANACCCTTTTGAAGNGAGNAAAAACCANGNAAAAANAGGTTGAATTGCCTTGGA 

AAGNAAAAAAATTGGNGTTGGGGCCACCTTTGTTCCANGGTCCAAANGAAGGGGNAGGGG 

AAANGNAACANNGGAAAAANAACCCTAAAAAAAGTCNAAGTAAGGGGAAGGGGAATTGGA 

AAAAATTT 

Sequence 4136 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTTTTCAATGTGGGAAAGGTATAGAATCAATCTC 

CMGCCTTGMTAGAGCCTGATGAAATAAACGCGTTCTTATTTATCAGGCTTTATTACTA 

GCGATCAAATATAGCACAGAGAAGGATTAGTAGAGGAAGACATTCTGACATGAAGGGACA 

TCT GAAA AGGCTGGAGATAGGAAGACTAAAAACTAAAAAGGCTATTTAGTGTTAGCGCAA 

ATGTTTTACTATCTCACCTCAAAATTTMTGAAGTATTTTAAATATATTGTGACAAAGTG 

TGATMGTMTCTTMGTTAAAGTCTTTMGAATGATTTMCACCGATATTCACTTTCTC 

TATTTNAAAANGCAAATAGCTGGACGTGGGTGGCACACGCCTGTAATCCCAGCTACTTTG 

GAAGCTGGGGCCGGG AAGGA TCACTTTGACCCCAAAATTTGAAACCCACCCCGGGCNATA 

TAACGAGGAACCCGTCTTTTTAAAAAAAAAAAAAA 

Sequence 4137 

N GTNCA NCTTTCTATTTTTAGCCTATATTTGGAMGAAAGCACTTAACATTTTAGGAA^ 
CTTTTTAMGCTGC^GCAMGTGTTGGTGATTTTACTC 

TTACAGGCAGACCTGTCTMCTACAAGCCAGACTTGGGTTTTCTCCTGTAGTTTGAANAC 
ACACTGACTCCTGACAAAATGCAGCCTGCAACTTNCTGGANAACAACTCANTGTCACATT 
AMGTTTATTATGTATTTAATGATACACTGTTT 

ACTTTAGAG AATTAA GAGCCTCTCAACTGAGCAGTAAAGGTAAGGAGAGCTCAATCTGCA 
CAGAGCCAGTTTTTAGTGTTCGATGGAAATAAGATCATCATGCCCACTTGAGACTTCAGA 
TTA 

Sequence 4138 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACCAACTAGAGTGGGGAAAAAGMGAAGAAAACAA 
AGGGACCAGATGCTGCCAGCAAACTGCCACTGGTGACACCTNACACTCANGTGCCCGGGT 
AAAAAATTAACTTGAANTTAGAAGAAGAAATTAAAAGACTNTCTTCTNATGGGAGNGAAG 
AATTC 

Sequence 41 39 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTCAGTTTATTGAATTGATGAATTG AI 1 1 1 1 1 1 1 

TAGT MTCACATAMTTTCTGTAAGATTTGTTATACATTGTTTACTGTCACAGAATCATG 

TTTTATATCTTCMGCTCAMGCMGCTTTCAAACTTGMTTTAGTTCTTGCATAAATAT 

GGATGATTGTTTCTCCATTGCTGMGCAGTGTATTATTTCCATAATGATCTGTAAAGTAG 

GTGGGmCATGACCTMGTGTTATTGTTGATCTTTATATATACAAGGAAAACGCANAGT 

CATCGTTCATTTGTAGCTGCATTTATCTCTGGTTTTCAAGCATTTCTATAAAATAACAAT 

TAAGCTTAGTGTGATGGTTAATACTGAGTGTCAACTTTGATTGGATGGAAAGGAAGCAAA 

AATATT 

Sequence 4140 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACCCCATCGCGGTGCTCATAGACGAACTCCGCA 
ATGAGGACGTTCAGCTTNGCCTCAACAGCATCAAGAAGCTGTCCACCATCGCCTTGGCCC 
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TTGGGGTTGAAAGGACCCGAAGTGAGCTTCTGCCTTTCCTTACAGATACCATCTATGATG 

AAGATGAGGTCCTCCTGGCCCTGGCAGAACAGCTGGGAACCTTCACTACCCTGGTGGGAG 

GCCCAGAGTACAAAGGCATGGGGCTGTCCATGGGCACCATGATCTGTGGCTGGGATAANA 

GAGGCCCTGGCCTCTACTACGTGGACAGTGAAGGGAACCGGATTTCAGGGGCCACCTTCT 

CTGTAGG7TCTGGCTCTGTGTATGCATATGGGGTCATGGATCGGGGCTATTCCTATGACC 

TGGAAGTGGAGCAGGCCTATGATCTGGCCCGTCGAGCCATCTACCANGCCACCTACAGAG 

ATGCCTACTCAGGANGTGCAGTCAACCTCTACCACGTGCCGGGAAGGAT 

Sequence 4141 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGCAACACATTAAGTTACTTCCTATTATAGCCCTTA 

TGCCTTTGCCTATGTCAGCTATCCCAATGGTCTCTAMCATTTTTGATCAAGCATCCTTA 

CTACTAMAAAATTTGTAACACACCCTGAAAAGTTATATGTATTATATCCACTTTCTTAT 

GTATTTACATAATAAATACATAGTATACACACTAATATATAATGTATGTAATACTAAAGT 
ATTACA 

Sequence 4142 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACAAGACAGCTCATAGGAGAAGGGGGAAAAAATTA 

AAAAAATTAAAAAAAGCTCTGGGCAGCAGGCAGCCAATCAAAACGCCAGAGCCCGTAATG 

AGGGCGATTGATGGCTGTTTGGCTTTTACTGCAGGGTAATGAACTAGAATCCAGTCTGAG 

GAGGGGGAAAAATATGAATATTCATGAGACTGTGCTCCTGCCTTTGATGATTAAAGAAAT 

TTTTAATATTCAAATAAGCGCTTGCCAAGTGATTAACAAAGAACAAGCACGCAGAAATAT 

GGAAATGGGAGCCGGGAAAGATTTGAGAGGCGAACGTACCTGTGGAAGTTACTTCAACCC 

TGGGAAGTAGGGACTTTCCAGCAGTCCCATATTCTGGATGGGATTTAATGATGGTAAATG 

TAAAACTGGAAGTGGAGAT 

Sequence 4143 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACAAAATCATGTGGATAGATGTGCATTTGTGGG 

TATCTGTGAATA CAAA TACACAATTTTCAGATAGAAGTAGTATAAGAAAAAGAAATCAAA 

CAMGTCAAACATTTTAAGTGTAGCTCTTGGTGCACTTTTAAAAAATTATTAAATTGAAG 

CTGTAGTTTATTCTCATCATTGTCATCCTATATTAGTGATTTTCTTTAGCTTTTGAAATT 

AAATTCATAATATTACAATTCTGAATTCCT 

Sequence 4144 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACCAAGAAACTGAATGCTCATGTTTCCACCTGC 

TTCTCGAGAAAGACAAGACAGAAGCGTGATCTCGGATGGCTGCAAGACAGGTATAACCCC 

CCCGCGTACCTCGGCCCGCGACCACGCTAAGGGCGAAATnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnn 

nnnnnnnnnnnnnCGAAGCTCNGTACCAAGCTTGGGCGTAATCAATGGTCANTAGCCTGT 

T7TNCTGTGTGGAAANTTGTTATCCCGNTCACAATTTCCACACAACAATACCGAAGCCCN 

GAAAGCCATAAAAGGTGTAAAAAGCCCTTG 

Sequence 4145 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACAATAGAGGATCACGTAATTGCAGGAAATGTA 

GMGMTTTCGTAAAGATTTCATTTNTAGAATATGGCTGACCTACAGGGAAGAATTCCCT 

CAAATAGAAGGCTCAACTTTGACAACAGACTGTGGGTGGGGCTGCACATTGAGAACTGGC 

CAGGATGCTNTTGGCTCAAGGACTCATACTACACTTTCTTGGTAGAGCTTGGACCTGGCC 

TGATGCTTTGAATATTGAAAATTCAGACTCTTGAATCATGGACTTCCCACACTGTCAAAA 

MTTTACTGCATCATTTGAAGCATCACTTTCAGGGGGAAAGGAGAATTCAAAAACCCCCA 

ACAAATTTCTTCTGAAGGAAACAATTTGGG 

Sequence 4146 

GATATCTG CAGAATTCGCCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTAC I I I I 1 1 I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 

i 1 1 1 I i i I AAACAGATGGTCATTTCAGCTCCTGGCTAAGGCCACAAAGCAAAGTGTCCTT 

TATTCACTGATTGTTGTTTGAGCAAGGGTGCCCTCCTCCCCCTTGCCAGGCTGCTGGGAG 

TGAGACAGATACAGCCTTGGCAGCAGTGTCTTGGAGTGATTGTGAATAAGGGATGTTTTC 

TCTCCTGTCTCTCTCCCAGTGTCTGGATGCCAGCCGCCCATGGCTNTGCTATTGGATCCT 

GCACAGCTTGGAACTGCTAGATGAACCCATCCCCCANATAGTGGTTACAGAGTGAGTCTG 

^CTTTGGGAAATCTGGGGTGTTCTCTGAAATTGTNTTTTGAGTTTGGGATTTTGTTTATG 
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ATNCTGTTTTGGTNGTNNGGGAATGGAAAAAAMCAGTGCCACAMNAAMTCTTTGCTC 
TTTTTAATGACCTCCG 

Sequence 41 47 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACCTTAATTACTACTGTATTTGCAAATTAAGGG 

AAAmAGGTCATCATTATGATTTTCTGAAATCTAAAAGGAACTGACCATCATTACCAAG 

TCTTTCTAGATMTC MGGGG mGATGGCCTGTTTTTAATGGTAGGGAAATTTAAATGG 

T AG GGC A mcCCT GCTTmNCAGGGTTmNAGGTATGGAAATTCANAAGGCCAATTA 

A 1 1 1 1 1 i AMTTTTTNGChJTAGGTTGCCAAAAATGGGNANCCCCANTTAAAATTTGNGTA 

AAGGGGGCCTTATTGTTAAAACTTATCCACCAAGNTTNTTGGCNATCNACCCCAACNAGG 

NCCCANTTGG CCCCCA GTTTGGTTCCANCCAAGGAATTTCCCTTCTTTTTGGTNNGCCAA 

l I MCCAIMTCCi 1 1 1 1 1 CCTTTTAAAAAAAAAACCACCAATTTNAANAAAGGGGCCNTGG 

CCCATTAAANAAAAGTCCTTCCAATNAAAAAAAAAANCCTTAAAAANTTTGGAAAAGGGN 

AACCAAGNGNTNGGGGATTTCCGGCCCCTTNGAAGGNGTTTTGGGGGNAA 
Sequence 4148 

CCCTTAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGGATCGATGATGACTATAAAAAAAATGGAT 

CTCATCGGAATCTGAACAAAATGAGTGACCAAATCATTTCTGTGCCACTTCTGTGAGCTG 

AGGTCCAGCACTGGGACCATGCCAGGCAAGCATGAGGAGGGAGTTTACAGGGACTAGGGT 

ATTGGAAAACTAACCTACCCATATATATTAGAGCAAATGAATTGTTCTCAGTTCTGTAAA 

TATCCAGCTGTGGTTTGACATAGCMCTCTCTTTGTATTTGCTTGGCAGCATTTATAGAA 

ACAGCTGGTAGACCCTGGGGAACCAGGGCATAGTGAGATTCGTGGGACCGTTATTTCACC 

TACTCTTGAGCCATTCACACATTTGAGCTCCAGAATTATCTGGTCAATGAGCAGTCTCTT 

GAGGGTAATGAGATGGTCMCATNCAMTNCAMGATACTAATGGAGATTTACTTTTTTT 

TTTGAGATGGAGTCTCANTCTGI^TGNCCAGCTGGAGTGCCATGGCATAATCTTGGNTTAA 

TGGAACCTTCACCTTCTGGGGTCAAGAANAATTTTCCCGCCCAACATTCCTGGGGTAGCT 

NGGGATTACAGGCGCCCCGCCACCACCCTGGGTAAATTTTTGGGGTTGGA 

Sequence 4149 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACGCGGGAGAGAAGCATGAAAAAGGTGCTCAGAAA 
ACAGATTGTCAAAAAACTTGGGAACCGTGGGTGCTGTTGCTTGGACTGCAAAGGGAATGT 

AGCCTACGCAACCTCCACAGGCGGTATCGTTAATAAAATGGTCGGCCGCGTTGGGGACTC 

ACCGTGTCTAGGAGCTGGAGGTT 

Sequence 4150 

CCCTTCGGCCGCCCGGGCAGGTA C 1 1 II I I 1 1 II I 1 1 1 I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 CTTTAAA 

TACTATTTTCCTTATATTGTTATCCACTCACTTTCTAAAAATTCATTAAGTCATTTAACA 

TAAATCTGAGCACCAATCATATGCCAATTNTATATTGGCAATACCAAATTGAATAAGACA 

TAGTGTATCTTCC AAGTAA TTAGAGAAGATGTTAACCTACAAAATACTGTATAGCGCTAT 

MTTGGCTAGMTATTTTTAGTCATTAGGTAATGAATGCAAATCACTGCATATCATTGTT 

AMTCTACTTTGGGATATTTTATGTTTTAATAGAAAAA 

Sequence 4151 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTGCTCCCTGCACGATCCAGTCAGCCCCTGCC 

CGGCTGGTTATGGAACAAACAAGTCTGTGTCTGTGTGGAGTGTTGCAGGACGAGTGGAAA 

TGACTGTTTCCAAGTTCATGGCAATTNAGAAGGCCCTTNAGCCAGACTGGTTCCAGTGCC 

TCTCCGATGGAGAA GTATC TTGTAAGGAAGCAACTTCCATAAAAAGGGTCAGAAAGTCTG 

TTGACCGATCACTTCTTTTCTTGGATAACTGTCTGCGGCTGCAGGAAGAGTCATGAAGTT 

CTTCANAAGAGTGTGATCATTGGAGTGATTGA 

Sequence 4152 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCCGGGCAGGTACCCCGGGGATACCTCTTTACGGACTCCACTT 

ATGACTCCCTAAAGCCCATGTCGAACCCCCATCGCTGGGTAATAATTATGCTTTGTTGTT 

TGGATATATGGAGGATGGGGATTATTGCTAGGATGAGGATGGATAGTAATAGGGCAAGGA 

CCCCTNCTAGTTTGTTAAGGGACGGATCGGANAGTTGTGTAGGCGAATAGGAAATATCAT 

TCCGGCTTGATGTGGGGAGGGGTGTT 

Sequence 4153 
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CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACGCGGGGCCTGTAGCCAGGCGCCATCTTTGACGC 

TGGCAGTCTTGGTTTTCTGCTAGTGCTGCTGCGCTGGGGGGACGACGGACGGCAGCGGCC 

AAGCAAGAAGAAAGACGTGGCANCAAGCGGGAGTCGGGGATAGTGTCATCGGTTCGGTAA 

AGTTTCTGTTCTCTGATTTGGGGATATTCCCTGCCCAAAAAATTNCTGGAAAATTGACTA 

GTATTMGTGTGAGTAAAAGGNGTCCACTTTTTTTTAAAGTTTTGATTTTAGIvnTTGNCT 

TGGATAGTATTTGGCAAGAATAACCTAAAAATTATGTAGTTTTATTACATAAGAATCAAA 

AAA TGCTTTG GTACTGGGCTGGGTTCAAMGTTTANAACTCATTTNTATGTATTAAAAAN 

NGGTTTTTTTGGGTTTGA A 1 1 1 1 1 I I I 1 1 IAAAATN 

Sequence 41 54 

CCC7TTCGAGCGGCCGCC CGGGCA GGTACATGTGCACAATGTGCAGGTTAGTTACATATG 

TATACATGTNCCATTTTATATTTTTTGTANAGACCTNATTTCATCATGTTCCCCANNCTA 

NTCTCAAACTTCTAAACTTTAAACAATCCTCCTATCTCAACCTCCAATTACAAAACATAA 

ACCACCTTACCTAATCA CATCT ATTITATTTCNATTTTTACTTTTTNAAAAMTTTTCCA 

NMCATAATNCACTNCATTTTTCCAAACATCCAATATCAAAATAAAAAAATTTTTATAAT 

ATAATCTAMTCAATACCAAAMCCATTCCATTMCATTTATTAAATNAAATTTCTTTCT 

TTMCCTTC CCTAAAM CCTTTNAAAATTTCNATTTTTAAAAAAATCTTNAAAATTCCTA 

AAAAAATAN 1 1 Nil I CCCATATAAMTMCCCCAAACCTTTNATTTCATTTTTTCTTTT 

Sequence 4155 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTTCACACTACTAGATGTTAAAACTATATGAT 

TATTGGCATATA CTGAC TGACTGCAATATTTGTAGTAAATAGGGAAAATAAGTATTTAGT 

T GGAGGGGATMT TTTGAA TCNAAT CACCTTGAAATGTTNNTATGGNAAATGGTAAAAAN 

TATTTT CCi n il iC^NGCTTTTTCCTTTGGNGGNTAAAAAGGGNTAATAATAAATTT 

NCCTMTTTTNNCTNANTGGGAAMTTTCCTTTMTTTTCCAAAANTTAACCNAGGTTTC 

CTTATTTTAAAAAANGNAG GGTTNAT TNACCCTTCCCTTTATTTTTGGNNAATGGGAAAA 

AAAAA AAAC AACCC CTTN A 1 1 1 1 1 1 I 1 1 1 GGNAAAANTAAGGGTCNANGTTNTTNGNCCA 

NNNCCTTTTGGATCTTTTGGTGMNTAAAAAAATTANCTTTAAAAAAANANAAANTAATT 

TCTCTTTAAATCCANGNNAATN 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 CCCCCCCCCTTTTAAAAAAAANTTGGA 

AAAATTTTAAATTCCTT 

Sequence 4156 

CCCTTTCGAGCGGCCCGCCCGGGCAAATTCCCATGATGTCAGACCACTGGAGTTTCCAGG 

GGCAACACCCCATAACCGTCCCGCTGCAGAAGAGCATCAGAAGTTCAGAAGAATGCAAAG 

GATCTCAGTGGGAACGCGGACAGGAGAGCCCCAAACCAACACATGCTAGGGCTCTCTAGG 

CCCTTTCAGGCTAGATCTTGACGAGAGAAGAGTAAAGATCTTTCTGAGG7TGGTGCAACT 

GAGGA AACGAAAGTT TCGGCCTCTGCTGTCAGATCTATGAAAGGAAAGAACTGTGACCTT 

GTCCCCTTTTGTTTTCTTTG ACTTAA AACAAAAAG AAAATCAC 

Sequence 4157 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACGCGGGGAAGGTTCTTTTCCCTCAACACTGTGGC 

CAGTTGTTTTMCTTCACTACTTGGGATGGTAATTGGCATTAGGCGTTTTACCAAGTTCT 

TTAAGCCTTTCTTAATATAACATCTGAATTGGGAGATAGCTCATTGTGGCCTGGGTGCTG 

GACTTTTCATATTAAGTCCTGTCTTAGCCAAGGGAGAAGAATGTAAGGATAGGACCACCA 

ATATCACAGGGGCTGTCTGAGCCTTTACCTGTGATTTTCTACCACTCTGTGGCCTTCTGG 

AGCAATGGACAACCAAGTCAGCTATGCAGTTNATAAAAAGTGGGACCTGGTTATATGTCA 

TCCAACAGCATATGGGCCCTGCAAGCCTGT 

Sequence 4158 

GATATCTGCAGMTTCGCCCTTAGCGTGGTCGCGGCCCGAGGTACCTAGCTTTTATTCAT 

TTTATTATTCATCTTTATTGCTTTCATTGCACATGCTGTTMCTTCTTATGAACTCTTTG 

TTCT MTAM TMGCATATCCAGGTTTTTCATAAATAAATGAGGAGTCTATAAATTCTTA 

CTAGTTTTAATAGAAACATTGCCACTAAAATGGTGTATTCTAGCTGTGTGAGCTTTTGGA 

AAATGTTTTCATTTCCTTTATGTTTGMTGTTCCTTCCAGGTCTTTGAAAATATACATTC 

TGAGTTGAAAAGCTTTATAATAGGTAAAACTCATTAACCCATATACTTTNCATGCTGGGC 

ACAGCAAGGTGTGGGTAGGTAGAAAATATAAGATGACTCCCAAGATTTTTGCACCCTGGC 
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ATACACATATGCCTTTCCAGTTGTTGAAACACTAATTTAGGTGCTGCTGTGAAGGGATTT 
TGTAGATGTGAATAATGTTCCAAATCAAGTGGGCCTTAAGATAGAAAGATGATCCTGGAT 
GGGCCAAGAATCTTATCAANTTGAGTCCTTAAAGGGAA 
Sequence 41 59 

CCCTT TCGAG CGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGTGATAAAAAAAAAAAAAAAAAAAATGA 

CTGCATTTTTAAGGCCTANCGCTTCAAAGGCTATATTGTCTTATGTGTCTGACTTTGGCA 

TCTGCCCTTTCTGACTTTTGACCCTGCAGCCTTCAGCATGCCGGAAGTGAATGTGGACTA 

TAATGCCAGCTCAAANACCTTGCGGTGTGAGGCTCCCCGATGGTTCCCCCAGCCCACAGT 

GGTNTGGGCATCCCAAGTTGACCAGGGAGCCAACTTNTCGGAAGTNTNCAATACCAGNTT 

TGAGCTGAACTCTGANAATGTGACCATGAAGGTTGTGTCTGTGCTCTACAATGTTACGAT 
CAAC 

Sequence 41 60 

CCCTTAGCGTGGTCGCCGGCCGAGGTACATACAATATAATGAAAACATGAAGAGATTCAA 

MGCTTCAATCATATCTCAATATATAAAATATCTTCAGAACGTAAAATATTAAAGCAAAA 

AAGTNGG AGAAAA TAATTNTATAAATGATCCAAAAATAGGAAAGCATGAATAACCATCTC 

MCCACCATTTTTAAAAAAAAANCATGNTTCXJAANAAAATTACNAGCCATAAACCCCTTT 

CCAATACTTTA CTTTT GGTGGAACCTTAMCCTTCCAAAAMCCTTGGNTTTAATTAANT 

CCCCAAATTAATTTTCCTTNCATTTMGTTGGCCCTTTAMTTTGGGTTTNAATTTTTTA 

CNTNGGAATTAMGATMTTMNCTTTCCCCCAAAGGCCGGTTTAATTTCAANCAAAAAT 

TGGCCTTTAMTTTTCCAACCAACCCTTTTMGGCCTTCCCTTCCTTTTCTCCAACCTTA 

AAAAANCCTTGGGTTAAAMNGTNTTCNTTTTNTTGGGAGGGGNTCCAAANGGGGAACCN 
CAAT 

Sequence 41 61 

CGCCAGTGTGATGGGATATCT GCAGAATTCGCCCTTCGAGCGGCCCGCCCGGGCAGGTAC 
' i 1 1 1 I 1 1 1 1 I I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I NGCACAATGAAATACATTACCTCTTCAAAAAAATTT 

TTGTGAATTAATCAAAACCAAGTTTGATATGAAMTAAGAATAACACACTAAAATGATAT 

GCAGCAGACAGGTCGCAAACTTGGAGTGATATTTACAATTCAAAAACCTAAATGATTAAT 

GTCAAAATACATAAAAGACTCCTACAAATCAGTGAAAGAAAGCAATCCAGTGGTGAGGTG 

GAAATGAACAAGAGATGCACATACATTTCACTGATGATCAACAATCAATAAACATGAAAT 

AATACTAAACTTATTAATCAGCAGAGTGAAAAGTAAAA 

Sequence 4162 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCG AGGTA CCATTCATAAAATGCCCAAAAGAGAGTTGGAATG 

GmTACTATATGATGTGTmGTTmGTrrTCAATGAAATTATAAATGAAAATGAAAA 

CAAAT TATGC AAAAATTTATAGAATGCAGCTGAAGCAGTGCTCAGAAGGAGATTTTACAG 

QC^rAT TTTTAAAAAGAAGAAAGATGGCAAATCAATAATGCAGOCTTCAATCTTATGAAT 

1 1 1 1 l l AAATAAAAAAACATACTAAACCTGGAGCATGTATTAGTAATAATACATACTAAT 

ACATATTAATACACAAGGAACAAGC 

Sequence 4163 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTA CI IN I I 1 1 1 I 1 1 1 1 1 I I CTGTTCCCC 

AGCANAAGAAAAGAAAATCTAATAAAGGATTTCACAACCTACCATCGGGATGATCTTGGT 

CACGCACAGMTGATCTGTCACTTCACCGCCTTTTGTAATATTTTCATCCTTTGCAAAAT 

CTMCMCAAACMGCAAMCCTTTGGTCAGCATTTTTAACTTGGAAACAGAGCAGCTTT 

CAGCACTMCATGATANATTTATGTTTGAGGAAAMTANMTTTATTCGTTTTAAAAATA 

ACCACTCAAATACATATGTTTGCCAAT 

Sequence 4164 

^^nZp®^®^®®^^^^®®^®®^CATMGAAATAAATTCAAGCAGAAGAGCATAA 

TAi i 1 1 lATTCTTCATGAATACAGTGTATATGTAAACTACTTTTGTTTGGTCTCCTAGTT 

TTAAAAAAGCACTTTTGGCTTTCACTCAGTAACACTCCAAGTACAAGACTCAAGTAAATA 

GA^GGCAGCTTTCAATCGCAAATCAGTTTTTCAGATTTTACTGTGGAAGCATATTTAAT 

GCACACATTTGAATGTTACACATAAATAATTTTAACGATGGAGTCCAAGTTCTGGATTTT 

ACATTAGATCTGCATATATAAGACACTTGTGGTCAAATTTCAAGATrGGTAAAGCCAGTT 
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TCAAGCTGCTTATATT 
Sequence 41 65 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTTCCACTCTTGTTTCCAATTCACCCCAGGTCAT 

TCAACTCTATAGCCACTCCTAATGCCTCTCCTGAGGTAGGCAAAAGTGGGCTTCCCAAAC 

CAAAAAGATTCACAGATCCATGAAGAAACTGAACATTCACTTCAAATTTCCTCCTCTGAT 

CTTGGCAACTGCAGGAAATGAAAGCATTTGTCCAGATCTCTGGCAAAGATGGCACTGTGG 

TGTTTTCTCTGGGGCCAGGTTGTGCAAAACCTTATAGAAGAGAAGGCTGATCTCATTGCT 

TCAGACTTGGGCCAAAATTCCACAGAAGGAAGACCCACTACATTATCTGAGACAATGGGG 

GAMGCTGACGTATGGGCTTATTCGAAACTCCTGGAATTTTCAAGTTTCCATATCCACTT 

CTTACCAMTGTTTGGATTTTGGTTGGAGGGACTTCCACTGGCAAACCTGCCAAACCCCT 
GCC 

Sequence 41 66 

GATATCTGCAG AATTC GCCCTTGGTCGCGGCCGAGGTACCAAGCATTCTGCTTGGTATTG 

ATGTGCATTATCTTTTACAACTATTATCTCCATTTTACAGATCAGGACATAACGGTATAG 

AGAAATTAGACAGAGGACCAGTTTTCCAACAGAGTGCTATGTAGCTTCCACTAAGACCAA 

AAGCCTCCTTCTACTGAGCACTTAATAAGTATGTAGGGCCGAGCTAAGCACTTTTCAAAT 

ATTATCTTTTCTACTGTAGGGTAAMTGTTACCTTTTCTAMCTAGTCTTMTAGTTTTC 

TAAGGAAGCTGTTAAGCTGGATATATATAAACTAAAGTAAAACTCCTGGTAATTATCTAA 

TGAAAATAAGATTCTCAACATAAATATGTTTTGAACTTCGGGGCTGAAAAATTATAAACA 

TMTCTNMCCTGCATTATTTTTTCCATTTCCTTTAAAATATAACCCA 

Sequence 41 67 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCCGAGGTACTTTAAAAAMTTTTAACCTGGGAATATTTTAA 
CTCTCA GCATTGAGATGTATAAGGAAAAGCTCTCTGTGATATTTACACAGGTCCATTTAC 
Ann iMTG TTGACTT TGGAGTTGGCACACTGGAAAAGAATTAGAGGTAAGATGACTTG 
ATAAAGAAGCi nil iGCTGCTTACAGAACTAAATCCCTTCATATTGAGCCTAGAGTTGG 
TCCTTCTTATCACAAATGCTATGCAGTGGCTTGGCAGCAGGATGCTAGCTGACCTTTAT 
Sequence 4168 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTGATGTTAATAGATATTCCTGAAATAAATAA 

AGGAATTAGGATGGTTAGGAACGTCCTTCCAGAANAAATGCAAGGCTGGCCATGAAAGGT 

GACTATATCGTAATAGGCAGAAGGTGGCAGCGCAGGTATGGGTCGTAAGAAGAACCTTAT 

AGGAAAGGAGGTCAACTTGCCCCAGTGCCATGAGCTCAGCACTACAACCTGGTGCAGGAC 

TTCGAAGTAATAGAAAGCGAGGCTGCAAAGGTGGACAGGGACCTGAAGACAGAGGGCCAG 

GTTAGTGAGAGCAGACTTACCACGGGCATA 

Sequence 4169 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGC CGAG GTACAAAATCATGTGGATAGATGTGCATTTGTGGGTA 

TCTGTGAATA CAAA TACACAATTTTCAGATAGAAGTAGTATAAGAAAAAGAAATCAAACA 

MGTCAMCATTTTMGNGGTMGCTCTTGGNGCACTTTTAAAAAAAATTATTAAATTGA 

AGCTGTAGTTTATTCTCATCATTGTCATCCTATATTAGTGATTTTCTCTAGCTTTTGGAA 

ATTAAATTCATMTATTACAATTCTTGAATTCCTATGTATGTATATGTTAAGNAATCCTT 

7TAATGGGGGACTTGACTTTCATATGGTGTGTTGGCTGCATTCTG 

Sequence 41 70 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTTGTTACTCTTACAGATGTCTCAATTAATTT 

TAACCTCTATCCCTMTGGTGTTTAMTTTTGGTAAAGAAAMTTCATTTTTTCTTTATT 

TTCCAAGAAATG GTAA GCTATCTTTGTCCCTATGGGAGATGTGGACAGAGAAAACTTTCT 

GTCTCTGATGTCTTTTGTGT GAGAC AAGATTTTAGGAAATAAATAAGTGGTGCAGGGAAT 

TGTGAGATTMTTTCACCTCCTTTTCTGTCTCCTCTCTCTTTTATATAATCTTTATCTCT 

GCTTCTAACAATCTCCTTATCAGAATTTCTAACATATGTAATGATNAGAGAGAGAAAAAC 

TGCCACCACAGGATCAAATTTCATTTCTTMTCTGGAGAMCAGGAGTCTAGTTTTTCCA 
Sequence 4171 

CCCTTTCGAGCGGCCCGCCCGGGCAGGTACATCAGAAACTTCTCCATAAGGAAAGAAAAC 
TGACTCTCTCTTGAACTAGTGTTGATAAMTACACTMTGTCTTTCTTAATTTTATTTTA 
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TTAGGAGAAAMTCAGMTATTAMTTTGCAAACTTTTGAACAGCAGTAATAGCTCCTTA 

GACACTCAGTAT CTTTCTT CCCTATCTTTCMGCACATTTMTTTCTTTCCCCTGGTATT 

TGTTTGCTTTGTG i mm iCAATATTTTGTTTGCTAAAGAACAATAACAACAACAAAGCT 

GGTCCAGCCCTGACACCTAC TTTTG CTTTTTTTCTTTCTTTCTTTTMTTTGTTGAACTA 

TAGGTTTCTTTCTGAGATGTATTTTTCATTCTTCCMTMTGCTCTCTTTTTCATTTCAA 

AACCATTACCACTTTCAATATGTAATTAACATCCTCATTCATCAGAAAGCTGGTAAGTCC 

ACACAGCATTTGTGCAGTATNCCTTCTGTGTNAAATGGTAAAGGCTTTAAGATGAAAGAA 

AAAAA GAACTT TCTGCAAAAGACAAAAGCATCATACTAAATAAAATGGATGACATATGGC 

CTTGAi 1 1 1 1 I CTTAATGGAGGTCACANTGGCATTTAAGAAGGTAAAAAAAT 

Sequence 41 72 

GCTCNAGCGGCC GCCAG TGTGATGGGATATCTGCAGAATTCGCCCTTTCGAGCGGCCCGC 

CCGGGCAGGTACATTTTATTGTGGCCGGTGGCCAGGGGGGAGTGGGGGCGGTAGTCTTTT 

GCATTT ACTAACTCCTTATTTAGACATTACTCCTCCAGGTTTAGAAAAAAAAAGCCATAA 

1 1 1 1 1 1 ATGTCAGCAACTGCTATTGATAACAACAACAGTAATAATAGTAGTAGCTATCTT 

TTATAAGATGCCAACTACATGTCAGTCACTATATTGGGTGTTTTTGGCTGCCCGGATTCC 

TTTCTGGAATAAGAGCTCTGTAGACTGTTTTTAATATAAGTAAGTGACAGAGAAAGGAGG 

CAAACCAGCTTGTCTACTTCTTAAACTATGCCTTCAGTATTTATTANGAACCTCGATATG 

CTTGAAGTAGATGATACATTTTCCCCAGCATTCAGACTCTTGAACAACTTGTGAAATCTA 

CCCMGTGAATTAT AATTA ACTGCGTCACATTTATCATTATACTGACCTTTGAGCATTCC 

CCCMCTCACANTATTTTGTTTCTTMNTATGGGATATTCGCTTGCTTTGTGAAAAACAT 

GAAAATGGTAAGCAGAACTCANTGCTTTCCCCACCANAAGGCATTTGNGGGAAGTTTTCA 

AGGATCCmGGMTTTGNCMTTGGCCAATACCCMmr^rTTTTGAAMCCTTGNATTT 

TCCAGTTAATATTGCNCCATTTACATTAAANAAAAATGGGCCCAAAATTTCCGGAATCCG 

GTCTGGGAAACAAAANCTNGNCGGCGGGNNMNGGTTAMTTACTTTTGGTTAANNGGNT 

ANCCGGAAAANGGGNTNAAAAAAAATCCNT 

Sequence 4173 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGTAACAAAGAAGCAGGTCTTATGGCCT 

AATCATCTCATAAAAGCACCACCTCTTAATACTATCACATTGGCAATACCTTGATTTTGG 

AGGGGACACATTTCAAACCATAGCAGAGACCACTAAGTATAGGGAAGACTAAACCCGAGA 

ACCAAGTGGCCAGAAGCCTGCACTAGCTCAGCTGATTCTGCTATTACACTTAGATAAAGT 

ATGAGCCTTTTGCTACTGAATCAACAGAAAGGCTGCCCGAAAGCAGTGAGTCTCAGATGC 

CTCCCATGAAGTTCACACATCACACCAGGGACTTCTACTCATACGTGGAAAAGCTAGAGA 

ATCATGGTTTTAGGTAGGCAAGGG 

Sequence 41 74 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGGGAAAGTGTGTAGCACCTCCACCTTC 

TCTCTCTCTCTCCCTCTCCCTCTCCTGCCAGCCAAGTGAAGACATGCTTACTTCCCCTTC 

ACCTTCCTTCATGATGTTACCATTGGAATGACATACTGCATCCTATAGTTATACCATCCA 

CTCTGAMTCAATGTGAATTTMCTTCAGTTCCATACAGAMCTTTTTTTCCACAGGAGT 

TTAAGCCCA AGCTG GAGTGCGATGGTGCAATCCCAACTCACTGCAACCTCTGCCTCCCAG 

GTTCAAGCTATTTTCCTGGCTTAGCCTCCCGGAGTAGCTNGAATTACAGGATGTGCCGCC 
CCCAT 

Sequence 41 75 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTGAAGATAAAGGGCCTTCTTATATAGTCTCC 

CMTTCTATCTGGGCCATTTTGAAGATAGATATTGGAATGTTCCCTGCAAAGAAAAACAA 

GACAACTCTATCAGAAGCCATCATTTCTAGGGATGACATTATCATTATANTTCAATAACA 

TTATNATTAGAGAAATTAANGAGCACATCACATTGAATGTTNGCCTGTNGNAGGGATGCC 

TCCNAMTTGAANTGGAGGGCTGGTAGTTAGCCCTGTTATTTTAATGATGTGAGGCTTTC 

CATATCAGGTNTATTGTCAGAGAACCATCTGCGAAGGCATCATAGAAATGTAGGTGCATC 

TTACTGAAGTATTTTCTCCATGATTTTT 

Sequence 4176 

CCCTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTTTN 1 1 II 1 1 I 1 1 1 1 I I II 1 1 1 1 1 1 GCACAAT 
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GAMTACATTACCTCTTCAAAAAAATTTTTGTGAA7TAATCAAAACCAAGTTTGATATGA 
AAATAAGAATAACACACTAAAATGATATGCAGCAGACAGGTCGCAAACTTGGAGTGATAT 
TTACAATTCAAAAACCTAAATGATTAATGTCAAAATACATAAAAGACTCCTACAAATCAG 
TGAAAGAAAGCAATCCAGTGGTGAGGTGGAAATGAACAAGAGATGCACATACATTTCACT 
GATGATCAACAATCAATAAACATGAAATAATACTAAACTTATTAATCAGCAGAGTGAAAA 



Sequence 4177 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGGTTCACATGGGGCCAATCTGTCTTTG 
CAAAAAAGAAGTGAGAAAGGAATCCTTGATACTTTCCCCTAGAAGTCCAGCATCTGCTTG 
TTTAAATACATATCTCATGTAAAACGGGAAAGATAAAAAATATTGAAAAGTGAAGTTTTA 
AAACCTTATACTAAAGATCTTTATACTGCAGTCTGTCTCACACAATATATCATTGTCTGG 

CTTTCAACAACAAAAAATTACTAGGCGTTCTAAAAGACAAATAAGTCACAGTTTGAAGAA 

ACAGAGCAAGCATTAGAACCAG 

Sequence 4178 

CCCTTTGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACAGACCGTTCATTTAGCAAACTCAAATCCAGCC 

CACCCTTACCGTTTCCACCGCAGCCAGCTGGAGCTCTGTGACAGCAGCATACAATTCTTT 

CTTTGAAAGCCGATTCTGGTGATAAATGTCACAAAGGAAATCTGCACTAGGCTGCTGAGA 

ATACTTCTCTAACCGGTTGTCGATACAAGCTTTGACTATTAGAGCAGAGAAGAAAGAGAG 

GAAGTCAGCTGAAAATTGGG ATGA GGAAAATCACAGAAGAAAACCTCAGTCCAAACTCCT 

TCTTGCAATATCTAAATAGTCTTTTCAGGAACACTGACAATTTGCTACACACACTAATTA 

TATTATTGCCTTCTTGTCAAGTCGGCAAGGATTTTTCAATACCGACATGAGCAAGGCTTC 

TCAAACTTTAATGTGGATAGGAGTCACCTAGGCATCTTCTCAAAATGCAGAATCTGAATC 

ANGGCTTGGGTAGGCCTGGAACTCTGCATTCCTAATAAAGCTTCTAGGTGATGCTTGATG 

CCACTGGGCTGCAGGTCATAGTTTTGAGTAGTAAGAAGTTTAGATCTTGGGAGAAAAAAG 

TGTAAAAGAAGGTAGGANTTG 

Sequence 4179 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACGCGGGTATATTGGTTTTATTTATGGAATTGTTT 

TATAGTG CATAC AAATCAGCGATCAGCCAGCAMTATTTTTCTTTGAGCTTGTGAAAGCT 

CTGTGTTCTTTTGCCTT CAATC TGTTGTCTTCAAAACAAACAAACAAAAAAAGCTTCTTG 

CGCCTTTCCCTCCCGTGTTTTCTTCCTTTTTCTTTTTGCTTGCATGCACAAGGTAGGACT 

TACTTCGTAAGAAACAAAATGCCAGTATTTTCTTAAGCCATGATGTGAAACCAATGACCC 

TGTGACCACATGGCACAGAACA 

Sequence 4180 

GATATCTGCAGAATTCGCCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGATAACCATG 

CACACTACTATAACCACCCTAACCCTGACTTCCCTAATTCCCCCCATCCTTACCACCCTC 

GTTAACCCTAACAAAAAAAACTCATACCCCCATTATGTAAAATCCATTTGCCACTCCACC 

ATCCCCCCATTTCCAGAGCTTGTTTGAAATTGCTCATCTAATGGTATCTCTCCTCCAATT 

^ CTTT GTTCTTAAAAATACACATATTTAAMTATTTTTTAAAAATAACTCAGTGCTTAT 

TATTTTGGTGGCATCTTGGGCATAGAGGGAGGAACTAAAGGAGCATCGTAAATATGCCAT 

GATGAGGTGCAAGTGATATTAAAGACACTGCMTTTTTGAATGAAAAGCAGTTTATCCAG 

CTGGTTAATAATTAATATCTTGTAATAATGTCGAAATGATAGTATTTGGAAATTGTAAGG 

GMGTATACTTAMGGATATGCTCTTTCCATGTTTTGCTTATTAGAATCCACTGATGTTT 

TACCAAATGAGAAGAAGCATAGCATTCTTAANAAATATGAGAATCCIMTNAAAAACAACAT 

TTCCAGGATTTTATCTGGTATT 

Sequence 4181 

CCCTTAGCGTGGTC GCGG CCGAGGTACTTT A 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 NTTNNGAAATGAA 

CAAATATTTATTTATCTTTTATAACAAGTAAGGCAATGTTGCTTAAAGGAAGACAAACAA 

ACATAMAGATTCCNGTTGACAATGCATTTTTTCATCTGTTCGGCACAATGCTTTTGTCA 

TAATGGAGATGTGACAGCAAACTTTCCAGGACATTCAGTCTTCGGCGGCAGCACTTAGGG 

CAGATGACTNGCCGCTCANATTCTCTATCTTTGTTTCAGGACAGTGGAA 

Sequence 4182 



GTAA 
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C CCTTA GCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTGGTTAAGGAAGAGTATTGTTGAAGATACACTT 

AGTTTTGTMGATATATTAATTTGATCACTTGCACGTGTAGTGAATTATTGCAAAGAATT 

GTCCAGTATAGAAATGGCTTCCAGAGACACTGCAATCTCTACTGTGCTGATTCACACTGC 

ATCATATGATATAGAGGTTGTATCTTMTrTAGCATGGTCCTACTGGATTTGCTTTTTAT 

TACTAAATTACTAAATAACCTTAGAGACTAAAGACAATACAGCATTGTGAGATAATTAGG 

GGGTATTGTCTTTAGCCTCTAGGGTTGTGGTAAATCTGGGCATCGTCTCACTGGATTCTC 

GACTCAGGATCTCATAAGGCTAAACTCAAGGTGTTGGCTTGGTTGCATCCTCATCTGGCA 

TTCAAAAGTTCCTTT 

Sequence 4183 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTCX3TCCTGAGTGAGTTGGAATTTAAAACCTT 

GGTCTCAGGTTCGTAACCTTGGTGCTCCAGGATTAGATTAGGCTTTTCTGAGTGGAATAC 

TACCATTTCAACCATTCTAAGGAGTCAACGTTCTTATATGATTAACTACAGAAATGACTT 

TCAAGAGCTGGTGTGATCAGTCTAACCCTCTTGCTTAATGACCAAATCACTTTTACTATT 

TAATTCTGTTCTTCTGGGGGTGAGTTAAATGATAAAATATCTTAAGANGGAAATCTTATT 

GMCAAATATTATCTTGGCAAAACATTTGTCACAAATAGGTGAGTTTATCCTGGCTTCTT 

AGGGAAAGGAGGCTTGGMTATATTTMTNGTGTTMGATMGCTATTTGCTTCTTTTCC 

CTTTCTACTGNATTCCCATTTG NAAAT TTGGTCCCCAAACCATGCCAGCTTTTACATTCA 

MGGATACATATTTCACTCTCCTTTTTCCCCCTTNTGCTAGTGGCCTAAATCAGGATCCT 

ATTCGCTNTCATTCTGATCTATAAAAAAAA 

Sequence 4184 

CCCTTTC GAGC GGCCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGTATTCAGACTTAAGAAACATCAGGC 

CTTAGACTTTTGAAAAACCACATCTTTAAATTCTGTAGCAGTGAAAGTCCAGAGCTCTCA 

CACAAGCTCTGCTCTTGTCTTAAAGAAGGGAAAGAAAAATATATCTCACTTTTACCAGTG 

AGCTTACAACTGAGGAAACAAGACAAAACTTATTCCTCAGTCAGATTACTCGGCCCCACA 

AATGTTGAGTAGAAATTGGTAAAGTATCAAAGATCAATAAGATGAAAGAAGGCAACACAC 

ACACACACACACACACACACACACAC 

Sequence 4185 

- CC CTTTCGA GCGGCCGCCCGGGCAGGTACAAAACTTGTGGATCCATCAATGAGGCATCTG 
CCA I 1 1 1 1 ICTTTCTTCCCCTCTATATTACAAGTTCTGGAATGCCTGTTCTAATTCTCCA 
AGGAGAATTAGAAAATAAAAGGCAGAGTCTAGAGCCATGTCAATATCCTCCCACAGAATG 
TGTATGGAGAATATTCCACTGGGAACCATGATAGATAAAAACTTACCAGGAAGAGCAAAA 
CATCAAGAGAGTCTGACAAAAGCTCTGCCCTCCTCTGTAACCCAGCAGCCTCTGCAGAAT 
CATCCI 1 1 CI I CATTGTT 
Sequence 4186 

CCCTTTCGAGCGGNCGCCCGGGCAGGTNCAAGTGCATACAAGGGGATGATAACCNACTGN 

NCCATATGCAANAGTTTGTTTTCCCTAANTAAACAATAAATGTGCTGGNGCAAATNTTTT 

GTTNTTTGTTNTTTAAAAMTCTTCTTCTTNCATNTAAAAATTGTTAAAAAAAAAAAATC 

TCTT rATTTNTNTATCACANCCCANACATTTCAAAAAACTATCTATAATAATAAACATAT 

TTTTNANNTTTCCAATCCAACCCNAAAATATAATCAAAATAAATATTCCATTCCACATTA 

ACAATTCCMTTTAAANMTTCTTTACAAAAAAMTTTTTTAATAAACCTCNTTAACNCA 

ATAT ATTNT CCTTATAAAAAACCCTAAANTCTTTATTAAACATCCAAACCTNNCTNTATA 

ATNCTTTTTNCAATTNAANACCTTCNACAACTCCCCCCCCTTCATTAAAAAATTTTAACN 

AMTTCTTCANCTATTTAACACATTCCNTAACCANNAATATACTCCTCTThfTTNNCACCN 

CTTACAAMGTTTAAMNMCTTTNTAATATTTCCTCCAAAAAATTNACCCCACTNTTTT 

TTTTNAMTTAAACATTTTTTATTGCAAA 1 1 1 1 I 1 1 1 I 1 1 

Sequence 4187 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGGGGACCGGCAAGATGGCGGCGCGGACAGCG 

TTCGGTGCTGTGTGCCGGCGCCTCTGGCAGGGATTGGGGAATTTTTCTGTAAACACTTCT 

AAGGGCAATACAGCCAAAAATGGTGGCTTGCTTCTCAGTACATACATACATTTAGGATTT 

CCATGTCTTC7TGGAGMTTTATAATGTGTCCTGTTGGTTCGCAATAATACTTCTTATTC 

TGMGTCTCCTTTATCTGAAATTAATATAGCCACTCTAGCTTTCCACACTCACCTAAATT 
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CAGCCTTTATTAGTTCATTAAAMTTATTATTTTMTCTTCCTACTGATTTGTATGGCAT 
TTGGTGGCATCAATCCAAATAAGCAGATGCATAGGTCCTGTTTCTCCCTTCAAGTTCCTN 
TCTCCCTACAGATTTCAA 
Sequence 41 88 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTCATTTCTACTTGGTATATGAAAATAATATATG 

TTTGATGTATTCAGTGAAATTCCAGTTAACTCATAACTCTTTGAGGCCATGGATGGAGAG 

GTGGCATTATTAGTCTCTACCTCCAGTGCCTCACACAATTCCTGGGCACAGAAAGAGACA 

TACMTTCATGTTGGGTCAATCAAAGAATGATTGATCATTGGCACCTCCTGATTCTATTT 

GGTGGTCAGAGAAAGTGGCAGGACTTAAGTTATTTTACATATAAACATTTCTTGCAAAAT 

TTGGAGAGGATGTTTTGATGGCTTGAGATCTTTTAATTTCTTTGAGTTACTTTCATTGTC 

CTTCCCACCCCCCMTTAAAGGCAAACAATGGGCACTTTGCTCTTGCTTAACCTAGATTG 

TCTTCAAAAAACTATTAAAAATGTTAAAAGGCTTAACANAAAAAACAAAAAAGACGTTTA 

ACAGATGTCAAAAAAGCTTCCTTANTGTTTGAAAAATAAATGCTTAAAACCAAAAGA 

Sequence 4189 

CGGCCCGCCAGTGTGATGGGATATCTGCAGAATTCGCCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGG 

TACAAAAAGGTATACAGAGTGACATAATGGACACTAGAGACTCAAAGTGGGGAGGGTAAG 

AGGGGGGCAAGGTATAAAAAACCACATATTGGGTACGCGGACTTGTGGCAATTCTCTTGT 

CTTGCTG CMCT GTTATTGAAGCCTTACTTCCAATTTCACTTTGAAAAGCACATAATAAT 

GGCATTAATTTTGCTTTGA TCTGA GGCTTTCTCTGATGACTGAATACTATAATTTGCCCA 

ATGCGCTGACTTTGAT ATGT TTTTCTTGATTAAGCTTACATAGGTATTGCATGTCACAAC 

TGGTGGGCTATAATAATTTTATAGTTGACTGAATGTCAAATTAAAAATGTGTATGAGATA 

AGTTAAGGATCCTATCCCAGTTMTTATTCACATGGGATTCCTAAAATTTTGTGTTAATG 

AGCTGAAACATTCTGAAAGACCAAATGCCTGNAATGTTTTAAAAGGGAGAA 

Sequence 4190 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACAAATAATATCCAAAGTCTGAAGGCTTAAGCTGT 

CATCACAGAGTTACTAGAGGACACTTATCTTTGACATGATCTGATATCAGAAACGAGTGT 

AGACTTGTAGTCATTTAGAACTCAAAAGAGATCTTAGAGTCTTCTAGATCAGTGGCTCCT 

AAAAGCTACTCAAGAATAGGGCTCATGTTTTTAATGGGGAACTTT 

Sequence 4191 

CCCTTCGGCCGCCCGGGCAGGTACCCCTTCACATACTCAAGGNCAAGATGGGTTTGCAGA 

AATCAT ATCT GACCATCTGGCCTCTGCTAGTAGATATGGCCCCATCCCAGCATTTTTAAG 

AAGATGTTTTNTGTTTGTATTTATTTTCCCCCAATGGGGGGTATAAAAATCTACCAAATA 

AGGGAATTATTAAATTGAAATTCCAANGANATTAAAAAATACANTCTTCTACCTTCCACC 

MNAGNAAAAACCG^f^^^(XTTTAGGGNGTTTAAMTGGNGT^f^TTTTTTMGATTTNGG 

CCTGGGAANCCCTTTAATTTTCCNAGTCCANCAATTTTWATlvrrTTTAAAAAAAAGG^ 

GGCCAAAAAAAAATN7TCCAAGNGGGNNCAAANTTCCTTGNAANNAAAATTTCCAAAAAA 

AAGGATNGGGGCCGGGGCCCCMCCAAGGGTTTTTTTGGGGGTATNGGGAACCAACCTAC 

CAATTNCCAATTACCAAAANCCCCCCCCATTT 

Sequence 4192 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCCGAGGTACAAAGAACTATTGGGAAGGTCACACAAGAGATA 

TGACCCAGGCTTAAAAGGAAACATGCATCAAGGATACATTAATATAAAACTTGGAATCTA 

GTAAGAAAG GAAAAA GGAAAGTGGTATATTCTTAAAGTAATGACAGATTGTTGGAAGAGA 

TGATACAAAC I I I 1 1 AAAAAAAAATGCCTTTTAACAAATATTAAAACCTGCAAAATGGCA 

CTTGTGGTGATTATTCTGGAGAATAAACAGATTACATAAGATTTTGTCAGGTGACAAATG 

TACAACTCGGACTAAATCTGGTGAAAAGTGTTTAATTGGACAAATAACTGATAAGCTTAA 

AGATAACCCAGCACAATTTCACAAGAGAACCAGCTCACCCAACTAAAAATTTCTTAATAG 

CAATTGACACTGAAGTTGTATTAAGTGTATAAATTAGTTGATGAAACTGAACAAATAGAA 

AACCCATTCCTCCNTTTCCT 

Sequence 4193 

CC CTTTCG AGCGGCCGCCCGGGCAGGTACAACGTGGGCAAGCATCTGTGCATATGAAATG 
CTGTTTTTCTAAAAGATTTCTCACATTGGCAMCTGAGAGATTTTCTTTGGAACACAGGA 
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AAGATTATATTAATGCTTATAGCCATACCATGTCTGAATATGGGAGGATGACAGACACAG 

AACGAGACCAGATAGACCAGGATGCCCAGATATTCATGAGGACCTGTTCAGAAGCAATTC 

AGCAAC TACG AACAGAAGCTCACAAGGAGATACATTCCCAGCAAGTGMGGAGCACAGGA 

CCGCTGTTTTGGATTTCATTGAAGATTACTTGAAAAGAGTATGTAAACTTTACTCAGAAC 

AGAGAGCCATCCGAGTTAAAAGAGTGGTGGATAAGAAAAGATTATCTAAGCTGGAACCAG 

AACCAAATCAAAGACAAGAGAATCCACATCTTCTGAGAAAGTTTCACAGAGTCCTTCAAA 

AGACTTTGMGAAAACCCTGCCACTGAAGAACGTNCAGAAAAAATTTTGGCTGAAACCCA 

ACCTGAATTGGGAACCGTGGGGAGAATGGCAAAAGGCGA 

Sequence 4194 

CCCnTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTTTAAAAAAATTTTMCCTGGGAATATTTTA 

AC TCTCA GCATTGAGATGTATAAGGAAAAGCTCTCTGTGATATTTACACAGGTCCATTTA 

CAi 1 1 1 lAATG TTGACTT TGGAGTTGGCACACTGGAAAAGAATTAGAGGTAAGATGACTT 

GATAMGAAGCTTTTTTGCTGCTTACAGAACTAAATCCCTTCATATTGAGCCTAGAGTTG 

GTCCTTCTTATCACAAATGCTATGCAGTGGCTTGGCAGCAGGATGCTAGCTGACCTTTAT 

GCAAATTGTTCAAACA 

Sequence 4195 

CCCTTTCGAGCGGCCCGCCCGGGCAGGTAC 1 1 I I 1 1 1 1 1 1 1 I C I 1 1 1 1 1 1 1 I I 1 1 IGTGG 

TATATGTATATAATTCCGTGGGCATGAATATAGGCATATGTTAATAACAAAACAGTATAT 

TCCATCAGTMTGCTGTGTCATTCTTCTTCCTTTCCCCACTATTCACAAGTAACAGTAAC 

AACTACCATTTATCAATCATAGGTAGATGCTAAGGGGCTTTTATGCATTATCTGATTAAT 

AACTCTATGAGGACAGTTCTATTATCCGGATAAGGA 

Sequence 41 96 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGANGTACCTGCTGCCTATCCGCTGCATCTGAAAGGGTAGC 

TTATCTAAGAAGTTGAATGAAACAGACTTCAAATGATAAACAGAAAGTTA'nTCATCAGT 

C TTTA ACA CTTCC ACCTAAAGGTTCACAGAAGAAATAAAAGTCATAGAGACTAGCCTCAA 

G TTTTCC TCI 1 1 ICTTGTTAAAGGTCTGTGGGAGAGAAGGTAAAAATAATCAAAACATTT 

TTCTTTTAATT CAGT TATTCATGTTCTTTCTATTTTAAATTGTTGMGATNAGCTAGCTG 

TAGGTTTAT TGTTTTAMT CACAGCTCTGACTTGACATACTGTTTTTAAAACTTGNGGAT 

GTGTGTGNG 1 1 I I 1 1 1 1 I ATAMGAAANGAGAAGTCATTACTTTGATTTTATATTCATCA 

TAGTCATTGAAACTCCTGACCTCANGGTGATCNGCCCACNCTTGGCCTNCCANAGTGCTG 

GGATTAATAGGCATAAGCCATTGCACCCTGGCCCCA 

Sequence 4197 

CCCTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGGGGTTTTGTTTGTTTGTTTGTrTTTCA 

AGTAGAGGAGTGACATTTCAACAGAATCACTGTGCAGTGGTGAGAATAGACTGAAGGGAG 

AAAGGGACAACAGGAGGCTGTTTGATAATCTAGGCAAGAAATGATGGTGGCTTGGGCTAG 

GGTCGTAACATTGGTAGGGATGAGAAACAGTAGAATGCTGGAATACTTTGAGGGTTGAGC 

CAAAGAGATTTGCTGCTGGATTGGATGTCATATGTGACAAGTGGAATAGTCAAGGGTGAC 

TCCAAGGTTTTTGACCTGAGCTTCTAGAAA 

Sequence 4198 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGTGTCATGTTCATCATTTTATCTGAAG 

TTCTTATCMCAAAGTAGCTTTCAGTAMTATTTATTAMTGAAGATAAAAATTTTAAGA 

GCCATCTGCAATGTCAAATGTAGCCCACAGTTGAATGAATATGAGGACAGGGAAGTGTCC 

CTTGATTTTGGTGTTAAGCAGCTGATTGCCACCTTCTGTAGAACAGCTTCAGTGGAGTCT 

CCATAATAGAAATAAATGCCAGGTTGCTGAGGACTAAGCGTGGATATTTGTTGAGAGTGG 

AGACAGTMGTGCAMCATTCTTTTCAGAMGCTTTGCTCTTTTTGAAGCTTTGCTCATA 

GGGAGATACAAGATAGTAG 

Sequence 41 99 

CCCTTTCGAGCGGCCCGCCCGGGCAGGTACTGTGGACACCTGTCCTGCCTCTTAGAGTTT 
CTACTTGGATGTGGCCTCTGTCATGTCTGCTTTTGTTCCTTTGGTCAAAGCCAAAAGCCG 
ATGGGACAGGGATGCATGGGCCTCCCACTGGGGACATAGAAAGCTGCATGGCAGTGGGCA 
GGAATGCACTCCTCTTACAGGGAGAGGGGTGGTGTCAGGTTTTAACTGGGGTCCGAGGGG 



WO 01/070979 



PCT/US01/09126 



TABLE 1A 

223/599 

AGTTGGTGGGGTGAGTGGCGGGTAGCTGGAGAAACACTCAAGGAATCGTANACAGTTTTG 
ACA 

Sequence 4200 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTAC 1 1 1 1 I I I I I 1 1 1 AAAGAAAGCGCTTTAAAGTAT 

GGAAGGCCCACAGACTGTGCATTTAATTACTGTTCATATTTCATGCAGTCAAACTGAATT 

T CATTTGAAAAGA AMTGATTTACCTATCTTTAAAMGCCTTAATGTTCTGCTTTGTTTT 

GTTTTGi I 1 1 1 I iCTTCCAGGGTTATATATTTACAAATAGAAAAACTAAATTTATCTCTA 

GAATTTGGAAAATCACAGGACATATATGTTAAATAAAGATTCTGAATATTACAGTGATTG 

AAMGACATTTACCCCCACTTMTGCMTMTTTGAACCAGAAAAGCCTTGCATTTTGAA 

AAAGTTTAGAMTCTTTCTTTTAGGTTTACAMGAAAMGCGGCCTTCATTTTATCCCTT 

AGACTTCTGTGTCCTCCACCTGCTACATTACACTTCAAGAAATTTAACTTATATCAATCA 
AAATT 

Sequence 4201 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACAGAGACTGCANCAGTTTATTCTAGGGGAGTT 

GGGGAAGACTTTNAAGGTAAGACATCCAAGCTGNCTCTTGAANNANGAAAGATTCATCAG 

TTAAAATGTTGTGGAAGAAGGACATCCAAAAGGGAGAGCTTGCACTGAANCANGGAGGCA 

TAAGAAATCCTGATGAGTCAAGGAAATGGGGTTTTAGGATGAATGGACTTNTGAGTGTGA 

G ATAGANAAAGGCTAG AGACTGG NGTGTTGGA 

Sequence 4202 

CCCTTTCG AGCGG CCGCCCGGGCAGGTA C 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I 1 1 1 I I 1 1 1 1 1 1 1 1 I I G GGGGG 

AATACAAGCTTTTTATTTAATTACAGGGTTCCTCCAGAGGTAGCAGCTGTTGCGATTCTN 

TCAAGTTGC CANA CCATCAGTTTCTCTACTCCTTCAAAGCTCTTCTGAGAATGAACTACT 

ACCAGAAGATTTTAAGGGCAGACAGGCAGTCTGCCCAGGAGACAGTAATATTCCTACCTT 

GACATCTAGCTTGGCCAAGTGCTGTAAAACCCAGATGCGATGGGACCAAGCATTATAGTT 

GCTTGGGTATCTCCCTGCTGCTTCACCACAGACCTCCATCTCTTCTTGTATGAGTCGCTG 

TGCCCTTrCTGTGGGMTTGTTCCCAAGTTTCCTTTGGTCACAAAGGAAGGCAAGGAGGT 

TTCCTGAATTANCTGTTGTAGCACCCATCGCCTGTGAATCCATGTTTCTGGACTCTTTGG 

AAACTTGGTTAAGGCGAGTTTTCCAGATGTAAATCCTTAATT 

Sequence 4203 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGGGTCTGCACCGAGGAGAGCGGCCTGT 

CGGAAGTGGGCCACCATATCTGGAAACTACAGTCTATGCTTTGAAGCCAAAGGGAATAAA 

CATCT AAAG ACTCCCCCGGGG ACCTG GAGGATGGACTTTTCCATGGTGGCCGGAGCAGCA 

GCTTACAATGAAAAATCAGAG ACTGG TGCTCTTGGAGAAAACTATAGTTGGCAAATTCCN 

ATTAACCACAATGACTTCAAAATTTTAAAAAATAATGAGCGTNAGCTGTGTGAAGTCCTC 

CAGAATAAG7TAGGCTGTATCTCTACCCTGGCTCTCCAGTTCAGGAAGGCAACAGCAAAT 

CTCTGCAAGTGTTCAGAAAAATGCTGACTCCTAGGATAGAGTTATCAAGTCTGGAAAGAT 

GACCTCACCACACATGCTGTTGATGCTGTGGTGAATGCANCCAATGAAGATCTTNTGCAT 

GGGGGAGGCCTGGCCCTGGCCCTGGTAAAAAGCTTGGTGGATTTG 

Sequence 4204 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACAGAGGGAAAAGCATGTATGTGCAAGGGCCTG 
TGGCAGAAAGACCCAATGTGCTGAAATTTTGAAGGCCAGCTTGACTGGAATATAGACAAT 
G AAAGGG A GCCT GGCACAGGATGTGGCCCAGACCACACAAGACTTTGTAGCCATGATAAT 
GATTTTTACTTTTAGCTTAAGAGCAAAGGGAAGCCACAAGTCAAGAGAATGACATGATGA 

ACTTTGATTTTGATTCTGACTTCTGCGTGCAGAATGAATTGTAGAGGAGCAAGAGTGGAA 

GCAGGAACAGCT 

Sequence 4205 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACAGATTGCAGAGGATAATACTCAAGATGTTCT 

CCAAGGCCAACTAGTCATCAGTTTATTCATGTTTCTGGGATTGGATTCATGAACTCATCC 

TTTGAACTATTTCAACAAGCTTCTTCATGTAACTAATCTGCGGAAGGTAGAAAGGGGAAA 

ACTGTTGGGTGCTAAAATGACAACTGGTTCAAGACCCAAGTAGGTGTTGACAGTCAGTCC 

TGCAGGAAGAGATTAGAGGATCTAGTTACCCAGGAATCATCTCCATTCCTTCCAACTGAA 
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AGGGAAACAAACAAGGAGGAGCACG 
Sequence 4206 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTATCAGAATCGGATTGTCATCATATTCACTTCAT 

CATAGAGTTGATCATAAATCTTCCACTCXJTGTAAAACTGACTGCATGGAGGTTTTGAGCT 

GATTGACCTGAGTGAGAACACTGCTTCTCTTTTGAAATAACTCATCAATTCGGGATGCTG 

TATCTTCTAACAATGGCACTGCCCCACTCTCCAAAGTCAGATAACTTTGTTTCAACTCAT 

CTAGTGCTTTGGATTTAATTGCAAG TTGA TTTTCTATATCCTGACAGTCCAGGAGCAGCT 

TCTGCACTGAGATCACACTTTCMGTTTTTGTAMGTTTTCAAGTCTCTCTTCTTGNGCT 

TCCAGCCAGTTGTNCMGATCTGTATTTTATTTTCACTCTCAGTGATACTTTCTAGAAAG 

TTGGGTCTAAATGGTTGGATCTTTCTATTCAGCAATTCCCATGTACTGAAAGGGAANAAA 

GMGAGGTCTGGGGAMCAGCTTTCACMTTGGTATTTTACTCATCAACCACTTATTTCC 

TGGNlsrTGGNCCTTTCCTGGTTGNAGCAAAAGNCCTTTTGCAACTGGCAATCCTTGTAGGA 

CA CAAA CACCCCCCCAGGTCTTGGGTCAACCGGTGAAAAAAANCCTTCCAGCATCANNGG 

GCTTTTNTCTTCNACCTTTCNTTTGANGCGGCCAACTTGCTTTGGGTGGGACCAAGCCCC 

GATAGNCCCCCTTCCNTGATGGGGCGG 

Sequence 4207 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTNCTGAAGACAAANGTTGTAATCAATTTATGGTCTT 

AGGCTATTTGCATGACTGAAATCTGAAAACTTCATGAAACAGGGATCATTACAAATATCC 

CAATGCCTTGTGCCAGCCACAGAAACTCAGTAACAGACTATTTGACAGAATGGTGTCAAT 

TTAATCATGACATTGCAATGGACTA1 AGGAAGAGTCAATAAAACACTGATAGTGGAGCAA 

AAATCTGGCGTGACACCTGACATTGAAAAAGTCGGATGGAATACAACCACATCCATTTGT 

TCTATGTTGTCTATAGCGGCTTTCACACAGAAACTGCACAGTTGAGTCATTGTGACAAAA 

GACTGTATATCCCACAAAGCTTAAAATATTTACMTTTGGGCCTTTTAGAGAAAAAGTTT 

TTATGACCCTTGCAATATTANACACAGAAATCTCAGAGATGCTGTCTTCTTCCTAAACTT 

TAATATTTAATTTCTGATTGNGGGATTGANATTAGATTTCTCCAACT 

Sequence 4208 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACAAAGAAATTGTGGCATTATCCTAGGGGGTAA 

ACTGGGTAAGACTGCAGATCAGGTCTCCTCACCCTCGGCCCCAGGTTCTTTTCTTTCAAC 

mGmAGTGAGMmMGTAAAAATGTCCTGGTGTTGATTTAGAATTGGATATTATA 

GATTAMTTTATGCAGGTATCTCTrACCTGTTTATCTTATTTTCTGTCTCTTACCTGTGT 

TCMTTAMTTGMCTTGATATTMTCTnTTCCTCAGGATACTTATGCACTANNCCNAA 

AACTATAGNTGNTTGGAGAGAATTCAATATTCAGTGACAATAAATACATCCCCATATCCT 

TTTACCTATTGATAAAACTTAGTACCCTTTCAAAAATTTAAAACAAGAATCCACTGNTTG 

CTACTGAAAGGCAAA 

Sequence 4209 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACGCGGGGGTGTGTAGTCGGGTATGAGAACGATTG 

CAAGCAAAAGCAGTTGAGGGACGCTGTCCAAGGAGTAGGCTCAGTAGCACGAACTGCAAA 

TACTTGAGAAGGGAAAAGTTCAGCCTTGTGCTGGAAAGTGGTTTAGCATGCTGGAGCTGG 

TTTTCTGCTTGGTAGCCCTACAACTTTGGCCCAACTACTTGGCCTCTGGGACTCAGATTC 

CTCCTCTTTAAAATGGTGCTAATAATAGCACCCACCCTCTGTGAGGAGGATGCTGTGAGG 

ACAAAATGAGATCATCCACATAAGCCGTGAACCCTGTTCCTGGTAAGGAAATGAATAACA 

TGAAGTGAAGTCTTCGTC TCCA TTCCCAACAGTCCCCATTCTACTTGCAGAAAGGTTGCT 

TACACTGAAMTCMTTTATTTTCCCCTGGTGCAAAAAACAGTCGTTTCTCCAAAACTGA 

AGCTGGAAATTATCTGAAATATCAGGTCCTTCGGAAAAAGGGACGCGAAACCCCCTT 

Sequence 4210 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTTTN I 1 1 1 1 I 1 1 1 1 1 1 1 1 I 1 1 I I I I I I 1 1 1 I 

AAAGGAGAGACCAGACAGTCCTACATAGCATAATGGGTCAGGACAAGATGACTAGATACA 

GCAAAATGTTGCTGGGAAGCANAGTGGAAAACGCAATTGTNANAGGGGGTCACACGGATG 

GGTGGGAGGAGGCCCTGCTAAAAGGAATCCCCCGAGGGCAGGTGAGCAGAGCTNTGGACT 

ACCAAAATCAACAGCATGCAGACAGACACAAATCAGCGTCCAGGGCATTCCCTGGACTTG 

GGCTAGCCTAGGTTCACTGAGGCAAGGTCTTNCTTGGCGGTCAAAAGCCACCTANTTTCC 
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AAGGAAAATGAGAATC AGATNC GCACGTGATAATCCTGGACTCTGGAAGTG6GCTCAAAC 
CTNTGCGTTCTTACCTGTTTTTGTTTTCCANTTTTGCMTAMCCTGNCTTTTGTNGTTT 

GTNGGCANCAAAAGTTAAAGCTCAAGTCAGTGGGGAGGANCAANTTTAAAAGTGGGGAAN 
GTGGGGGANAAAAG I I I 1 1 1 I 1 1 1 1 1 
Sequence 421 1 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTCAGATGTGAATAATACCACATTTGTAAGTT 

GACTTAAAATTCTGAAATGATGCTTCATCAGACAGGGTTCTTGTATAAAAGAGAGTTTAA 

CCTCGAGTTATGAGCCTGGGAGGGAAAAAAATAAGGGACAGTGAAGAAGGATTAGTAGCG 

TTGGTGAGTCATTACCACCCTTCAGGCTGACCAGTCCAAGGAGAGTTGAAATCATGAAGG 

AGAGTCTATCTGGAGAGAGCTGTAGTTTTGAGGGTTGCAAAGACTTAGGATGGAGTTGGT 

GGGTGTGGGTTAGTCTCTAAGGTTG 

Sequence 4212 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTTTTGAGTAGATGCATTGAGCCTCTCAGTAA 

TGTGAAAGCAGGCTGCAGAGATCACCATCCCAGCAACAGGATTATTCTGTTTGATATCTG 

TTGCCAACAGCCACATTTCCCAGCATCTTGGATGCAAAAGGGGGTTTACTGACAAAGCAA 

AGCTTTTACATTGGGCCTTACAGGCACAGGAAAATCACCAGCTACCTCAATGCACAGTCC 

CACGGTAGCATTCCTCCGGTCACTCTTAGAAAAGGCCCAAGTCATCTGGGCGCCTGGACT 

CACCCGCCCCAAGCAGAGTGGCCCTCATCCTTCAGAATGTGGATCTGCCGAATTGAAGAG 

GCCTGATTTCAGCTCCACCAGATGCAGATTTGTGTTTTGTTTTCTTGTTATCACTGTCAC 

ACMGCTTATAACATGTATGCTTTTCAGAATACAGTTGTCTAGCCAAGCCATCAAGTGTC 

TGAMTTCMTATTGGTTTATGCAAATACAGCAAACTTTTATTTAAGTAGATAGGAAAAT 

ATGTTTAAMTATTANGAATNCTAMCCATATTTTCAAGTCATTTTAACAGCTAGGATTC 

TTAAAATGGMGTGTTATATATAATATGTTAAAAAACANTTTGCNTTCCTGGCTNAATAN 

TTGANCCCTTTAAAAT 

Sequence 4213 

ccctttcgagcggccgcccgggcaggtacx:tagcttttattcattttattattcatcttt 

attgcttt cattg cacatgctgttaacttcttatgaactctttgttctaataaataagca 

tatccaggtttttcataaataaatgaggagtctatamttcttactagttttaatagaaa 

cattgccactaamtggtgtattctagctgtgtgagcttttggaamtgttttcatttcc 

tttatgtttgmtgttccttccaggtctttgaaaatatacattctgagttgaaaagcttt 

ataataggtaaaactcattaacccata 

Sequence 4214 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGTGGGAATATCTTTACAGCAGCAGTGG 

TTACATGACTTTATATCACTATATATCTTTGTCAAAGCTCAGAATTGTATAGCTAGAAGG 

TTATATTTTACTGTATGTAAACAATATCTCAACAAACCTGACTTTGAAAAATAATAAAAA 

GAAAAGAACTAGGCTCAATAGTGAATTAGACTGAAATTACCTCATGAACAGGCAAGCACA 

CTGATTATGTAAAMTCTTTCTGATGTTTACTTTTGMTTGTTTATTCTCCATTTTTCTA 

CATTAAAGTATTAANATTAAATGTGTTA 

Sequence 4215 

CCCTTTCGAGCGGCCCGCCCGGGCAGGTACTCTATTTCAGATTTCCTCAAAGCTGGGCAG 

TTGTTAGCGAGMTGACCMTTTCGCTTTGCCTTGTCTGATGATCTTCAGAGTCTGCTTG 

TACAGTATAGTCACTTAGAGAAGCTTTCAAAACAAAACAAACATAAACCAATGTCCAAGA 

TCCAGGTTAGMGAGGGGTCCAGAGAAGCTGACCAACAAAGTTGGGAAGCTCTGAGTTCT 

CTTCTCCTGGGACCCACCACCCTTAGTATATTCAGTAGGAGGGTGGTGATGGCTGCAGGC 

AGTGGTC ATGGCA GCCGTGACATTTTGGCTTCACCATAACTAAACTGGCCAACAGATCAG 

ACTGCMGTTTTTATTATCCT TTATTGG ATGCTTACATCTGAAATGACAAAATGAGATAG 

TTCGAMGMTATATTTGATCTTrnTTCTAGTTACAGATATCATCATTGTTCACAGGAG 

AAAACTTTGGAAACACACGAAGAGAAAGTTAAATTCATGCCCGTTATATCACCGCCATTG 

CTNATCACTTAGTAAATGTTCAGCC 

Sequence 4216 

GTATGTATATGTATATGTGGNGATCGTGGGTAGGGGGAAGAATTCAGAGGGAAGAAGCTT 
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GTGGCGTCTTTGCCTGGACGATTTCTAAAAACTAGCTGACTCGTCATCTTTAAAACAACA 

ACMTAAMGCT ATCATA TGCATATGTTACTTTGTTTAATATTTACAACAACCCTTTGTG 

GTAMTATTTTCATTTTTCAGATGAGGAAATTCAGGCACAGAATGATTAATAATTTGCTA 

NTGAAGTCACANCAGTGATGGGGATGTTGGAGATTTAAATCAATGCATTTTGAGTTGCCT 

GAGCAMGMT TCCAA MTTTAGGMGTCACTATTTCTGTATTTCCTTCTAAGGAAAACC 

ATCTAAAGTATATTTTTATCTCCAGTAGGCNGTGGNCATTGTCAAGAGAAGGAAAGGTTG 

GTGATTTTA TTTGG GGTGATGGGATTGGGACTTMTTTTCTCTTTTGCTTTTTGCTGTGT 

ANTTCCAGATTTTANWTAGTGAMCTTAATTTTAAAMCNCAACCMNTTTNATGTTTGA 

TGTATAAATTTATAT 

Sequence 4217 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTTTATTMTATTTTTTTCAAGTTTTGGTAAAGT 

ATGAAATAACTCTGGATTAAGAGGAGAAGAACTAGAACTTAATAACCATGACATTTGGGC 

AMTTGTTTGAAGCCTCAGTTTCCTCMCCTAAAAATAGGMTTATAACTTTTTGAATTG 

TTCTGTTGTATGAGA TAATGA CAGTGAAATATTTTGGAGCCAAAAAGCAATGCATACTAT 

TGGGGGTTATTATTATTTTTTGATCTTTCAGCAAGCCAGCTATAGTAGCTTTTCCTATAT 

AAACACAGTATGAATTCAGTGCCCTCGCTTTACTGACCCTCACAGCATTCAAGCCCTGTA 

TGGACCGCTGAGCTCTCCCTTGAAGCACCCCTTAGTCCAGTATTCTTTACTATTTTCCCC 

TTTMCMTTTAAACTTCTTTCAAAACAACTGGCAGTAGTTTTTTAAAAAAGAAAACAGG 

CTACTCTTCAAATTAAAAAAAATTGTCTTGCTTTAGGAAAAATGTTCTTCTGTCTTTTCC 

AATTATCTTATTTCTTCTGC 

Sequence 4218 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACGTTTATATGAAGGCAAACGTTTCCAGGAGCCAT 

CTTCACATTTCTTCATAAACTGGTCAAAGAGCAGTCTTAGGTCCTTGTTCCAGCTGGGGT 

TGGGGACAGAACAGTCCTTAAGAATGACTTCCTCAGAAGAAAATGACCTTTAGCAGCAAG 

AATCCAAAGTATCTTTGGTGTCTGTTGTCTTCCCATGTTGTGCGTGCAGATGGAGGCACG 

AGCATAACGTAAATCTCT TCCAT TTATAAGAAAACTGAATGTCAGCGTGATGCTAGCTGC 

TTTMTATTTCTTGCTGAATTTTTCTTGGATTTGTTGTCCGTAGGTCTCACTCTTGGAAA 

GGATGTATTCTTGAATTGNTATCCATGGGGGCAAG 

Sequence 4219 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACAATAACTTCACCTATCTCCTTAAAGCTGGGATT 

AAGGGAAAAAGAATCAGTCAACAAGAAGGTAAGTTCACAGAATTATCAGCCATAATAGTG 

TAAATTTGCCATT AAAATTAG AAAAAT A AATAG ATG AA ATT - TTTTTC ATTC AAATTTTCA 

TAAATTTTCTGATGCATATGMCTTTCAMGTTMTTAAMTGCTATGMCTTATATTTT 

T MAAACTTACTCT GCAGACTCMCAAAATMTTAAMTTGNATTTTCTCTTAAGCACTG 

Ci i 1 1 1 1 1 1 1 1 1 i i AAGGTACATTCTAAGAGCAAGTGTGGTTAAACTCTCCAGTTTTCTA 

TGACAGTATGpTG^f^TAGTTTM CCTAC TMTTCMTCAGGCAT^TTTTTGATTCCCCGG 

GMMGGGGATACAACCAGMCATTTTTMGMGGNCANTTTTANCAGTTTTAh4TTCACC 

AGATGCCATAAAATTAACTTCNTTTAGGGAAAAA 

Sequence 4220 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGTATTCCAAACACAGATCAGCCTTATC 

TAGCGMCCATCACTCTGCTCTTGMTTTTCTTTTGGCCTCAAACTCTAGAGCTATAACA 

TGTT MCGGTT TMCACCAGAGGAGAMGCTATTCTTAMCTACTCAMCATGGTTTTTT 

TTTCTATTITTCAGACTCCTGAMCAGACTACTCTTTGCCTTTTTGCTGCAGTTGGAGAA 

GMGCTGMTTTGAAAAATGTNTGTTATGCAATGCTGGAGACATGGTGAAATAGGCCAAA 

GAmcnCTTCGTTCAAGATGAATTCTGTTCACAGNNGGAGTATGGTGTTCGGCAAAAG 

GACCTCCACCMGACTGAMGAAACTAATTTATTTCTGTTTCTGGGGAGTTTCCATTATT 

TCTACTGCTTACACTTTAGANTGTTATTTTATGGGGACTAANGGATTAGGAGTGTGAACT 

AAMGGGMCATTTCCACTCTCMGT^^TCTACT7TGCC•^TGACNGAAAATA 

Sequence 4221 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGATGTTAAATATTAAGAAAAAAAGACT 
AAATMTGGACACCTATGTATCTGCAMTACGCATTCAGTTGTCTTTAATAATCCTTTGC 

i 
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TMTCTTGCTTCAGATGGATTAAGTGTGCGTGCCTGTGTGTGGTGTGTGTTTTACATTAC 

AGATTAGMCTTAGGTCCTCTGGATTCACMCCCCGMTCCCATTTGTTTTTCTTCCTTT 

CCAMGTTGTCATTATCGTGAATTTGGTGTTTAGCTATCCCATGCATATTTTTACACTAC 

TGCTATAACATATGTAGTTATAAAATAGCATTGGTTTGTATGCTTTAAAACTTTATTTAA 

ATGGGACCMCTGTTTATATNATCCTGATCTTCTTTCCCTTATCAACAGTATGCTTTTGT 

GATTTATCTGTGATGGTTCCATATAGGTCAMTTCTTTCATTTTNATTGCTTTTATAATA 

TTTCATCATATGAAAMNAATCANGGATTTATTTATCTATTTCCCCTATTGCTAGAAATG 

CATGTCATTTTAAAACCTTTTTA 

Sequence 4222 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACGCGGGGGTTTTGCAAAATTTAGATGGCTTTATA 

ATCACMTMTACAAAAGAMGTGACCCTCGAMTGGGTTTTACCACTAATTTTCGATTC 

TTGAAGA TCATTT CGAAACA TTACC AGCCCAAACATTTTTACTGCTCCTCAGAATACATA 

ACACCTGTTTTTTGATACTACTTTTGTAATCATGGTAATAACAGAGTATGGATATGTATC 

ATTCTTGTGCAATTTACAATGTATTGGACTGATTTTCTTTCTGACTTTGGGCTTGGGGTA 

ACATATAGCTTT 

Sequence 4223 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTTTGTGTATGTTCCAGCAAAACAAGGGTTCC 

TCCAGTTTTGGTGGTGGAAATGTCACAGACATCAAGCATTGGTAGTGCAGAATCTTTAAT 

TTCACTGGAGAGAAAAAAAGAAAAAAATATCAACAGAGATATAACCTCCAGGAAAGATTT 

GCCCTCAAGAACCTCAAATGTAGAGAGAAAAGCATCTCAGCAACAATGGGGTCGGGGCAA 

CTTTACAGAAGGAAAAGTTCCTCACATAAGGATTGAGAATGGAGCTGCTATTGAGGAAAT 

CTATACCTTTGGAAGAATATTGGGAAAAGGGAGCTTTGGAATAGTCATTGAAGCGACAGA 

CAAGGAAACAGAAACCAAAGTGGGCAATTAAAAAAGTGAACAAAGAAAAG 

Sequence 4224 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACAAAGACTATTGTAGAGACTATCCGGGTTAGT 

TTGCAAGGGAAGCCAATGATGAGTAATTTGAAAGAAATTCACCTGGTGAGCAATGAGGAC 

CCTACTGtTGCTGCCTTTAAAGCTGCTTCAGAATTCATCCTAGGGAAGAGTGAGCTGGGA 

CAAGAAAQCACCCCTTCTTTCAATGCAATGGTCGTGAACAACCTGACCCTTCAGATTGTC 

CAGGGCCACATTGAATGGCAGACGGCAGATGTAATTGTTAATTCTGTAAACCCACATGAT 

ATTACAGGTTGGACCTGTGGCAAAAGTCAATTCTACAACAAGCAGGAGTTGAAAATGAA 

Sequence 4225 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCXJGGGCAGGTACCTAGCTTTTATTCATmATTATTCATCTTT 

ATTGCTTT CATTG CACATGCTGTTAACTTCTTATGAACTCTTTGTTCTAATAAATAAGCA 

TATCCAGGTTTTTCATAAATAAATGAGGAGTCTATAAATTCTTACTAGTTTTAATAGAAA 

CATTGCCACTAAAATGGTGTATTCTAGCTGTGTGAGCTTTTGGAAAATGTTTTCATTTCC 

TTTATGTTTGAATGTTCCTTCCAGGTCTTTGAAMTATACATTCTGAGTTGAAAAGCTTT " 

ATAATAGGTAAAACTCATTAACCCATATACTTTCCATGCTGGGCACAGCAGGTGTGGTAG 

GTAGAMTATMGATGACTCCCMGATTTTTGCACCCTGGCATACACATATGCTTTTCCA 

GTTGTTGAAACACTAATTTAGGTGCTGCTGGGAAGGGATTTTGTAGATGTGAATAATGTT 

CCAAATCAGTTGGCCTTAAGAAAGAAAGATGAACCTGGATGGGCCAGATCTTATCAGNTG 

AGTCCCTTAA 

Sequence 4226 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACCACCCTGAGCCATCAACCTTGCTCTCCAGTCCC 

TTCTTAGTATCCCTTTCTGGCTCTTTTTACTACTCCTGACACACAGACATTTTCTAAGAT 

TCT GCCC TTGGTCATCTTCTCTTCTGACTTTCCAATTCCCGTAGTTATGTTCTGATCACT 

TGATTTTGATCTCCAMTCTTCTAGCACAATATTTTTTCTGAGATCTGMCTTTTATTTC 

TAACCTCTTGTAGTTACTGNCACATATCTATTCTACTGCCACCTCAAATGTAAATTTCCA 

AATGGCTATCTCTTACTCTGCCT 

Sequence 4227 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACACAAACCAAGACAATATCAGGGTGACAGGTGAA 
TGAACTTAMTTCTCAGTTCTTGTCTATTCACCAAAAMGTATACCTGCCTGTTTTTTCT 
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TTMTIvrrATTC AMGGG™ 

ACCCCGGT NA I 11 )111111 I ANMTTTTAAAAAAGGNCAAAAGGTGGCCCCTTTGGNAN 

TNGTTTAAAl I I I I CCCNANT1TGGNTTAANAAMTTTCAMTTTTNGGCTTTTTAAAACC 

T CCCCN TTCNTTTTAANTTG GGGGN GTMTTGGNMGTGGNMTTNGTAATGNCTNATTAA 

ATTTTTMNANTTGGTTAMTTTTTGGGCCAATGGTCCCCCTTAMCNTNTGGGNNAAAA 

AAMGGGGTNAGlvrrG GGGGG NGGNAMGGNTTTTTGGGGGNTTTTMNMTTAANGNTCC 

CAANGTMNTTMNCCTTTTTTNTTCCTTTTTNCNTAMGAMAAAM 

Sequence 4228 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACATAATTATCAAATGCTGTGAGTTCAGAAAAG 

ATGTTTCTGAGTAATTAAGGGATTGGGGAGGAGGGAANACCTTGAAAAAACCCCGTGTGG 

GGNATCATTTAGMGCTACCAMGCATTGTTAGAMTGAAAGAGNATTCCGGGTTGTTAA 

GTCTCAATTCTTAACAAAATTAMGGGTMGGTTTAMTTTCTTATTCCAAAAAAACTGG 

GCCA GTTGTTAMTT GGTTTGGMGNCMAGTTTTACCTTANCCCTTMGGGNCCCTTT^ 

TAAC NI rTTTTTTl ICAM GGGGAAGGGCCTTGGGGAATTTNCTTGGMTNCCTAATTNG 

MGGTTTTMTTTTTTTCCCCACCCCAAGGAAMNACCCCT^ 

GGGGGGAAGTTTTTTNGGGCCTTGGCCCANCMGGTTCCMCNTTGGNTTTTNCCCAAM 

MATTAACCAAGGAAAMCNTGNTTGGGGGGGGTTTT 

Sequence 4229 

CCGGGCAGGTACTGACACATGATGTCCCCTACCATGATTACTTCTATACCGTGAACAGAT 

ACTGTATCATCCGATCTTCAAMCAGAAATGCAGGCTMGAGTTTCCACAGATTTGAAAT 

ACAGMMCAGCCATGGGGCCTTGTCAAATCTTTAATTGAAAAGAATTCCTGGAGTTCTT 

TGGAGGACTATTTCAAACAGCTTGMTCACATTTGTTNAATGAAGAATCTGTATTAAATC 

AGGCCGTTGAATGACCCTGNAAAACTTACTGGCCTACGAANGAGAANGCCGAACCCTTCA 

NCCCGNACAGNAGAAACAGTTNCTAAACTTTTCCTTTCAGCATTCCTCTGGAGATGTGGG 

CTTAGGTGCCAAAGGGGATNTTACAAGGAAAAGA 

Sequence 4230 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACCATATTTCGGAGGATGGATTTCTGATTTCCAAC 

MTGACMTTCCTCTACTTGAGGACTAATCATGGTTTATCTTAAGAATATAGATGCGATA 

GGTTATATCTGCTCGGTTATATAGAGTTTTTTCTGTCTTTATTATCTCTTMGTGCAT^ 

T CTGTGA TCCACATCACATATTTGTTTGAGGCTTATTCACTMTAAAACCATTTTTCTTT 

TCI 1 1 I I CnTCCTTAGCTGGGGAGCTTTGTTTGAGC^ 

AATTACCCGCCGTACCCT 

Sequence 4231 

NGCCCTTAGCGTGGNCGCGGCCGAGGTA C I I I I I I I I I I I 1 1 N ATAA A I I I I I CTTTGGA 

ATCTMTTTNATNTTTCANGGATCCATTMGCATTTTCAAGGAATACACTGACATTACTA 

MTTGTTCANCAATGCACANAATTTGAAMTACACTTGAAAAATAGAACTTTGAT ATAAA 

CTTGTAAAATACGTAGGATGTATACCACTGATTAAATAAATTAAAAAACTCCATTCCCCT 

ATTCAGTGCTGTGTTGGGTAGAAAAGGGGTAAGTGAACAAACAAGTGGAAAAGAAAGTTA 

AGGMGMCATATAGAMAGGATTGTTTTGCGCAAACATCTGGCTTTGCTTCCCCAAAGC 

TACTGAATACAAAATTTA 

Sequence 4232 

GATATCTGCAGAATTCGCCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACCAGCTTATAAATACCA 

GCTTCTGTTA TTGATAA GTAGAAAGATGAATGGAAAACAAAAATACGTATAATCAATAGG 

CMCAGCTAGTTTTTTGAAAAGACCAATATGATACAGAAAACTCAGGAAAAAGGAGTAAT 

AAAMTCM TATGC TAAAMTGAMCAGAGATATAACMTAGTGATTTTTTTGGGGAAAA 

ATGGAMGGTTTTACATGAAAAAATATMTTACTCTTACCGAAGAATAAAGAGGAACTTG 

AATTGACCATGAAACAATTTGAGTTCATAACTAAAAAAAGAGATATGGGCCAGGCGCTGT 

GGCTCATGCCTGTMTCCGTGCACTTTGAGAGGCCAAGTTGGGAGATTGCTTGAGGCCAG 

GAGTTCGAGACTAGCCTGGGCAACATGGTGAAGATCCTGTCCCTAATACAAAATAAAA 

Sequence 4233 

ATNTGCAGAAATTCGCCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACGCGGGACCACATTGTATT 
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GAGTTTTGTGTATAAMGCTACAGATGAGTCTAMTAAAATAAAAATT6TAATTTAGCCC 

AAATGCTGAACTAAGTCAGATACCTCTAGTCCTATAATGGAATAAGCTCTATGATATGTG 

TTAGTATTGCATATGGTATGATTGTAAGGTTTTTGGAAAGCAGTTTAATATGCCAGTCTT 

GCATGTGAGCAGATGAGTTTTCTCCTTGAGCTGGATGTCTCTTTGAAAACTATCAGTCAC 

CTAGAAAATATATTTGTCCTCATATGGGAAACTAGGTCTAGGAAAGCAGGGTGTAGGGAG 

AGGTCTTAGATTCTTGGGTTAACAATTTAACAAAGGAGATTTGGCTATCACAGTCATCTA 

GTGAAAGTAGAATAGGACAGAAAAGACCTTGTAACTTGGG 

Sequence 4234 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACGTCCAAAGCCACAGGATGAAATTATGCAGAAGT 

CTATCTTGAAAAGGTCCTGATTACTTTCACTAAAATTCTACCTATTAGAAAGATGACAAT 

ATCCCAAAATAATAAAAGCTCAGAACTAAAACTTTAGGAAGTATAGGAGAAAGGAAGAAT 

GGGTAGGTAGACTGGGGTAAAGACGGAGGAGAGGATAGTTTAGTTTATTACCTAACAGAA 

AGGCTATTAAMTGGACGMGTTGTAGTCCTATCCCTGACATTTTATGTCCTTGGGTTAA 

TGTGCTTAGCCATCTT GTGC TTCAGAAATGTCCTCTATCTGTTCAMCCTGTAATTTTTG 

MGGTTTAAACCATGATT7TCTGATAATCTCAAACTGCTCACATCTCCTTGTTAGAACTA 

GTATCTT AGAAATGCTAAAACGATTAGrfTCTGAAATCACATTGCTNCTAAAAGAACTAAA 

■ 1 1 1 1 1 iGNATTATCTTCGGCTTACTATTCCCTTTCACTTTTTATAAAGTCACAAGAGAG 

GMGCCCTTAAG GGTAA AMTGMTGCTATGGTTTGAGGTTTTTTACCCATATTT7TAAC 

CTTAGAGCCTAAATTTTACCXJTTTCAAMCCTCTAGNTTTTCCATACCCTGTCAACCTCC 

TAMTTGGTGGTmTTTATACTGNGAGCCTCACTTGGGTATTCCGGAACACCACCCCCTG 

AAAAAGCCTTAACCNGANGTAGCNCAATGGGAAGAAACCAANCCAACCCCCAAACCAAAA 

CCAANGCCCAAAAATT 

Sequence 423$ 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGAACCTGGAAGATTGGAGATCTCTCTC 

TAATCCCTACCCCGCAGCTGGTTCGGTGTGAGTTTATAGAAACCTTGGGGTCTGAGTTTA 

TGTTAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAGTTGAATAAATAGATCAGTGATATCCAGACCCTGG 

GATTTCGTGGCTCAATTAAAAACTGTGGGGTTACCATACATAGTATCTGACTGCTTATTT 

TGTCAAGTAAAGACATATACAGGCATACCTTGTTTTTTTTGCATTTCACTTTGTTGTACA 

TATCAAGTATGATTAACGGTTCAGTGTTCATTTTCAGGAATCTGATTGGATAACTGTCGT 

TTCATTTGTTG AAACA TATAATTCAAAAAGCATTGATGAAGTTGTCCAAAAAAGANAGCA 

ATGCAAGTCCATTTTACTTATTATGAACAACAAAGCTTGGTAAGTTTATTAAGTGTAAAT 

AGGCTCTCTATGCCAGTGTATTCCCTGGGGATAAACTANGTGATTGAGATGGGTCGTTTA 
ACTT 

Sequence 4236 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACCAGAACCTTTCACAACCTGGAGAATGGCAATAA 

GACATTGCTGAAAGTAGTCTACAGATATGTTACTTCCCAACAATTACAGTAATCGAGAGT 

GTTGCATAGTTTGCAAAGTACTTCATGAGTTCTTTTAATTAGCAAAACAAGGTATTGGCT 

AGGAAGAAMGTTATTATTATTTTCATTTTATAGATGAGAAAACAGAACCACAGAAACTG 

AGGGAGTTACCCAAGGTTACGT GGCAA AGGAGTGACGGTGGCACATCTAGAATCCAAGTC 

CACTGACTCTCATCATAATGGCCTTTTTATATCATGCTTCTCTTGAACTATGACTTGNCT 

TCTAGTATATGTAGATATCGTTTATACTTAAAAATTTGCCTAATACTATCTCATAATGAT 

GCTAAGATTATTAAAATGGGAAATTAAAGTTTGTAGATATCGN7TATACTTAAATAT7TG 

CCTAATACTATCTTATAAATGATGCTAAGATTATTAAAATGGAAATTAAAGTTTGGTAAC 

AGTNGTTACTTTAAAAATT 

Sequence 4237 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCCGAGGTACCTGGCTATCAATTCCACTTGGTCATGAGGTTT 

GTmMTACAGT GCTGA ATTTGATTTCCCAGTATnTGTAAGGATGTTTGCATCTGTGT 

TTTTGAAATTTATCTTTTTAAATTGATAAACTAAGACTTAATATACATTTATTGTGTGGA 

ACATGTTGTTTTGAATCTATGTTMTGATTAATACAGATCTTTTGATTTCCTTGTAATAT 

1 ^ G GTT TTATTTCAGGCTAATGATGGCTACTTAGMTGAGTTGGGMGTATTCTCTTT 

TCTGTTTTCTGGAACTGTTTGTGTAGACTTATTCCTTACATGTTTGG7TGAAGTTCACTA 
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GTGM GTCA TCTCTTTTTGGMGGGTTTAAAACTGTGAAAGCATTTTGGTTAATAGATAC 

AGGTCTTTTATTGGT ACCT CTTTCTTCTTGAAGTGAAGTTTGGGAAGTTTGGNCTTNCAA 

MGGAATTTGTCCCCTTTTATCNTAAAGTTGGNCTAAG7TTACTATTATTAAAANATGGT 

TATTAATAGGGAAGTTAANAAATTTCNCAATGGTATCCCTTTATTGGGCTGGNANCCATG 

GGACTG G NTTTNAC ATCTTCCTCTTNTCGNTNCCTGANACTGGATAANTTNGGGGGCTTT 

' I CCTTTTTTCTTGACNANC^JTGGCCTAGGANNTTANTAATGGNNGNNGACCTTT 

GCAAAAAAAAAAAAAAAAA 
Sequence 4238 

CCCTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTAAGAGCTTTACATGCACCCGCTCTTTAAATA 

ACCCTATGAGCTATGCTTATTATCCTCATTTTACAAATTAGGACCCTGAAGCTGTGGAAG 

ATTAACC TACTT AACTGTCTGGAGTCTCTCAATAAATATCAGGCAGGATCTTATTTGCTA 

AMTTGTATTTTATTTCTATMGTGATGTTTTGAMGATATAAAAAMTTTTATGCCTAT 

CATGAATAACCATTAAATGGTGCAATAAACATAACATTGTATACAGTAATTGTTTAAATG 

AAAGAACTTCT 

Sequence 4239 

GATATCTGCAGAATTCGCCCTTAGCGTGGTCGCGGCCCGAGGTACCATTCATTTAAAGGC 

ATAAATGTCCAATGGGTCATAAAGGTCAAAGCTAATAGACAAAAAAAGCTTCAGCATGGA 

TGATGAGCAAATTAGATGCCTCTCTGCTCAGCATGAGGTTTTTTCAGCTGCAAAAGTAAA 

ATGAATCAACCATGGAATTACCCCAATGCACTAATAGCJACCGCTGTAGTGGTAGATCGT 

TATATATCTGGGCAATTAAATTTTAAATGCTAACTGTGAGACCAAGTCAGCAAATTCTAA 

TTGAGACACGTTCTACAAAAACACCTGACCACTACTCCTGAAACAGTCAAGGTCTTCAGA 

AATAAAGAAGG7TTAAAAAAATTATTACAGTCAAGATACACGGCAACTAAATGTGATGTG 

GTATACCGTATGGGATACAGAAACTGAAAAAGGACATTAGGGCCATCTTGTGATACATGC 

ACTGTCCAGGAAAAGTTTNCAGGAAAAGTCAAGCCAGGGCTTCACAGAAGATCAAAAGAA 

AGAGACCAGGAGAAGCTAAGTGTATTAGTCAGGATCTTCTAAGGGACCGAACTTAATNGA 

ATNTTTNTNCCCCNCCAACCCCCCCCCCCCCCNCCI I 1 1 1 1 1 I CCCTTTT 

Sequence 4240 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACAGTAGAAACATTAAGAGAGCAAGCGAGCCTC 

ATTTC CAGAC ACATGGGAGATTTCTCTCAGGACTGTGCAAAGCATTTCATGTTCCAAGAC 

CCTGCCTTTGTTAAAACATAGATGC A I 1 1 1 1 1 1 1 1 CTTTGGGGATGTTCAGAGCCTTCCA 

GAATTATGCTTTCCCAGGAGAGATAACAACAGTCACACAGCCAAACGTCTAGCAGTGCTT 

CTGCCTACCGAACAGAATTTCCTGAGAATCTTCTGGAAAAGCAGTGCCCAGTCACTCATT 

CTGCAAAATGCACTCAGCAGCTCCTCTGAGAGAAGCCGTGGATATAGGGGGATGGCAGGA 

GAGAAAGGCAGCTCTCCCTGCCAGGCGGGTGAGGGGCAGGACTATAGACCCTTCTACTGA 

GGGCGAGCTGGTAGAATTTCTCTCAATGCTCAAGACCGAGGAGTTTATCATTCCCTTGAC 

CCCTGGGCTTTAGCTAGAAATGTCCAGAACTCCCCCATCCTAACTGAGAANGGCAGTTGC 

TTGCCCCAAACCCCAAAGACTA A I 1 1 I I 1 1 1 1 

Sequence 4241 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACAGAACTGGGGCATAAAAATGGCCTATATCTG 

MMTAACTCCAMAATTTATTATTAAAATTMTTTCATTTGCTTCTTTTTAAATTTTTT 

TCATGTGGCTACTAGAAAAATTAAAATGACAGATGTGGCTCACATTATATGGCTACTGGA 

CAGCACTGATATAMTTATGCTTTTCATGGTTTTATCATAAAGGGGACCAGAAGATGGGA 

TGGTAGCTGGTGGTGAAGTGGGGTAAAGAGAAACTTTTTTCCCCTGAAATGGGAGAATTG 

CAGCATGTTTGTATGTGGGAATAATATAGTCAAAAGTAGAAGTTGGTGATGCAGCAGAAG 

AGACAGGGGACAAATGATGTCCTGGAGTAGGTGAGTGCATTTGGGTTCCAGCGCATANGT 

GGAGGGGTGGCCGAAGGGTTATGGACTGTTCATACAGAGTGACAGGAGAGGAAGCCGAAT 

GTGAGGGTTGCAAACAAANGNGAGTATTTATGGACATGGGAGTGCCTTGGAAGTCCCTNT 

TTTGGAATCTTAAGGGCCTAAGGGAGCCANNTrJTrANCTGAAAAAANAAGGATGGGGGGN 
A 

Sequence 4242 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGATGTTAAATATTAAGAAAAAAAGACT 
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AAATAATGGACACCTATGTATCTGCAAATACGCATTCAGTTGCTTTAATAATCCTTTGCT 

MTCTTGCTTCAGATGGATTAAGTGTGCGTGCCTGTGTGTGGTGTGTGTTTTACATTACA 

GATTANAACTTAGGTCCTCTGGATTCACMCCCCGMTCCCATTTGTTTTTCTTCCTTTC 

CAMGTTGTCATTATCGTGMTTTGGTGTTTAGCTATCCCATGCATATTTTTACACTACT 

GCTATAACATATGTAGTTATAAMTAGCATTGTTTTGTATGCTTTAAAACTTTATTTAAA 

TGGGACCMCTGTTTATATTATCCTGATCTTCTTTCCCTTATCAACAGTATGCTTTTGTG 

AmATCTGTGATGTTCCATATAGGTCAMTTCmCATTmATTGCTTTATAATATTT 

CATCATATGAAAATATCATGATTTATTTATCTATTTCCCTATTGCTAGAAAATGCATGGT 

CATTTTAAACCTTTTTACTATTAT 

Sequence 4243 

C(XTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACACMTMTTTTTTGTGGCTACTCAAATTTTCAT 

AATTAATCTAGATTTAAAATCAAGGAATATTCTTACTTGTAGTTGGCAATCAATATGACA 

TGCCAAAATTATATGTMGTATTTTATTGTTGGTGAGGATATAAGAAATTTACCATCAAA 

AGAGAGACGATAATCTATGCTTGCAGACTCCGGAAAGCTGCCTCTCACATAAGAATTTGC 

AATTTCTGGGGGAAAAGAAAAAGTTGATTGTGCAAATAAACATTACCATGGAGTCTTCTC 

TATGGCAACATCAAAAATGA 

Sequence 4244 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACCTAGCTTTTATTCATTTTATTATTCATCTTT 

ATTGCTTT CATTG CACATGCTGTTMCTTCTTATGMCTCTTTGTTCTAATAAATAAGCA 

TATCCAGGTTTTTCATAMTAAATGAGGAGTCTATAAATTCTTACTAGTTTTAATAGAAA 

CATTGCCACTAAAATGGTGTATTCTAGCTGTGTGAGCTTTTGGAAAATGTTTTCATTTCC 

TTTATGTTTGAATGTTCCTTCCAGGTCTTTGAAAATATACATTCT 

Sequence 4245 

CCCTTA GCGTG GTCGCGGCCGAGGTACGCGGGATTGTGCATTTTCCTCAGAAAATTACTG 

AMGGATTTTTGCCTTTC TTGGM TTCCTTTGTCTCCTGCTAGTTTAAACCAAATATTGT 

TTGCCACCTCTACAMCCTTTTTTACCTTCCCTATGAAGGGGAAATATCACCAACTAATA 

CTAATGTTTGGAAACAGAACTTGCCTAGAGATGAAATTAAACTAATTGAAAACATCTGCT 

GGACTCTGATGGATCGCCTAGGATATCCAAAGTTTATGGACTAAATGCTGCAGGTCAGCA 

GAMTTTGCACTAATAATACTTACCAACCCACTTTGTGGATATGAATCAGAAGAGTTTGT 

TTATTCTTTAG TGTGT GTGTGTGTGTGTGCACGCGTGTATGTGTTCAAGTGTTGTTTGCA 

CAGAGAGATTGTTTTAAAAAATGGGCACCATATTTGGCCTACAGGATTTATTTTTATGTC 

ATCACCTCCCTTGCCTTTGTTTCTGAAMTTTGGCTGCTAAAAAGTTTCTGCTTCAGAGN 

GGTAGAATGAAAGTTATATCATGGGGGGCAGGGGGAGAAGGGAAAAATT 

Sequence 4246 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTAC 1 1 I 1 1 I 1 1 I I 1 1 1 I 1 1 I 1 1 1 GGTGGGGGTAG 

G GTG GC AAAC AAAAATTAAATTAGTATTAAC ATG CTTAACATTG CTAAG CTTCT CTTTG G 

ATCCCATGTTTCTGGTTCTCCAATGCCACTAATGGAAAAAGAGTATGGCCACAATAACTA 

GTCTTT GGCATATAATCCTTACCAAGATAAGTGGAAAGATTCAAAACCTCACTAATCTAT 

i i i i i I CTGTT CTAAGAATATCCACAGTTTCCCAAATGTGATTATGCATCCCCCTCACAT 

TTTCCCTTTTCACTAATGTCACCTAAATATTCGGCTCTATCCTATTCAGGAAACCAAAGT 

TCAGAGACATAAACAAAAGAAAAAAAACCCACAAAACTTCCTCAAGTCATAGGTCCAGTA 

ATMGGTMGCTGGGMTTTMCTCACATTTTCTGACACTAAAACTATTGGTCATTCTCC 

TGCACTAAGCTTCTACCATAATTTATACACAATGGACTTTACCTAANGGTAATAT 

Sequence 4247 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACCCTAGTCATCCATCATAGAGATTTTAGCATG 

AGAGGATATTAAGAAAATACATGTAATTCTGAATAAACATATATGGAATTAATGTGTCTC 

CATGAGAGTGTGTGCCTGTGTGTGTGTATAATTCCAATATTAATAAAAATGTTATCTTCT 

TTGAAACCATCAGTGCTGACTCTATCCAGCCTCTCTCCACACAGTATAAAATGTGGAAAA 

TGTAAGTATTATGGTATGGAATTGACTCTTGCTCATATGTTGCACACCTAGGTGCTATTT i 

CTATTATGGAGMCTAGAATTATATMTTTMGmAATTGTGCCCCCTTTTCCCCAAAG 

TTCATGTGTATTTATGCCATCTGTTTGGCCTTGTTTATTTTGGTATCACAGATAAAATAG , 

i 
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AAGTTAAAAATCTGAATTAACCGTGCTGATATGTTTCATGGNGATAAAATATAATTGCTT 

ATATACATATGCAGGTATTTAAGTCTATAGCCTGNGTGGGTGTGTGTGGGNGAAAACCTA 

TGACCCTGTGCACATTGGTCTGGGGGTATTTTTTGGAATATGGAANTGGAGTTGGGACAN 

ANATNCNGCTCACAG.CTTATGAATTACTTANCCCNTNCNTGTNTTGGTCTTAAAACATTA 
AAA 

Sequence 4248 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGGGTTTGTGGCTTTCAGCTCTGMGGC 

TGTCAGCTCCCTGATCCCACTCTGCACTCTATTTCTGTGTCTGCTTTAATTCTTCTAGTG 

CTGCTGGGTTAGGGTCTTCACGACCGAACTGGTCTCGGCAGTGGAAGAACATGGAAACAC 

TAGGCTGACTTAGTCTCCCAGCCTACATCTTTCTCCCATGCTGGACGCTGCCTGCCCTCA 

MCATCAGACTGCMGTTCTTCAGCTTTTGGACTCTTGGACTTACACCAGTGATTTGCCA 

GGAGCTCTCAGGCCTTCAGCAACAGACTGAAGGCTGTGCTGTCGGCTTCCCTACTTTTGA 

AGTTTTGGGACTCAGACTGGCTTCCTGGCTCTTCAGCTTGCAGATGGCCTATTGTGGGAC 

TTCACCTTGTGATCATGTGAAGTCAATACTCCTAAATAAACTCCCCTTCATGTATACATC 

TAT CCTA TTAAGTTCTGGCCCCCTAGAAAAACNCCGACTAATNCAAAAAGGATTGNATTA 

MGTTTTACCGGTGGTATTrrTTNCNANMGGTTTANAAAATAGCNCCCATAATTTGNCT 

TTANCCGCAAGTTCCAAGT 

Sequence 4249 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACATGTCCACTGAATTGGCCAGCCTTTATAAAT 

GATTGTGAATCATCTCAAGGTTCAACAGGTGGGAATGGTTAAGAATAGTATAGATGCAAG 

AAATGAACAATTCAGTAAACACAATCCTTATGATAAAATTTATTTAATAAAATGAAAAAT 

GCTTACAAAAAATAAAAGTAACATGCTCAGCATGCTACCTAGAATTTAGTAAGCATTCAG 

TAATTATTAACTTACAAAATAGAAATGTAAAGTAGATAAAATTCTGTTTGGGGTAATCAG 

CACCTAATCAAATGAAAATTTCATTAAAGCAGTAACAAGGACTGTTTTGTTCATAACTGT 

ATGTTCAATACCTAGCCCAGTGCTTGACGGCAAGTAGGCATATATTAAATATTGTTGGAG 

GAAGGCAGGCAGGTAAGAAGAANGAATGCAGGAAGAAAGGGAAAGAAGGGAGAAAGGGAA 

TTTCTAACAAACAGAAAGTGAATTGTCTTGAAGAAATATNCTCTTTCATACCAAGGAGAA 
A 

Sequence 4250 

CCCTTTCGAG CGGC CGCCCGGGCAGGTACCAAGTTTTTGGTCCAAATTTTGTAGGATAAG 

TTAAACTTA MTTTT ACTCTATTAACCAATATGAGTGTATTTCTGAAAGCATAGTTACGT 

TGAAATAAAG TTTTA AAAAGAGAAAATATGAAAGAAGAATCAGTATGAAAAATATCTATA 

CTTTATGTATATTTTATATATGCATGGCCACTCTAGGMTGTTTTAATAAGGCAGAATTT 

TGTTTAATCATGATATGTGTTATGATAAAATATTTGCTCTCAACCAATTCTAAAACATAA 

AAGGAAATTTCTCACTTTCTATATTAAAAGTCAAAATATAAAATAACAAAAGAAAGAGTT 

AAAATTAAGCAAAAAATATGATACATGACCAAACCGTGTAACAATTATATATACCCAACT 

TTAGTMTATATTTGTTACATTTATTGNGCACTCTCTATGTGTGAGAAATTATATGGAAA 

ATTATATGTT 

Sequence 4251 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCCGAGGTACTCAGTn"ATTGMTTGATGAATTGATTTTTTT 

TAGTAATCACATAMTTTCTGTAAGATTTGTTATACATTGTACTGTCACAGAATCATGTT 

TTATATCTTCMGCTCAMGCAAGCTTTCAAACTTGAATTTAAGTTCTTGCATAAATATG 

GATGATTGTTTCTCCATTGCTGAAGCAGTGTATTATTTCCATAATGATCTGTAAAGTAGG 

TGGGTTTCATGACCTAAGTGTTATTGTTGATCTTTATATATACAAGGAAAACGCAGAGTC 

ATCGTTCATTTGTAGCTGCATTTATCTCTGGTTTTCAAGCATTTCTATAAAATAACAATT 

AAGCTTAGTGTGATGGTTAATACTGAGTGTCAACTTGATTGGATGGAAGGAAGCAAAATA 

TTAATCCTGAGTGTGTCTGTGAGGGTGTTGCCAAAGGAGATAAACATTTGAGTCAGTGTG 

CTGGGAAAGGCANACCCCCCCTTAATCTGGGTGGGG 

Sequence 4252 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCG AGG TA C I 1 1 1 I I I ATTTTTC AI 1 1 1 1 1 1 1 1 1 A I I 1 1 1 I A 
CTTTAMCGTTGGGATCATTTGTTGGTTTTTACTGTTATTCCAAAATGAATTTCATAGCA 
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CTGAMGGMCTGTGTATTTTCTCCATCAGATTCAACCAATTGAAGTATGTTGCTGTTAT 
GAAAAATGCTCACAGCTAAGCTTTGAAAAAGTTAGTAAAAAACCCACCCCAATACTTACT 
TTGATCAGTGCTCTGTAMTCTCTMGCTGATCTAGTTGATCTTTTTAAAACTACCTTTA 
AAAAA 

Sequence 4253 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACMTTTGTAGTTGTTTCCAGGTTTGGCTAATAAT 

CATTCCTTAACCTAGAATTCAGATGATCCTGGAATTAAGGCAGGTCAGAGGACTGTAATG 

ATAGAATTAAATTAGTGTCACTAAAAACTGTCCCAAAGTGCTGCTTCCTAATAGGAATTC 

ATTAACCTAAAACAAGATGTTACTATTATATCGATAGACTATGAATGCTATTTCTAGAAA 

AAGTCTAGTGCCAAATTTGTCTTATTAAATAAAAACCAATGTAGGAGCAGUI I 1 1 0 1 ICT 

AGTTTGATGTCATTTAAGAATTACTAACACAGTGGCAGTGTTAGATGAAGATGCTGTCTA 

CMGGTAGATAAT ATAC TGTTTGATACTCAAMCATTTTTCATTTTGTTAAAGTAGAAGT 

TACATMTTCTATATmMGGTCTTGGGGTAAAAAAGTAGTTTTACATTTTATA 

Sequence 4254 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTAGTATATATTAAAGTTCAATAATTATGATC 

CTTATTATMTTATTAATTCATCATTATTACATCAATTTAAATAGAAATTTCCCAGTATT 

AGTCTTAATTGTAATATTGAGCCCACATGGAACTGTCCCTAATATAGAATCTACATTCCT 

ATATTGCATATTGCATGTGGTTTGAATCTATTGTAAGTTTCAATATGGTCACAAAAAACT 

CATTAACACCCTAATAATGAGAAATCAGGCATTGCAATGGACTGTTTGTGTCTCTCACAA 

ATTTATATGTTGAAGCCTTAATTCTCAAGGTGATAGTATTAGGAAGTGGGGTCTTTGGGA 

GCTAGTTATATCATGAGGATGGAGCCCTCACAATTAGGATTAGCACCTTTATAAGAAGAG 

AAGTTTGTTCCCCTCTCTCTGCTCTCCATCATGTGAGGATATGAGAAGCAGACCATTTGC 

AAAA GANG AAGCTGATCCTCACCACCCCATTGAGTTTGCCGGCCCTTGGTCTCGGATTTA 

CCAGTTTTCAGACTAAGAGAAATAAA 

Sequence 4255 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTTTATTAATATTTTTTTCMGTTTTGGTAAAGT 

ATGAAATAACTCTGGATTAAGAGGAGAAGAACTAGAACTTAATAACCATGACATTTGGGC 

AAATTGTTTGAAGCCTCAGTTTCCTCMCCTAAAMTAGGMTTATMCTTTTTGAATTG 

TTCTGTTGTATGAGA TAATGA CAGTGAAATATTTTGGAGCCAAAAAGCAATGCATACTAT 

TGGGGGTTATTATTATTTTTTGATCTTTCAGCAAGCCAGCTATAGTAGCTTTTCCTATAT 

AAACACAGTATGAATTCAGTGCCCTCGCTTTACTGACCCTCACAGCATTCAAGCCCTGTA 

TGGACCGCTGAGCTCTCCCTTGAAGCACCCCTTAGTCCAGTATTCTTTACTATTTTCCCC 

TTTMCAATTTAAMCTTCTTTCAAMCAACTGGCAGTAAGTTTTTTAAAAAAGAAAACA 

GGCTACTCTTTAAATTAAAAAAA 

Sequence 4256 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTTTCTCTGTTCATTTCCCTATTTATTTATATCA 
GCACTTCCTTCTTCTTGCCAACTTCGGTGCCACATAAGGGAAAAACAACAGAAATCTAAC 
ACCCTGGGATACCTTCAGAGAAAACAGAAAAGACACTGCAGACTTTTT 
Sequence 4257 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTCTTTCTGCCCTTGATATTCTAATAAAAAACTA 

TAGNGACAGCTTGACAGCTGCCATGATTGATGCAGTTCTAGATGAGCTCCCACCTCTTAT 

CAGCCG AAAANGGTGNA TATNGC CANTTGNTTTTCCAACAAAAATGGGCCCAATCCNAGT 

n 1 1 1 1 NTTTTM CCCAACTTTTTTGGGCCAMNAAAGGTTMTTATTCCCCCTTTCCCT 

TCCCNCI I 1 1 1 I CCAAAAAAG G AATT AAAAG N NTG GG G AATN CCCAATTTTTCCTTTCAA 

MTTG GGAA A ACCTT TTMNTTTTGGGGMCCTTTTGGGTTGGGAAGGAAATTNCAANCC 

CCCCCTTTTMTTTTNGGCCMGGGGGGGGGGGGGGGMGGNCCCTTCCTTTTMGMTTN 

GGGCC CCAANT TGGCCCTTAAGGGAAACCI I I I I I 1 1 I 1 1 I C CCCAAAAGGCCTTTCCTT 

GGGGG 1 1 1 1 1 1 GGTTTCNMCCCNTTGGGGGAMACCCAAANMTTTAAAATTTTTTTAA 

NGGGGAAATTAACCAATTTGGGGGAANTTTTT 

Sequence 4258 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGGTCATTGGTGGCGGAGGCAATGGCCG 
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GCAACCAGCTGTAAGCGGGGCACGGAAGACATATGCTTGTGAGACAAAGGTGTCTCTGAA 
ACTA TGGATG GGNACACATTNACATNGGTATTTGNAATAAAAGAATTGGAAAATTGGGAT 
AAAGi ii ii I CATGGCCAAATCTNATTGCACAANATACNACNCATTCTTTT AGNAGTATA 

ATGGTCAGTTTATCATTTCGTTMCAGCTGTGTTTAGACAGNTGGCTCTTGCTTTG 
Sequence 4259 

GATATC TGCAGAATTCGCCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTA C I I II 1 1 1 1 1 I I 1 1 II I 

1 1 1 1 1 1 AAGNAAAGACGGAGTTTCACCATGTTGGCCAGCTGGTCTTGAACTCCTGACCTT 

AAGTGATCTG CCTG CCTTGGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTACAGGCATGAGCCACCATAC 

CTAGCTGACCTTTTGTTTAAAAGCATTTGTTTCTAAGATCATAATTCAATTGACAGGAAA 

ATACCAGGTAATGATTGCCTCTAAGAAAATCAAGTCCCTAAACTTGTCCCATCTCTAGCT 

CACTGAGGGCATAATCCCCAGTGTAGACCCAATATGAGATCACTGACCTTCCCTTCATTT 

TACTCTTGAAAAGAAAGACAGAAGTTATGAAGAAATAGTCATTCCCTGAGGGACACGCAG 

AGGAATAACTAGCCCAAAACTCTTTANGGGAATTCTATGTGGAAAGTGTTTACTTGGATT 

AATAAGCGCCTTTGGTAAAAAGGCAATTATNTGAAAGTAATGGAAATATATTGGGGCTGN 

CAGTCATTCACACTTTAATATGAATTANATCAAATCATAATGTTTTCCTCTAACCAACTA 

NAATGAGCTCAGTGTCTCTTCAGGAAATGAAGACTATCGATGGCAAAAAANGGGAGCCAN 

AGGGCATTTACGTANCAAAAGGTTTCANGNGGGGACAANGCCAGGAAGAANGTTTTTGGN 

AAA 

Sequence 4260 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACATCACCCTGCTGAGGGACATCCAGGACAAGGTC 

ACCACACTCTACAAAGGCAGTCAACTACATGACACATTCCGCTTCTGCCTGGTCACCAAC 

TTGACGATGGACTCCGTGTTGGTCACTGTCAAGGCATTGTTCTCCTCCAATTTGGACCCC 

AGCCTGGTGGAGCAAGTCTTTCTAGATAAGACCCTGAATGCCTCATTCCATTGGCTGGGC 

TCCACCTACCAGTTGGTGGACATCCATGTGACAGAAATGGAGTCATCAGTTTATCAACCA 

ACMGCAGCTC«AGCACCCAGCACTTCTACCTGAATTTCACCATCACCAACCTACCATAT 

TCCCAGGACAAAGCCCAGCCAGGCACCACCAATTACCAGAGGAACAAAAGGAATATTGAG 

GATGCGCTCAACCAACTCTTCCGAAACAGCAGCATCAAGAGTTATTTTTCTGACTGTCAA 

GTTTCAACATTCAGGTCTGTCCCCAACAGGCACCACACCGGGGTGGACTCCCTGTGTAAC 

TTCTCGCCACTGGCTTCGGAAAGTANACAGAGTTGCCATCTATGAGGAATTTCTGCGGAT 

GACCCGGAATGGTA 

Sequence 4261 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACAGGAATAGTCAATTATGTGTTCTTCTCATGCTC 

AGTAA ATCAG AACTTTACATAAGTTCAGGTGAACATAGAGTAGCTACCTGGGGAGATATT 

TCACCTTTTTATCTGTA GTGCTCT GCTTAAGAACAAAGGAAAAAACAGCTTCTTGCATGA 

TTCAG CTTTTAGCTTMTTTTTTTCCTTTAGGCATAGTGMTTGGGGTCCCAGGTTTTTA 

TTTTTCmCACAMTTAAMCTGATATTTAGACTATTTCTCGGTCK)ACTAMTTTCTCT 

CATCCTAAACTCCTGCTAACCACATGTAGTCTCTCTGTTCATTTCCCTATTTATATCAGC 

ATTTCCTTCTTGTTGCCAACTTCAGTGCCACATAAGGGAAAAACAACAGAAATCTMCAC 

CCTGGGAT ACCTTC AGAGAAAACAGAAAAGACACTGCAGACTTCTTTTTGGGAGAAACTC 

C TGTGTT TATTTTTGTTTGTTTGNTTGGACGGTTGGGTTTTTTTGNGGGTTTTTT^ 

Gl 1 1 1 1 1 

Sequence 4262 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCCGAGGTACGCGGGTTGTGACAAAGACTGTATATCCCACAA 

AGCTTAAMTATTTACMTTTGGCCTTTTAGAGAAAAAGTTTTATGACCCTTGCAATATA 

MCACAGAMTCTCAGAGATGCTGTCTTCTTCCTAAACTTTMTATTTAATTCTGATTGT 

GGATGAGATTAGATTCTCCAACTTTCCATGTTTAAGACTCATTCAAAAAATTCATAAATC 

TCAAAATATTAGAAATGCAGGATATTGCCTGATGACTTGTCAATTACATGATAAATTATC 

TTAACTATAGAATTAATATGCTGGATTAAGAAATGACCCTTGTTTATGCCTAAGCTTCTA 

GGGCAAGAAAAAAATGATCAGAAGGAGGAAGGTAGTTCCCCTCCACCTCAAGAGAAACCC 

TATTGTCATCTACATGTCTCTGGAAMCATTTTTTGAACAAATATGCCANCTAACCAAAA 

GGATGAACATAAGAAAAGACCCAGA 
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Sequence 4263 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTAC I » 1 1 I II 1 1 1 1 1 I I I 1 1 1 1 1 1 1 I GGGTAGAGAT 

GAGTTCTTGCTATGTTGCCCAGAATGGTCTTCAACTCCTGGCCTCAAGCGATCTTCCTAC 

CTCAGCCTCCTGAAGTGCTGGGATTATAGGCATGAGCTACCAAGCCTAGCCTATATGGTG 

TATTTCATCAAACCTAAGACACTGTTGATCCTAAGATGCACCCAGGTTTTAGAGATGTTA 

AMTGCACCTCCACCTCCACAAMAAGTATGCTTTTTAGAAATGAAAATAACCACTACCT 

ACTCAGAATCTTTAGATAAAAAATGTTGTCAGGCCACAAGCAGAGGGGCTTCCCTGCCTC 

TGACCTTCTTCACACGGGGGTTTGTTGAAGGTGCTGGTGAGACCCGCTTACAGAGCCATC 

CTTTTGGGAGGCTACCCACACCCCAGATTTCTAGTCAAGGGGGAACCANAGACCATNCCC 

TTGAGGCAAAACTAAAATGAACCGCTGGTTAACTCTGGCAGTCACAGCATTTACAGGGCT 

NTGAAAGNGGCAGAAAAGCTAGTGATGGGTGGAAA 

Sequence 4264 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACGCGGGGACCTGCTGTGCTCTTGCTTGCACAGTG 

TCCTGGAGCTGGGCCTGGCTCTGGGTTTCAGGAAGCAGTTTGACTAAAGGCAGCAAGCTG 

CTTCCTCTGCTGCCTGAGATACCAGAACCATACAGAAAGACATGCAAAGCACACCAAATT 

GTCTACAGCTTAAGATCAACAAMATCCTTTTTCATTAATTATAAATTCACAGAGAATAT 

AAACAATGATCCTTATTATCCCCTTTACTGGCTCACACAGGGAGAGAGAAGCCAAAAGCC 

CAACTGATTCCCAATGGTGAAGATTGAGAAAAACGCTCCCACGATGGAAAAAAAAGCCAG 

AACTGGTTAACATCATGGAAAGTAGATGGAAGTCCCTACCTTGGATATTATCAAAAAGAA 
TGGNG 

Sequence 4265 

G AT ATCTG CAGAATTCGCCCTTAGCGTGGTTOCGGCCCGAGGTACTTCTGTGGCCTTGAG 

TAi 1 1 1 i I AAAAGGCTCAACTGTAAGCCTCTTAGCCAGTTGGATAAATATTTGGGGTCAC 

CTACCATTGAAAGCAGAAAGCAGTAGTGACACAGCTTTCCCTTCAAAGAGCCATTGAGAA 

ACATTTCTCAMCAGGAAATCCTTCTTTTACTAATGTGGACATATAGATTATTCGTATTA 

TAGTTTGTAGMCTACCTAGTTCAGMTCTTGACTGCCAGTTTTCTTGGTTTCTTAGGCT 

TGMTTrrCATAGACMTTGCMCAGTTTAGATGCCTTTTGAAAGGAATGCAATGAAGAT 

TCAGCATCTGACTATATGTGTGTCTATCCTGAAATAATAATGGAGAGTATACTGTAGATT 

ACATGTTTACCCATCAAATCTGACTTAAAAGGGTAAATGGAAGGTTTTATAGGTAANGTA 
ATTGAT 

Sequence 4266 

CCCTTTCGAGCGGCCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGACCTGAAGTAAGTCAGTATTCTTTG 

GMCTGGAGGTGCTGTATGATGGATCACTTGAGTG^TTTCCTCAGTCTTTTTCACATAAT 

CATAMTATTATCTGGTAMCTTGGTTCCTTGAGATTTTGTCAGATGTAGTGAGTTCACC 

TGGCACTTATTTGGCACCATAMCCACGCTGGACTAGAGACTGAGATATCCTTACATAGT 

GGTCCATGGACATGGCCCCTTCCTGGCACTGCCAGGCATTTGGAAACTATTACTTTCCTT 

GAGTATATTTGCCTCCTCAGCTGGGGTTTCTCGTCTGAAATCACAGAACATAGAAAATGA 

TTTGAGGGACTCTTCTGGAGGGCACCTGACTTTTCTCTATACATATTTCTTGAATGATAC 

TAGGTMTTTATTACATACAAGAGATGCCTAAGGAATTAGGGGGTTAATTCTTTCCATGA 

AACCTTGGTTTAGAAGGCCCAGTGTCCATACTATGTCCAGCCAAATAGATGCACAAAATT 

CCM TCCCAG TAAMGACCTTTTAGTTATACAGTTTTTTTAAAAACTATAGTTTAAGTTA 

TAGGi 1 1 1 1 lAAAACTATGTAGAAAAATGATTCATTTATNGGCTGGCNAATTGCCCCAGA 

CTTTGTCTTTTTCA 

Sequence 4267 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACGCGGGCATGAGTGTCAACTGCAAAATCTATGCA 

TTATGTAGTGATTTGMTCMTTAGTCTTTCTTGATACTCCAAAATTCCCTTTTTCGAGT 

GTCTTTATCAGAAATTTGATAAATCGGAACTTTCCTGTCTATTCATAAACAAGAGTGGTG 

ACTTAGAAA GACA CGCACTCCAGAGTGGGGCTTCTGCGTCTCCCTTGTCGTGCCCCTTTG 

TGAGTAATGCTTTCCCCAGAGAACTGCAGAAAATGATCCTGCTGAGCTACAGGGTTTCCC 

ATTCATTGGGTTCCATTCCAGTCCTTGCAAGTTCAACAGCATCTCAGAACATTCTAGTAA 

GCTTGCTAAACGGCGTGTGAAAGGTTGATCTTCTCATCTAAAGCTTTTAAATTTTTAAAA 
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TCGACCATGTGCAGTGGGCTCACACATGTAAATCCCAGCACTTTTGGGAGGCTGAGGTGG 
GTGGATCAGCTGAGGTCAGGAGTTCAAGATCAGCCTGGTCACATGGTGAAACCCTGGCTC 
TACTAAAAATTCAAAAAAATTTACCTGGGTGTGGNGGTGTGCACCTATAATCCCAACTGC 
TTGGGAGGCTGAGGTAGGGAGAATCT7TTGAACCTAGGTGGGTGGAANGTTNNCAATTGA 

GCCCCNAAATGGNACCACTTTTACCTNCAGCCCTGGATTGACANAGNGGNGATTNCCTCT 

TAAAAAAAATAAATAAA 

Sequence 4268 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACAATGTGCCCCCTCCTGGCTGCTGCTTCCTGA 
CGCAGCTGGTCAAATGTMTTTCAGAAGTTTTGCTAAMCCTTCTCTGMGGTGTTTTTA 
GCTACAGGTGAAAGGATGAAACATCAGGAACTTTGGCAGGGTTGTGCAGAGACAAAGGAA 
GGGAAGGATTGGCCCTAGTGTGTGAGCTGTGAGCTGCTATTAGCCCAGAGTTTTGTTTAG 
TGGATACTTAACCTGTGTGAGGATAAATAATGCACAGTTTGACAGGATAAACTGAAGTCA 
ACATGGTAGCTTCTTCTTTTAGGGTTCTCCTTTAAAAATTTTCTTCTATTCCCCATTTTC 
• TTTM CCAC TCT GCGTT CATTTTCCCGTTTTTCCCCATCTCCCTCTTTTTCCTCTGTTCC 
TGTCCTTTTGTGTTTTTGG ACCCCM CCCATGTTGCCCTCTTTTTTATTTGGTTTATTTC 
TTCTTTCTACATTMTrCTCTTTTTTCCmCTTTMTTTMGTCCTTTCTTTCT 
Sequence 4269 

CGCCAGTGTGATGGGATATCTGCAGAATTCGCCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTAC 

TTGCGCTCTGCACGGTCCAGGAGCTGTGATGTGGCTGTGGTCTAGGGGAATCCTGCCTGC 

CCCATGGAGTTGC GCAGCACAACC CCGGCTCCAATTGCCAGAAGGCTCTTTTTAATGCTG 

AACCAAAATGTGCC I 1 1 1 1 1 1 1 1 I I GAGATGGAGTTTCACTCTTGTTGCCCAGGCTGGAG 

TGCAATGGCGCGATCTCAGCTCACTGCAGCCACTGCCTCCCAGGTTCAAGTGATTCTCCT 

G CCTCAG CCTCCCGAGTAGCTGGGATTACAGGCATGCGCTAACACACCCAGCTAATTTTG 

TATTTTTAGTAGAGACGAGGTTTCTCCATGTTCGACAGGCTGGTCTCGAACTCCCACCTC 

AGCCTCCCAAACTGCTGGGATTACAGGTGTGAGCCACCCGTGACCAGCCAATGTGCCTTC 

TTATAGTGTCTACTCATTGGTCTTTGTTCTGCCCAGTGATAACAATGGGATAACGCCTGC 

TACACATCTTCATTGTGAAACCCTTNCCCTGTGCTGAGATTAAATGAACTCTAAGATTAT 

TAMTAGTATATTTTCCTTTGACAGCCTANCCGTTGATGAATTTTNAAAGCCTTATGTNT 

TAAATAAAACCAAAGGAAGGTAAGCNNGTCATATTGCTTAAATTTGCTAACTCCTATTTA 

TTGGAATGGNGAAATTTTTAAAAANTTT 

Sequence 4270 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTAC 1 1 I 1 1 1 1 I I A l 1 1 1 1 1 I I 1 1 I 1 1 1 I 1 1 I AACAG 

A AGGNA ACAGCCACAGTTAGGCACTTTGGGGTAACATGTGCAACTGAACAAAATACTTCC 

MTTTTGAAAAATNTGGATTCTGTNTNTTGCCAGGGCANAAAACTTTACTGCTCCTGAAC 

TCCCGTAACAGTTTGCATGGACATNATGGCACTCATCANATCCTACTCTGGCTTTTTGNN 

ACTGGGGCACATAAAGTCTCCTCCTACCCAAAGTTTAANCACAGAANCCCCGTGCATGGA 
GGC 

Sequence 4271 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCCGAGGTACTCAGTTTATTGMTTGATGMTTGATTTTTTT 

TTAG TMTCACATAMTTTCTGTMGATTTGTTATCATTGTTTACTGTCACAGAATCATG 

TTTTATATCTTCMGCTCAMGCAAGCTTTCAMCTTGAATTTAGTTCTTGCATAAATAT 

GGATGATTGTTTCTCCATTGCTGAAGCAGTGTATTATTTCCATAATGATCTGTAAAGTAG 

GTGGGTTTCATGACCTAAGTGTTATTGNTGATCTTTATATATACAAGGAAAACGCAGAGT 

CATCGTTCATTTGTAGCTGCATTTATCTCTGGTTTTCAAAGCATTTCTATAAAATAACAA 

TTAAGCTTAAGTGTGATGGTTAATACTGAGTGTCAACTTGATTGG 

Sequence 4272 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACAAGACCTGACAGGGACGGAGGCCAACGCCGGGA 

TCGGAGGGCAATGAGGCTTGCCAGGAACAGTGGCGTCGGCTTCAATCCAGAGCCGAAGAG 

TTCTGATTTGATCTGATGTGATAGGCAAATGGGAAACTGCTTTGTAAACAGGGCCATGAT 

GTGAGGAAATGGTATTCTCAGAAAGACTGACCTGGCCACAGTGGTGTGCAAGACAGGCTG 

CAAGGGAGAGAAAGAATAGTCTGGAAGGCTGGCTGGGGAGGCCAACCCAAGCTAGGTTGC 
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CAAGGAGTAATGAGGGTGGCCTGGATGTTAATGCANAGGGAGGGAGAGGAGCGGAAG6TG 
GCCCANGGGATGAGTCTAAGAAAACCCCCGGCTGGCAGTGCTGAGGGAGGCAGAAGCCCG 
CGCTGGTCAGGTGGCAGGTGTGGGGGCCAATGTACCT 
Sequence 4273 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCGGGCAGGTACTCACAAMTTTTTTTAAGTAAAAATTAGGGTA 

GTGGGAAAAAAAAAAAATTCTTCCCGTTGGCTTCATGGGGTAAGATCCTTCTCATTATTC 

AGGTCTCAGCTTAAATATCACTTCCTCAAAGGAATCTTCCTGGTCACTTTATCTAATGTG 

CTTATAGCCTCAGATGGCMTAACTTTCCACTTTCTTCCCCTAATTTTCTTTATAGCACT 

TACCAGTTGTGAAATGCTCTTGCCTATTTAGAATTTAAGCTCTACAGTAGCAAAGATGTA 

TGTTNGCCACCATATTTCTGGAGACTGAAATGGGTTA 

Sequence 4274 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTGCTATCAGAACAAATACATAAAATAACTTCCCATA 

GAGAACAGGATATAGCAATAATAGCTCCTTAGATACTCAGTGGTTCTGACTCCAATCAAG 

GTCTTGTTGATATTATATAGTAAAAATAAAACCAAAAATAAATATTATTCAAGTGGCTCT 

TCT MGCA TGTGMTCATGMGCACTGAAATATGTATTTTAATGATGATCTTATTTATTC 

CCATTTTTGCCCTTAGTTAACATTTACTGGTGCTCACCTAGGATTGGCTATTCTGAGGGA 

TTGCATAGAAACCAAGCTCCACTTGCTGTCCTTGGGGAGGTTATAACTGAATGCAGCTCT 

TTATTTGGACTAAAGTGTCAGGATATGCATTAGATTCTCTCCTGAACCAAAAACACAACA 

GTCATTATCTGTGAACCATAATTTAAAAATCTTTCTAGAATAACAACAGCAGACTCCACT 

CTTGTTTGTCTAAAAGAGCCCTACTGGGTATGGATCATTCTGATGACAGATTTATACAAA 

ATGATTCAAACCAGTAACTTANTAAAATTG 

Sequence 4275 

CCCT TAGCG TGGTCGCGGCCGAGGTACTAGGACCACAGGCATAAGCCAGCACAACCGGCC 

TAAMTTTTCTAGAAAAGTAGATCTTATGTTACTTCTTACCACAAATAGTAACAGTGGGG 

GNNGGAAGAAAANCTTTNGGGGAGGGNGAAAAAGANATGGTNTATGGGCNCTTGATGNGT 

GGTGGATGGTTTCACAGGTGTATACTTAACACCAAATTTCATCAAAT 

Sequence 4276 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACATATCTCTCTGTTGCTAAACAGAGAATAATA 

TMTTAATAMTGGTAAMGGMTTTTTTTMTTTTACTTTTTTCTATTATGMTTTCCA 

CTTCTAATGATAGTGCATTGTCAAGTCAGGAGGATAAGGGTATCTTTGAGTCACGAAACT 

CMCATCMTTAAAAAGAATTTATTTCTTAATCTTCTCTGAAGTCAGGAGGTTCTATTTA 

GTGAAGTTCATGTCCTATCACATTTCAAAGAAATAAGTCTTACATGTGGAAAATATTCAA 

GCATATATGTATATATTCAGCTTTGAACTCCCAAAGAGCTGGCTGGAAATTATATTAATA 

GTAACTCCCAGCTGGGAGTCACTGGTAAGCTGGCTTCCAATTATTTAACACAATCGGATA 

AAATGCGCAGTCCTACCTGCCCTAGCTTTGCTTGATGTGGGTGCAAATAAAGTCTAGTTT 

CAAACTAACATATCACCATAGGAAATTGGCTTGNGGGTCTACTGATTGCTCAGAAAAAAA 

AAATTCTCTGAAACTTGCTTGATTAAAAATTCTGTCTCTGGAAATGGACTCCTGCATTAA 

CTGGATTCACTTTAGGGATNGGTGGAAAGGAGAAGTCTTCANATATTTATTAGAATCCCT 

TTTGCCAAMTACCCCGAATGGTTTTGGTTTCTAGMNMTNCAGCCTCAAACCTTTTAA 

ACACCCGGGGTCAGGCAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAGTC 

Sequence 4277 

GCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTGTCTCCGGCTGGGGCACTACCACGAGCCCAGA 

TGTGACCTTTCCCTCTGACCTCATGTGCGTGGATGTCAAGCTCATCTCCCCCCAGGACTG 

CACGAAGGTTTACAAGGACTTACTGGAAAATTCCATGCTGTGCGCTGGCATCCCCGACTC 

CAAGAAAAACGCCTGCGATGGTGACTCAGGGGGACCGTTGGTGTGCAGAGGTACACTTGG 

MGA GGGCCMGTGGGCMCTTGAGAGGTTAMCTGCATGGTTTGAGTTTTGATTTGAGG 

TTTTACGTGTTGGCATGCATTCAGGGGCTTGTGTCCCTTCTCCCCTGATTCTTCCCTCCG 

GGTAGGAGGGAAGAATCCACCTGAGCAGTGGCCTGCCAGCACTTGAGAGGCTCCGCAAGC 

ACAAGTGTGTTTATGGGAAGTTGTGCACATGCTCAGTTGAGGCATTCTTCCCTTACCAGT 

CGAGTGTTTCTAGAGGAAGGTCATAGACTAATAGTCTAATAAGTCTATGACCTTTANTCA 

TACTAGTGCACATGCCTGAGCCCACTCCCTGTGAACCCCCAAAATTTGAGACAGGTCTTA 
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AATTAATTTAA 
Sequence 4278 

ccctttggtcgcggccgaggtacaatgtttaataaaagtgatgagagtagatatctttac 

cttgtt ctcaa ttttaggaagacatagatttttgtgtagatggcctgcatcctatgagga 

ctcttcat trratc cctggtrttgtgagggcttttmtcatgactcmtgttgggtttta 

ctmgtgctttttcta ttmga tgatcatatgcatttttctttttagtccactaatatgg 

tamgttcatttattgatttttgaatgttaaatcaactttatcttcctgcaataaagtac 

mctttmtgctatatgmtmgccattttgctaacactggtatgctccgggcatccac 

catcccactggmttatttattccgttcatattmtttttgttacaaaatctaactgacg 

gaggagcttctgggtatttaggtcccattctactttcaggctatatattctgttttcaat 

aattngtccttgggtggcccaataatcgtgcctgtccaccttngaaggtgtcataatctt 

cmtcatctttcmggccck;agctmctggncctgattgnmtcttttcaaaatatcttg 

ttgaaaataaatttcctncttttaaaaattaccaggaaaaaa 

Sequence 4279 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTGTGTCAACAGTGAACCTTATTAGATTCAGG 

GTGTCATCGMCTTATAGCANGNTTAAANTCAATCAGTAGGAATGTCATTTTAAAAAGTA 

AAATAGTGGGACGGTTGTGGTGGCTCATGCCTGTAATCCCAGCACTTTGGGAGACTGAGG 

TGGGTGGATCATTTGAGGTCAGGATTTCGAAACCCGCCTGGCCAACATGGTGAAACCTCA 

CCTCAACTAAAAATACAAAAATCAGCCAGGCATGCTGGAGGGCACCTTGTAGTCCCAGCT 

ATTTGGGAGGCTGAGGTAGGAGAATCGCTTGATCCCAGGGGGCGGAGGTTGCACTGAGCT 

GAGATCACACCACTGCACTCCAGCCTGGGCAACACAGCAAGACGCTATCTCAAACAAAAA 

AAGGAAGTCAAATAGAGCTTTAMCCTGAATCATTTACATCTTTACTTTATAAAATGTAA 

AACTACi 1 1 1 I lACCCAAGACTTAAAATATAGAATTATGTAACTTCTACTTTAAACAAAA 

TGAAAMTGTTTTGAGTTTCAMCCAGTATATTATCTACCrTGGTAGACAGCATTTTTAT 

TTAACACTGCCACTGGGTTAGTA 

Sequence 4280 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCKiJGAGGTACGCGGGTGTTTTTTATGAAGGGGCTTTCTCGTGT 

GGATAGCTGTTCMTTTGGCATTCCTGTTGGGGGGTGGACAGTGATTGCTGGAGGGTTTT 

ATTTGGTCG TCTT GCTCCACCTCAmCCTGACATAGMTTTTTGGTTGGAGATACTTTT 

CAACTGGMTTTTGAATGGGCTACTTCATTGATTGTTTATGTTCATTGCAGCTGTTAAGA 

TATCTGATGCCTGTTTATCTTAATTTGGGTTTCACCAAAAGCTATGCTTAGTANATGACG 

AGCTGAGAAAAGGACTTGGGTGCAAGTAATTCATTTGGGAATTGACCTCGGAAATTAGGG 

GCAGGTAAGACATAAGGATGAGAAAAGTCAATAAGGAAGGATATTATTGAAAAAGTTACT 

CCTGTGGGCAACTGCACTCAGTCCTGCTGGGACCCTTTCAGACCNATGAAACACACCTTA 

AAATTGTTCNCATGCANGATCAAGGGAAACTGGGATGTCTGTCTNCCAATTACTGCCCTT 

TTGTTGCTTGAGGGT 

Sequence 4281 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGTAGTCTACACAGGTAGAATGGCCTTA 

CATC ACTGTTCA GACACCTTGGCCTCATTGTATAGGAAMTCTTMCTCTGTTTTTTTGT 

TTTCGi i i 1 1 I iMTTCTTGTCAGTCAAAGAAATAGCTTCCCTGGTTTAATACTGCTTTT 

CTTCATAGACTGAAACAMTMTACAGCTTTCCTTTTAGTCCTTGTTCAGCCACACAACA 

CAAACCAGTATGGCCTTTGGCATTTTACTGCMGCTTTCCATTCGATTATTAATGTTTCC 

GGTGCCCATGATCMGCATGGAGMGACCTATMTTMTTGACTTTTCCTTTCCTTTAGG 

TGCAGTCGCTTTCAATCTGAAATCAAA 

Sequence 4282 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACCAATATTAGCATGTGGCAATGATGATTGCAG 

MTTCACATATTTGCTCAACAAAATGATCAGTTTCAGAAAGTCTTTCTCTCTGTGGACAT 

GAGGATTGGATTAGAGGAATGGAATGGGCAGCCTTTGGTAGAGATCTTTTCCTAGCAAGC 

TGTTCACAAGATTGCCTGATAAGAATATGGAAGCTGTATATAAAGTCAACATCTTTAGAA 

ACTCAGGATGACGATAACATAAGACTGAAAGAAAATACTTTTACCATAGAAAATGAAAGT 

GTTAAAATAGCATTTGCTGTTACTCTGGAGACAGTGCTAGCCGGTCATGAAAACTGGGTA 
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AATGCAGTTCACTGGCAACCTGTGTTTTACAAAGATGGTGTCCTACAGCAGCCAGTGAGA 
TTATTATCTGCTTCCATGGATAAAACCATGATTCTCTGGGCTCCAGATGAAGAGTCAGGA 
GTTTGGCTAGAACAGGTTCGAGTAGGTGAAAGTAGGTGGGAATACTTTGGGATTT 
Sequence 4283 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACGCGGGTGTTTTTTATGAAGGGGCTTTCTCGTGT 

GGATAGCTGTTCMTTTGGCATTCCTGTTGGGGGGTGGACAGTGATTGCTGGAGGGTTTT 

ATTTGGTCG TCTT GCTCCACCTCATTTCCTGACATAGMTTTTTGGTTGGAGATACTTTT 

CMCTGGMTTTTGMTGGGCTACTTCATTGATTGTTTATGTTCATTGCAGCTGTTAAGA 

TATCTGATGCCTGTTTATCTTAATTTGGGTTTCACCAAAAGCTATGCTTAGTAGAT 

Sequence 4284 

CCCTTTCGAGCGGCC GCCCG GGCAGGTACGCGGGTGAATAAGGCTGTCAAATGATTTAGT 

ATAGATTMTGACATCTTTTTTAGAAATATTAAAGTGAGTATTCCTCATTATGTCATCAT 

TTCTGATMTTAGAGTGCTMTTTGAATGTTAGATAATGTTTCCACATCTATACCTATTT 

CTTTCTAGGGCACTTCTGGCCCTGGGGCTTGGGGATGGCCTTTAGGCCACAGTAGTGTCT 

GTGTTMGTTCACTAAA TGTGT ATTTAATGAGAAACATTCCTATGTAAAAATGTGTGTAT 

GTGAACGTATGCATACATTTTTATTGTGCACCTGTACACTAGGTAATAAAACTGATTCAT 

ACAGTCTMTGATATCACC^CTGTTAGGGTTTTATAAAACTGCATTTAAAAAAAGATCTA 

TGACCAGATATTCTCCTGGGTGCTCCTCAAAGGAACACTATTAAGGGTCATTGAAATGTT 

TTCAATCATTGCCTTCCCATTGATCCTTCTAACATGCNGNTGGACATCACACCTAATATT 

CAANAGGGAATGGGCCAAGGTATGANGGGAAGGAAATTAAAAAATTAAATTAATTAAAAT 

TGAATGGCCCCAAT 

Sequence 4285 

GATATCTGCAGAATTCGCCCTTAGCNNNGNCCCX3NCCGACGTNCTCAAANNCCNGAATNN 

CCAATNGCCTGCTTTNGATGATGNNTACAGGAANATGCTGNCTGAGCTGAACACATTTGC 

CCAATNTCANGNGTGCACAGAAMCCGAGAATATNNANMTTCCAAATTTNTTTCTTAGG 

AGCNNGAATATAATGCGGACCTAAAGGNGGNNAGTNGNNGGGNAAGGGGTNNTGNGCTGT 

CCATCAGGATTATAAGGTGTTCCTTGACTTACTGCTCGGTTGGACTGGTCTATCATGGGC 

TGCACTATTCTTCTCCGGG CATTA ATAAACCAATTGTTCACTTGAAGGATGGTGAGTCCC 

CGTGTCTTGTGCCMCTGCTTTTTCTGTTCTTCANAAAGGGTAAGGGTGTGTTAGATGCT 

GGAACAGCCACGCCCTCATGATATTTTGGGGCTACTT 

Sequence 4286 

CCCTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACAGTGGCGCAGACAGCTCACTGGAGCCTCGACC 

TCCTGGGCTCAAGTGAT CCTCC CGCCTCAGCCTTCGAGTAGCTGGGACCACACACATGTG 

CCACCATGCCGGCTACGTTTTTGTAGAGATGGGGTCTTGCCTTGTTGCCCAGGGTTTCAT 

CAGCTGTTGAGTGCGTCGGGGTGAGAGGCGCCTGCTGTTCTCGTTGTAAGAGGGAAGTAG 

TTCCTGACAGAGCCCATCTTACCCTGACACAGGCCTCCTTTTCTTTTCCTTGTTTTAGCC 

ATTGCACCTTTGTCATAGAAGCGTTGAAGTCTTTGCCATCAGATGTGGAAGAGCCGAGAC 

CGCCAGGCCCGATGCATATGGTTTCTGGATACCCTCATCAAATTTCGAGCTCATAGGGTA 

AGTTMGCGGAAAAGTAAAGTCTATGATAMCATTTTATTCTTAATTGTTTCCAAGTATA 

TTATTTGTCTGTAATTCTTAGATGAAGTTCTGATGAAAAGAAGAAAATGGATATGTCTTG 

TCCAAAGTCTTTACTGTC AACTG GGAAGAATTCATTCTTGGTACAAAAATGATGTCCGTT 

TTTGANGGMTTTAMGTATTTTAAMTTGCTTCTAGGCTAAAATTATTNMNTTTCTTA 

MTAAMTAACTGGTTTAMCATTNATTTGGAGTTTAANAAAAAAACCTTAAAGGCAAAA 

AACAACCCCGAAAAAAAAAAAAAAAAAAAA 

Sequence 4287 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCCGAGGTACCTATTGTGTTCCAGGAATCCTTCTTGGCACTG 

GGMTACAGAGGTGATGGGCAGGAAAATTCCCGGATTTTATAGAGCTTAAATTCTTGTAG 

GAGAGACAGACAATAACAGTAAGTAAATGCTAGACCTTTATAATTAATAATAAATGTTGT 

TTGCAGTGAAGAAAACTGAGAGAGAGGGTTAACATAGATCAAATATTAGAGAAAATTTTA 

TTGAGGAGG GGACA TTTCAGTTAAGACAGGAATTCTAAAAGGGAGCAACTAAAAAGATGT 

TGGGATACACTTTTATATGGCTGCATAGTTCTAGGCAGATGGAACAGTAATTGCTAAGGA 
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TCTCACGCAGCAGATTTATTAGTTTTTGCCACATTGTTCCAGCTACTAGGTACACTGCCA 

TGTTATAGTAAATTATCMTMCTAMGGTGTCMCATTGTATTTAAGCCATCTTTCTAT 

CTCTCANGGCCCCCAGTGGAGTCTCTTACATAGTAGTATGTGCTCAGACTGTAATCAATT 
TCAAATGAAATT 

Sequence 4268 

GATATCTGCAGAATTCGCCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACCAAAGCAATTATGTAA 

GAGTGTTCAAATAGTTAAATAGTGAATCAGATTGCATTTGAACATTAAGAGTGTGGTAGC 

TAGCTAMTAGAGGMTAGCTGGGTCCTTTCTTGTGAAAAGTGAGTTTTTGATAATCCGT 

GAGTCCTAGTCGTAGGTAATGCAAAATGAGGTAGCGAGGAGCCTTATTTAGATGAGTTAT 

AAAATCCACAAATTATTTTGMTATAACACACTTGGTTTCAGTGCCCAATATTTCACTTG 

TTCAAGAANGGAAAAAGTATCTCTATGAATCTAAGAAGCAGATNGACTGACACCAAACTC 

TTCAATGTGATCCAAAATNGACACTTAAAATACAGAATCTTCTCAGGTCCCAACGTAGTA 

TACCTGCAGTGCCTGAATATGGCCCTGTAGTACCTGCCCG 

Sequence 4289 ■ 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTA C I I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I II I 1 1 1 1 1 1 G GAACTTAG 

ATCCTTCTAAMGTAAAGGMGTTTTATTGCANTGACGGGGTTTGAGTTGGGAGAAATAA 

CATTTTAAACGTGTATTCAAAGGCAAGATGTAGAAGGTAAAGGAATGAAAACAAATTTGG 

AGGCCTGCCTACTA GGCC ATCTTAAATAAGAATCGATTCCAGCCTAGCACCCAGCTAGTA 

ACTTACGGACGGTCTTTTGTCCATATTTTGGCCAGTTATTCACAGCACTGTTGAGGGCAA 

TAATAATCCTTTCAATCCACAAGTAATTAAAAAACATGTATCTTAAGCCTGGTGCAAGTG 

GCTTACACCTGTAAACCCTGCACTTTGGGAGGCTTAGGTNGGCAAAACACCTGAGGTCAG 

GAGTTTGAGACCAACCTGGCCAACATTGANGAAACCCCATCTTTNCTTAAAATACNAAAA 

ATTTGCTGGGTGTGGNGGCACCTGCCCTGTAATNCCAACTTCCCCGGAGTCTTANGGANG 

ANAAATTCTTGNACCCTGAAGCAAAAGGCTTTCATNAACCCCAAAAAACCCCACTTGGAC 

TTCAACCTNGGGGACAAAAGGGGGAACTCCCTNTTAAAAAAAA 

Sequence 4290 

CGCCAGTGTGATGGGATATCTGCAGAATTCGCCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTAC 

CATCTGTTAA ACTGA CMTGCCACTGTAMTTAATTGTMCCTATTTTCAAAGAAGATTT 

CAGAGAGCCCTTTTAAAAATATTAAGACATAGTTGCTAAACAAAAGCACTTATTGGATTC 

AAGTANGCTATTTAATGACACCAATATTTGATCTTTGTGTCCAGGGTCCCATGAGCCTAC 

GTGGCATATTGCAAATATAATAAAACCCTCCTTTTCTCTCCCCAGCCATTACAACACAAG 

CTAGCATGGAGTTTCGACGGAAAGGGGCACCAAATGTNCACAGACACCATGGT7TCCAAT 

CCTATGTTTGATGCAAG TGAATTT NCTGATAACTATGAAGCAGGAAGAGCTGAGGCTTGT 

GGGACACTGTGTANGGA TTTTTT GTAGCAAGAAGACTGGAGAAGAGATTCTGCCAGCTTA 

TTTATCCAGGTCTTGGMTTTTTGTTTGTTTTTTNCATTTATATAGCTTTGATAGTGAAA 

GCCATTGGNTGGNTGGGCCGACTGAACCCGATGAGTGATGTTTGGT 
Sequence 4291 

GATATCTG CAGAATTCGCCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTTT AI I 1 1 1 1 1 1 1 I 

1 1 1 1 1 1 I I iGTTTCCCTNAGGGGTTATATGTTTCTAACAATCAATGGCATTTTANATTTG 

ATGAAATAGGGTATAAATATAATCCANATTAATAATGCTTGTCTATGGCTGGTGATTGAA 

GTTGCCTAACACACTGAGTATAAAACTTTCAACTGGCCATCATGGGTCCACACAGTAGAA 

TCCCAACTACACTTAACAGTCTTCTCTCTCACTCGCTACCATTTTTCTACTCCTGCTGNG 

AGCAATAAACTATTCACAATGCCCTGAACATTGACTCCATCTACTTGCCTTANAAGTTTC 

TNATGGTCTGTTTCTGCTAGGACTCATTATCCTCACACTGCTCTAGATTTTGCTCTAGAG 
TCTTTATTTATCCT 

Sequence 4292 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTGCTGTCATTATTTAGCATGTATTAAGCACC 

CCACAGCACATGCGGTGCACAAGGAAAGCATAGTTCCAACCCCATGCTACAACAAGGCAG 

GACACAGAAACTGGGCCCCCTGACATTCAGTAACTACACTGGCAGAAAAAAAAATGTGAA 

AATGAAGAAAAGGGAAACAAGATGAGTGGGGTGGGTTGAGGATACTTCANCATTCAGCTC 

CTCTGAGCTTTTGCCAAAGACGATTAGGACAGACAGCTGTGCCACCTGGGCTGNGCCTTC 
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CCTTTCTCCTCCATAGCTGGGAAGTGATGGGGACAAGTGACAAGACTTGACCCCAGAAGC 
CTTGCCC 

Sequence 4293 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGGAGACATNTTTGTGGTTTTATACACACACA 

CATATATATATTTAACATAAGCTGTCTAAAATAAGTCACAAAACTTGCAGATTANAAAAG 

GMGCACATTTTGGCTGTTTTGGTGTCAGCATCTTAATTAAGTAGAAAATATTATGGACC 

TA TAAAT TGAACTTGCGACTGTTCACTCACTAGAGAGAACAATTTCCAGGGAGTTAGAAT 

AGTTTTTCCTGAAGGA GAGTCA AATAAATTTGGGAAATAAGGGTGCTCTTGTAAAACAGT 

MTAGATTTAGCTTTTATTTTTTAATGATAAGAACATTAAATGTCTTCTAAGTCAGAATC 

AGAGTATATCTTTGNTAACTGAGCTCACCAAGACAAAAGTGATAATAACACATAACTGTG 

GNTTTTGGTAGTNTMTCMTTTACMTGTTTNATTGTCATGTTAGTTGATTTTCTGNCN 

mTTTGNA TmCA CNTATNCTGGTNATAGGAGACTTTTAAAMTCTATGANTTAAAAT 

MNGTGGNGTTTTTCCCCCNTAGGGGCTTTTGMGTACCAGTGGMCTTTTTTGCTTACC 

CTCATCCACCAGAATGGGATNAANAATAGAATTTGACTGNNGTGCTTTTTCCAGGNGGAG 

GAATTTNNAATATTCNGGAACNAGGAANGGCCANTAACTTCCACCNNGNTTGAAATCCNC 

TGGGTTTACAAAAAAANACCCTTNGCNCTGGANAAAAAAAAAAA 

Sequence 4294 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACCTGATTAGAAGTCCGTCTTCCGTCTCATAGGGA 

AGTGTTAG AGAT GGATAATGTTTCTGTGTAGCAGAAGTAGTCATTATGTCCCCTTAAATT 

CGGTCACCTTTTGACCTGGCAGGTAATAANCTTTNTTTAGTGGAGCAGTCTGTTGATGGA 

GTATACTTTCGGAGAAGCTCATGGTGGGGGAAACCTGGAATTTATCTAAATATTTCATTT 

CTTTGATAMTTACATTAAAAMTTMTMGAGTATCTATTTGGTGAAATCATTTTCCTC 

CACCGTGACCAAATGAGAMTTTAGTGAMGATTTAAAATCATTTTTTCTGACTTTTTTC 

CACATTAGTTTGGGGAAG 

Sequence 4295 

AGAATTCGCCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTNCTCTTACATTAATGT7TGCGTTCT 

AATTACAAAGTTAGCTATTAGATCCTCATCAGATGGCTCCCAGGATGATTGAGAAAGGAA 

TTGGTTTCTGGGAGTTG TTATA TATTCAGAAGAATGTTTGAAAATCGGGGAAATCCAAAA 

GGTATTCMTATACTTTATTTTAAAGTGGTAATTCCCAGCCTTGAATGAGTAATGTAAAT 

ATTATGCAAATAATATGCATCACACAGAAACCAGCACTTTATCTATGCACCTTATCTCGC 

TCCAGGCTTGCTTGGATTGCCCGACACTTTACTTGAGTGTTTTGATGTGTGTAGTAAGAG 

GAGGAMGTAGATGTTCATTTACCCTTGTGMTTTTGTGGGTAGGGGTTTAAAATrCTAA 

NGCATGT GATTGC ATGGGTGTGGGGGTTGGAATATNAAANTATTAACCCANTCATGGTTT 

TATTTGGGI I I ITAACCNGGAAAAAAACCCCANAAAAAAAA 

Sequence 4296 

GATATCTGCAGAATTCGCCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACACGATAATTAAAGAGT 

AMGTTGTGCTCAACGCTGTTTACTTCTMTTATTTCCTGATTCACAAATTMTTTTTGC 

AATTCCAACTTCAAGAATACTTGGACTATTGGATTCAATCCATAGTAATCTGCAAAAGAA 

GAGAAGCAGAATTATACCTAGAAGTCTACTAATGGGACAGTTAGTCACCCACCTACATTT 

GAGATTCCTGACATTCAGACAACTGACTTGTAACTGACTTATAACTGACTTGTAATNCAC 

TGCTACTATATCAAACCGACANTGAATTGGAATTGAAAAACCAAAGAGTGCTACATTACC 

ACCACTGGTATCCTAAMGCCAGCCACCTTTTTTTGCACCAGTCTTTAANAAACCAAATT 

ACCACAACATCTCAGAGTTCT7TCAGCTATCCTGGAAGTAACCAAGAAGCATGCATGTAT 
CCCGGTA 

Sequence 4297 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACCAGTCGAGGAAGAGCAAGGAGAAGGAGCACA 

TCACGAGGAAGAAGAGGATCCACACGCGGAAGCCAGCGTTGTTTTTAATGGCCTCTCTTA 

TGTCTTCGTTGCCTTCCTTGATATTTTCAGTTGCCCCCACAACTAACTGGTGAATGCTGT 

CAATCTCAGCTTCCTGTTGCAAAACCTTTTCCGTGAATATCTCTTGGGGTCTGGAAATCT 

CAACCACTCTCCCTTCGATTTGCCTCACTTCATCAAACAAGCTGTTCATTTCACCAATTA 

GTCGCTGATTTTCCTGTTCAAACATTTGTATTTCTTCTGGGGATAACTCATCTTCGCCTT 
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TGCCATCTCCCCACGTTCCCMTTCAGGTTGTGTTTCMCCAAMTTTTTTTCTGGACGT 
TCTTCAGTGGCAGGGTTTTCTTCAGAGTCTTTTrGMGGACT 

AGMGGGGGATTCTCTTGGCCTTTGGTATTTGGGTTCTGGTTCCAAGCTTAAAATAAATC 
TTT 

Sequence 4298 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCGGGCAGGTACTTTCACAGCAACCAGCTTAGTGCTATCATTGA 

CTTGGTCTGTTCCACTTTGGGGATGAAGATTGTAATAAGCCAAGCTCCTTGAGCAGGATG 

MGACMTCTTCACACAGGAMTTTTTACTGAGCAGGTTGTCACAGCATGGTGGCTGGGC 

CCAGGCAATTTCCTGCAACCAGAGGTCCAAGAGACCAGCACAGATGTTATCAGGCATCTT 

CCGACCTGGGGAAGGGGACCTGAGTGT7TGCACCTGTTTTGTTATCCATGGGAAGTATCT 

ATCAGCACACCCATCCCAGGGCTGTTAGAATGAAATGAGGAAATGCTTGTAAGGCACTCA 

GCACTTTCTTAACACATTATACATCCCCAGTCACTGACTATTTGTTATTTATTAATGAAG 

CATGTGGGGAGGCTGTGACCTTGTGCTTGGCCTTC 

Sequence 4299 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTAC I I I I I 1 I I I 11 1 II I ] M I 1 AGACAAAGGGTAT 

CTTTAGmCTTCAGTATAAMCAGTTACTCTTTTTTCATAMTT^ 

GCATATATAMTACGTATAMGCAGACTTGCTTTAAMTGTTCTGMTCTGAAAATTTTA 

GTATGTTTGTATTATAAMCTTTGAGTATAMATATTGMGGATACACACCTGAGATTTT 

TCTCATAGGTATATCCTTGTAAGGTCAGGTCTATGAGATCrrTTTTAATGAAAGTTAATAG 

CTAMTAACAC ATGCCCTNA GGCAAAGMTAATTAGCCNGTTCTTGAATTATTTCTGCTG 

TAGTTCAAAGCN I I I I I I I NGATTACTNGTTNNAATAAATCCACTATTTTTGCAAATTA 

TMC MTCTT GGGAAAAANCCAMCACCAGTGANTACCANTTGGCCTTTNAATTGGNGAA 

ATNATATTTTCrnTANCTTAAGCAAAATAGTTCCTTTGTTAAANGGGTAAATGGGGANTA 

AATTTATTNANGGCCTNANAANGNTNNNTNGCCGGCCTAAAATTNAAAANAATNTNTTGG 

GNTTG G N AAG NTCC ACTTN CNT AAN ATT ATTTC NTT AAAAAAAN AAAAAG G AAATTNTTC 

TTTTGGNTCCCGCGAAGATCCCATGAANTTTTAAACC I M I I I I I A 

Sequence 4300 

GATATCTGCAGAATTCGCCCTTAGCGTGGTCGCGGCNCGAGGTACACAAGTCACGATTAT 
ACAGTTTANTGAGTAAACACTGATCACACCCATATAAACCACTGCCCAGGCCAATAAGTA 
AAATATTACMGCMCCCAAAAAAAACTCTAGGCCTCTACCTTTAGAATGCGTTTGCAGT 
ATTTAAG ACTATTGT AG NTCC AAAATTACTAAAA 
Sequence 4301 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTCTCAGGAAGCTGTTCGTGAAGGATCTCCAGCA 

AACTGGAAAAGAAAAGAGAAGTTGCCTCAGGTTACGAGGTCTTGGCACAATTATATGTGT 

MTGTMGTMCCCTCATTCTCTTTACAAAMTGTTACAGGCTTTTTGCATGACTATTAA 

AAMG TTATATATA GGCTGTAMTCCTTGANTAAAATATGGGCACTTTATATTTTCAAGC 

TCTTTAI I I I I I I I ATTA CTAAATACATTTTGAANATTAAATANAACATGATCTCANGGT 

CACACTCTATATrTTTTMTGATATTTTACTAACCAAAAAMCTTTTCTNGNGAAAAGCA 

TGCTTTTCATACTTNGCCCAMCAAATCTNTACAAMTTACTACATACTCACTTTGGATT 

ACTATGGTNAGACCTGGAAMGGMTTTTNNTTTTATACTATTCTTAMCCATTTT^ 

NCTTAAAAAAMTGGTTTTTAAGGTTTTNTAAAANCCCT 

TTCTATTCCCCAACATCAATTCANCAATATTCAAAAAAANTTN I I I 1 1 1 1 I ICAAAACAA 
AGGMCCCCTTAAAAMTTCTNTTTTNCTNAAMCCCATCTNTTAMCATTTNGCTTACT 
NATTGGGGAAAAAAG 
Sequence 4302 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACCMGCATTMCTGTTCTTCATTTTCCTGCCT 

TTTAT^GCATCAGTTTTGATTGATTCCTTGGCTTTCGGAAAAAAAM 

ACTTTTTAAAGCTTACATMAATTAAATTCATCTTTTNGGTGTATA 

CAMTNCATATAATCATGTMCCATTNCCAAAATATACAATTTAATTACTCCCAAAACCT 

CC CACAT GA CCCTT TAMGTTCMCTCCCMGCAGCCACAMTCTCTTTTCTGTTCCCCA 

MGTTTTGCCTTTTCAAGAATGTCACATAAATGGAATCCAAAATACATAGCTGCTTGNTT 
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GGGCTCTT 
Sequence 4303 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACGTGAAGAGCTCAAGTTCACATAACGAGGTTTTC 

CTGCCGGGATCACGTGGCCCTCGGCGAAGGAAATCCAAACAACATTTTGTGGAAAAAAAC 

AAGCTCACTTTGGGATTACCCACCCCGAAAACGGACTCTTATCTTCAACTTCACAATAAA 

AAAAGAGGGGA ATCTC ATCCAGAACTGGTCATTTTGAGAGTAAATTCTCTCCCACGTGAT 

GGATTCAAAACCTTTTGGAGCCAGTAAACTTAGTTCCATTTCACAGGTGCACATAAAGAC 

CTTCCTGCCCACCTCCTATGGACATGTCCAGGGATACAGGACAAGAGTGGGGTTAGAATG 

GGTAGAGTCCACCACTCTTACTGGAAAGAGCTTGAGATTTATCACCTGCTAATGTGAGGN 

CATTTTCAMTCCAMGGAGAGGGTTTTATGTTAAATGNTGGNTGCCCTTAGACCTATTN 

CAAATNCCAACTGGN A 1 1 1 1 1 1 1 1 

Sequence 4304 

CGAGGTACAGTTACCTCCAGTCTCTGTGTATCTGGAAATGCACTTACATGCTATTCAAGT 

TCCTTAGAGTGTAAGGAAAACAAAAGCTGTAGAGTTCTGCATCCATGGGGACTGAGACAG 

AGCAAAGCACTTCCTAGTATGTTCAACTGGAACATGGCCCACACTGATCCATGGTCACAG 

TTTGGAATGTGCTGAGAAGCTTCCATCTACAATCAAGTTTCTCAGTAAGAAGTCCCCGCA 

GAGGGAGGGAGTCCACTGTGTACCTGCCCGGGCGGNCGCTCGAAAGGGCNAATTCCAGCA 
CACTGGCGG 

Sequence 4305 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTAATGACTTAGGAACTTCCTTCTCCATCAATCT 

GTCTTCCATGTTCMGTTTTATGAATTTCCATTCCTGTATTCTTGAATGGAAACATTTCT 

GTCrTT AGAMTTCCACTCTTCCGGTGTTTACMCACCATTTTGAATGGTGTTTCTCCATC 

TTTTTCAAATATACTCCAGTATTACTGAGCTCTATTTATTATACGTATAGGATCATGAAT 

TATAAA TGAG T ATGT GTTAAATGAATGAGAAGGAAGTGGCTTAATGGTCTATAGGAGAAC 

CGTMGTTTTCTTTTGAGGTAACCGGGTAAATCATGCAG7TAAATGACAATGCTGTGTGA 

ATGCACTGCTAGCTAACTGGCCTTCATCAACTCATGAGGGTATTTCTCTTCCTGGCATCT 

CTTAAAAGATGTCAACTAGCAGCAGAGCAGAGGAAGAATAGAGTGGTTAAGAGAATGGCC 

TCCGGTGCTAGACTGMTTTGACTTCCAGCTCTAGAGTTTACTAGTGGTGGCACTTT 

Sequence 4306 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTTATCTTAATATCGTTAAGAGATGGCAGCCAAG 

GGTAAAACTGAGTCTTCTTGGGCTGACTATGATGAAAATGCCAAGTGTAATCTGAGCACA 

GCCCTGAACTTGGGCTGGTAGCCCTTCTGTCCACTTTATCTACTGGGAACTCTTGGGACA 

CCCTG CAGM GGAGCTCGGGCTGGAAGCAGAAACAACCCATCTGAGCTAAGAGAAAGAAT 

TTAACCTTTTTAMGGCAGCCTGTTATGCCTGACAGAATAAACTTACCTTTCCTCACTAA 

MCTGTCTATCCTTCACATTCCANGMTCCCTTCTAAAAMCATATTCCATGCCCTTTTT 

CAAGAGAATCCAGCCAATCATTTCAGCTCAGACATCTCTCCCATGTAAATGCTGGAAGCT 

ATCCTCCAAGCCTTTCCTTTTTCTAT 

Sequence 4307 

CCCT TTCG AGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGTCCTGTCTTTGAAAGTATCTTAACTG 

GTTCTTTTCCCCTTATGTCACACCCAAGCAGAAGAGGTCAGTAGCACTGGCTCCCTGGTA 

GATATAATGGGTTTAAGGTCAGTCTAGGAATATTCATTCAAGGAGGATAAGATAAAGCGG 

AAATTAGAGAATGTAAACACAAGATGCTGTAAAGAAACATATTGGCCACTAATATAGCTA 

CTACATTTATCATGCTTTCAMTTATTAGAAAAATTGACTTGCTTTCTTGCTAGGCTCAT 

TGAGAAAATGTTGAAATGATA 

Sequence 4308 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGAACTAAGATTCCACGAACAACTGAAC 

TAGCAAAGACAACTCAGGCGCCACACAGATTTTATACTACTGTGAGGCCCAGAACATCTG 

ACAAGCCACACATCAGACCTGTTCTGAATAGGACAACTACAAGACCTACTAGGCCCAAAC 

CCAGTGGGATGCCCAGTGGGAATGGAGTGGGAACAGGGGTCAAGCAAGCACCCAGGCCAT 

CAGGTGCTGATAGAAATGTATCAAGTGGACTCTACCCACCCCACTAAAAAGCCAGGGACT 

CGCCGCCACCCTTGCCACCCAGACCTACACACCCACGAAGAAAACCTTTACCACCAAATA 
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ATGTCACTGGAAAGCCAGGAAGTGCAGGAATCATTTCATCAGGCCCAATAACTACACCAC 
CCCTGAGGTCAACACCCAGGCCTACTGGAACTCCCTTGGAGAGAATAGAGACAGATNTAA 
AACAACCAACAGTTCCTGCCTCTGGAGAAGAACTGGAAAATATAACTGACTTTAGCTCA 
Sequence 4309 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACAGATGAGGAAACTGAGGCACAGAAAGAGATT 

ATGTAACATGTCCAGAGTTACACAGCTAGTGAGTGCAGCACTAGGATTTGAACCTGGGTA 

GTCTAGCTCCAAAACCTATGCTTTTAACCACTCTTCTGCATTGCCAAAGCAGAAAGAATT 

TAMGGMTAAGACATATTTACATTGTCCTCAGMTATCTTTTTTGACTGTCACAGCATT 

GGMCTGTMTATATTCTCTCCATTCATTTCTGTGTTCATTATTTTGTAAGAATTATAGT 

GGCTCCATATGTAAGTTAGAGTGCTAGGCCTTGTTCGGCAGACAAAAAGAATCAACAGTC 

AGGAGCCCGGCCAAAAGAGTGCAGAGTCTTTAAGAGGGAAAGTGAGAGCTATTCAGAAAT 

GCAAAGTAGAAGTCAGTATGAGTTAACAAAAGTAAACTAGATAGAAGTTCACTAGTAGAA 

AMGTATTCATGAGTCAAGAAGGCTTACTAGAAGTGTGGAATTATAATTGGATTTTAAAT 

AATGTTATATTTAAATATGTGAATGGTATATTTAA 

Sequence 4310 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTA C I 1 1 1 1 I I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 AGAATATAAGATT 

TGACCATATATTAGTCATGTTAACTTGT7TTTCT7TAATGAAGCGCATTACAGTAAGAGT 

CAATNTATGCTT ACAC ATAGTTACAGCTCTGACAAATTANATATCTAATNGGGGTCATAT 

CTCTGAAAAGCATTTTAAAACCAGGGGCAAATAGCCTGTGTATCAACATGGCAAGCACCC 

TTTGTCCCAAGATAGGTAAGTCAGTTGGTAAAT 

Sequence 4311 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACCTATTTAATTGTCCTCCATCTGAGTGGACTGAA 

GGAGACTCACATACTAGGCTACTGGCAATTTGGCCAGCACAACAGGTGCACCAGGTTCCT 

CCTAAGGTGGAAAAATTTGGGTCAAAATTAATGATAAATGAAAAAAAAAGAGATAATACC 

TGAATGCAAAGTGTGGAATATATGGACACTGTTGAAGGGAATATCCAGCACTATATCAAG 

TGCCTTGAGAGTTCCTCAGAGCAAGAGAATAATGTTTTCTCTCAGCTTAAATTCCAGATG 

TTCAGAGGGGGACCGTMTACTTTTGCTAACGTTTGCACCAATTCTGAAATCTTACTAAG 

TANAAAGGCAACCAGCATCCCTAAGTGCCATCTCTTCAGGGGACACATTTCTTCCATGTT 

GGGCTAAAGAAA AAGGG AACAATTCCTGATGAAGTAAGCAGGACTC I 1 1 I I 1 1 1 I l(Jl I I 

CCAATGCCAAACATTTTAATAGGNAGTCCAAATATACCGTTATTAAGAAATATNGTTAAA 

TATCACGTANTAAAMTTGGGTTTACCACATTAGAATGATTCTNNTGAAAATAAAAACCC 

CAAATTCACCCCATrGGCCNATACCCCCTGCAGGTCCAAAATACCCCCCCCCNNTTCCCN 

CCAAATTNCAAACCCCNTTTTTAAAAAAAA 

Sequence 4312 

CCCTTTCGAGCGGCGCCCGGGCAGGTACGTGTATTTTTATTCTATGGGATTGAAAGATTT 

TTTA GGGCCAGGMTTATGTCTTACCTGATTCCATATCTCATTTCTATCATTGATTTTCA 

TTTTGCTCAAGTAACCAACTCAAATTGGCTTGAAAATAACTAAAACAACTAAGGATTTTG 

ACATTAGT GGGT TCTTTGCAACCTGGTATGGGACCTGTAAATGTTTGAGAAATGAAAGTA 

ATGCCTTATTTTCCMGAAGTTTGCATTATGCTCACAGGTTMTTTTATATCTTCTTTCT 

TAGGAAAACTA CATCT CAGACCCAACTATCTTATGGAGGGCTTATCCCCATAACCTGATG 

ACCGTMGTCATTTTTAGCAGCCCTTTCTTTGTTAAGGACCATGGTCATGTCACTATTAA 

TCAGAATTCATTCnTGNTATTCTCTTTAGGACCTTAGGCAAATGCATAAAATAGATGAAA 

ATATGTCTTTGACAGTCCCACTGCCGTAAAGAAAAA 

Sequence 4313 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTTGGTGGAACCTGTNNCTATACAAGAGAAGGTT 

TTGACCTGTMGCCAMCANTTCTTTTTTGTTAATCGNNATGGAGTATAATTGTTTCATT 

TGAAACTGTCAGTTTCTTCAAGTCACTTCTCTGAAAAAAATTGTGATAGATTGATAGCCT 

GCCAGAAAATAGTAATTTCTAAGGTGCTGCCATCCACACTTACTTATTGTGAAATATGAA 

AATCCAGAGTGGTTTGTATGAGAG GGGG AATACTGGCTCTAAGCTTTCTACAGAAAACAG 

GAAATTCATGCTGTTGTTGACATMTTTTAAAGGAAACTTTTAACAAGAAAATTCATGAG 

GGATACAATCAAACATAGTTAATCTCTTGAGTGCTAATCATTTGAGTATAGTCCACATCA 
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G GMGTT TTATGAGGTTGAAMCTTTACTTTGAAATATTTAATTGGGAGACTAGACCATT 

TC CCAAAGTCATTCTGATTTATTGNCCTANTAAATGTATGTGTATGCATATATAC 

TGATGGATTGACTGAATGGTGTGTGTGTGTGTGTGCCCCGTGTAAATCTGTTTTCATANG 

GAACATACATTGGATGGCTCCCANTCTATTTTATACTAAAACCTAA 

Sequence 4314 

CGGCCCGCCAGTGTGATGGGATATCTGCAGAATTCGCCCTTTCNAGCGGCCGCCCGGGCN 

GGNNCANATGCTGGCATGTNCTGCCTGGGGCCANCTGAGTGTACCCTGTCACGGNCTTGC 

TTACTCTTCCTCTGAGGTTACAGNTCCTANTGAGCCATGGNGAAGAGGGTNTTTNACACT 

GANCCCTCACTGTTTATGGCAACTGCCTCGAACAGTCATTGATTTCAAGCTTGCCTACAG 

GCACNAATGTATCCCAGAAAGCCAAGGATTNTGTTAATGTTTACAGGCCTTTGTAGATCC 

NCACAGGANAGCTNAAATAGTAATCCTGAAAATGACAGTAGGGGTGACCXJCTTACCCACT 

CTGGGGCTNAAACCTATGGCTCAGGAGGCTTTTGGTGGCTGCCACANAATTAAGAATAAA 

ATGGGAAAGGTCAAGTNTAAAAGTCAAGAATATATTTCACTGA 

Sequence 4315 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACCTAGACATGCGCAGACAAATAAAGATGAAAA 

ACAMCACATCTTCTTTACCAAAGAGTCAGAAAAACCATTTTTAAGAAAAGCAAAATTCT 

GAGTAAGGTAGAAAAATTCCTCACATGGGTTAATAAACCAATGGATGAAGAAGCATCACA 

GGAATCATCTTCTCATGACAATGTGCACGACGCTTCCACAAGTAGTGATTCAGAGGAACA 

AGACATGTCTGTTAAAAAAGGTGATGACCTACTGGAGACTAATAATCCAGAACCTGAAAA 

GTGTCAGAGCGTATCTTCAGCTGGTGAACTTGAAACAGAAAACTATGAAAGAGACAGCTT 

GCTAGCAACTGTTCCAGATGAGCAGGGATTGTGTTACTCAAGAAGTGCCAGACTCCCGCC 

AGGCAGAAACTGAAGCTGAAGTGAAAAAAAAAAAAAAAAAAAA 

Sequence 4316 

CGCCAGTGTGATGGGAT ATCTGCAGAATTCGCCCTTAGCGTGGTCGCGGCCCGAGGTACT 

" " 1 1 1 I I I I I I IGGCTATATACCCAGAAGTGAAAGTGTTGGATCATATGATAT 

GTTACl I 1 1 ICAAATAAGAACAAGTATAAAACAGCAAAGTAGAAATGAGAATAAATATTA 

TTAAMTTACGTTGTCTCCTGCTTCTTACACCTAACTTGCACACACTAGATTTTCAGTGG 

CTGGATAAAAGGT GGTTT AGCTGAAGACAGCAAAATCTCATTCCCGCCATTACTGAAGAG 

CTCTTCACTATGTCTnTACGTCATACACACTTGAACCATGGAAACTATCAAAACAATAA 

^T~'^ A ^^ACAAAATGMGTAATTTTTTTCCTTTTTACTATTTTCCTACTTACTTAAA 

TAGGAATAAGGCAACAAAAGCATATAAAGTATAAAGATCAGAAAGGAAGAAATAAAACCG 

GAGCATTTACAGATAATTTAACTATTTACATAGAAATCCCCANAGAATCTAAAAATAAAG 

AAGAATAAATTTAGCAGAGTCACAAGATGCAAGGTTCATATGCAAAAATCAACTGTATTC 

TTATAGACTAGCCAGGGATAATCAAAAATAAAATTTTTT 

Sequence 4317 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACATTGAACAACTCTCAGCAGAATAAGGAGAAG 

GTGTATATCATAGCACATGTTCCAGTGGGGTATCTGCCATCTTCACAGAACATCACAGCA 

ATGAGAGAA TACT ATAATGAGAAATTGATAGATATmTCAAAAATACAGTGATGTCATT 

GCAGGACMTTTTATGGACACACTCACAGAGACAGCATTATGGTTCTTTCAGATAAAAAA 

GGAAGTCCAGTAAATTCTTTGTTTGTGGCTCCTGCTGTTACACCAGTGAAGAGTG 
Sequence 4318 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTA C 1 1 I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I I NCCAGGAA 

CCATGTTTAACATAGGGTTCATAAGCCAGTAAATTCACGCAGGCCTTTGCACTTGCTATG 

CANACCTAGGGTAAACGTTCAGGCCTGCAATTAGCTCACCATAGTGGAACTGATNTGTAT 

TANACCTCCTTAGNGGGGAAATCACAATTGAAATTTGTATATATTGACACACTGACAANA 

GTCTGGCGCCTGAGGAAAGAGATTCATGGATGGCATGTGCTGATTACAANAAGAAAAATA 

ATGACCTCTGACTTGCTGTTCGTCTCCAAATATTCTACATAATAAATGATTAGCAGCCTT 

AGAAATAATCTCAGCCTTTTCTTTAAAATGTCTAA 

Sequence 4319 

CCCTTANCAGCGGCCGNNCCGACGGGCNCAGANCTCCNATGGGTGAAACCANTGACATAG 
AGACTGTCCCTGTCCAGTGAGTANGGGCCCANCTCAGNGATGCTGAGGGTCAGCTGGCTC 
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AANTCCAAATNCANCTGCTCTNTGTCCANCCCACGGCCTGNGGGGTCATGGCNGCGGGTG 

CAGATNGCACTNCACTCCNGAGGCTTNCCCATCTTTATNTGGCCTGAGCAANGTCAAGCC 

TGCNACCAGGAATACAGANGGCCAACACTGGTGCTCTTGAACAAAGGCTTGAGCACACCC 

TGCAGAACACTCTNCGTGATGTTGAACTTCCTGGAGCCAGNGTGACCCATGTTCTCCTCA 

TACTGTAAGNTANTGATGNTGAAGTTTATTGTGAATGGNATCACGAGAGGGCCGGTGGCT 

TGTAGTTTCAGGGAGGGAAGGTGGGATCCCAGAGGTTCCCAGGTTCAACTATGGAGGTCC 

CAGGAGTGCTGGNGGTTGGTATGGN 

Sequence 4320 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTGATACTGTAGAACTCCAGTCAAACTTCAGTGC 

ACTGCTTTCTTACAGGAAGACAACTCAGAACACACAG(XATAATCTGCTTTGGTGTCAGT 

CACATCACAGTGGTTATACATTTGTCCTGAATGGTGATTCATTCCTTTCCATCTAACTTC 

CTTGTGACAAATAGCATTTACTATTGAAATAGTCTTAAAATAGGGAAAAGAGTGAAAGTT 

ACTCTTATGCATGGGAGTGGGCTTAAAGGGTTGACTTCCACCAGCTGAGTACCTGCCC 

Sequence 4321 

CC CTTAGC GTGGTCGCGGCCGAGGTACTGAACATGGTTGTCTCTTAAAGATGTGAAGATT 

TTCTTTTTGTCGATTCTGCTTTGCTTTTGTTCTCTTCCTTTAGAGAGTGCTGAACTTTGT 

TTTGGC AAGTA GGAACTTGTGCATCACCTTGACATAAATTAACTGAGTAGCTCACGGGTG 

GGTGGATTTTTATAGGGGACATATTTGAAAACAAAGGTTGCAGCTGCTTTTCATAGCTAC 

MAGMTTTATCATCTCATTGAAAAAMTTCTACTTCTACACTAATTTATCTATTCTGTA 

ATTTATTCATTAATTCATTCATTACCTACTAAATACC 1 1 1 1 1 1 1 1 1 GTTCAAGGAACTAT 

GCTGGACACACGATGATATATCTTATTTTCCTTCTCATCCTACCAAACCTGGAGATGGAA 

CGCTTAMGCTTCTAGCTGACMCACAATCCTITTATTAGGAACTTAACTTTGCTCCCTA 

ACTCTTTGATACACTGAAACTGGAAGGAGTTCCTTTGTTTATTACCAGGGTTTATTATTA 

TGGGAGTCTGGGTATGACTCTGGACTTTTAATTACCACCTGTCCTGTGTCTCAAAAAAAA 
TTAACC 

Sequence 4322 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTAC 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I 1 1 I 1 1 1 I CTNGTTAG 

ATTCTACCATATTGGTCTTGAACATTAAGACCCAGTAACGAAGGACACAGAACATCCAGT 

CTTTCCACMCCTlvrrANAGAGTTMGGGTTMGCATGTGTGATGCCCTCGAAGCAGTTTT 

CCTGAACCTGCTGANAGTGAMTGTGAGGAGGAAGCACCCTGTCX3CTTTGGTATTAAAAC 

TCTGTAGGGGAAGGGAGAAGGTGGAAACTGCTAANAGAATTTGGGGGACTGCCTAAGCAN 

AAGTGATTCTTGTCTCAAATCCTAATGTCCAGCTCAAANAAAGGGCACATTTCTAGGANA 

AGCAGGGTCTTGAAGTGAGGGAGGCGATGGTGAATG 

Sequence 4323 

CCCTTAGCGTGTCGCGGCCGAGGTACTGCATGCCTCCTTGCAGAGTGTTGTGCACAAGGA 

AGAAAGCCTGGGGCC CAAGAG ACAGAAAGTTGGATTCCTGGGATGATTTGCACATCAACT 

GCTCAACTGTGGATTGTTTTTTACTTTTCCTTTTAMCCGGTTCGTATATATTTTTCTTC 

GCTGTTACGAATTTACAGCAGCATTTGTACCTTCTCAGAAAAGAATGTTTGCAATGTTGG 

CCCTCTGTCCAGCCACAGTAGTAGTGGGTCTAAGGTTGTAATTCAGCCTGATGACTCCTG 

TTGTTAGGAGTTTCACAAGTGTGTGGTTTTTCTTATAGTAGGTATTTAGAAATTTGCTGT 

GGTMCCAGGCCCTGAGCCCTCMCCAMGGGTMCTTTGTTTTATTAACCTTAGGGCCT 

ATCTTMCTGTAAMGGGCATCTACTTTTGGTGTCCCAAGATCACATTTTNCTGCCNCAA 

AGCATTTGTANGGGGGACTTAAAAAAAAAAA 

Sequence 4324 

CCCTTTCGAGCGGCCCGCCCGGGCAGGTACCACTTMTGGGCAAGTTTATGAACTTTTAA 

CTGTCTTCATGGACTGGATTTCGGATCATCATCTTAGCAAAGTGAAACATGAAGAACCTG 

GAATGGATGGTAAAAAACCACAACTCAAATTTGCTTCCCAGAGAAATGATATTCAGGAGA 

AGTGTGTAAAGCTTTTGCCTCTAATGACAGAGCAGCTACAGTGGATGCCATTTGTGAATA 

TCAMCTTCACGAGCCTTTTGTAAAATTTATATATTGGTCCCTAAGGCAGCTAGATGCTG 

GAGCACAGCACTCGACTATGACATCAACATTGAGGAGATTGGGTGAAGACATTTTTAAAG 

GAGTGGTAACTAAAGGAATTCAGGATAATTCTCCACAGCATTCTGTGGAGAATAAACCAA 
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AGACAGCTGCTTTCTTTMGAGCTCCMTTTGCCATTGAGATTTTTATCAACCNTAATTG 
TTCTCAMCAGTCACTCAAAGCTGATTACCTGGCTCMGCATTTGATTCTNTTTGGTTGG 
ACTTGAAGGNCNGAANAANGGAAAAACCC 
Sequence 4325 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACGCGGGGAGAAGCTTGGACCGCATCCTATCTCGC 

CGACTCACACAAGGCAGGTGGGTGAGGAAATCCAAGAGTTTGCCATAGGAGAAANATTCC 

AGNTGTAMNCNMTTCTm-GNCTNCATTNNNGGGGCNCTTNmATTNMCNATTTTNT 

TGGACCCNATTAGAATANCCNAACAAGNTTTNAATANACTCTTTGGGTAGGCCTCAANAA 

ATAAAGTNGGATCNAACCATAATANGTGTAACNTTNCTTTTCNNNNANCNCCCCAAAAAA 

ACTAT TGGNCNCCTACCCNAANATAANCTCNCCCTTTCTTTANTCTAAAGATAAGTGGTT 

TTTTTGTGTNGTGGATTGNTAACCNCNAAAAACCNTTTCTAATTNTCNTTGGTGGTAACC 

CTTTCTAAGG AAACCNATTTAAATTTGTAAATAAG N AAAN AAAG NG CCCTTCCTTTAAAT 

TT 

Sequence 4326 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACCATTCATTTAAAGGCATAAATGTCCAATGGGGC 

CATCTTGTGATACATGCACTGTCACAGGAAAAGTTTCCAGGAAAAGTCAAGCCAGGGCTT 

CACAGAANNATNAAATNAAANGNANAACCGAGGGAGGAAGCTTAATTGTATTANTTCAAG 

GATTCTNTAANGGACATGAACTAATTAGAATATTATATNCACACACAAACACACACACAC 

ACACATATATATNCATAAATTTAAAGGGAGTTTATTAAGGAGTATTAACTNACACAATCA 

CAAGGTCCCACAACAGGCCCGGG 

Sequence 4327 

CCCTTA GCGTG GTCGCGGCCGAGGTAC 1 1 I I I 1 1 I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I GGNGCTAAGTA 

NTANCCATT TTAAGCCA AAATAAAGTCCAAATTTCTTGTANACTGATNTGCATACCTGAT 

CATTATATCAI I I I I 1 1 I CCCANAGTTTTCTTAAAACTCAAATATTGAATACCTAATCTT 

TCTAAGCTAAAAGGTTGGAATTNTGGGGAACCCGTTTATAAAAATGAAAAGGGGTNTTAA 

TNACATCAACATGCTGGCCATAAGGNAAAAAACATTCACAATTTTCCCCCTCATAATTTA 

TGAACNTTTTATNCACANGGATNGAAAACCT 

Sequence 4328 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACATGCAGCAGGCCCAGAGGCCACCAGAGGGCA 

GAGGGCTTNTGTAACANNTCAAGCCTCTGGCTGACCCAGGGACTGGCTGCTTCACACTTG 

CCCCCATGGCTCCGAAGTGGTAGGAGACAGGTTCCCTCACACCGGAGGCAGATTCCAGCT 

CCAGCTATGCCCGCACACCTGGGTCTGAGCCACAGTCTCCACCTCTCTCCTCCAACCTCT 

GCATCATTAATACTGCTCTGGGGTCTGAGAAAATACCTGCTTTTTCAGGCAGAGGTCACA 

CACAGCCACATGACACACACGCCAAACCCTGACAGTGTTGCCCACGCAACCACTTCAAAT 

CCCGTGGCACATACACCACAGTTCACTTGACTCTGATATGACAGCATMTACACA 

Sequence 4329 

CCCTTTCGAGCGGCCCGCCCGGGCAGGTACAATATAAAATAATACATATGAAGCCACAAT 

ATTC MTTA CAGTTCAMCTAGAAATTACTMCTACATGTAGCTGCTTCATTTTTCGTTT 

TGCATTTTGGCCCCTAATTCATTATTTACAACTGATACCTGCTGAGAAAAAGATCCAAAC 

TTTTAMCTrrGTAT GTTTTG TGGAGGGTGCACAATTTCTTCTAATATATCTTCAGGTGT 

TTTAA MTTT AATTTGTTTTTAATCATAAGATATCATCATGGCCAAGAGACTGGGAAAAT 

MCAATTTTATTCTTTCTCCTAAAGATTGTGATTTTATTATTCCAAGATCTTATGCTTGA 

ATTACTTANCAAGAAGGCATGATTATGCANAATACAGGGAAATGAAGAAGAAAAGAGCGG 

GAA TATAC GAAAATGAAGCTTCCTTAACAGAGTTCATGGTGGAGATGGTAGACACTGGTG 

GAGTTTTTATCCAAGACTTAAAACTTAGGAAACGCCTATGATGCCCACTTTAACTGGAAG 

TAATGGAGACATCTGGATTCCAAATTCACATTTTAA 

Sequence 4330 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACMTTTTCCTTGTAGTTCTTTTCCTTCAGAGA 
TGAGTAGGGAAATGGAGATCAGCACATACCATTTGTAATTATACATGTTATAAAACATTA 
TTTCCAMGCCATATGTTACAATMCTTATGTCAGATTTCTTACATTTCTAtTCACTTTT 
GATGAGCCCATCTTTATCCAAATCCTTATATTTTCTAAAGAGAATAAATAAGTGGTTACT 
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GAAMTTMTATCACMTMGTCTTTAATMCATTTTATTAATAAGTGCTTAATTACATT 

TCAGAGTATTCrTAGGTTATTGGCMGTATCCCTCTTCTTGCATATATGTCTTCAAAATA 

ATTTCAAACCATTATTCATATATATCTGlvrrTTATGCTTTTGGGGGCmCTCCCTM 

TATCTGNGCCTATTTATTGAACTACTTATTATACAGATTGAGCATCCCTAATTAGAAAAT 

NCAAAATGCTCCA 

Sequence 4331 

GATATCTGCAGAATTCGCCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTTAGTATACTTAAA 

AAMTAGTAGTTTCATT ACTTCX^TT TAGACTTTTCCAACCTTTCCTCTTTCTAAATGTGT 

CCAATATAGTTACAGTA 1 1 1 1 1 1 I I AAGTTTTAATATGTAAAAATTTCAAACACACAG AG 

AGAAATAATAGCGCAATGAACTACCATATACCAACTACCTAGATTGAAGTTATTATTATC 

TCATATTTACTT AATTG CTT TCTTT TCTTCTGTGTCCTTATTTTTTCTCTCTCTCCCTTT 

CTGTTTCTCCCCTTTTCTCCTTTTTCTCTCTTTATATTTTGGTGNTGGTGGTG 

Sequence 4332 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTGTCTGAACATCAACACATACCCAATGAAGA 

AAACTTGTAATGTTTTCATCAACATAAAATGGGTGACATTTGTATGTGAGGCTGCATCCT 

ATTAAGAGTTCAGAGACTCCAGATCCATAGCAATGAAGTCGCCTCTAGGGACAGGTTCTT 

CCATTAAGTGGTMGAAAAAAGTAGCTTTTGTTGCTTTTAAAAGGTTATTTAACACTTGG 

ATATTTCTAGCACCXaTCMTTCTGAGGAACTCTACATATTTCAAAGCAAGTGGCTTTTGA 

TCCTATGAATAGGTTCACTTCTAATTCAGCATCCTTCAGAAGAGCCCATTACTGGCTCTA 

GAAAGCTGTCAATGT CCAGA GCAACACATTATTACTCTGTAAACTCAGTGATTTAGGTGG 

AGAMTAATATCCACATTTTAAGTAACAAAAACCCCGAGGCAGCTTAAATGACTTNTTCA 

AGCGACCTGGTGACTCTAGGACATTTATCTTCACTGCTGGTGCTTAAAATCCATCANAAA 

ATAGCTCTNGACAGTGGAATAAACATCCCCACCATGGAATGAGCCCAGGAGACCTGCANA 

GCCCCCTTTTAATTTTAAGAACCCCATGTGTNCCCCACCCCCCCCCNCTTCCTTCCCC 
Sequence 4333 

CCCTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACAATCCCCTCGGAATGGTAGGCAGCTGCCATTT 

AGAACTCTGTGATGAATAAAGAAAAATCTATATGGAAACAGAAATACTATAGAAATATTA 

TACCTCTTCNAGGCNAAAAAAAAAAAAGGTGGGGGGTNGAATTTGGATGGGCCAAAAATG 

GCCACCCCGT ATTAA AATTTTTGGGGGGGTTCCAAGGGGGAAGGAAAACCACCTTTTGGT 

TTCTTGGAAAATTTTANCCMCCAAGGGMANAAAATTGGThTITThJTTCCAATTAAAACC 

NCCTTTTCCAAAACC I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 AAAANTTCCANCCAAGGGAANAAACCCAATTGGG 

CCMCCTTAAATTTAATTGGGCCAAAAANAAAACCNAAAANGGTTGGTTTGGAACCCANG 

GNAMN7TCCMTTTGGGGGGGAATTNANAAAAAAAGNTTNAN7TTTT7TAANCC7TTTG 

GGAAAAAAMGGGGGTTNCCTTAAAAAAAAATTTANTTTNCAATTTCCAAAAAAAGGGTT 

NCCTTAACCCCCAATTTCCTTTAACCTCCCCAAMTTAMTTTTNTTTTAA 

Sequence 4334 

CCCTTTCGACGGCCGCCCGGGCAGGTACTTAGTGCTAACAGAAGCAGTGAAAAACCCCGG 

TGGGCAAGCAGGAAGAGTGAAGCTGAGCAGCCTAAGAGGATCTTTCATGGGCAATGATGT 

GTCAAATTTAGGATCAMTACCTATAAACATAAGTAAMTGTTTACTTCTTAAGTTTTAT 

TAAAAATTACAACTTGGCTGGGTGCGGTAGCTCACGA I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I AGCTCAT 

CAGCTATTGTTAGTGTTAGTGTATTTTATGTGTGGTCCAAGACAATTCTTCTTNCATTGG 

GGACCAGGGAAGCCAAAAGATTGGACACCCCTGTCTAGGGCAAGGATTCCAAAAGTATGT 

TCTGTATAAAACTTGCATAGAGATTCCAGGAACACTTGTTCAAATGCAAATTNCTGGTCC 

AGATNTCAMGATCMGCTCTGCACGTTTGGGACATTTTTAACAAGCMCCCTCATGATT 

TTTATGATNCTTAAGTTTGACAATTTCTAGGGCCTTNGNCTTCAAAATNGCACATGCATA 

CCCTTTGAGMCCACACCAACATTTTCCCATGGGGGGTAAGGGATACATGCCTNAGCTTT 

ATTGGAAACCCANTTAAAGANNGCCCATTTCCTTATNNGTTGGCCTAAAAAATGTGCCTT 

GNNTGAGGCCCCTTNANMNTACCCATTNCTTTTTACCCTCCTTTAAAAAACANGCTTAC 

TCCTTATTCTTCCAAAAAAAAAAA 

Sequence 4335 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCGGCAGGTACAAAAAAAACCTAAAAATTGTTTCAGGAATGTAG 
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AGAAATATCCAACTTAAATAGCGAAAAAGTGCACCATACCCGCGTACGCGGGAATGAAAC 

AGATTTATATACAGAGAAGTGTTATTTATAATCACAAAAAGAAAATAGAAAATATGCCAA 

GTGTTATGGGAGTG mAATT ATAATTTGTAGAGACAATGAAATATTTGACTACCAATTA 

AAATGATATTTAAGGATTTTTATGATATGGGAAATATTTGTGACATATGCTAAGCCAAAT 

GCAGGATACAAA 

Sequence 4336 

CCCTTAGCGTGGTC GCGGCC CGAGGTACTTTTGCAAAAAGTCGACTGTGACTGTGTAGCA 

TTATGTTCTGTAGMTTTTTTTCMGTAGCATMTTTATTTATTGGTGTGAAAACAGCCA 

AAGGTTCCGATATCCTCACAAATCATTTATGCCAAACATCTGAGGGCAAAATTTAGCCGG 

TGTTATTTACTAGATTCTTCCCTTTGAACTCACAGACTCAAGAGACAGACCAAGAGTTCT 

TATATACTCACCACAGCGGACCMTCCMGTGGCATTTTTAGGAAAGGTTGCAGCATTTA 

ATGCCATGTGGTACCGTCTGTTCGTCAAGTGGGTGGCAAGGGAATATCCAAGCTGGCATT 

TTGGATATGATGGGCCTTTTACTTTCCTGAGTGACATGCCACATGTCAAGAAATACTGCT 

CCCCCCCCCCCACTCCCATCACATTTACGTGMCMTTTTCATTTAGTTATTTCCCGTTC 

CATATGGTGTTAAMCAGTCGTATTAMTAMGATTATTTCTAGTTTTCAAGTGGTA 

Sequence 4337 

CCCTTAGCGTGGTCGCGG CCGAG GTACTGGGTNTAAAATTCTAAGTNTCTANGATTAAAA 

GTCCAAAMTAATCATTCMTTTTTAAAMGTAATTTTATGACCTTCATAAGGGAGAGAC 

CTCTAACCTCCCGCAGTTGAGCAAATACACTCTGAGAGACATTANGGACTGTGGCAAAAA 

GCAGGCAATCCATGTGTGTCACTTAAGCCTTGAGCACAGTTCANTAGGCAACAAACCAGN 

AACTGTCCTGGCAGATAAAACAGACTGTGCANGGCATNGTCATCGGGATGGGAAGGGCAT 

TATTA 

Sequence 4338 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCCGAGGTAC 1 1 I I I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 M 1 1 I 1 1 GGCAGATT 

CCTTGTCATGAAATAGTTTTGTATTTTMTTAGATTCATGGCATTTTTATTACTTATGAA 

AGTMGTTGTGGTTCATGTGTTCAGCACTATTCTGTTTTGTTTTTCAGCGTTCCAACATT 

CCAG AGCCTTCCTG MGAG ATCCTCAGCAAGCTTGCTGATGTCCTTGAAGAGGTAATTGT 

TTTTAGCCTTTGMCTTTTTGAGATGGGATCCAGCCTGCTTGGCTGGCTTCTTTCACAGC 

TGTGTGATGAGGAATCACAAACTGCAGAGATCTTTAAAAMTTTCTAAGCTCTGGGATGA 

GCTATATATTTGGCTTCGTATAGAAAGCAGCTTATCATGTCTGACATTTATATGCAGAAA 

GGTGCAAATCAACCTAATTATAGAGGGAGACAAACTTTTTGTTGTGATAAATCCATGTTA 

GTTTGACTTACTAGAATAGGAACTGGCATATTTCTCTTATTTAACTAGTGTAAAAGTAAA 

ATTGNAGTTA TCACCA CTCTGAAACTTCAGATTACAATTTACAACTANGGATTAGTAGNT 

GGGGCACATATTT TTATT CCCTATMGTINrrGTTTGGAACACATAATTTTNTGNCTGAAAA 

GNGGAAAGCCCCCTTTTANTTGN I 1 1 I I 1 1 I NAACCCCCAANCTTTNGTTTTGNGAAAAN 

AGGNGAAACNCCCC 

Sequence 4339 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTAATGGGAGGAAATAAGGTAAAAAAAAAAGA 

TATGACATACAGAAAAGAAATAAATAATAAAAAAAGTAAAGTAAGTCTTTCTATATTAGT 

AATTACTTTCATGATAAATGGGTTAAATTCCCCAATCAAAAGTCATACATTTGCAGAATG 

MTTAAAAMTGGATTAMTTATACGCAGTTTGCTAGAGGATAATTTTGATCTAAAAGAT 

GAGTGGGTTGAAAAA AATA AATAATGATATAACATGCAAATAGTAAACAAAAGAGAGCAG 

GGGCGGCTATACTTATTTTAGACAAAATAAACTCTAAATCAAAAACTGGTATAAGAACCA 

AAGAAAAATATTATACTTTGATAAAAGAGTCAAATCCCAAAAAGGTATTAAAATTATTAA 

CATATATNCNCCAAAACTCAGAGCTTGGAAATGTATGAANGGAACATTGGCNTTATGAAA 

CATNGAAATTCACAGCTCCCAGTAAGTCANAAACTTCATTATCTCATTTGCCATAGTGGA 

TTAAACCACCNGACTTACNTTTATTAGGNAATNGAGGACTCCGCCGANATAATTGAGTTT 
TTAAACCAT 

Sequence 4340 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACACACCACCACGTCCAGCTMTTTTTGTATTT 
TTAGTAGAGATGGGGTTTCAGCATGTTGGCCAGGCTGGTCTCAACTCCTGATCTCAGGTG 
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ATCCGCCCACCTN AGCCT CCCAA AGTG CTGGGATTACAGGCATGAGCCACCGTGCCCAGC 

CTCAGAATGGTTTCTTTTMCTGCTTTTAGTAAAGTGCAAGAAGAGAGAAACTATTTACA 

CAGATGGMTTTATAATTTAAAAATAAGCAGAATATAAAGGTTAGTGATTTATTAAAACT 

ACATGTCTTATCTGTTGCCAGCATCATGTAGGCACAACTCAAAAATGGGACATGAACAAG 

AGCATAAGCTTCAAGAGAGCGTTTGAACAACTACAGATGATCACTACACACTCAGTAGAT 

TTTAMCCGTGTTCTTCTCATTGGTCATTTATTTTGGGGATTGAATTGAAGCATTTCCTT 

TCTTGAATACTTTCMGTTCCMTGGGCAGCAAAMTATTACTTGGATTTTGGGGTTCCC 

MCCTACAAMTTCTMCCCATTTTTCAAGGTGACAGAAAAAAACCATTTGTACCCCGGC 

ATTG GGAAAA MTTT CCTTGAGGCCTTTAACAACCACATAGAAAAANGGGCTTTGATTCT 

TTTT CCAA MCTTTTAGCCCTAGGGTCTTTTATTGACNGGGGATAGTAAATGGAAATTGG 

NAAATTTTAGATGAAAAG 

Sequence 4341 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTTGTTTCTCTGCAGAAAGCAGAAGACTATATGA 

AAACAACATCCAACTTCAGTGGGAAGGGATATATCATTCAGAAAAGAGAAATAAAACCAT 

G CTTGG AAGCAGATAAACCAGTTGAAGACATACTGACGTATGAGGAATTTCATCCTTTCT 

TGTTT TCTC MCATTCACAATGTCCATATATAGAATTTGAATCATTTGACAAGGCGGTGG 

ATGAATTTTATTCCAAGATAGAAGGCCAGAAAATTGACTTAAAAGCTTTACAACAGGAAA 

AGCAAGCATTGAAGAAATTAGATAATGTT 

Sequence 4342 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACGCGGGGCCTCACAACAAAGAATTATCTGGCCCC 

AAAGGACAATAATGCTCAGATTGAGAAACCCTTGGCTATCAGGTAAACACAGGCTCTGGA 

ACTAGATTTCCTGGGTTGTAAGCTGCATAATATTGGAAGCTCTGTTTGGATGGACACGTG 

GGGGTGATCTGGGACATAGAAACCTGGAAAAGCTGATGAAAGCTGATTTTCCCTTGAAGA 

AGACATTTGGMTGMGCAATGTGACCTTTMTCA<XCTCAGACCTCTTTTTGTTCTTGT 

TCXJANGACATTCTGGGTTTTAAGCCAGATGATACCAAAATGACCCCAGAACCAGAAGATG 

GCAGAGCCACAAAAGTGAAAAATCTTGGGTCTCTGAATCATAGCTTGGAGGAGGGCTTNC 

TGGAAAACCATCCAACAGAGACATNCGCATTAAACTTTGTGTNAACAAAAAATAAATCTT 

TCTTGTGGTAGGCCACTGAGATTTAAATTGCTTCAGCAGCTTACCGATCTGCCAATCAAC 

AN ANM CTTCTTCAGTGCTTTTAAGTGGTTTACAGACCCCTTAATTNTTAAATGGTNGGA 

ACTTTTGGACCCAAAAAACCTTTCACTGGAATGATGCCAACCAATCTTGGTTGNGGGAGT 

CAMCCTGAAMGTTNGGMTNCCTAMATGGCCTCCMCCTTTANTTCTATTACANAGC 

TTTGATTTTACCGGTCGGTTTAGGAANCNTNTTTCTNTTTGANAAAACTTGTTGGGGGCC 

TAATTTNATGAAAACCNAAAGGCCTTAAAAAAAAAT 

Sequence 4343 

TGAATTCGCCCTTT CGAGC GGCCGCCCGGGCAGGTACCTTGCCCATCACAAATGTAAAAG 

CACAAACATACTTGTTTTTGTTTCTGACCTCATGGTTGCAGGAAGCTGGCTGAGAACAGG 

AGAGAATGGCTTGGGGGAAAAAAAAGCTCTTTCAAGTTGGCCACCCCAAATCACCCAGAT 

GGGTGTCCAGGCAMTCAGGGCCTCTAGACACTTGCTCTTCTTTTCCTCTTCTACTTGGC 

TGGTATTGTTTTGAGAGGTGMTTTCTAGGAGGGCAAGATTTTTGTGTGTGTGTGAAACA 

AGAGAAAGGTTATCTGCTTAACCTAGCTCCCTGAGGAACTTAATCAAGTCACTCCCATTC 

TGGCATTTGGGTGGGTCCAGGCAGCACCCAAGAGTCCAGGACCTNACCAGGTCCAGCTCA 

ATGACAGACTTTGTATGGGAAGAACTGGGAAGGAGAAAAAAAGTAAGCATGGATTCCTGT 

TTATTTTGCCC 

Sequence 4344 

CGCCAGTGTGATGGGATATCTGCAGAATTCGCCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTAC 

CTCCCTATTCCTTTGATAAGCCATTGCAAAGCCTGTCTAAAACAAAGCTATTTGCTTCAT 

TAGCTAAGACTACGACTATTTTTCAACATGTCTGAGGAACGAGACCAGGCTTCTCTACTT 

ttcaaaactcctcaggtgattcttagcaaccagattagcatcagtccttagaacaacctc 
agacacccactaacacatgccctagagaggctaagtaacccgaaggtcacagaaccacag 
agttaattaacaacgacaacaaatcacccttggtgttcctgatn'ccgtcaaatagcccg 
ccttgctgagtcagcacaacaaaagatttcataacaaggtaaagtcgtcttagtaatgcc 
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CCCTTTCTAAGAAGTTACNAATATTT 
Sequence 4345 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACATCACCCTGCTGAGGGACATCCAGGACAAGGTC 

ACCACACTCTACAAAGGCAGTCAACTACATGACACATTCCGCTTCTGCCTGGTCACCAAC 

TTGACGATGGACTCCGTGTTGGTCACTGTCAAGGCATTGTTCTCCTCCAATTTGGACCCC 

AGCCTGGTGGAGCAAGTCTTTCTAGATAAGACCCTGAATGCCTCATTCCATTGGCTGGGC 

TCCACCTACCAGTTGGTGGACATCCATGTGACAGAAGTGGAGTCATCAAGTTTATCAACC 

AACAAGCAGCTCCAGCACCCAGCACTTCTACCTGAATTTCACCATCACCAACCTACCATA 

TTCCCAGGACAAAGCCCAGCCAGGCACCACCAATTACCAGAGGAACAAAAGGAATATTGA 

GGATGCGCTCAACCAACTCTTCCGAAACAAGCAGCATCAAGAGTTATTTTTCTGACTGTC 

AAGnTCAACATTCAGGTCTGTCCCAACCGGCACCACAC 

Sequence 4346 

CCCTTTCGAGCGGCCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGTCTTTCCCAGGCCGCACCATTTCTG 

TCACTCACATGGACCCAAGATAAAAGAATGGCCAAACCCTCACAACCCCTGATGTTTGAA 

GAGTTCCAAGTTGAAGGGAAA CAAAG AAGTGTTTGATGGTGCCAGAGAGGGGCTGCTCTC 

CAG AAGGCTAAAATTTAA 1 1 1 CI I II 1 1 CCTCTGAGTTCTGTACGCGGGTATGGTAGTTT 

TACATTACTTACTGGACATTGTGGGTGATAGATTTTAAAGTTTATCTCCCACTAAAGAAT 

GTTGAATTTTGTCAAGATTGGCAGATCATCTTGATCCTATGGATGCTAGGTTTTAGGACA 

CGTTAGGGTGGGCCTACTTCTGTTCTGCCCTTAGTCCGATGACACAAATCTTANTCATGG 

GATAGGGCTCTTATTCCCAAGATGTGACCCTTCTAGGGGTTCAA 

Sequence 4347 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACAGAGGGATATTCCAATGCCTTTAGTTAGCTCAG 

GAGTAGAGCATGGTAACCTGAGAGAGCTGGCACTTGCAAGAATGAAAGACCTCGGAATAC 

AGTTGTCCANGATGTTAAGAAACCANAATAAAGTTTGGAANTCCCAANNAAATTTNATCA 

CAAAMGTNACCCAGGGGGTTTTMTNGTATACCACTTTAAGNATTTTGGGGGGGAAATG 

GCAAAAAGGGGAMGGGGTTGACTTGTTTAGAATTTCCTTTGGAAATGTCTGTGCACATT 

ACAACCGTCCCACGGAGCCAAAATTTCCTTCCAAACTGATGAGCAAGCTCTTTGATTCTT 

GANGTCATGATGTTATTTTTCCTTCTTAATTT 

Sequence 4348 

CCCTTTCGAGCGGCCCGCGGGCAGGTACCTATTGTGTTCCAGGAATCCTTCTTGGCACTG 

GGMTACAGAGGTGATGGGCAGGAAAATTCCCTGATTTTATAGAGCTTAAATTCTTGTAG 

GAGAGACAGACAATAACAGTAAGTAAATGCTAGACCTTTATAATTAATAATAAATGTTGT 

TTGCAGTGAAGAAAACTGAGAGAGAGGGTTAACATAGATCAAATATTAGAGAAAATTTTA 

TTGAGGAGG GGACA TTTCAGTTAAGACAGGAATTCTAAAAGGGAGCAACTAAAAAGATGT 

TGGGATACACTTTTATATGGCTGCATAGTTCTAGGCAGATGGAACAGTAATTGCTAAGGA 

TCTCACGCAGCAGATTTATTAGTTTTTGCCACATTGGTCCAGCTACTAGGCACACTGCCA 

TGTTATAGTAMTTATCAATAACTAAAGGTGTCAACATTGTATTTAAGCCATCTTTCTAT 

CTCTCAGGGCCC CCAGTG GAGNCTCTTACATAGTAGTATGGTGCTCAGACTGTAATCAAT 

TTCAMTGAMTTATTmACTGATGTAGAMCTCATCGGAmGCTG^ATTTT 

Sequence 4349 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCCGAGGTACGAGGTTATCTGTGTTGTGCTTAAAAGGNNTCT 

CTACATAGACCGGAMAMNGACTTTTGTGAAATTGTTATANNNTAACATTTATCATTCA 

GAGAAMTATTCTGTAMTGTTGATTTAATGTAATAGTTTCCCTTAAAATAGAATTTATA 

GAGMTTTGAAMGAAMCCACMGTTAATTCACTTTTTAAAAAACTTCATGTCATCTGA 

ATACTTMGCTGCTTTGTTTGGAMGTGTCTTTTTAAAGAAAATAGTTAATAAAATTACA 

AGTAAGATAATTGTCACAAAATAAAAATCTTAGGTGGCCCAGNTGTGTATTACAGAGATT 

TGGGTTTTAACAGTTATACAAGTTATTTMGGTGGGAMCCATTAATATTAAATTTTAAT 

TAMGAAAAMTTTTNGCCACCNAAAAAATCTNNCCTTTCACTTAAGAATATAAAAATGG 

TATTAGCTGGACCCCCAGCCAGGTTGGCNACTGGNGGATNACNATGGTTTTNCCC 
Sequence 4350 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTTGTTACTCTTACAGATGTCTCAATTAATTT 
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TMCCTCTATCCCTMTGGTGTTTAMTTTTGGTAAAGAAAMTTCATTTTTTCTTTATT 

TTCCAAGAAATG GTAA GCTATCTTTGTCCCTATGGGAGATGTGGACAGAGAAAACTTTCT 

GTCTCTGATGTCTTTTGTGTGAGACAAGATTTTAGGAAATAAATAAGTGGTGCANGGAAT 

TGTGAGATTACATTTCACCTCCTTTTCTGTCTCCTCTCTCTTTTATATAATCTTTATCTC 

TGCTTCTAACAATCTCCTTATCAG 

Sequence 4351 

CCCTTTCGAGCGGCCCGCCCGGGCAGGTACTTTTAAAAATGTAACTTATAAACACAGGGA 

AAAACAAAAGGTAGACCTTTCCACAGATTGCTAGACTACTTTATGCATGAAAAAAGTCTG 

TTTCACTGATATGAAATGTTAATGCACTATTTAAI I I 1 1 1 1 CTCTTTGTTGCTTCAAAAT 

GAGGTTGGTTTAAGATAATAATAGGACATCTGCAGATAAGTCATCCTCTACATGAAGGTG 

ACAGACTGTTGGCAGTTTCAAAATAATCAAGAAGAGAAATATCCTTAGCAAAGAGATGAC 

TTTGGGGATCATTTGAGGAATACTAACTCTGTTGCATTAATGCTTCAAAAAATCATCAAA 

TGATTCATGGGGGCCCGATT TGCATT TGAAAAATGTTTGAAATTAGAGTCTCATTTGTTT 

CANGAATGCAGCTACCTGAGTmTTGTCTTGGCAAAAGTCACAAAGCCCATATACTCCA 

TTGTGTGTCTATATTTG CCAATTAATTCTAAACTTCTAN G AAATATGCCCTCTCTTAAAG 

GAGAAI I 1 1 1 

Sequence 4352 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACGAAGGATCCCCAAGCCCTTCAGGCCCGAGATCA 

GAGCC AGATCAGCCTTAAGTCACCTCCCATCCAAGAACTTGGCCTAAAAATACTCCCCTA 

I 1 1 1 1 NAAACCCCTTNANNGAACNGGGATTCTTGNANTTATTTAAAATGGCCTTCCCCCT 

TGGGGN MGGNAA MGGGGNTTGGCNTTTTTCCCCCCNCTCCCNCTTAAGGANGGGTTGG 

CCNCNCAAT TTTTC CCAATTAACCCCCCNTGGNGTGNATGAAANCTTGGTNANNGNAAGT 

MGNNCNANTTTTNGNGTCTTTGNNAMGGNCNACTCMGATTTTCCCCCTTTTTTNCCC 

CCAATTNCCCCAATTTCTCCCCCCTAAAACCCTTCCTCCAAAAATTAAAAATNTCCCCTC ' 

CCCCCAACNTTNCCACTTTCGNGCNAMGGGGirrTNCTTTTCTAAGGGTTNGGTATCTM 

hfTNGGCClvrrTGGNTTCCNTTTTGGNGNGNGNCCAAGGNGGGGNTTNGNAAAAAAN 

Sequence 4353 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGGCCACTCAGAAGACCTTCACCAGATA 

CTGAGCCTTGATTTTGGACTTCTCAGCCTCCAGMCTGTGAGAAMTAMTTTCAGTTTT 

TATAAATTGCACAGGCTGTGATATTCTGTTTCAACAACACAAAATGGGACTAAAACAGCC 

TCTTAAAGCTCAACGTCCCTGGTGGGTGGTCAGCCTTGTGCTGTTTGGCCCTGCAAAGCC 

AGTTAGTTCACTAATG CCATGA ATGGGACAGAAAGTAAAGATCAAGATGC(X;TTGGGAAT 

TTGTMGCTTTGGTGCTTTTTTCTGCCTCTTGAGAGAAACACCTCTCTGAGTTAACAATA 

TMNCTCTCTTTTTMCACTTTAAMTMTTATTACTGGGCGGGTGMGMTTTTAGTTT 

GATTCTAAMCATCGGGATTTGAGACTTTCTTAACTGGAAATCCAGAGGTAAGTTTT 

Sequence 4354 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTTTTTATATTAACGAACTTTATAAACCAGCAAA 

ATATGCAATAGGAAAATGATTTAAAAGATTATGGTAAATATTTTTAGTAGGTTAATAAAG 

AGGTTGAGAATGAATTCTGAGAACCCCTGACTATTAGATTATGAGTTGCCTCTAGCTCCC 

TTGATCAAAGA GAAAC AGGCTTTCATGTGCATACTTGGCATAATCCCTGGAGAGAAGTAT 

ATTMGAAAATGTTTTGAAATGCTTCTTTTTAATTAAAAAAACACACCCGCGTACTTCCA 

CTGCTGTTTTAAATTTCCCAATGTATGGAATCTGGAGATCAATTCTCAGAAACCTCTACA 

MTGTTCA GATTA TGAGAAAATACTGCACAGCCTTGAAACAACAATAAACATTTGATCTC 

TCACACAATTTTTGTGCATCAGAAATCTACGAGCAGCTTACCTGGGTGATTCTGCCTTAA 

GGTCTCTCATATGTTGCATTT 

Sequence 4355 

GCTCCAGCNGTCCGCCNGGTGCCGACGGTGTATCTGGATATATTCACNNTTAGCCNTGGN 

TCGCGGCCGAGGTACCGCGGGAGAGCAGCACGTAGCAGGCCCCCGTGGAGGATCCACACA 

GTGGCTGAACACTGGGAAGGAACTGGCGCTTGGAGTCTGGACATCTAAAAGTTGGTAAAG 

TGACTGTGTCAGGAATTGGTGGGTTCTTGGTCTCACTGACTTCAAGAATGAGGCCGCGGC 

CCCTCGCGCTCCATTGGGTTAGAGTCTCCCCGAGCGAGCTGGTCTCGGCAAGTGGCGTCC 
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ATTCNTGGAGGCTCGAATCCAGGTCAAAGGGTTGCTGGAGCGACGGTTGGAATGGAAAAC 

TAGCTGGAAAGACACCCAAGCACTCTTAAAGCAATCCCCGTGTTCTGGAGGCTGGGAATG 

CCCAAGGTCAAGATGCTTGACAAAATGATGANAGCTTTTTGCTGCATCCTCACATGGAAG 

MGGTGNMGGGCANGGAGAGAATAMCTMTGCTAGGAMTGCCTTTTTTAAAANGGGA 

CTTAGTCCCCATTANCAAAGAAGCATGTCCTTATGGCNTAAATCATCTCATAAAAGCACC 

CACCTCTTTAATTTCT C AAAAAAAN AAAA 

Sequence 4356 

AGAATTCGCCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTCTTGCCCAGGATTTGCACTCCACTGAG 

MTCCMCTATMTTGCCMCATTTTCCACTTCTGTTGTTTMTTATTTCAAAATTCAAG 

TA ACTAT AGGCATCCTGAAACAGTATGCATTCCCTTATATTGCTTCGAAATCTCATATCA 

CCTTTTTGACTACATTTAGAAGGCACGAAGTTTGGACCTGGAAGCACAGGTCTACTCCTC 

TTCCATGGGAGACCAATAGCAAATGGAATCCAATGGAGCAGCTTCGACTATCACTTGGAA 

GCCCTCTGTGAGCCACTMCCCACCCTTCTTCTTTGTGGCTTCTTTTTGAGCnTTAGATT 

TGT CCAGC TAAMTCCTGTGTATCTTTAAAGCTTANCTCAAATGCCATTTTCCAATGTAA 

AGCTTTTTGCCCACTGGTGNMCCAGAMTGATGTNACTTATGACATAACCCCACTTTTG 

GACAAMGTTGTATTCAMCCCCTTGCCTTTTTCCTTNTTGGTTATTGCCTAATTTATTA 

ATTGGCCTTCCCCGACACCTMTGCMGTGGCTTTGGTAAAATNTTTGCTTAAAGGCACC 

CCAAAANAT TGCTTT GGAGNCCAAAACCTTGTNTNCTTTGGNANGTINITTATTAAAAAACA 

ACCCCNCCCI 1 1 1 I ANGGGGAAAAMTTTTTTTAAACCAANTTTTTTT AAAAACCGGGGC 

TAGGGTCCCTTTGGGCNGGATTTTTNCTTGGCCNGGCTTCTNNAAAAANTTTT 

Sequence 4357 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACAAATCCCTCAGTGAGAATCAAGGTGTGTGCCTT 

GGTTTGGAAAGGAGGGAGTTGACACTGTGGAAGGCATAGGAATCTGAGAGGCAACTGTGA 

GCTGCAAGACTCCCTGCAACTCTCTGGGCTTCAGTGTTCTCACCTGTAAAATGAGGATGT 

GCCAATTAGATGATGTCTGTTAACTCAACAAAAAATTACAAGATATAATTTTAGAAAAGG 

AGAGGCGGAGACAGGACTTTATTTCTCCTAAATGGTTGCAGCCTGCCAAGTGGCCAGCCC 

ACAGGCTGGGAAGCATGCCTCTGGCCAAGGCCCAGAGACAGGCACTTTGAAAGAGGAAGA 

ACTTTATACTGAACAGGCTGGCTCTCTGCACTTCTCTTCCTAGAGAATCTCCTGGCTGGC 

TCAGCCGACTTCAGCTCTCTGCTCAAAAGTCATTTCCTCTGAAAAGTCTTCCCTGCTGA 

Sequence 4358 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACACTCTAAAGAAAGCCATGAGGATGATAATCC 

ACTTTGATACT TCCAATCT GCTGGTCTTGCTGAACTCTTTGGATCATGGATATCATAAGT 

TCGACAAAATA I 1 1 1 1 I I IGTAGAAGCACAAATGTGAAGTGTCACTCGTTCTGAGACTTC 

CTCCTCTGTGAAA TTCCA CMTCTCTTTCTATTTATAGACTTTTCCACAGCAAACATTAG 

TCTACGCAGGGCATTTTGAAAATCATTTGCCAGTTCTAAAGTAGTAATAATAAATACTCC 

AAGAACTAAAAGTCCCCCTGGTAGCATTCTG 

Sequence 4359 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTAC I I I 1 1 I I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 GNCATGCA 

TGCATCCACNCTGGCTTTATCCTGACTTATGAATCCAGCAAGGCCCACAGAGGAACATCT 

GGTTTTGACATTMTTTCTTCTACTCTGCAGGATGGTTGGGTTTTTAACTCATTGGGGGC 

CTTTGGCTANACCTTGAATTTCCTGGNGCAACTTGACAGAGGTGAGAGGGCTTGAGGGAG 

TTAAATAAAACTATGTGCTGCCCTTGAAAGGACTTGCAAATGCTTTATATATTAAACAAA 

GAAACTCCAC 

Sequence 4360 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACCTTCTTGAGAGATATCAAAGAAAGTCCAATATC 

CGTTCTTCCCCATCACTCTACAGTGTATCTAGTAATAATTATTTGTCTTAATCATAAGGA 

CAMTMTGAAMTTATATTTCAMTTTCTMGCTTTTGTGGTTAAAAAAAGCTTCTAGA 

MCTATTGTTTCTCCTCCCATGCAGTTATMTATGCTTMCTTTCTTTAAGATGGGTGTT 

TGGTAGTATCATTTACAATATATTTATTTTTG 1 1 1 1 1 I A AGCATGTTTTTATATTTGTTT 

AAGGTGGATAGGCATGTAGACCTGCTAGAAGTTGCCCAGGAAACTGATGGGTTTTCAGGA 

AGTGACCTAAAAGAGATGTGTCGAGATGCTGCCCTCCTCTGTGTTAGAGAATATGTTAAT 
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TCTACATCAGMGAMGGTATGTTATTTTGACTTGATTTTTAACACTTGTCAAAAATCTT 
TTANAGCTTTTMGGTAGNTTCTTTTATTTTGCCTTTATATTANAAACACCCGCTTATGA 
AMTAAMGGTAMTTTGGGATTATCACCCCCCTGCMCCTTTATTTATTGGCCATTTTT 

TCCAAAGCAGAATTCTGAAAAATGAAGGANGGGCANAATTGGTGGGGAAGGGTCTTANAA 

TGGAAAGGANAAAAAAAGGN 

Sequence 4361 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACCCACACAATATAGAGCAAAGAATAAAGAAAC 

AAAAAAAAAGGTAAAAAAAGA CAAAG AAAATGTAAATCTTGATAGTTGAAAGACAAATTC 

AGCTCAMTTCTCCTCTGTGGTTTTTCTCTTCCACTTGTCCATATTCACGGACAAAGAGG 

CTACTGGGAGAAGTTCATGCTGCCGCTGAGTTAAAAGGAAGATGGCGGCATTGATTCAAG 

GTAGGGAATCATGAATATCCTGTAAAGGAACCACCATTGTAGCANGACGAGCTGCATACA 

AAACCCCTCAGACACCGAGTTGTAGAAGGAAGGGCTTTATTCAGCTGGGGGCATCAGCAA 

GCTACTGTCTTAAAATCTGAGCTCC 

Sequence 4362 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACCTAGCTTTTATTCATTTTATTATTCATCTTT 

ATTGCTTT CATTG CACATGCTGTTMCTTCTTATGMCTCTTTGTTCTAATAAATAAGCA 

TATCCAGGTTTTTCATAMTAAATGAGGAGTCTATAAATTCTTACTAGTTTTAATAGAAA 

CATTGCCACTAAAATGGTGTATTCTAGCTGTGTGAGCTTTTGGAAAATGTTTTCATTTCC 

TTTATGTTTGAATGTTCCTTCCAGGTCTTTGAAAATATACATTCTGAGTTGAAAAGCTTT 

ATAATAGGTAAAACTCATTAACCCATATACTTTCGATGCTGGGCACAGCAGGTGTGGTAG 

GTAGAAATATAAGATGACTCCCMGATTTTTGCACCCTGGCATACACATATGCTTTTCCA 

GTTGTTGAMCACTMTTTAGGTGCTGCTGTGAAGGGATTTTGTAAGATGTGAATAATGT 

TCCAAATCAGTTGGCCTTAAGAAAGAAGGATGATCCTGGATGGGCCAGATCTTATCAGNT 

GAGTNCTTAAAGGGGAACAAGCACCCTTCCTGACAAAAGAGAATCAAAAGCATGGAAG 
Sequence 4363 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTATTACATAACATGTCTTAACCCATTTATAA 

ATAT MGTT MTTTCTTTAGAAAACCAGAGGCAACTTCTCTGTTAAGGACTAGACATTTC 

ACMCTTTTACMGGTATGGTGTAMTGCTCACATTTGTTTTCAAAGATTTCAGATAGCA 

TCTAAAATGAACAATATTAAGATTCCACTTCCACTGACCAGTTTATTAAGGAAAGGGGAA 

AGCATTTAMTCCTGGTCAGCATATTAAATTATTAACTTAAAATCCAGCAGTTTTATCAT 

ATTTCAGTGATTCGAGTAAAATTTATAGTTNCCAAAAATGCAAATCAAGTAGCAGTACAA 

TAATATTAGGGGACTTTGATACCCCACTTTCAACAATGGACAGATTATCTAGACAGAAAA 

CAATAAGGAAACATTGGACTTGAACTTCTGTTTAGACCAAGCCGGACCAGACNGGACATA 

TAMGGMGATTCTATCAAAACAGCATCAGCATACACATTTTTCTTAAGGTGGCACGTGG 

AACATTCTCCATGATAGAATCATATCNTTAGATGATGATACCAGGTGATAACNAATTTAA 

GMGAMGGMGTC ANTT TCMGTATTTTTTCCTTCCAGGGGGGNTAAAACNNGGAAATN 

AATCNCAGGAGGAATTTTGGGAAATAAATTGGNGGNAATTTAAACCNACCGGGGCAAAAA 
AAAAATTGGAAATT 

Sequence 4364 

CGCCAGTGTGATGGGATATCTGCAGAATTCGCCCTTAGCGTGGTCGCGGCCCGAGGTACC 

TAGCTTTTATTCATTTTATTATTCATCTTTATTGCTTTCATTGCACATGCTGTTAACTTC 

TTATGMCTCTTTGTTCTAATAAATAAGCATATCCAGGTTTTTCATAAATAAATGAGGAG 

TCTATAAATTCTTACTAGTTTTAATAGAAACATTGCCACTAAAATGGTGTATTCTAGCTG 

TGTGAGCTTTTGGAAMTGTTTTCATTTCCmATGTTTGAATGTTCCTTCCAGGTCTTT 

GAAAATATACATTCTGAGTTGAAAAGCTTTATAATAGGTAAAACTCATTAACCCATATAC 

TTTCCATGCTGGGCACAGCAGGTGTGGTAGGTAGAAATATAAAGATGACTCCCAAGATTT 

TTGCACCCTGGCATACACATATGCTTTTCCAG 

Sequence 4365 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTTTTTG I I 1 1 1 1 1 1 GTTTTTTTGTTTTTGTC 

AGACAAGGACTTCAGGGGGCTCATAGAGCAGAGATGTCACTGTAGAAGAAGCAGGCTGCC 

ATATCATTCTCTCCTCATCCAGCTCCAAATAGTAACATAGCCTATGGGGACTGACTGACT 



• 




WO 01/070979 



PCT/US01/09126 



TABLE 1A 

255/599 



TTAGAACAGAGCATGAAGGAATTCATGCCTAAAGTTATTGTTGAAAACAGCAGAGATTAT 
AGTAGTGAACATTAGAGAATTACATATTAIMTAGCAGCTAGAAAGAAAAAAGACCAGCCAG 
ACATTTCAGAGAGAGACCTGTGGAAAGAGT 
Sequence 4366 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTA C 1 1 1 1 1 I I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I I CTGGATTAT 

ATCTAAATTTMTATTGMNACAGCACTTAGCATTTCTCTGGCCTAATCTTATTTTCCAT 

GATAAATGTGTGCATTTGCCTCAATTACCTTAGGAATTACTAGAGATTGCTTCAAAGTTT 

TTTCCTGCACTTTAATGTTCTGCCTTCTTTTGCTCATTATTGNGATCACATACAATTTTG 

TAGCTCTATTGCTTGGAGAGATTTCACAAAAAAAATTTTAATAAATGTCATGTGCAATAT 

ATTTGGCATGAATTGCCTNATGAATTTGAAATTCCANAA 

Sequence 4367 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACCTATTGTGTTCCAGGAATCCTTCTTGGCACT 

GGGMTACAGAGGTGATGGGCAGGAAMTTCCCTGATTTTATAGAGCTTAAATTCTTGTA 

GGAGAGACAGACAATAACAGTAAGTAAATGCTAGACCTTTATAATTAATAATAAATGTTG 

TTTGCAGTGAAGAAAACTGAGAGAGAGGGTTAACATAGATCAAATATTAGAGAAAATTTT 

ATTGAGGAGGGGACATTTCAGTTAAGACAGGAATTCTAAAAGGGAGCAACTAAAAAGATG 

TTGGGATACACTTTTATATGGCTGCATA 

Sequence 4368 

CCCTTTCGAGCGGCCCGCCCGGCAGGTACGCGGGTGAATGAAGCCTTAGCAAGTCTGTCC 

AGAGCTCCCCTGGTGCCGCCTGGCATGCTGCTGATAGTTTGAATGTCTTCACAAGAAATG 

GTATCAGAAACCTCCTGTCATATCAGCATGGGTCTCTTGCTTCCTGCAGGAAGGGCGATA 

TCCTGGGAG GCAC AGAGGTGGAGCCCGAGAGACGCAGTGTTCCAGCGCTGCTCGGCTCAG 

G ACTGGGT CTTTTCTTCCGTATCCTCAAGCAGCTTCTTTGACTTACTACTTCTTTTTGTT 

TGI 1 1 I I I ICTTCATTGGGCTTTAAGCGTTGCTTCTCTTTAGTGTATGTGTGACTGMGC 

CAAACACMCATTGCTTTCCCTTTGCCTGCAAATAATCTTGTTGCCCAAGCCCATCTCTG 

CCATTTTCAAGTGACAGCTGGCTGGCCAATGAGCCTGAGCACTGGGAATGCCCAGCAGGG 

CACATCTAGGGGGCTGCTTTATATTTTGGAGCTAGCAGGTCTCTTTTCTANGGCTTTCCA 

GGAMGMTTA NAAT TAAMCATTGGATGGATTTTGGGTGTTCATTTCTTTTTTCCATCA 

CTGGGCCTTTATTTTCTTGGGGCTTCANTTAAAAGCNGAAAACNGATTATGGTNGAAACA 

TTTATAGCATGCTTTCCMGMIsrrTAMGATTmATTMTTTT 

Sequence 4369 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTTGGTGGGGACGGAGGAGCTAGGGACTAACT 

GTTGCTCTTGGTGGGCTTGGCAGGGACTAGGCTGAAGATGTGTCTTCTCCCCGCCACCTA 

CTTGTATTGMCACCCACANTTCTTCCCTTAACCAGCCTGGGGGTTTTGTTGAAGGGAAN 

TATTGAAAAAMGMGCCCCTMTTTTCGNATNAGCCNTAAGNAAAGNGGGNAAATTAAT 

TGGAAATAGNGTTANGGAAAAGCTNGAACCTTTNCCANAGGGGNTCCAACCGGAAGGGGT 

TTCTCCCCCTTCN CCCM CCACTTCCTTGTTTCCACCMGNGGCCTTTTCCTTTTGGACC 

ATMCCGGTTAAGTTTTTGGGGMGGCCNTMTTTTTTCCTTTTCCNCCCCCCCCAAGTC 

CCAMAAAGGNCCCCATGGAAAGNAAGNCCTTTTTTGGTTCNCCCCCGGGGGCNCCTTNC 

CCTTGGGGGAACCCAACCMTTAAGGGGGCCCCCMTTTTTAATTCCCCCTTGGTTNAAT 

TTTCCCCCTTTTTTGGGGGCCTTT 

Sequence 4370 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACCTGAGATTTCTCAGAGCTCTCTTATCAAGAG 

TAAGGAGTGAGATTGCANAAGGGGCAGTAATGTCAATACCAAGTTATTGGAAACTACTTA 

ACCAGCCA CTGCA TTACATACTGGAGCCCGTCTAGGACACTTGCCCTTGGAAATGGTGGA 

MGACTTTGTTTTATTTCTATTTCATCAACAGAACTTTTGTAGCATTGAATCTAAGCAAA 

GGATAACATCATATTATMTGGAAAGTTATTTTTMCTACAACTGTTATTGNTAAATTTA 

GMGAAAATATTGTCTTTGMGTTTCAGTCCAAMCTCTMGGAGAACMGGTTTTTACT 

GCCATCGGTMTCCTGTGAGAMTTTGACACTCCAGATCTTATTTGAGACAGATAAGTCT 

ATGATAAATTTATGTATGAGA CTTAAAA TATTCTTGGATATTCTCAGGTTGGTCTCACAA 

ATTCTGCATAGATTAAGTTGNI 1 1 I 1 1 I 1 1 1 1 1 ATGAGAACCCTTTCTTTATCAAAAAGG 
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ATTGGA 
Sequence 4371 

CCCTTTCG AGCGG CCGCCCGGGCAGGTACTGCTTACAACAGAATCTACAAGGACAACAAC 

TCACCGTGTTTTTCMTTCAGATTTTTAAGTTATGAATTCAAATCTACTAAATAAATATC 

AGAAACAAACAAAAACAGATAAAGCTATAGCTCACTGCATTTTAGAACCTGAGTGATGTC 

ATGGTTCTCTAGAGCTTTCATTCCACAGGAGAGTTCTTGTCTCTAGGGCCTCGCACACTA 

TGCACAGGTGAAGGGACGAAGTGTAGCCCCACAGGGTAGAATTCATGATCAGAGGACAGG 

GAAATACTGNTTTATTCATTNNT 

Sequence 4372 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTA C 1 1 I I I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I I I GAATTTANAAG 

TTTCTTACMGCAGTAAMAGGTCCAAMTGCTTTATAGGTAGGTTTCTACATAAATTTC 

ATAGTTTACATTATGGCATAAGGGCAAAAAACTTCTCATAAAAGATATTAGGTAAGTAAG 

GCTACCATCAGTTAAATCTGCTTCTACACACATTAACTTACTTATCTTCTCTCACCTGAA 

GCACATTNTrrGCAACTCACGCMCAGGGATTTACTTTCTTCCTTTTAMTTTTCTACCTT 

TAAGNTTTTC I I I I I 1 1 1 1 1 I CTTACCTTTCAMTTTTTMGGTNAGCCCCTGGATTT7T 

ACCAATT 

Sequence 4373 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACAAAATCATGTGGATAGATGTGCATTTGTGGGTA 

TCTGTGAATA CAAA TACACAATTTTCAGATAGAAGTAGTATAAGAAAAAGAAATCAAACA 

MGTCAAACATTTTAAGTGTAGCTCTTGGTGCACTTTAAAAAAATTATTAAATTGAAGCT 

GTAGTTTATTCTCATCATTGTCATCCTATATTAGTGATTTTCTTTAGCTTTTGAAATTAA 

ATTCATAATATTACAATTCTGAATTCCTATGTATGTATATGTTAAGAATCCTTTAATGGG 

ACTGACTTTCATATGTGTGTGGCTGCATTCTGAAATAGTTGTCTAGGTGATACATAAAGC 

AGTGAGTGCTATTTGTMGATATATTTATATTTAAAGTCTTCATACAGTTATTAACTAGC 

TCCAATATTACTGAAATGATTTCTCCAAATATCCTATATTNAATTATCATGCTGGCAAAA 

TNTATTATAACTTTGGG 

Sequence 4374 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACCTTTCAAAATGCTGAAGTTTCCTGTGAGGGTCT 

ACAACCATACCACCGTATGAATAATCTCAATCACAGCATTTTAGGGCTGGAAAGACCGTT 

CTCCATCCAACCTCTCATTTCAGATGAGCGGAGACTCAAATCTCTCACAGGGTTCCATAG 

CTAGTTGGAACCAGAAATCCAGCAGAAATACTGTAAGCAAGCTTGTCCAAGATGTGGGTC 

CAGGACA GCTT TGAATGTGGCT CAACACAAATTCACAAACTTTCTTAAAACGCTATGAGA 

1 1 1 1 1 1 i iGCAAl 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I AGCTCATCAGCTATCGTTAGTGTCCGTGTATTTTAC 

GTGTGGCCCAAGACAGTTCTTCTTGTTCCAGTGTGGCCCAAGGAAAGCCAAAAGATTGGA 

CACTCCTGGAGGTGCCAGCACAGTATCTAACACTACCTCAATACTT 

Sequence 4375 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACAGGCAGTCAACCCTAAACAGTGGACTCAACT 
TCAAAGACGTTCTCAAGGAGMGGCAGACCTGGGGGAGGACGAGGAAGAAACGAACGTGA 
TAGTTCTCAGCTACCCCCAGTACCTCGGCCGCGCCACGCTAAGGG 
Sequence 4376 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTTGCCAGCCAACCTGACCTGGAATGCGGATTTT 

CAAGGGATCTCTTTATTCAGTGGTGTCAGGACCCTAAAAACTCAATCATTCTAACCTACA 

GMCTACTCCTGGGACTTTAGCACGTTTCCTAATTGATAATCCTTCTGAAAAAATTACAG 

AAATAGAGTTGAGGAAACGTGTGAAGCTTGAAGGGAAAGAACTTGAAGAATACTTGGAAA 

AAGAGAAACTAAAGAAAGAAGCTGCCAAAAAGCTTGAGCAGTCAAAAGAGGCAGATATAG 

ATTCCAGTGATGAGAGTGATATTGAGGAAGATATTGACCAGCCATCAGCTCATAAGACGA 

AGCATGACTTGATGATGAMGGTGMGGCAGTCCGTAMGGAAGTTTTTTCAAACAGGCA 

AAAAAGTCCTATCCTATGTTTCCTGCCCCAAAAAGAAAGAATTAAA 
Sequence 4377 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGAACCTGGAAGATTGGAGATCTCTCTC 
TAATCCCTACCCCGCAGCTGGTTCGGTGTGAGTTTATAGAAACCTTGGGGTCTGAGTTTA 
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TGTTAAAAAAAAAANNNNNNANANNNAGGTTGAATAAATAGATCAGTGATATCCAGACCC 

TGGGATTTCGTGGCTCAATTAAAAACTGTGGGGCTACCATACATAGTATCTGACTGCTTA 

TTTTGTCAAGTAAAGACATATACAGGCATACCTTG I I 1 1 1 1 1 1 GCATTTCACTTTGTTGT 

ACATATCAGTATGATTAACGGTTCAGTGTTCATTTTCAGGAATCTGATTGGATAACTGTC 

GTTTCATTTGTTGAAACATATAATTCAAAA 

Sequence 4378 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTAC I I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I I 1 1 1 I I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 NCAC 

AG CANTCA AAANAAeCACAANGGAGCAGTAGTTTNTAAGCTTCCATGTAGGNGAANACAA 

AMTTTTTATAAATTTCATGAATACTTATATCCCAACTGTTCAAAATNTCAANATNTTTA 

ANAAAACTTGTAGGACTACAGTTMCTATTCTTTCCTCCAMTTTTTMTTTANANCCAGA 

GAGNCCAAAAATAAAAA ANTTAA AAAATTNCCATNGNTCCTATNTAAATCATAANMTAA 

AANNNGGCCMGANAANTTTTTAAGGACCCCCTNTTNNTCCNAAGCCAAGAAATTTTNCC 

CACATTGGGCATTATCAATAATGAGAACNTTCNTGANATCCTATNANCTTGNGNGGCCCT 

GTCTCATAAANACAGTAAAGCCACACAAATAAGGGTTTCCACTCCCTGGGCCTGAGCTNT 

GAAACCCAGCC AANACAN AATCCNAAACAGCCANAGAGCTTCNTTTCTGANGGCAGNTGA 

ANTGMCATA CNTTT TTTTCCCGGNGTACAAAMNGTAAAGCCCNTGAANTTATTTTTTC 

CCCCCAAANNTTTTGGGTGTTAAAACTTTTAAAAAAAA 

Sequence 4379 

CGCCAGTGTGATGGGATATCTGCAGAATTCGCCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTAC 

CATATTGTGTATATCATCTGGGATATTTTAAAGGACAATTTATCTACCTATTAAGTGTCA 

CTGGGTTCTAAACAATGAAACTTGTTATCTGGATAGCAAAAAACACTAAGTTGTAAAGCC 

ACMGCTTCAATTACTTTAAAAAAATGAAAAAGCCAGTGTAAAAATTCACACTTTGAAAG 

AAAAMGTTCACAGTGATACCTGGGAGCATCACTTGCTCTGTTTTAGGATTTCCCTTAGG 

AAGTGGCAAGCGTCTAAAACCTCATTTAAAAACAAAATGAGCTAAGATGCTGTCTTTCTC 

TGCAGTTTCTGT 

Sequence 4380 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTA C I ) 1 1 I II 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I GTTATCTAAATGG 
GAGAT TTAGTCCTGGTGCCTGAATTTGAGGGTCTCTCACACTGCTCATCTCAACAATCAA 

ACTGCTGTANAANATAATAATGGTAATAACACTATAAAAAAAAACTACCATGACC 

TATMGTTATTAGTCTTTTAAAAATAACTGTAGTGTATNCAGCTTCTTCATTTCCTGAAG 
TAGAANANAAGCTGATAGTTGGAGCCTCTGAAGCTGTTCATATATCTCCTGAATGCATGC 
AAGAGGTTGATTTGCTCACAAAGGA 
Sequence 4381 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACCCAGGGGGCAGAGAAGAAGAGTGCAGCATCTAT 

TGCCTGTTTCTTGGCAGCCAATGGTGCTGACCTGAGCATTCGAAATAAGAAGGGTCAATC 

GCCACTTGATCTCTGTCCTGATCCGAATCTCTGCAAAGCACTGGCAAAGTGTCATAAGGA 

AAAAGTCAGTGGTCAAGTGGGTTCTCGGAGTCCTTCTATGATTAGTAATGATTCTGAAAC 

CTTAAAAGAGTGTATGGTGTGCTCAGATATGAAGAGAGATACTCTTTTTGGTCCATGTGG 

ACATATTGCTACCTGTTCTTTATGTTCTCCACNTGTCAANAAATGCCTCATCTGTAAANA 

ACAA GTTCAAT CCANG ACAA AAATTGAAAAATGTGTGGTATGCTCTTACAAAAAANCAAC 

ThnTCTTTTTTCAACCCTTTTGCCACATTTTTTCTTNn"AMGACTGTACTMCCTTATTA 

AAAAATTTTTTCCANTNTCCMCCANTANTTTAACCAAAMNNCCTTTCATTATTTNCTT 

TNNAAGGAAMATTCANAAAATTCCCCTTATTATNTNCAAATTNNAATTTTCCANTTTTC 

CAMNGNCCAGNTTNTTCCCATTTCATTCAAATTTCCAAAATTTCACAC 

Sequence 4382 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTA C TI I I 1 1 1 I 1 1 1 1 1 1 1 I TT 1 1 1 GGTAAAAAATAT 

TCTTCTTGGTMCTTGTTATTTTTGAACCAGTTTATTTCCCAGAAAATGCCI I I I ICI1 1 

TGTGCTTCTTAGAAGGAGAMTTGCTACACATCGGTAGGTATGCGTAGATCTGCATCAAA 

CmATTCAGATTATCTCAGGCTAMCMCTTTCCTTTATCCTACTTCTCCTTMTTTTC 

CTTCMTTGTCTTTMTTTTGGGCTAMATGTTTAAGTATAGAAGGATCTAGATACATTT 

TTGACAATGTGAACTAAAATCAAACCTAAAATTTCAAGCTTGTAGTGACACATCAAGACC 
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AMTATMTTTAACCCACTGAAGAAAGTGACCTGACCTCAAAGATTTTGGCCTAATTTCG 

AGTGACCTGGCCTGCAAAAAAGCATGACTTTAAATACT 

Sequence 4383 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACGCGGGGTATATTATTCAAATAAGAAATCAAAAG 

AGAAATTGGAAAGTTCATTGAGCTGAAAATGAAAACACGATTATCAAGAATCAGGGAGTT 

GCAGCTMTGTATGCTTGGAGGCAAATTTAAGCACTAAGATCCTATATTATAACAAAAAA 

GAAAGGTCTCAAATCAGTGACCTGAGTTTTCACCTTCAGAAACTGGAAAGAGAAGAGCAA 

ATTAAACACAATGTAAGCAGATAAAGAAAATAATAAAAAGAACAGAAATCAATGAAAGAA 

AAAAGGGAAAATTATAAGAAAAATCCAAGAAAGTAAATGCTAATCATTTTAAACAATCAA 

TTAAATTGTTAGACTTCTAGTCAGCTGATCAAANNANAAAAAAANANNNNNNNNNGGTCC 

TCCAAAGATTCAGGTTTACTCACGTCATCCAGCAGAGAATGGAAAGTCAAATTTCCTGAA 

TTGCTATGTGTCTGGGTT 

Sequence 4384 

GATATCTGCAGAATTCGCCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTGAAATATAGACAAGA 

C TTAAC AGTGCATACTCTTAACTGGGACACATGCTGCCTCTTAACTGTGAGCAAAGGGNC 

MTTTTCCGACATCTAMATMGGACTGMGTTTTCACCAAAAGTAAGAATTAATGAGAT 

GGCTAGGGTAAGACT GAAAC TNCAAGATTATTCACTCAATATCCATCCTCCCTTTATCTT 

GGCMTAGMCCTATATTTTTCAAAAGTTTTCCCTACGGATAGAAGGTGGTCAGAAGAGG 

ATGTMGCMGAATTCACTTGGGTANGGANTTCCTGGAAGAAGGCCCTTTTGAAACTCTT 

TGGCmCATTCTGGCGGGGAAGTOAAACTTCATGGGCTGGAGCAACCACAGCCATTTTG 
TACC 

Sequence 4385 

CCCTTAG(^TGGTCGCGGCCGAGGTACMTMTTTTATCCATTTTATATATTAGATATCT 

GAGGCTTCCAGAAATAAGTGATTTGCTCAAAATCAGCACTCAAACCAAGACTCCGTGGCC 

CTAAAGCCCAGGCTCTTGCAATATAAGTATCATGGTTATTGAAAGCACGGAGAGTCATGT 

TTMGTTAGGTTTATGATTTCCAGAAAATATTGGATTTAAATGATTCCTTCAATGAGGGG 

GCAGGCATGAGATAGA 

Sequence 4386 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACACTAATTCCAAGCAGCAAAGGAACAGGGCAG 

CACCCAGTGTAACTGATAAGGTAATTCATGCCACACAAGACGCATTAGGTGAACCTGGTG 

GTGCC CTCTGC CTGTAGGGGAACAAGAGAAAACTATCCCCAGAATCAGCCACCTCAGCCC 

CTAGTA 1 1 1 1 1 ICTATCAATGCCTTGTATCAGCCTCAAAGCAGCCTGTTCAAGTTAACTC 

CCTGTTGAACTCCAGGGCCTATACCTCTCTTGGCTGAATAGATATAAGAACATCCTTGCC 

TGATGGGTTCATATTCCTCTTCAATTCTGCTGTCTAAAAGAA 

Sequence 4387 

NCCTTACCGTGGCCGCGGCCGAGGTACNACTAAAGGCAACTGGCATGGACTCAAATATTT 

TGGGGMGAAAMGACTAAAAGTTCTMGGMGAMATTGCGGACCTTTGATAGTTTTGA 

AATAGTTNTNAAAMGGANNAGTTNGTTANAAMACCTTGI^riTrNAGGGACAGNTTTTTG 

MTNTAATTGGGMCCTMTTTNAGGAATTGAAATTACCTTCTGGGGGTTTCCTNGAANT 

AMNTTGGGMTTANTTAAACGGGGGAGGCAAANGTTAAAAAAGGTTAATTlvriTTTTAAGG 

GGGGG ATTTCCCCAAAMNTTAMTmMCCGGTCCCCmGACCAAGATCCTTTTTT^ 

^^TTTCCNCCAAAAAAATTANAGTTCTTCCAAT7TGNNGGNGGNGNGNAAAGNGGG 
Sequence 4388 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACCTGCTTTGTCACATAACGTGACTGAAAATGA 

CTCTTGCAGACCTCACTATTTTATTTTCMCTCACAGGTMCTAMTATGCTTATTTTCT 

CAAAAGAAGAGTTTAGGGAAGAAAAGAGGGAAGCTATTCACTCCCAGGGTAAAGGGAGGA 

GGATAATANGTGCTTTATAGAAAACATGTGATTAGCTAATTATTGAGGACTGTGAAGAAA 

Gin IGGTTTACATCTGAAAATAGATTGAGAATTGAGATAATCGTATGGTGCTAATAATT 

GACACATTCAGAAGTGAGGATATTGATCATACTTNATGAACAGAATTAGAAGGAATGGGA 

AGCTAATTCACAAAGGAAACTTAGGCTTTGATTCTAAGATTNGTTTACATAAAATATATG 

CTGCNNGAMTGTGACAGCATGAGTTCGNTACATCANAATTAAGTANGATTTTTTACGTN 
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TTCTTNCAGACTGTCTATGCCTGTGCCCAANTCTGAATCCTTTT 
Sequence 4389 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGTCCAAAGCCACAGGATGAAATTATGCAGAA 

GTCTATCTTGAAAAGGTCCTGATTACTTTCACTAAAATTCTACCTATTAGAAAGATGACA 

ATATCCCAAAATAATAAAAGCTCAGAACTAAAACTTTAGGAAGTATAGGAGAAAGGAAGA 

ATGGGTAGGTAGACTGGGGTAAAGACGGAGGAGAGGATAGTTTAGTTTATTACCTAACAG 

AAAGGCTATTAAMTGGACCGAGTTGTAGTCCTATCCCTGACATTTTATGTCCTTGGTTA 

ATGTGCTTAGCCATCTTG TGCTTC AAGAAATGTCCTCCTATCTGTTCAAACCTGTAATTT 

TTGMGGTTTAAACCATGATTTTTCTGATAATCTTCAAACTGCTCACATCTCCTTTGTTA 

GAACTAGTA TCTTANA AATGCNAAAAACGATTAGNtTTTGAAATCACATTGCTCCTAAAA 

AGAACTAAAA I I I 1 1 1 NGANTTATCTTCGNNTTACTATTCCCTTTTCGCTTTTAT 

Sequence 4390 

GATATCTGCAGAATTCGCCCTTTCGAGCGGCCCGCCCGGGCAGGTACATTCCTTATGAGG 

GCTTTCTTCCTCAGTGTTCTCTTTAGAGGGCTATTGCTACTGGACTTTCTGCAATGTCTT 

TGGGTGTGCCCTCAGAGCCTGCAACAAGTGTATTTGGATATACTCTATTTGTAAAGTTTA 

GGCCTCTAAG AAGGC CACAATGAAGCAACTAAAAATCTGATGATTAAGGGAGTCAATCAA 

GCTGATGCCATTTTTAGTTTAAAAATGAAGCAGAGCTCTAAACTCATAGATGGGTTTTCT 

TACTGGGAAGAAGATTGGCTCTCTGAAGACAGCTTCCAATGAGGAATGTATTGAACAATG 

GCAGCACTGTCTGGCCACCCACAAACTGTTACAGATGACCCAG7TACACTGTTGCATAGG 

AACCCAAGTGGAAAGAAGACAGAGTCCATGTCTGTCCATGGCTTCAGCTACAGAAAGGAT 

AGTATGGGAACATTACAANGGGGG 

Sequence 4391 

CCCTTTCGAG CGGCCG CCCGGGCAGGTACATATTATATGCAAGGTTACAAAAAAAAATCA 

ATGGTTAATGAI I II 1 1 AGCTCAACCAAGCTAAAAGATGTGAACAAGAAATTGAACTCAA 

AACAACTTAAGACACAAAGCTCTTGTTACTGATAATGTCTAATAATATTCATCAATTTAC 

CATATCTTGTTCTTATATTAAMTGTTCTATCATTTTCCTMTTATTTTAAAGTCGATTA 

CAAAAATATATATATATATTCTTGTAGTGCCAGAAAATTGAATACATTAATAAATGGGGT 

AGAATAGATGAATCTCCCATGAAGAAGAA7TCCAAATAATTTATGAACTCTGCCCTCAAG 

GATATGGAGCAGAACTTCCTACTTCTCTAGTGTGAGCTGAATAGTGACTTCCTTCCAAAA 

ATTACATATGGGAAAGGGGGAAA 

Sequence 4392 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACAGATTGTCTCAGTTATACAAGTGGCAAGAAG 

AGGACAGTGGACCAGCTCCTGGGACCTTCCAAAACATTGGC7TTGACATCTGCCAAGATG 

ATGATTCCATCCACCTGGAGTCCATCTATAGTAATTTCCAGCCCTCCCTGAGACACATAG 

ACCCTGAAACAAAGATCCGAATTCAGAGGCCTCAGGTAATGACGACATCATTTTAAGGCA 

TGGAGCTGANAAGTCTGGGAGTGAGGAGATCCCAGTCCGGCTAAGCTTGGTGGAGCATTT 

TCCCATTGAGAGCCTTCCATGGGAAACTCAAT 

Sequence 4393 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAG GTAC AAAAGTCAGGAGTTAACCTGTGTTCAATGCTTC 

ATCATTGCTTGTTTACCTACCAGCATTTTAGGAAGGATTAGTTTATCATCAAGGCCTTGT 

TTGGAGTGGGAGTAAGGGGGTGATTTGTTCTGATCTCAGGAAGGAAAAGTGAGCAGGATC 

TGGATAGCTCCAAGGAGCTCAAAAGCCTATGTGTGAGCACCATGGCTGGGGACGGCTCAA 

GGGTAAAGGCCACTTCGGGGCACAATCCAATGGACACCAAAAGGATAGGTAAGGAACACG 

AGCTTGCTTCCTTCATAGATTAGCCTGGGCCCAAGCCCAGCCTACTTTGACAGTCTTTTA 

TTCTATTCATAAAGGAGGTCTTATGCAGGAAAACTAAGACTCTTATCTAGCAGCTTTCTT 

TTCTT AAGC TAAGAAAAAGGAATGTCATAAAAAAGGTGAAACATTACTTTTGGTGAGCTC 
TGCTAI 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 IA 
Sequence 4394 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACGCGGGCCTCTTCCTTTCTCCGCCATCGTGGNGT 

GTTCTTGACTCCGCTGCTCGCCATGTCTTCTCACAAGACTTTCAGGATTAAGCGATTCCT 

GGCCAAGAAACAAAAGCAAAATCGTCCCATTCCCCAGTGGATTCGGATGAAAACTGGAAA 
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TAAAATCAGGTACAAGAACCAGTTGGCAGTATGTAAATTCAGAGCTTTGTGGAACAQAGT 

TTCAAAGTAAGGCTGCCGTCCGAAGGCACGAAGTGTCCATAGTCCTnTAAGCTTGTAAC 

AAGATGAGTGAAAATTGGACTCCTGCCTTCAGATTCCAGTTGTTTGAGTTGCTGTGAGGT 

TTGGAGGAAATATGCTCTCAACATAATAAAAGCCACTATCACTGGCACTGTTGCAACAAA 

NATGTAGGGTTGTAAAACTGCGACAACTGCTATNGCTCCANTCACAATTAATAACA 
Sequence 4395 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTAGGTnTACAGGGTATACAACGTCCAATAATT 

TCCCTTCATCAACATGCCATGATTTATCAGCCTTGAAAAGTATCTCAAAGGCTTAGAAAA 

CTTTATTCATTTATTCATTCATTCATTTATTCTGTGGATGATCATTGAAAGCCTATTGCA 

TGCCAAGAAATATACTAGAAATAAAGGATCATCAAAATAGTCATATAATCCCTCTTCCCA 

GGCCAGAAAGCTTACAGTTTTACATCCGGATGAGAATAGAAGGAATCAACTCATTTAGCA 

GATGGAGAAGAGGCCC AGAAA AATTACATAATAATCGATGTTACTATTGCATTCTTCATG 

ACCTACCACACCTTGAATTTTTCCTTTTCTCCTAACAACATAATTTTCCACCATATAACC 

TACAGTATTGGGAGATTTCTGGGCATACAAGACTTCACTAACTCATATCTTAGCTGGTAT 
AGGGAAT 

Sequence 4396 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTTGTATTTTGAATGGTTTCCCACTTTCAAATGG 

GAAMCCGACTGTCTTTCTTCCCTTCCCCAGTTATTATCCAGCTTTGTATTGCAAACAAT 

GACTCTCCTGTTGTTCTCATTGAAGCGTGGGTTAAAGTGGAAGGCAACATCATTCCCTCT 

TTGGAAATCTAAAGCAATTCTGTTTGCATTGGGCTTCACCGTGCCCAGAATTGTTATCAG 

CATGCGAGGCACCACTCCCCCAGGCAAAGGCAGGTTATAAGGCACAATCAGTGGCCCCCC 

GCGTACCCAGCACCACCTAGGAAGTATTTTTGCCACAAAATCAGACCTCCAGATCTAACT 

ACCATTTTATAGGAAAGATAAGTTCAGAGAACCATGTCAAATGACACCTCGGGATTTCAA 

CCAGCAACGTTCAAATGTGCTAAACTCTGTAGATGGAAAGAGACTTACAGACATTTCAAA 

TAAATGCAATATATGGGCC7TGCTTGAATCTAATACAAACAATTCAACTACCAAAACAGC 

CAMCATTTGGTGGGACAATGGGGAGATGCTTGGAATTCCGATTGGTTANTTTAAGGGTG 

TTTAGAAATATTTATNGGCCAAATGGATGTAATGCTCCGGAAATTGCTTTAAAATGAATC 
CAGGACI 1 1 1 1 I I I 1 1 1 I 1 1 1 

Sequence 4397 

GGGGATATCTGCAGAATTCGCCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTGGTCAGCTATTT 

TATAGACTATCCCTCMTTGGGATTTGTCTGATGTTTTTCTTATAACTATACTGGGATTA 

TAGGTTTGGGAGGGGAAAACTACAGAGATAAAGCACCTCTTTCATATCAAGGGTACACTC 

TATGATGGTCACGTNACNNTNAANTCACCTGGCAGACNTANTTCTCATAATGTATCTCCT 

TTGTCAAGCANCACATGACTGTATAATAT7TTACCTAAGAAAGAATTCTTCGGTGAAAAT 

ACCMTGCTGTAGAATTACTGTANTCAATTTTTAGGTTCAA 

Sequence 4398 

GCATTGCTTTTTACATTACAATTCCAGATCAATATAAGCACCTGGAGAAGAACCCTGACA 

CATGTAGCCCAAGCTAAAGAAGTAGTATTTTTCATTAAGATACTATCATAAAATAAAGTG 

ATTACAGCTACTCCACATTTTAAMGCMCATGTTTTTATAAGAAAATTGTTATAAATGA 

AAMCGTGACTTCTTGAAGACAGTTTTGAATGTCTAAAAATGTTGTTATCACTACTGAGA 

GGAMCTTGCCTATGAAAMTATTATAATGAGTTTGTGGAAAAAAGTTAACAGGTTAAAT 

ATTTTAAGCCATFTAACTATAGCATAATATTAGTCATCTGAGCACTrTCAGTATCACTCT 

TATTTTAWAMTTTATCCCATTTATTAATAGAAACTAGGGCCCTGATTGGCCAGGTTCT 

GTTATTTACTAATGGGGTCAAG 

Sequence 4399 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTCCCTAGTAACATAGTCTGTTGGGTAATACT 

GCCGCTGGTGGAACTGGAAGCCTGGGAACGGCTTATTAACTGTGCAGGTGTAGGAGAAGT 

GGAGAGGTTGATAGACGTTTGGGACATACTTGACTGCTGTGTGACACTTCCTGTGGGAGA 

TGTAGATGGTCTTCCACTGGACAAACTTGCCTGAACAGCAGCAAGGCTCTGAAGCTGGGA 

GCTGCTTAAATGCTGCTGCTGAAGAGCTGCAGTATGCAGCATCAAGTGCTGTTGTTGGGC 
TGC 
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Sequence 4400 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCCGAGGTACAATTTTGCCTAGGGCCAGCTTGAGATATAACT 

GnTGTATAAGGTTTGTATAAGGTTGCAGTGAGCCGAGATCATGCAGAGAACCCTAAATG 

CAGAGTAATTATCACTTATAGACATTCATCATTACTATATCAACTCTGTGACGAGGGGAA 

TMTGTGCTATTTACATTAAATGTGCAGTTTATAAATCAAAAAATGGATTTCAGTAGAGT 

AAAGTCGGGTAGAATGAGAGATATATTTACCAAAAAATCAAAAACAAAAAAGAGTCCTAT 

TCAGCCCTGGAGTCTAGGTTCCAATCATTTCTAGGATACAGATATTCAATATACAATATA 

GTTCTTGCTGTGCTAAMGMTAGMTTATTGGAGACGACCAGTATGTATTGNTTTTCAT 

MTATGACCTCTGCCAGAAAAATTGTGATCTTGCAAGTTTTAGTACCTGCCCGGGCGGCC 

GCTCGAAAGGG 

Sequence 4401 

CCCTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACAATCATGCACTGGGGTAAAGAAGATTCATCTG 

CTCTTAGCTACCTACCATGCCAACACTCCTGAGAAAGCTCACAGAGGCCCATGATGCCCA 

CCTGGATCTGAGGACCTAGAAAGCCACAACAGGCAACCATAATCTGGGTCTTCCCTCAGC 

CAACTCCCCTGCATAAAGTGAATGAATGAAAAACCCATCTTATATTAATCAGAGTTCTCT 

AGAGAAAAAGAACCAATCAGATGTGTATATATAGAAAGAGAGAATTATTTTAGGGAATTA 

GCTCACATCATTATGCAGGCTGGTCAATCAAAAATCTGTGGAGTGGGCTAGCAGGCTNGA 

GACCCAGGGAAAGGCTAAATTGCAGTTTANATCAGAAGGTCATCTACTGGCAGAATTCCC 

TCATCTTCCAGGAAGGTGGATCTTTTTC 

Sequence 4402 

CCTTTCGAGCGGCCCXaCCGGGCAGGTCCTGCTTTGCATTTCATTTGCTCTGTlNrrTTCAGA 

ACTACACTTTACGACATGAGAAAAACTGGTATAAGCAGAATGTTCCTACATTTAGTTAAT 

ATCMTTCTAATTTAATACATAAATGACTTGTTCAAATCTTACTTAGACTCCATGTAAGG 

GGAGGAGAAAAGGGGAGAAAATTAGAGTGGGGGAAGATGAATCAAATCACATTTGTGGAC 

CACACTACANCMTTGGAAGCTACTTATCATATTTCCTAAGATAAAGGTTTGTTGGATCC 

TMTATGGGAAGGATTTAAAAGAGATTTAAAAAGGTAGGACAGCTNAATTTAAAATCCCA 

AAATTCTCAACCAAGTTTGATCTCATTNGGCAGATGGTNGATGATCTTGAATGACTGTGA 

GCCTAGAAAGGTNGAAAGTAATTTCTTTATTGGAGAAAATAAAGACCTTGGNTCCTAAGG 

AAAAAGGGCTA 

Sequence 4403 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGAGATCAGAACCTTGAAAGTCAGTGAGGACT 

AGGGGAATAGGAAGTAGTATTTGGGCTGACTTGAAGTTGAGGGGAAGGACATCTACAGTT 

GAGGGAAATGGTATGGGCAGAGTCGTGGTCAGTGGTTAGGAAATGGTGTATGGTGTATAT 

GGGGTAGTCCGAAGATCCACTGGGATAAAATAGAAAGCAGCAAATGTGCATCTGACAATT 

TTGGAGAACCTTTGGATATCTMCTGTATMTTTATTATTCATTTATTATTATTTTTTGA 

GATAGGGTCTTGCTTT 

Sequence 4404 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACATACTTCGGCTTTTTGTCTGAATTTATTTGG 

MGTCACTGGMGGTMGATAGGGTGTGATCTGATTTACAGTTTTTAACATTTGGAATAA 

TCCCGMCTTTCAGMTCATTACTAATATTTTAATAAAAGTMGTTGCCAAATTGATGCC 

CCATCACTCCTGAATACTTTAGTGTGTACACCACAATGGCTGAGCACTTCCTGACGTTGC 

TGGTAGTGCCTGCCATCAAGAAAGATTATGGTTCCCAGGAAGACTTCACTCAAGTGTGGA 

ACACCACCATGAAAGGGCTCAAGTGCTGTGGCTTCACCAACTATACGGATTTTGAGGACT 

CACCCTACTTTCAAAGAGAACAGTNCCTTTCCC 

Sequence 4405 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACACTCTGCATTATACCTCTAGGCGTCATCAGAAA 

TTTGTGCTTAATATTGNNCACTNACATTCCNTGAACAACGNTNCCTACTNANATCCCTAG 

ACTAACAACATGAAGTCTrAGGGGTATAGTCTATAATCATTACAACACAGGAAGAAAATA 

CCTGGTATTCCATT AAGC GGNATAMCATTACTTTAGCATAGTGATTGCAGCTTNCAAAT 

ACACCTGACTCANATTTTGAATATTATAGTAAGCAAATTAAGTACCTGGGAAGAGTATTT 

TGAAACCTTCATCAATGGAAAAGTGGTT 
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Sequence 4406 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTAACCTGCCTCCTATACCTAGCTGGTCTCCTCT 

CTGTTGCTCAATGTTACCACAGCAGGCTTTCTAGMGCACTCTGACAGTGTTACTCCCTA 

ATATCCTTCAGT GACT TCAGGAACTTTCAGGAGAAAGCCAAACTCCTCTGTTTGGTGTAC 

TCAGGATTATTGTT TTGTAG GCMGGTGATTGTCTTCGTGTTTATTATTCATTTGTGGTA 

AGTTCACCT TGGA CTTTTTATTTTGGGTAAACATCACATACATCATCATTAATCAGGCTT 

TGGGGCTCCTTTTCCCCATT ATTCAAT GTCTCTCTGCTCTTTTTTTAAATTATTATTATA 

CTTAAATTTTAGGGTACTTNNTTTTTTNTTNNNNNNNNNNNNNNNNAATCAAAGCNCATT 

TTAATCATTTANTTTTAAAAGGGG 

Sequence 4407 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGTGGTTCTAGCATGGCATATTTTTCAC 

ATATCTAGT ATGA MTTATATMGTATTCTAMTTTATATCTTGTAGCTTTATCAAAGGG 

TGAAAATTATTTTGTTCATACATATTTTTGTAGCACTGACAGATTTCCATCCTAGTCACT 

ACCTTCATGCATAGGTTTAGCAGTATAGTGGCGCCACTGTTTTGAATCTCATAATTTATA 

CAAGTCATATTAATATATTTCCATTAAAAAATCAAGTTGTACCTCGGCCGCGACCACGCT 

AAGGGnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnn 

nnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnn 

nnnnnnnnnnnnnnAGCCGGAAGCATAAAGnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnNGA 

nnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnAGCGCTCACTGCCCCGCTTTTCCAGTCGGGAAACCTN 

TCGNGCCCGCCTGCATTAATGGAATCGGCCAACNCGCCGGGGAACGCCCTTTGGCTAGGC 

NGGGCNNTTGTNCACT TGGTTNNNA GCTGACNTANNGNGCCCTTCGANTNNCNCGNCNNG 

GGNNCAMCNGGNNTI^nTTTNTTTTNTTCCC 1 1 1 1 1 1 rCTCCCCCCCCCCNTCCTTCCCC 

CCCCCCCCCCTNTCTCCCnTTmNCCCCCNTTTNCCTNNNCCCCCCCCCCC 

Sequence 4408 

CCCTTTCGAGCGGC CGCC CGGGCAGGTACACAGTTTTAAAGAAATATGAGATTTGCAAGA 

AATTTCCAGGTTTCCTTTTGGGTACTGGCAACGTGGCTCTTTTCACCCTGAAAACTGAGA 

AAACTGCCAGTGCATTCACAACATACACAGCCTCTTCTAACCATGGGGGGAAAAAGGCTG 

GGAGATGCGGTAGTAACAGAAAGTTGGTAGTCCTAGGAAGTTATCATTCAACAAGGGTTT 

TTGCTGAAAGATAAATCAGCCCCTCTGAGGAGTTTTATGACTCAAACTGCTCTAAAGCCC 

CCAAGGCCC 

Sequence 4409 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACGCGGGTCTCCATATATATTTGTTAAATATCCAC 

TAGGTTCCAGGAGCTATGCCAGACACCAGGGGAGTGTGTGATGAGCAAAAGCAGTCATGC 

TCCCTACCCTTGTTGAGCTTACCAAAAAAAAAAAGAAAACAGAGACATGAAACAAGCAAT 

CA CAATC TGATGATGATAGTAAAGGGAACAAGCAAGGTGTCACAGGAGTGCAGCACAAGG 

GAATTTTACCCAGGCCAGGGTCTTTGATGAATTGCAGAGCANGGGATAAGTGCCAGAGAA 

GGGCATGATGTAGGTCAAAGACTGGACCCCTAAGAAGAACTGACTGGGGTGTTCCCTAGC 

CTTGTTTCAGTGTTTGCCCTCTATTCATCATTCCTCCAANTGCTCCAAGCTTCCCGNCCA 

AGACAGCTTGTNGGCAATGTACCCTGCC 

Sequence 4410 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACAGCTGGCAAGAATCCAGGGCAACGTGGTTCCCT 

CGCTCACGGTCCCGGAAATGTCCAGGGAAGCAGGTCTGAGCCTGCTGCTGTTAGTGCATT 

CAGTCGCCTGCCTCAGTCTCTCTGTAGAGCCTGCCCGCGTACAGACTATTTAGTTGTTTG 

AGAAMCAGGGGCGTTTCCTMTTTGGTCTTTATCCTGCGACAACACTTTCAGCAGACTA 

GCCTCTCCTTATCTCACAGATCACAAGCACCCCTAGATAGTGTGATTCTGTCAGATAGCA 

TTTATGCAAAAATCTATGAAGTTAAAAGATCGTANGMGCCAAATGAAATGTTACCTGCC 



Sequence 4411 

CCCTTTCGA GCGGCC GCCCGGGCAGGTACATATTATATGCAAGGTTACAAAAAAAATCAA 
TGGTTAATGAI I I 1 1 IAGCTCAACCAAGCTAAAAGATGTGAACAAGAAATTGAACTCAAA 
ACAACTTAAGATACAAAGCTCTTGTTACTGATAATGTCTAATAATATTCATCAATTTACC 
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ATATCTTGTTCTTATATTAAMTGTTCTATCATTTTCCTAATTATTTTAAAGTCGATTAC 

AAAAATATATATATATATTCTTGTAGTGCCAGAAAATTGAATACATTAATAAATGGGGTA 

GAATAGATGAATCTCCCATGAAGAAGAATTCCAAATAATTTATGAACTCTGCCCTCAAGG 

ATATGGAGCAGAACTTCCTACTTCTCTAGTGTGAGCTGAATAGTGACTTCCTTCCAAAAA 

TTACATATGGAAAGGG 

Sequence 441 2 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTTTGAGGAAGTTTCTGATCGTTACTGTTTTA 

TGGATGAGAAGACTAAACCTCAGAGAAGTTTATTCCTTATCCATGGTCACACAGCTAATA 

ATCAGCAGAATCAGGATACGGTCTCAGGTCTGTCTGACTCCTAAATCTGTGCTCTTAACC 

AGTCTTATGTGCTGACTCAATGAAATTAGTTGGGAATAGAATGAAATTCACTCAGCTACC 

CTCAGCCTTCTGGATGGTGAGCCTTCCTTCAAGGAAAACAGAACAACAAATCAAGATAGT 

AACTGACATCTCTCGGGAGAATTACTTTATATTACTACAAAGTAATATAAAGTGATAAAT 

CCmTTCACAmACTGTmCTCTTATTGGCTTCAAGTGTTGCATTTCCCCATAAACT 

AGAGGATTAATTTAGAAACATGMGAACCTTGTCAGCCTTTGGCCMTTCCTTTTGTTTG 

TGAAGGAAACAAAAACAAAATTGGATAGGAAAAAAAAAAACCCNAAAAAAAAAAAAAGAA 
AA 

Sequence 4413 

CCCTTNCNAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACCTGCTTTGCATTTCATTTGCTCTGTTTTTCA 

GAACTACACTTTACGACATGAGAAAAACTGGTATAAGCAGAATGTTCCTACATTTAGTTA 

ATATCAATTCTAATTTAATACATAAATGACTTGTTCAAATACTTACTTAGACTCCATGTA 

AGGGAGGAGAAAAGGGGAGAAAATTAGAGTGGGGGAAGATGAATCAAATCACATTTGTAG 

ACCACACTACAACMTTGGGMGCTACTTATCATATTTNCTAAGATAAAGTTTTGTCTGG 

ATCCTMTATGGGGAANGGATTTAAAAGAGANTTAAAAAGGTGGACAGCTAATTTAAAAT 

CCCAAAATTCTCAACCAAGTTGATCTCATTGGCAGAATGGTAGATGATCTGAATGACTGT 

GAGCCTANAAAAGGTGNAAGTTATTTCTTTATTGAGAAAATAAAGACATGGTTCCTTAAN 
GGAAAAGG 

Sequence 4414 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCCGAGGTACATGCTTCTGCATAGCAAAAGCCCCCCACAATT 

ACAGGTAAATAAATGCTACCCTTCCCAGCAAGGGCCAGGAAGTGCAGGAAAATATCAAGT 

TGCCTGAGGATCTGAATGCAATAGAAAAAGTTCTGAAAGTCAAAGGTCTTGCAATAGAAC 

ATTCAAGAGGTGAAGCCTTATGATTCATCAACTTGGGTTCACTCAGTGGTCAAACCAAAA 

AAAAAAAAAAAAAAAAAAAGT ACTTN N I I I I I I I I I I I I [ 

Sequence 4415 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACATTAAACTACATGATAATTAAATATGAGAAAGG 

CAMTTCTATTTCACTCGTTACGTTTGACCAAAACACGGTAAACAGCATTAGCTTGCCTT 

TTGCTCTCCCATACCACCTGTGAACTCTTCATCAGCATCAGACCAAAGATCCTTATGTAA 

ACTTGAAAACCGGAAGAACATTACCTTCAGAAACACAGAAATCTAAAAGCAAAACAGCTG 

TTGTGTATACAAGCAATTAAAATATGAAGGCTAAACCTTCTATAAACCTACAGAATGCCA 

TTTNTTAGATAGMCTTCTAACAGCCCTTACAAAATAGGAGGTCACCATAAAGTTAGGCA 

ACAAGTGTCACTGCTATATGTAAGGCGGACAGGAAGATATCTTGTTTTGGAACTGAATAT 

TCCTAACCTCATCCCTACAAGTATTTAAGGACACCTTTGATACTTGGCACTGCAGGAGAA 

TTCAATTTGGAAAGTAGAATAA 

Sequence 4416 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCCGAGGTACTGTCATAMTATTGTTATCTTTTCTTGCACTC 

GATMGACATTTTACACTACTGATACGGACAGAGGCTGTATCCCCTCAAAGTATTTGAAG 

AAACTACAAAAGGAGAGGACAAAAGGATGTGAATTGTAGGAAGAATGGGGAGAAGGGGTC 

ATTGGCAGTCATCTTGGGGACTGGCTATTGCCTCACAAAAGGATATGTGATTTGATTTTT 

GCCNAANAAAAAAANGANAAAAAAAAAGGTNCCTGCCCGGGCGGCCGCTCGAAAG 
Sequence 4417 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACATGATTTAGAGACACGGAGGATTAAAGACTCAA 
CGACTGAAAATTTGGGGACTAACATGTAACTATGTTAAGAAAGTAATTCTTGAAAAATTC 
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ACTTACCCGGGACAMGAAATGATGTTMTAAAACATTTGTTTTCCACTTNTCACCTCCA 

MGGCTATAGAAGAAMCAAAAGTTGTATAAATACAGATTTTCTTTAAAGCAAACCAAAT 

ATCCATATTACAAATCTGATATTTGCCAAACTGTCAGACAGCAATGAGTACCTGCCCGGG 
CGGCCGCTCAAAGGG 

Sequence 4418 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTTGAAACATGGNCAT7TTTAGCCCTTTTCCTTA 

GGMCCATGTCTTTATTTTCTCAATAMGAMTTACTTTCAACTTTCTAGGCTCACAGTC 

ATTCAGATCATCTAC CATCT GCCAATGAGATCAACTTGGTTGAGMTTTTGGGATTTTAA 

ATTAGCTGTCCTACCTTTTTAMTCTCTTTTAAATCCTTCCCATATTAGGATCCAACAAA 

ACTTTATCTTAGGAAATATGATAAGTAGCTTCCAATTGTTGTAGTGTGGTCTACAAATGT 

GATTTGATTCATCTTCCCCCACTCTMTTTTCTCCCCTTTTCTCCTCCCTTACATGGAGT 

CTMGTAAGTATTTGAACAAGTCATTTATGTATTAAATTAAGAACTGATATTAACTAAAT 

GTAGGMCATTCTGCTTATACCAGTTTTTCTCATGTCGTAAAGTGTAGTTCTGGAAAAGC 
AGAGCCAAATGAA 

Sequence 4419 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACGCGGGCACNACAAATCNTGTACCGTATANNCTN 

CACATTCTTANANATANNGTNTGTGANCTNNAAAAAm-GCCAGAGGACACGTTTNTGCTC 

NNCNNGNCCANTGATTATTNGCTGGNGATNGTGNCCANNGGNTCNTNCANTAACNNACNT 

TCGACTCCANAGGGTNNTNCACTCGATCNNNCTNAANAGGGATATCCAGCAGNTGANCGG 

TNCTNNTNNTCTNCAAGTACTCACACACTGTNGTNTAAGCTCNTNCATTTAGTNCGANCN 

GTNC CTCACA CNNNCTTGGGGCGATNTATGGNNTAATrfnTNNAATATANTTGNGTCCGA 

NNNGATTTrTCTCTTATTCNTNTNGANACTNTATGGNTAANTACATNTNATTNGAGCGTT 

NCTAGACACAANTANAGNNAATNCNTCNNAGNCTTTNNNATTGAATAGATAATNTATNGN 

TAATNGGATATGNTANTA NNTGA TTNTTNIGNGTATTTTTTTNTACNN^CANTATTTTGGT 

NNCATACNMTCANTACA^r^TTTNCTATATTTATNATAN"^TNATNTNANGTTANTNGTT 

CTTNC CCCCCCCCCCCNTNGNNCCCNNATTAGTATTTATTNNTTTTTTCCCCCCCCNCCC 

NTrTTNTTTCCC CCCCCCC CCCCCCNCCCCGNTTGTNl 1 1 I 1 1 1 1 1 1 1 1 I I I CCTCCCCC 

ChS Sj^fm^iViVM ' ICT C I ' ' " ' ' " NC C I " " ' " " ' I CN CCCCCCCCNCC 
Sequence 4420 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCCGAGGTACCCACCACCACTGTATNGATGCTCATGAGCTCT 

GGCATGCCATGAAAGGGAGTAGG GCAC TGATGAGAAATTGCCTCATTTGAAAATACTAGC 

CTCAAAGAACAAATNGGAGGAAAATTTTTCCAAGATGCCGAGAAAGCCTACTGCTTTGGC 

AAATTACMGCAAATTAAACCCTTCCCAAAGANGGACCATTTTATTTTCAAGAAGAACCC 

TTCGGGGGGACCACTTTCAAGNAGGAATTACNTCTTCAATGGAAACNTTGGGTTCCAAGG 

GGGGAACCCAAGAAGMGGGGAAAGGGGATTATTAACCGGGACCCCCNTGGCCGAATNGG 

GCCTGGCCTTCAAGGGNATTGGCCAAAATGGGGTTCCCCTTAATGGGGGGNAAAGGCCCC 

TTGGTTCCAGGCCAAGGAAAGGAACCGGGGGGGGGNAGGNCAANCAAAAAAA 

Sequence 4421 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACATTTGGCATGATCTGGGCCTATGCGGTCTTACA 

ATCCCTGTATAAAACTAGACAATGAAAAACAGAAAACAAAACAAACAAACAAAAAAACAA 

GAACGAAGCACCTACCACATGCCAGCTACTGAGGCTATGAAGGTATTCTCCCGCCTTAGA 

AAGCCCAGGATTAATGCAGGATTGCGACATTTAAACAGAACATTTCCATACAGCATGAGT 

ATAAATGACTTTCCCAAGTTTACACTGAGAGTAACTGACACAGCAACCCCAGCAAAGTCT 

GAGCTGAGTCCTGAATAATTGTATAAAAAGGGGAGAGAAACAGAGTGAAGAAAGGGTTTC 

CCAGACTCTGTCCCAGGAAAGAAAATGAGCTCGTGGAGAGGAATAGACTTTCTCTATGAA 

AACAGAAGGGGAA 

Sequence 4422 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACAATCATGCACTGAGGTAAAGAAGATTCATCTGC 
TCTTAGCTACCTACCATGCCAACACTCCTGAGAAAGCTCACAGAGGCCCATGATGCCCAC 
CTGGATCTGAGGACCTAGAAAGCCACAACAGGCAACCATAATCTGGGTCTTCCCTCAGCC 



# 
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AACTCCCCTGCATAAAGTGAATGAATGAAAAACCCATCTTATATTAATCAGAGTTCTCTA 

GAGAAAAAGAACCAATCAGATGTGTATATATAGAAAGAGAGAATTATTTTAGGGAATTAG 
CTCACATCATTATGC 

Sequence 4423 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACATTTGGCATGATCTGGGCCTATGCGGTCTTACA 

ATCCCTGTATAAAACTAGACAATGAAAAACAGAAAACAAAACAAACAAACAAAAAAACAA 

GAACGAAGCACCTACCACATGCCAGCTACTGAGGCTATGAAGGTATTCTCCGGCCTTAGA 

AAGCCCAGGATTAATGCAGGATTGCGATATTTAAACAGAACATTTCCATACAGCATGAGT 

ATAAATGACTTTCCCAAGTTTACACTGAGAGTAACTGACACAGCAACCCCAGCAAAGTCT 

GAGCTGAGTCCTGAATAATTGTATAAAAAGGGGAGAGAAACAGAGTGAAGAAAGGGTTTC 

CCAGACTCTGTNCCAGGAAAGAAAATGAGCTCGTGGAGAGGAATAGACTTTCTTCTATGA 
AAAACAGAGGGAA 

Sequence 4424 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACGCGGGCTTTTAGTCCATTCTCTAACTGCTGCTA 

GAATAGTCTTCTACTGTCTTCTTAATGATTATAGAATAAAATCCAAATTCTTTAGTGTGA 

TATGTAAGGACCTCAATGATTTCACACTTCCATGTCAGATAGCTTATGCTACTTTCTCTA 

CTGGAAATGCTCCCTC ACCTTG GCCTTCTAATAAGCATGTA CI I I I I I II 1 1 I 1 1 1 1 1 1 1 

TTCCCTTGGACCATAAATTTTTATTGGCAGGTCAAGANAAGAACCGGGGGTAAGGGTCCC 
TTC 

Sequence 4425 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTA C 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I I I 1 1 1 I 1 1 1 1 1 ICTGC 

TTNAMTCATGTTTATTGNGGGGCCAGGGGGTAGGGGANMTGTTATTTTTTTNTACTGA 

AATGCACCTTTAACTTTATAATATCTGGTAATGGNGAAACAAAATTCACTTNTAGTAACA 

AGACCTAAGCCACAAAAT7TCANAGT 

Sequence 4426 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACCTACCCACCATACAGCCAAGCTTGCTAAAGG 
AAAACCCAGTTTAAGATTTCTCCAGGCCAAGAGGAGGAATGAGAGAAGGATTAATTTCCT 
CMGTTAACACTTTCCTTAGGTCCAAGGAATCAATGCCTTAAAGCACACTGAAGTTTAGA 
ACACTGTGGTGACAACAGACATTCCTACCTCTCCTGATTTCCACTGGATTAGCACCTTTG 

CTAATCTTCTCGAAGCCTTCCTTGGCTATAGAGCGTGCCAGTACCTCGGCCGCGACCACG 

CTAAGGGCGAATTCCA 

Sequence 4427 

CCCTTTCG AGCGG CCGCCCGGGCAGGTACCTCCCTTTACCTGTTTCCCTACTGGAAAGTG 

GGATAATACi i i i i ACCTCATGGACTTGTCAGGAGGATTCATTAAAACGACTCGCATAAA 

GCCTATGCCACATGGTAGATGCCAATTCAGGGTCTCAAGAAAGAACAGCCCACAGGATTG 

ACACTGAACCTTAACAAAGTTAACAGGACCAAGGTGCAGAGAGGGTGCTAGGACAGCGAA 

GCCAAAGAGGACCCCTCAAACCCAACAAGAGCTGTGCGGCTCCCTGATTCCTCGCCAGTG 

TTGCTACCGCCCTTGGCTCTTCTTGCATGGCTGGCTCTTGAGACCCTGGAAGCTGATGGA 

GGCAACGTGAGAAGCACATGGACATCCGACCTTGAGCTTGAGAGGCAGAGGCCTGAGTTC 

TAGTTACAGCCCCAGCAGTACCTTCGGCCGCGACCACGCTAAGGG 

Sequence 4428 

GGTACNCTTGNNNTATCAANGNNANGNTCCAGCACNTCNNACANGAGCTTTTTATACCTA 

NCNNTNNTGGGAATAANAANNGATNCTATATGNNCNAAGCCCNTANCTTATNCNCTNGNN 

TTANTATGACNACNTTNANAATGANCACAGACTCTGNAANTGCTNCTNNCCTTTCAGCTG 

NGGCNANCGTNNGCATAANTANAGNAGTGCTGNNCATGGTGGNTTTGATNTACCNACNNT 

GGNGTATTNTNGATNTTTNATGAAGAANGGNAANTTCTAGNACANTGNNNGNNGNTNNNA 

ANNGNANCGNGCTCNGATACNAAACTAGCNGGNNTNGTGCGTCATAGCTNGGGCTGGCCA 

GGGCTTG ANTGG GAGTTGCAAAGGGATTTATTATACCATGATCTCTGCTTGTGCATATGT 

TTTGGAGATrrTCATAATCNMTGTGMNATTTTTGATTTTCATAATCANAAATCAATCA 

AAATATGAATGGTATAACG 

Sequence 4429 
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CCCTTTCGAGCGGCC6CCCGGGCAGGTACGCGGGTATTTGGCAAAGGAATGAAAAAAGTT 

AGAAAGTTGTCTGTCTGTGGGTTAGGCTCTGCCTGCAAGATCTTACAATCTAGGTCAGAG 

GTTCCTAAATCCTTCTCAATGCCGTTTGCACTGGCCCTGAGGAAAGTGTGAAAATGAAGA 

CTATTGTAGAGTCTTACATGAAGCTAMTTTGTTCATTTATATCACTTCTCTTTTATTAT 

GAGATTATGTCCTCTGCAGTTTTTTGGTATTAAAATGTCTTTTATGAAAGGATAGTAAGA 

GTTAGATAGTAGT C 1 1 1 1 1 1 

Sequence 4430 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACCCACCACATCCGGCTMTATTTTTTCTTATTTT 

TTGTAGAGCAGGTGTCTCTCTCGTTGCCCAGGCTAGTCTCAGACTCATGACCTCAAAGAG 

TCCTCCCACCT CTGC CTCTCAAAGTGCTGGAATTATAGATGTGAGCCACTGTGCTGGACC 

AGTGAMGCTATTTTAAMTGTTTTTATAATTTTGTGCTTCTCTTTTAGTGGCTGCTATG 

GTCTGAATATTTGTGTACCAGCTCTGCTTCATTCCTGTCTGAAGAAGGGCAGATAGTTTG 

GCTGCTCCTGTGTTGTCACCTGCAATTCTCCCTTATCAGGGCCATTGGCCTCTCCCTTCT 

CTNTGTGAGGGATATTTTCTCTGACTTGTCAAATCCAACATCTTCCCAATTCCCTTCAAG 

ATCCAAATTGAAACATTCCAAACCTNNCAIvriTAAAAANNAAGAGGTTTTCTTTGGGGGTC 

ACTTTCCTAAAATMTATTNTGCTTANTTTCTTNCATAACCTCTGNNATTCACCTTTGTA 

TTTGGACCCACCCACATTATTGCTAAATANCCTAATCTTACCTGCTTGGAGNTTTGTCNA 

GTTATGNNTNTTCACCTNGGAAAAA(XAAAAGAAAAAMTTGGTTTTTAAT 

Sequence 4431 

CCCTTTNGAGNGGNGCGCCCGGGCAGGTACCGCGGGGAGGNTGTGGGAGCGGATGGAGCT 

GCTACAGTCAGCGCTTGGGGCTGGCCTCANCTTGTAGACCCGAGCCCTGCANAACAACCC 

CCCGTGGCNGCATGAGAGCAGAAGAAAGGGGGCCTTTATGCCCTTTTGAGGGAAGCACAC 

ATTCNTGCAAGGCCCGTGGAAACAAAGGGAGGGAACTGTTTTGTTAGCCCTCGTCCAGNA 

CCGCCCCTAANACAAACAATGGAGGAAGGGAAAGGGCAAAGTTGACCTTGTCCAGGAGNC 

CACTTCTGTTCAAAAAAGGGGGGACCTTGAGGTCCCTTCAGGGGGCTTGTTTGAACTCCA 

AAAGCCTGACAAAGNCAGGGTGGGCATTTMTTTTCTTTCANGAGCCAGGGGCCAANGTGT 

TAAATTCTTGGGACCCAATGGNGGTGGATTTCTTGAGGACCAGGACCCAACCCAAACTTG 

MGNGAAGCCANAG TTTAC ACCCCTGTTTAAACCCTGCCTTTTCAAAGGGGGACCGACTT 

CTTNTTAAGAATTGCTTTTGCTTACCTTTAATTTCAAAGTTTTGACCACCGAAATNGCCC 
CCTTTTC 

Sequence 4432 

TTCTCTTTGGTGGCCTCAAGATGCCAGGATAGAANTTGAGGTANTGGGATGCCCCAATAG 

CTAT TGAC CC AGACC AGTTAACAGAAGCCACCNCATGAGGAAAATGAGCTCTACTCTCTC 

CTACTTTTGGATTTTATCCCATGCAGTGGCCACCAGATNGAATAGGTGAGGCACGTGTGG 

ATTCACAAAAGCATTGAGTTTATATGTACCTGCCCGGGCGGCCGCTCNAAGGGCTNAATT 

CCAGCNCACTGGCGGC 

Sequence 4433 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACATTTGGCATGATCTGGGCCTATGCGGTCTTACA 

ATCCCTGTATAAAACTAGACAATGAAAAACAGAAAACAAAACAAACAAACAAAAAAACAA 

GAACGAAGCACCTACCACATGCCAGCTACTGAGGCTATGAAGGTATTCTCCGGCCTTAGA 

AAGCCCAGGATTAATGCAGGATTGCGATATTTAAACAGAACATTTCCATACAGCATGAGT 

ATAAATGACTTTCCCAAGTTTACACTGAGAGTAACTGACACAGCAACCCCAGCAAAGTCT 

GAGCTGAGTCCTGAATAATTGTATAAAAAGGGGAGAGAAACAGAGTGAAGAAAG 
Sequence 4434 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACAGATCCTGGTCTGGCAAGTCCATGGGTGGGAAC 

AAGCACTGTGCTGAGATGAGCTCCAATAACAACTTTTTAACTTGGAGCAGCAACGAATGC 

AACAAGCGCCAACACTTCCTGTGCAAGTACTAGCTTCATAAAGTATGGTGCCTGCAGTCT 

TAGATATATTTATGTTTATGTTTAAATACAGATATATTTAAAAGGCTACAAGCAACATCT 

ACCCGCTCCTTACAGCCTGGTCCAGTGAGGGGTATTCCCTCCTCTCAAAGTCCACCTCCA 

GGCTTCTTGTTCTACTTCAGGTACCTGCCCGGGCCGGCCCGNTNGAAAAA 

Sequence 4435 
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CCCTT AGCGT GGTCGCGGCCGAGGTACAGCTCTMTTTCAMTTTTATTGTTTCGTATTT 

CAGTA I 1 1 1 1 AGGGGAGGAAGGAGAGTCGTGATTGATGCATCCCTTTTCTTCCTTGTTAA 

AAGCAAAAAGAACATTACTACCATGCAAGTGACTAGGGTGTTATATGGCGCTGTGGAATA 

AAAGTTAAGCCTCCTCCCACCCCAGCAAACCAGAATTTCTGGCATAAACATACCTTATAG 

MCAGATATATCAMTCTACTATGAMTATTTAGCATTCTGGATATCTTTAGAAGTTTAT 

TCTAGTCCTGGGCTGTTTATTTCACACATATTTAAATAACTAAAAGAGATATTTATAAAT 

TAAATTATATTTATGGAACAATTACTTTACACATATTAAT 

Sequence 4436 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTAC I I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 II 1 1 1 I I 1 1 1 II ICCCCTC 

TATGCCCTACAAGGGAGTTCATCACTTCAGATTATTTTAAAGATGAATGTGGAGGCAGAG 

ACATTCCAAAGTGGGAGTTAGATAGCAAGTCAGTGGCAAGGCCCAGGGGTAGAGACCTGG 

GAAGACCAGCTGCAATTTGTGCTGTTTAATACTAGCAGCCTCGAAGAGAGCAGACCCATT 

ACAGCTGCAGGCTTGTTCMTTATTCTAACTTTATCTTTAAATATTGCTAGAGCATCTCA 

TAAGCTAAAGTGCTTTAAT 

Sequence 4437 

CCCTTTCGAG CGGCCG CCCGGGCAGGTACATATTATATGCAAGGTTACAAAAAAAAATCA 

ATGGTTAATGATTTTTTAGCTCAACCAAGCTAAAAGATGTGAACAAGAAATTGAACTCAA 

AACAACTTAAGATACAAAGCTCTTGTTACTGATAATGTCTAATAATATTCATCAATTTAC 

CATATCTTGTTCTTATATTAAAATGTTCTATCATTTTCCTMTTATTTTAAAGTCGATTA 

CAAAAATATATATATATTCTTGTAGTGCCAGAAAATTGAATACATTAATAAATGGGGTAG 

AATAGATGAATCTCCCATGAAGAAGAATTCCAAATAATTTATGAACTCTGCCCTCAAGGA 

TATGGAGCAGAACTTCCTACTTNTCTAGTGTGAGCTGAATAGTGACTTCCTTCCAAAAAT 

TACCATATGGGAAAGGGGGAAAATAACTnTGT 

Sequence 4438 

AGATA TCTGCA NAATTCGCCCTTTGAGCGGCCGCCCGGGCNGGTACAGTATATTTATCAG 
CCGANTTTTTTlvrrTATCGTTCCAMTTACATTTGGGGTT^ 

ACNANCCTTTTATGTTTATTGTAGTAGGGCCTTAGATTTGCNCCGAAAAGGCTAGGGTAA 

TANGTGTNTTGTTTACCTTACCACTTTTATTTT 

Sequence 4439 

CCCTTTCGAGCG GCCGC CCGGGCAGGTACCTGGAACTACAGGCACATATCACTACAGGGG 

GCTATTTATTGTATTTTTAGTAAACAGTGTTCATCATGTTGGCCAGGCTGGTCTTGAACT 

CCTGACCTCAAATGATCTGCTTGCCTTGGCCTCCCAAAGTGCTGAGACCACAGGCGTGAA 

CCAC TGCACCAGACCAGATAGGATAATTTAGCCCTCTATAAAATTGAAAATTGGAGACCA 

TTTTCTCTTAGAACTTCAMCATTATTTTTTGTCTTCTGGCCTCTATTGTGCTATTAAAA 

MTGTGTTATMTTTTAATTGTAAACCCATTGTAGATCATTGTTCCCACTTTAACTGATT 

TTMTATCTTATTCTCTTTATAAGTATTTAAGTTTCAATGATGTATCTATATTTTAAACA 

ACTTATAGGATATTTGCTTATCCTATAAGTTTTGATAAAATTCTTAGGTCTATGACATCT 

TTGMTAATCTTGTCAMTCTTATCTATTATCTCATTAGANATTTCTGCTTTCCATTCTT 

ACTTTTGGTTGGATACAACTTTCAATAAAATTATATATTAACATTTTTCCATTCTAACTT 

TCATTTCACCCATCTCNTTTTCATAATAATAATTCAAATTGGCCTTCCCTTT 

Sequence 4440 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTGTATTTTTAMTTAAGGAGTTTTAGTTATA 

ATGAMTTGATTTGTAGTCTGTTTTGCCGTAAACTTGTTTTCTTTAMTTGTTCTTACAG 

TGATATCTTACTATTTTTMCTGTCTGGGGTTTCTGATATGGGGATTTCAGCCCCTGGTT 

AATCAGTCTTGTCCCTACAAGTCCCTGATGCAGTATGTTTATTTGTGATGTTTAAAGAAC 

ATTTCTTGGCTGGGCGCTGCGGCTTGCGCCTGTNATCTCAGCACTTTGGGAGGCTGAAGG 

TGGGTGGATCACCTGAGGTTGGGAAGTTCGAGACCAGCCTGACNAAACATAGTGAAACCC 

CGTCTCTACTAAAAATACAAAAATTAGCTGGGCCGTGGTGGTGGGTGTCTGTAATCCCAG 

CTATTCGGGAGGCTGAGGCAGGAAAAATCGCTTGAACCCGGGAGGTGGAGGTTGCAATTG 

AGCTGANATCCTGCCACTGCACTCCAGTCTGGGTGGACAGNAGCAAGGACTCCATCTNCA 

AAAAAATAAAATNAATAGAAAGAAGANANGAGAGGGAAAAAA 
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Sequence 4441 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACANTGGATGGAACCCAAAAAGGCCACGTTACT 

CAMTGTTTCAGAACAAACTTCTCGATTAAAAGGAACTCTGATGAAATTACAGCTTCTTT 

AGAAATGAATGCCAGTGAAAATATTATTCATCAAAGTCCGCAGGGAGCAGCCAGGAGCAC 

ACAGGAAACACAGCCGGAAATGCGCTTACAAAGACTTGGCGGGCACGTGGGCTCACGCCT 

GGAATCCTGGCACTTTGGGAGACTGAGGCAGGTGGACTGCTTCAGCCCAGGAGTTCAGAC 

CGGCCTAGGCAACACAAGCAAGACTCCATCCATCTCTACAAAAAATTAAAAAAG 

Sequence 4442 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTGCTTCTTCTCTTCGTTTTCCTCCAGCTTCC 

GGATAtGGCGCAGGACAGGCTGCAGATTCATATAGAGGCGGTGGCTGTTGCTCAGAAGTT 

GCAGGAGGTGTCTGGAGCGCATGGGGCACCCCGTGTAGTATATGAGCTTCCGGGCTGAAG 

GCMGCCATCTGGCAAMTCTCAAATTTCTTACCCACAMCACCMTTTTCCAACATTTG 

TCCAGGGGAAATCATAMGTAATTGTTTCTCTTCATCTAAATTCTGAAAAATCTGTATTC 

CCCTCATGGTCMTCCMGAGTCAGCGATGCTTCMTTTCCCTTTTATCCTTATACAATC 

TGTAGTAATGAACAGCGACGTCATCCAGTCGGACAGCCTCTTTGATATATTTAAGATGAG 

CTTCGGMGCTGTTAGTGCAAACTGATCTTTGTGCATGTTTGGAATGTGCTTCAAGATGT 

AAGTCCTTCC 

Sequence 4443 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTCGCCCCGGATTGATAAATTCTGGGGTGCAT 

AACCATTGATGAAGAGGCTATCCCTGTCCAGGACATAGAAGCCCAGTTGGGTGACACCAT 

GGGTCAAGCTTGACTCAGCTCCCAGTAAAGCTGCTGTATGTCCAGCCCGGGGCCCACAGG 

GTCAGGGTGGTAGGTGCAGGTGGTGTCCACACCAGTGGCTGCCCCATCCTTCTCAGGCCT 

GAGGGAGATCAGTTGGCAACCCAAGTAGAAGGGGCCCATGCTGCTCTTCTGGAACAAGGG 

TCTGAGCAGGTGCTGAAGGACCCCCTCGGTGGNAGTTGAATGTAACCTGAAGCCCT 

Sequence 4444 

CCCTTGGCCGCCCGGGCAGGTACTCGCCCCGGATTGATAAATTCTGGGGTGCATAGCCAT 

TGATGAAGAGGCCATCCCTGTCCAGGACATAGAAGCCCAGTTGGGTGACACCATGGGTCA 

GCTGACTCAGCTCCCAGTAAAGCTGCTGTATGTCCAGCCCGGGGCCCACAGGGTCAGGGT 

GGTAGGTGCAGGTGGTGTCCACACCAGTGGCTGCCCCATCCTTCTCAGGCCTGAGGGAGA 

TCAGTTGGCAACCCAAGTAGAAGGGGCCCATGCTGCTCTTCTGGAACAAGGGTCAGGTGC 

TGAAGGACCCCCTCGGTGGAGTTGAATGTAGCTGAGCCCTTGCCCATATCTGGTGAATAC 

TGGAGATTGGAGATGGTGAAGTtGAGTGTGAGGGTCTTCAGGTGGTACCTCGGCCGCGAC 

CACGCTTAAGGG 

Sequence 4445 

CTTAGGGAGTCGACTCAAGCTCTTTCTTTCTGTTCAAGAAAGGTGATGCCTATCCCTACA 

TGCACCAAAGATTAAAGTTCCAAGGTCCACAATGTAAGGCAGAATTCTCCCTGAGTGCTG 

TGACCCCAAACATTGGGGGTATCTTTACGTGCTTTGGTTCTCAAAGCTCATCTCCTTACC 

TGTTGTCACACCCCAGTGTTCCTGTGGAGATCAAAGTTTCAGGACTGGCAAAGTACCAGA 

AGTCTTTGATATGGGTCTCCGTAGTCTTCTTCCTACTGTTCTTTGTCCTCACCCTCTTCT 

TTTTCCTCAGACTCTGGCATCAGAACAAGCACAGGAAAGGAGTACAGACAAAGATTGACT 

TGCAACATCCAGAAGGAGCTGTAGAGCCAAAGAGCATTGTTGGACACCTGCAGAAGAGTT 

CCAGACCAGCTNCTGCCATCCAGGAAGAAATCTTGTGTGAGAAAAGATGGCCTGGGAGGG 

AGATAACTGAGGTCTCAGCATCTGATGCTACTGTGAANGTCACAAGGTCTTGCAGACAAT 

GTGGAGCTAGGCATACTGAGCCCACATCAGGGATGACCCCTCATACACTTGTATGCCGAA 

GGTGAAACCTGCTAGACTCAGAANGGCACAGACTACCTCTTCTTTCCTGTTTNCAAANGG 

AATTACAGGCACTTCTTAACCCCAGACCGGAAAAA 

Sequence 4446 

CCCTTAGCG TGGT CGCGGCCGAGGTACAGCACAGGAGCGAAGACACAGGTGGCTTGTCTA 
ATATCTTGCATTTTCGTCCTTATAGTCATCTATGCAATAGGACCTTTGCTTTACTGGCTG 
CCCATGTGTGTCCTTGCAAGCATTATTGTTGTGGGACTGAAGGGAATGCTAATACAGTTC 
CGAGATTTAAAAAAATATTGGAATGTGGATAAAATCGATTGGGGAATATGGGTCANTAAG 
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CAGTGGTAA 
Sequence 4447 

TCGCCCCGCGTCCGGAAATTTTGAAGAATATTAGAAAATATCTGAAACTGAATGAAAATA 
AAACACAACATATCAAAATTAGTGAAATAGAAATAAAGTAGTACTTAGTGGTAAGTTTAT 
MTTMTTTACTTACGTTAGMTTAATTACTTTTATTCGGAAAGAATAAAGGTCTCAAGT 
CAACACTTTAAG CTTTTGCTTTAAG AAATCTAAAAAAAAA 
Sequence 4448 

TAGGGAGTCGACCCNCGCGNCTCGGCCNGACCGGNNCGATGGCTCGCTCGGTGACCGTGA 

TCTTTCTGGTGCTTGTCTCTCTGGCCGTCGTGCTTGCCATTCAGAAAACTCCCCAAATTC 

AAGTGTACTCTCGCCATCCACCGGAGAATGGGAAGCCCAACTTCCTCAACTGCTACGTGT 

CTCAGTTCCACCCACCTCAGATAGAAATTGAGCTACTGAAGAATGGAAAGAAGATACCAA 

ATATCGAGATGTCAGATCTGTCCTTCAGCAAGGACTGGTCTTTCTACATCCTGGCTCACA 

CTGAATTCACACCCACCGAGACCGATGTATATGCTTGCAGAGTTAAACACCGTCACTCTG 

AAGGAGCCCAAAACCGTCACCTGGGACCGAGACATGTAATCAAGCTCTATGGAGCTCTGA 

ATCATCTGGACCAGTTTAACTCCAGATCCGGTTTCTAATATGCTATACAATTTATCCACA 

AAGTAAAGAATAGCAATGAGCACACCATCTTCTTCATATCTTACCTTAAATATTTTATGC 

ATGTTTTAAAAAAAATTGGAGACTAATATCCTAGATTTCCCGGAATAAATAAAAGCTTCA 

ATGAGTGTTTTGATCAAGAATAATTAAAAAAAAAAAAAAAA 

Sequence 4449 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGAATGCGATCACTGTGGGAAGGCCTTCAGCA 

TAGGTTCCAACCTGAATGTGCACGGGCGGATCCACACCGGGGAGAAGCCCTACGAATGCC 

TTGTCTGCGGGAAAGTCTTCAGCGACCACTCATCCCTCAGGAGCCACGTGAAAACTCACC 

GGAGAGAGAAGCTCTTTGTGTCATCCGTGTGGAAAAGGCTCCAGTGAGCGCGCCTGCTTT 

AGAGACACAGGATGATTCAGACCGGAAACAGACCTCGTGGGTGTAAGAGGAAGCCTCTGT 

GAGCTCGCACCTTACTGGGTGCAAAAGAATCCACGGAACTTGGGAGAAGTCCAGTTCCTG 

TAAAAACTGGGAAGACGAGGCGTTCTCATCCCATAGGAGGTTTGTGAGAACTCACGCCGG 
GGGTGAAAATG 

Sequence 4450 ' 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTCTGCTGAAATTCCCTATCTATACAAAAATG 
TMTTCACCTTTTCTACTGGATCCTTAMCATATTTATAAAMGGATTTTACAATCCTTG 
TCTGTTAG TTTCM CATATGGCTCATCTGTGGATCTGCTrCTATTGACTATTTTTTCCCT 
CAGTCTTAI 1 1 1 I ICTGCTTCTTCCTGAGTCTTGTAACTTTTTATTTTATGCCAGATGTT 

GTGTGTAAAAGTGTGGCAATAGGTATATCCAGAAAAGGACATGTCCCTTCCGCTGTTAGG 
CTGCTAGGA 

Sequence 4451 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGCGGAGGTTGCAGTGAGCTGAGATGGA 

GCCATTGCACTCCAGCCTGGACAACAGGGCGAGACTCCATCTCAAAAAGAAAGAAAGGAA 

TGTCCCCACATCTCCTTTGTGATGACAGATTATGGAGGAATTGAGGGACATCCTCTGGGA 

ATTAGGGGTGATGCTTGCTATCTACACTGAGCATTACCGAGGCCCTGACMGGAGCTTTT 

CACTGCGGGCATGAGAAATGCCATCTTACAGTAGGCACACTACCAATGGTGTGGCACACT 

GGCGTCTATCTTGAGTCCCTTCATAGGAATCACTTGAACCTGGGAGGCGGAGGTTGCAGT 

GAGCCAAGATCGTGCCACTGCACTCCAGCCTGGACCACAGAGTGAGACTCCGTCT 
Sequence 4452 

CCCTTTCGAG CGGCCGCCC GGGCAGGTACCTACACTTGGAATAAGACACTGTTCTGAATT 

TGTGGCATAG 1 1 I II 1 1 1 I rCATATTGACATTAATAGAGGCTTNTATNGGGGTTAGGCtA 

AAMTCTTTNGTAAAMTTTTAAATGACNCTGCTGATTTTTATCCGTTAATTATCAGTTT 

ATAANCTAATAAAAACTTNGGCTNGATATTACATTCTAGNGGTTAAATTNGNCATAAAAG 

GAATATGTGCTGA GTTACT TATGTATNGNAATCTNGANATTNCNATTTTTTATTTGAAAA 

TTANACAMGTTGGTTTTTM TTTTTA TTNCATTTTAATAATNGAGTTCAAATTAAATGG 

GAAGGCTAMTTNGMTTCTGTTTTTCTCTCAAMTACTGNTTTTCTATTATTTAAAGGC 

ATTCCTTGGAGGTCTAAATTGGGCATTTATAGGTGTTGATGAACCNCACCGNTTAAAGAA 
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TGATGACTCCCTTCTGTATAAAACTTTAATAGATTTT 
Sequence 4453 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACGCGGGAATCAGAGGATTAAAAATAATAAAAAAG 

CATAAAGGAAGTCCAAGTGACTTCTGGGACACCATCAAATGAACCAATTTGTGTGTATGG 

AAGTTCCAGAAGGAGGAAAGTGAGAGGGGCAGAAAGCATATTTAAAGACATACTGGCTGA 

GGCCAGGTGTAGTGGCTCACACCTGTAATCCCAGCACTGTGGGAGGCCAAAGTGGACGGA 

TCACATGAACACAGGAGTTCGAGACCAGCCTGGCCAACATGGTAAAATCCCGTCTCTACT 
AA 

Sequence 4454 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGG TA C 1 1 I I I 1 1 1 1 1 I I 1 1 1 II 1 1 1 1 1 1 M 1 1 I C I I 

i " 1 1 I I II 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 | 1 1 1 1 1 | 1 1 1 | 1 1 1 1 1 NTNT A I I t I II I I I I 
1 1 1 1 1 1 I NAAAAAANTTTTNTNMTTTTTNNTTGGNTTTTGGGNAMAMTTNAANTTTT 
NAANAAAA ANN 1 1 1 1 1 1 1 1 I I AAAAAAAAAAAAAAAANGGTTNTTGGGGGGGATTTTTTT 
i 1 1 1 1 1 1 I NAAAAACCCCAAAAAAANAAANCCCTTNTTTNAAAAAAAAAAAAA 
Sequence 4455 

CCCTTAGCG TGGT CGCGGCCGAGGTACAGCACAGGAGCGAAGACACAGGTGGCTTGTCTA 

ATATCTTGCATTTTCGTCCTTATAGTCATCTATGCAATAGGACCTTTGCTTTACTGGCTG 

CCCATGTGTGTCCTTGCAAGCATTATTGTTGTGGGACTGAAGGGAATGCTAATACAGTTC 

CGAGATTTAAAAAAATATTGGAATGTGGATAAAATCGATTGGGGAATATGGGTCAGTAAG 

CAGTGGTAACAACGCAGAGACTTTNN I 1 1 1 1 1 1 1 

Sequence 4456 

CCCT TTCGAG CGGCCGCCCGGGCAGGTACCACACAGAACTGTTTCATCGTCCTAACTACT 

ACTACTTTTTGTTATTCTTr CTCCTCCT CCTCCTGCTmCTCCGTCTCCCCTTCTCCTT 

CTCCTTCTGCTTTCTTCTTC I 1 1 I I I 1 1 AGGAAGGTCTTGTTATATTGCCCAGGCTGCTC 

TTAAAATCCCTGACTCAAACAACTCTCTCACCTCAGCCTCCCAACATGCTGAGATTATAG 

GmGAGCTATCMGCCTAGCTrGATTATMTCMTCTCTATMCnTTCTTTTTCTACAA 

TGCCATATAAGTGGATCATGTAATATGTAAGCCTTTTGGATCTTACTTCCTTCACTGAAG 

GAMTGCATGTCTGACTCA TGCA TACTGTGGCGTANATCMTMTTTGTTTTTTGTTGTT 

GTTGACAACTAGGATG CTATTT TATGGATGCACCACAGTTTATTCAACTGCTATAAAGCA 

TCTGGTTTATACCCAGCTrnTGCAATTGAAAATAAAGTTAGCAATACACAGCCCCAAAA 

AGGTTTGCATTTCAAACATTAGTTTTCACTTTG 

Sequence 4457 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTACAGTTTTGAGACTACCTAGTCAATTTTCT 

TTCTGTAGATATACAAGATC TATGA AGATCAGTGTTTCCTGGCTCTCCTCATCCACCTCC 

CTGTCCMTATATTTATTCTGTTTTCACTGGTGCCTCCTCCTTTGCATAACCTGTGGACA 

CTAGTCTTTTCCAGGTTTCTACTCTAMTTATCTTTGCTTTTCTTCTATATCATTCTTTT 

TGAGTMGTTCATCTACTCCTATTCATTCATTTGCAAACTTAACAAAACTATTTATTGAG 

TGTCTACAATGTGCTAACACCATTCTAGATGCTGGGAATGGGGTGGTAACAAAACAAAGT 

TCTTTCCTTCATGGAGCTTATCTGCTAAAAGGAAGATAGACAAATAAGTNTATAATATAA 

TTTCAGGGGGTAAAAAATGGTATGAATGGGGCT 

Sequence 4458 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACCACCTGAAGACCCTCACACTCAACTTCACCA 

TCTCCAATCTCCAGTATTCACCAGATATGGGCAAGGGCTCAGCTACATTCAACTCCACCG 

AGGGGGTCCTTCAGCACCTGCTCAGACCCTTGTTCCAGAAGAGCAGCATGGGCCCCTTCT 

ACTCGGGTTGCCAACCGATCTCCCTCAGGCCTGAGAAGGATGGGGCAGCCACTGGTGTGG 

ACACCACCTGCACCTACCACCCTGACCCTGTGGGCCCCGGGCTGGACATACAGCAGCTTT 

ACTGGGAGCTGAGTCAGCTGACCCATGGTGTCACCCAACTGGGCTTCTATGTCCTGGACA 
Sequence 4459 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTAC 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 II 1 1 1 1 NGAGACGAAG 

TCTTGCTCTGTTGCCCANGCTGGACTGCAGTGGCACNATTTCNGCTCACTGCAANCTCCN 

CCTCCCNGATTCATNCCATTCTCCTNCCTCAACCTCCCAAATAACTANNACTACAAGCNC 
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CTACCACCACACCCAGCTMTTTTTTNTATTTTTAATNAAAATNGGGTTTCACTGTATTA 

ACCAAAATANTCTCAATCTCCTAACCTTATAATCCACCCATCTTNACCTCCCAAAAACCA 

AMM TAAAMNCCTTTTNCCACCNCACCCAATCCCTAAATATATAANTATTTAACTTTC 

ATTTTCCTTMTAACTAATATCCTTTTATTTTTCCCACATAMNNTTTAAAAAAAAATTT 

TCCCAACNTTTTC AAAAA AMCCCTTCTTAAAAATTTTAAATTTCCN A 1 1 1 1 1 I 1 1 1 NAT 

TCAMTAAAAACAATTTTNAAAAAAAMTTTACTTTTTT^ 

TN ATAA AACNT AAAAAACTCAANTGATMNCTTTTCACTTT ANTTMNATTCATTTTTTA 
ACTTTTNTCNNCNNAAANTTTTTTTCTTTTT^ 
CCCCNTTNCCTTNCCCAAACNACCCTTTTAAAA 
Sequence 4460 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTGTATTTTTAMTTMGGAGTTTTAGTTATA 

ATGAAATTGATTTGTAGTCTGTTTTGCCGTAAACTTGTTTTTCTTTAMTTGTTCTTACA 

GTGATATCTTACTATTTTTMCTGTCTGGGGTTTCTGATATGGGGATTTCAGCCCCTGGT 

TMTCMGTCTTGTCCCTACAAGTCCCTGATGCAGTATGTTTATTTGTGATGTTTAAAGA 

ACATTTCTTGGGCTGGGCGCTGCGGCTTGCGCCTGTAATCTCAGCACTTTGGGAGGCTGA 

GGTGGGTGGATCACCTGANGTTGGGAAGTTCGAAGACCAGCCTGACAAAACATAGTGAAA 

CCCCGTCTCTACTAAAAATACAAAAAT 

Sequence 4461 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACCCTCTCTCACTGTGGGTCCCCTGTATTTCTTAT 

CTCCCACTCAAGATCAGTGTTTCTGAGGCTAAAATCCAAGCAAGTGTGGCCTAGAGGTAG 

GGGGCTTTCTTCTTCTACCCACCCTCCACTCACAGAGTCATGCTCTACGGTAGGCATGGC 

AGGCTGAGMTAGAGGGGTCTCTCCTGCTCTCATTTCAGCTCACAGGGCAGAAGTTTTGC 

ACCAGATGAGGCAAGCCAAGACCAGAGGCTGCTGTCACTGTCTAGTCCCTAGCTTCAGAG 

CAGTGNGTTAGAGATTTTTTTCCCAGGGGAAGAG 

Sequence 4462 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGTCAAGGAACAGAAAATTGTATTTTGA 

GTTTCCTTAGAGATTCCAGMCATTCTGCAGTAMTAMCMGATCMGCTTATGTTTTA 

AAAAATTATCAGAGAATTAGAAAATGTTACTGGAAAGAAAACCATTAAAAAAGTGTTAGA 

AAATAAAAGAAAAAAAGTCTCAAAAGATAGAGCAAAAAAGTCAAAAAAAATGAGAAAACT 

CTGAGAGAAACATCAAAGAGAAACATCGAGATAGAGAGGCTAGAATTCCATCATGTGACT 

AATGCCGAACTTTGGAAAGATCAGAAAAAATAGAGACAAGAAACTAGTCAAAAAACTAAT 

TGACATTATTTCACAACATTTAACAACAAATATCAAATTGGGAGAACCTGACAAGTTCCT 

AGMTGATGGAAAAAGTCCTATTTCTAAACACATTCATGAAATTTCAGACATTAAAGATA 

CAAAGATGGTCTTAAAGGTGATTGGGGAAAAAAATGCCAGTTTATGGATAAAGTGAACNG 

GAATCAGATTGGCANTAGAAAATGAAGCCGTGAGACAAAGANAAAATTGTATATTCTTGG 

CCAGCCATNCTAATCTGGGTAANGGTANACCCCAAAGTAA 

Sequence 4463 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTCCTCCTTGGGCTGCAGTAAGCATGTCAGGTGC 

CACATGGTTCTGCAGGACAACTGTGCGCAGTTGAGCACGTTGATCTAATAATAACATAAG 

CCCAGMCTACTATCATTMNAGCCTTTTCTGTGTGCMGCTTMGACTTTGGTTTGCTG 

CTGGAGTAAGACAGTGCCTGCAGCAGGATAGAGTATTGTGACAGGATACCACCACCATGG 

GGTTCGACGCACTTGCMCCAGCGATATTTATAAGTTTCTAAATTACT 

Sequence 4464 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGTCAAGGTCAATAACTAATATTTAACA 

CATATTCATTCACAGATATGAATTGAGAACAAAATAGCACCAGAAATTTTCAAGAAGTGA 

AGAACAAATGTAGAGAAGCATAATGATAACAAATAGAAAAAAAAAGATGCCCCAAAAAAC 

AGMCTCMGGAACAGAAAATTGTATTTTGAGTTTCCTTAGAGATTCCAGAACATTCTGC 

AGTAAATAAAACMGATCAAGCTTATGTTTTAAAAAATTATCAGAGAATTAGAAAATGTT 

ACTGGAAAGAAAACCATTAAAAAAGTGTTAGAAAATAAAAGAAAAAAAGTCTCANAAGAT 

AGAGCAAAAAAGTCAAAAAAAATGAGAAAACTCTGAGAGAAACATCAAAGAGAAACATCG 

AGATAGAGAGGCTAGAATTCCATCATGTGACTAATGCGAACTTTGGAAAGGATCAGAAAA 
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AATTGAGACCANGAAACTAGTCCAAAAACTAATTGACATTATTTCACAACATTTACAACA 

AATATCAAATTGGGAGAACCTGGCCAGGTTCCTAGAATGATGGNAAAAGGTCTATTTCTT 

AAACCCATTCATGAAATTTCANAACNTTTAAGATCCAAGATNGNCTTAAAGGGGATTGGG 

GAAAAAAATGCCCGTTTTTGGATAAGTGGAACGGGAATAAGATGGCATTTNAAAATGAGG 

CCGGGGANAMAANAAATTGTThrTTTTGCCCAGNCATCCTAATCTGNGTAAGGNTTACTN 

CCAAGTANAAAAAAAAAAAAAAAAA 

Sequence 4465 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACGTTTTTCTCCACAGAGNNNCANAGACACCTATA 

CAMGNCATNTNTTNTCTNNNTCTATAACTAATATTTAACACATATTCATTCACAGATAT 

GAATTGAGAACAAAATAGCACCAGAAATTTTCAAGAAGTGAAGAACAAATGTAGAGAAGC 

ATAAT GATAA CAAATAGAAAAAAAAAGATGCCCCAAAAAACAGAACTCAAGGAACAGAAA 

ATTGTATTTTCAGTTTCCTTAGAGATTCCAGAACATTCTGCAGTAAATAAAACCAGGATC 

MGCTTATGTTTTAAAAAATTATCAGAGAATTAGAAAATGTTACTGGAAAGAAAACCATT 

AAAAAAGTGTTAGAAAATAAAAGAAAAAAAGTCTCAAAAGATAGAGCAAAAAAGTCAAAA 

AAAATGAGAAAACTCTGAGAGAAACATCAAAGAAGAAACATCGAGATNGGAGAGGCTAGA 

ATTCCATCTGTGACTTATGGCGACCTTNGGAAGGATCAGAAAAAATTGGGGNCAGAAACT 

TGTCCAAMCTAATTGCATTATTTCACACCTTTTACCACCAATNTTCAATTGGGGGAANC 

CGGCCAGTNCTTGAATGNTTGGMGMGTCCTNTTTCTTAACACCTTCATGAAATTTCAG 

AACNTTTAAGATTCCAAAGTGGNCTTAAANGGGGTTNGGGGAAA 

Sequence 4466 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACAACATGGATGCATGAAATTTTAGACATGATTCT 

AAATGATGGTGATGTGGAGAAATGCAAAAGAGCCCANACTCTAGATAGACACGCTTTCCT 

TGAACTGAMTTTCCCCATAAAGAAAAACCAGATTTGGAGTTCGTTCTTGAAATGTCCTC 

ACCACAACTGATAAAAACACATCTCCCTTCACATCTGATTCCACCATCTATCTGGAAAGA 

AAACTGCAAGAtTGTCTATGTGGCCAGAAATCCCAAGGGATTGCCTGGTGTCCTACTACC 

ACTTTCCAGGATGGCTTCCTTTATGCCTGGATCCTC 

Sequence 4467 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACGTTTTTCTCCACAGAGCAACAAAGACACCTATA 

CAAAGTCATAGGAGATCAAGGTCAATAACTAATATTTAACACATATTCATTCACAGATAT 

GAATTGAGAACAAAATAGCACCAGAAATTTTCAAGAAGTGAAGAACAAATGTAGAGAAGC 

ATAAT GATAA CAAATAGAAAAAAAAAGATGCCCCAAAAAACAGAACTCAAGGAACAGAAA 

ATTGTATTT TGAGT TTCCTTAGAGATTCCAGAACATTCTGCAGTAAATAAAACAAGATCA 

AGGCTTATGTTTTAAAAAAATTTCAGAGAATTNGAAAATGTTTCTGGAAAGAAAACCATT 

AAAAAAGTGTTAGAAAATAAAAGAAAAAAAGTCTCAAAAGATAGAGCAAAAAAGTCAAAA 
AAAATGA 

Sequence 4468 

CCCTTAGCX3TNNTCGCGGCCGAGGTACCGCAGTATGGTTGGCCATGGGATTATCCTTCAT 

TACATCAAATGAGGTATGGTGGACAATCTTGTTTATAACATCACCTGACCAAGTTTTCTC 

CAAGAATTCCAACACCTTGTGGATCTCATGTTTTGG AI I 111 1 1 1 A ATATCCTCGTAGAA 

GAGGTAGAGGATCCGGTGCATGTCTTTTGCAGCCCACCATCCTTTCACATGGTCAAACCA 

GGACCCGCCMCMCTTTTNCGGGACATGAATTTCTCATAAAATTCCTCTAAGTTCTGAG 

GATCAGGCATAAAGGAAGCCATC 

Sequence 4469 . 

CCCTTTCGAGCGGCCCGCCCGGGCAGGTACGAAATATCGTATCAGGAATTGTTAAATTTT 

ATCAG CTGC TTTTCCAGCATCAGATGGTATATTTGACTTTTTGATCAATATCAATAAGCA 

TATTMTTTTATTATATTMTAGATTTCCCAGTATTGAATCACCCTGCATTCTTGGGTTA 

AATACTATTTGCCTGTGGTAGGTTGTTGAATGAATATGATCTTATAGTATTTGTTTATAC 

AATCATATATATGAGACAATGAATATTTATGCTCATGTACCTCGGCCGCGACCACGCTAA 
GGG 

Sequence 4470 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTTGAAATGTGGGTATGGGCAGCTGAGGAACTTA 
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ACTCMTGTTTTAATTTTATTMTTTGAATTTAGCCACATATGGCTAGCCAGTGGTTACC 
ATATTGGACAGAACAGATGTANACTANTAGAGTGTNAGTTTCAGTCATTTGAACCAT 
Sequence 4471 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTTTTTGTTCGGCTGTTTATTGTTGGAAGTTT 

GAGTTGGGATCTTCTGTAGCATCCTGCCTGAGATATATGAGAGGAAATACGGAAAAACAG 

GGMCTCATTGCCATGCCATTCTTCAAATCTAAAGGTCCCTAGGAAGCCCACCTTCTTTT 

TCT ACTTT TCTGAGACTTCCTATACTTGTTTGTTTCGTTATATATGGTTTTTGTTATTTC 

TGGTTTTGTTATACCTCTTCAGGTAAAAGAGGGAGGACACGGGAGGAAGGGGATACTCCA 

TCTTGGCACAACTAGMGTCTCTMGTTGCTTTTTTGTAAATATAAAACTCTCAAATAAG 

AGAAATAATNAATGGTGGAAAT 

Sequence 4472 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTTANAACAGTGCCTGGCCTGAAGTAAGCATTCA 

GTAAAAATTACCAATTGTTTATTATTATTTTAAGGCANAAACATGGGCAGATAATTTTAT 

AATCTTGGGGCAGAGAAGGCCTTTCTAAGCATAACTCTNAACCTANTGACCACAAAAGAA 

AAGATTMTTATTTGATTTCATAAAAACTAAAAGCTTTTACATGGCAAAATCTCCATGAT 

AAGAATCAATGAACAAATACCCAAGTGGGGGAGAATAATTGCAATATGNTTGACAGAAGG 

AGGATTGATATCATTAATATTTAGGGATCACTGAATAAGTCAACCAGNAAAAGAGATGAG 

NATNAAATTCAGT TTGAA CAGAATNTTTTTCANAAAANANTANAAAACANAAANGTTCNA 

T TGAGG AGCCANGTTTTCAACC 1 1 1 1 1 1 1 1 GGGGCANAAGAAAATGNTATTGATTAAACC 

C 1 1 1 1 1 

Sequence 4473 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTA A I I II II I 1 1 1 II I I I I 1 1 I GTAGAGACAGG 

GTTTCCTCATGTTGGCCAGGATGTTCTCCAGCTCCTGGCCTCAAATTACCTGCCCGTCTC 

AGTCTCCCAAAGTGCTGGGATTACAGGTGTGAACCACTGTGCCCGGTCCAGTCCAGGAGC 

AAGTTCTAACCAGGATCAGGGGTCAAGGTCTGGGTTTGTCCATTATCATAGGCTAAGTCA 

GGGTCAGGGTTCAGCCAGGGATCAGGGCTCAGTTCAGGATTGGGGCTCAGCCAGGGTCAG 

GGCTCATCTTGGAGTCAGAGCTGAGCCTGGGGTCAGGCATCAGTCTAGGTTGGAGGTTGG 

GATTGGGACCTGGGGGTCTTGGTCCAGGATTGGAGGCTGTGTCTGGGATT 

Sequence 4474 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTTTGTAGAGATTGACTTCCTAAGCTACTTAAGA 

CAACCTGCACCACTAAGAAAAAAATGTAGAACCATTTGGAAAAATGAAATTTAGTAGTTC 

CAAGTTTCAAAGAAAATGTCAACATTTTATTCCATTCAATAAAGAACAAAACCAATAGTG 

TTTTTATTACTTTCATCTGAAACATTCCATGTTTTMTCTGAGCCTTGCAGACTTTCATT 

TGGAGTTTGAACCCGTTTTGGTTGCATTTCATTTTTGGAGMCTTAATTAACGTGAGATT 

GGGCMTTGAMTGCCAGGTGCAGTTTTCTGTTAATGTCATGCTGTTGTTTAGGTAATAA 

GAAAATATTAAG 

Sequence 4475 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTAC 1 1 I I I I 1 1 I 1 1 I II 1 1 I 1 1 1 1 1 1 1 CCTGTAGTT 

TATTCAMGTTGAAAMAAMCATTCATTATTCTTTAATATTACATGAAAATCTTGTTCA 

ANAGTGAAMGCCCAMTTTTTTATCCTTGCATTATTGCCATTTACTACTGGTTTTCTTCT 

GACCCAGTCANATGTAANAGG CCTNT AACTGGATCCAAGCCACTTAATTACCANATCTAA 

TTTGATTCTGGACCCAGTTCAGTTTTTGGCATGACTTCCAAACNCAGTTTTGGATT 

Sequence 4476 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTAC I 1 1 1 1 1 1 I 1 1 1 1 1 1 I 1 1 I I I I ATTAAGAGAA 

AGCTTGTTTCTMGATCCTTTTGGGAGCAAAGGCAAGTAAGTATTCATTAAATGTTTACC 

TTCTTGACTTTAATTCACTTCAGCAGATGATAACTCAGGNGGGATTATGTNATGACAGTG 

ATCTGACAAGGTCCTTGTTCAGGGNAGTTACTGACTTTT 

Sequence 4477 

CCCTTAGCG GCCG CCCGGGCAGGTA C I I I 1 1 1 1 1 1 I I I 1 1 1 I I I I I I I GCTAGTTTAGTG 

TTTGCATTTATTTTAAAMTACNCAAMTAGMNrTTTTACATCAAAGTGTGATAACCTC 

ACTTACACATTGTTNNCATACTTACCT 
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Sequence 4478 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACCAGCCTGATCTCTCTTTTCCCCACATTTACAAA 

CGCCACAGTGAAGAACTTTGTTGCAAACACATGCAGGCTGTGAAAAGAACTCTGTGCCTA 

MGTCCTTTCATTTCTrTGCTGGAGTTTTTTTGAGGCAGATTCTAGAATTGCTGAGTCAA 

AGGGCAAATGCCATGTAGTTTTGTTAGACGCTGCCAAATCCTCTTCCATGAGGCTGCAAT 

ATTCTGCATTCCATAGTGACGTATGAGAGTCCTTGTATCCCACAGCTTCATAAACAAAGC 

ATGA CGGCA CATCTGCA CGTTT ACCAATCACACAGGTGAGAAATCTTATCCTAGCTTCAC 

CTTTGTTTTTGGTTTGCATTTTTGTGACCAGCTTTTTTATGGTATAATGCACAGAAGGTA 

ATGAACACATTCTACCCACAAGCTTCTTCCTGTGCCTTTGGAATCTGCTCCTACCAGTCT 

GCAGGCAACCACGGATCTG 

Sequence 4479 

CCCTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACCTTGTTGGATGATGGATATTTTTGTATCCCTA 

TAMTATC CTTGA TCTTTGTTCTGGGACACAGGTATTTGGAAACAGGTTTGATCCTTCCC 

AGGCTTGCTTTTCAGCTTTGTTAGGCTGGGACCACGGAAACATTTAGTCAAATGCCAGTT 

TTGCTCCACTATTGAGACAAACTCCTGAATACTTTATCCGATGCCCCATGAATAATATTT 

TCCACTTTGGTTGAAGGAAACAGGAAATATTCCCAGCCCTGTGTAAACCATAGGAATTGT 

TCCTTGTAATCACTTTGAGTGGTCCTTTCTCTGGTCTTCAGTAATTTCCTCACAGCCATG 

CACTTATTAGCTGAAGACTGAAGAGGGCCACTCCGCANGTCTTTCGGCGAGCTTTCTCTC 

TTGCAGCTCTCTGCTCACCAGCCCTGACCCTGGTAAACTCCAGCTACCTTGGTGTCTCAG 

MTTCCATTTCCATCTNCTCAACTTACAAGANGCTGCCCGGGCTGTGTTTGGGTTCCCCC 

CTCCCTNTGCTTGNAN CCTG GAAAANATnTCCAGGAAACCGACTGGGNAAATGCCCAGG 

GCTCATTAACATTTATNTTTTCAAMGAGCCCTTGGCCTTAATTACCCTGGACCCCCCAN 

NGI I 1 1 IGGGAMCTGNTTGGTTNCATATANTTTTAANCANGGGGGGGTTAANTTGGTTT 

NGGGG 

Sequence 4480 

GATATCTGCAGAATTCGCCCTTGGCCGCCCGGGCAGGTACACAGAAAGGCAGAAGTTGAA 

ATTAGTTTGAAGACTACATTGTATATTACACAATATACATTGCTTAAGCATCAGCAACGT 

GMGCAACATCAATGCCGTTTCTGGATGGTTACAGCAGTTATGTCAAAATTAGAT1TTTA 

AMGTAAAAAGGCAAAGAAATTTGCCACATATTTAATAATTACTCTTGGGAATGACTGCA 

MTTAGAGATGTTAGGTATTATTGATTCATTTATTCTTTAGCAAATGTGTATTGAACACA 

TACTATGTATCAGGCAAATGGATATCACCTCCCCTACTATGGAAGAATAACAGTAATCAG 

ATAATTAAAAATTATATACTCCAGGGTGGCAGAATGACAATCAGTAATCAAAATTATTAC 

AAATTATATACTACAAGGAAAACAAAGAAATAAAGGGAATTAATGGAGGATTTACCCTAG 

GGGTGGTTAGAAAAGGGTT 

Sequence 4481 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACAGTGACACAATCACAATTCACTGCAGCCTTGAC 

CTGCTGGACTCAAGTCA TCCTC CCACCTCAGCCTCCCAAGTTGCTAGGGACAGGCATGTG 

CCACCACGCACAGCTAATTTTTAAAATTTTTCTGTAGAGATTAGGTCTCACTATGTTGCC 

CAGGCTGCTCTCAAAACTCCTGAGCTCAAGGGATCTTGCCACCTTGGCCTCTCAAAATGC 

TMGATTACAGGATGAGCCACTGTGCCTGGCATGCTTTTGGTTTTTTTCTTGCAATTTAA 

CAAAGTGGTGTCCCATATATTTMGTATCAMTGTATMCTGMTTTTCTTGCTTTTCAG 

GGATCTCAAGGGTATTTCCCTTTGCCCACCTCACCTTTTCATATTTGGTAAACTGGTATG 

CATTTGCCTTCAGCCCAAGATTATAAATATGAACTGGATTATGANCTGCATGTrCTCTCT 

TTNGGTTCAAGCAATTTTCCTTACAGAAAAANCACCCGGTGGGAAGTCATGGGGTAAAAT 

ATGGTGGTTGGMTTNGGTMCTTCCCTNTTGGGAGAMTTTCTTTGTGAAATTACCACA 

NCAAATAA GGGGA ACCTCAATTTAAACTGGGAAAACATAAATCTTNATTTNGNAAAGNGG 

GGGGCCCATTTTTNTMNATTTTT^^^TT^TGGATMCCCTTCCCCTTTT 

Sequence 4482 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACCTCAGCCAGCAGAACATCGCTGGGACGTGCC 

TGGCCTAAGGCATCCTACCAACAGCACCATCAAGGCACGTTGGAGCTTTCTTGCCAGAAC 

TGATCTCTTTTGGTGTGGGAGGACATGGGGTACCCATTATCTTAGAAAATCTAGTTTAAA 



WO 01/070979 



PCT/US01/09126 



TABLE 1A 

275/599 

CTGTTTTCTTTCACCGCAAMGMTTAMTGGGAAMTCATTTGTTTATCTCTAAGTTAT 

ACTMTTAGTAGAACCAAACAAATTATCTTCTTTTAAAAAATAAATCTTATAGGAAAATA 

G ACAGT CCAAAGTCATGTCTTTGAACAGTGGATTGGAATCTGTGCCAGTAATGACAAAAT 
TAI 1 1 I 1 1 I GACTTGCT 

Sequence 4483 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTAC I 1 1 1 1 1 1 1 1 II I 1 1 1 I N I 1 1 1 1 1 I I GAAAGAGA 

TAGGGGTCTCATTATGTTGCCCCAGCTGGAGTGCAGTGGCTACACACAGGGACAATCATG 

GCCCGATCATTGCTTCAGGCTCCTGGGCTCAAGCAATGCTCCTGCCTCAGTGNCCTGAGT 

AGCTGGGACTACAGGTGCATGCCACCACGCCTGGCTTATTTTTNATTTTNCTTTTCGTGT 

GGCTGGGAATATTACAACAGAGACGTTGGGNAGTNCAGCAAACANATGGTTNTTAAACTG 

NN CAAT NAAAATGCAACANAAAAGGGCTTCCTTTCAATCAAAGGAATNAAGGGATGCTTT 

GCTTTTAAAGGGGGCCATTCAA 

Sequence 4484 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTA C I 1 1 1 1 I I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I NACTAGC 

ACAAATGGCATTTTATTAMGAAMTCTMTTTACAAAGCTTTGTAAATTTTAAGAAAAA 

CATTT^GATCATAAACCAAAAAATTTTCAANTTTGCMTATTCAAATTTACAAGGAAA 

AATMGCCCCAAACTTTTAAACAGTGCAGGTTATTGCTGCACTCCTTTAATTCCTTATCC 

AAAGCCCAAAANAATGTA GGACA AACCCCTAAAAATGTTNCCAGAAGCATTTCCCCCACA 

CTTGGTNTCCAAAATCTAGTTTTGTGCAAAAAATGTTTCCACCTNNATTTATAGAGTNCC 

CCGGGGGA 

Sequence 4485 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTA C I I I I 1 1 1 ICI 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I 1 1 1 GGTATTT 

TTAGTAGAGACGGGGTTTCACTGTGTTAGCCACGATGGTCTCGATCTCCTGACCTCGTGA 

TCTGCCGCCTCAGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTACAGGCGTGAGCCACCGCGCCCGGCCC 

GACTTCTCTTTA^CAGGTGGGTATATATGCCACTAATTTTGTTTGATTGNGTTTTTCCC 

TTGATTrCA TTTTGT TTTGGCCMGTAATATCCTATTGATTGNATGATTATCACNCAATT 

TGATATCCATTTTTNTGAATGGGAGACAGGTTTTAC 

Sequence 4486 

CCCTTAGCGTGGNCNCGGCCGACGTACATATCAGAAACNGGATCTAACTCACAATATTAT 

TATAAAGCAT ACTGN TTACATAATTNACTAANTAGGTAAATTATCTAATTCATTANACTT 

GCTNGGMTCTTTTTCTAGNTACACTCCTATGTATTCCAAAAGCTACCTAATACTCTATT 

ACCCTCCCCCTACAAACTACNGAAAAACTCAAGTCANCAACTGAGGGTGTAACGTGCCTC 

CCCGGTTCAAGCNAT TCTTGT GT CTCAG CCTCCTGAATAGCCAAGACTACAGGCACACGC 

CATCACACCTGGCTTATTTTTACC I I I I 1 1 1 1 GTAGAGNCAGGGTTTTGCCATGTTGGCC 

AGGCTCGTCTTAAACTCCTGACCTCAAATGATNCACCCGCCTTGGCCTCTCAAAGTGCTG 

GGATTACAGGCGTGAGCCACCGNGCCTGGCCAMTAAAGTATTTTTAACATACAAGTTAA 

GCATTCTAGNTNNATTCCAAAGTAAATACAGNGTGCTCAACAAACATATTCTTGGGTTCC 

AGGACAGAhfrCAACCA ACCT ANATTNAAAAATTTAAATCAAAAATTTAAAACCGGTNAAA 

ANACAGTGGACCAAGGTTTTGAATGGCTCACACCCTGTAATNCCAAACACTTTNGNGNAG 

GCCAANGGCNAGGACAAATTTGGACCTTGGGANGGTAAAANGNGCAAGGAGCCTNAAACC 

ATNCTTNNCGCANTTCCANCCTTGGGGAAAAANAAAAATNTGGNCNCAANAAAAAAAAA 
Sequence 4487 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTAC 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I GAGATG 

GAGTTNNGCTCTTGTCACCTGGGCTATGGAGNGCAATGCCACGATCTTGGCTCACTGCAA 

GCTCCACCTCCCCGGTTCAAGTGATTCTNCTGCCTCAGCCCCCCAAATAGCTGGAATTAG 

AGGTGCCCGCCACCACGTTrGGCTAATTTTTGTATTTTTAGTAGAGACAAGGTTCGTCAT 

GTTGGCANGCTGGTTTNNAACTCCTGACCTTAGGGTGATCCACCTGCCTTGGCCTCTNAA 

AGNGCTGGGATTACAGGCATGAGCCACTGTGCCCGGGCGMGTTTAMGTTTTAATTCAC 

AGGGATGCT NAAAAGCAN GCTTGGGTMGGNGTTTTCTTTTCTTTAAAANAAAATTCATT 

TTTCAATCCCTTTTNTTTTGGGAMTNTMNGGGGTTGCTTTTCNATTTACAGATTNGAC 

CAAAAAAACNTATAGGTGTCI^fiTCTGGTTTTTTTGATTGGGAAGAACN I I 1 1 1 I I 1 1 
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Sequence 4488 

CCCTTTC GAGC GGCCGCCCGGGCAGGTACCAAGAAAAATAAAGAAGAGGCTGCAGAATAT 

GCTAAACTTTTGGCCAAGAGAATGAAGGAGGCTAAGGAGAAGCGCCAGGAACAAATTGCG 

AAGA GACGCA GACTTTCCTCTCTGCGAGCTTCTACTTCTAAGTCTGAATCCAGTCAGAAA 

TAAGAI 1 1 I I I GAGTAACAAATAAATAAGATCAGACTCTAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAA 

AAAAAAAAAGGTCCGCGGGATCGCCAGAGTCCCTGAACTCTCGCTTTCTTTTTAATCCCC 

TGCATCG 

Sequence 4489 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACCATTTMCTGGTATATAACCATCGGGGGCA7TC 
CACTGGTAAAAGAAAGAATGCCTCAAATGAGCATGCATACAACTCCAGTAAACACACTGC 



Sequence 4490 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACATTGCATGTTCTGACMGGTTTCATTTATTTCA 
TTTAGATGATTTCTGCTGTThJTCACAGGTAACCTCCTTTCTCACTGCCAGTGTCCCAGTT 
ATATCTATCT 
Sequence 4491 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTTTGGGAGCCCAAGGCAGGAGATCACTTGAGCT 

CAGGGGTTCAAGACCAGCCTAGTAACATAGTGAGACCTCGTCTCTACTAAAAATTTAAAA 

AATCAGGTGTGGTGGTGGACGCCTGTAGTCCCTACTTGGGAGGCTGAAGTAGGAGGACTG 

CTTGAACCCAGGAGATGGAGGCTACAGTGAGTTATGATGGCGCCATTGCACTCCAGCTTG 

AGACTGTTTCAAA AAAAA AAGCTAGGTAAGAGTAATAGGTTAAAGTGATCCCACTGGCCC 

TCCCCCATCCTTATTTTTAACTTTGAAAGTTATTAGAAATACCTCAGGAAAGCTTTCTTG 

AAAGGTTATGTGTGAAGTCTTTCCCTCTAGACTAGTGGTTCTCAATACCTATGCCGGTAT 

CAGAATTACCTGGGGAAGCTTAAAAA 

Sequence 4492 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTGGCACAGGACTCCCCAGAATAATGGAATAG 

AATAGGTAGTCTAGMCTAGACTCAGTTACATGTAGAAATTTGTATATGGTAAAGTAGTA 

TCTTAAATAGGTAGGGAAAAGATGGGCCATTCAGTATAAGTTTGGGGGACATATAATAGG 

TATTTG GAAAA AAATTTAGATACATACCTTACACCTTACAGCAGGATACGTTGCAAATGG 

ATTAAAATTTTAAGTGANAAAAAAANAAAAAAAANANGGTNCCTCGGCCGCGACCACGCT 

AAGGGCGAATTCCA 

Sequence 4493 

CCCTTGGCCGCCCGGGCAGGTACACATTAGCCTCCCAGAAATGGTTCTTAACCAGAGTGA 

GCTGACTGTGGACATAGAATTCAGAAGTTGGATGACAAGGAAGCTCAGTGAGAATGAGGA 

GAAA GTTGA AACATAATCCAAGGAATCCAATAAAACAATTCAGTAGCTGAAAGATAAAAT 

ATCCATTTTMGAAAGAACCMATTAAATTTTTGGAACTGAAAAATTTACTTCCAGATCT 

CCACAATAGAATCTGAAGCATCAGCAGCAGAAAAATTAAGATGAAGAAAGAATCTCTGAG 

CTGGAAGACCAGCTTATACAATCAACTCAGTCAGACNNAANANAAAAAAAAAAAAAAAAA 

AAGGTACCTCGGCCGCGACCACGCTAAGGG 

Sequence 4494 

CCCTTGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACCTGCCTCTCAGAGGTATTTTAATTGATATGTAG 

TTAATGAAGGACGTGGTGATGTTCTTAGAAATTGCTGTGAAATGTGAATTAAAGAATGAT 

CMCGGGACTAGTGGGCACAGCTTGTCAGGCATGTTTTTAATTAGCATTTATGTAACTTT 

CCTATTTCTGGGCATCCTTGGGAAGACACATTTAATTTAAGAAATTAAAAAGGAAGA7TT 

ATTTTTCCAAAACGCTT(X)TGACCTTCACAGAATAAAAACCAATGAACCCGAGCTTCGGA 

GACGACAGACTGTCGGGAATTGTAAAGATGATTTGGGCAGCGCATTGTTTGGCGGGAGGA 

GCTCAGCCTTCX^ACTMCAGAAMGTCTACGTCAGT^rrTTACTTAGAAAAT^TATT7TA 

Sequence 4495 

CCCTTTCGAGC^GCCGCCCGGGCAGGTACTAATTTTCTTTTGATGTTGTATCAAATTACC 

ACACACTTCATGAT7TAAAATAGTGTGGATGTATTATCTTACAATTTTGTATGTTAGAAA 

CCCAACACAGGTCTCTCAGTAGGGTAAAATCAAGATGTCAGCAAGGCTGTGCTTCTTTCT 
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GGAAGCTTTAGGGGAGAATTCATTCCCTTGGCTTTTCCATTTTATATAAACTGCCCACAT 

TCC TCGGC TCATGGGCCCAGTGGGAAATGCTGGGAAGAGTNCTTCTCATGCTGTCGTTCC 

CTGTTTTTCTCTTCCMGTTTCTCTTTTTTACTTTTAAGGACTCTTGTAATTACAACAGG 

TCCACTGGAAATACTCCAGGATAATCTCATT 

Sequence 4496 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGANGTACATTCGGNCTGAGGGCCAGGACAGTNCTTTCTCC 

TGGACGGACCTGCTGCTGAAGAATAATTCTGAGCTGCTTAACAACCTGGGCAACTTCATC 

AACANGAGCTGGGATGTTTGTGTCTAAAGTTCTTTTGGGGGCTATGTGCCTGAGATGGTG 

CTCACCCCTGATGATCANCNGCCTGCTGGCCCATGTCACCCTGGGAGCTCCNGCACTATC 

ACCAGCTACTTGAGAAGGTTCGGATCCCGG 

Sequence 4497 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACAACTATACATAACAACAAACTTGGAAGAAAT 

CAGAAGAATAAAAAAAAGACTGACAGTTTGGACCACACATACATGCACAAAATGAAAAAT 

AATAACTTCTATTAGTAAAAAAAAAAAACCTCACTGTTATAAAAAGGGAAATGGCAAATT 

GAAAAAGGATACTGGTGAGATTATAAAAGATTAATATCAGTTCTCACTTCTTATAAGCCA 

ATAAAATAAAAATTAAACAAAAGAGAGGGACCAAGGATAAAAATAAAGGTAAATAACAAA 

AGGAGATACAAATGGTTAATGAGTATGGAAAATGTCTAAATCCCATAGAAATAAAA 

Sequence 4498 

CCCTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACAAACCCTGCCTGGAACCGCAGCCCTGCTNTCA 

GAATCAAATTCCTGAAAGTGGGCAAGCGGAAGCGGAAATAAGCCCTCTCCCAACGCCAGC 

TGACTCGATTTCGTCTCGGTCTTCCCCAGAGCTGGACACGAGGCACCATGATCAGAGAGA 

CACATTCCCTGCGGACGGCGCTCCCATCGGATACTGGAGGGACGCGACACTAGAGGCAGG 

CAGTACCTCGGCCGNGACCACGCTAAGGG 

Sequence 4499 

CCCTTAGCX3GCCGCCCGGCAGGTACAGAAAGATCTGGAAGAAGGCCTGGCAGTGAATCCA 

AGGACTCTGGGCCCCCAACAATAGATGGTAGCCGTAAGTCTGGAGCAGCGGTGTTTCACC 

ACCAAATGCCTTTCCAGGCTGCCCTTCCAACACTCAGGAGAGCATCCAGATCCCTGGGCA 

GAGGCTCTACATTCTTG GCTTTA GAGGTGGTGGGCAGCGGCAGCAGGTCAGAGCCACTTC 

TGGCGGTTTCCCTCCCCT7TTTAGTGCCCATMGTTTTTTTGGATCCTCCCTTTGAGTTT 

TACCAGCACAAGCCATTCTTTGCCCCTGTTCACATAACTTGAGCTCAAGCTCTTGCCAAA 

CCCAACAAGCAAGATGGTTGCAACCTGGCAACATTGAATC 

Sequence 4500 

CCCTTAGCXaTGGTCGCGGCCGAGGTACTACACATTATCAATCCCAAACTGATTTTATGAC 

TCTTGTCATAGAAACCCCCAAAACATCAGGGAGGGTAAGATATTCCAAATGGACCAATCA 

CAAAMG GATTCC TGTGATTCAACTATCCAATACTTATGGCTATCAATTTAGTCTGGCTT 

GGGGCTGTTTTTTACAGGGAGGTGGCCTCCCATGGCGCACAATGTGTTTTTCTAAGCTAT 

CCAGAATGGCCACAGCAATCTGTTGGACATGGGGATCAGTATGTTCATGATCTTTGATGT 

TGTATAAATGCTGCAATCCTCCTTCTTCAATCAGCATGCTGCAATACCTTGAAGCTGAAA 

AAGAAAAAAAAACACACACAAAACAGGAGAAATAGCTTTTCTTAAAACACTTGAAAATTA 

TTCCCAAAAAAATGACTTCTAGGAGCCA I I I 1 1 1 I I I A GCTGGTTTGTTATTGATCACTA 

ACATGCTTCAGCTTGGTAAAATAACCTCTATTCTTGATGTTACGTCTACCAGNGCAAGGG 

CCTTACACATTTCAATTCNATAAAATTAGCTTAGCTTGGATT 

Sequence 4501 

CCCTTANNAGCGGCCGNCCGGGCAGGTTCNAGGATATTGTTCACCCCNTCAACGGAAAGT 

GAAAAAACAGCNACCCCTGGAACCTNATTTCATTNTGAGGGACACTGGTCACCGCCCAGT 

GGCAN GTAAAGAGAGCAGCCACCAGCCAANCGNAAAAGGAATNCAATGCNGGAGGCGGGA 

ATTTTCTTAAGAGAGAAGAAGGGCCTTCCCTTTGCTGTAGGTGGAGTC 

Sequence 4502 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACATTCTATTCACAAAGTTGGGGCAAGGTGTGGTG 
GCTCCTGCCTATAATCCCAGCACTTTGGGAGGCTGAGGTGGGAGAATCACTTGAGGCCAG 
GAGTTCGAGAACAGCTTGGGCMCATCATGAGACCTTATCTCATTTTTTTAAAAGTGGGC 
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MTGATAMTAAMTGATACTGAMTTTTTGAACACTTCATATTTCATATACGTTTACAA 
ACCTGTTATAATTGGCTACCAAMTCTTCACATTTTTATCCCCTTCCAGTCTCTACTTAC 
TCCTTGTAT TTTAGAGCATCTGGG 1 1 1 1 1 1 GGTTTTGGTTTTGGG A 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 
I II 1 1 II 1 1 GGTCATTACCCTATCATGCTCTTGTCCTTGAA 1 1 1 1 1 1 CTCAATTTCCTTA 
~ TTATCTCCAAAAATATCTGCAGCACATTGATAAAGGGAATGGTATAGATAGACAATAGGG 
GAAAACATCCCACAAAATATTCTAGCAATACTAAATTCTTATCTGCAAGTTTTCTCTGGC 
•TGAAMNnTAGGTGGAAAAAGAAAGGGGGTGAAAAAAAAAGCCAAAATTCCCCTTTCTTC 
ATGCCTTGAAAAACCCTGGGNGGGGNCCCTTATTTAAGGAGACCCCGTCNAGGAAAAAAT 
Sequence 4503 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGACTGACACTATAGGTCACATATAGGA 

AAAAGTAT TTCCC TACAAAGGCTGCTTCCTAAAATTGAAAGAAGCAACTGTTTCACCGGA 

GGCACAGATTTTAATGTTGTGACACAAGAAACATGAAAAAGCAAGGAAACAACACCCCAA 

AAGAACACAATAATTCCTCAGTAGTAGACCCTAAAGAAAATAATTATGAAATGCTTAAAA 

GAAATTCAAAATAATAATCTTAAGAAAACTCAGCAAGATATAAGAGAGTATAGATAGATA 

ATTCACTGAAATCAGGAACACAATTCATTATCTGAATGAGATTCAACAGAGATAGATATA 

AAAGGAAACAAACAGAAATCTTGGAGCTGAATAATTCAATGAATGAAATTTTAAAATATA 

ATAGTGATCTTCAACAATAGTCTAAGATCAAGAAGAAAAATTTCTGACCTTGAAGGCAAG 

TATTCTAAAATACTCCAGTAGTCAAAAAAAAAAAAAAAAAA 

Sequence 4504 

CCCTTAGCNTGGTCGCGGCCGAGGTACGCGGGGTNTTAATTCTTACATGCAGGAACACTC 

AGCAGACACACGTATGCGAAGGGCCAGAGAAACCAGACCCAAAAAAAAAAAAANAAATNG 

AANGAGGTNCGCGGGGGGCCTTATATATCAAGAGCACCATAGGCAAGCCCCAGCGCCTAT 

ATTAAGGCACATTTGAATAAATTCTATTACCAGTTCAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAG 

TACCTGCCCGGGCGGCCGCTCGAAAGGGCAAN 

Sequence 4505 

CCCTTTCGA GCGGCCGCCCGGGCAGGTAC 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I I 1 1 1 1 1 1 IA T 

I 1 1 1 1 1 I I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I 1 1 1 1 CCTTCATNTTTNACTNGGNCAAAAT 

TmCCTNIsrrAMTTNCCODAAAAAGNTTTTTTNCNAMNAAMNTTNN 

NTNGNGNGGGTCN<XCCTTTAAGGGGGNNCCCCNCCCNANGGNNAAAATAAAGCCCATNC 

TTTTNGGCCNNCNCANNANCCAGGGAAAGCCCGG 

Sequence 4506 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTTTCCCACACCAGCCTAGAGACTTCTGCTTATT 

TTCTGCCGCATCCTCAGTTCCCAGCTCTGTAGGTGTTCACAAGCATGAATTCAACACTGT 

GCGAAAGAACTGAAGCTCACGTAGTCCACAACTTCCCCCAGTGTGGGGTGTGTGCCACCA 

GTGCTACACAMGTGTTAGGTGGTGTGCAMCATTTTGTATTTTAATAGTTATACACTTG 

TnTAATGTGAATTAGAAAAAATATAAGAAAGACAACAAAGGTGTTATAGATACTAATAA 

TTAGGACAAGTTGAAAGGTTTAAAAAAATACCGTTACTAAGTAAATGATGGTATAGAGAT 

CATTTAAGCATGGCAAATGTAATAAAAATGACACACACACAACAGTTTAAGTAAAACTGA 

CTCAATGGCAAAGAAAAA 

Sequence 4507 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGGACGCACTGCGGCCGCGTAGCGCCGC 

GGGTTTGATGMCGCGGTTCCCGGGGAGACTGTATGATTTTTCAAATTTTTATCAAGTCT 

AAAGTATAAAGAGAAGAACTCTAACCTCCCCAGGTGATTTGGATATCTACTCTGGAGATA 

AAGTTGGTTCATCGTTAAAATATTCTGATGAAAGCNAAGCATTGTAGAACACCATTGGGC 

AGCTTATTCMGCACGTAMTGTGMTTGATGATGMCTGGATTCTTTCCATTGATTTTG 

AAGAAACNNGGAAACAGAAGAAAGAAGTTAATTGAAAATGATTATAGAAGTTAGTACCTN 

CTGTGTGGAAAGGTCCCTGGATTTTTCCTAACACCCACCCTCTTCC 

Sequence 4508 

CCCTTAGCGTGGtCGCGGCCGAGGTACTGCCGTAGCCGCTCCTCCCGCAGCTGTGCCGCC 

TCCTTGTCCTCCTCCTCATTGTCACTGCAAACAGGTCAATGTCATCATCCTCGTCATCCT 

CTGCTGGTGTGGCTGGCTTCTTGGCTGGGGCCCGTGGGCTACGGTATCCGGAAGCTACAG 
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ATTCAGTGTGTGGTGGAGGGCGACAAGGTGGGGACAGACTTGCTGGAGGAGGAGATCACC 
AAGTTTGAGGAGCACGTGCAGAGTGTCGATATCGCANCTNTCAACAANGATCTGAAGCCT 
GAGTGTGTGTACCTGCCCGGGCGGCCGTT 
Sequence 4509 

CCC7TTGAGCGGCCCGCCCGGGCAGGTACATTGTT7TTTAGTTTTTATTATTTTTCAGCA 

ATTTGGGTTAAAACCTGA ATTGT ATCCTGGCTCAACAAATCTCTAAAAAAGGACCAGCTT 

TTTAATTTTATTCATG ATGTTT TTAGTTG ACTGCCCCAAGGGA A I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1A CTTC 

TGAMTACAMTTTGCTTTTTACCAAAATTCTTATGTATAGAATACTTCTACTATGCATC 

TGTTTTACTTCTGAGAAAAGTAAATTCATGCTACTACAACATGTAGAGATGACAGCAGCT 

ATAGATCAACCAC TTTG ACAGGACGATCGAGGATCGAGCCTTCCCAGTGATGAGGGATAC 

CTTGACACTCAGATTTTGTTCATCMTGCGTTTCAAGAAGAAAAGATTTTTGATCAAAAG 

GGGGGAAATGAGAAAAGAACTTTTATNTAAAGTAATGCGAGTCCTTCTTAAATTACCAGG 

TTCANGAGAGATGTTAAAACGAGAGAACCATTCTTGTCCTGNTTTCCCTCTTT 

Sequence 4510 

CCCTTAGCGTGGTCNTTGCCGAGGTACCTAAGGTGATGGGGAACTCCATTCAGATAATAA 

AATTCTCTTTCAGCTAGAGAAGTTAACAGGAATAAATATATGAACAAAAAAGCTGCAAGG 

ATAAATGTGGAGAAAATGATGAGMTTAGCTMCATTTTTAAGTTTTTTTAMCTTTCTT 

CCCCTCAGT TGTACA GTTAAAAAGGAAAAAAAAAGAAAACCAGCTTGGCATTTCAGAATT 

GTCTTATTCCTTTTTAGTGTATTGGACCGAGTTCCAGATGGGCCAGTATTTATTGCTATG 

TGTT7TCTAGTGGGAGTAATGGATGCAGTTAGCTTTGCTGCAGCAATGACTGCATCTTCT 

TCTATCCTGGCAAAGGCTTTTCCAAATAACGTGGCTACGGTATTGGGAAGTCTTGAGACT. 

TTTTCTGGACTGGGGCTAATACTAGGTCCTCCTGTAGGTGGCTTTTTGTATCAATCCT 

Sequence 4511 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTAC 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 G AGATAGAGTC 

TTGCTCTGTCGCCCAGCCTGGAATGCAGAGGCGTGATCTCAGCTCACTGCGACCTCCGCC 

TCCTGGGTTCAAGTGATT CTCAT GCTTCAGCCTCTCAGGCAGCTGGGATTACAGGCACCC 

GCCACCACACCTGGCTAGTTTTTGTATTTTTAGTAGAGATGAGGTTTCACCATGTTGGCC 

AGGCTGGTCTTGAACTCCTGACCTCAAGTGATCCTCCCGACTTGGCCTCCCAGAGTGCTA 

GGATTTACAGGCATGAGCCACCACACCTGGTCCAAAGCAGAATTCTTAACACTTCCATTT 

TATAGATGAGGAAGTAGAGGCTACTACAGAGCCTCCTACATAATGGGGACTCAACAAATG 

TGTTTATTGAGT 7TGA ATCTTTCCCTTACTTATACTTTCATTACATTTATAATCTCTTGC 

CCTATGTTTMCTTTTCTCTMNAATATTGMTGTGTCMTTTTATCTTCAAATTACTTT 

T 

Sequence 4512 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACAAATNGGGTTTNACCNTGTNGGCCAGGCTGGTN 

TTGAAGTCCTAACCTCATGNCGGTCCACCCACCTAGTGCCTCCNANANTGCTAGGATTAC 

AGGCA TGAGT CACCATACCNNNCCGNNTATNTGCAGTNATNAATTNTNATATTANNTNCA 

TGMTATTTTTANCCTACAAAATTCACTATNATCTTATGAGGAAATGAAGGTGTGANAGA 

CACCGTGTAACCNGNACAAAAATCAGNTTAAGNTACNCACCTTANCGNTNNGTNNTTATN 

NAAACAGGCANATTNTTAGNAAATAAGA 

Sequence 4513 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACGTGGCTGAGCCTAGAACTTGAAGCTTCCAAACT 

CAGTGCT CGCTT TAACGCAGCTCCCTGAAACGTTTTGGAATCGGATGGTCTCAGGTTGAA 

CTTTGCAGTTTTCCTCAACTGTAAAATGGGGATGACAGTGCATGAGGGTGTTGCGAGGAT 

CAAATGAAATAAAGCATGGTAAACATCCAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAGTCCCAGGA 

ACAACAGGTGGCCTAAATACATGAAAAGCAGTGTAAGCTAGTGACACTAAAGCCAGTCTT 

GTATTACTGTATTTTTGACAGA 

Sequence 4514 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGTGCAAGGGATGCAGTTATTAAATGCT 

GTTCTTCTCTCCTAAGTTGAAAATCAGAAACTTGTGGAAAAGAGCACTTGAATGTTGGTA 

CATGAGGAATTCTTATCAAAGATCATGCACAATCCATGCCACTTAAATGGGTTTTAGCTG 
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AGGTTTTGCTCATGTTACTCTGAATTTCTAAGGACAGATCAGTGACCCTCTTAGCCTGAG 

CAGAMGCATATTCTTCCCACTGCAGTTTCCTACACAATTTAGTCCTGATTAGATGAGGC 

ATTATAGCAGCACCTGAAGTAGAGCCTCCAGAATCCACTGCCCTTTTCATCAAAGGCTAT 

TTGGTTCCCCCCTCAGGATTGGCATACTCACGAGACATTTTCACAATCCTAATGCATACT 

TTAGGTTACTTAATTAACCAAGCNATATGCTCTGTCAAAGAACTTATTTCAAGTCAAAGC 

AAAAAAAGGGNCTTAATGCNNGNACAAAAACCAAACANAAAAAGCNCTTTTCCCAATTAA 

AAANAATTTCCCAAAAAAAAAAAAA 

Sequence 451 5 

CGCCAGT GTGAT GGGATATCTGCAGAATTCGCCXSTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTAC 
TGTTGCTATTTTTCCTTGTGGGTGATTGATTGATGGATGAGTGCTGACACTTCAATGAAG 
CTATTTCGACTGCCATCTCAATCCGATGATGTGAGGGGTATATTTTCTGTCCATGCCTCA 
TTACTTCAGAATGACATTCCTGGAACTTCATTTACTTTTTCCCTCCTTCCCCGAAGCGCC 
ATA i 1 1 1 1 iCCCATCTAGGTTATGCATGCCATAAAAAAAGCAATTTGCTATTATATGTGG 
CATAAGGGCAACACTTTCCCTAGGAGGTAAATAAGAAG I I 1 1 1 1 1 1 1 I I 1 1 1 I AATCCCA 
ATGTTGAATTTAGGGATCATGTCAAMTTTCCAAAACAATTCCAACAGGCAGCCTCCTTG 
AGAMTGGTGAGGMGAGATATTTGGTTTCATTTTGTCAGTGGTGAGAATAAAAA 
Sequence 4516 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACAAAAGGCCAAAAAAAAAAAAAAGTCCCAAAA 

CACCAAGAGACAAAAGGTAGGAGGAAAGACAAGAAAGGAAGATACAAAAGGAGCAGGAAG 

AAACTTACTTAGGGACAAGATTAGCATCATACATACCTAAGAGTGGGGGGTGAGGGGGAA 

GAACAAGATG^GAGAGCATTTAAAAGCATTTACCCACACAGCCCTGGTGATAATTGGATT 

GGMTCAAMCAMCACAGCATGAGATTATTAAGAGGTTTTAAAAGGCAAACAGTGGTGT 

GGGACTGNTTATTGCCAGTGTTMGAGAGAMTAAACTTGGGTTTTTAGGCACCAGAAGA 

TTGGAGCACCACCCATNCCTTTCCAGAAGGATGACAGACTTNGGAAAGGGGAANCAGGCC 

CCTGGGACAAGNTGCCACTTGGTGTGTGTANATGGTCTTCCTNAANGTCAATCTCANGTG 

TATCTTCCCCGAAGTCTTT^GNCCCTAMCTTCTANGTTANGGCCTTTGGGGANTTCCC 

TGGGGAGAMGGGGATNhn-CAAMMTNTGNMGACCTTCCCCTTTTTCACAAANGTTNA 

AAAACC^^TTNCCGGGGAAANTGGAGCCCTTGGTTNNAACAGAACCCNTATTCCCTTGGGG 

AAAAGGGNCATGGTTTNTTTCTTGAAGGCCAAGANTTTGGGNAAACCNNNCTCXXXJACCC 

NGGGTTTNAAAAMNTCTNCCTThrTTTGCGGCCCTTTimAI^CCCTTTGI^NGGGm 
I I I 1 1 1 1 1 I 

Sequence 4517 

CCCTTGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACAAAACACTTATTGAGCTTTCANGGCCACTGTAA 

GGGGCTTGCAGAATANCCTCTTTGCAACCCAGAGAATTAATCTGATTCCCCTTTCCTNAN 

CCCACGCCTACCTNCMCTTCMTTTTACAGGAGTAGTTTCCCAAGAGTCJCCCACCCCCT 

CCATTTGCAGAATTAANGAAGTGGAAGGACTGGAGAGTTCAGNGTGGAAAAACGTGTGGA 

GTAATCTGCTTGAGACAACTGTGTTTTAAAAAAATTCAAGCTGAAGTGTGGGTCTCATGT 

CTATGTGGCTCTCCATGAA C 1 1 1 I I I I 1 1 IG 

Sequence 4518 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACCGAGCAAATGCCAGGTCTAGCAAACATAATG 

CTAGTCCTAGA WACTT ATTGATTTAAAAACAAAAAAACACAAAAAATAGTAAAATATAA 

AAACAAATTMTGTTTTATAGACCCTGGGAAAAAGAATTTTCAGCAAAGTACACGGGTCT 

ATTTGGCAGTGACCTTGCTCTGGAGACGATGATATTCCTTCAGCCTGAGGGAATTGATGT 

TGATGAACCCGGTGGCATCAGTTGGCTCATAATCACCCCTGCACGTTCA 

Sequence 4519 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGTGAGCCAGTCATCCATACGCTAAGGCCTAG 

T TGAG AAAMCCTTTGATTCAGGATGGCTGGGTTACTAACCTTGAAATGTAAGAGATCTG 

GTmGMTGTAAMGTTGCMCACACAAACGGMGTCTTAAAMCTTTTTGCTCTGGTC 

AGTTACAGGTGGATCCCCMTMTCTGTTTTTGGTTTTCTGATGGAAATAATAGAATTAG 

GGGAAATOAAATCTGGTTGGTTAGGTGTCTACAGTATTAGAAGAGGGTATAAGGGCACTG 

TTTAACACCTAAGTTCTAATACTTCCAGAAACTGTGCATTCCAGATCTACCATACTAAAT 
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GCTCTTATCATT 
Sequence 4520 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTGGAMCAAAMTAMGTTTTCTACATTATTTT 

CAGCCTTGGGTTATGGTATAGTTTCTTTGTGTTTGTCGTAATATGCACATTGTCCTTCTA 

GGACCTGTCACCCCACCATGGGMGAAAMGAGTCTTTTTGGTTCTTTTTAACATAAGTG 

ATTAAGTTTAAGAGTATGCTGAGGAGCCACTGGGCTTAAAGAAGGATGTAAATMGACCC 

AAATACATAGGGACCAGGCGCTGCTTTCTCATGTTCACAAAAGCAGTCCTCCACCACTGA 

ACTCCCCCGCGTACCTCATTTATTATTTGTGAAATAATTACAACTTCTGAGTGCCATTAT 

GAGTTAAGAAGAAGAAGGGGTCTAGCTTTTNGGACTTTAGGTCTCCCCATCTACCACCTG 

CCTGCTACCCATC 

Sequence 4521 

CCCTTTCGAGCGGCCCGCCCGGGCAGGTACGGTAACCTGGGAGGTGGAGGATGGAGAGTT 

GATATCAC CAGAGT TGGGAAGAAGGCAGGAAAAACAAGTAGAAGAAATAAAAAACTATAA 

TTATGMTGTTTTTAGTTCAGTGTTCTAGGGCCTATTTGATACCATAMTTACTTTTAAT 

AATGAATTGGAATAATTAGACAAAGATTAAATAACGTTCTGAGCTTCCTGCCAAGGAAAG 

TAGGTAAATGTGTAATTGA TTCTG GAGAMTTTTTGTTCAAGATATCATAACTATCTTAA 

ATMCTGATGCCCTGMGGTTTTGMTTTTAGMGTTTTTGATGTATTTTTAAAGCGATG 

CACAMTAATTGAAAGGTTGAAATAGTAAATAATACTGTTTTCCAAAGTTTAATTAAAAT 

ACTTTATAAAGCTTAAAAGAATCTCAAGTTACTTAAATTTGAAAAAAATGAA 

Sequence 4522 

CCCTTTCGAGCGGCC GCCCGGG CAGGTACTTACCTCATCAGGTGGTGGTGATGAACTGTT 

TATTTATTTAAAAAAAATTTTTTTGAGACAGGGTGTAGCTCTGTCACCCAAGCTGGAGGG 

CATTGGCATGATCACAGCTCACTGCAACCTTGACCTCTTGGACTCAAGCAATCCTTCCGT 

CTCAGCCTCCTAAGTAGCTAGGACCATAGGCATGCACCACCACACCCAGCTAATTTTTTA 

TTCTTTGTAGAGAAGGAGTCTTGCTATGTTACCCAGGTTAAGTATCAAACTCTTGGACTC 

AAGCAATCCTCCTGCCTTGACCTCTCAAAGTGTTGGCATTACAGGTGTGAGCCGCCATGG 

CCAGCCTATGAACTGTTTAAGTGGATGACCAGCCTAGGCAAGAAAGATGCCATCTCCGGN 

AANAGAAAANAAAAAAANGGTACCTCGGCCGCGACCACGCTAAGGGCGAA 

Sequence 4523 

CCCTTGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGGTTTTATAAAACTGCATTTAAAAAAAGA 

T CTATG ACCAGATATTCTCCTGGGTGCTCCTCAAAGGAACACTATTAAGGTTCATTGAAA 

TGTTTTCAATCATTGCCTTCCCATTGATCCTTCTAACATGCTGTTGACATCACACCTAAT 

ATTCAGAGGGAATGGGCAAGGTATGAGGGAAGGAAATAAAAAATAAAATAAATAAAATAG 

AATGACACAAATTTGAGTTTTGTGAACCCCTGAACAGATGGTCTTAAGGACGTTATCTGG 

AACTGGAGAAAAGCAGAGTTGAGAGACAATTCTATAGATTAAATCCTGGTAAGGACAAAC 

ATTGCCATTAGAAGAAAAGCTTCAAAATAGACCTGTGGCAGATGTCACATGAGTAGAATT 

TCTGCC CAGCCTTACTGCATTCAGAGGGATATATCAATGAACTAAACTTGGAACTAAAAA 

1 1 I 1 1 IAACCAAAAGTTATTAAATTGAAGACACATGGNTGGTGAATCAAATGAANGATTT 

TCTTT 

Sequence 4524 

CGCCAGTGTGATGGGATATCTGCAGAATTCGCCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACCG 

CCATCTCTAGCTATCTGTAGCACCAACCCTCTGCTACTACTGCTGCCTTCTCCCGTGGGA 

TGAATGTGGTGAATTGTGCATTCATATTTCAGGAATGATTAACATTCAAGGTTGGAGATA 

TTCCAGMTCACAATTTGATTTTATAAGATGCTTTGCAGAAATATCTTAGATAATCTAAG 

GATTCCTAATGGCTTATACAAAAGAACTAAAGTGAGTGTGACTATCCAGCTTCTTCTATT 

TCTCCCTACTCTTTCGCtTCTTTTGTTCCCTTCATGATTCTGCTGCATGCCAGGAATGGA 

CTCACATGACTTCTCAAACTCCTAGCCAATGTAAACATAGTGAAACATAATAAAGTGGTA 

AAMGCTATCTGGACCTAGATTTGAGTCTMGCCCTGTCTTTTCTTGNGAACATTTGAAC 

AAATTCCCTCACCTCTCTGAGTTACAATGTCCTTATGTATGAA 

Sequence 4525 

NNTNNTCAAGNNGACGGNTATNTGANGAATATCGNCCTTAATNAGCGGCTNGCCNGNGCA 



• 




WO 01/070979 



PCT/US01/09126 



TABLE 1A 

282/599 



GCGTACTGGCNNGTTC 



"GGGAATGAAAATAAATGTTTTTTATTAG 



GCANAATCCAGATGCTCAAGGCCCTTCATAATATCCCCCAGTTTAGTAGTTGGACTTAGG 
GAACAAAGGAACCTTTAATAGAAATTGGACAGCAAGAAAGCGAGCTT 
Sequence 4526 

CGCCAGTGTGATGGGATATCTGCAGAATTCGCCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTT 

TTTAGAMCTTCTGCTTTGCAGGTGGCATACMGGCACAGTATGTCTACCCTTGGCTTTC 

TCTGGGGMGATGCATTCTTTTCAGCAGTATCTTGATGAGCACTGCCTTCTTCCTCTGGC 

TTCTTTTTGTTGTTAGAMCTTTCATTTTCTTAGAGGGTAGMTTTCATCGATGATTACA 

GGAGTGGCACATCTCTTGGCTTTCATTTTTACATGATGCTTTTCTrTCTGTTCCAAATCC 

TTCTGAGCAGAMGCCTAAGAGATCTTCTCTGAGGCTGGGCTGGAGTTTTTCTTGATATG 

G CTGCCT CAACTTCCAGGGAAGAACAAGCATTTGACGGAATGGATTGTTCCACAAGATTT 

TCTTTTTCTGCCTCTTTGTAGTMGTGTTGCMCTGGTTTCAAAGGTGTGACAATAGCTT 

GCTGMGATTAACCTTTCTCAMGGAGTTTTGCCCTGAAAAAGCCCTCCAGTTCCATTCT 

TTCCCCAGTAACTTA 

Sequence 4527 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTA C I 1 1 1 I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I 1 1 1 I I ACAAC 

ATTGCCCTTTGATGTCCCCATGAGGGCCAGGCCCAGGCAGAACCCATCCCAT7TTATCCT 

TAAACTCANAAGGAAATTTGTCTAAATATTAAAGGATTAATATGGGAATAAAAAATGAAC 

C7TAAACCCCGC 

Sequence 4528 

CCCTTTGAGCGGCCGTCCGGGCAGGTACCATGGAGGGCAAGAGAAGGACTTGAGAAAATG 

GTAGCTGAGGACAATGAGCGCTACCGATTAGTGAGCGACACCATCACTCAGAAGGTGGAG 

GAGATCGATGCAGCCATTCTGCGATCACAGCAGTTTGACCAAGCAGCTGATGCTGAGTTA 

TCCTGGATTACTGAAACANAAAAAAAATTGATGTCTCTGGGTGACATCAGGCTTGAGCAA 

GACCAGACTTCTGCTCAGCTTCAAGTTCAAAAGACATTCACCATGGAGATTTTGAGACAC 

AAGGATATTATTGATGAC 

Sequence 4529 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACI 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I I 1 1 1 GGNCAAG 

GCACTAMTAGGTTGCTTGATCAAACTTAGGTTATTTTATTTTATTTTATTTTATTTTAC 

ATTACTTTAAGTTCTGGGATAAATGTGCANAACATGCAGGTTTGTTACATAGGTATACAT 

GTGCCATGGTGGTTTGCTGMCXJTATCMCCTATCATCTAGGTTAAACTTAGTTTTGAAG 

GGCTACTTATGTCATGTCCATATTACAAGTAAAGATCAATTACTAAGTTGGAAAGAACAA 

TTTGATGGAAAAAAACATGAATNATTATNAAATGATAGGTCATGCTTTTACAGCCCATTG 

NAGGTGATCCAAATGACTGGGGTAGGGCAGGACCTTGAAAA 

Sequence 4530 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACMTTTGCTCTCATGTTTTAAAAAAAAAAAGG 

TA AATGTAACTTAA TAGT TTTGTA AATGGGAGAGGGGGAATCTATAAACTATAAATACAG 

TTATTTTATTTTTTGCACATTTTTAAGGAGAAAAAATAAATATTCATAACATAAGACAAA 

AAAAAAAAAAAAAAAAAAANGTACCTCGGCCGCGACCACGCTAAGGG 

Sequence 4531 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTTTN 1 1 1 1 1 II I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 IAACCTT 

ATCTCTTTMTTTGTCTMTTT7TGGTTAAGAGAATGGGAACCTTGATCCCGCTGCCTGG 

ATGAACTCCACGGTTACTGACTGATACTTCCCAAAGTCACAGTTTCCTCAACTGTAAAAT 

GTGGATAATAATAGCACTTCCCCTTAGGGTTTTAGTAAGGATTAAATGAGATAATATATA 

GAGAGAATTTANGAAAGTGCCTGACACATTTAGGNGCTCATTAAATGTTGGCTAATGTGT 

TACTAATATTAATCT 

Sequence 4532 

CCCTT AGCGT GGTCGCGGCCGAGGTACTAGTAAGAAATTGGCACTCAAAGGAAAAATGCA 
AAAGTATTTTCAACATGAAAACACAAGACAGTGGAATTGGAACTTTCGGATAAAACACTG 
TAAC CCAGTT AGCTCtGTGGGGGTGTGGGGGGAGAGATGGGCCCTCAACATTTCTGCAGA 
TAACTTTTTTCCCCTAAATTCATCTAAATTACCTATCATTATCCCAAACAGGCACTTCAA 
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ACTATTAAACTMMCACAGATCTTAATCTAGTTATGACTATTCTTCAAGAACTCATGTG 

AGTATCTTTCTTTAGAMGAMGTTTCATTTTATGACAGCTATTCAGGTTCTCAATGTAG 

AATTCATGCTATCCAGTATTAACACAGAAGTTACTAAATATAAATTCAGCTTTAAGGTAA 

CTGCTGGGTTCTAAAAMCA TTACT ACACAATTATCAAAGAACCATTACTTTTTGACAAA 

TGGAAAATCGTCMGMTAGTTTTTGCTGNTCTAAAAAAAAATNCCCTAAAAAAAGTTAT 

ATACTGGTTGGAAGAAAAAATTNTTAAAAANAAAAAA 

Sequence 4533 

CCCTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTNCAATTCGTGTCAATTTGGCCAAACCAATGAGAA 

TTAAGGMGGCTCTTCCAGGCCAGTTTGGTCAGATATGACTGGTTGAAGAAGTTTTCTGG 

GAAGACGCTTGAAGAGAATAAAGAGGAAGAAGGGTCAGAAGCCTCCCAAAGCAGAAGACC 

CAGGAGGTGTACCTCGGNCCGCGACCACGCTAAGGGCGAATTCCACACACTTGGCGGCCG 

TTACTAGTTGGATCCGAGCTCGG 

Sequence 4534 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTTGCCTTCATGTTCTGGTTTGGTTTTCCCTTTT 

TCTGCTGCTCTTGGCAGCAGCCTGGTCATCATCTGCTTGTGGGAGTGGGAAATGGGTATT 

TTAGACCCAACACAGGTT CTAAATTT AAAACAAATAATAATTGGAACAAATAAAGGTTCT 

TGTACGTGTTAGTTNTTTTGTTTTTTG I 1 1 I 1 1 1 1 1 I ATTGCGAAGTGCTCTCTCTTTCC 

TTGAMCTTTGTGAGMTATTTTGAGGGTTGAGTTGAGGTTGATTTCGTCCACAGAGGTT 

TTGTCTTTGG 1 1 1 I IGCC 

Sequence 4535 

CCCTTAGCGTGGTCGC GGCCG AGGTACGCGGGGATGATGCTGAAGCTATCCTTGCTGCAG 

ACTTCGAAATTGGTCACTTTTTACGTGAGCGTATAATCCCAAGATCAGTGTTATATTTTA 

CTGGAAGAAGCTATTGAAGATGATGATGATGATTATGATGAAGAAGGTGAAGAAGCGGAT 

GAGGAAGGGGAAGAAGAAGGAGATGAGGAAAATGATCCAGACTATGACCCAAAGAAGGAT 

CAAAACCCAGCAGAGTGCAAGCAGCAGTGAAGCAGGATGTATGTGGCCTTGAGGATAACC 

TGCACTGTAATAGCCTAAACACMCTCTTATTTACTTACAGCCTTATGTTTTTGTATTTT 

CTTGGTAGACTAGGGTAA I 1 1 1 1 1 1 1 1 

Sequence 4536 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTA C I 1 1 1 I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I A CAGTAGAGAT 

GGGGTTTCACCATGTTGGCCAGGCTGGTCTCGAACTCTTGACCTGAGGTGATCCGCCTGC 

CTTGGCCTCCCCAAAGTGCTGGGATTACAGGCATGAGCCACCGCGCCCGGCCCCGCCAAA 

GCAACTCTTATTCACTGTTGGTGGGAATGAAAAACGATGCAGCCACTTTGGAAGACAGTT 

TGGCAATTTCTTATAA AACTA AACATCCCGCGTACCAGACACTCCAAGTGCTTAGAAAAT 

TAMT TMCTCATTTAATTTTACTAAAAACCTGTGAGATAAGGGACTATTGTTATGCCCA 

TTTTTCAGATGAGGAAAGTGGGACAGAGTTTACTGAGTGGTAGAGATGAGATTTGAACCC 

AGGCAAGCAGGCTCTAGGTCTGGAC 

Sequence 4537 

TGGTCGCGGCCGAGGTACTTN I 1 1 1 I 1 1 I I I NGGGGGNNGTTTTGAGACGGACTCTCACT 
GTNACNCTNGCTGTTGGAGTGCAATGGCGTGGTCTCGGNTCACTGCAAACCTCCGCCTNC 
CGTGNT CAAGCG AT TCTCC AACCTCCACCTCCCTGGGACTACAGGCACGTGCACCACACC 
TGGCTMTTTTTGTNTTTTTAGTAAAGCAAGGTTTCANTATN^ 

TATNCTGACCTTGTNAACCGNCCACTCAGGNCTACNAAAGTNCTTANGGANTAACAGGCG 
TGAGNCCANTGGCACCGNGGCCNANGAAA I 1 1 1 1 1 1 1 ATTTNTAAAnTTTTAATTTTTGA 
TGAAGTATIvrrNCGGTGCTATATATTNACGTGANATTTTCTTTTNAAATATGTNAAANGGT 
NTNAATNTCAGTGACATTTCANATGGNAGGTGCAGGNGAAAAAGA 
Sequence 4538 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACAAATGGCTGTAAAATGCAGTGGTTTAAGATAAT 

AACTTTGGGGTCTATCAGACTGAAATCAAACTCAGCTCTGTAAGTGTATGCACTTGAGCC 

TCTATAAATCTAATTTTCTTCATTGGAAAATGGATATAATAATAGCTTATACTTCAAAAG 

ATTAAGAGGATAAAAGGAAATAATG TAAGTAA TGTGTTTAACAGAGTTCCTGACACATTG 

GGCATACTCAATAAACACAACTTGGTTTTTTTAAAAAMGGTATCMTTTTTAAATTAGA 
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AAGCATGGTATCAGATAAGTTACTCAGCCTCTCTGCTCCCCCTTTACCTCATATGTAATG 
ACAGTAATAACTACCACTAGCATCATGGTACCTGCCCGGGCGGCCGCTCAAGGG 
Sequence 4539 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACATTGAAACAACACCTCTTACGATAAAAGGAAAA 

AGTGTGAAAATATGTGTTCCAGGAAAGAAAAAAGCACAGAACAAAGAGGTGAAGAAAAAG 

ACTTTAGAGTCAAAGAAAGTATCTGCATCTGCCTTAAAAAGAGATGCAGATGCTTCAAAA 

GCTGTTGAAATTGTTACTTCAACTTCTGCTGCCAAAACTGGACAAGCCAAGGCATCTGTA 

GCCAAAGTAAACAAATCTACGGGGAAATCAGCAAGTTCTGTAAAATCTGTGGTAACGGTA 

GCTGTTAMGGTAATAAAGC TTCAA TCAAAACAGGTAAGACTATTGGGGAGGAGAGATTT 

TATTGGTTATTCTTTATTTATGTTTTAAATTCGTATAATAA I I I I ! AGC ATCTAATACTT 

GMGAGTTTAGTAGATATTTCCTTGATATTTAAMCCTGACCCATTTTGGTTGGAAT 

Sequence 4540 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTTT N M I I I 1 1 1 11 I I I I 1 I I J 1 I GGAAAAATA 

AGCATAATTAAAAACTGTTAGATTTGGMCTTTCTATTTCATMTTAACACATATTTAAC 

AAATATTTATAAAGCCTATAAATCTACAAAAAAAGATAAATAGNGNGCTGTGTAATGTTT 

GGTTATATGTCTGTTTGGATTTTATAGCCTTACTAATATATACTATAAAACATTAAAAAA 

TTCAGMTACAMGCTGTCTTCCANAGAAAGCTTTGTTTAGATACACTAAAAAAAAAAAT 

CMGTAACTTATAAATMTAATGTGCTTTACAAATAACTTCAATGTAATAGATGACMTT 

GTNTATTTTAGCCAAATCCATTATTCTGCTTATACAATTCATCTTCTMTTTTTACCAGT 

GGAMGAMCTTTGGAGACAGGTGAAAATGAATTTAGCAGACATATTCCTAAAAACTGGA 

GAGTTTTAI I 1 1 11 A 

Sequence 4541 

CCCTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACCAGGCCMCGGGCTCGGTTTCTATGGTTTTCT 

GGGGAGACGGCTGAGGGAAGGTCGGCTTCCGGCGTCGCGCTGCAAACGTCTCGCTGAGGT 

CATCCTTTACGGCAGGCGTCCGCGTCGCTAGCTAGTCGTTCTGAAGCGGCGGCCAGAGGA 

GAGTCAAGGGCACGAGCATCGGGTAGCCATGCCTTTCTTGGACATCCAGAAAAGGTTCGG 

CCTTAACATAGATCGATGGTTGACAATCCANAGTGGTGAACAGCCCTACAAGATGGCTGG 

TCGATGCCATGCTTTTGAAAAAGAATGGATAGAATGTGCACATGGAATCGGTTATACTCG 

GGCAGAGAAAGAGTGCAAGATAGAAATATGATGATT 

Sequence 4542 

CCCTTAGCGTGGTC GCGG CCCGAGGTACGGACTTCCTTTAGGATCTCAGGCTTCTGCAGT 

TCTCATGACTCCTACTTTTCATCCTAGTCTAGCATTCTGCAACATTTATATAGACTGTTG 

AMGGAGAATTTGAAAMTGCATMTAACTACTTCCATCCCTGCTTATTTTTAATTTGGG 

AAAATAAATACATTCGAAGGAACCTGTGTTATCACAGTAACCCAGAGCTGTATTTGGCTA 

GCAATCTGCCTGTATCTCTCACTATTATCTAAAAGAAACCTTCCAATGCTTCTGTTGATC 

TCAGTATTGTCAGGGGMCAGAGAAGTTGGGAAAAGATTACTGAMTATACCTTTTGCAT 

TTC TTTC TAGAGTAGCTCCCATATATGGAGATGGGTGATTCTCTTGATGCCACCTTCAGA 

TCCTTTTATTCTCCAGMTMTTCTTMCAGTGGTTCAAATTTCCTTT 

Sequence 4543 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGACGTNCCNCCAGCTNTNTGNTCTNCACANGGCTCCCCGC 

CNCACCCNGCCTGTTAAAGCGCGCCGACTGGGCTACAANGCCNAACAAGGTTACNTTATA 

TACAAGGATNCATGNTCGCCGNGGTNGGCGAAANCNCCACAGCNTCCTAANTGGTGCAAC 

TTACNGCAATGCCTGTCCATCATGGCGNTAACCAGCT 

Sequence 4544 

CCCTTTCGAGCGGCCG CCCG GGCAGGTAC I I 1 1 I I I I ll I I I I II I I I I N I M I I I GGGA 
TT ACTTG ATACTTTNGGTTmGG 

GAi I M IGGGTTTGATTCTTGGTTTTGGNGGAAAACTGNAAAAAGNGGNGNGNGGGCCCC 

nrn i acttgggtctttgtttttgtgggggngccmtnggntgtnamtnttggtgttt 

TT ^CTC (^AGGGMAAATTGGGATCAGGGCNCAAAACTTMNCCCCNCCCCCNCTTGGG 

MNTTTTNTTTAAAAAAA 

Sequence 4545 
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CGCCAGTGTGATGGGATATCTGCAGAATTCGCCCTTTCGAGCGGCCCGCCCGGGCAGGTA 

CTACMCCMTTCCMGTTrrAATTTTTMCACCATGGCGCCTTTTGCACATAACATGCT 

TTAGATTATATATTCCGCACTCAAGGAGTAACCAGGTCGTCCAAGCAAAAACAAATGGGA 

AAATGTCTTAAAAAATCCTGGGTGGACTTTTGAAAAG CI 1 1 1 1 I I I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 GAGA 

CGGAGTCTTGCTCTGTTGCCCAGGCTGGAGTGCAGTAGCACGATCTCGGCTCACTGCACC 

CTCCGTCTCTCGGGTTCAAGCAATTGTCTGCCTCAACCTCCCGAGTAGCTGGGA7TACAG 

GTGCGCACTACCACGCCMGCTMTTTTTGTATTTTTTAGTAGAGATGGGGTTTCACCAT 

CTTGGCCAGGCTGGTCTTGAATTCCTGACCTCAGGTGATCCACCCACCTTGGCCTCCCAA 

AGTGCTAGTATTATGGGGCGTGAACCACCATGCCCAGCCGAAMGCTTTTTGAGGGGCTG 

ACTTCAATCCATGTAGGAMGTAAMTGGAANGAAATTGGGTGCATTTCTAGGGACTTTT 

CTMCATATGTCTATMTAAAAGGGTTAAGGTCNTTTTTTT 

Sequence 4546 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACATGGGAGTTGGGACTTAGCGAAAATTTGGGC 

TGGGCTGGATCATGAAAAGAAGCTGCTATCTTCTTACCTCCAGAGAGTCATCANCATTCA 

CCATCCAACAGTCAGTCCAGGTGGCCACAATCAAAAACCCAGCAGAGAAAAAGGCAAAGA 

AGCAAGCGATGTATTGAAGAAGATCCCTCATTGTGGCAAGCAGCCCATCAGGATGGCAAC 

ATGGGCAGACACCAGCCCTGGCCCCACTTAAGTGGCGGGTGTCAGTCTTCTGTGTTTCTG 

GTACTTGCTAAGGGCATGATCCTCTTATGAATCCACCAGAATTCAGCCATCAACAAAAAT 

CCCGTGAGTGGAAAATTGTATGGATCTCTAACATGACATAAAAAC 

Sequence 4547 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCC GAGGTACTTT AI 1 1 1 1 I 1 1 1 1 1 I 1 1 1 1 1 1 AATTNATTTT 
1 1 1 1 1 1 I I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 11 I 1 1 1 1 I 1 1 1 1 1 I I I 1 1 1 1 1 1 1 1 NGGGNAAAAAAANTTNNNN 
AN I 1 1 1 II 1 1 INAA CTAACCCCNNCCNl 1 1 1 1 1 1 I NANGGAAAGNANNCANTTNCAAATN 
GGATNTTNhnTTTAAAAANGNGNTTTAAAAANGTAN 

AACAAAAANMNNTTTTCCCCCCCCNTGGAAAAAAAAANGNGTGGGGAATTTNTCNTTNN 
TGGGNAANANN I I 1 1 1 1 1 1 1 AGNNCNNAAGTTTTTTTCCCAAAAAANAAANCCACAAAAA 
GGCG GAANNGGGGMNNGTCCCNCNNNTTAAAAAAAATTTTTCCNAAAAAAAAAAhlTGTT 
TTTTCAAAAAAAATCCTTNNNGGGGCNCCCTTTTTCNCCCN 1 1 I I I 1 1 1 NTTTCAAATTA 
AAAAAMNCAAAAAIsrTGGGTTAMCCACCCCCCTTTGNTTGTNAAANGTTTTNCACCCCN 
NGGGGGNTTCCN 1 1 1 1 1 1 1 1 I I NNA 
Sequence 4548 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTCTGATGTTAGGTGTGCATATGTAGTTAAAT 

TTATT ATAACATTTCTTTGAATTGATCCTATATTATTATATAGTGACCGTCTTTGTCTCC 

TTTTACAGTCTTTGACTTGTTTATTTTATCTGGTATMGTATGTGTMCCTTGTTCTTTT 

TAGTTTCTMTTACATTAMTATGTTATTTTTCTTCCTTCACTTTTGGTCTATGTGTGTC 

TTTATAGGTGACATGGG TTrCTT ATAGGCAGTATGTAATTAAGTCTTGCTATTTAAAAAT 

TTATTGAACCAMGTATATTTTTTAATTGGAGMTTTMGTTCATTTACATACATTTTAT 

TATTGATAGATAAGGACTTACTACTGCCATTTTGTTACTTGTTTTGTGGTTGTCTTGTAG 

TTCCTGTCTTCTTTTCTTTCTCACTGTCTTTATTCATGCTTAAGTGAGTTTCTCCAGCAG 

TATGTTTTAATTTG 

Sequence 4549 

CCCTTAGCGTGGTCG CGGCC GAGGTACMMTGGCTGTTAAACAGATTTTTGAATTAAAC 

TTAAMCCTCTTGCAATTTTTAAMGCGTGTATCMTACTTTMGAAMCTTTGTTGTTT 

ACACAGACTCTG GTCCT GTATCATGTGATNCCCTGACAGCMCATTTAATTTTTANAATA 

T CGTGATAM CMTTTTCTTTNTCAATACNNAGGTGGGACCCANTCNTCACAATGAAAAC 

Ci ii 1 1 1 1 iNATT GAGNA CCAGGNGGGTTTTANGAAAMTCCCTGCTTTNCTTANTTNTG 

GGTTTMG mCC TTmCANCTCNACNTTTTTTTCAAACCCCNCNCNACCCCCCNCTCA 

AANGTGCCTTTTAATNTGTTCCTTGTGNAAATATANTTTGC 1 1 1 I 1 1 1 1 NAAAAAAANNA 

AMNTTTNATTGGGNAMCCMACCAAA^^TTTTTAAAAAM^^TATNGGG^^TNAANAAA 

Thn"hrrTTMCCCAACCAMTTACCNMNTTTTNTTTTTACCNCCCAAAAAAAT 

Sequence 4550 



• 
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CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACCCCTTAGATGGCTCTTGAAAATTATCCCCTG 

TGCCTTCTGTGTTACACCTGCATCTTAGTTAMTAMGTGTAGATTCTTMCCTTTTTTT 

GTGCGATGGATCCCTTAGCTGTCTGGTGAAGCCTATGGATCCCTTCTCAGAATAACATTT 

TTAAACCTATAAATAAAATGCACAGAACTAAGTGCACTTACATTTGAGAATGATTATCAA 

GCTATTAAAMCCAAATTTGTGATACAGTAATACATAGTTCTTTAGTAGGTCATTAAATA 

TCAA MGCTA CTGGTGGTGGTTTCATTGCTGTAATTTCAAAGTAGTGATGAGTGTTACAA 

AT GATA TTTTGCAATACCTGTAACAGCTAGATGTAACATGGTATAAAATTATCTGTGATC 

TCTTTTGGT MCAM GTCACAGATACATCTACTGCTGTTGTTATTATCTAAAGTTAGTTG 

MAAMGTAATmGTGTTCACATCTCATTTAATGGACCCACTGAATCTTTGGGTTAAAG 

TMTTGAACTAGAAATGTAMTAGTTATACTTTCTTACTTTAATAAAAATATAACTTATT 

AAAAGCTTAAGGCTGAATACAGGGGCTCTTGGCCTATAATCTGAGCACTTTGGGAAGTNC 

CGANGTAGGAAGGATCAC7TTGAGCCCAGGAGTTTGAGACCAGNCCTGGGCAACAATGGT 

GGAGACCCTGTCTNTACAAAAAATTTAAAAATTACC 

Sequence 4551 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACGCGGGTATTCCCTTTGTTACTGCAGACAATNNN 

TAATAGAAATGTTTAAAGGTGCCNTNNTTTATCAAATAAGGTCAGATGTTCTCACCCTGT 

TTGAAATGGAAACTAGGAGTGGATTCCATTAACTCTCTTGTTCACACAACACACACACAT 

GCACACACGCACA CACAC ACACATCTCAGTGGTTGGCCAGAGCATTCAACAAATAAGATT 

TGCTCCAATCCCTGTTTTTAGCTATGAAAATATGAGCAGAGAGTTCATGTGATATGTAGA 

CAATTACCGGGCCAATCTGAATACAACCACCCAACTCATCAACCAACTAACTAACTAGCC 

ACAATCTTTGAGCACTCAAGTAATTTT 

Sequence 4552 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACGCGGGATACAAACTTTGACTTTTGTGAAAAAAA 

AAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAATAAAAAAAAAAAAAAA 

AAAAAAAAAAAAAAAAAANTATTTTTAAAAAAAAAAAAAAAATTTANGGNGGGNNGGNTT 

1 1 1 1 I I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I I I GNGAAAAAAAANAAATNANNTTTTTNAAANTCNNTGNNAAAA 

AMTTNNTANCNCAAANNTNGGGTNCTAANATANTANTNACCCCCCTTNTTTTNNNNAAA 

TNAAAANANNCCNCACACNCTN 1 1 1 1 I 1 1 1 1 1 1 1 I ANTNGAGGAANAAAAAAANTTTNNA 

GNNNGTGGGGGGGNTTTANAAGNANTAACTNAGACACATNGGGGGGGTNTNTTTTTAATN 

NNAGACCNGTTTTGNMCNMTGAGTTGTGAATNAAATTTNAAAAATTGTTTTCCANTAA 

AAAAAAAATN 

Sequence 4553 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACGCGGGGGTGTCCGCACAGAGGTCTGCGAGGAGA 

GAGAGTGTCTTCATTCTTTCCGCCNTCTTGATTCTTTCTCACTGACCAAGACTCAGCCGT 

GGGAAATATGAGTTGAGCTTTGTAAGAGCAAGATCCCAATCCTCAGAAAGAGGAAATGAC 

CAAGAGTCTTCCCAGCCGGTTGGATCTGTGATTGTCCAGGAGCCCACTGAGGAAAAACGT 

CAAGAAGAGGAACCACCAACTGATAATCAGGGTATTGCACCTAGTGGGGAGATTGAAAAT 

CAAGCAGTGCCTNCTTTTTAAGG 

Sequence 4554 

CCCTTTCGAGCGCCGCCCGGGCAGGTACGAAATGACCACCATGAAAACCTGAACTTGCAT 

CACCAGCTCCACCATAGCCATGTCCTCCCATACCTGGAAACACAATTTGCCAAGATTATA 

AACTATTACAGATACAAGTAGGGAAGTATACATACATACTATACAAGGTATAAAGCTCTA 

TATAGGMTGCACTGAMTTTGTCTGAATTAACTTTATACAAGTTTCCTATATTACCACT 

MGAGCTTGCAMGCAMTACTAAMTTTACCTATGAATAAAAATGTCTTTAATATTTAT 

TTTACCTCTTCCATCTCTCATTCTGTCATCAAAGCCATCATTCCCATAGCCGTAATTATT 

ATAGCCACCATAGTCATCAAAACCTCCATAACCTGTGTAATTTAAGGAGAAACACATGAC 

TACACACT7TCCAGAGATAMTNTTATAATTTAGTTTACAAAAACATTTTGTGGTAACAG 

TCTGTGTAACTTGATTGCAAGTTTGCAATTCCCAACTTAAAACCTATGAAAAAAGCAGTC 

AACCGTGATGGAAATTTAAAATCTCAGAAAGTTAATTAAGTTCAGACATGTAAATTAAAT 

TTCATCCCTAGGCAAAAAAANGTCAAAATATGCCAACATCTTATTTTTAA 

Sequence 4555 
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CCCTTTCGAGCGGCCCGCCCGGGCAGGTACTTTNTTCTTNTNTTTTISITTGGCCTAAGNCA 
MCCNCAGMCTTTATTNNGGNAMNGANNGCATTTTTTNGTTGGCAAACNATANNCTCC 
TATGAAATACTCTTAGAGATGTTTATNCTGAGCTAGI 1 1 I 1 1 1 1 GCGGGGAGGTGCTGTT 
TACATGCTATGTTA 
Sequence 4556 

CCCTTAGCGTG GTCG CGGCCGAGGTACATGCCAAAAATGCCTGAATAAGCTTTGAAATGT 
AAMCAAAMTGTTTTAAAGAAGTTTAATTGCAGTTGNCAATATATACTTAATATGGCTT 
GCAI 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 ) I I 1 1 GAAATAACATTGTGACTTAAAGGATTTCTAGGTCCTAAAAT 
CT GGAAAAGGG ATCTGGAAAAATTTGGACTCCATGAGTAGTTTGGATTCAATCTCTNTGT 
GCI 1 1 1 1 1 1 1 1 1 CTTTATAACATGAATGGGATGGG 
Sequence 4557 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCCGAGGTACAGCCACAAATTCATGTCTTCCCAGAATCTATG 

MTGTGGCCTTATTTGGAAACAGAATCTTTGAGATGTCATCAAGTTAAGAAGAGGTTACA 

CTGGATTCAGGCAGGCCCTAAATCCATTATGACCTGTGTATTTGTAAGAAAAATTCAGAC 

ACAGAGATTCAGACACACAGAAACATTGTTATGTGGTGGCAGAGGCAGATATTGTAGTGA 

TGCATTTCCATGCCGGGAAATGCTAAGGATGGCTGTTAATAACCAGAAGCTGGGAGACAG 

GCATGGGGCAGATTCCCACTCTGGATGCCCAAGAAAGAATCA 

Sequence 4558 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACACATTTAATGATGGTCCAGTATTCTCAAAAAAA 

AAAAAGCCTACTTTAAAGACTAATCAATAAATTAAACAAAACAAAACCCACACAATGTTC 

CCCCACCCCCCAMGCTAGCAGTTTGTGAGTTGTATTTATATTGAAACCTAATGTTTTAA 

AAATAGTTCTGGTTCTCCAACCACCCCATCCCACCCCGGGTATGCAGCAATAGTAATCAA 

TTATTTTATTCTACCCTCCCAAAAGATTATTMTCCAGTGTTCTTTAGCTTTTTAAAATA 

TAAATTGGGAAAGTGTTATTAAATAAG C 1 1 1 1 1 1 I AA 

Sequence 4559 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTTTGGtAGTGAGAGAGTTTCACTATGTTGCC 

CAGGATGGTCTCAAACTCCTGAGCTCAAGTGATCTGCCCATCTCAGCCTCCCAAAGTGCT 

GGGATTACAAGTGTGAGCTACTGCATCCAGCCTGCAATTGGTTTTGACTGCACAAGAAAA 

MCATAAAAAAGGTTCCATGMCCTTTTTATMCCTCTTATAATTGTTACCGGTTTTAAT 

TTCTTTCCTCAATTTTTCTATGTCCATTCAGTTT 

Sequence 4560 

CGCCAGTGTGATGGGATATCTGCAGAATTCGCCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGACAGA 

TGAACAGACTCAGGTTGTGATTGATGCAGGAGCACTCGCCGTCTTTCCCAGCCTGCTCAC 

CAACCCCAAAACTAACATTCAGAAGGAAGCTACGTGGACAATGTCAAACATCACAGCCGG 

CCGCCAGGACCAGATACAGCAAGTTGTGAATCATGGATTAAGTCCCATTCCTTGTCAGTG 

TTCTCTCTAAGGCAGATTTTAAGACACAAAAGGAAGCTGTGTGGGCCGTGACCAACTATA 

CCAGTGGTGGAACAGTTGAACAGATTGTGTACGCNGGTCCAAGCAATACCATAAAAGCTT 

GAAGCAAAAACAGCTTTTAMTCMAMGCAAMTTTTTAAMTTAAAACTTTTAGAGAA 

AAAATAAATTAGGCATGAGAATAGTAATTATCTCTGTAAGTTTCAAGTAAGATAAGACTT 

AGGTGATTATTGTAAAGATAAAAATGGAAATAATGGACATAATCATT 

Sequence 4561 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACGCGGGCATTTGGCTTTCTCTCTCTnTCTCCCC 

TCCTTCTTCCCAGGCCTGGCTGGCTGGTGCCTGACACCATTTGGGGCTCTGAGAGGGTTG 

TGGCTGCCAGCCCCCAGTCGCCAATGCCTGGTCAGGCACTCGTATCCCCTGTCCTGTTCA 

CCATTTCTCCnTTCTCATTGTTCTCATAATTTGNCCTGCTTAAAACTCCTAGGGTCTAAA 

GGGACCCCCTGCATTGCTTGCCTTTCCTTTGCTAGACACCANANAAGAGGCTAAAAAAGT 

GAAATGTGGCCTGGTGCANTGGCTTATGCCTGTAATTCCAACACTTTGGGAAGGCAAAGC 

A GGCAA AAAACTTGAAGGNAAGAGTTCAAGGGCAGCTTGGAACAAAACAACGGAATCCTG 

TCTTTTACTTAAAAAATC 

Sequence 4562 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACACCACCAAAGACCAATAATAAAAAAGAAGGTTC 
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CAGGGAGGGCATGACCTCTGAMTTCCCCATGATCTTTGGGTGTTTAAATCCCATTTTCC 

CTTCTGAGTCATTGGTCATCCTTGGTCTCAGTAGATCAGGCACGTTAGAACTGTGGCAGA 

AGAGATAAGAATGAAGCANCCAAAATTGAGCCTTTGCTTCTTAGGTAATGCTGAAAAGTT 

TCCMGTTGGTCTGTTTACTCMCACTTTATTTTTNCCACTTTGCCAGCTTTAAAATCAA 

GACAGCGGCTGGGCTTTTGTTGTNGCTGTTTCTGTTCTTTTGATCCCAGNGCCCCATGAA 

AATTTAAACCNGTGTGTTGGATGGGATCTNGCCACGTCTCCATTGGGTGGGGGGAGGAAT 

TNTTAAA 

Sequence 4563 

GATATCTGCAGAATTCGCCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACATTTGTGGCTGATC 

CAGGCGTTTGCCCATGTAGCTGGAATCTTTATCTCCGAGGCAGGGNNCTGGATGACAGGG 

TATAGTGCCCCAGGCCGAGCTTCCTCTTAAACCACTATTCCTGACAGTCCCGGTGACTGA 

TGAGGCTTCAGAGACTCCACCACTCGCTAGTTCCMCACAGCMGAATTTTTTTAAAAAA 

CAAAACAAAACAAAAAACACACACCAAAGGAAAAAAAAAAAAGGGCGAGGAGTGAGATCT 

GTAGAAAAAAACACCCACACACAGCCTTCCCAGATCTTGCCTGGCTTCCCCCAGCTGCCG 

GGGTCCACTTGGGATGAGGCAGTTTGTTCTCTAACCAAGGCTGTCTGTAGTGATGTCAAT 

TGCCAGCGTTCGTAAAGGGGGAAAAAAAATCAAAGTCCTTTTAGCACAACTCCGAATCCT 

TGCAGATCAACTTCCTGTCTTCTTGGGTGTCTCTTTCCCCACCTTAAAGAAAAAGAAAAA 

AGAGAGAGAGAAAGAGAAAGGAAAGAAAGGAAAANGAAAGAAAGGAANGAAAAAAGAAAG 

GGGGGAAAAAGNAAAAAAAAAGAA 

Sequence 4564 

GATATCTGC AGA ATTCGC CCTTAGCGTGGTCGCGGCCCGAGGTAC I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 

I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 NTTCTTTTTGAAAAAGGTATCAAAGGCCTTTATTGATTTAATTTTCCTTT 

CAACTTATCAATGCTATCACAAATTNTAAGGAAACAGGACTTGNCCAAATAACNATTNNC 

CCACCATGAACATGGGGCTTGGGAAGACATAATCTACAAGCTACATCATATATTGAGGCT 

T^AA NAAN MTCGNCTCTTNATNTTTCAAAAGCATANCTNNAAATTNGNCCNTNATCTT 

GATTATTTTGAAAAATGTNAAGCACATACTCGCNCTTNGATAANNGNATGTTCTANNNCN 

CTTTNfT GNANAAGTANTCNANCCTAATTTGGNGTTGANAAANAGCNCTTAATAGATTCCT 

1 1 1 1 1 IGTTAAATGANCTNATGTTGCCCCNTTAAAAACTTTGGNNNNTGTCTCAAAANAA 

TMTTNNATACCMNAGNTCTNTGAMCANIsrTGCCNATTTGCTTTNTNAAGCAGATAAAA 

ACAGAAATCATGNANGTTAAGTCAATTGANAAAAAAAA 

Sequence 4565 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTTT N I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I I I I 1 1 1 1 1 1 1 1 AA 

AAAGTAAGCTAAAGTCCTTGNGGTAGGCAGCGTCTAACAAATAGAATATAGCAGAAATAA 

TGAGATACCACTTCCAAGATTAGGTTATAAAAATTCTTAGGCGTCACCTTCTCTCACTCA 

TTTGCTCAGAGGGAGGCAGATGCCAAACTGTGGTGCCCTTTGGAGAGGCCCATATGGCAA 

AGAACTGAGAAAAGCCTNTGGCCAACAGCCAGCAACAATTGATTTCTTCAGTCCAAGAGC 

CCCAGGAMCTGAACCCTGCAAGAGCCACATTGAATGAGTTCAGAAACAGATCTTCCACC 

ANTAGAGCTTCCANATGTGACTGCMCCCCAACTGACAGCTTTGACTACCACCTTTTTTA 

TGAGCCACAGGCACCCAAGTTAAGCTTGCACCCANATTTNTAACCCACAAAAACTGGAAA 

AAAAATGTTTGGNGGCTTAAAGNCCTTAAAATTCTGGGNGCAATGGGCTTNTGCCAACAA 

TAAANAAAAAATATCCCTGGCCCACTTTTATAATTCAATAATTCCCATGGGGCCTTTAGG 

GTATTAAATTAAAAATTTGGGAAAGGCNAAAAAAAN 

Sequence 4566 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACAAMCACTTCCAGCAAAAMTCTTTATTTTT 

MGAAAAMGTATTT^CTCATTTTCTATTTTTGTCATAMTTTTTATTCTTTCCAGTG 

GAACCAAAACTTGAACTTCCTTTTGGTTGATACATGCCCAGCAAGACTGATCAAAGAAAA 

GATGGCACAGATAAACAGTGTTAGAAATGAAAATGGAAACATAACCATAGATAACTACAG 

ATTAAAAAGATAAAACATTATACAAATAAATTGAAAATTGCATGTAATAGATAAATTTGT 

GGAAAAATTTAACTTGCCAA AATTG ATGCAAGAATAAATAACTTGAATAAGATTCAAGTA 

AATTGGATTTGTAGGTTAAAATTTTCTCAAAATGAAAACACCAGGATCAGATGGAGTTAT. 

TCCAGACACCTAGTAACAAATTATCTCTTGGACTAATCCACAATATGTTAAAAAAAAAAA 




WO 01/070979 



PCT/US01/09126 



TABLE 1A 

289/599 



AAAAAAAAAAAAGGAGGCAATACTNCCTACTCATTTTANGAGGCTAGCATAACCTTGATA 

GCT ATTAA GGCCAAATTNGAAAGGCAGTTNTNGGNCCGTCTTACTGATAGCATAGNGTAA 

MGCT TTTCCTTTMGGTTAGAAATCTGCCAGAATGCCNCCTNTrCAGCCTTTCTTTCTTC 

CTTTTCCTTT 

Sequence 4567 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACAAATNGNGTTTTACCNTGTNGGCCAGGCTGGAG 

CTAGAAGTCCTAANCTTATGACGGTCCANCCACCTAGGATCTTCNANANTGNTAGGANTA 

CAGGNATGAGTCANNATACCNNNCCGNATATATGNANTNATGAATTNTAATATNANNTNC 

ATGAATATTNTTAACNTACAGAATTCACTATGATCTTTATGAC 

Sequence 4568 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTTTTAGTAGAGACGGGGTTTCACCGNGNNAG 

CCAANATGGTCTCANTCCNCTGACCTTGTGATCCACCCACCTAGGCC7TCCAAAGTGCTG 

GGATTACAGACGTGAGTCACCGCNCGCAGCCCGCTTTTGTGGTTTCAAAAGTTCTCACTT 

GCTAATGTCATGTTAGAGATACAAATTTAAAGTATGCTAATATCANTGGAGAGAACAGAT 

GTNTTAATCTATAAGACACTTATACATGCACTAAANAAAAGTTGACTACTATACTGAANT 

CCCTTATAAAAAGGGAGTTGTTAAGGATAATGGAATGTGGATTGGGCTCTTTCANAGACT 

CCATACAGGTNTATTTAATTANCAMGG 

Sequence 4569 

CCCTTT CGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGTGCTGTGTTTTAATATAATATCCAGG 

ATTTT TATAT GCATT TAGCAGAAGGATGTCTACTCTGCCTTTGTAGAAGTGTCTCACTGA 

TTTTTACATATTTTTCCAGCACACAAACATACACAATTTAACTCAAAGCATCTTAGCAGA 

GCTTAATTAAATGGATAGATGTCTGTTCCCTTTGCTGGACGCCAAGAATACAAAAAAGAA 

CAAGTGACAATTTTCTCCGTCTTAGGGAGAAGAGACAGCAGAAGTGTAAATGATCCCTAA 

AGAGTGATAGATGTTATCATGAAGCCACAGGAGGGGTGCCAGGCTGCACAAAAGAGACAC 

TGGATGCTTC TTGG TAGTAGAGGCAGTGGCTTCCAGCCTTGGGGCTAAGGCTTGTAGGGT 

GAATTGGAACTTTTCAGATGAGCAAGGCAAAGAAGGGACCTTCTAACATTCCTTGGATGG 

AACATTTTTGACATTTTCC 

Sequence 4570 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACACTTTATAATAAAATTGTAGTAAAATACTGA 
CATTNGNNNGTGATNAANNNNGNANGAGTNCATGTAAAAATCATGTTATAGCATGTAAAA 
TTTAATTNGAAAAATTCATAGCTCACAAAAGTACCTCGGCCGCGACCACGCTAAGGG 
Sequence 4571 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACAAAACACAACAAAGGTTCAAACATCGAGATGTT 

CCCTTAGCMGGCTGAAAATTTCAGTCTCTGGTATTTGGAATTTAGGCTGCAGTCCTTGT 

TTTTGGATGGATCACTGGGTGTGTGGCACAGTCCATGCTTTTAACCAGATTTGAACAGAA 

GMTGGCCACTTGGCCCAGGTAGAAGTAGATGAAGTGTTTGGTTTCATGTGTCACATAAC 

TACCGAAGTTCCTCCCCACGATGCAATGCCAGGTGGGATTGTACATCATTAATAGGTCCG 

GTATGTCTTCTCATTTACTGGCAACTTCTCCAAACTCATCTAGAGTTTCCANACCATCTA 

TTACCTTTCCAAATACNGTGTATTNCATGTCCAAATGTGGCTGTTTGCCATAGGTGATGA 

AGAACTGAGATCCATTGGTGTTCNGGCCATTATTAGCCATAGATTCAACACCTTTAACAT 

TTGTGCTTMNAATATTTCACTGTATTCATTCCCTCAAACTTTCTTTG 

Sequence 4572 

CCCTTGAGCGGCCGCCCGGGC AGGTA CCGCCGTTCTTGTCACCACCAACTGGTTTTGTAA 

CAGTTGCGAGAACCTTCTCCTTCTTTTTCTTTTCAACCTTGGATTTAGCGGCTGAGTACA 

AGCC AGMTTACTATTTCTTTGACTTATTATTAGCTTGGCAGTTGCTTTTGATTTGATTG 

TTTTATGACATGGTATACTACTATATrTACTCAGTTTGAMCTATTCATTTCTACACACT 

ATTTTTAAMATTGCCTACTAGGTGAAACATTACAATAAAACTACCTGTGCTGAAATTTG 

GGGG MGTT TAGGTCCTTTAAAAAAACATATTAATCATTGACTACATCTATGATAAAAGT 

GCTTATTTTGGTTTACTMGATAATGCAGTTGGTGGAAATGATAAACGTTTTAAGTGTTA 

ACATCCTTTGAATGCGTTGGATTTCAGAGAATAAACATTTTGTAAAAATCACTTGGTAAG 

GATTATAMCTTAATTACTGCACTTAAAATGAAACATTACTTTTTTTAAACAATGTGTCA 
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CAAATGTANGTCTGTATTACTTGNATGCTTGGGTGACTTACTGGTAGTCCAGCTCTNAAA 
ATTTAAANGGTGTAATTGAAATCAAGAAAAGAACCTTCTTTTAAAANAAAGCAAGTATAT 
TTTTGCTTTTACCTTCAMTGGTANTTNAAGNAGAAAATTTAATTTGNAGATATAACCNT 
TAA 

Sequence 4573 

C CCTTNCGAGCGGC CGCCCGGGCAGGTACTGAAGTCTAAGAAATCTACATCAAACTGAGC 

CTTT TGTTT TCTTTTCAAAAACAGATGAAAAAACCATCTACCTNCTCTTCAATGAGACTG 

AGMTTTTACANTAACAANATCTTAAACCTGGTTAGCNTAATAACTTGCAGCTTNCTCAN 

CCCCTGGTTTACAGATCCTGAATCAAGTTCNGTGGGAGGTTT 

Sequence 4574 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACGCGGGACTTGAAATTATAATATAGCCTGTCCGT 
TTG CTGTT TCCAGGCTGTGATATATTTTCCTAGTGGTTTGATTTTAAAAATAAATAAGGT 
TTAATTTTCTCCCCAAAAAAAAAAAAAAAAAAGTACCTGCCCGGGCGGCCGCTCGAAAGG 
G 

Sequence 4575 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACACTCTAGCCTGGGTGACAGAACAAGATCTTGTG 

TTAAGAAGAAAAAACAAAAAACAAAAAAAACTTGCCAATCTGATGTGTGTGAAATGGTAG 

TTCATCAGTTAM TCTG CATTTTCCTTGATTTTTMGTATCTTATTTTATATTTGTTCTA 

TTGGTC ATTTAA GTTTTCTTTTTGGCAAATTTCCTATGCATATTCTT A 1 1 1 1 1 ICTGTTG 

G ATTGTCTTTTTCTTATTCATTTAAGTTTGTTGTGGTGCCTTTCATTG AG CAAAAACTTT 

AMTTTTAATGTAGCAAMGATATATTTTTCTTTATMTTTGTATGTTTTATGACTTGTT 

TAAGAAATTCTTCCTTAATGTCTCAACATATTCAATTTAATAATGTATCAGAAACTGTCC 

TGCCCGGGCGGCCGCTCGAAAGGGCGAAT 

Sequence 4576 

CCCTT AGCG GCCGCCCGGGCAGGTACCCTAATCGTTCAACAGCAATCATCTTTGGGGAAT 

GGGCATTTTGGTAGGTAMGTGTGGTGGACGTCCTTATTATTATTTTTGAGACAGTGTCT 

TGCTCTGTCCCCCAGGCTGGAGGTCAGTGGCACAAATCTCAGCTCACTCTAACCTGCACC 

TCCCGGGTTNAGGTGATTCTCATNTCAGCCTCCCAAGTAAGTGTGAACTGAGGGGCCGTT 

GTGCCACCACCGCCTGGCTAGTTTTTTTGTATTTTTTAAGTAGAGACAGGGGTTTCACCA 

TGTTTGGGCCAGGGCTGGGTCTCTGAACTCCTGGCCTCAGGTNGATCCACCCACCTTANC 

CGCCCAAGGTGTTTGGGATTTGCANGCATTGAGCCACCATGCCCGGCCCNT 

Sequence 4577 

CACM GGTA AATTGTCTCACCTGTGGAAGTTTCAGAGGATTCTGTTGAATTTGAATCANT 

GCCAGTTTTGCTTTCAAGGTCTGTTTGGCMGAGTCTCATCTCTATTTTCTTGTGCTTGG 

CTTTCTTCTTCTTCCTCTTCACCATCTGGAAACTCCCACTGAGACTCGCCCGACTGTTCG 

TTTACATAGAAATACCGTCTATGATCCCAAGTTTCAGATGTCCGGACTCCAAGTGCCANT 

TTCTTCCCGGTGTTCAGCCACTGTGTTAATCCTCCACAGGGAACTGCTACACGCTGCTCT 

GGTGAGGCATTCCACCGGGGCAATTTCCTACCCGGGAGTGCTCTTTG 

Sequence 4578 

CCCTTGAGCGGCCCGCCCGGGCAGGTACCAGGGCAAGTCAGACATCATGTCAGCACCCTT 

TTCTCTTGTCTTTCTTGCACATATTCATAGACAAATAGTTTGGAAATGGGCACTTTAGAA 

GCTAAACCTGGAATTCTGCCACCTGTAATACAGGCCAAGCAATGAAATCTGATAGGTGGA 

GTCAAAGGGGTCCACTTTTGGAGGTTCCTGTGTCACTTCTCCCCCTCCCAGATGTCTCCT 

CATCCTGAGTGTCATCACCAAAGTTCTTGGGCCTGTACCTCGGCCGCGACCACGCTAAGG 

GnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnCTAGTNGGATCCCGAGCTCGGTACCAAGCTTTG 

GCGTAATCATGGTCATAAGCTGTTTCCTGT 

Sequence 4579 

CCCTTGCCCGGGCNGGTACCCAAGTGTTTTGTCAGATACTTTGCATGGAAATACCTGCAG 
TTTGGGAGACTGGTGTGTATTGMTGCTTCTTTTAGCATATTTCAGGTTGGACTGCGATG 
CANTTCTTCAGCTCTTCATTGAAACGCTGCTCCACAACACAAATGCCGGCCAAGGCCAGG 
GAGATGCAAGCATGGACTCTGCAAAGCGGCGGCATCCCAAACTCCTGGCCAAAGCCCTTG 
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AGATGGTTCCTTTACTGACGAGCACAAAAGATTNGGTCATCAGTCTTAGTGGAATACTAC 

ATAAGTTGGATCCTTATGACTATGAAATGATTGAAAGNTGTCTTGAAAGTTATTAGAACG 

AAGCTNATGAAAAGATAACCAATATTAATATTAATCAGGCATTGAGTATTCTGAAACATT 

TGAAAGGTCATACCCAAGAATTTCTTC 

Sequence 4580 

GGGGNCCCGNAAAATATTTGGGGGGGGCCCCCTTTCTTAAGATNAGGCCATNGGCTTTCC 
GGAA NGCCGGGC CCGGC CCCAANTTGGTTGGAATGGGGAATTATTCTTTGGCCAGGAAAA 
TTTTCCGCCCCCCTTTTTACCCGAGGCCCGGGCCCCGCCCCC 
Sequence 4581 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACAGATTACTATGTGAACCCATGTTTTCATTTC 

TCTAAAATATATAAACCCAGGAGTGTGAATGCTGCGTCATGTAGCATGCTCAACTTTATA 

AGAMCTGCCMGCTGTTTTCCCMGTTMTTTTAGGMGTCAMTCMTTGATTTTTTC 

ACGMGATGMGAM GTTTT ATGCMCTTTCTTCATTATTTTGCTGTCATATAAAAGTTA 

ATAMTATTCACTTTTATTTTCTTCTACTTTTAGGGMTAAAAMCATTTMTTTTAACA 

CATGTAGAACTTATTTTGGTGTATGATGTAAAGCAAAAATGTAAGGTGA A I 1 1 I 1 1 1 1 1 I 

CTCAACAGCCAAGCAATGGTCTTAATCCCTTTTGTTGAATAMTCCTTCCCATACTAATT 

AATTTGTMTAGCTTCTTTTTMTACMTTTAATTCTTAAATGAAAACCTGAGTTATTCT 

ATTCCTCTGNGCTGAGGAGTCAAAAGTTCCACAGGTCAGATTTAACATTCCAAGCCAAAG 

GGACCACCTATAATCCCAGCACTTTGGGAGGCTGAGGTGGGCANAATGCTTGGGGNTAGG 

GAGTCAAGAACCAGNCTGGCCAACCCGNGGAAAACCCCNCCTTTCTTAAAAATAAAAAAA 

T 

Sequence 4582 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACATGACTTAGATCTCAATATAGTTGTTTAAAACA 

AAAAAATCCATGTGTATGGAGATGGGGAGTGGCTGGAAAAAGCTTAACCTCCCAATTAGG 

CAAAAGACAAACAGGATAGGGAGGGGGACTAGGGGCTTGTGAGTGGCAATAGCTGCAGCA 

GCAGCCCTGGCAGGACAGCCTGTGGGTTACAGACCGCCCTCCTGTCAATGAAGTCAAGTC 

CTCTGCTTCCTGAAMCCGCCTCTTTTTTCTAACAATGTTCTTTCCCCCAAACTAGGAAG 

ACAGGCTGATGGTAAACACAAAGTTCTCTGAACCAAAGCCTTATATGTATGTTTCTGAGG 

GGGCTCTTTATMCCTAGTTGCAAGCAATCTGAACACAGCCCGGCGAATTTCCAGCTTTT 

GAAACTCAGATTTCCTTTTGCGAC 

Sequence 4583 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTAC 1 1 I I I I GG 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 AACTCCACT 

GGGTCAGTGGATCACACCTGTGATCCTTGCACTTTGGGAGGCTGAGGTGAGAGGATTGGC 

TGAGACCAGGAAGTCTCCTGGGAATCTTCTCGTCTCCTGTAACCCAGTTNACGACAGACC 

CTTGGACTTTACTATATTGGAAAAATCTACATAAAACAATGTCAGTGTGTCAAAGCATTA 

TGTCTGTCACAAGCTTGTGAAAGGAAAATAAAAATTACTAAGCCAAAGAGAAAAGTNAAG 

GCTGGGMCTGCAGCAGACAMCCTGCCTTCCATTTTATTCTTAAACAAGATAGCTTTGA 

AGGACCAAATAAAAAAAAAAAAAAGCTTNCATANAGGCCGGGCCGGGNGGCTTATGCC 

Sequence 4584 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTATTACCTGMTGCTTCTATTCCTTTTTTGATC 

TTCGAAAAGAATTCAAGAAATGTTGCCCTGGTTCACCTGATATTGACAAACTGGACGTTG 

CCACAATGACAGAGTATTTAAATTTTGAGAAGAGTAGTTCAGTCTCTCGATATGGAGCCT 

CTCAAGTTGMGATATGGGGMTATMTTTTAGCAATGATTTCAGAGCCTTATAATCACA 

GGTTTTCAGATCCAGAGGGAGTGAATTACAAGTTTGAAAGTGGAACTTGCAGCAAGATGG 

AACTTATTGATGATAACACCGTAGTCAGGGCACGAGGTTTACCATGGCAGTCTTCAGATC 

AAGATATTGCAAGGATTCTTCAAAG 

Sequence 4585 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCCGAGGTACCATGATCTGCAGGCTCCGGATAACCAGCAGAC 
TAAAGACATCTGGAAGAAAGTGGCAGAAAAGGAGGAACTGGAGCAAGGATCGAGGCCAGC 
ACCAACCCTGGAAGAAGAGAAAATCCGATCACTCTCCAGTTCTTCAAGAAATATTCAACA 
AATGTTGACAGATTCAATCAATCGTATGAAGGCATATGCATTTCACCAGAAGAAAGAATC 
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TATGAAGAAAAAACAAGATGAAGAAATAAATCAAATAGAAGAAGAGAGAACGAAGCAGAT 
TTGTAAGAGCTGGAAAGAAGACTCGGAATGGCAGGCATCTCTGCGAAAATCCAAAGCAGC 
TGATGAGAAGAGACGCTCCTTGGCTAAACAAGCACGAGAAGACTACAAGAGGTTATCCCT ■ 
CGGGGC 

Sequence 4586 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACATGGATGGGAGCAGCTTCACCAACCCCTGCAAA 

GTGACTCTGAAGAAGACGACAAGCCCTGCTCCAGTCACACCCGGAAGCTGACTGGTCCAC 

GCACAGCTGMGCATGAGGAMCTCATCGCGGGACTMTTTTCCTTAAAATTTAGACTTG 

CACAGTAAGGACTTCAACTGACCTTCCTCAGACTGAGAACTGTTTCCAGTATATACATCA 

AGTCACTGAGAGAACATCACCACCCTGAAGCCAGAGACTAACACTTGCAGGACTCAGCAG 

GACTATTTAAGAAACAACTGAGGCA 

Sequence 4587 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACCCAAGTTTTAAACTTAGATGTGCTTCATCTTAG 

TGAMTTTAATTCACAAGGAATCATAAATTGTGTTTTTGAGGCTGGGCGCAGTGACTCAC 

ACCTGTATCCCAGCAATTTGGGAGGCCGAGGTGGGCAGATCACTTGAGGTCAGGAGTTCA 

AGACTAGCCTGGTCAACATGGTGAAACCCTGTCTCTACTAAAAATACAAAAATTAGTCGG 

CATGGTGGTGGGTGGCTGTAATCCCAGCTACTCAGGAGGCTGAGGCAGAAGAATCTGAGC 

CAAGATAACACCATTGTAC TCCA GCCTGGGCGACAGAGTGAGACTATCTCAAAAATAAAT 

AAATAMTAMTAAATAGTATTTTTGAGCCTTCAAGATACAAGTTCCTGAATATTCTAAT 

TTAMTTGGTATMTTGGATTACCTAATATTCTTTTCAAGACTCCTGATGTATTAACTTC 

ATGTTATTGNCACTTTTCAAAAAANGAATTTTTTTCANGAGTTAAATAAAGTCAAGTCTT 

TTATATNCAAGGGTTTCAAACCCCCCAGATTAAACCCACCCCAGATCAAAAAAAAAAAAA 
AAAA 

Sequence 4588 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTA C 1 1 1 1 1 1 1 1 I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I GAGACGGANTCTC 

GCTCTGCACTCCAGACTGGGTGACAGAGTGAGAACCTGTATCANANAAANAGGAAANTGN 

GGATATGAGAGAGAGGGAGAAACCTATGAAATTTAACAACCATTTCTGCTAAAATCTNTC 

AGTAAACACAGAATANATAGGAACTTCCCTAACTTGATAAAGTGTATCTACCANAAACCT 

ATANCAACCTGCATATGAAAGAGGGATTTAAAAAATTTCCATTAAAAGTCTCAAAACAAG 

CAAANAAGGACTATTCTACATTCCCTTGGANGTGCTAGCCCAAGGCAATGGNGATATCNA 

NNACCNCCCCGAGCNCMTTAAAAATGGGGNAAAATNANCNATTNTTTGNGGCNATNTTT 

TTNAC TTANMCCCNGGNATTGGGCCMCIvnTTTTTTGTTTAAGGGGCNAAAAAANAANT 

TTTTTAGGGNIynTGNNNNGCCCAAMAAAATTTTNNGNAMNMCCNNAANNTTTNCCCT 

AAATANCCTNNACC CAACC TAAAAACCC 1 1 1 1 1 1 1 1 1 NNGGGGNAAAAATNTAAAAAATG 

CCTCAAMCAANAGTTTTTNNAAAAAATTTCNTANAGGNANAATNANGGGNAAACCCTNN 

NNTTTWTTGTTTTNGGGGAAAAAA 

Sequence 4589 . 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCA GGTAC 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I 1 1 1 1 1 1 1 I I I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I 
"iii iiiiiillllllllM IIII I IIIII I M IIIMH I I N IIIII I I I II I N I IN 
ATATNI I I 1 1 I I 1 1 I I I 1 1 1 I I 1 1 1 1 I 1 1 1 1 NNTTTTNAAAAAAAAAAAANN I 1 1 I I 1 1 1 
TTNNGNNNNN mAAAA MNm NTAM NAAAAAMTIsrTGNNGNGGGGGGAANTTimi^T 
AAAAAATNTN TA I 1 1 1 1 NNCT AT^^TTTCCNNGNGTTTT^^TTAATAAAAAAANNNNN^^T 
CTAAAAAANA I 1 1 1 1 1 1 I I I I ATNTTANAN^f^NNNNNNNGGGGT^^"NATTTNAGATTTTT 
TTT 

Sequence 4590 

CCCTTTCGAGCGGCCGTCCGGGCAGGTACATGTGGAGGCTGGAATCTGCTCTGGTTGATG 
TTGTAGTGC GTGA ATGCCTGGGTGGGGTTTGAGCTGTACTTTN AI 1 1 1 1 1 1 II 1 1 I INTT 
TTNGNGAA A I 1 1 M I I I I I I I 1 1 1 1 I I i U I | | 
Sequence 4591 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTGCTAAATGATAACTTAGATGCAGGGGCCATCA 
TGAAMTATTCATCCCATATCTTACATTAAGCAAACTACTAGCAACTGTTTGTTAAAAAG 
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TATAAATGAATAAATCAAAATAGGACAGATAGGCAGTGT6GGAAGCTAAAATATGGAAGT * 

GTTATTGCTTTGCTTTATGTGGTATAATGATCTGATTTTATCTTTCCCAGCTCTCCCAGG 

AAGTATGCAGAATAATATTTATCTCATATTGNGGGGTGTGGCAATCAAGACAGAGGGGCT 

AGATGCTTTACCTAAA 

Sequence 4592 

CCCTTTCGAGpGGCCGCCCGGGCAGGTACACCCAGTGGCTCATATTTAACTTCCCCCAGC 

TTCCCAATTCAAACTG GGGGG AAAAAAACTAAATCATTGGGAGTTACTTGCCAACTTGGA 

AGTTGATATTTCTTTACTTTTTCCCCGCGTACTCTCCTTCTAGTGAAGGATTGTCACAGA 

GTTTCACTGGATGAAACTATGACCCAGTATTCTTACTGTATTTTACATATGCCTGTAAAT 

TATTTGCAAAAAAGAAGAAGAAGAGGAAGAAAGAAAAGAAAGAAAAGAAAGAAAGAAAGA 

AAGAAAGAAAGAAAGAAAG 

Sequence 4593 

CCCTTTCGAGCGGC CGCC CGGGCAGGTACCAGTTCTTTTGTGGATTTTCAGGAACATCCA 

TGACTGATT ACTG GGTTTTGATCTTCTTCAACCTCCTCTTCACGTCTGCCCCTCTTGTCA 

TTTATGGTGTTTTGGAGAAAGATGTGTCTGCAGAGACCCTCATGCAACTGCCTGAACTTT 

ACAG AAGTG GTCAGAAATCAGAGGCATACTTACCCCATACCTTCTGGATCACCTTATTGG 

ATGCTTTTTATCAMGCCTGGTCTGCTTCTTTGTGCCTTATTTTACCTACCAGGGCTCAG 

ATACTGACATCTTTGCATTTGGAAACCCCCTGAACACAGCCGGNTCTGTTCATCGTTCTC 

CTCCATCTGGTCATTGAAAGCAAGAGTTTGACTTGGATTCACTTGCTGGTCATCATTGGG 

TAGCATCTTGGTCTTA 1 1 I 1 1 1 ATTTGCCAT 

Sequence 4594 

CCCTTAGCGTGGTCCGCGGCCGANGTACCATGGAAGGGGCTGGGGCTGGGGAGTGGGCCT 

GCCAACANGCAGGGGTCATGAGAGGTTTTCTGGAACTAGCCTCAGCTTCTCAAATGGGCC 

TTAGGACCCGTGTACCTGCCCGGGCGGNCGCTCGAAAGGGnnnnnnnnnnnnnnnnnnnn 

nnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnn 

nNTCTGTNNTNAAATTGGNTANTCNGTTTACAATTCCACACAANAATACGANCCCGGAAG 

CATAAAGTTGTAAANGCCTGGGGG 

Sequence 4595 

CCCTTAGCGTGNTCGCGGCCGACGTACTTGTTTCTNTGCANANAGCAGANNACTATATGA 

MNCAACATCCAACTTCAGTGGGAAGGGATATATCATTCAGAAAAGAGAAATAAANCCAT 

G CTTGG AAGCAGATAAACCAGTTGAAGACATACTGACGTATGAGGAATTTCATCCTTTCT 

TGTTT TCTC ANCATTCACAATGNCCATATATAGAATNTGAATCATTTNACANGGCGGTGG 

ATGAATTTTATTCCAAGATANAAGGCCAGAAAATTGACTTAAAAGCTTTACAACAGGAAA 

AGCAAGCA7TGAAGAAATTAGATAATGTTCGAAAGGATCACGANANCAGA7TGNAAGCTC 

TTCAGCAGGCTCANGAAATNGACAAACTGAAAGGAGAGCTCATAGAAATGAACCTACAAA 

TAGTTGACAGAACCATTCAGGTANTTCGAAGTGCTTTANCTAACCAGATAGATTGGACAG 

AAATTGGGTTAATTGNGAAAGAAGCCCAGGCTCAAGGAGACCCTGTTGCAAGTGCCAATC 

NANAGAATTAAAACT 

Sequence 4596 

CCCTTAGCGTGGTGCGGCCGAGGTACACATCCAGGCACTTTTTGGGTCATATGGTGCTTT 

CCAACATGGGCCCACCCAGTCTTCACAATAAGCCTGTAAGGCAGATGGGCCAGAAATGGA 

GAAAAAGGGAAACAGMGGGTCTTTGATTCMGGAAGGAGCAAGCGAGAGTCAAGCCTCT 

CTCTTTTGGCTATTMTCCACTlTCTTTCTATAAAACCATCTAGGCCAATGGATTTTCTG 

GAGGCCTTGGGGC7TATGCCTCTTTAGGAAACACTTTG7TTTATTATGTCAAGGTGTATG 

GGTACTGGCCCGAGGTTTCTMGTTTTTTANGCATTTATGAAAATCCAGCTTGCTGAAGT 

CACAGCACGTGTGTAATTGTATTGGGTAAGTTAATGGCTATTTATGTTTGGAGGTGTTTG 

GAAMCAAGAAGGAGGCAAGAATTTTGAAAATGTGTTTTGACCAAGGTGTNGGNGGGCTC 

ACACCTTTMTCCCAANCACTTTTGGGAAGGCCNAGGCANGAAGGATTTGTTTGANCTCA 

AGGAGTTTTGAMCCMCCTTGGGTGACCACAGGAMGACCCTTTA7T7TTTCTTAAAAA 

ACTNGAAAAAAAAAAAAAAA 

Sequence 4597 
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CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTAC 1 1 1 1 1 1 1 I I 1 1 I 1 1 II I II I II 1 1 1 GGNANAGA 

TGCGGTCTCCAAGTGTTTCCCAGGCTGGTCTTGAACTCTTGAGCTTAAGGAATNTTCCCA 

CCT TAGCCT CCCCAAATGCTGGGATTACAGATGTGAACCACCATGCCTAGCTAGAGGCTC 

GAG i imi lAAAGATAGTTTTGTGGGCTAGGGAAGGGGTGGTGCTGATTGGTTGGGGATA 

TCATAGGGGTGTGAAAAATGGTCCTNCTGTGCTGAGTCCACTTCTGGGTGGGGCCCACAG 

GACCTNTGAGTCATGAGTCTTGGGTCTGGGTGGAGCCATCCGATCATTAAGAAATACAAA 

MGCCTGMMGACNTTTNAAMGGTTMTCTTCGCTTCTNTTNATAATGGANGTTATTT 

ACAAAAANTAAATTNGGGGAAAATTGCAAATTTTGGGACCTCCANAANTAATGACTGGTA 

ATCATTTMCTATGCCNTACATTNTAACCAAAATTTAGGCCCCTTGTCANTTCTCCCCAA 

TNTNGGCGGGG I I I I I I A 

Sequence 4598 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTTNNTTNTTTTTTTNTTCTTTNMTrTTTATTAT 
AAMCTMCAGCTCGTNACMTCTANNTTTNTTNNNNNCCTTNTTNCTTTTCCCAACTNC 
AAAATACTNTGNGGAGATGCATTANNATTTAAAANATATAATATTGNNCAAACAACCAAA 
AGG 

Sequence 4599 

CCCTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGCTTGTGGCCGGACACGATGGCTCACGC 

CTGTGGTCTTAGCCCTTTGGTAGGCCAAGGCGGGCGGATCACTTTAGCCCAGGAGTTCTA 

GACTATCTTGGGCAACATGGTGAAACCCTGTCTCTACAAAAAACAAAACAAAACAAAGAA 

ATTAGCTAGGTATGGTGGTGCTACCTGGGAGGCTGAGGTTTTCACAGGTTGAACCCCAAA 

ATTAGGGTTCAGTCCAGGAGGCXJATTTGGGTTCTTGGCTTCATGAAGGAAGGAATTCAAG 

AATAAGCTGACAGTAAAGTAGAAGCAAGTATATTAAGAAAAGTAAAGGAATAGCGCCGGG 

CCGTGGTGGCTCACGCCTGTAATCCCAGCACTTTGAGAGGGTGAGGGCGGGTGGATTGCT 

Sequence 4600 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGACATGGAATGCTTGTATTCTTTTTAATTATCAAGGC 

ATCAGTGTGGTTCTTAAAGCCATGTGCCTGTGTATGCTTGCCTAAGTGTGAATGACATAC 

ACAGACATM CCTTACATTG CTTTCCCAAAAGGGGAATGCCACCAACAAATCAACTAATT 

GGTACTTTNC 1 1 I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I I 1 1 1 1 1 AGGGGGACTATAACCCATTTTCTATTAA 

TGAGCACATGGMTC7TTATTGCATTTTTCTATCATAAACACTTCTACAATAATTGNGCC 

TGCATMNATTTATTCTATATTTATACTGCTGTATTTCTGAAATAGAATTCCAAAATTCA 

TAATTTTGTCAGGTACCTGCCCGGGCG 

Sequence 4601 

CCC7TTCGAGCGGCCGNCCGGGCAGGTACTTGTCCTCAGCTTGGGC7TCTTCCTCCTCCA 

TCACCTGAAACACTGGACCTGGGGGTAGCCCCGGCCCANCCCTCAGTTCACCCCCACTTC 

CCACTTGGCNGTCTTGTTTGCCTNGAMCTTTTCTMTCCTATTACCGTTTCTTGNNGGA 

NGTTAAAATTAATTNGNGAATTTTGGG 

Sequence 4602 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTTGGTAGACAAGTTCTAGATCTCTGANAGATGA 

GCATATGCTCATGGCTGACTGAAAAAACTTATCATCATCCGGGTCCTTTGGAGAAAATCT 

CmCCCATTMTTCATTCATTATATCATAAATGATGAAGGATGATCTCTTTAAAGGGTC 

TCCAGGTTGATCAAACAGGCGAATAATATGGTGATATGTTGCAAGCGAGGGTTCTCAAAT 

TACCAGGTAGACAGAAAAAATAAACAATGAGGTAAAAACACAGCAATCCAAAACATAGTT 

TACTGGAGACCGCACTGAATTAAAAACATATTGTTAATATTTAAGCCAAAATATTGCATT 

TCTATTCCTTTGAACAAAGTTATTT 

Sequence 4603 

GGTACI I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I I I NGGGANNAGGTNATNAAATTTNTTTTAAAA 
NAAAAGNTTTNNTGGGCNNGNTTAAANNCCNGNAAAAANGNATNCNTAAGGGCCTNAATA 
AANTANCCANGGGCCTAANNANGANGGATNCCNNAAAAAAACCNTTAAAANNTTNTNAAC 
NrrMCNNAMNNNNNCCNNNCCATMNMTTTTTCAANGCNTCTNANNAAAAAAAAAA 
Sequence 4604 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTA C 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I 1 1 1 1 1 1 1 II 1 1 1 1 I I IA AGGA 
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GAGAGAAGGTTTCACCATGTTGGCCAGGCTGGTCTCGAACTCCTGACCTCAGGTGATCTG 

CCTGCCTTGGCCTTCCAMGTGCTAGGATTACAGATGTTTTGATTCCATAGNTTAATTAA 

TTCTGTGGGCAATTTATTTCGGCATTCCAATTTGAACACACAAGCCCACTATGAGGCCCA 

TTCTTTNTNTTTTACACACACACACACACACACACACACACACACACACACACTCTGTCC 

CTGCTCTCTCGCTCTCATTTGCTTGCTCATCAAAACATNTGCTCTGTATNTCACTGAAAT 

ATCTGTCTTCTGTTTCATTCCTCCAAGTAAAATGGGTAACAACGCGTTAGAAAGAGTTGC 

ATAGGCCAGACATGGTGGTTNACGCCTATAATCCCAGCAGTTTGGGAGGCTGAAATTACA 

GGCGTGMGCCAI^GCGTCTGGCCTTTACCTTTACAATTAAANAATAAAAATCTTNTTGG 

GAGTTC ATGATNCGTAGAATTATTATTGGATTTAAAAATTTTCCATTTTTTCAAATACTT 

ii 1 1 I I AGAAANNAAAAGTTAAAGGTCATTAAAAANATGTTAATTTCTGGTTACCTAATA 

CATTTTTAAAATAT 

Sequence 4605 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACGCGGGTTACAGCTGCTTTTATACCCCCTTGCCC 

CGCCAACGTAGTTAAGAGAACAGCAGCATAAGCGGTGGCAGAGGCAAGGAAAGACCAGTA 

GAGAGAAAAAAAGGCCATCTATACCAATTCTAAGTTAATTTAAGACTAAACAAGGTCTTA 

ATAGCAAAGGATAATTGAAATCCCAAACTTCANGGTTTTCAACAANNGTGAAGTTTGCTT 

AAAGTTAACAGTGTAACATGTATTATGGTACTTCTAATTCTTTGTGGCCCTTAGACAGTC 

T AGTCC AMGGCATNAAAAGMAGGTTTTGCTTTAAAAAAAAAAAAAAAAGGGANTGGTT 

ATTTTTCAAAAAAAAAAAAAAAAGTG 

Sequence 4606 

CGC CAGTGTGATGGGA TATCTGCAGAATTCGCCCTTCGAGCGGCCCGCCCGGGCAGGTAC 

TTNN 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I 1 1 1 1 1 I 1 1 1 1 1 1 1 GAGACGGAGTCTTGCTCTGTTGCCCAGGCTGGA 

GTGCAGTAGCACGATCTCGGCTCACTGCACCCTCCGTCTCTCGGGTTCAAGCAATTGTCT 

GC CTCAACC TCCCGAGTAGCTGGGATTACAGGTGCGCACTACCACGCCAAGCTAATTTTT 

GTAI I 1 1 I lAGTAAAGATGGGGTTTCACCATCTTGGCCAGGCTGGTCTTGAATTCCTGAC 

CTCAGGTGATCCACCCACCTTGGCCTCCCAAAGTGCTAGTATTATGGGCGTGAACCACCA 

TGCCCAGCCCGAAAAGCTTTTGAGGGGCTGACTTCAATCCATGTAGGAAAGTAAAATGGA 

AG GAAATTGGG TGCATTTCTAGGACTTTTCTAACATATGTCTATAATATAGGGGTTAAGG 

TTCI 1 1 1 1 1 1 1 I CAGGAATACATTTGGAAATT 

Sequence 4607 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACATTAGTTCCGTCCGGAAAGGCGGAGACAGCTCA 

AA GCAAG ACCCCCTATTGGGGGCTTCGAAGTAACAGGTAGGTGAGAGACAGATGGTTGCA 

TTCTTTTGAGTTTCTTGATAAGTCTTTCCAAAGGAGGCAATCAGAATATGCATCTGGTCT 

CTGTGAGCAAATGGATGACTTGAATAGAATAGAAGGCAGATTTGCCCTGAGCAGTTCCCA 

TCTTGAAGGGACCCAAGAATATTTTTCTTTCACATTTTCCCCTnT C I 1 1 1 1 1 AACATCT 

TTGGAGAAAGCATTTTTACAACANAATGAGTCTCCAGTCTCAGGAAAGGTCATCTGACCT 

TTCCTGGCTAGGGACGGTTTTATTCCTAGATTGGTAGGTCTTGGGAMGGTTCATTTTTT 

TAGCAGGGTT 

Sequence 4608 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACAAGTTGAAATGTAGTTATTGGAAAAGTCTGT 

AACCTGTGGATCATATATATTCAAAGTGAGACAAAGGCAAATAAAAAGCAGCTATTTTCA 

TGAATAGACAAAGTTGATTTCAGGAAGTATAAATTATATTCTGCACCGAACAAGGAACAG 

AAATTATTGCATCTGTGGAACATATATCTGGAGTTACTATACTTTACTGAAGAGCAAGGC 

ATAAATTTAGACTAAAATCCATCCAGATTACACTCATTCTTTAGGCTACTCCTGGATACT 

TCATTTAAATTTGATTTTTCGAGGTAGTGA 

Sequence 4609 

CCCTTTGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGGCCAGGGCTATTGGTTGAATGAGTAGGCTGA 

TGGTTTCGATAATAACTAGCATGGGGATAAGGGGTGTAGGTGTGCCTTGTGGTAAGAAGT 

GGGCTAGGGCATTTTTAATCTTAGAGCGAAAGCCTATAATTACCCCGCGTACGAGCTCAT 

GAAAGTGTTGTGAAGGGCGAAGACTTTTCGCtCCCAGCTTATATGGATCGGCGTGACCAC 

CCCTTGCCGGAGGTGGCCCATGTCAAGCACCTGTCTGCCAGCCAGTAAGGCACTGAAGGA 
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GAAGGAGAAGGCCTCCTGGAGCAGCCTCTCCATGGGATGAGAAAGTCGAGTTGTATCCGC 
ATTAAGTTCAAGG 

Sequence 4610 

CCCTTTCGAGCGGCCCGCCCGGGCAGGTACAGGAAGCATGGCTGGGAGGCCTCAGGAAAC 

TTACAATCATGGTGGAAGGATAAAGGGGAATTAAGCACGTCTTCACATGGCAGCAGGAGA 

GAGAGAGAGCAAAGGGGGAAGTGCAACATACTTTTAAACAACCGGATCTCATGAGAATTC 

ACTGTCACAAGAACAGCAAGAGGGAAATCTGCCCCCATGTTCCAATCACCTCCCACCAGG 

TCCCTCCCCCAACACTGGGGATTTCCAGTCAACATGAGATTTGGGTGGAGACACAGAGCC 

AAGACCATATCAGTATCCTCACATAACAGAAGAGAAACTGAGTCATAAGTAAATGAAGTA 

ATGTGCCCACTTCCCACAGTCAAGAAGTGGTAGAGCTGAGATTCAGCAGATGAAGCCTTA 

CTCAGAGCCTGTGCTCTGAACACCAGTGTGATCCTGCCTCCTGGCTAAAACCTTTGGTGG 

GTAGGGGAGGGAACAGCCTTATTCTCTCTATTCTTTTATCTTCAAGTGCCCAACCCGCAG 

AGTNATCCTCATCAAACATTGAAATTAAGTTCATTATTAGGTGGCTTCTAGGTCACATCT 

TATACTGGTCACTTTGCAATATAATTTAAGCAGAAAACCCTACTTGTTACTGTCAANAAC 

TTATTACCTANGCTCTGNATTTTGATTCATAAGTTCGAAAAATCACATGCC I 1 1 1 1 1 1 1 1 

TTTT 

Sequence 461 1 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACCTAGAAGTGGATTGCTGCTGACCAAGTAAGTTT 

TAAACCTAGTGCTTT TATAT TACGCCCTGAGCTAAAGATAGAACTGTGAATAAAAACTGA 

ATTCTGGTTAGTTGATTTTTAAAAAGAGTGGTATGAGTTATCAATTCTGAGAGTAGCTTA 

TATTTTAATCTAGGATTGAGCACGTGCTATTTTTGCAAGTGATGAAAGATAGCTACAGAC 

AAGGGAATTTGGA AAGGC AAGAAATAACCCAGCAGTGCTGCAGTGGAATTAAAAGTGTTG 

GC7TGTGGTCATGTTTTTAATATAGAAATAGAGTTATTAATGTGTGGATACGTATATATA 

ATTTTGTATGTCTTTGCCATATCCTCCATAGAGAAGACCTAAAAGCCAGGGCACTATTAC 

CTAGGAACACCTTCCTACACAGAGACTGCAGCTTCTAAATAGTATTCTCCATTAAAATAA 
ATTA 

Sequence 4612 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTGATTGTCTTTTCTTGATTGTCAGCTTTCTTGT 

GGGCATCATCCAGTTGCTGTTGAAGCAACCTATTTTCACTTTGTAGTTGAGCACATCTGT 

CCTCTATAGATTCCTGC TTCTT CAGCGTATTTATTTACTTTGCTTTGTTCATTTTTATAC 

ATTCGTTCMTT TCTTT CTTTTGAGACTGTGTTTGGCCAAGGTCTCTTTGGAAACATTCT 

AAMCTGACGTCTTTTCTCTGAGTGTTTCTCTTGCATGATGAMCTTMTTTTTAGGCTG 

TTMTTTTACTGTCAGCATTAGAGAGTTTTTTCAGAMCMTCTGTTATCTTTTAGGTTA 

GACATATCAGAA TTCA TTTTCTCCTGTAAATGAACCCATTCATGTCCTGTTCTCTGGAAA 

GCMGTTCTANGTTTTCTTATGCTGTCTGACTTTGATCACAATCATGTAC 

Sequence 461 3 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGCAAAMTGTTTTCCTTTTGTTTTACC 

AGGMTGAGTTCGGGCTATACTCTTTGAAACTGCTTTGTGAGCAAAGTGCTTTGGCAAGG 

CAAGGGTCTCCCTCAGCAGGGCTAGGTGCACTACAGCCTCTTTCCCCGTGTCCCGTTGGA 

TCTGAGCTGTGTAGCACTTGTTGCATTACAAAGAAAAAGACTTCTGCAGGAAATAGNGGT 

AGAGAACAGGCTGTCTAATCAGATGCAACTTGATCTGTGGCAAAACCAAGTGTGGTCTTT 

CAACTTCAAGTGTGTTAACATCCCAACACCTGGGATGGGGTTTGTGGGCCAAGTTGATTT 

TGCCCACACTTGTANGGNCCANGTGGTCCCATTGCCACCGTGAAGCCAAATTCTAGCCCA 

AGTCTGGTANAACAAGTCGGGCAANNTAAGTTTTCGGGGGANGATGATGTGGTGGGACAA 

AGGACCTTANTNGCCTNTTACGGACCCTTTTTCCAAAACTAAATNATACCCNANAACTTT 

GGGGGGATGGTTAAGTTAMNTTAAAATATTTTTTAMATTCTTNATTTNGGANTNTAAN 

GGTTAAGGGGGNAATTTNGGNAAACCGTTTNAAAGGGGNNGTNTGAAACCCTNAANNATT 

TNGNGGNAAAAAAANAAA 

Sequence 4614 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACCTCTGACTGGCACTTCTGGCTTGCTGTTGTCCT 
TGGAGAAGTCTGGGCCTGGGACAGAGGAGGGATGTAATCTGAACACTCCTTTGTCACAGG 
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TCACCAGGGTGTGCTTGAGGGGGACGGGTAGACATAAACGGAATTCAGAGGCAGGGAAGA 

CTGCAGAGTAGAAAGGTGATGTGCCACAAGCTCCCGACAATGGATCAACTGGGAGCTATC 

CATCTGGGCCAGGAAAAAAAAAAAAGCCACACACAGTTGATCATTAATTAACATAGGCTG 

CTCTGTTATCTCTGGTGGCCATTTTTCCTCCCTGTGCTTTCCGTCCCCGCTGAGTCTTTT 

CTCTCCCCACATCTACCTCCAACTCATTTATTTATCCAGCTACCCATCCATCAACATCAT 

CTTAGA 

Sequence 4615 

CCCTTTGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACATGTGGGCAGGTAAAGGTGCAGTGGTTCACGC 

CTGTAATCCTTGCACTTTGGGAGGCCGAAGCAGGAGGATCACTTGAGCCCAGGAACTTGA 

GACCAGCCTGGGCAACAAAGCAAGATCCTGTCTCTATTTGGAAAAAAAAAAAAAGAAAAC 

AGGCACGGTGGCTCACGCCTGTAATCCCAGCACTTTGGGAGGCCGAGGCAGGTGGATCAC 

TTGAGGTCAGGAGTTTAAGACAAGCCTGGCCAACATAGTGAAACCTAGTCTCTACTACAA 

ATACAAAAATTAGCCAGGTGTAGTGGCATGTGCCTGTAGTCCCAGCTACTTGGGAGGCTG 

AGACTGGACAAAAATTAACAAGGTGTGGTGGTACCACAGTTTTAACTGAAGGAACCAGTT 

GTAACCAGTCTTAATTTTMCTTAAAACTTTGAAGAAACTTAAAACNACAATGCAAAACC 

TTTTCANCNATTGTTTGGCCCAAACT 

Sequence 4616 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACCTGAAAAGAATATCAACCTGAAAAGAATATC 

MCTCACCCAGAAATTAGTTCTTTGAAAAAAAAGAAATTAAGTTGTGAATTTCTAAAGAC 

CTTGAAATAAGTGTTTCAAATTTAAAGAACAAAGAATGATGTGAAAATGAGATTATGATT 

CCTACTACATGAATTAACG 

Sequence 4617 

CCCTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTAC 1 1 I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 \ GGGGAAATGTT 

TANAGACCTGCAATTTATCCANCCACTGATGAAGCTGGTTAGAGCTGGCAGGAACTCCAA 

ATTATTCTTGCATACACTGTCCCCCCTGCCTGGACATGAGCACAGTCAGGCAAGGTCTGC 

GAGTATGCCCTCCAAATTMGTTTTCACTTTCTCTCTTTATGCTCTAAGAAGTTTAAGTG 

ACTTGTAGATAAACTGTGTTTCACTTCCAGATCAGTCTGACACTCTCCAACAAAACCAAA 

TACATTTCGTATGAGGCAACACAA 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 GAGATGGGAGTCTCGCTCTG 

TTGTCCAGGT TGGAGT GCAAGTGGTGTGATCTTGGCTTACTGCAACCTCNCACCTTCTGG 

GTTNMGCAAATTTTTNCTGCCTTANCCTTCNCAAGTNGCNTAGGACTACTNGGTGGTGC 

CACCACCACGCCCTGGCTAAN I 1 1 1 1 I I 1 1 

Sequence 4618 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACGCGGGGTGGAAGAAGAGAAAAAAAAAGAAAAAA 

AAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAANAANGAAAAANAAAA 

AAAAAAAAAAAAAAAAAAMAAAAMNGTTTNTAAACATTTTTANTANCNNGNGNNNTTT 

NAAAAAAAAANNCNIMTAAAGNTTTNAATANAATTNTNNTCCCNTAAAAAAANTANGGGNG 

N GTTAATNATNN NN GG GG NTTTTTTN AAAATN AAAAAAAAAAATNTTTTN NTN NNGGG NT 

AGAAAAAAAA 

Sequence 4619 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGACATAGAAAAGAAAGATAAATGCTTGATTCCTGATT 

AAAAGAATCTTAAGAGACTGATTAACCAGCTATAACACATGGAAATTTTCTGGATCCCAA 

TTCAAAAGTATCAGCTGTTAAAAAAAAGTAAGATAAATGAGATCACTTATAAGACAGTCA 

AGAAATATTGCGCACTGATTAAATATTTGATGATATTAAAGAAAANCGATG 1 1 I 1 1 C I I I 

TTAAGGGAGGTNGATATTGATATTTNTTTCTAMCCAGTTATTATTTACCATTATTTAAA 

TTAGGTATTTANNTTATTAMTACCTTTTTTAGNATAAATAATTANTAMCTTTATTNCC 

TTTTAAATTACCCCCCCCANAANCCCAAAAATTAAATTT 

Sequence 4620 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTA C 1 1 1 I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1) 1 1 1 1 1 II I IA NAAA 
CTGATGTTTATTTTCCATCAACCATTTTTCCATGCTGCTTAANAGCCTATGCAANAACAG 
CTTAAAGACCAAGTCAGTGGGTTGCTCCTACCCATTCAGNGGCCTGAGCAGTGGGAGCTG 
CAAACCAGTCTTCCGTGGCAGGCTGAGCGCTCCAGTCTTCAGTAGGGAATTGCTGAATAG 
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GCACANAGGGCACCTGTACACTGTATGCATCATCAGTCCAAAGTTTTTCANAGTTCTATG 

TGACTGGTTGAGGAAACACTGCTTGAATTT 

Sequence 4621 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTAGAAGAGGCTATTGAGACTATGAGCTCACAGA 

CAGGGCTTCGCACAAACTCAAATCATAATTGACATGTTTTATGGATTACTGGAATCTTGA 

TAGCATAATGAAGTTGTTCTAATTAACAGAGAGCATTTAAATATACACTAAGTGCACAAA 

TTGTGGAGTAMGTCATCMGCTCTGTTTTTGAGGTCTAAGTCACAAAGCATTTGTT7TA 

ACCTGTAATGGCA CCATG TTTAATGGTGG 1 1 1 1 1 1 1 I I 1 1 GAACTACATCTTTCCTTTAA 

AAATTATTGGTTTC 1 1 1 1 [ATTTGTTTTTACCTTAGAAATCAATTATATACAGTCAAAAA 

TATTTGATATGCTCATACGT TGTAT CTGCAGCAATTTCAGATAAGTAGCTAAAATGGCCA 

MGCCCCAAACTMGCCTCCTTTTCTGGCCCTCMTATGACTTTAAATTTGACTTTTCAG 

TGCCTCAGTTTGCACATCTGTAATACAGCAATGCTAAGTAGTCAAGGCCTTTGATAATTG 

GCACTATGGAAATCCTGCAAGATCCCACTACATATGTGTGGAGCAGMNGGTAACTCGGC 

TACAGTAACAGCTTAATTTTGGTAAATT 

Sequence 4622 

CCCTTAGCGGCCCGCCCGGGCAGGTACACTGATCTACAAAAATTTTAAAATGAGCCGGGC 

GCGGTGACTCACGCCTGTAATCCCAGCACTTTGGGAGGCAAAGCAGGCGGATCATGAGGT 

CAGGAGATCAAGACCATCCTGGCTAACACGGTGAAACCCCGTCTCTACTAAAAATACAAA 

AAATTAGCCGGGTGTGGTGGCGGGCACCTGTAGTCCCAGCTACTCGGGAGGCTGAGGCAG 

GAGAATGGCGTGAAGCCGGGAGGTGGAGCTTGCAGTGAGCCGAGATCACACCACTGCACT 

CCAGCCTGGGCAACAAAGCAAGACTCTCAAAAAAGAAAAAA A I 1 1 1 II II I A AATGAGCT 

GGGTGTACCTCGGCCGCGACCACGCTAAGGGnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnn 

nnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnn 

nnnnnnnnnnTCCGCTCACAATTCCCACAACATTACGAGCCGGAAnnnnnnnnnnnnnnn 

nnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnGCGTTGNGCTTACTGGCCCTTT 

CCATCGGGAAAACTGTCTGCCACTTGATTAATGAATCNGCCAACCCCCGG 

Sequence 4623 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACATATGCNGNTGATNTNATNNNNCCAGCNAACNA 

CCTGCCATGCNATGCATTGACAGCATCAATAGNTGCANNNATNGATGGGCACTACACATA 

CNCATTGNCCTGANCTNAATTTIVITTGTCANNATAAAATATNAATNACTNCTGNATGCNTA 

TTACATTCTTCMTCACATCATCCNTAATCNCNGTTTCCCATNCMCTTCTTNTTCTNTG 

TNAGAAAGTGTTAANGACTCTTAAATACTATTGAACCTAACAAGACTNTATATNTACAAA 

TGTTTNAGNAAAAGTTTAAATNTTTTTATGAATNTAAAAAAATACTTTTGGAAAAAAAAG 

CACATTGNCAGAANGTATTTTNCCCNAAAGAAACANTGCAAGTCTGGTNTTGAAAA 

Sequence 4624 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACACTGCCTCATCGATCTAATCTAATCCCTATGAC 
GACCTACAGAGATAGATACTATTATCTTTGTTTTATAGATGAGGAAGCTGAGGCCTAATG 
TTAAGTAATCCCCCTGAGGACTCANNCCTGGGAAATTAAAGAGAGCAGGATTAGACTCAG 
GTCT 

Sequence 4625 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGATGGAAAAACTGCAGGAAATAGACAA 

GAGAAAACCTGAAAACACTGCTGAGCTTGAGATCTTCCAAGAAGGCATAAAGGTCTTAGA 

AACACTGGTTACTGTTGCTGAAGAACACCATCGCGCTCAGCTGGTGGCCTGTCTTTTGCC 

CATCCTCATTTCCTTCCTTTTGGATGAAAATTCTCTGGGATCAGCAACTTCCATAATGAG 

AAAT TT AC ATGAC TTTGCTCTACAAAATCTCATGCAAATTGGACCTCAGTATTCATCTGT 

TTTTAAMGTTTTAGTGGGCTTT7TCTCCAGCCCTAAAAGCCCGTCTTGAGGCTGCTATA 

AAGGGCAATCANGANAGTGTCTNAAGTCAAGNATACCAACATCTAAAATNTTNCTAAGAG 

TCCTGGGNAAAA 

Sequence 4626 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACCATTCCGGGTCATCCGCAGAAATTCCTCATAGA 
TGGCAACTCTGTCTACTCTCCGAGCCAGTGGCGAGAAGTTACACAGGGAGTCCACpCCGG 
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TGTGGTGCCTGGTTGGGGACAGACCTGAATGTTGAAACTTGACAGTCAGAAAAATAACTC 

TTGATGCTGCTGTTTCGGAAGAGTTGGTTGAGCGCATCCTCAATATTrCTTTTGTTCCTC 

TGGTAATTGGTGGTGCCTGGCTGGGC7TTGTCCTGGGAATATGGTAGGTTTGGTGATGGT 

GAAATTCAAGGTAGAAAGTGCTTGGGTGCT 

Sequence 4627 

CCCTTTCGAGCGGCCG CCCG GGCAGGTACAGGGGACAGCAATCTATGGCTCTCAGGCCAA 

ATCCAGCCACTGCCTGCTTTTGTGTGGCCTGCAGGCTGAAAATGGTTTGTCCATTTTTAA 

ATAG TTAAAAAGAATCAACAGAAAAACAGTATTTTATGATATATACTGTATrACATATTA 

TTTTATATAAMTTCAAATTTCAGTGTCCATAAATAAAATTTTTGGAACAAATTGTGTAT 

GTATTGCCTATAGCTGTTTTCACTCTACCATAGCATAGTCAAATAGTTGCAACAGAGATG 

TGTATGGCC 

Sequence 4628 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTA C 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 II I 1 1 A AGACGGAGTCTTGT 

TCAGCTGCCCAGGCTGGAGTGCAGTGGCTCGATCTTCGCTCACTGCAACCACCGTCTCCT 

GGGTTCAAGCGAT TCTCCT GTCTCAGCTTCCCAAGTAGCTGGGATTACAGGCCACCACCA 

TCATGCCCGGCTAATTTTTGTATATTGGTAGAGACGGAGTTTCACTATGTTGGGCAGGCT 

GGTCTTGAACTCCTCACCTNAGGTGATCCCGCCCGTCTTGGCCTCCCAAAGTGCTAGGAT 

TACAGGCGTAAGCCACCATGCCTGGCCAGATGATGTATTTAAATATCATACCAAACTCTG 

TGTATTTATATAAAGAGAGACTGTTAAAAGACTTCATAATNTAAAAAAAAACCAAAAACN 

AAAAAAAACTTTACGCTTACCATTNCTGCATANTGTGCAGNATTAAAACACACACTTATT 

TGGGATCAATGAGAAATACGGCAAGAAATGGTCTGCGTAAAACTGNAACTTTTGACAGGC 

ATTTAAAAAAATAA 

Sequence 4629 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACATCATATTGAATTAATATGAAAAATACAGAG 

AATGTAAACATCTCTGANTTAAAATATTCCCAAAAGTTTTAAAGCATGGATAATATATCT 

TTAAAATTGGATAAAATGTGCTTGGATGCTTTAAACATATACTCAAAATAGTAAATAAAT 

GTTTGTGGCCAGGCATGGTGGCTCATGCCTGTAATCTNAGCACTTTGGGAGGNTGAGACA 

NGCAGATCACTTGAAGTCAGGAGTTTNAAACCANCCTGGACAACATGGTGAAACCCCGTC 

TCTACTAAAAACAAATAATAATAATAATAATAATAATAATGCAGAAAAATCTGGGCATGG 

TG 

Sequence 4630 

CCCTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACATGTGTGTATGTGTATCTTTGGGAAAAGAAGA 

AGACATCTTGTTTACTATTTTTTTGGAGAGAGGCTGGGACATGGACAATCACATAATTTG 

CTATTATTACTTCAATCTGACTTGAAGAACCGTTTAAAAATAAAATTTAGCATGTCATAT 

AT TCCT TATAGTAGGCTTATTTCACCTTTTTTCTGTCCAGAGAGAGTATCAGTGAAGAAA 

GATTTTACCGGGTGAAAACATGAATTGGTGGGACTTAAGTAAAGAGNTGAAAAACTACTA 

CMTGTGGGCTACGGNTATTATAAAATGATAGAGATGGAAACTAGAGTAAGTTTATTTTG 

NCTGTTAAACCTGGAAGTGAGCTAGGCATGGGTCACTCACGCCTNGTAATCCCAACACTT 

TTTGGGAGCCCCAAGAACAGGAGGGATCCCTTGAAGTCNCAGGAAGTTTCAAGGACCCAN 

GTCTGGGGCNAACACAAGGGGACCACCCCCANTCTCTGNCCCAAAAAAAAAAAAAAGGAA 

AGG 

Sequence 4631 

CCCTTAGCGTGGTCGCNGCCGAGGTGTCGCTGAGACTCGGGGAGCCATTGACCATCGTCT 
CTGAGGATGGAGACTGGTGGACGGTGCTGTCTGAAGTCTCANGCAGAGAGTNTAACATCC 
CCAGCGTCCACGTGGCCAAAGTCTCCCATGGG 
Sequence 4632 

CCCTTAGCGGCCCGCCCGGGCAGGTACCTTTTATGTAMTTTTGCACAGAMTTTTTGGC 

ATAAGTTTATTTTCTTTCAGTTTAGTTCAGTGCATGCACTMTAAMCTGGTTGTTTAAT 

T TAAMGGAAT ATATAAGACTTTACCCATGTTATTTTCTTGGTTTTTATTTCAGATGTAG 

ATTTTGTTTTTGAGGTAAATTCGTTCTTCAGGGATTGAACACTATTGTTAGCAAGTGCCT 

AAAAAAGATGTGAAACAGTTTACATATGTCAACTGTAACAGTAGGTCCCAAAGGCAACTT 
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TAAAGTTCTG GAACCA AGACGGAGGGCGAATATGGGGGCAAATAAAAACAATANGATACC 

TCCTAMACTCTTTTTCATAAGTGTTATTTAAAGCCATCAAACTGTCCAGGTGCAGTGGC 

TTATATCTGTAATCCCAGCACTTTTGGAGTCTGAGGTGGGAGGATTGCTTGAGGCCAGAA 

CTTTGAGACCAGCCTGGGCAACATAGACCCCTGTCCCTTCCNAAA 

Sequence 4633 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACCAATATCTGTATTAGTCGTGGTTCTTGAAAAGG 

ACAGAACTCATAGCATAGATGAGTTTATTAAGGAGTATTGACTCACACGATCACAAGGTG 

AAGTCCCACAATAGGCCATCTGCAAGCTGAGGAGCAAGGAAGCCAGTTCGAGTCCCAAAA 

CCTCAAAAGTGGGGAAGCTGACAGTGCAGCCTTCAGTCTGTGGCTGAAGGTCAGACAGCC 

CCTGGTAAACCATTGGTGTAAGTCCAAGGGTCCAAACATTGAAGAACTTGGAGTCCAATG 

TTCCAGAGCAGGAAGCATCCANCCAGGAAAAAGATGAAGGCCAGAGGACTCAGCAAGTCT 

GTTCTTTCCACTTTCTTCTGCTGCT 

Sequence 4634 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGG CAGGTA C I 1 1 I 1 1 1 1 1 It I I 1 1 1 1 1 1 I 1 1 NG N 1 1 II I I 

1 1 1 H 1 1 1 1 1 1 1 1 1 H 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I H 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 II 1 1 

1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 GNNGGGGGNNNNTNNNNAAAAAANGGNTAAAA 

NMNI TN^ NANGNAAAANAMTNhfriTTNNNCNNNCNNNNNNNNNNAAAAAAAAANrnTN 

NNNNTTTTNAAGGGGG GGNAAAAA AAAGGGNANNGGGGGGGNAAAAAAN ) I 1 1 1 1 1 1 IA A 

AAAAAAAAAAAATAAAA I 1 1 1 1 II I I GGGGAAAAAAAAAAAAA A I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I I NTT 

TNAN AAMANANGGGGTTNTNCCCCCCXSCTNGGNNAAAANGGAAAMNNCNGCCCNTnT 

TTTTAAAA MAMN GGGG GGGNTTTTTTMTTNGNNNNGGNTTTTTTAAAAAAAAAAGNT 

1 1 1 1 1 1 I I GNNAMNTTTTNAAAAAAAAAMTTTTNTGTAAAAAAAANTTCNCNAAATTT 

GAANAAATTTNGGGGGNTCCNTNTCAANNAAANNNNGGGNNNCCTTCCNCGGGGAAATTT 

TTTAANNNNGGGGGNNNNNAAAAAAAAAAAA 

Sequence 4635 

CCCTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTAC 1 1 I I I 1 1 1 1 1 1 1 I 1 1 1 1 1 1 1 I 1 1 1 1 1 NCCCCT 

GCATTTCTTTGG AGTAATC AGTTA 1 1 1 1 1 1 1 ACTATTCCATTTTCTCCTCTATTAGCTTT 

TCGTTATATATTCTrTrTTCATTrANAGGTTGCTCTAMNATTACAMTNCACTTTTGAC 

TGATTACCACCCGCCTCCAGCCTTTTGTTCTACMGTTGTCGTATTTTTGTTTCCACATA 

TTTTAAATCCCAGAAGCCACMCTATTATTTTAMCMGTCAAMTTTGTATTTACTCAC 

ATTTATCCTTACCATTGNTCATTTrTTTCTGCMGNNCTTGGTTTNATCNGGNATTTTCT 

TGCMN AAAAAAAAMCTTGCTTTAAATATTCNTTANGNGNCAGCANATTCANCAAATAT 

ATTmCNGGAGCmMNmGGCCTTCATmMCmANCTMTGGMNGGAlsrTTTT 

TTTAAAATTTAA 

Sequence 4636 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTA C 1 1 > I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 II 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 IA TTAAA 

AATTTA NTAN TGTTTATTATACACAGTCTTTTAATAAATAAAANAGGACACNTAATAAAG 

ATTCANTTTTCM^MTTTTTMTTTTCMGNACTAMCAGCCTTMTCTTTGATTGAG 

TTTCTAAMTTCTNCACANTATCTTTCANMNMTCTTNMNTTTTAAAAAATNTACATN 

GMTTCTCTTTCCATTTTTGATG 

Sequence 4637 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACAGATTTGCTTTCTCTTACAAAAAGAAAAAAAAA 

MTCCTGTTGTATTMCTTTTAAAMCAGMTTGTGTTATGTGATCAGTTTTGGGGGTTA 

ACCTTTGCnT AMTT CCTCAGGCTTTGCGATTTAAGGAGGGAGCTGCCTTAAAAAAAAAT 

AMGGCCTTATTTTGCAATTATGGGAGTAAACAATAGTCTAGAGAAGCATTTGGTAAGCT 

TTATCATATATATATTTTTTAAAGAAGAGAAAAACACCTTGAGCCTTAAAACCGGTGCTG 

CTGGGAMCATTTGGCACTCTTTTTAGTGCATTTCCTCCTGCCTTTT 

Sequence 4638 

CCCT TTCGAGC GGCCGCCCGGGCAGGTA C 1 111) 1 11111)111)1 1 AAATNGGGTTTTT 

GGTCTTTTTTTCTCAATTAGAMGGTCTTCGGAAATTAGATATATTGGCCTTTCATCTAT 

GMGTATATTACACATATCTCTCCCMTTTGTTTATCTTTTGACTTTGATTACAGTGTTT 
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T ATTTT CTTTTCAGTCATATAAAATTTTTATACTTATAGAGACAAATTTAAGAATCATTT 
CTTTTATTGCTTCTGGACTTrGGTTCGTAGTTAGAGAGCATTTCTTAACACCCGCGTACC 
TCGGCCGCGACCACGCTAAGGG 
Sequence 4639 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACGCGGGGGACAAGATCCTGTCTCAAAAAAAAAAA 

AAAAATCCTTAAAAAAAAGATGAAAGATACTATAATAACAACAACCAAAATAAAAAACAC 

TTCAGGGTGTTTATTAGCTAAAMGTATTATCCGTAATACGTTTTATATTAGCCAAAATA 

TMTATTTATCTTATGCTAACAGTACGAGGCAAAATCGTGATTAACAAGCTTTGGAAGTT 

TAATACCAGTGAGCTGCGTAAGATTGCTTTAAAAAAAAAAAGCAGTCCTGGCGCATGGCT 

CACCCGGCTTTGGGAGGCCATGGC 

Sequence 4640 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACATTTACTGTGGATTCTGTTTAATTTATTGTG 

TATGTGTGGGGAAAAGATTGGATTCTAAAATAAAAGTTTACCCTGTGGCAAAAAAAAAAA 

AAA>>AAAAAGTACCTCGGCCGCGACCACGCTAAGGGnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnn 

nnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnn 

nnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnCCAACATACCNAGCCCGGAAAGC 

ATAAAAGTGGTAAAAGCC 

Sequence 4641 

TGCAGAATTCGCCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTCCATCCTGGGTAATGGGAGTG 

AAACCCTGTCTCAAAAGTAATAATAATAATAATAAGGGAACGTTCCAAAACCTCATCTGG 

ACTTGTATTTATCTGAATCTTTTACAATATGACTAAAGTAGTGGNTACCAAATTCTGGCT 

GCATTATTATTATATAGGTGTGTTATTAAAAATNGNGAATTTGCAGCCCGG 

Sequence 4642 

CCCTTAGCGGCCGCCCGGGCAGGTAC 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 NTNTTNTTAGGGT 

CTGNCTTCMTGAAANTAANGGNTTTANCCTAAGACTTATGTTTAGTATAATGGCTNTGA 

ATGAGTCCCCCTGGCCAGGTGACATCATTTCAAGATGAGACTCATTTTTAGCTCCACTAG 

MCTTGCTTGACGACCTTGAATMGCTACTTMCCTCTCATTGACTTATTTTTATNTNCT 

GG AAATT GGATATAATAGGTTCANCCTCCCTCATGATGATACTGAAAGATAGTTAACATA 

ATATTTTAAAAATGCTTTAGGACCCCAAGGAACCATGCTGTAAGANAGCCGTTGTATTGG 

AAGTCANACCCTA NACCA CCCTTTGCAACACTTAAATTGNATCATTTATGCACATCTAGA 

TTGACCTCAGTCCATTTTAACTTTAAMGTATCTNTTAMGATTCTTGGGCCAATTTGAA 

ATTACC TTTCCGGA AAANAATCAGTGTNTGATGAAGAATTTGCCAACCCTGGANAAAATT 

ACAGGAI 1 1 1 1 1 1 1 AAAAATATCAAGTCCAGAG ACCTTTTTAAAAANNNTTTAAGGCNTT 

TGGATTTAAAAAATNGGANGAAGCCAAATNGGTAAAATTTT 

Sequence 4643 

TGANGGGATATCTGCAGAATTCGCCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTA CI 1 1 1 1 1 1 1 1 1 



1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 IGAGGCAGGGTGTTGCTCANTCACCCAGGCTAGAGAGCAGTGGCNCCAT 

CTCGGCTCACTGCAGTCTCAMCCCCTGGGCTCAGGCGATCCTCCCACCTCANCCCCCCA 

AGTAANCTGGGATTACAGGCATGCACCACCATGTCCAGCTAATTTTTGTAGAGATGGGGG 

TTTCACCGTGTTACCCAGGCTGGTCTCGAACTCCTGAGCTCAAGTGATCCTCTCACCTTG 

GCCTCCCAAAGTGCTGGGATTACAGATGTGTGCCACCTTGCCCAGCCAGATTTTATGACT 

GCTGNATACTTTTGTGAGTCAGTTTTCCACAAGCAAGACATGATGATTACCCCAATATGA 

GTTTCATTATTTAATTAGAACTTGTTAATAGATGTAGGANANAANAGTCTTTGTTCCCAA 

AAGGGTAGAATAAACTGACTATNTTCATATCCCAACTANGTTAAAGGAAGAAGCTGGTTC 

TGCATACTGGAAGCTTTTGGGCAAGTTGGTTCCAACTCGAAGTATTAGGGAANNANGAAG 

AGAGATNAGCCGTTTCTACCTAAAAGTCATTTTTTA 

Sequence 4644 

TATCTGCAGAATTCGCCCTTTCGAGCGGTCGCCCGGGCAGGTACCCNAAAAGAAAGGAAG 
CTTAAGTAATGAAAGGATTGCTGCCAAAATCCTGTTTCCCCTTGCAGATCTTACAGAAAA 
CAGCCACAGAATCCCAAGGCATCAGCACCAAAGAGAGCCTGTANAAACTATCTGGTCTAA 
AGCTNCTTGAAGCCCAGAGATAAGAATGACTTAACCCAAGCTGCACANGCCTCTTAACAG 



WO 01/070979 



# 



PCTYUS01/09126 



TABLE 1A 

302/599 

TCCACTGNTAACCCCAGAAACAGATGCATTTGAATCTGAAAGGA 
Sequence 4645 

CCCTTCGAGCGGCCGCCGGGCAGGTA C I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 II 1 1 1 1 1 1 AAACTCTG A 
TCG7TGNGGTGGTCTGAAMTATACCCACACATTTTTTGATATTTCTCCCCTCAGGGGTG 
GAGCCTMTTCCTCCCTCCCTGAGTATGGGCTANATTTAGTGACTTGTTTCTAACTTGCA 
NM GTGACAG AGTGCACCTATAGAGACTMGTCAGAAMGACATTGGGGCTTCTTTTCGC 

TCTC i GGGATACTCGGGAAAAGCCCAGCTACCATTTNATGGGAACACTCAAGTA 

TNTTCTATGGAAAANTNCNTGTGGCAAGGGAGCCAAGGCCATGAGTTGAGGGAGCTAAGG 

CCTNNTGCCAANAGCCACNTGAGTGGGCACAAAAATGGGT 

Sequence 4646 

CCCTTAGCGTG GTCGC GGCCGAGGTACCTTCAAACTAGAGACCAAAACTGGGCACTTACA 

ATGAAMGGCAATTTTCTTATCCAGCTATAATCCTAAATAAGGCAGGATATATCCACCAA 

ATTACCCACAAAATTCAGCAAAGTAAAATAGCTCATGGGAAAACATAAGCTGGAAAAATA 

CTMTAAAAAMCTGMTTACTTCGMGTAGTCATCTGAATATTCACAGACTTGTTTTCA 

TTTACAMTGTMGTCAAMAAGTCTCCTCATCTTTCTAACCACTACGAGGATTAAGGAT 

TTMGTTATTCACTMGTTMTCATGAAAAAMTAGAAMCATTTTMTTCTAMTTTGT 

ATACACAACAGCTAAAAGACACAAGGCTGGGGAAATTTATTACCAGGGAGAAAAATCAAT 

TGAAAGAAAAAAAA 

Sequence 4647 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTCCACCATTTAATAGGGTAAAGAAGANAAACCA 

CGTGATTATAGCAGTTGATGCANAAAAACCATTTGACAGAATTCAACACCCATACATATT 

TAAAMCTCTCAGAAAAATAGGAATTGAGGAGGACTTCCTCAACTTGTTAAAGAGCACGT 

GAACACACACCAAAAAAAACCCCACAACTAATGTTATACTTAAGGGCAAAAGGTCGAAGG 

CCTTGTTCCTTAGATTAGGMCAAAGCAGTAATGTCTCTTCTCAACATTAATCAACATAT 

TGATGGGAAGTTCTAGCCAGTGCAGTAAAGCCTAAAANAAAANAAAAAAGGAAAAGGCNT 

ACAACTAAGNAAAGGAAGGAAATAAAAA 

Sequence 4646 

CCCTTGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGACCACACTGAATCTCCCCTCCTCACAGT 
TGCCATGTANACCCCTTGAAGAGGGGGGGGGCCTAGGGAGCCGCACCTTGTCATGTACTT 
GCACAAAAAAMCAAGCAGTTATTACTATTTAAAATTCT ATTCCTTCACCCAGTTTTCTC 
ACTCAAGTAGAAACTCATGMTATCTGTGATTTTGGCTATAGGACCAGGCCACAANGAAA 

GGGCTGAAMTAThrrCTAAMGTTAGGGAAAMGTGTTTrCTTTGAGACTTTGAAANGCA 
GT 

Sequence 4649 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACACACATGTCCTGGCTGCACAGCTGCTTCATT 

CCTCTAGTGCCTCCCAAGATCAGGGCAGGCCGTGTTGCCCTCTGGACTTCCAAGGGGGAA 

GTGAGTTACTGGCCCAAGTCACTCACTCATCAAGAACACTGAAGCCAGGTCTGCTGACTC 

CAGGGAGAGCCTTGTAGATTGTGAGGACCGAATGCATATAAAGTCCTTAGTCAACACCAG 

CACATGGTAGGTGCTMCACATGTTGGCTACTATTGTTTCTMGAGAGGGTTTTCTTGAA 

TGGAAAGAAAGGAGAAAAGACAGAGAGGAAGTCAGGAATGTCACAGAGACACTTTCTGGG 

GCACACAGGTGAGCAAGCACAGAGAGCAGAGCTGCCCAGGCCAGCTGCTGACTTCATTCC 

GTGTGTCCTCCAAGGGCACTTTTAGG 

Sequence 4650 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTA C I I 1 1 1 1 1 I I I 1 1 1 1 1 1 I 1 1 I I II I I GGAGATGG 

AGGTTTGCTCTTGTTGCTCAGGCCGGAGTGCAGTGGCGTGATCTCGGTTCACTGCAACCT 

CCGCCTCCTGGGCTCAAGTGATTCTTCTGCCTCAGCCTCCTGAGGAGCTGGGATTACAGG 

CGCATGCCACCACGCCTGGCTMTTTTCATATTTTTAGTAGGGACAGGGTTTCACCATGC 

TGGCCAGGCTGGCCTCGAACTCCTGACCTCAGGTGATCCACCGGCCTGGGCCTCCCAAAG 

TGCTGGGATTACAGGTGTGAGCCACGTGCCTGGCCACTTTTCTTTTTTTTATT^ 

ATT TAGT TGTATMTACCAAATTCTTCACTTGTCTTTTMCTGAMCCT^ 

TGCTTTTAAAGGCATTTGMGATAAAAAGGGTATGTAGTCAAAATGGAAATTTGAG 
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Sequence 4651 

CCCT TAGCGTGGTCGCGGC CGAGGTACTGGGATTACGCGTGAGCTACTGCACCCGGCTGA 

GTGAI 1 1 1 1 1 1 I 1 1 1 1 1 1 1 1 IAAGATAGAGAAAGTCCCTCATACTGAGGAGCCTTGCAGT 

TGAGAGAGAACAAAA TTCCA ATTNGAGGGATCAAGGAATTTTGAGGGAGGCAGCNTGCTT 

GCAGTGTTCCTAGGATTTTTACAGGAACTACAATAGAAAGTTAGGGATGAAATTATATTG 

AAAGGGGAAAGCT GGACT GCTCAGGTTTGGAGGTCATGGGGAATTCCAGGATTCAGTATG 

TGGTTGCTCTCTTATTTTTAACTTCTGCTTAGCAGTAAAACCACATCCTTCCTTCTTCCT 

GAAAGTAAATGTTTAACTTCCTCTCCCTGCAGCATTACACTCTATTGTNATGGGAAG 
Sequence 4652 

CCCTTGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACCAAGCCTCAAAATACTTGAACTAGAAGCCATCT 

CTTAAAGTTAAAAGTAAGAAGCTCCAGGAAAAATAAAGATTGCATAGTAAAAAGGGATAG 

ATGGCAGGATTAATTCAACTCAACAAATATTTATCAAATGTCTACTCTGGTCAGGTGCTG 

TGTTAGCAGCCAGCTTCCCTAAAGGGAGGAAAGGCTAGACACGAGGACATTGAGGATTGT 

TTATTTAAAGTCACTCATAGGCATGCCATAATGGATTTATTAAGGGGAAATTGGGGTTTC 

TGTGAATCTTTACAGGACCATAGCCATGGAGACAATCACTATGTTTAAGTAAGTTTGCTG 

TTTTCCCMTTGGGCTTCAGTTTTCCTGAGACAAAAAAAGTGAGGGAANTTTGGGATTAA 
ATT 

Sequence 4653 

^CTTTCGAGCGG(X5GCCCGGGCAGGTACCACTTACATGTTTTACTTTCCAAGTTCCAAC 

CTA ACTACTTATAA ACTTGCAAGTAGTTATGAATTGTGGGTTACCTATAGTCAAATAGTA 

GGGi i ii 1 1 1 i 1 1 iCAGTCAATTGGAAATGAAAGGGCAGGTATTGGCAAGGCTTCGGGAC 

TAATTTAATGCCATTAGGAAAGCACAAGATAATGTAAGGGGCTAAAAGCCTCAAAAAAAA 

AAAAAAGGTGAAATGAGGAGTTGTTGCTGATTGGTGCAGGAACCCTGAAAGATGGCACCT 
GAAAACTCAAATTA 

Sequence 4654 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACACTTGGAAGAGGGCCAAGTGGGCAACTTGAGAG 

GTTAAACTGCATGGTTTGAGTTTTGATTTGAGGTTTTACGTGTTGGCATGCATTCAGGGG 

CTTNNTGTCCCCTTTCTCCCCTGATTCTTCCCTCCGGGTAGGAGGGAAGAATCCACCTGA 

GCAGTGGCCTGCCAGCACTTGAGAGGCTCCGCAAGCNCAAGTGTGTTTATGGGAAGTTGT 

GCACATGCTCAGTTGAGGCATTCTTCCCTTACCAGTCGAGTGTTTCTAGAGGAAGGTCAT 

AGACTAATAAGTCTAATAGTTCTATGGCCTTTAGTCATACTAGTGCACATGCCTGAGCCC 

CACTCACCTGTGAACCCC 

Sequence 4655 

CCCT7TCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACMGGCATGATGAGTCCTTTTGCTTTTAGGCT 

TT TGACT TCTGGTTTTAGACTTTCTTTAGCTTCTGTTGTTAGACAACATTGTGCAAGCTT 

GGTTTTTATAAGTTTGCATGGATTAAACTGAACTTAATGAAATTGTCCCTCCCCCCAAAT 

TCTCAGCACAATTTTTAGGCCCGCAAGGAGTCAAGCACCTCAAGGAGATCTTCAGTTTGA 

ACTTGGTGTAGACACAGGGATACTGATGAATCAATATTCAAATTAGCTGTTACCTACTTA 
AGAAAGAGAG 

Sequence 4656 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACAATGGTGTGATCTCAGCTCACTGCAACCTCC 

GCCTCCCAGGTTCAAGCGATTCTCCTGCCTCAGCCTCCCGAGTAGTTGGGATTACAGGCA 

TGTGCCACCACCCCTGGCTMTmGTATTTTTAGTGGAGCCGGGGTNTCTTCATGTTGG 

TCAGGCTGGTCTTAAACTCCCGACCTCAAGTGATCTGCCCGCCTNGGCCTCCCAAAGTGC 

TGGGATTACAGGCGTGAGCCATTGCACCTGTCCCTTGCCAGTGTGTTNTTAAAATAGGTT 

TAGGGGGTTGNGAAAAGATGCAGTGAGCCATTAATTCTNCTTTAGCAAGGTAGTCTCTTA 

AAAATTGATGTTGGATTTTAAAAAATATACCA 

Sequence 4657 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACAAAATAACATCATAAATAACATAAATGAGAAGT 
TTTCAA GTATTTCA ATGTGCCTTGAAAAGTTTCAAACAGTAATTCTCACAATTGGTTAGA 
CAATCAi i i 1 1 1 1 iCTTTTCTTTTCCTCTCATTTAGTCTCAGAGCCTAAAAAGAAATGCC 



WO 01/070979 



PCTAJS01/09126 



TABLE 1A 

304/599 



TCCAGTCTCTGTTAG CCCC GATGTTTGGMTGAAATTAACAAGATTCTACCTTAAAAGAG 

AAMCTTATGTGGGCTTTTCAMTTGTGAAMTTTGTTCCCTCTTATAAAATATAATCTT 

TCCCCTGCTGCTGGTTTATAAATATGGGCATATAGCCCAGAGCCATTATAAAGAAAAAAC 

AACCAACCACAATAAACTAAGGAGCCTCATCTGATGGCTAAGGTTCTCAGGAAAAAATGA 

GAAGAGCACCTTGATCAGGAAAGGAAAAAAGGATAGAGGATAAAAACAGTAACCTTTAAC 

TTCTA 

Sequence 4658 

CCCTT TCGAGCGGCCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGCAACATTCATATTTATTAAAGAAAT 

ATTTTA GAGTGGAGCTGAGAAGACTTTCTGTAAGAAATCTTTAAAGCAGCAAAATAAGTG 

ATTTTGCCAGT MCTTT CACCTGTAGMGTCAGMTAACCMGCACAGATCTTTTTTCAA 

ACTTTCTATGATATTTTGACTTTGCTTCCATCCTTTCTATTGCTTAGTCTAGAGATTAAG 

GTATTACTTCTAATAATAGTCATTTACATTATTTATGTTGCTAATCTCTTGATGACAAGA 

CCTCTACATGTGTCTTGGAAATAAAATCAAATGGCTCTGTGCTTCATATAGAGACTAATT 

TCTAAGACATAAATAAAAGGGAATGGACAAAGGTTGTCAAACAATAGCCAGGTAGTTCTT 

TGCTGAGGAAANGGAACCATTGCTGAATGCTTTTGANAATGCTCTTGGAATATTMGGAA 

M TTTTNA TTTAT CACCAA MTCTTTAATTAAGTTTAAGGATCNCNAAAATTGGATTTAA 

GGTTTTTAAAAMTTTTTTGGMGNGGACAAAMTTCCCCATATTCCTTGCCATAAATTT 

1 1 1 1 1 1 1 1 1 AAATC 

Sequence 4659 

CC CTTAG CGTGGTCGCGGCCGAGGTACCCTCAGAATATCCTTAAGAAGCAGGAAGGAAAC 

MGTTTTCCTCTTCCCACTTCCAAGACTGAGAAAGAGTCCAGATGAGCTGGTTTGCCCAA 

GCAATTCTTATCACCAGATACTCCGTTATTAAACGTGTCTCCTGCCTTCTTTGAAAGCAA 

CAGGAGAAATGAAGCATAGGAAAGTCTGCAAGCTAACAGTGTATCACCTAGGAGGCTTGT 

ATATAAATATGAAGCTCTGCAAAATGTAGTTATAATGAAAGGCACTTCCTATTACCAGCT 

CCCTAACT CI 1 1 1 IA A 

Sequence 4660 

CGCCCGGGCAGGTACC I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I 1 1 1 1 1 GTGTTGGTTGGTTGGTTGGTTGTTTT 

TAAGAGATGGGGTTTCTGCGGGTGCGGTAGCTTACAACTGTAATCCCAGCAGT7TGGGAG 

GCTGTGGC CGGG TGGATCACCTAAGTTCANGAGGTCGAGACCACCTGGCCAGCACGGAGA 

MCCrn'ATCTTTTGCTAAAAATAAAAAAATTAGCCNGTCATGGGTNGCCGCATACCCTGT 

AATCCCAGCTACTTCAGGANGCTGAGCAGGGAAAAATNACTTTGAACTTTGGGGAAGGGG 

GAAGGGTTGCAGTNAGCCCNAAAATTGCCGCCATTTGCACTTCCANNCCTGTGCAACAAN 

AAGCCCTTNGCACAAAGANCNAATACTTCCATCTTNA 

Sequence 4661 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTAATCTGTAAATAGTAGATATAAAAAGGGAAGA 

GTGATTTAGAGCAAGGATTGAAGAAAGGAGTCCTTGTAAGTGGAATTGGTTTCATATGGC 

ATTCTAATGACACAGGAAAATGTGTTCTCGCCCCATTGACTTGCATACCAGTAAGAGTCT 

TGCCTTTGATTAACTGAAGCTAATCTGGGTGCAGGGAGGTGGTGGACAGTGAATAAAGTC 

ATCTCTTCTCTTCCTCCAAGACACACCAGTGTCAACATGGGAACAGCAATGCCATAATCT 

TCTTCCCAACTCACAACTTTCAAATAGTAGTTAAGCTTGACTAATTCAAACTCAAAAAAA 

AAAAAAAAAAAAAAAGTACCTGCCCGGGCG 

Sequence 4662 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTTGGAGGGTTAGACCTACTTCTGTGTCAGGTAG 

CACCCAAATCCTAACATCTATTTTGGAGACCTGTCTGTGCCTCTTCATGCTCACACCATT 

GTTCTGATAGATGATGCCAGTGGAACTTCCAAAGAAGCATTCCACCTGATCTTCACCACC 

CTCTTTGATCCTCTTTTTAAATCTGTGTGTGGAAGGCAACTGCAATATAGAGGATTTGGA 

AGGTTGTCTGTTTCTGTTGTCTGGGGAAATGATAAAAAAAAAAAAAAAAAGAGAGAGATG 

TGAAAAAGGAAAAAGATGGACCAG 

Sequence 4663 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTTTGGGTCTTCATTTTGAAGGCTTCCATAGTTA 
TATAAAACGATGATTAAATAAACGTGCTATGCTTCTCGCTTGTTAACCTGCCTTATTATA 
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GCCGTGTCAGCTGTGACCCTTrTGATAGGMGGAMGAGATCACACTATTTCTGCCCTTA 

TAGTTCTGATGATGAAGATGGGATGTCTGAAGCACCTGACTCACCTATTGATGAGGTCCT 

GGGACMCTGATAMGAGCTGGCAMTMAGGTMGAATTTTTACCAAGGTGAGTTCTGA 

ATCTCTGCCTGTAGTTTCTGGTCMGMCTAAAGGTAAAMTTTATCTTTATATCTTACT 

TTCCAMTGCAGGTCAGCAGGAGATCATTTGTTTGAACTGTTCTCTTATGTAAATTTGGA 

TTTCAGGGACTCATTTGTTATTGATCCTTTCCCTTCMCGAACAGCTGTCATTTTCCT 

TTTGTGTCCTGAGMCCCMCTTGGCTTGCTGCCTGTCANGACACACTTTGGTGTGTGAA 

NGGGGCTAMCAMTGTTGGAGGCTCCCATTAAAAGCTTACATATTGCCTATTGCCAGCT 

CTTCAAGGCATCTAAATCTTTCTTTCTTTT 

Sequence 4664 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACCATGGCTGAAAAAAAGAGTCACAAGTGGCTG 

AGACACTGCTCCATACAGGACTCATGTGTGGTCATTGCCCACCCAATCTTATGACTCCAT 

CATCTTGGGACCTGGMCAMCATGACTTTTTTTGATCGATATTTTGTCCTCGGTGTT^ 

TCAAGGTCTGATGTTGGAGCCCTGTGGCCCACCCTCCCTTCTCCACCAGCATGTTGGTTT 

GAAAAGGATAGGGAATTTAGAAACAGTTCTGTACCTCGGCCGCGACCACGCTAAGGG 

Sequence 4665 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACAAAGACGGCCACAGCCCCTGCCCGGGTTTAACT 

TACATATATACAGAGTGGGCGGGGCAGGCATGGCCACAGAGGTGGTATTACAAAATATAC 

AMGTGGTTTCTTTCTTTACATTTCATAGMGMGCCTGCCTCATTTCCAAATGAGAGCA 

CTAGAAGCACAAATCATGCAGACCATTTACTATATAACTTATGAAAAATGCTGTACTGGG 

ACAGCGCCCGCCAAGATCCAGGCCATGGAGGCTAACGTGCAGCTGAGCTTTGACAAGCAC 

TGTGATCCAAAGCAGCCTAATTACTGGCCGGTCATCCCCCCGAAGTTCTGAGCTCGGGGC 

ACAGGGCACCCAGCCTCTTTCCTCTTCCTTTTTGGATACCGCGCCTCTTCATCTCTCCTT 

TCTGTA 

Sequence 4666 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTACTCGATTGTCAACGTCAAGGAGTCGCAGGTC 

GCCTGGTTCTAGGAATAATGGGGGAAGTATGTAGGAGTTGAAGATTAGTCCGCCGTAGTC 

GGTGTACTTTNNNTT^^^TT^SJNTNNT^4TTTTTGAAAM 

CCTCCATGTGGCTTCAAGCCACCAGGACACAGGCCCCCCCAACACTNTTAATCTTCTCCT 
CAGCTCTTCTGCTGAAAMTTTGGCCTTCACGATGACAGGCTGCTTTGGGAGCTTTCCCT 
TTCCCANAACTTTATAAGTAGCCCCGATCGCACCACATNAATGGATGGGGAAGCCAGCCC 
Sequence 4667 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACNGANCNATACAANNNANTNTTCTCCTGTNATCC 
TMCAAAMCCCTATATTTGNTTTATCCCCATTTCAAAATGGGAACTAAGTACATATAGA 
GTGNAACTNGCCCCANATACACACTTCTAATCATGAAACCTATATA 
Sequence 4668 

CCCTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACAACGCAGAGTCCCGGGAAGCAGTGGTAACAAC 

GCAGAGTCCCGGGAAGCAGTGGTAACAACGCAGAGTCCCGGGAAGCAGTGGTAACAACGC 

AGAGTCCCGGGAAGCAGTGGTAACAACGCANAGTCCCGGGAAGCAGTGGTAACAACGCAG 

AGTCCTTNN 1 1 1 1 1 1 11 1 1 1 1 I I I 1 1 I I I I 1 1 II 1 1 CAAAAATAAACACTNTCACTAACC 

ATNTGGTNTCCTATGATTCCTGAAMTAAMTCTATTTNTAGGMCMTTTAAACCGTAA 

AAAAACTTCACTGNGTCATGAATTAAACTTTCCT A I Mill 

Sequence 4669 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTTTTTAATGGAAACAACTTGACCAAAAATTrGT 
CACAGAATTTTGAGACCCATTAAAAAAGTTAAATGAGAAAAAAAAAAAAAAAAAAAGTAC 
CTGCCCGGGCGGCCGCTAAGGG 
Sequence 4670 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACAATGGTGAATAGTGGTATAAGTAGAAATTCTCG 
TCCTGTTTTCAMCTTGCAGATAMGCCCCTAGTCATTCACCATTMGTATATTAGCTTT 
TGGTGTGGAGTTTTTCATCTTGGCTCACTGCAGCCTCAACCTCTTAAGCTCAAGTGATCC 
TCCCACCTTAACTGCCTGAGTAGTTGGGACAATAGGCATGCACCACCATGCCCAGATAAT 
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1 1 1 1 1 1 l I lAATATTTTGTAAAGATGGGGATTCCCTATATTGTCCAGAATGGTCTTGAAC 

TCCTGGCTTTATGCAGTCTTTCCACCTCAGCCTCCCAAAGTTCTGGGTTACAGGTGTGAG 

CCACTGCGCCNGGCCMTTTTGGTTTTTCATGGANGACTTTTAACAGGTCTCAAAAAGTT 

T TCTTC TMTMGIfnTCTTNGGNGGTCTAATCATTCATAGGNNGTTGGAATTTACCAAA 

CTTTTTCTAmCMGTNTTACATTTTTTACCTTTGGTCMGTMTATTGT^ 

AA AGGAA CATTGGATTGNGAAAAAACCCTGCTTAATCATTGGGATGGAAATATCCTTATN 

CC I I 1 1 I GGAATTCTTTT 

Sequence 4671 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACATAAGCCACTTTCATACCTGCCTACTATTATGG 

ACTGCAGAGTMTGTGGCCTATATCMTTTTTTCAGGATTGTTCnTTTGTTTGTTGTTTT 

TTTCATCCCTTCCTCCCCCATATTTTCTCTTCACAGGACATGAGACTTCACAACCTGCTA 

AAAATGAACTTTCCAGACCTACCAATCTAGGAATAAACCGTCCTAGCCAGGAAAGGTCAG 

ATGACCTTTCCTGAGACCGGAGACTCATTCTGTTGTAAAAATGCTTTCTCCAAAGATGTT 

AAAAAAGAAAAGGGGAAAATGTGAAAGAAAAATATCTTGGGTCCCTTCAA 

Sequence 4672 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCX3AGGTACTGAAnTCAGTCCTGGCTCTGCCACTTAGCCGA 

ATATCTGACCTTGAGCAAGGCACTTAACTTTGCTGGACCTTGGGTTTCTCATCTTTAAAA- 

TGGAGATAATTTCATCTTCTTATGATGGATCTCTTCAGAGAAGTAAGAATAATGAAGATT 

TTAAATCATCCCAATATAGTGAAGTTATTCGAAGTCATTGAAACTGAAAAAACACTCTAC 

CTAATCATGGAATATGCAAGTGGAGGTGAAGTATTTGACTATTTGGTTGCACATGGCAGG 

ATGAAGGAAAAAGAAGC 

Sequence 4673 

CCCTTTCGAGCGGCCC(XGGGCAGGTACACACATTTTTTAATTTATAAAATAAATACTGC 

CAGGTGGCTACTTAAAAAAAAAGAAAAGAAAAGAAAAGGCCAGGCGCAGTGGTTCACGCC 

TGTAATCCCAGCACTTTGGGAGGCCAAGGCAGGCAGATCACCTGAGGTCGGGAGTTCGAG 

ACCAGCCTGACCAACATGGAGAAACCCCATCTCCTTACTAAAAATACAAAATTAGCTGGG 

CATGGTGGCGCATGTCTGTAATCCCAGCTACTGGGGAGGCTGAGGCAGGAGAATCGCTTG 

AACCCGGGAGGCAGAGGTTGCAGTGAGCCGAGATCCCACCATTGCACTCCAGCCTGGGCA 

ACAAGAGTGAAACTCCGTCTCAAAAAAAAAAAAAAAAGGTAAATTAGGTTAAAAGAAAAA 

AAGTGTTATGGTGGAAGTGGAGTAGGGTGCCATTTTAGTTAGGGTAGTCTGGGAAGGCCT 

CTCTGAGGAGGAGCTATTTGAATAGAGACCCGAATGAAGGCTGGGA 

Sequence 4674 

CCCTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTTTTNTTTTTTNTN I 1 1 1 I I I I NNGTGCAGAA 

MAAA7TTATTGGAMTCCCTTGMTACATTTTNGAAGTTGTAGCTNGGTATTTNCAAAC 

AAAGTAGGTTGGANAGGTTGGAGGANGAGGAGGGACTCTGACACCTGGANACAAACAGNT 

GGTCCCANCCTGTCCCGGGGGTGCTNCAGGAGTCAGNTNTAGGGCTCATTCCTTTTCATG 

GCATNGNCNTGAGGGGCAAGGGGCTGGCNC7TAAACAGTTGCTTTAACTTTNTCCCAAAG 

CTCAANCTNAAAAGTCATGGCTGAAGACTNTTNACAGATGGANGCCCCTGGTNAAAGGCT 

NCTNCCACCTGTAANATGCCAAAANAATTGCTGCCTCANACAATGGCTAGGCCTTTTCAT 

GCCAAGGCCTTGGAAAAGAAAACAATCTCTGAAAATATTGGGGGGCATTTAATAACNTTT 

ACCAGGGGGGCN 

Sequence 4675 

CCCTTTGCGGCCGCCCGGGCAGGTGGATCACTTGAGGTCAGGAGTTCAAGACCAACCTGG 

CCAATATGGTGAAACCCCATCTCCACTAAAAATCTAAAAATTAGCTGGGCATGGTGGTGC 

ACACCTGTAATCCCAGCTACCTGGGAGGCTGAGACAGAGAATAGCTTGAACCTGAGAGGC 

GGAGGTTGCAGTGAGTTGGATTGGCATCACTGCACTCCAGCCGGGCAATAGAGCAAGATT 

CGTCTCAAGAAAGAAAAGAAAAGTGAAATTTCTAAATGAAAAATGCTTGACTATATTTGT 

CTTGTGGGMTTATCGTCMTMTAAGAAGCTTTTTGAGTGCTTATTATGTTCCAGGCTT 

ATACAT MTTACTCATTTAGTGCACACAACCACTATffn*AAGCTGTCTATTTTTATCATC 

A 1 1 1 1 I ACCGGATTTGAGAAAATANGGGCTGGGCACGGTGGCTTATGCCTGTAATTCCCA 

GTGCTTTAGGAGGCTNNCTTGAGCTCAGGAAGTTTCCAGACCCACCCTTGGGCAACCATA 
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GCCAAATACCCCTTNTTCTACCAAAAAATTACCAAAA 
Sequence 4676 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCA GGTAC I I M 11 I 1 I I I I 1 I I I I I 11 I I I I 1 1 1 N M 

M I 1 1 I I I I 1 I 1 1 M 1 1 I I 1 1 1 1 1 I I I I I 1 M I I I I 1 1 1 1 I M 1 1 I I I I J 1 1 I I NNNTTT 

I H i 1 1 i I M i I I M I iNTNNI I I I 1 1 I I I I I I NNNTNNAAAANAANGGNNAAAAAAAAA 

MMMNTTTANTTTATTCTTGTNTTNTTmNCTMTCCTNCTGGNANAMCAAAMTT 

GANTNTNATCACAATNTGGNAANGNAATNAAAAACAACCNTTATNATNTNNGATNAACCC 

TTTNTTMNTNAGNMGGGAAMCMTMTACAMTTATTNNTNTTNCTTTANTNNANCC 

CTTAATTTAAAAAAAAAAAAAAANNCNNNNNNNTTNNNATNGNTNGGNGNNGGNNAGGGN 

GNGGCMANAAMMAAAMAAAMAMAMANNNTTTNNNANNTNTTTNNNNNNNNNNN 

NNNNAAANNNANNNNNNNNNNGNGNNNNNNNAMAAAAAAAAMNNNNNCNNCTT7TTTT 

NANAAAAAAAAAAAAA 

Sequence 4677 

CCCTTTCGAGCGGCCGC CCGGGCAGGTAC I M I I M I 1 1 I I 1 1 I 1 I I 1 1 I I I I GTTTTNT 
TTTTNI I I 1 1 I I I I I I I I INI I I 1 1 I 1 1 CATGTTGGGGGGGNANCAAAAANGATGTTTNT 
TTCACC TGGN TGCNGGGGGGCTNATTTNNAAAAAAAAGTNAGNGAANAGAAANAAGGGGG 
GGGCTNTTTTANAGGATTTGGGNNGGNAAANNAAAA 
Sequence 4678 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCG AGGTA C I I I I 1 1 1 I I I M I II I I II I I 1 1 I NAATTTTTT 

N I 1 1 1 I I I I I I I M I II 1 1 M I I II II I I Ml I I I I U I M M I I I 1 1 I I I I I I I I I 1 1 

1 1 M I AAAAAAAAAA AAA I 1 1 1 1 NNTTAAAAAAAACN AANCANAAAAAA A I 1 1 I 1 1 II 1 1 

TTTTNNNNNGNAAATNAANAAAAAAAAANACNNNN I M I NIMUM IA NCAAAAAAAA 

AAAAANTATNNNANCCAACAA I I I II I I I GTCTTAGCTNTTTNNNTTNTAAAANNNCNGN 

NGNNNTTNAAANTTNNCNACTCNATCAAMAAACAAAGCTGNTTTTTNNGNGNAATTNTT 

AATAAAAAAAAAAAANTTTTTGTANNAAAMCCCCNCCNCCNTTTTTAAA 

Sequence 4679 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACAAGTATGATAGATTATTTTCTATTTGCTGTGGG 

AATTTAAATGTAAAATAAATACAAAATACATGTGTGGTTTAATGAACACTCAATGAAGCA 

CCCGCGTACCTAAAT GAACC AAACTATGAGGCTCTGATTAGTATTCAGATTGGAATAATG 

GMCAAACCATTGCTGTTTTAGATAAGATGCACAAAAAGAATGTGGAAAACTGCAAGAAA 

CTACTCAAAAAACTTGGAAAGTTCAGCAATCAAAAAGATATAGCAAATTATGCCCTAAGC 

TGCAATCTACGAGAAGAGTTGGTAGCTGTCTCAGAGAGAAAAGACATCTGTAATGCAATG 

GGGTCTAAACTGACTTGTGAAAAGATTGGTCAAAGAACGGTATTGAAAACATGGATGCAA 

CCAGCAGAAGTTMCAMTATTTCAAAACCACCAAGCTGGNCCANGATTTCAATACTACN 

AGACTGGAGTTTGGMGGATTTAGMTGGAMCCTTTTCCCCTCTTTGGTTNCAAATGTA 

MMCCCCTGGNGGGAAMCCCCMGGGCCCAATTCCMTCATTTTAAAAAATCATTTTC 

NTTTNGGGNAAAAA TGNAT TTCCTTTTCNTTCTTACTGGGAAMTNGAMNANCA^ 

CN TTGGGG TGGCTGTTTTAAMTNMAAAATTGTTTMTTTTANNCC 

CMTTTTTGGNCCTGGCCTGAAATAAAAGGTGNGAAAATNCCCAAAANAAAAAAAAAAAA 
AA 

Sequence 4680 

GCGMTTGGGCCCTCTTATTGCTNGCTCGNCGGCCGCCAGTGTGAGGATATCTGCANAAT 
CGCCCTTGACGGCCGCCCGGGCAGGTAC I I I I I I I I I I M 1 1 1 I I M M I I I I I II 1 1 I I 
Ml ill II I I I I I I II I I Ml Ml MM Ml II I I I IMM I I I I I I I MM I I I I II 1 I 
TNN NCCCCCCCCCCCCCNN NNTTTTTTNNNNNNNNNNNAANANCCCCCCCCNNNAAAAAA 
AAAN I I I I I II I I I H I I I I I N GNAAAAAAA AAAAAAAAAAAAAGNN I I M II I I I 1 1 II 
NNAAAAAAGGGGGGGGGNN I I I I 1 1 I I I NAAAAAAAAAN I I I I I II I I I I M I I I 1 1 NAN 
NCCCCCCNAAAAAAAAA 
Sequence 4681 

GATATCTGCAGAATTCGCCCTTAGCGTGGTCGCGGCCCGAGGTACCCAGAAGAGTTTGCA 
CTTCGAGATCAAGAGAAGTATCTGTATCGATATCCTGGTGGGGAGTCATACCAGGACCTG 
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GTGCAGCGGCTGGAGCCTGTCATCATGGAGCTGGAACGTCAGGGCAATGTCCTCGTCATC 

TCCCACCAGGCTGTCATGCGCTGCCTCCTGGCCTACTTCTTGGATAAGGGCGCAGATGAG 

CTACCATACTTGAGATGCCCTCTCCATACCATCTTCAAACTTACTCCTGTGGCCTATGGG 

TGCAAAGTGGAAACAATTAAACTTAACGTGGAGGCTGTGAACACGCACCGTGACAAGCCA 

ACTGCAGCAGAGACCACACTGGCTGTGCGCAGACGCCCCTCCGCAGCGTCCCTCATGTTG 

CCTTGCTAATGATGTGGATGTTCAGGCCTCACCTCTCAAACGACTGGGATCTACTGAAAA 

GCTTGGGATGTCAGCTTCACAGAGGCTAGAACAGGAAAGTTAAGTGGGAACTGGACTTTG 

GGGGCCACCAAAACGAGGCCTGGAGAAACGTCACCATATTTCCTCCCCCCTGCCTA 

Sequence 4682 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTCCAGCCTGGGTGACAGAGTGAGACCTTGAT 

TMGACAAAACAAAACAAAAACAAAACANAAAAAACAAACACAAGGTGACTTTTAAGTTG 

AAGAGCAAG CACTTG CCATTTGAGCCTTAGCCAGAACTATAAACTGGTAATGGTGGGTGA 

NGGTCATTCCTTTTTCCATATTNNCTTCTTCTTCACAGAGGTTGNTTTTTT 

TAGAGAAMCCACCCANGTGTTGACTTTTAGTAACCTTCTATGATCNGTAACTAGCTAGT 

AGMTTMTTGGCCNTTTNAT^^ITTTTTAMGGGNTTTTTTT 

Sequence 4683 

CCCTTTCGAGCGGC CGCC CGGGCAGGTACTAGAMGTCATTTTTCTAAAGAGCATTAACA 

TTTCAMTMGCAAATTTTATTTAGAGATGTAAACATGTAAACATTAAAAACTCAACTAA 

ATTTTATCTTTATTATGATGGTCGCTGATTTAAACTATTAATGAAAATATGTCATGTCAG 

AGATATAMGMGAATATATCACCCAGATAGTMCATGCMTTMTTTCCATTTGATTAA 

TATAATTGGTGATTTAACACACATACATATACCCGCGTACCTCGGCCGCGACCACGCTAA 

GGG 

Sequence 4684 

CCCTTTCGAGCGGC CGCCCGGGCAGGTACTTTTTTGG 1 1 1 i 1 I I I II 1 1 II 11 INATTTT 
II II II I II M M 1 M I I Ml 1 11 Ni l I II IA 1M M l I I I M N MM I N 1 INNTTTT 
I I I I I M 1 11 TT NTTTTTAA AAAAAAAAAAA I M M I I I 11 NAAAAATTTTNNNNCCAAA 
AAl l 1 1 1 1 1 1 1 NAAAAAAAANATTMNAATTTTCN^JTTTTNAANCNGGCCNNTTTTTAAA 
AAAAAAAAANI M M I I I I I NTCCNCTNCNNCMANACTTTTTAAAAATTTTTTTCNCGG 
GGGNNAA AAAAA AAAAAANCCCCCNNGGGGTAMCCNAMANNTTTTNTAAAACNGGAAA 
ATTTNTTTCTTrTNGGNGGAAANCCCTTT^ 

TTNTNTNNNGNTN NCNAT TNTNGTCAAAAMGGNGGGNAAAAAAANNAAAAAAATTTTNC 

NGGTNGAAAAMATTTTTNCCCCCTAAATATCCCAAAAAAATAAAAAGNNGGNANAAATA 

AMNNAAMCC CGGGNG GGNCTNTNrTTTGGGGGCNCAACCNCNCTNTNTTTNGGTNGGGN 

ANMCNCCCCNTTTTTTAAN GAGM AAMCTT^NTNTCNCNTTTTAANANAAANTACCC 

MCCCCGGGGGAMNNGGGTTTTTNANTTNNGGCCTTTTTTNm 

Sequence 4685 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACCATCATCTCATTTGACTCTTGAAATAACCCT 

CTGAGGTATGCTAGMGGGCATCCTTATCCCTGTTTTGCAGATGAGCAAACTGAAGTGCA 

GAAAGTCACACAATGAGTTGGGCGAGAAATTGAGTGTTAAAACTCCTGAATGCTTCTAGT 

CCAATACTCTCCCCATGATACTAGGTATATAACAAGTGTGGGACAATCATGGTTAACCAA 

GAGTATCATCTGATTATATTACAGATGCATTGTGAGAGGTTTCTATGTATCCTGAGAATA 

ATTGGMCCACACTCTTTGGAGTCTCTCTCCTCCTTGGMTCACGGCTGCTTATATTGTT 

GGCTACCAGTTTATCCAMCGGATMTTACTATTTCTCTTTTGGACTGTATGGTGCCTTT 

TTGGCATCACACCTCATCATCCAMGCCTGTTTGCCTTTTTGGAGCACCGAAAAATGAAA 

AAATCCCTAGAAACCCCCATAAAGTTGAACAAAACAGTTGCCCTTT 

Sequence 4686 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACAATCAGTGGGAGCCCTGAGCCTGTTTTCCTGTG 
GTCACTGAGAGGAGGCGAGTCATGTGTGAGGCTCCAGGCAGGGGTGGGGCAGTGACTACT 
CAGTCAATTGCTCCATGTCTCAGTGGTTTCATCTA 
Sequence 4687 

CCCTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTTCTTAGATAAAACAGAATACTTGAAGTTACC 
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AGTTACAGAAMCAAGMTCTATAMCTMTACCATAMGCAMGGAAMTTTGTTTTTT 

GTCTCCATGTGTTGAAGGAGTGCTGGGAGAGTCTCCAGAGCACATTCCTTTGTGTCCTAG 

CTTCTTAGATAGTGTTTACCAAGCCTTTTCCTGGGTCTGGGCTGTGCCTGTTGCTGCCTC 

TGGGACCAGTCAGCCTMTACAGGAAAGCTTATTTCTTTCTCTTTTTMTTTTATTTTTC 

CTTATTTCTTTAAT7TCCCACCTCAAAACATTTCCTACTCTATTTCATCAACTAAGATTT 

ATATGATTCATCCATTAMTATTTATTTGMTTTCTMTTTTGGTATTATGGTAATCATA 

ATTAAGTAAACATTTCCTACTGTACCTCGGCCGCGACCACGCTAAGGG 

Sequence 4688 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGT AC 1 1 1 I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I I IGG 1 1 1 I 1 1 1 1 1 I I 

i 1 1 1 1 I I I 1 1 1 1 1 1 1 I I I 1 1 1 I 1 1 I 1 1 1 1 1 NAAAAANNNNAAAAAATAANNNNA 

ANNAAAAAAAAAAAANNNNCCCANANTNNNANNGGGNGAGAGGGGTCNCCCCCCCCTNGN 

ANGGANGAAATTATTGNTTNCCCTCCTTGCTTACTGGGTCCTACNCCAACANATATGGGA 

GGGGATCCACC CACTTMNTTT CCCTTGGACTGCNAATGGAANAAATGATTTTCAACTTG 

GCMGACACACATTrTATTTTTTAATGGACTTAAAAAAAATGTGA 

Sequence 4689 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTTTACCAAGTAGGCACTTGGGAAATGCTGTG 

TCCACATACTTAGGAAATGGCTTCAGTTAACACTGGGCTTGGGAAGGGCTCTCTTATCCA 

AGGAGCAGTCTTCTCTGGAGCCATGAAACCAGCCTGGCAGCACTGGTAATAAACTAGTCT 

GTGMAT CTGGC AMGCCTCTGTCCTGTTTGGATATACGCAAAACTGCCTTTTACCATTT 

CCATTGCTT TTTAT TACTTAATCTCCCAACTTTGTGCCTGGTGT CI I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I AA 

AANAAAAANTTTTTGNGGGAATTANGTT7TCANAAAAMGTTTTGGGGGGATATNCTTTT 

TC CNCNA MCCNTTGTTTAAAAAGGNCCCATTNCCNNATTGGNNMTTTTTNGAAAAAGG 

GTNTTTTNNCCCCCAGGNTGGNAANACCTTGGGCCNGGAACCNCCCTAAGGGGGAAATTC 

CANCCCCCCTGGGGGGCCGTAACTATGGGAATCNAAGCTNGGGTACCAAATTTGGGGGGA 
AA 

Sequence 4690 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACATAGGACTGTGACCATGTCCACTATTCCTGG 

GTCAGCATCCCAGGGGAAGTAGAAACCACTGACATACACACTCACATTCAAGCACACACA 

CTCACTCAGGCGCACACACCCACACACACATACCCCANAGCCACCGAGGAAGGGAAACAC 

CAAGGGTCGCTGCACATAAAAATATCACCTCAACTCATCCCTGACACACGCATGTCCTCC 

CAAGGCCACGCTCACACAACACACACTATAAGCACTTTGCCTGATTCACTCACTGGGTCT 

GTCTTTTGTGGGAAGGAGAGGAAGAATTCATCAAAGGTCTCCTCCCCACCCGCGTACCAG 

CCCGGAGCCTGATAGACCTGCTGGGTGGTTAGATCCAGAAGAACAATAACAATCACTACA 

AGCTCAACTCTCAGGAAAGCCACATCCCTAGGAAAAGGGGAAAGTGCTATGTCAAGGGAA 

CACCCCATGGGCAAAAGAATTTGAACAACAGCCTTGAGCCCTTAGACTTTCCTTTTGACA 

TAGTCTACCCAAATGAGAAGGAACTAGAAAAACAATTTCTNGTNATAATGACAAAACAAA 

AGTTCTTTAA 

Sequence 4691 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCXaAGGTACTTTCAGACAATCGATGTCAGACTGTCATATCTT 

ATTCTTTGGGGTATGAAGCAAGGTATTTTACAATGCCCAAAAATAACTTTCAAAATAGTA 

TTTAGCAAACTGTCTGGAGCCTCTTTCCCCCCAAATTAGAGTATCCAACACAGATGATAC 

ACMGATATMCTGGAAGATTACTGATTTTTTAAATGCCTCCCCAGAATTTACATATTAA 

ATCGATTATTTTCTCCTTCATMTAGTTACCTTTTGACACTTACACATTCACCCCAAGTA 

CCTGCCCGGGCGGCCGCTCGAAAGGGCGAATTCC 

Sequence 4692 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACAAATGTGCATCCTCACTAAATTATTGCTAAGAC 

TGACCTTTTAATAAAAAGGAAAATCACAAAGGAGGGGAACCGAACAAAGATACTGCTTTC 

TCAAAATTTGGAAGACCACATAT ACATT TATATAGATAAAGCTCCATGAATCCATATCTA 

TACACACATATCTCTTTAGA I 1 1 1 1 1 I I I AAAACTTCCGTTTTCCTGTTCTTAGTTTTAT 

TGTTTTAGCACAAAAACAAAAGCATGTGTCGAAGCATCCTGTGTAAGCCGTGCTAACTCC 

TCCTTCCATTCATCTTGCAGTGCACAGCTCTGAGTCAAGGCATCAGTCCTTGCTCCACAC 
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TAACAAGCAGCACCGCATCTCCTAGCACCGATAGCCCCTGCTCAACCTT6AATAGCTGTG 

TCAGCAAGACGGCAGCCCAACAAAAGGTCCCTGGTGAGACCATTAGCAGCCCTAGTTCCA 

CCCTGGAAAGCAAGGGAC 

Sequence 4693 

GTCGACCCCGCCCGCGTCCGTGGTTTCCTCCCTCAGCGCCATTTTGTGGCTGCGAGACCC 

GCAAATAAAGGCTATCTCCGGGGCTGCGGCGGGAGGAGTGCGGGGGGGGGCCGGCGGCGG 

CGCGGCCTCGGCCTGTGTGACTGGCGGCGCCCGCGCAGCCTCGGGCTGGGAAGGGTACAA 

GATGACCAACGAAGAACCTCTTCCTAAAAAGGTCCGACTGAGTGAAACAGACTTNAAAGT 

TATGGCACGGGATGAGTTAATTCTGAGATGGAAACAATATGAAGCATATGTTCAAGCTTT 

GGAGGGAAAGTACACAGACCTTAATTCAAACGATGTGACTGGCTTAAGGGAATTCTTGM 

GAAAAACTAAAGCAGCAACAGCAGGAATCTGCACGCAGGGAGAACATCCTTTGTCATTCC 

GGNTAGCAACCAAAGGAAACAGGAANATGCAAGAGTNCACCACTTGAAATTTCAGTACCT 

TNAAGGCAAAGTTTCAGCANCCCGAGTGTAAGCCCCAACTTGGNNATCAACAATTGTTNG 

GACCCCMGCNGATTCAMCTTTGNriTrTTTTCCTTAAAAAATNAAAAG 

Sequence 4694 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCA GGTA C 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I I 1 1 1 NTTTTTT 
1 1 1 1 1 1 1 i i i 1 1 1 1 I 1 1 1 I 1 1 I I I NAAAAAAAANTTTTTTNNAAAAGGGNAAAAAA 
^ ^NCCCNNAAAAANAAM NTTTNTTNAAMNNGNNAAAAMNGGGNNNAAAMTTTTNN 
NNi 1 1 i I NTTT TNNI 1 1 I INCCNNNNNAAMNNNTTTTTNNNNTTTTTCCCNCNAAAAAA 
AAAAA NTTTTNCNNNAAAAAANCCCCNAANNNAAANCCNNNNCCCCNATNNGGGGGKnTT 
TTTTTNTNN NAAAAAA AATTCNCNNCCNCCCCNAAANNTTTTTTNNNNCCNNNGGGGNNN 
NNAAAAANN 1 1 1 I 1 1 1 AAAAAATTNGNAANNNNAAAAAAAANTTTTTAAANACCCTNGGG 
GGGNTT 

Sequence 4695 

CCCTTTCG AGCGGCCGCCCGGGCAGGTA C I I 1 1 1 1 I I I 1 1 1 1 1 1 1 1 » I I I A AAAAAAANT 
mini iNGGGNNN ANTTN AAANTTNAAAAAAANNTNCAAAANGGGNTTAAAAANCCNT 
NNTTNNNMNNNCNATTTTNCCNAACCNNGGGGTTTTTANAAAAAANGGGCNNNTTTNNT 
TANNAAANMN NGGNN TTNTAIvlTTTrrNCNAAAAANNNNTTTTTNMTTTNAAAAANNM 

NGGGGGGTNNA NAAAAAANTTNCNCCAAGTAAAAANCCCNAANNAGGGGNNTTNN 

NNNTNAAAAAAAAANNAATTTNNNGGNNNTTNAAAANTTTAAAAN 1 1 1 I 1 1 1 1 I I I NGGG 
GGGTTNNNNIvrrNANTTTNNTTTAAAMGAACCCKn"CCNGGTTTTNGNAAAAAAAMNNTT 
TTTMGGGGGCNCNNTTAAAAAGGGCCCCCCNNTNGGGGNAAACCCCAAAAAGGGGNNNC 
CCCGTTNN CCNCNTCAAMNNTTAAMNCCTTTTTTGGGGAAAAAANAACCCCTGGGGGT 
i m i 1 1 1 1 1 CCCCGGGGGNTAAGNGGGGGAAAMAMCCCTTTTTTTTCCCCCG 
Sequence 4696 

CCCTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACCTGAGAATAATCGAGGGGAGAGACCTGGTGGT 

TAACATGCAT TTAG GTAAAATGTCNGGAACAACTTTCTCTTATTAATACTATAAATCCAT 

CTCAAGCATATTTTA AAATA ATGAGAGATGGAGGAAACAATCTAGAANATAAAAGAAAAA 

GATGTGCATMCTTGTTTTCAGTTTCCCTGTTTATGACAGTTTGTCATTTGGCCGGGTTG 

GGGGATGGANCANGGAATAAGACATTGAAAAAGCTCATCCC 

Sequence 4697 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTCTTACAGTTTTGGAGGCTAGAAATCTGAAATC 

AAGGTGTTGGCAGGACCATGCCCCCTCTGAAGCCTCTAAGTGGGGATCCTTCCATGCTTC 

TTCCAGCTTCTGGTAGCCTTAGGTGTTCCTTGGCTTGTGGTAGCCTCTCTCCAATCTATC 

CTCTGTCTTCCCCTGGCCACCCTTCTGCTGTGTCTGTGTCTTCTAATAAGGACATATTAT 

TTTAGATTAGAGTCTACCTMTCCAGTMGACATCATTTTAATTTGACTACATCTGCAAA 

GTCCCTATtTCTGAATAAGGTCACATTCATAAATATTGAGGATTGCGACCTCAACATATT 

1 1 I iGGTGGGACAGGATTCAACCCACGCCAGACTGTTTAGAGGACTGCTATCTGGTTAAT 

TCAGTACCTGCCCGGGCGGCCGCTAAGGG 

Sequence 4698 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTA C I 1 1 1 1 I I I 1 1 I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 IN N I 1 1 I 1 1 1 1 1 
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1 " 1 1 I I 1 1 M 1 1 I 1 1 1 1 I 1 1 1 1 1 1 1 I II I I I | 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 NTTTTTTTTN 

TTmANMNNNCCCCCNCNNNmTmNTTTTTTTNCANCNCCCCCCCCNNNA^ 

A NTTNNANAN ANGGGGGGGGGNTTTNTNNNTNTNGGCCNNCCCCCCNNNNAAAAAAAAAN 

TNTTTTTTTTAAAAAAAANTNNGNGGGGGNGGGNNGGNNGTNNNNAAANAANNAAAGGAG 

GNNNG NANTAAN AAAAAAAANCCCCCCCCCCCC 

Sequence 4699 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTAC I 1 1 1 I 1 1 I I I 1 1 1 I 1 1 1 I 1 1 1 1 I | NTTTTTCTT 

| 1 " " ' ' ' 1 1 1 1 I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I 1 1 1 1 1 I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 NANNNGGGGGGGGGNNNNT 

■ 1 1 1 1 NNGGGGGGNCCCCCCCCCCCCCCCNAAAAANTTNCCCCCCCCCCCCCCCCCCNAA 

AAAAAAAANGNNAAAAANN NNGG GGGNGGGGGGNTTNCCCCCCCCCGGGGGNNCNAGGGG 

GGNNAAAAAAACNNNAANCTTTTNNNGGGGGGNCCCCCCCCCCCCNAAAAAAANCCNCCC 

CCNGGGGGNNNNGGNNNCCCCNAANGGGGGGNAAAAAAAAAAAAANNAANNTNNNAGGGN 

GNNCNCNCCCCNTTCTCCCCNNNAAAAAAGGGGGGGGGNNAAAANCCCCCCCCTNNATAN 

CCCCCCCCCCCCTANAAAAANGGGGGGGGGGGNTGTTTTCCNNNTTNGGGGGGGGGGGGG 

NGGAAAAAAAGGGGGGNCCCCCCCCTT 1 1 1 1 1 1 1 1 NTNAAAAAAAAAAACNCCCCCNCNC 

CGGGGGGGGGGGGGGGGGTTATAANAAAAAAAAAAAAAAAAA A I 1 1 1 1 1 1 1 I I I INGGNG 

GGGGGGNGNGAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAA I 1 1 1 1 H 1 1 1 NGGG 

Sequence 4700 

CCCTTAGCGGCC GCCCGGGCAGGTAC I I I I I I 1 1 1 1 1 1 1 1 I 1 1 1 I I I 1 1 I I 1 1 1 I 1 1 I 1 1 
" 1 1 1 1 1 1 1 1 H I I I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I I 1 1 1 I 1 1 I 1 1 

I i 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 NTTTNNAANTTTNAAAAAAAAAAANTTNNAATTANAANAAAANTNNAT 
TAAAAAAAAAAAAAANNNTTTAANGNNAAAAAAAAAAAANGGGGGNNNCANNNCANNAAT 

I I 1 1 1 ATAAAAATAATTAANTGNATAAAAAAAAAANAATNAANNGTGGTTNTTTAATAAA 

AAAAGAAMNAANANMNGNNNGNATNNGMGATTGAAMTANNNNTNTTTTTTATNTTN 

TTAANNNNANNNAAANANATGNAATGNNGNNNTNNNNNTANGTATTTAAATTNNATAAAA 

AAANNGNNGTGNNGGNNNAAAANTATAAANGNGNNNNNNTNGTGTTATNTTAATTA 
Sequence 4701 

GCCGCCCGGGCAGGTACAGGACAATAAAGACTACTCCTATCTGCGGAACAACTAGCTTTC 

TATTTAGTTCTAGATGTTGAAACTGACGATGGCTGACATAAAAGTCACATTTACAAAAAG 

TGTCTCCAAATGCTTGACTAGGGAAAAACCCCTTTCAATAGAGGAGCATGTGCAACAATT 

CCACMATMTCGCTATCCAGGGCMGGCACATTGATATGGMTTTTTGTTTTCGTGCAA 

ATTAAGGAAAAAAAACAAAACAAAACAACATTGTTTCGGGGAGAAAGATGAGGAGCAAAG 

TGTCTTCCCAAGAATTTCAGTTACTTGATTGTATAGGACAGTAGTAGAACCCTTCTGAAG 

GGCTGAAAAACATAGTTTAAAGGCAAGTGCCTAGAGTAGGGATTACAATATTGTGTCTTA 

ATGCACTCTACTTTATCCTACATTAACTATATAAAAATTAGTTACTAACACTAGAACATG 

CAGAGACTTTCTCTGATCAGCAGGGCTTGCCAACCAGAACGTATATATATGTATAGTATA 

GG MCCCTT TTGAATCNCATGGGAACCAAAGGGGGCTTCCTTTCTGGTAAAAAATCCTTG 

CNCI 1 1 1 1 1 GGTTTNGGTCTGGGGTTTTGGGGTTTTTTTTGGTTNGGTTTTGGGTTTTTT 

TNAAAAAAACANGACNTTNGGGGGGGCAA C) ) 1 1 1 1 1 1 III C 

Sequence 4702 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACACTTCACCACAGCAATAGCTTGCCTATTAGT 

CTGCTGAGCAGTCATGAATTTTATTGTATTTCTTGGGTAAGGACAGGCCAGAATGAGTGT 

CACCAGTGGGTAATTGAATCAACTTCTCACACATACTGAAGGCTTTATATGTCTCATGCA 

TACTTAGTGTATCATGAATATTTGGTATCTTTGTGGCTTTTCATATTTTTAGTGCTTCAT 

GMTATTTGGTATCTCTTGCTCCTTTCTATCTGTGGTCACACATACACGCTCTATTAACT 

TTGCCTAATAAGTCTCCTAGGTTACTAACTTACTTACCTAAATGTAACACAATGAATTCC 

AGCCTTCTCATTTGTTCTATACCAGAATGGGAAATTTCCCCAAATCAGAAAATCACA 
Sequence 4703 

GCGAATGGGCCCTCTANTGCAGCTCGNCGGCCGCCAGTGTGAGGATATCTGCAGAATTCG 
CCCTTACGTGGTC GCGGCCG AGGT C 1 1 1 I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I I NGG N I I 1 1 1 1 1 1 
1 " 1 1 1 I I 1 1 1 1 1 1 | 1 1 1 1| INGGGGNAAAAAAANNNI I 1 1 1 1 1 1 1 1 I I I I N NNCCCCCC 
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CNNTTNNAAAAAAAAAANCNNGGGGGGGGGGGGGGGGG 
Sequence 4704 

NCCCTTAGCGGTGGTCGCGGCCGAGGNACCTTTTCTCTAATAGAAGGTATTATCCTTAAA 

ACAAACCTNTGCTTATCTTCTATACATTGGTTTACNACAGATGTATAGTATrCTCTCATT 

TTTGTAAATAATTAAAAATCTGTATAAAAGGATAA'nTATAATATGTTNATATGAGGCCA 

GGTGCAGCGGCTCACANCTGTAATCCCANCACTTTGGTANGCCNANGCGGNTGGATCACG 

AGGTCAGGAGATCGAAACCATCTTGGCTAACGCAAGTGAAACCCTGTCTCTACTAA 

Sequence 4705 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTGCAAGCAACAGTTACTGCGACGTGAGGTGC 

ATTAACTGTCAAAAGCCACTGTGTCCTGAAGAAAAGCAAAGACATCTGGACAAAAAGCAA 

AGATTCCATAATATAAGGGGTCGGTGGACCGGTCGATGTATGTCTTGTTGCAGATCATCA 

AGAACACGTAGAGAAACCCAGCTGTAATCATGCATGGAGATACACCTACATTGCATGAAT 

ATATGTTAGACTTGCAACCAGAGACAACTGATCTCTACTGTTATGAGCAATTAAATGACA 

GCTCAGAGGAGGAGG ATGAA ATAGATGGTCCAGCTGGACAAGCAGAACCGGACAGAGCCC 

ATTACMTATTGTMCCTTTTGTTGCAAGTGTGACTCTACGCTTCGGTTGTGCGTACCTN 

GGCCGCGACCACGCTAAGGGCGAATTCCANCACACTGGCGGCCG 

Sequence 4706 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACCACTCACTACATTACAAAATAGTCTCTAACATA 

AAATTGCCTTAATAACTATACTATTATAGAATCTGATAAACCTTACATTATTAAATTGAT 

TATAAMTCTTCTTGGAAAMCTTTGGTATGTATCTTCAGAAGGTTTTTTAAAAATAATA 

TTTTMGGGCCTGTAAGCATTCCATTCTATTAAAGCACAGCAGAATAAGTAATGGATATT 

CAACTGCATACAGAATATAGACTCAAAAAAACAATTTATTATGTATTTGTAGAAAATCAT 

TACCAGAGTAAGCAAAAAAACCMCTATTTAAMGTATCAAACTTTTAMCAGTTCTTTT 

TCCATTCTGATAAAAAATGTTATAAAATCACCATACTCCATTCATGTACCTGCCCGGGCG 

GCCGCTCGA 

Sequence 4707 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTAC 1 1 1 1 H I 1 1 1 1 1 1 III 1 1 1 1 1 1 1 1 IG AAAGA 

NATGGGGGTCTTACTATGTTGGCTAAGCTGGTCTCAAACTCCTTGCCTCAGGTAATCCTT 

CTGCCTCAGCCTCCCAAAGTGCTGANATTACAGGCNTGAGCCACCATGCCCGACTTCCCT 

TTGTGTAAAATGAGATAATATGTATGTCACAGAATTGTTTTAAGGATGATAAAGGACTAA 

GTGAGATMTGTAGGTGAAGTTTAGTTTGATGCCTGGCTCATAGTTAAGTGCTGAATTAT 

GAATAGTAMTNTATTTTTCTMCTCCNNAACCTTCTTTCTTTACAGATTTNTAAGCNTT 

CTGTCTTTTNTAGGGGGTTMGAAGTCATAAACCAAAATTACACTTTTCCTCTGCTAGGN 

TTCCTCCCTTTCCTCTTCTTGACAGTCTGATGGGGAAACAAAGGCACACA7TAAGAGCCT 

AGTTCCAANTTGTCCAANATCCTGGAGAAGGAAGGGNATATGGGA 

Sequence 4708 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTAC 1 1 1 II 1 1 1 1 I 1 1 1 II 1 1 1 1 1 1 1 I I 1 1 1 I IA A 

GCCTATTTANACTTCTI^GATTGAGGGTTCTAATTTAAATTATAGATATATACTGGGCAC 

AGTGGCTCACNCCTATAATCCCANCACTTTGGGANACTGAGGCATGAAAATCGCTTGAAC 

CTGGGAGGNGGAGGCTNTAGTGAGCCAANATCGTGCCACTTACAGCCTNAAACTTCCGGA 

CTCAGGCMTCCTCCCATAMCTGTGATTMTTCCTTTCTGGTTATTTTTTCCTTTTTTT 

I I 1 1 I IAATTA 

Sequence 4709 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACATGAAAGAATTCACACTGGAGAGAAGCCGTA 

TGAATGTGAGGACTGTGGGAAAGCCTTCAGTCATCCCACGACCTTTCATAGACATAAAAT 

TACCC ACACC GCAGAGAAACCTTATGAATGTCAGGAATGTGGGGAAGCCTTCCGTTATCC 

TGTTGCTTTTCGTAGACATAAAATTACCCACACTGCAGAGAAACTTTGAGTGTAAGGAAT 

GTGGGAAAGCCTTCTGTTATCACAGTTCCCTTCAAAGACATGAAAGGACTCATAACGGAG 

AAAAGTTGTGTGGATATAAAAMTGTAAAGCCGGCTGGGTGCGGTAGCTGACGCCTGTAA 

TCCCAGCACTTTGGGAGGCCAAGGCGGGCGGATCATGANGTCAAGAGATTGAGACCATCA 

TGGCCAACATGGTAAAACCCCATCTCTACTAAAAATACAAAAATT 



WO 01/070979 PCT/US01/09126 



TABLE 1A 

313/599 

Sequence 4710 

CCCTTAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACCAGCTAGTGGACMGATAGTGCACTGCATGAGAC 

CGTTGATACAGCCAGAAAACAGGGAGATCTTGAGGCATGGCAGTATCCGGTNATGTTACA 

ACCGATACCGGCNCGGGAAAGGGCCAGGAAAGGGAGTCAAGCAGGAGCGTCTGTCCGAAC 

GGAGGCTAGGTAAGAATATTTCACCATGAAAATGTTAAAAGACATAAAGGAAGGAGTTAA 

ACAATATGGACCCAACTCTCCTTATATGAGAACGTTATTAGATTCCATTGCTCATGGAAA 

TAGACTCATTCCTTATGATTGGGAMTTTTACCTAAATCTTCCCTTTCACCCTCTCAGTA 

TCTACAGTTTAAAACCTGGT 

Sequence 471 1 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTTATGACTGAGATGATATCAATTTAAGGCAGGA 

TCATGTATT GTGTCTG TTATGATTGGCTATTAGAAAAAGGAAAAAATCTGGCAGACACAA 

TCTGTATTTG I 1 1 1 1 1 ATTGCTGCCTAACAAATTATTACATACATAGCAGCTTAAAACAA 

CACCATTGATTATTTGTAGATCANAAGTCCTGGTGTAGGTTAGATGGCTTCTCTGATTAG 

GATGTCTTCAGGTTGAATCAAGGTGTCACCTGAGACTGTGATCTCTGAGGCTTTGGGATC 

CTCTTCCAAGATCACTGGTTCTTGGCAGAATTCAGTTCCTTGTGGCTACAGGGCTGAAGT 

CCCCATTT 

Sequence 4712 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACAGGTATGGGCACAGATAGCTAAAGTAAACATTT 

CACAGAACAAGTGATACCTGCCCTTCTCAGTGTGATGGAGTGTGATGTATTTATTGAGTA 

GCAGCATAGGGTAGTGGCTAAGAACCTAAACTCTAAATTTAGATGTCCTGAGTTCAAATC 

C CAGCTG TATGCTCACCAGCCTTGTATGTGGGGCCAGTTAATTAACCTCTTTGTGTTTTA 

Ci 1 1 it iCAGTTGTGAAGTGtGGATAATAATGGTACCTGCCCGGGCGGCCGCTCGAAAGG 

G 

Sequence 4713 

CCCTTCGAGCG GCCGC CCGGGCAGGTAC I I II 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I I I 1 1 II I 1 1 1 1 1 1 A G 
GA ATTCC TTTCAl 1 1 1 I ATTTGATAAGCCAAAAATGCAAATCTGATTTAAATTCAAGACA 
AAGTTTTAAAAATCATTCTCAACACTACAGAAAAAAAGCCAGTAACTATACAAATACTCA 
CTATAAAGCGATGAAGTCCATAGNACTTT N 1 1 1 1 1 I I I 1 1 1 1 1 I 1 1 1 I 1 1 1 1 1 NGG 
Sequence 4714 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTTTATTCTCCTGCTGTCTAGCTAAGCAGCCCAC 

ACAGGACAGAAATGGGTAGCACTGAGGAATGATCANATTATTTTTCTATCCCCAATATTT 

CTGCCC CCTNCC TAAGCCCTGACCCAACCCTATNTTAATAATCACCGAATGGTTAGTACT 

GCATTGCTTTTTATAMGTACAAMTAMGATTTATTTTTAAACAAGTGACTTTGGTTTA 

TmATACATTACACTTTTTNTTGCAGAAAAAAATAAAATTG 

Sequence 471 5 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACATACCCAACAGAAATGAAATGACCACCTCAT 

AAAAATACTGCACTCCCATGTTTAATGCAGAATTAGTCACAATAACCAAGATATGGAAAC 

A ATCTA GGTGTCCATCAATGGACAAATGAATAAGGAAGCTGTGGTATATATACAATGGAA 

TATTTTATTCAGCCTTAAAAAAGAGGAACTCCTGCCATTTGTCCCTGCATGGATGGACCT 

GGAGGGCATT ACACTM GTGAATTAAGTCAGACACAAAACATATTGCATAGTCTTACTTA 

CATGTGGAATC 1 1 1 1 1 I AAAAGGTCAAATATATAGAGAATAAAACAGTGGTTACCAAGAC 

CAGAGTTATGGGGCAGGGGAATGGGAAGAAGTAGGTCAAAGGACACTGAGTATCCCTAAT 

TGATTTGCAGATTCAATCTAATTCCTAACAAAATTCCAACCGCCI I 1 1 1 1 1 1 I GCGCAAA 

MTATAAAAGCTAATTCTAAAATTCANGCTAGGCATGGGGGGTNNAATNCTGAATCCCCA 
CAN 

Sequence 4716 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGTGAGGATCCGGAGCAGACGCCTCX3GGATTT 

ATCAGCGATGCTGGTTAGTATTCAAGAAAGCTTCAAGCAAAGGTCCAAAAAGACTGGAGA 

MTTTTCTGATGAACGTGCTGCATATTTCAGGTGTTATCATAAGGTTACAGAACTCAATA 

ATGTGAAGAACGTAGCTCGAT TGCCA AAAAGCACCAAGAAACATGCCATAGGGATTTATT 

TCAATGACCATACCTCCAAGACTTTTGCTTGCGAATCAAATCTTGAGGCTGATGAGTGGT 
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GCAAAGTACCTNGGCCCGCGACCACGCTAAGGG 
Sequence 4717 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACT TTN I I I I I I I I 1 1 I I I 1 1 1 1 1 1 1 I I I I NANTT 

N I I 1 1 1 I I I 1 1 I 1 1 1 1 1 1 I II I 1 1 1 1 1 1 I I 1 1 1 | I M I I 1 1 1 1 NNANNAGNNNGNNCNC 

GGAGNGCTTTTNAAAAAAAAAANCCCTTNNGANNNNNNANAAAAANGAGNGGAAAAAAAA 

ANAAAAAAAAAAANCNGGGGGGGGGNACCCCCCCCCCCCCCGNGGGNNN7TNNTNNANNA 

ACCNCCCCCCCAAAAAAA 

Sequence 4718 

CGAGCGGCCCGCCAGTGTGATGGATATCTTGCAGMTTCGCCCTTTCGAGCGGCCGCCCG 

GGCAGGTACAACTTATAGAAAAGGTAAAGGAAACCCCAACATGCATGCACTGCCTTGGTG 

ACCAGGGAAGTCACCCCACGGNTATGGGGAAATTAACCCGAGGCTTAGCTTTCATTATCA 

CNGTCTCCCAGGGTGTGCTTGTCAAAAAGATATTCCGCCAGNGCCANGATTCGGGCGCTC 

CCATCTTGCNGCAAGGTTGNNNCACGGTGGTGNACCCCMTTTCTTTTGATGGCCTTTNA 

CCTTGCTCAA7TCAGGGTAAATGGGTCNTCCAATGNAAAATCACAACAAAATGGGGGGGN 
CA 

Sequence 4719 

CCCTTTCGAGCGGCC GCCC GGGCAGGTNCTNCATTTGCCTAATTTTTGCCATTCTCATAA 

TGTGGCMTTGTTCAATTTTGCATTTCTTCCATTTTATTTTTTTGCATCTCTGCTTTTCT 

TTTGGTTAGCTTTGCCAGTTCTGCCTATTATATTAATCTCCCAGMTCAGCTTTTAGTTT 

TGTTAMTCTCTGACATGTTTCGTTGATTCCTGCTTTCATCTTAAACATTTCTTCGTTGT 

TMTTTGTGTTTGCTATAAMTMGCMCATCTTAMTGCTTGATTTGCTTTCGATGTTT 

ATTCTGTAATAAGATATTTAAAGATATAATTTTTTCCCTAAATGCTTTATTAGACTTTTC 

TCATAAGTTTTGACTGGTACCTCGGCCGCGACCACGCTAAGGG 

Sequence 4720 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTAGGAGCTGAGAACACGATGATGAGCACAACAC 

AGTTCTTCCCTTTGGAAACATAGATAAGTGGAGGGAATGTCATCACAAATGTAAAACTTC 

ACTATGAGATGAGTTCC CGTGAT AGGATTTTCTTAGGGAAACCCTGAGAAAGAGTTGAGA 

CTAAAGGTATGTGTCATATTTTTTCACAAGGGCAAAACCTGGGGGGAATGACCGTATACA 

GAGGGCTTGG GCCT AGAAAAAAAGATACCCGTTAGTTCCACTTTACTTTTTGNAGACAGG 
TTTTGGCTTGGTTTT 

Sequence 4721 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGCATCTCACAAGTTAGTCCACTCATTG 

T AGTC TTGGCTATACTTTATCATCCAAAAATTCATCAACATTCTGGTGAATGGACGGCAT 

CTTTTGAGGGTTGATTGTATTCTATGTCATTTAAAGGGATTCAGGAAGAATGCTTTCATG 

GGATTCATATGCCATCCTGMTTAGMGTTTMGTTTTATTCCTAAAGATTCTCCTCACT 

CTGACATTCTCTTAGCCAATMTTCTTTAAAATTTTTCAATCCTGGTCAGGCACGGTGGC 

TCACGCCTGTAATCCCAGCACTTTGGGAGGCCGAGGCAGGCAGATCACGAGGTCAGGAGA 

TTCAGACCATCCTGGCTAACACGGTGAAACCCCGTCTTTACTAAAAATACAAAAAATTAA 

CCGGGCATGGGGGGGGGCGCCTGTANTCCCANCTACCTGGGAGGCTGANGCAGGAAATGG 

NGNGAATTCAGGAGGCAAACTTGCATGAACCNAAACGNCCCCTGNCCTCCACCTGGGCAC 

AGGGCANACTCCTNTCCAAAAAAAAAA 

Sequence 4722 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCCGANGTACTC 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I AACACTGTCTTTGGTTTTGG 

TGTCAGGGTMTACAGGCTTCATAAAAGTGTTAMAAAATGTTCCCTTTCTATnTCTAG 

AAGGGACTATGTAGCATTGGTATTAATTCTTTAAATGTTAGGTAGAATTATCCAGTGAAG 

CCATCTGACCTGTAMTTTATTTTTTGGGGMGTTTAAAATTATGMTTGAATTTTCTTA 

ATAGTTAAAAGGCTATTCAAATTATGCATTCCTATTAAGTTGAGGNAATTCTACTTTCAA 

GGATTGGTCCCTTCATCTAAGTTGTCCAAGGATGTGTTAANAGCTGTCCATAATGGCCCC 

TTATTNT CTTT TNGATATCTGCAGGATCTGNANNGATGTTCTGGGTTCCCCTTCTGACGT 

GGGGGA7TTTGGCTTTNGG 

Sequence 4723 
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C<X)TTGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACCTTTTTCAGTAATCAATAGACCAGTTAGAACAC 

CTCAGCCAAAMTAGCAGMTATAMTTATTTTTGAGCTCTCACAGAACTTTGCTGAGAT 

ACATTATAACCTGGGCX5ATAAAACAAACCTCAACCAATTAATACAGTTGAAACCAGAGTG 

TGCTCTCTGACCACAGTAGAATCAAACTATTAATTAGTAATATAATAATGAAAATCTCCA 

CACTCTTAAAMTAMCAACATGCTTTTAAATTATCCATGATTAGGGAAGAAGTCTCAAG 

AGGGAAAGAAACATAGAACTGAGTGTAAAGGAAAATNCGACATCAAAATATGTGGAATGN 

GGCTAAAGCAGTCCTNAGACGGAAATCTGTTGCACTAAAAACTGAAAGAAAGGATGGNTT 

CAAGTNATACCTAAAGGGCTAAACTCAAGAAACTAGATNGGGAAAAAAGGCNGAATAAAT 

GCNAAGTTAGAAGAAGGGAA 

Sequence 4724 

CC CTTAG CXaTGGTC^C^GCCGAGGTACCCTCNNTGMNTAGAAAMGGCCTTTATTTGTA 

TCATTTTATGTTAA ATACT GGNTAGNTACTGGTATNGATAANATCTGGGCANNANACAAC 

TMCCANATATGCATTTTNACANTATATTCANATTNCCCATAANACTTGGCAATGTGTAT 

TACCAGTGAAAATCTAAAGTTTCTACTTGGGAAGGAATACCCAATGATGGGTAATCCTTC 

ATTCTGAGAACACAGTCAGAATATCTTGGAGCTACCAACATTGTGCTTGGNTCTTAATGC 

CMGTTNTCAAGGGNTGGGGATGNGCTAAAAACACTTTTAANNAATNNATCNGCGANCCA 

TTCTTACACGTTTGNTNTTCTTTATTCTTCNTTNGTTCTTTCCTTTNTTNTTTNNTNTNG 

CTCTTTAAAMCCCCTCTTTGGAACTAAGGGTAACAAATGATTCCTGGNCATAATTTTAC 

CTATTCTTGTCAATACCAGATTTTAAAAATT 

Sequence 4725 

CAGCNTGCTCGACGGCCGCCAGTGTGATGGATTATCTGCAGAATTCGCCCCTTAGCGTGG 

TCGCGGCCGAGGTCGAATTAAAGACCGCAATAAACTTTCTNCCAGAGGAACGCCGGAAGT 

TGTTTGAGCAAGAGGTGGCTCAACGGGAGGCTCAGAACAACAGCAACAGATGCAGACCTG 

GGAATGACATCACCACTGCCCTATGACTCTCTTGGTTATAATGCCCCGCATCATCCCTTT 

GCTGGTTACCCACCAGGTTATCCCATGCAGGCCTATGTGGATCCCAGCAACCCTAATGCT 

GGAAAGGTGCTCCTGCCCACACCCAGCATGGACCCAGTGTGTTCTCCTGCTCCTTATGAT 

CATGCTCAGCCCTTGGTGGGACATTCTACAGACCCCTTTCTGCCCCTCCACCAGT 
Sequence 4726 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCG AGGTAC I I I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I I 1 1 I 1 1 1 I 1 1 I I NNANT 
"II IIMIIIIII III! I lllll lll l ll l l lll l ll llll lll l llli iiiin i n i 
TTTAAAAAA AAAAAAANAI I II 1 1 1 1 N NAAAAATTNTTAAAN AAAANG NGGGN AAAAAAA 

AA AAAAA AN i 1 1 1 1 N GNAAA AAAAAAAAN I 1 1 1 1 1 1 1 NTNTNAAANAACCATTNN 

AAATTTTNCCTTAAMNANNrTTmNTGANMNNNANNCNTTNTTTNTmAAANAAAAA 
AAAAANGGATNTNTTTlvTITAAAAAAAAMAAAAATT^ 

NAAAAANAANNGGGGGGNNANCC I 1 1 1 1 1 1 1 I CTTTTTTNAGNAANNAGTGGGTANAAGG 

NAAAAAANGGNTCNTGGGGCATTGGGATTG 1 1 1 I II I 1 1 1 1 AGAAAAAAAAAAANNTANN 

CNNCCCCCCCNAAAAAAAAAAA AAAGGG CCCGGTNTTNTNGNTGAAANNTTTNANNGAAA 

AGGGGGGGGGCCCCCCCNTTN 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 CCACCANAANAAACNTNNAAANAATNTTT 

TTNTAAAAAAGGGGNGANGGGGCCCCNAAAAAAAAAAANAACNCNCCCACTTNTTTTNAA 

AAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAMCCNTNNNGNCNNNNNNNNCNNTNGGGGNGNNATTTTT 
TTT 

Sequence 4727 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACCCGGGATCCTGTGACTTTGNAACCANACTNNTT 

CCTTTCNMCACANAGGAGGANTNNTNGCTTCATCTGACTTTATTCAAAANTANTTATGT 

ATTGGCCTAMTTA TNNGN GCAMNTTTGAAATGNTNTTNATTTAAATATTNGAAATANC 

GCAAAGTCATGGAGi I I I lAAAAATTGTTATAATTAAGTAAAANTAAANCTGAATNGTGT 

CNAANTNNANAANGNGNANACAATCCCTGAGGATGTGTGTNGGAGCTCCTAATAGCTTGG 

GNNMGGCTATTAACCGTATTAGCTTTAAATGGGTGGTCCCTGCAACCTCTTGTTTCAAA 

GAATTTTCTCCAAMCTTGAMGrfTCATCAGGGTTCCANCTGGGCCTGCATTTTCAANGN 

NGNCACTTTTAANCNGAAACNGTTGGG 

Sequence 4728 
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CCCTTTCGAGCGG CCGCCCGGGCAGGTACTTNNTTNTTTTN 1 1 I I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 ATTTT 
TTTTTTThrTTTTTTNlvrrNl^nTNTNNNTNhl^ 

TTACAACCAACAAAAGTGAATCAATANGTTTACAAATGGTCCATGGCACTACAATTAAAA 
TAAAAAATATCAAAAGGTCACAGGATCTTANGTAAAGTTTACTGACAATTTCATAAATAT 
T CAAMN AAMTTTCAAMTTTGNAMCTTAMTTTGCCTCATTTTAACATTTTTGAAAA 
A 1 1 1 1 1 1 AAAAATTTACMTGGTTMTTTTTCTCCCCTCTTGGGTATAGTAAACCAATAT 
T 

Sequence 4729 

CCCTNAGCGNGGTCGCGGCCGANGTACTTCCTNTTTCTTTTCACTTNATCTTTACGGGCA 

TATTAATGAGTGGAGTAAAGCACTCANAAGAACAGNAGGAAAAGAGGATTCATGTATGTC 

AGAGGAGCTGAAGGCTCTCAATAGGTTCAGAGAATGCAGGTCTTCCAGCTGCTGAGGGTG 

TATGCTTCCACTATGCCTCATANGCATCCCCTGAACAAAGTGGGNGTCTCTAAAGTTCTA 

TTAACANNACTCAATNNCTAANCACCTNGTAACCAGGAAAAATATTCCCNTNTGGGTCCT 

NNTTCCTTTACATTCCATGNAGTCGGAGAAANGNGAAGGGAATT 

Sequence 4730 

CCXJTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTNNTNTNNNCCTAACCCCTTGGNNAGCCTNNGN 

NNGANGATNNCTCGNNATCACNAGTNAGNNACCNGNCNNNNCANCANNCGGNGCCNNATG 

N NNAC NAANGNTCNTAAAAATNTCNCNGGGTGNGNGNGGGCNCACGGAGATNTACTAGGA 

CTTTTACCAGGCTCCAGANGNATGNAGGCCATNTTACCANAGGGTCAGAGGATNCCANAT 

GGAGGATNTACAACTNTNANTTTCNCTCAGAATGTATGAGGAAACCCTGCCCCTCCTTGA 

GTGTCAATGGAACCTGGACTTGTACCTGCCCGGGCGGCCGNTCGAAAGGGCGAATTCCAG 

CACACTGGC 

Sequence 4731 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTCTTGAATGAAGGACTGTGGCTGGATTGGCCTTT 

TAGTTTGCCCCCTACATTAGGCCCCAAATTTTCTTACCCTGAGGTGCTGATATCTGTATG 

GATGAGTTATTTGTCACTAAAGTTATGAGTTGTGCCTAAAAGTTAAAACTGTTGACTGTA 

TTATGTMTGATCAGTATTTCAGTTGGGAAGATATTTTAGAGTCTAGATAATTATGTTTG 

TATATTGAAAAAATGGTGGCCAGTTTTTAAGTTCCTTAATAGAAGAGAATTATGTCTCAG 

CAC ATATA ACAGTAATGCTAATTTATTGAAACTACTGCTGTTAGAGCACTTCTTATTCAT 

TGTCTTTTAGTGAAATTATGGCGTAACACTTTGTCAGAGAGGAGGCTATATAATTTGGAG 

CG 

Sequence 4732 

GGCCGNCCGG GCAGG TACCTCATTGGCTAAAGCTAGTTACGTGGACAAGCAAAATTCAGT 

GTAGAAAGAGATTTTTACAAGGGTGNGAATACCAGGATGCATGGCTTATTGTAGGCCACC 

AAAGAAACAGCATACCNCAGCTATTNAATATGTATTTCACCAGTATNCCACANNTATNTA 

ATGNGTATTNNANCAGNATACCACATCTATTNAATGTGTNTTTNANCAGANTACCACNNN 

TATNNANNGNGNATNTCANCACNATACNACANNTATGGNNTGNGNATTrNNANAGNATAC 

CACNNCNNTTNNATGAGTNTNNCATNNCTNTNCCGCNGGTNTTTAANGNGGGNTAAANCN 

ATCTNCCNNACCTATTTAATGTGTNTNTCAGNACTNTGCCCCAACTATTTAATGTGTATT 

GTCATAGCTATGCCCAGCTATTTAATGTGTATTTCAGCAGTATGCCACAGCTATTTAATG 

TGTATTTCAACANTNTGCCACAGCTATTTAATATGTATTTCAAAAATGCAGGCAGCCTTG 

CTTTGCATGGNAATGNGGAGCCNTAAAAATGACCATTGCTGCTGAAACTCTGCCAAAGCA 

ATGGTAATCATCAGTGMGGGAAATTTATTATTCTGGGACCTTTNCATTTTTTGNGAA 

Sequence 4733 

CCCTTAGCGTG GTCGCGGCCGAGGTA C I 1 1 1 1 1 1 I 1 1 1 1 I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 U l I I 1 1 1 1 1 

< I I I I H 1 1 1 1 1 I I I I IN 1 1 1 1 1 INTG I 1 1 1 1 1 1 I I C ACTTTN 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I 1 1 ICNT 

1 1 I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 lATTTTTCTTTCANCCCNNCNCNCCCGNGIsrTNTNTTTTNAAANANCNT 

NCNAC ATNTT TGGTTTTTTTNGATATTTTTATTTTAGGNGGGGGNTATTNATAAAAAAAA 

AGTNTNTTTTAAAANNGGGCCCTI^rrTTTTTTI^CCCNCNCGGTNTrCTA^ 

TTNAAAAAAGNG I I 1 1 1 1 1 1 1 1 I AANACACTGGGGGCTTTTACACCNCCCAAAAAAAA 

Sequence 4734 
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CGCGTCCGGCCTGANNNCGTNGGCGCAGCGGQCCTAGCCTAGTCAACATGCCGGTCGCCA 

GAAGCTGGGTTTGTCGCAAAACCTATGTGACCCCACGGAGACCCTTCGAGAAATCGCGTC 

TCGACCAGGAGCTAAAGTTGATTGGAGAGTATGGGCTCCGGAACAAACGTGAGGTGTGGA 

GGGTCAAATTTACCCTGGCGAAGATTCGTAAGGCTGCCCGGGAGCTGTTGACGCTGGACG 

AGAAGGATCCTCGGCGTCTGTTTGAAGGCAACGCTCTGCTGAGACGACTTGTTCGAATTG 

GGGTGCTGGATGAGGGCAAGATGAAGCTGGATTACATTCTGGGCCTGAAGATTGAGGATT 

TCTTGGAGAGAAGGCTGCAGACCCAGGTCTTTAAGCTGGGCCTGGCCAAATCTATTCACC 

ATG CCCGT GTGCTCATCCGCCAACGTCACATCAGGGTCCGCAAGCAGGTGGTGAACATTC 

CATCTTTTCATTGTTCGCCTGGACTCTCAGMGCACATTGACTTCTTCCTTNCGNTCTNC 

TTATGGTGnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnNCACACCTTCCCTGAACCTG 

AAAACATAAAATGAATGCCAATTGGTGGTGGTAA 

Sequence 4735 

CGGGCAGGTACCTCACMGTTCAAATTATTGTTTTTTGGGGAAATGTAAAGGAATATAGT 

AATATTGMGACTGTTTCCAGCMCTTGACTTTGTGAMMTGAT7TCTTCTTTGAACAG 

ATTTATAAAACCTTAAACATCCATGTGACGTTGGTTGGCATTGAAATATGGACACATGAA 

GATAAMTAGMCTATATTCAAATATAGAAACTACCTTATTGCGTrnTCATTTTGGCAA 

GAAAAGATCCTTAAAACACGGAAGGATTTTGATCATGTTGTATTACTCAGGTTGGTGATT 

GCTCTATTTTCTTGCATACCTTTG 

Sequence 4736 

CCCTTAGCGTG GTCGC GGCCGANGTACANCCANTTCCCTAATAGATACCCCCATTCGTCA 

AAAATGGGCACATTTTAAAAATNGCTTTTCCCTTTT C i 1 1 1 1 1 II 1 1 A AAAAATAANAAG 

TMTTGNGAATNTATNrTAAAA CCATTT GTAMTATGTNGTTTNTTACTATTNAATAGTAT 

GMAGTAMCANAAAAMGAATTTTTAGACTTACATCATNNGCTCCATCTACTTTTGGTA 

AATTTACATCCTCATCACCACCCATGTNGTTNATCATCTATTNGAAGNGNAAAAATTANT 

TTNAAAAATGANGCTAAGTTAGGCCCTAATTATTAATGCTGTNNGCTTCAAAANAAACCT 

TMGTCTGCCACAGATTTAAAAAAATGCAAAATGCAAATATAAACATTTTTCCNTTNNGG 

AAAAGGAAAATTATAGGTAATTATACAAAATCCTAAAAACCCATATGGAAATTAAAACTA 

AATTTTCCCT 

Sequence 4737 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACATAGTCTCCTCAGAAGAACTTTTCAGTTATT 

TATATTTACTAAGAATGGCTCTACTTTCCACCCCCAACTCCATTTTAATCCATTCTGAAT 

TTAAACCATTGTTAAACTTTATTTTTAAATTATGAATGGTAAAGGAGCATTTCAAAATCA 

TCTC MTA AACGATCTTTAAAAACATGAGCTTAACTTCAATTGCTTGACATGCCCTTTGG 

CTCCTTTTCTTTGGGTCMGATCCCGAAGATCTTGT7TCACACCAACACTCTCCATTCAT 

ACCTGCAAGTGAAAAGTGCCTCAACTTGACACCTTATACAGGTACCTCGGCCGCGACCAC 

GCTAAGGGCGAATTCCAAGCACACTGGCCG 

Sequence 4738 

ATGGATATCTGCANAATTCGCCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACGCGGGCAATAAAA 

GAATNNGAGAAGAGTGGTCAAAAATAGTCTATCTATCTTGAAACCTTTAAGCGCTTTNNT 

NTNCAGGATATGGCACAAATTTAATAATTATAACATTNAAAAAATAAACAACAACGCTGA 

CATCACTACATATTAAAAGCTGTGGTGTGTGGGAAAAGNGGCATCCNATGCNAAATTTCA 

GGCATGAAAGTATTTATCAGAAACTTATAAAAACTGAAAGTAAGTGACCTAAGTCTTCAG 

CTTAA AGATANAAATGATTAAAACNGANCATCAAAAGTNTATNTGAACAATTTAAGCNAA 

TTTTTATACTNCAAAAATGATCAGATATANACNAGCTTGA7TAAGATAAGATGGATGACC 

CTNGTTAMTTANCATTAAAAAATGAANTATNAACNACCCAGTTAGACCTTTTAANAAAT 

GCNCAAAACCTATTGTGCAAAGGTTTATACCACTNTGTTTNTGGATGAGATATTNCATGG 

Gl I 1 1 1 IGTGGNAATTCNNGATAATTTAAACCCGATTNCNAAGNNANTTAAAAANTNTTC 

CNACTTATTTCCCNGGGANNTNGATCCCCCTAAAAAGAAAGTTC 

Sequence 4739 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTA C I 1 1 1 1 1 I I 1 1 1 1 I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 N N 1 1 1 1 1 1 
I " 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1| ) 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 f 1 1 1 1 1 1 1 1 
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' I I 1 1 H 1 1 1 H I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 GGGGGGGGGGGNANAAAAAAAAAAAANAANNAN 

TNATN 1 1 1 1 1 1 1 1 I 1 1 | AAAAAAAAAAAAAANAANNATNNAAGAANAAAACAAAAANATT 

TTTTTTNNAAAAAMTMGAAAMNAGANATTTTTTTNCCNCNCCCCCNAAAANGGANNN 

NNANNTNNTTCCCCCNATAAAAAAAANGAAAANNNNATNTAANNNATNAAAAAAAAAAAA 

AAAAAAANTTTTTCGANAA AAANACN ANGNGATAGGGAGGGAAAAAAANAAAAAAAAAAA 

AAAAAAAA^NCNCCCTTNTTTTTTTNTGNTNTTCTGTCNCNCCCCCCCCCANNNANGGA 

GGANGNAGAAAAAAAAAAAAAAAAAAANNNNTNNNATNNNTNATNGGNANANNAAAGGGG 

NNNNGGNATNCNC(XCCCCCNGGN AGGAT NGGNGNMlsrrMTTNTATTAMTTTTTTGAN 

NGNAANNAAAAAAAANAAGTAANANN I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I 1 1 1 NTT ATAAAAAAAAAAAAAA 

AAAA 

Sequence 4740 

CCCTCGAGCGGCCGNCCGGGCAGGTACCCAGACATGCTCAAAATGTGCTTTCCCTTATCT 
TTCAAAACCCACCACCAGGAAACCAAAACGGACCCCACTCTGAGAGTTCCATGATGAAGG 
TG TTTMNMTCACATTM CCCCMGTTAMGGCAGTAGATGAAATTTATCCATTTCTTT 
TTTCTTTTTI 1 1 I 1 1 I 1 1 1 AAGTGAGACTACATTTGGGCAAATGGGGAAAATNACTACCC 
NTCATTTTGG ATTACAAAAAAATG GTTTTAATTAATCCTTCCT CTTGGAAATTATTGTTC 
CNGGCCCNAGCGTGGATNCCTTTATGCCTGNCATTNCCANNCNCTTTTNGGGANGGNNAA 
NGGCAGAAMGMTCTGTTTGMCCCCCMGGMNTTTTAANACCTANGCCTTGGGNCAA 
NCNTAGTANAGAACCCCCCANTTNTTTTGN I 1 1 1 1 1 1 I I AAAAAAA 
Sequence 4741 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCCGAGGTACAGAAGAAACAGAATTGGCAAATGTTCAGTTGA 
CMTTATGAAAGCTGGATAMCAMTACCTGCAGGGTTTATTTTTACTACTTTTCTACTA 
TTGMTATATCTG ATATTTATATMTAAAMGTTTAAGTTACCAAAATCTCTTCACTGTC 
TTI 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I IGAGATTTCTCCTACTCACCTCAAACCCTCTAAGACTGCCAAAAGCT 
ACGCCACMTCAMTTCTGCAGGTTCTTTCAAATATCATTTCACTTAGCTCTTCTACAAT 
AMGCCTCACTACTCA MGTATG GTCCTTAGAATAGCGTCATCATAATTGTTTGGAATGC 
TATTAGAAAAATAAAATG I UNCI I CTGATAATTGAAAATGTTCCTCTTCAAAGCATTT 
TACCAAAGAAGACAGTCAAATAACCAATAAACATATAGAAAAGTGTTCAAGTTAATTCTT 

GGCAGGGAAATGCAAATTATAACCCCCAAAGAGGGTCTTCTGCCATNCNCCCAGAATGGG 

TTAAAATGA 

Sequence 4742 

AC I 1 1 1 1 1 1 1 1 I I 1 1 1 I I 1 1 m TNGGGGGGGG 1 1 1 1 1 I I I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 
" II I I 1 1 1 1 1 1 I 1 1 1 1 I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I | || 1 1 1 AAAAAAAAAAAAAAAAANNNT 
1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I NAAAAAAAAA AAAAAAANGGNNNNNNN 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 NGANAAAAAA 
AAAAAAAAANI I 1 1 1 1 1 I 1 1 1 1 1 NCCAANCNCCCNAAAA N 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I AAAAAAAGG 

GGGGGGGGGGGGNNAAAAAAAAAAAANNNGGGGGGGGGGNNNCCCCCGGGNANNNNANNA 

AAAAMMGNNTGTNTNMGGAAAGNNNNTTTTTTT 

Sequence 4743 

TGCTC GACGGCCGCCAGTG TGATGGTATATCTGCAGAATTCGCCCTTGGCCGCCCGGGCA 
GGTA C I 1 1 1 1 1 1 1 1 II I I I ITTTTGGGI I 1 1 I I I I I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I I II 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 
Tl I 1 1 1 H 1 1 1 1 I 1 1 1 1 1 NGNAAAAAAAAAAAA A 1 1 I II I 1 1 1 1 1 I NNGGGGGGGGGGGG 
GNNAAMNTNNAAAAANNNNNMNNTTTTTTTNGGGGGGGGNCCCCNNTTTNAAAAANGN 
NNNNTTT NNAAAAANNCNG GGGGGGGGGGGGNNCNNNNN I I I 1 1 1 1 1 1 I I NAAAAAAAAA 
NNGGGNN I 1 1 I I 1 1 I I 1 1 1 1 NAANNNGGGNN I I I 1 1 1 I 1 1 1 1 1 NCCNGGGN 1 1 I 1 1 1 1 1 1 
I 1 1 1 1 1 I 1 1 1 
Sequence 4744 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACAAAAAGGATCAATACCCTATGTGAGTTGCAATA 

TACACAGAAAGCATAGCAAGGAAAAATTTCCTGGAGTAATTGGTGTCAGTGTCCAGAGCA 

GGATTCGTTCAGCCTCCTGAGTTGTCCTCTTCAGCATCCCCCAGGTCCGGGGCTTGTGTC 

ATCTGTGGAAGCTGCTTTGTTCAGGGCTGCGGGTACCTGCCCGGGCGGCCGCTCGAAAGG 

GCGAATTCCAAN 



WO 01/070979 



PCT/US01/09126 



TABLE 1A 

319/599 

Sequence 4745 

CCCTTANCGTGGTCGCGGCCGAAGTAC 1 1 I I 1 1 1 I I I I I I 1 1 I I I I I I I GNNGGGGGGNN 
N NANNA AAAAAAAAAAA I 1 1 I I II I I I I I 1 1 I CCNANCANGG I I 11 1 I I I 1 NNCCCCCCA 
NTTTTTNNCCNNNGTTCCNGGGNTAC^ 

AACCNCTTNTGNANNCCNTTTGGNCCCCCCCAAANAAANAAAAAAAAAANNAANNTGGNC 

NCCT TTAM AGGNTTTNGCCNNNNTTTTTTTAAAAAGGGNCCNCCCCCCGGGGGNNAAAN 

TTAANTTTTCCCNTTNGAAAAACCNAAAA I I 1 1 1 1 1 1 1 1 CCCCNGGGGGNCNNTTNAAAA 

AAAANATTGGTTCCCCNAAAAAATN I I I 1 1 I I I I AAAAAAANCCAAAACCTTTTTAATTG 

TNNMCAGGNNTTTCCCCNAAAACCTGGNAAAGGGCCCCTTNCANTTTAGGCCCGGAACC 

CNCCNGGGAMTTCCNCCCNCCCAATNTTCCNCNTGGGNANANNAATTTTTTTNNCCCCC 

CAM AAAAAAAAAAAAAANGGGGTTTAANNAAAAAANAGGTTNTNNAAAAANAAAATANC 

TTTTGTTTGGGGCCCCAAMNGGGCNNNGGGGNGNCCCCCNTTTTTCTTAAAAAAAAAAA 

AAGGNTTGGGGNTNTTNGCCCCCCCC 

Sequence 4746 

CCTTAGCGTGGTCG CGGCCGAGGT C I 1 1 I 1 1 I I I I 1 1 H 1 II I I I I I IGGGG I I I I 1 1 1 1 

I M I 1 1 I I I 1 I I I I INGGGGGGNNNNNNNNTNAAAAAAAAMMAANCCCCNTNTTTTTN 

NC CNGGG GGGNAAAAAAAAAAAAANCCCCNAAAANNCCCCCCCNNCCCCCCNTTTGGGGN 

AANTTTTNGGGGGGGGGGGGGGGGCCAAAAAMNCCNMNNNGGGNNMAANGGNTTTTT 

TNGGGGGNAAAAANNCCCCCCCCCCC 

Sequence 4747 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTTGCACATCCTTAAAGTTAT C I Mill I AT AT A 

AGTAMGMCACACAAATAMTTCACTTGMTTTGATAATTTGGAACATTGGCAATGAAT 

ACAGTGCCTGTTGAGGCCTGAAAGAGAGGGGAAATCAAGAACAGTGTGGGAGAAGAAAGG 

CAATCCTTCGTTGAAMGCTTTTCTCTTAACAATCCTTAGTGCCTGAAAAATAAGCCATT 

TTGATAACAAGAGTATAAAAAGCCATATGATCTGCAAAGTAAATCGTATCTGGNTTAAAT 

TTCATCC CMGT CTCAGGTTATGGCTGAGGAGCTATACTMGTATCTTTGTAACACATTT 

CTTTGMTTTTTATMCTMGACMGAA 

ATCTTCATTTACAAGTATAGTAATTACTTGCACTCAGGACTATATAGACATGGGGCTCTG 

AAAACCAAACAGAAGGAAACGCCCAACCATAACCCCAAGGCAAAATTAAAAGTACNCNGA 

GMGCCGCGGGTGATAGTTTATGMTTTCMTATTAAMAAGAAGCCTTACCCTTTCAGA 

ATGTCCCCCTTAAAGNCCCGAAAAA 

Sequence 4748 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTTTAGCTTACATCATTTTGGATAAMAAAAA 

TTCAGTTTTCCCAGCTTTTAGMGGTMGTCTGAGTGAGGCCTTTAGGGACTCCCTAGTC 

TCCAGTT TGTTT AAAACACCGATGMTGMT1TTTAAAAACAGACAAGTGAGAGATGAAT 

GGAAAACTTTTATGAATAMGACACAAGAMTTAGCCTTTCAAAGTAAAGTTATTCATAA 

TGTATAAACCCATTTGTACCTCGGCCGCGACCACGCTAAGGG 

Sequence 4749 

CCCTTACCGTGGTCGCGGCCGAGGTACAGCTTGGTCAMTTTCCATGATATGAAGTATTT 

GAGTTTTAAMTATACTGTTATTAAAAGGAAAAAGACATGGCCATTATTCCATGTGCTTA 

MTGATMTTTCCTTATTCAGTTTCAGAAGAAAAAGAATGAAATNGGGTAACTGTCATTG 

CGTTAGCTTTATGTTGMTTGGGAMTTGTGGCATAMGCTTAMTTCGTGTTTATCAM 

TGTGGACCATAGTAGTATAATGCTGCTTTGTATATAATGTAAGTGCTACAAATAGTCTCA 

GCACTGAAMTGTATTGATACCTCTTAMTGMTGCMCTTTTGATGTAGGTGTTTTGCT 

A TGCC TCANAMCTATCTGTCTGAGAATTTGTTAATCTGTTTGATAATGAAGATCTTCCT 

GTTTTCTTG NTTC ATATTTTC ATGTTCAAA 

Sequence 4750 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTAC I 1 I 1 1 I M I I I I I I I 1 1 I I 1 1 I I I I I I 1 1 1 1 
N I M I 11 II 1 1 M I I I 1 1 I I 1 1 I II 1 1 I I M I M M I I I I I I I I I I I NTTNNNCAAAAA 
AAAAAANN AN I I I I I I I I I I 1 M I I 1 1 NNANANCNATTTNATTTTTAAAAANCCTTTTTN 
NAAMNNNTTTTAhrrTTNTTTAAAAAAAAAAMMGGGAA 
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CCNCCCCCCNNAAAAAATTTTTNAAAAAAAAA 
Sequence 4751 

ccctttcgagcggccgcccgggcaggtacagactccaagtccaaagcaaatacccatggc 
atgaacaaataggatgcctaagattctaacatttgcttcggcatggctttcctcctcact 
tccctacctcacaacaagaaaaaantcctagatgggacaatggcaagatattgtgctaa 
t acatttc ataggatttctagatgctgggctataacatccaggttacaatttggtgacgg 

a i atttctattgcaaatggactacactccaaacacaaaaagattcttgccatag 

catccaaacatccctatgtagacccacacttcctctcaatacagaaagagaatcactcag 

aaaggacaaagctggcagaccaagaaaggaggcaagggtaaactctgtcactgaccaatt 

atctaaaacaaaaatagcagcctctgttatcaaagttgtcagttaaaactgtcagctgtc 

aggccagtgacacacacctgtaatcccaacactttgggagccjcaaggtggggtggatcgc 

ttgagcccaggagttttgagacaagactgggcaacacaganaaaccccatctttacaaaa 

aatcaaacttaaccaggttgtggtggtgtgtgcctgtaatcccagctgcttaggaggata 

aggngagangaacacttgaaccccagaanggaggggttgaaatgaancatgatcatgccc 

ctgnacttcgggccggggngacaaangggagactctggnccaaaaaaaaaa 

Sequence 4752 

CGTGGTCGCGGCCGAG GTACT GGAACCCAGGACCAGGAAAAAACTAAAGGGTGGCTGAGG 

ACACATCACCCCATAGATTTTTCCAAACCAAAACCTTGACCCAAAAACATTCTGATAAAT 

CTCTGTGCCTANAGAAGGTAAAAGGAAAAGAGACACAGAGATTTTCTACAATACAGTGTC 

AGAGGATTAGTCTTTGTTTCCTTTTCGTGGGAAATATTTACAAGCGGATAACACATCTTC 

TTAAAAGCGCCATTTAATGCTTTGTCAAAAACAATTAATTAAAATATGGTATAAACAAGT 

ACCTGCCCGGGCGGCCGCTCGAAAG 

Sequence 4753 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTGAGGAGAGCTGGGGAGGCCAGTGTGCCTGCAG 

TGAAGGAAGGAAGGGGAGGGTGATTGAAATGATGTCAGAGGGGCAGACGGTTGACCTGTC 

CAGGGCTTGTGGCGAGGGGAATCAAATCATTTATTCTCCACACCAGCATACTTCAGAANG 

TGNACAGGGGANCCATTGNTCATTGTAAGTATTGTACCTGCCCGGGCGGCCGCTNNAAAG 
GGCGAATTCCAGC 

Sequence 4754 

ATTCG CCCT TAGCGTGGT CGCG GCCGACGTACTGGACNCTTCTTTNCCCACCCCTTTCCT 
GATTGTTTTATGTGATTGATTTTAAATTCTCACACTGCCNCTTCTTTAAAAAATNAAANC 
CTTrNTTNGCTTAACANAAAAAAAMNNGANTAAACTTNAGAAATAAACGAANGTTTGNG 
NANGCTATACTAACCCGNGGGTTGGNCAATTTCGTGCCNGCTACCNTGTTACACNATTTN 
CCCAANAAAATATAANCCCNGCNT AAAAAAATGTTTTANATTACCCCNT CCCNAATNAAA 
TTNAAACTTCACCTGGANTTGNANAAANCTCCGGTTGACACAANTTANACTACNAAAAGA 
NGGCTTTNACATTATGTGAACACNCANTNNCTAGNNACCCNNACTGGNATTAGATNCCCN 
NCTTATGCTTAACC _ 
Sequence 4755 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGC AGGGACTTT N I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I I 1 1 I I I I NCTT 

I I I 1 1 I 1 1 1 1 1 I I I I 1 1 1 1 H I 1 1 I 1 1 1 1 INAAAATNTATTTCCTTTNTTTANATGGNGT 

AANATTTNNAANAANAMNNTTTTTMTNNTGAAAAATGGNNTTAAAANAAAAATATTGT 

CNTGATTGAGNCAATGGGAAMNANMAAMTGCTGTATTTMNAATTTTTCCGAAAAAA 

MNGTNTANTTTGTTNAAANGCAACAAANCCTGTTTAAATTCACTTTATAAACCATACAC 

CCCTTNTTG I I I I I 1 1 1 1 1 AAACANATTNTGGAAGGCCNNTGTNAAAAACGGATTACNAG 

GTCCCNCCATTAAAAATCCCCCGGGTNCCTTGGCCGAGACCCCNTAAGNGGNAAATTCCA 

NCACACTGGGGGNCGNTACTAANTGGATCCCAAACCNTGGGACCAAACTTGGNGTNAATN 

ANGGNAAAACCTGGTTCCTTGGGGNNAAANTGGTATTCNGNTCNAATTTCNCANAANNTT 

TGAGCCCGAAGCNTNAAANTGNAAAGCCCGGGGG 

Sequence 4756 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTCTTC I I I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 GAGACGGAGTT 
TCGCTCTTGTCACCCCAGCTGGAGTGCAGTAGCACGATCTTGGCTAACTGCAACCTCCAG 
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CTCCTGGGTTCAGGTGATT CTCCTG CCTCAGCCTCCCAAGTAGCTGGCACTACAGACACG 

CGCCACCATGCCCGGCTMTTTTTGTATTTTTAGTAGAGACGGAGTTTCACCATGTTGGC 

CAGGCTGGCCTCAAACTCCTGACCTCAGGTGATCCACCTGCCTCGGCCTTCCAAAAGTGC 

TGGGATTACAGGCGTGAGCCACTGTGCCTGGCTTCCATCCTCTTCTATCATTTTTTTAAA 

TCTCTTCTCCTATCATAAMTTAATTTCTCATTTTTTGGTCAGGTAGAATTGGGAAAGTC 

CCACACTGTCCTCCTATTACCTTMCATTCCMGCnTCCnTrNCTTTTTTGGNCTTTATG 

AAT ATATT T ATATG GGCNGMTTTAGATTMCAMATTGATTGGCCCATTCTTTACTTTC 

CCATTTTGNTTTTCTANAACCCACAAAAGTTAAAACTTGGGAATTCCCTGGCCCCCXJANA 

ACACTTGTATTTTGTTGGTTGMGGTTCNGNCCCAAAMCAMCACAGTTTTAANTGCAC 

ATA CAMTG TTGGCNGGGATNTTCCCTGGMATTTATTTAACCGGTTTTTGGTGGGNGGG 

GGG I 1 1 1 1 1 GGG 

Sequence 4757 

ACCCTnTAACAAAGGAAAGTGGGTTTGGGCTTCGAGGGACAATAAATTGTGGGGMGTG 

ACTAGGAAAGACATGGGGAGCTAATGCGAGATAAGAGCTACTGTAGTGAGGTCAGTTTAG 

GCAAATTCGTCTTCAAGGATAAGAATCACTCTTCTCTCCTTGGTGCAAGGCGTGGGGGGC 

ACCTTT CTCT MGTGAMTTATATTTATTTTTATGGTCACCCTCTGTTTATGACAAGCGA 

TACTTGTTTTCCCTATGCCAGAGGGATATGAAT7TCCTTCTTAAATAAACCCTTAAATAA 

ATAAATTTAGGCCAGGCGTGGTGGCTCACGCCTGTAATCCCAGCACTTTGGGAAGCCAAG 

GCAGGTGGATCACCTGAGGTCAGAAGTTCGAGACCAGCCTGGCCAACATG 

Sequence 4758 

GGTACATAGCGCCTTGGTCTAGGCCAATAATAGGTCGATCTTCCTCGCCAACTCATATTT 

CACACAGATGAATCTCAGTAGAGGAAAAAGAGTCCGGACGGCAGGAACCACACAGCACTG 

CCTCACAGCTCCCTGGCGTTCTTCCCCGCGTACACAGAGTGGTCTmCAACACTCCTCC 

CCCTACTCCACCGGACCTCAACCAGGACTTCAGTGGATTTCAGCTTCTAGTGGATGTTGC 

ACTCAAACGGGCTGCAGAGATGGAGCTTCAGGCAAAACTTACAGCTTAACCCATTTTCAA 

GCAAAACAG TTCTCA GAAATGTCATGATTGCCGGGGTGAAGGCAAGAGATGAATTGCATT 

ATTTTATATATTTTTTATTMTATTTGCACATGGGATTGCTAAAACAGCTTCCTGTTACT 

GAGATGTCTT CAAT G GGAATA CAGTCATTCCAAGAACTATAAACTTAAAGCTACTGTAGA 

MCAMNGGGTTTTCTTTTTTAAATGTTTCTTGGNAGGATTATTCATAATGGTGGAGATG 

GGTCCCCAATATCATGTG A 1 1 1 1 1 1 1 I CCTCCCCTTTCCC 1 1 1 1 1 1 IGGTT AI II I 1 1 1 1 

AGACTGNGCCAATAACTTTANANGMCCCTTTNGCATTTTTTNITCATTTCCCATGTGGGN 

AAAAGGGATGCCCCNCATACNGGCNTAANNAAAAAAAATTT 

Sequence 4759 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACAGCAGAGGCCTTAGGTGAATGGCTTGTCTGCTA 

TGGCAGAGATTAGAGGTGCTGCCAGACTGCCATAAGTATTAGGCAGTAACAGCAGCAGCT 

GCTTATATGCGTGCGAACAGCTGGGGAATTAATTTGGTATGCATTCTCAGGAGCCACTCA 

TCTGCTGGCAGAGGTAGCAGAAGAATGCCCTTAGTGTAAATCCTCTACAACCATACACCA 

AAATGTGCTCCCTTGCATTTCAAATTTCCATTGTANAAAGTCTCTGATAATCTC 

Sequence 4760 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGTGACCAGGCCCAGCTAATTTTTGTATTTTT 

AGTAGAGACAGGGTTTCACCATGTTGGCCAGGCTGGTCTTGAACTCCTGACCTCAGATGA 

TCCGCCCACCTTGGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTACAGGTGTGAGCCACCAACGCCTAGC 

CTCAGAGACT TCTAGT AACATCATATAGTTAGTAAAGGGGACAGCTGGTTTTCAAGTAAA 

GGTCTGTTTGATTTTTTCTATTATAGAAATCCTTTCCCCTTTCTTMTGTCTCTTTGGTA 

TTCT TGAAAAAAACAAAAGAGAGCCAACAAATAAAAGTAATTCCTCAGAATTTATGCTAA 

TTTTGTAGCA ATATA ACTTGCGCATTTGATTGCTGCTTGATTTTTAAAATCAMTATTTT 

CCTACATTGCTTTTTAAGGGCAAGGTGTGTCCTGTGAGTGTTTCTCACTGTTAGACTAGG 

GCAGAAGCTCAACAATAACAAAAAAGGCTGGTGACTAGGAATCCTAATTTCCTTNCAACC 

AGGGCGTGTGATAACAAANACACTTTTCCTATA 

Sequence 4761 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACCTGATGTCCAAAAAAGCACAACAATTTAAGA 
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CTTTGGGCACTTTATGTAGCAGATATATAAAAAGCAAAGCAGGAATTAAGAGCAAATGAA 

TTTAATAATACTGATATAAGGCAGCTTTTAATCTATTCACAGGAAAAGGAAAAATTTATA 

TTATCTCCTAAATATTATAGCATGTAATATGAAGAGTTAATAATCTCGTCCATTCTGAAT 

GAAAAAAACTAACTTTAAATAAGTTAATTCTATGCTCCTTGAACGCCTTAAAAAAAAGAA 
Sequence 4762 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTNCAAAAGANAAATTTTAAAGCTGGGCAGTCCGGGG 

GAGACATCACACGTTGGTAGGATCCATGATGCCCCACAAGCCACCGAAACCAGCANGTTT 

TTTAGGGATTTTCAAAAGGAGAATTGCTTGAACCTGGGAGGCCNAGGTTGCGGTGAAGCT 

GANATCACCACATTGCACTCCAGCCTGGGCAACANGAGCAAAATGCCATCCANAAAANAA 

CNCAANAAAAAGTTCCTGCCCGGGGCGGGCCGCTTNAAANGGCNGAATTCCAGCNCACTG 

GCCGGCCGTTACTAAATGNNATCCNANNTTCGGAACCAAGCTTGGGCGTNAATCANGGTC 

ATNGCCTGNTrrCCCTTGTTGNNMNATTTGTTANTCCGGTTAACAANTTNNCACAACAA 

ACCANAACNTAAGGCCGGNAAAGCNTANAANGTGTTAAAAGCCTTGGGG 

Sequence 4763 

CCCTTGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTTGTGCAGGTATTTCTGGCAGTATAGAAACAGT 

AAGTGGACTTGCTGGTCAAATGGTAGCTACATTTAAAAAACAGTGATGGCTACTGCTTAA 

TTGTATATCAAMGAGATTTATACCAGTMCTTTCATACATTTCTGTTTCCTTATTCTCT 

CACTTAAATTCMCAACATCATTCCTCTTMCATTTTTGCCAATGGTGAAAAGTATTTCG 

TATACAMTTTACATATTCTTACTCATGTGGTTMGTTTCTTACATGTATTTGTTGMCT 

TCCTGTGAAT TGCTT ATTCATATCTTTTTCTCACTTTTTCCTAATGAGTTTTGGTATTTT 

TCTTTMTGAATTTTAAGAATGCTTTATGTATTGGTGCTATTAATCTTCAATTTTACGTA 

TAmGCATMGTAATTGCCT ACTm MCTCTTCGTGGCATACAGACATTTTTACATTT 

TATTTACTTAAATTTATCMTCTTTTTCTTTAAMGTTCTCTGGATTTTGGGGTTTATTG 

AGGANGGGTANNCCCATCCCAAGAATATATATATGTTTTATAGA 

Sequence 4764 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTTTTTTTTGTTTTTATT^ 
TGTTTTC TCCGTGTGTGTGTTTTCCTAATTTATTTACCTCTGTTTCCCCTTTTTCCTTTT 
i 1 1 1 1 1 i MTTAMGAGCAMGCTTTTTATTACTTTGTAATTTAAAAAACTGAAAAAAAA 

AAACTGAAGAACTTTGGGGGGAATTTTGTACCTGCCCGGGCGGCCGCTCGAAGGG 
Sequence 4765 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTAC I 1 1 I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I AAAGCAAACCATTGTATG 
TGTMGTGTTTMGTNACCTTTTTGTCTATTGGTCTCTATTGCCAGCCCTCCCCTTTCCC 
MTGAMGCCATGTCAMTTMTCACTTGGATTGACTGCTTCATCTTTTTATTTTTAAT 
Sequence 4766 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGACATTACTTTGTTTTtTCAGGTGAAGCTTA 

AACAAATGTGAGGCAGAAAAATGTATTAATGCGGCACTAATGANAAGACGGAATCAAACT 

CCCTGCAAATACACACACACACACACACACACACACACACACACACACNNGNGNNAAACT 

TNNGNNI 1 1 1 1 1 1 I IGTAAAAAAAAAACNNNGNNGNNCNCGCTAACAANATATNNNTAAN 

GTGGGAAAAACNGGGCCCGNGNGAGGNGTCTCANGCCTNAAANCCCNNCTNTTNGNGAGG 

CCAGGGGGGGTGTTTNTTTNGNNGNNGGGNGTTANANACCANCNNGGCNAANNNGGAGAA 

ACCCCNTCTCTNCTAAAAACANAANACTTCCCCGGGNGGGGAGACANGCACNTNATCTCC 

CNTNTNCTCMGACTNNGGGGNMAAMTTTTTTNNNNCCNGGGAGGTAGATCTTGNNNT 

AANCNAAAATNCTGCCTTGCTCTNCAACCTGGGNAACAGAGAGAACACTCNTTCTAAAAA 
AAAAAAA 

Sequence 4767 

CCCTTTCGAGCGGC CGCC CGGGCAGGTACCTTTGANAGAGGGTCCAGTAAATCTTTGTTT 

TGAATGAACTGATGGTTTTGAAGCAGGTGACCTGGAGGACTGCATGTAGAACACAGTGAT 

GTCAAGGAGTAAAGGANAGAACAGAAGTGAGATTAGCACTAATCACCTCTAATGCCTTAT 

TTCCAGTAMGTTTAGAGMGAGGAAMGCTACTTGGCTTGCTCCTTTGMGGTTTTGTT 

TCCCTCTTMCACAGAMTTAAMGGTAGAGGAGAGATGCTGAATGATGCTTTTTTTCTT 

CTTAATCTTGGGGGGTCATTATGATTAAGTTATTGAATCCATATCACCGTATGACAGCAC 
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ATGATGAMGAAAATCAGATGTTTGTTTCAATCAAAGTGAANCAAAATGAGAATAACTAT 

TTGGGCAAAACACT 

Sequence 4768 

CCCTTTCGA GCGGCCGC CCGGGCAGGTACTGGAATTACAGGCATGAGTCACCCCTCCCNG 

GCCCCCCCCI I I I I I I 1 1 AATCCTAAAAAGCTTCCTAAGGGTTGGTCAGGGCAGTTAACT 

CCAGTGMTACCTCTTCTAMGACTCAGCAMAGGGTCATTTGTGCCTCTTTAACTGTTC 

TTACCAAACTGTCCTGTCTISTrTTTCTGCTGCCAACTAANCAGCTTCCTAGGGACAAAAAA 

ATATACAATATTTTTTTTT 

Sequence 4769 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGAACCCAGTGGAAGGATCTACTGATAG 

GCAGGTTACGATCACTGGATCTGCTGCCAGCATTAGCCTGGCTCAATATCTAATCAATGT 

CAGGCTTTCCTCGGAGACGGGTGGCATGGGGAGCAGCTAGAACAATGCAGATTCATCCAT 

AATCCCTTTC TGCTG TTCACCACCACCCATGATCCATCTGTGTAGTTTCTGAACAGTCAG 

CGATT CCAGGT TTTAMTAGTTTGTAAATTTTCMGTTTCTACACACTTTATCATCCACT 

TGTGATTTTT TAATT AMGCGTTTTMTTCCTTTCTCTGTTCAGCTGTTGATGCTC 

C CATATTTA GTTTTATAGGCTTCTCCCTGG I I I I I 1 I II I I C GG 1 M I NI I GGCTCANG 

AAi 1 1 1 1 1 1 GGTTTGGCATGGAAMTGTAAAAAAGGGGAAATTTAANTANCATTTCAAGT 

TTMTTNTGNAAATNGNNAGGGAMTTTTTTCMAAAAAMTTTAAAAANNATNGGGCCC 

CAAAAAAAAAAAA 

Sequence 4770 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTAATGTCATGATAAATGGAACAATTGTCTTAGA 

TATGAGCCATTTCATTTAGACATTTAATTATGTCCTATTTCTCTGGCTAAATACATTGAA 

AGTTATAAGCTGTTCATGTAGAAGGCATGTAATAAATGTATAGGATAACAATATGGGCAA 

TAGTCACCCTCCAGACTCTTAAAAATTCCCACCTGCCCGGGCGGCCGNTCGAAAGGG 
Sequence 4771 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCG AG GTAC I I I IN 1 1 I I I I I I 1 1 11 1 I I I I I 1 1 i 1 1 1 1 1 1 

I 1 1 1 I M I I 1 1 I I I I I 1 1 1 1 I I 1 1 I I NTCCAAAAAANT7TTTNNNGGGGGNAAAAAANNT 

NNNAAAMANTTTNNGGGNNNNTTTTNNNANNAAAAAAAANGNGGGNAAAAAAAAAAAAN 

NTNNTAAANNCNTNTTNCCCCNNANNNAAAAAAGGGGGGGGGGGGNTTTNANAAAAAAAN 

N TNTT NNCCNCNTAATAATTTNGGGGNNAAAANNGNGANANNTNNCCCCNNNAAAAANCC 

CTnTNCCCCCNNTGNTAAAAAANCCCCCCCCCNGN I 11 I I I I I I 1 1 I I I 1 1 I AAAAANA 

AmMNCCCCCCCNGGGGGGGGI^TTNAAAAAANTTTCCAAAANAANTNGGGNNNNNN 

AAAAAAAAAAAAAAAAAAGGGGGGGNNNCCNNAAAANAAAAAAAACCN I I I I 1 1 1 11 1 NN 

GGGGGGGGGGTTNTTNAGANNGGGGGGNTTTTCCCCCCCCC 

Sequence 4772 

CCCTTAGCGTGGT CGCG GCCGAGGTACTTTGACAGAGGTTCCAGTAAACGAAAACTTGAT 

TGTTTCCTTGTATATTTTCAGCGTTATGTTTGGTGGMGMMGTTTGGAGGTTTGGACA 

AAAGACCATCCATTTCCTATTGATATAGATTACATGATCAGTGATACACTAGAACTGCTA 

AGA CCAMGA TCAMCTCTGTMTTCTCTGGMGMTCCATCAGGCAGGTACMTTTTTT 

TTTCTTTTTTTAGTMTAGAGTTCTACTMTGGGMTMTGGGATTTTTTGGC 

GGGAGGTAACATTTTGCTCAATTTGG 

Sequence 4773 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTA C) 1 11 1 11 1 1 1 1 1 1 i I J 1 1 1 1 1 1 GTGACGGAG 

TCTTGTTCAGCTGCCCAGGCTGGAGTGCAGTGGTCGATCTTCGCTCACTGCAACCACCGT 

CTCCTGGGTTCAAGCGATTNTCCTGTCTCAGCTTCCCAAGTAGCTGGGATTACAGGCX^AC 

CACCATCATGCCCGGCTMTTTTTGTATATTGGTAGAGACGGAGTTTCACTATGTTGGGC 

AGGCTGGTCTTGAACTCCTCACCTCAGGTGATCCGCCCGTCTTGGCCTCCCAAAGTGCTA 

GGATTACAGGCGTAAGCCACCATGCCTGGCCAGATGATGTATTTAAATATCATACCAAAC 

TCTGTGTATTTATATAAAGAAGAGACTGGTAAAAGACTTCATAATNTNAAAAAAAAACCA 

AAMCCCAAAAAAAAACTTTACCCTTACCCATTGCTGGCATATTGGTGCAGNATAAAACA 

CCACCCTTATTTTGGGATCAATGANAAANACCGNAAAGAAATGTCCTGCGTAAACTGGAA 
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CTnTGACAGCNTTTTNAAAAAATAA 
Sequence 4774 

CCCTTTC GAGCG GCCGCCCGGGCAGGTACATGTAATCCACTGTAGTGAAGGCACTAAAAC 

CTGTTGTATTTTCCACATTTCGATAGATCTCTCACAGGATTTAACACTTTTGGAATGCTC 

AGTAAATTATTATTGACTGCTTGATMTACCTCTTTGTTCCTGCCTTTCCCCAAGTCCTT 

CMCAGMGTTTCTTCT AGCAC TTTGCAGGTCAGTTGAGTGGACTATTTGAGTCCCTCAC 

AGTMTGAGCTTGTGTGTTTTTGTCATTCT7TTTTCTTTTTTTGAAAAAACAATAGAGTC 

ATTTAAGGAAGCAAAAAGG 

Sequence 4775 

CCCT7TCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTTTCCCCTGGAAATTCTAGCTGCTGTGGCCT 

CCCCAACTGCCAGTCCTGTCTCTTCMTTCAGCGAGATTTATTGTTTCCCTTCCCTGAAC 

TGCAACCTAGGAACTGCCGTGCGGGGGCAGGCTGAGAAACCATGGTGCTCACCTCACTCT 

GTCTGCAGTCTCCTGAGGATCACAAACCTGTGCTTGTCCTATGTCTAAAAACCATTACCT 

ATTATACGTATTGTATAGCTTCCAGTTGTTTAAGGCAGGAGAGGAAATCTGACCCTTGTT 

ATTCCATCA CAGCA GTAAGGAGAACTCTTCACATCTAAGTAAACACACCTCACACTTACA 

ATTCACTGCTTTTTGTAATAATTGATGTATAAAGAACACCACTTCCTTACAGAACTATTT 

CAATAGCATCATGCTTGTCAAATT 

Sequence 4776 

CC CTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAG GTA C I I 1 1 1 I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I II 1 1 1 1 1 1 1 I N 

NNNI I I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I 1 1 1 1 II 1 1 I 1 1 I I 1 1 I 1 1 1 1 1 1 1 1 I 1 1 1 1 1 1 1 1 

* >■■ i ' 1 1 i I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 INI I 1 1 1 1 1 1 1 1 I 1 1 1 I I NNTTTTNANNANNGNNNNG 

GNNNTTNNNAATTAANACCAAAAANAAANGCCNNNNTCNCCCCTTTCATATNCNNGNNCA 

ACCCNANNNAANNAAANNCCCNACNGAAAAAATTTAAANTTAACAGGGACAAATAATNAN 

TTTACA AAATN NCTTACCANAANANACTNCNCTGGATTTTTTTNNNTTNCNNGCNGNNAA 

MAGNNTTTTGGGNAGTTTATAAAAAIsTTNNNTANCTTGGGGTT^GGGTTTATTTNTTNA 

MGCNAACCCCTTNAANCMTNNMTNGNTNGNGGGNAAAAANTTTNTAAAANTTTTNNC 

TTGNNNATNNNAANNNNNNNNANNNNAAAAANAANAAAAAACAAANCNNCTTNGNAAANC 

CANGGNTNNAATTNAACCCXJCNTTTTNNAAACAAGANCAAANCAAATTNTNCCCTTTNAA 

ANGNAAGGGCTTTNAAAAATTTNNNCCACCTTNGCCTTCCANNGCAATTCCNTNNTNGGG 
GGAAAAGG 

Sequence 4777 

NGGGCGAGGAGGGCGGCCGAGNAANNAAAATNTNTTrrhTnTTTNTCTGACCNTGAAGCC 
ATCAATAAAAGAGTAAAAGACACTATGGCNCNATCAGAAGATTTGGACAATTC 
Sequence 4778 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGGCCGAGGTACTCNGGGTGAATAATCTTAAGTTAAAACTTGAA 
ATGGATGCTCMCATATAMGGNTGANTTTTTTCATGAACGGGGAAGACTTATAGTTTAA 
AATNAATGGAATCATTACTAGCTAAAGA 
Sequence 4779 

CCCTT AGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTCTAAAGAAAATCCTGAAAGTCACCACCTTGGT 

CTTTTATAATCGGGACCATGAGGAAGCCCAAGAAAAAGGGAGAAAAGGAACGAGAAAAAG 

GCAGAGGCACTAATAGCTGCCATACAGGCATATAAACCTCTCGATCCCAGGGAGCTTCTC 

ATTCTATGACCGACTGTTATCAAGTGTGGGAGCACTAAAAGAGAGTCTGCCCCCGAAATC 

AGAAGCAGCCCCCACGGCCCTGTCCAATCTGTAAGGGAGACTACTGGAAGACAAACTGCC 

TCCAGAAACATACGTCCCAAGGTTCAGAGCCGGCTTCTCAAATGGTCCAACAGGACTGAT 

GGGTCCCAGGGCTCTCCTCCCCAGCTTCTGACAGCCCAAGCTGCATTACCATCCAAGAAG 

TCCCGGGTGAGTCTGGAGGTCAAGGGACTCAGAGGACAGACTTCTACTCAACACCCAGAG 

CAAGCCATTCCTGTTCTTCTCTTCCATTCTGGGCCCTCCCTTNCTTCCTTTAGCACAACT 

TGTGAAGGGGCGTNTTAAGGAAAGCCCTNTGCTCCAATATTTTTTCTTAAA 
Sequence 4780 

ACT 1 1 1 I I I 1 1 1 I 1 1 1 I I 1 1 nTTTTTNANTTTAAAAAANGGGNAAAANGGG 1 1 1 1 I H I 
TNNNNNTTAAAAANrrrTTNNCCCNGNAMNTTTAANCCCNNCCCCCCAANAAAAANTTTT 
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TTNGGNMf^TTT NCIvnT TNAAAAMNNANAMAACNTTTTTTTNCNGGNCCCCCNNAAAA 
AAANGNNTTNGNTTTTA AAACC CNNATTTTAAAAAAANTTTCCNANNAAAAAAAANCCCC 
TTTNAAAAANTTGNGNN I ! 1 1 1 CCCTN^^TTTAAAATTNGNAAGGCCCNTTTTTAAAAA 
Sequence 4781 

CCCTTAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTTTATMTTTATATTTTTTCCTATAGAGGCTTTT 
CTATTTATGTGTATTCCACTTCCCCATATCACTAAACTGTCTTTTTCCACAGGATTCAAT 
TC TTGAA CTAGTAGGAGTGAAGGGCAGTCTGTTGAAACCTGTAATCTCTTAGGCTTGTAT 
1 1 iui I iGAACATAGTTTCCACAGAATTCTTCCCTGTAGGGGAAGGCCTGGGCACTTCTT 

gatgtcagaacatgttgtctttagtttggaatctgccaaaacaaaagtaaAtcaaaaatg 

ttaattcctgtcaccccagcacttcgggaggcccaaagcaaggaggattgcttgagccca 

ggagtccgagactggcctgggtaacatagcgagacctcgtntctacattaaaaattttaa 

AAA 

Sequence 4782 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACGCGGGTTGATAATAATAAAATCACTTACTTGGT 

TGACTAAAAAAAAAAAAAAAAGAAAAANGTTCCTGCCCGGGCGGCCGNTNNAAAGGGCNA 
ATTCCAGC 

Sequence 4783 

CCCTTGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTA C I I I I 1 1 I I I I I I 1 1 1 1 1 1 1 1 I I 1 1 1 I I 1 1 1 1 1 I 
' i 1 1 i 1 1 1 1 1 1 I I 1 1 1 1 I I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 | | | 1 1 | NN I I 1 1 1 1 1 I 1 1 1 NNNNANNN 
ANNTNNNTTTTN 1 1 1 1 II 1 1 1 1 I I NTTNTTTAANAAN N I 1 1 1 1 1 1 1 NNTTTNTTGACACC 
CTATTNNTAI^NATTTNAAAAAAAAAAAAAATAANTACANAAGAACTTAAAAAATAAAAA 
AT NTNCTT ACCTTGGATTCTTGGCTTAAAGTANAAG l 1 1 1 II 1 1 A ANTTATNNAGGAAAA 
CAI 1 1 1 1 1 NTAAAANTTAAAATTNAACCCAC7TTAAATGCTTCAAAAANAAANCCATNCC 
TTNCATTGTNATNNNNNNNAAAAAAAAAMTTNACANAAANC^^TTTTCACTNAATACTN 
NTTTANNNTrrAAAMTANTTTCAANANAAAATTTNNNCNAANTAGNNGGGNNNAANTTT 
TNNTTTANTATTTA 
Sequence 4784 

CCCTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACCCAGAGACACAGACTGAAAACCAGGAAGTTGG 
ATGGGACTTAGAGCCCTTGATCAACCCAGAACGCCATGACCGCAGGCTGAATCACTTCAG 
GGTCTGCAGTGACATCACTCTGTACCTCGGCCGCGACCACGCTAAGGG 
Sequence 4785 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGTTATTAGGTTATGAAAAAAAAAACCATTAA 

ATCATGATATACTAACCATTAAATAATGATACACTGAAATAGATTCCTGAGGATTCTATT 

ATATTCTTACAACTCACTGTAAAAAAACATCACTAGAACATATTCTCTATGTATCACATA 

AATTCTTCTGATAGAGAAACAGCTCAGATACCTTCATATCTGAACATGAGAAAATACTGG 

AGGCTGCAGGTGTTAAGGGCTGAATAGAACTGTGCAGATTTAAAACATTTCTAAATAGCA 

AAATACTTCATAATTGAAAATTCAGAAATGAGCAGCTACAAATTATTGAGAATTTAAATG 

CAGGCTGGGCGCANTGGCTCACGCCTGTAATCCCAGCACT 

Sequence 4786 

ACCCTMCCTGACAGGMTTMCTACTGTTTTTTTGTGGGGCAGAAAGCAAAACCTGGTG 

TTGTGACTTTTATCCTAA TGGT TCTTAGGCAAGGTTAGTGAGAAGAAACACAAACCCAGA 

TGCATGCATTGTGCATTATTTTGTAGACMGCTACTTTTTCTTCTGTCCCTTTAACAAAT 

TTGCAGCAATTACCCTCCCTTTGGGGTCTAGAGTGAAAGCTAATTTGTGGGTAGATGAGA 

TTGCAGAAGAATGGATGTCCATGGCTGTGAACACTGCACACTGCACATCCATCTCCAGTG 

CTCACACTGTGCAGCTACCACTCCCTGGCTGCGTGCCATGCTGTCGGGTTGCAGATTTGC 

ACACATAAATTCCTCAGGAAGAGTTTGCATGAGCATCACCTCGCAATATTCTGTACC 

Sequence 4787 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTTTCAAGTTTGTGTGACTAAACCTTGCTTTGGG 
AAAATTAGTCTAAAAATCAAGGAGCCGGGTGTGGGAGAAATTAGCTTACTAATTGAACCA 
TCMGCCAGTTGGCAGTTCTAAGGCTTCTTTATCAGCATATTACAGAGTTTGTATTCCTG 
TTCTTTTCCTCCTTGTTGTGGGAMCAAGCTATGCAACCATTTGACATTCTGTATTTTAG 
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ATGTAACAGTACCTGCCCGGGCGGCCGCTCGAAGGGCGAATTCCAGCACACTG 
Sequence 4788 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTCAACTAGTGCAAACCTGCCCGTCATGGGCC 

ATGAGAAGTTCCCCAGCGACTTGGACCTGGACATGTTCAATGGGAGCTTGGAATGTGACA 

TGGAGTCCATTATCCGTAGTGAACTCATGGATGCTGATGGGTTGGATTTTAACTTTGATT 

CCCTCATCTCCACACAGAATGTTGTTGGTTTGAACGTGGGGAACTTCACTGGTGCTAAGC 

AGGCCTCATCTCAGAGCTGGGTGCCAGGCTGAAGGATCACTGAGGAAGGGGAAGTGGGCA 

AAGCAGGTCAGTGCCCGAATGCTATGGCATAAAAATAACAATATGGGGATGAGGGGGGAT 

CTCTGGGGGAGCCTGTCTTCTCTTTACTTTGAACTTTATTCCACACTGAAAACCATGGAG 

CAGTGGTGCACATAATATGGCTCCCAGCCAGTTCCATCTCAGGGTTTTACCTGCAAACCA 

AATAGGGCTGTCANGTGCCCCCCTTNCCCCGCACAGTTTGCTTGATAGTTCAAAA 
Sequence 4789 

CGCCAGTGTGAT GGGAT ATCTGCAGAATTCGCCCTTANCGTGGTCGCGGCCGAGGTACCA 

TTTGGGAT TATGGTTTT TAAAAGCTTGAGAATATNACTTATTTACTTTTGCAGCTTTCCA 

TGCA GCTG 1 1 1 1 1 I 1 1 ICTCTCTGTTTTTGACTTTGGAGATNAAGTTACTGATTNTNATC 

TTTACTTTTCTCTTTATTNTGTGCCTTGGNCTTGAAAAAGTAATAAATATTTCTTACTGA 

GGCCCCCTCCTGCTTTG TTCTG CCATCTAAGGTGATTACCATGCTCAAGTCTCTTTGhfTG 

GATGCCTTNGACTAATGCTTTTNAGGAGCCNCCGGNCTTCNACNTCCTGGTTCCCAGTAT 

GGCACMTGACCAGGCAGATTTCTCGTCCCMCTTTACTACTTCTTNAACATCTTFTGGT 

GGATACAGACNAACTCCCTCNGTGACTGGTGAATTTTTTGGTCACCTNATGTTAAAGGAG 

GCN CACTT NATNCTNAAACTTCAAGTAACTTGTGCCTTGCCTGCTGCCCCAACGGGGGAN 

CTCCTTTTGAAGGAAATTATTT 

Sequence 4790 

TGGATAGGACTAAAAATCAAAGGACTAATTATATCAGGACATCCCATATTCCCTTCACTG 

ATTMGACAAMCMTGGGGCCCCTTATTTTACTTTGTGGAGCCAAATTAACAAAGCTGA 

AATAGAAGTTCTCCTTATAAGAAAGGCTACAAACACTGGAAGGATTAGTCACAGTGAGCA 

AAAATCGCCGATGAACCCAAAGTATGCATATGAGCAGGGATTCCATTGGGTATCTATAAG 

GCTGGCAAGAGCTTTAGAATTTGGTTCTCAAGGAAATGAGGTGGGTAAGGAATCCCCTCA 

AATGTCAATGTATCTTCTTACCATCTCAACAATCCTGGGTACC 

Sequence 4791 

GTCCGTGCACCCCAAATGGGATCTGTGGGACATGAGATGCCGGCTGCATGTGAGCATCTT 

GGTAACCAAATAATAGGAAAGAATGTAGGAGCAGGCAATCCTGGGGCAAAAGCTGACGCC 

AACGTACCTATTCATCTTANAATTGAGACTCTGATCTGTCTTTCCCAAGGCCAGATCTAC 

AGAGAAACTTTCTGTCTTGGGCAGAATAGCTGGCTGAGACATCAGAGAGAGAGACTGAGG 

AAATATCCCAGGAGCCTGTTGACACAGAGGCCCTGATAACTAAAGAGAAGTCCCAGCTGG 

GCGTGGTGGCTCATGCCTGTAATCCCAGCACTTTGGGAGGCTGAGGCGGGCGGATCACTT 

GAGGTCANGAGTTCGAGACCAGCCTGGCCAACATGGCGAAACCCTGTCTCTACTANAAAA 

TACAAAAATTAACTGGGGGTGGTGGCATGTGCCTGTAATCCCAACTGCTCAGGAGGCTGA 

GGCANGAAAATGGCTTGAACCCANGAGGCANAANGTTGCANTTGAGCNGGAGATCGNGCC 

ACTGCACTCCAGCCTGGGCCGACAGAACCNNACTCTTTCAGAAAAAAACCNAACCACAGG 

GAAAAAACCNNNNNNNNANNNNNCGGNGGGGNGGCTANANTTANTTTAAGANAAAAANCC 

^CCCCCC GCATCC CCNNNANCNCNNNMNATNMMANGNMNNCCNTTTTTTT^TTNNN 

NANNTCCGN NGGGGTTNTANGGGGGGNNANNANNNNNNNNNNNNNNNNNCCCCNC 

CCTTGNGNNNAGNANCNCCCCCCCCCCCmNTTTTTmhmTITnTNCCCCCNCCCC 
CCCCC 

Sequence 4792 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCCGAGGTACTCAGAATTCTGACAAGAAACATCACAAGTTTA 

TATAAATACCCATTTGCATAGCAGCTTACAAATTCAATAGTTGTCAGAGGCTTGACGCGG 

TGGGTCATGCCTGTAATCTCAGCACTTTGGGAGGCCGAGGCGGGCAGATCACTTGAGGTC 

AGGAGTTTGAGATCAGCTTGGCCAACATGGCAAAACTCCGTCTCTACTAAAAATACAAAA 

ATTACCTGGGTGTGGTGACGGGCGCCTGTAATCCCAGCTACCCCGCGTACCTGCCCGGGC 
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CGGCCGCTCTAAGGGCGAATTCJCAGCACACTGGCCGGCCGTTACTA 
Sequence 4793 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACCAGGCAAACACTACAACCACAACTCCACACA 

CTGAAATGAGATAATATTTATGTTTTTGCCATAGTGATAGCTCAACTGCCACTTCATCTC 

TTTTCCTGTTCTTCTTCCGAC 

GTTGTCTTCGTTTTTCTTCTTCMGAGCAGCT^ 

CTTrCCGCTTCATTTCCTTGCACGTTGTGTCACATTCTATTGAMCCTGATTTTCACGTA 

CCTCGGCCGCGACCACGCTAAGGG 

Sequence 4794 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACAMTTTCAAACCAAGCTGCAGTTACTCCTTTGA 

GACACCAAAAAAAGTTGCTTCCATATGGTTACATTGTTAATTCCATAATCGCATTTACAA 

TATCATTACTGTTGTTCTTCAGGGCTCGGACTGCCTTTGCTCTCGACACATTTGCTTGTG 

ACATGACCMTTCMTGTCCTTMCTTCTACACCTGTTTCATCGACCTCTTCCTCTTCAC 

TCTCCTCTTGTACAGTTTAAAAACAAATCTTACACAGCCTTA 

TAAAAGGAGTGAGTTGTGTACCTGCCCGGGCGGCCGCTCGAAAGGGCGAATTCCAACACA 

CTGGGCGGCCGTTACTA 

Sequence 4795 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACCTGGAMCTGMTTCTAGAAAGATTATTTTGGA 

AAGCCTGTAGTTACGTGTATTACCACTAGATGACCTTCCCTCATTATTGTCTCTAAAGTG ■ 

GAGCTGCTAGTTATATGGACTTTCTAGAGGACTGTAGGAAATTTATGAATAATCCCTCTA 

AAGCAACAACGACAACAACAACAAAAAAGTCTACTTTATATGGTGTTGAGTGTACCTGCC 

CGGGCGGCCGCTAAAGGG 

Sequence 4796 

ATTAGGGAGTCGACCCCGCGTCCGGTCAAGATGGCAGCTGCCGACGGCGACGATTCGCTC 

TACCCCATTGCGGTGCTCATAGATGAACTGCGCAATGAGGACGTTCAGCTTCGTCTCAAT 

AGTATCAAGAAGCTCTCCACCATTGCCTTGGCCCTTGGGGTTGAACGGACCAGAAGTGAG 

CTCCTGCCCTTTCTTACAGATACCATCTATGATGMGATGAGGTCCTCTTGGCTTTGGCT 

GMCAGCTGGGAACCTTCACCACTTTGGTGGGAGGACCCGAGTATGTGCACTGTCTGCTG 

CCACCTCTTGAGTCACTGGCCACAGTGGAAGAGACAGTAGTGCGAGACAAGGCGGTAGAA 

TCCTTGCGGGCCATCTCTCATGAGCACTCACCTTCCGATCTAGAGGCTCACTTTGTGCCT 

CTGGTGAAGCGGCTGGCGGGTGGAGACTGGTTCACCTCCCGTACCTCAGCCTGTGGTCTC 

TTCTCAGTTTGCTACCCCCGAGTATCCAGTGCCGTGAAGGCAGAACTTCGACAGTACTTC 

CGGGAACCTGTGCTCAGATGATACCCCCATGGTGCG 

Sequence 4797 

CCCTTrCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACMGTGACGAGGMGATTCTGTTTTGGGTATA 

GCCAGAGAAAACAAGGATGGAGAAAAATCTAGGACAGTGTCTTCTGAGAAACCACCAGGC 

TTGAAGTGTCTTCTCGGAAAAAACCATCCTTGGAGGCCACAAGTGATGAGAAGGATTCTT 

TTTCGAATATAACCAGAGAAAAAAAGGATGGAGAAATATCTAGGAAAGTGTCTTCTCAGA 

MCCACCAGCCTCAMGACTGCAAGTGACAAGACAGATTCTGCTTTGAATACAGCTACAG 

AAATAAAGGATGGACTACAATGTGGGACAGTGTCTTCTCAGAAACAACAAGCCTTGAAGG 

CTACMCTGACGAGGAAGGTTCTGTTTCTAATATAGCCACAGAAATAAAGGATGGAGAAA 

AAT CTGGGA CAGTGTCTTCTCAGAAAAAACCAGCCTTGAAGGCCACAAGTGATGAGAAAG 
ATTCI I 1 1 r 
Sequence 4798 

NCCCTTTCGAGCG GCCGCCCGGGCAGGTA C 1 U 11 I I 1 1 I 1 1 1 1 1 1 1 II 1 1 I I N I I 1 1 1 1 

'I' III II MI N I I M l ll l I I I II I I I M1 I U lll ll 1 MM I in i M I M I I 1 II 

nTTTTTTTTI I AAAAAAANAANNNCTNNNNNTTTGGNACNCNNNANAAGAANAAAAAAA 

NANNTNNMNAAAAAAAMAAAAAANAThfTAMNAMAAMANTNC^ 

TTTAAAAAAAAAAAMCGGGNGGGGGGGGGGGGGGAAAAMCCCCNNTNTTCATNTTTNC 

CAAGAMNNNNNGNACNNCNGGGGNCTTTNNCNAATNCAACCANTTTTNCCCCCCCCNCC 

GCAAANAANAAAAACNNCNTCTTTNAAAAAAAAAAAANAAAATGGGGGGGGGGGGNGGNC 
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CCCCCCCTTTTNC 
Sequence 4799 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTTGACGTTAATGCCGATGATAATTCATCTGATC 

TACAGAATATTCACTTTAATAGAGAGATGAGAGTCTGAAATGACCAGAGGAAAATAGATA 

CTGAAGCC AATAT AGTCTTGATACCAAAATAAAATTAAAATGAGAAACTAACATGATAGG 

T TCMGG CCTTTTGGGAACCTGTTTTCTTTGCCAGATTTCACATTCTTACAGCTTCATG 

TCi n i iCTTCTAACAAATTAATCAGCTGAGAGAAGCTGTCTTTCAGTGCATCCATGTCA 

TCCAGTGAGCAGGGCTGTAGAATCCAGCGTTTTCC 

Sequence 4800 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGG TAC I M M I I I I M I 1 I M I I I I I I I I M I I M I 
M I I M I I 1 1 I I I I I I I H M I I I I I I I I I 1 I I I Ml I I I I I M IA N I I I I 1 1 > I I N TTT 
TTNi i n I I uNANTNTNNTNTTNNNNNTTTTTTTGAANNANNNACCNTAAATNCCACTA 
TTGNGGAMTAAGAAAATTGTMTTGTGAAAAMTAATTTTAAGGAAATNTTACAAGTAT 
TACATTAAAAAGATACTATGACTGGCACCTGNCATTTACCTTCTAANAACCCTGCCATGT 
GGTTT GCAGMAGANATGGATATAGTTACCTNAGMGAMTATTTTATGTGGGTTTTTTG 
TTTTTCGTTACTANATTTCAAGGATNMGGGGATATGGNTTGACCTTT^ 
Sequence 4801 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTAC I I M i I I I I I I U I 1 1 I I I I I I I I I I M I 1 1 I I 
i ' m 1 1 i u U 1 1 I I U II N I I I 1 1 1 1 I M 1 1 INNNNCCCCCCCCCCCCCNGGGNNNNA 
ATTN i i i i i NAAAAAAAAAAAAAANNCNNNNNGAAAAAAANNN I I I I I I I I I NCCCCCCN 
CCCCNCANNNAAAGNNNCAAAAAAAAAAAANGNCN I M I N I I AAAAAAAAAAANCCCCC 
N NTN N N N AA AAAAAAAAN NT AATT ATAN G G G NTTNTTTTTN AN CCN AAAAA AAAAAAAAN 
T NNTTNNCCC CCCAAAAI I I I I 1 1 1 NCCCCCCCNNNAAAAAAATTTTNCNCCCNNGNAAA 
ATTTTTTTT1 1 CNNCNNNCAAAAAAAAAI 1 1 1 I II 1 1 1 1 1 1 NGNCNANNATNNNNTNNNN 
NAAAAAAAMCCGGGNNGNTTNCCNTTTTNTTNANANGGGGNGCT 
GGGGGGAAACN I I I I I I It I I I NN AAAAA AAA AACTNTN I rTTTTTTTTTTTI IAAAAAA 
AAAAAAAMCCNTTTNGNNNNCCCCCCCCNNANNNNNGGGGGGGGGGGGGGGGNTTISJTNN 
NCCCCCCCCNTNTTTTATNNGGGGGGG 
Sequence 4802 

GGATATCTGCAGAATTCGCCCTTGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGGTTATTGCAGTG 

TAGATTATGCAAAAAAAGAATCATTAGGATAGGGCAATCAGCTTCCATTAAATAAGCCTA 

AAAGCAGCAGCTTGGGGGATAAAAAAAAAAAAAAAAGAAAAAAAAAAAAAAGTACCTCGG 

CCGCGACCACGCTAAGGG 

Sequence 4803 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACATGTTCATTGTAGAGAATTTGGAAACTGTAG 

GAGAGAATCAAGAAGAAAAATAAAAATCAGCTGTTGTAATCACCTAAAAAAAAAAAAAAA 

AAAAAAAAAAAAAAGGTCCTGTTCTAGACATTGGAGATAAAGTAGTAACCAGGAAAGACC 

CTGCTTTCATGGAACTTGCATTCCAATGAGAGAAAGATAGTAATTAAACAAATAAATGAA 

TATATATGTTAGTTCATTCTTGCATTGCTATAAAGAAACATTCGAGGCTGGGTAATTTAT 

TTAAAAAAAAAAAAAAAAAAGAAGTTTC 

Sequence 4804 

CCCTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTTGGACCAAGAAAAAGAAGATGGAAAATATCA 

CMGCAMTTAAMTAGMGAGMTGCMCAGGTTTCAGTTATGAGTCACTTTTTCGCGA 

ATACCTTAATGAGACAGTTACAGAAGTTTGGATAGAAGATCCTTATATTAGACATACTCA 

TCAGCTGTATMCTTrCTTCGATTTTGTGAGATGCTTATTAAGAGACCATGTAAAGTAAA 

AACTATTCACCTTCTCACCTCTCTGGATGAAGGCATTGAGCAAGTGCAGCAAAGTAGAGG 

CCTGCAAGAAATAGAAGAGTCACTCAGGAGTCACGGAGTGCTGTTGGAAGTTCAGTACCT 

CGGCCGCGACCACGCTAAGGG 

Sequence 4805 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTAC I I I I 1 1 I I I I 1 1 I I 1 1 I I I I I II I I I CCAAAAC 
CAAATCTTTATTCTCTAGTTTGAAMGGAGGGGTAMTGGTTGTTCTGTTTAGTTCCAGA 
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GAACAGAACAAGGCCCAATAGQTAGAAATTNTAGGAAAGCANAATTCATTCATTATAAGG 

MGGATTTCTAACAATTANAATTTCTAACAATTANAATCATCCAGGGCCTCAGGAGGTGC 

GGAAGTTCCTGTCACCTAAGTGCTCAAGCANAGGCCAGGTGTCCATATGCTANAAATGGA 

NAAAAGGAAACTCACCAGCAACTTCCCCTCAGCTGGCCCTCCATCACCAATGCGGCAGTC 

CTTGCCGTGACATGCTGAGCTTTGGAAGGGAGCCAAGGAGGGGCTNCGGTGTTCAAACAA 

NAACCTGGACACANTNCTNCTGACANCCAAGGGGAGGCTTTTAACNCTGGGAGGGGGCNA 

CANATAAAAGCCAGGACCA AACCCA GGGGGTAAAATGCCCTGGGGATCTGNTTTTTTGGG 

AMGGAAAAMGATTGGAMTTTTTTACMGCNGMCCGGGTMTTlTCCAMTTTTTGGG 

TGCCCTANCCCAANGGGGGCAAGGTTNGGAAGGGGAAAGGGGAAAAGGTAAAAAATGG 
Sequence 4806 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAG GAA C I 1 1 1 1 I I I I I 1 1 1 1 I 1 1 I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I CTT 
" 1 1 1 1 1 1 I 1 1 1 1 1 I U I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 | 1 1 1 1 1 1 1 | 1 1 1 1 1 1 1 | 1 1 1 l AANNNTT 

1 1 1 1 1 1 1 1 IMNTATGAAGNTTTNANNNAGTATTGTNNNANGGACNAAAAANCNNTTTNT 

GNAA AAAAAMNACNNCGGGGGGGGGGGGGGNGNGTTCTTTTAAAAAAAAAAGNGTTTTT 

TTTTAAAAA AAAGGGGGG GGNNGNATNGGGNGACCCCCNNTTTNCCCGGGNGNGGATTNN 

ANNNNAANN I I I I I 1 1 1 I ANAAAAAAAAAAAAANCCCCCAAAAAANANTNTAAANNATTN 

GTNNCAAMTANAN^rrTTAAAAAMCCCTA^^^TTATATTAAAAAAMNANTNNTTTGGGN 

GNTGGATTGTTNTTNNNNAAAAACCAAAAANNAATNTAAAAAATTNNAAAATGGNNTTTN 

NGGNGNAAMNNACCCNTNTTTTTTTCNNANCAMNAAAAAAAAAAAMCNTTTNTCNAN 

NTGAAAAATATNATNNTTTTTTTCNCN(X5NCCCCCAAAAMAAAAMTTTTWrrTTCNGG 

NGNTNTGNNGGGGGCCTNTTNCCNCCCCTGTGATNAAAAAAAAAAAANCCCCCCCCCCCN 
NTTTTT 

Sequence 4807 

GAGCCGGC CCGC CAGTGTGATGNGATATCTGCAGAATTCGCCCTTAGCGTGGTCCGCGGC 

CCGAGGTACTTTTATTTCTTTACAAGTGATTNCTGGACTGGGCTGGGAACAGANTGATCC 

TGGGGCAGTAGTGANGAACAGGCCACGGTCCTACTTGTGGATGAGGTGAGGANAGCTTGC 

AAACCCCGTAAGGAATCCCTCANCCTGCCTGTGAGTAACAACTNTGAAGGGCTTTCTGAG 
Sequence 4808 

C CCTT TCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACAAAGCATCAGATTCAGCAGAAGCAATTGAGG 

CTTTTCAACTAACTCCTCAACAGCAACATCTCATCAGAGAAGATTGTCAAAACCAGAAGC 

TGT GGGAT GMGTGCTTTCACATCTTGTGGAAGGACCAAATTTTCTGAAAAAATTGGAAC 

MTCTTTTATGTGCGTTTGCTGTCAGGAGCTAGTTTACXJAGCCTGTGACAACTGAGTGCT 

TCCACMTGTCTGTAMGATTGCCTACAGCGCTCCTTTAAGGCACAGGTnTCTCCTGCC 

CTGCTTGCCGG CATG ATCTTGGCCAGAATTACATCATGATTCCCAATGAGATTCTGCAGA 

CTCTACTTGACCTTTTC TTCCCT GGCTACAGCAAAGGACGATGATCTGCCTGCTTTCACT 

GTGTTGTTCATGGTGGCTTTTTGGACAATAAAGAATCTAAAATGGGTGGGGAGGGTGGAA 

GAAATGGTGGACTGNTCTNTCACGTTCTGAAGCAGCTNATCCTCTTCCCACNTAGNCACC 

ATNTTGNGTGNGTNGNANAAGCCCATTTNTCAACTGN 

Sequence 4809 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTAC I II I I 1 1 III 1 1 1 I 1 1 1 1 1 I I 1 1 1 1 1 1 INNT 

" i i 1 1 1 I I 1 1 I I I 1 1 1 1 1 1 1 I 1 1 I 1 1 1 1 1 1 n I I 1 1 1 I 1 1 I I I 1 1 1 [ | NIMNTN 

TNA AMAAAAM NTI^GCCCNNNAAAAAAMNNNNCNTTTI^TTNANTTNNNNNAAAAAAT 
TTTNi i 1 1 1 1 INGNNNAAAAAAAAMNNANNTTNTTTTNTNNCNAAAAAAAAAAAAAAAA 
NCCN NGGGGNNA NANNNNNAAAAAAANNCCCCCCCATTTTTTCANNTNNNGNNACNNNAA 
NCCNi 1 1 1 1 1 1 1 I GGTNTTATTNNAAAAAAAAAAAMTNTCNNTTTNNNTTTTAAAAAAA 
AAAANCNNNCCCNAAAGNGGGGGNAAAAAAAAAAAAACCCCCCCCCNNNNAANAANGNGN 
AAAAAAAACCCCCCNGGGN N I 1 1 1 1 1 1 1 1 I A AA 
Sequence 4810 

GC TCGNCGGCCGCC ATGTGAGGATATCTGCAGAATCGCCCTTGACGGCCGCCCGGGCAGG 
TA C I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I 1 1 1 1 1 1 nTTTTNGG G 1 1 II 1 1 1 1 1 I I 1 1 1 1 I I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I 1 1 
n 1 1 ) 1 1 1 1 1 1) ) ) 1 1 1 1 1 1 n 1 1 I I AAAAAAAAAAAAAAAAAAA I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I I N 
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AAAAAAAAATTTAAAAAAAAAANNTTNNNCCNNGGGGGNAAAAANI 1 1 1 1 1 1 I I 
Sequence 4811 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACCATTCCGGGTCATCCGCAGAAATTCCTCATAGA 

TGGCAACTCTGTCTACTCTCCGAGCCAGTGGCGAGAAGTTCACAGGGAGTCCACCCCGGT 

GTGGTGCCTGTTGGGGACAGACCTGAATGTTGAAACTTGACAGTCAGAAAAATAACTCTT 

GATGCTGCTGTTTCGGCCCGCGTACCTGCCCGGGCGGCCGAAGGG 

Sequence 4812 

CTGAATTGGGCCCTCTNATNGCTTGCTCGNCGGCCGCCAGTGTGATGGTATATCTGCAGA 

ATTCGCCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTGGATTCAGGCCCTAAGGCGGGGGAC 

AGCACAGTGTTCCCTTCTCCTCCAGAGTTCAGGGAAGACGTCCAGGGCCTCCTGGTCCGA 

TATGTCCATCAGGTCCATCTGCTCCAGCATGTCCACGTTCACTTCCATGGATGACATGCT 

GCCTATGGGCTCTCGCCGCTCTGCAATCTGCAGGTAGCCAGTGGACAGGTACCTCGGCCG 

CGACCACGCTAAGGGCGAATTCCAGCACNTGGGCG 

Sequence 4813 

GATATCTGCAGAATTCGCCCTTTAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACATGTTAGACATCTACT 

GTTTAGAGGGGATAGGGAMTTCTCMTGTCCTTCTTACATTGTTCTMTTCTTTCTCAA 

GTTTGGATAGGAATCTAAGAGAGCATTGGGTTTACCTCCTTCGGCCGGGCGTGGTGGCTC 

ACGCCTGTAATCCCAGCTCTCAGGGAGGCAAGAGGCTGGAGGATAGCTTGAGCCCAAGAG 

TTCGAGACCTGCCTGGGCAATATAGCGAGACCCCATTCTCCAGAAAAAGGAAAACAAACA 

AACAAACAAACAAAAAAGACAGAAAAAAAAATTAGTGTAACTCCCCTTCTTCATGACCCC 

CAGATTCCTCTTCCTCTCATCnTCCTGTTGTGCCCTGATCTCCATGTCTTCTACTTTGTG 

AGMTGTATGGGGGGTGGGGTCMGCATTTTMGGGGGATCCCAAGGGCTTTTTCAT7TG 

AATGACAGCTTCTTTACCTATGCTC 1 1 1 1 1 1 1 1 I I CTTCCTCTTCNTTTAAAGGGGGAAC 

ATGGG GAAGT TAAATTTACCCAATCCAACAAAGACTGTAACCCATCTTCTNTTTGGGANG 

GATNGNrTTTTNATCATTTNACAAGANAGMTTTAMGTTTGGCACACTTCMTCCTTNTT 

TTGACCCMCTTAAGGGCCAAAANAACCGAAAAACTGTTGAATGGANCCTTTTTGGCCNC 

CTAAMCAGNNTNNCTTTAANANhfnTTGGTT 

Sequence 4814 

CCCTATCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTA C I 1 1 1 1 1 1 I I I 1 1 1 1 I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 CACAAGT 

TACAGTTTATTACACAATAGCAAGAGGCAAAGTATTTGTAAACAATAACTGCTGTANAGC 

TATATTCTGTMTTAGTTNGTCATTTGAAGAATATTCCTTAACAAATGTAACATTTAACA 

TTACAAAAAAGAAAACAGACNTAGTTACAAAGAGCAAAGGCAGTAATATTGTTTCTCTAG 

CTATAAATAATNCAAAAATATAAAAATATATAAAAATAAGTTTTTTGTAGTAATATAAGC 

TTCTTAATACACTACATAAATACATCAATAACTATCTACCAAGCTACTTACTGNGTAGCT 

ACMCTGNGAAATMCTAAMTTCAGTATCAGAGTC7TGGATTTACAATACTGTATTTTT 

TCACAGATCTCTTCATCCGCTTAATnTCTTCC 

Sequence 4815 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTAC 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I 1 1 A ACAGATGTAATTTCACTTA 

ACCCTTTGCGCTTTCCCTTAGTTGTCATTTAACATACAATACTGGCTTTACTTATCTCTA 

GAAAGAAGAAGGCATGCTACAAATAGGAAGGAATTGTAATAATGATATTTGGCCTCTACT 

TTGTCTTAGCTGTTAAACTGTTTTTAGTATTTTTGTTAAATATTTGCAAAGGGAAGCATT 

TTCTACAGAGGATMTTMTTTCAAGAAAMTATCTTGAGTTTTAAGAAATAAACATCTC 

CAGAAA AGGAG AAAGTCGATTTTATAAAATGNTGGCAACTCTCCAACATTNGGGGTAGGT 

GACTCCTTTTTGTTAGGACATTTGAAACTAGCCAA 

Sequence 4816 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACATGAACCTATTAATAAACCATTCATGCTTCCCA 

QT^GGCAGATGTGAGCAMCTATGTATAGGMTTCCAMGGTMCTTTTTCCTTTCATT 

ACTTTACAGAAATACTGTCAAGT CCAAT AGAGAGCACAGACTTGGGAGGCGGATTGGGTG 

GGmGMTCTCTGCTCTGCCACTTTTATTAATCATGTGAGTTGAGTATGTGACTTAATC 

TCTTTTAGCTCAATTTCCCCATCTGTAAAATAGGAATAATAAAAATACTGACTTCAGAGA 

GGTTTGTGAGGATCAATTA 
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Sequence 4817 

GCNGGCGCCCGGGCTAGTCACTTGTTCAGTTCTTTCTTNCCTGTTTNTGGCCAGGTGTGC 
CACCCTMACANAGGTAMTTTCTTTAGAGGCTAGNCACAAACAGACTTCAAGATTCCTA 
CGCAGGGAATTTGCCTN 
Sequence 4818 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACAGTAGAGTATGAGTTGCTAAGTTAGATGACAAA 

GCACTGGGTTTATTATGTATTAGTGCTGTAGTTATACTAAAGGAATATAATATATGTTGA 

CATTACCAGACTAAG CATT GATCACAATATTCTCAAGTAGGGAAAATTAGAATATTAAAG 

TGGAATATAAGCTGAT7TTCTTTACGAAAGTAATAAATGAAAATAAGGCTGTGACCAAAA 

AGTMGTTTCTAAGTGGTTCTCTTGTTAGCCAAGCAAATAAATCCATTTAAGATATGGTT 

AGCTMTTAMTCATATTTGATTGCAGGAACTGAAAAAATGTATCTAGAGAAAATAAACA 

TTMGCCTTTTGGTGGGMCAGTTTCTCAMGAGTTGAGGGTATTGGGAGCAGCATTTCT 

AGTCAGTTACAAMCACAACAAGTGATTTTTGAGTGGTTTTCCTTGACTCTTGGTGAATT 

GACAMTGNTATCAATACTTTTCTGNTGGTTTTTATTTTANGA 

Sequence 4819 

AC TTTTTTTl I I M M I I I I TTTTTNG I I I I I I I I I J I I I I I I II I I I I U 1 1 1 I ) I M N 

NN I I I I I I I I I I I NGTTTTNTTNTNNAMNTTNNTTTTTTTATNTTTMTAMNTTMCC 

TTCTC CCNNAAANTAANAAAAACCNNNANNNANNAAAAAAAAAAAAAAAAAACTANTANT 

TTTTTNNATNAAAAAAAAAAAMATNNTNTTNTTTTTNNTATANAA^ 

AAAAAAA 

Sequence 4820 

TCGACGGCGC AGTG TGATGGATATCTGAGAATNNCCTTTGACGGCGCCGGCAGGTCCGGG 

TGGGGGAGACTTTTGACG TGGA GTNNATTTTCTCTGNAMTCTTAGGAGCCAGAGAGTTA 

GCCCATCCACCGAGMGCTTTTGAATCTTGGATNACNCTCCTATCAGCCTGCTGTGNAAA 

CCGACCAAAGGAGGAGGCTGNAATGCCAGAGATTACCCAACTGTGAAGTTGTGTTTATGG 

GGATGGMNATTATTCTATTCGGAGGAGTTTTCAGTCTCTGCGGTTGCTGTCACTCAGAT 

CCAGANCGGGAATTGNTATCAGCCTCTTGGAACACAAAATGCTTAAGCTCTGGCCTGCCT 

GTTTCTCTTCCCTTGNA 

Sequence 4821 

CCCTTAGCGNGGNNNGCGGCCGAGGTACNCNGATATATNNNTATTTGGCTAMTGCTTTC 

TG AGGT CCTTTGGAGTCCTGNAGCTCCATGGTTATGTAGCTCCTTTCCTTGAANACTGGG 

GGTTTTGTAATGTTGANATACTTTGCCTCTATGCTTCTCAGCTCATGACCAGTCC 
Sequence 4822 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTA C I I I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 A AACAAAACAACAAATC 

MCMCAGCMCAACMCAACAAMATTAAAMCTTTTTTCTAAAAAAAAAGTGAAAATA 

AAAAAMTTATATGCGCTTCATGGGACTGAGTCACCACCTTCCCTTACATACTTCAGTTC 

AGATTGNAGCCATACTTAAMAAAMAAMMGCCAAMGATGATGACACATTTTTATCA 

GTA TTGN GMTAMCTTGMCCCCAATACCCGAAGTTCATGTCATGTCTTTAGTTGNAGA 

AAGTTTTNCTNTTTMGGGMGCGACCMCTTGGACTTTT^GGCACACGATTCG 

NTNTAAGGAATCAAGGGTCCCGCCCTGGATATATNATTATGGGGNAATTAATGGGAATGG 

AAATATGGGGAGTTGGTTTTAAGCCTTTTT 

Sequence 4823 

CCCTTAGCGTGGGTCGCGGC CGAGGTAC I I I I I I I I l I 1 1 1 I I 1 1 I I I I I I I I I A TTTTT 

1 1 I I 1 11 I 1 1 1 I J I II CTTTTTTACATTTTTATAANAGTATATAAAAAATGATNTAAATG 

GACATTTAC CGGT MGTGGGGGGMGGCATATATNTACGTTAAMGGCAGGACATTTTTA 

AAAGCTCTATTTTNTAAATGAAAACTACNAAAGCGGGGTGGGTTGTGGCGGGGGCA 
Sequence 4824 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTA C 1 I I I I I I I I I 1 M I I M 1 1 I I 1 I I 1 I I I U AAA 
AATNGAATCACTTA 1 1 1 1 1 1 I I AAAGCCCTGCATAGAAATTCCCAAGGTNTCAAAAACAA 
ATGAGAGMGCCTTATTCATTACATTANCCAAAAATGGGTGTGGACGTGAACATTNTGGA 
AGGGTGACNCTGATGACTTGAGMTGTNrTAAGGCACACTTTGTGTTNTTTGCAACATCCC 
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ATGAGCMGTACATTTTATCCACTTAGGTAANAAAAGTATAATTGTAACTCAATNTTTGA 

TTCAATAAAAAATATNTTNAGCAAAAGNGGATAACCTTACATGAAAGTGAGAAATNNTGT 

TTTACAACTTTAAATCAAACMCTTTTGGTATATTCTTAAAATTATATAAAAATAGTTTT 

AGTGATAAMTGCNTTTGGTCCCCTGGATTTCATAAAGCANATCTGGTAGGCNTTAAAAA 

TTGGCCCAAAAACAACCGNCTAAAAAAAAAAACCNAAAATAAACCCCCCCACAAAAAAAG 

NTCCTNCCCGGGCGGCCGTTTTAAAGGGCGAATTTTANNANAATTGGGGGGGGGGNCCCN 

AGNGGMTCCCNGCCTTGGTNCCAAAATTTTGGCCNCNCCCMGGGGNATAANTTTTTTT 

TTTGGGGGAAANCCCCCCCCCCC 

Sequence 4825 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTAAAAATAAAAAAAAAATTAGCCAGGTGTGGTG 

GTGCACGCCCTGTAGTCCCTAGCTGCTGAGGTGGCTGAGCCCCAGAAAGAATACTTTGAG 

CCCCGAGAGGTAGAGGCTGTAGTGACCTATGATTCATGCCACTTGCACTCCAGCCTGAGA 

GACAGAGTGGGGACCCTTTTCTCTAAAGAATTGTTGTTGGC 

Sequence 4826 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACCCAAAAGAAAAATTTAAAATCAAGATGAGTAAA 

AGGAGAATGGTCTCAATATCCTCAAAAATGCAGTAAGAGAAGTAATTCCCCACTGAAAAT 

GTCTCTCTTTCTTTCTATGT TATACC CTGGAGTCCTGGTTGAGGGGTGGGGGAATCAGAA 

AAGTAGGTTTACATTTMCATTTTTCTTAACTACATTCACTTCTTAAAAAGGAACAAGAA 

GTG TAAATA AGTATGTATAGAGTGAGGGATTAAGCATATTTGCATTGGGGACTCGTGTAT 

TATGCTTTTMGTCAAAATTMTATTCTCAMTTCGAATTTGATAGCTATTATTTCTAAA 

TCi I 1 1 IMTCCTCMTTTTCCTGGTAACCTTCTTTCAAGAGTCTCCTTCTTCTAAAAGT 

TGCCAAACCCTTTAT 

Sequence 4827 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGTAGCCCTTTTCTGTTGGTGCAGCTGC 
TGGCATTCCCCCCATGCAAGTTTTCAGCTTGCTTATCTATGTTTGTAGCTCAAGTTTTCA 

GGTCGCTCTrTGTTAGGAMGAAATTATTTTGGGGCTGC3TTTTTGTTAAAAGGGAAATTC 

TGCCTAAATAATTTTTTCTAACTTNT 

Sequence 4828 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTAC 1 1 I I 1 1 1 1 I 1 1 1 1 1 1 II I 1 1 1 I 1 1 GGAGACGGA 

GTCTTGCTCTGTCACCCAGGCTGGAGTGCANTGGTGCCGTCTTGGCTTACTGCAACCTCC 

ACCTCCCAGGTTCAAGCAATT NTCCT GCCTCAGCCTCCCGAGTAGCTGGGGCTACAGGTG 

CCCGCCACCACCCCCGGCTAATTTTTGTATTTTAGTANAGACTGGGTTTCACCATATTGG 

CCAGGCTGGNCTCGAACTACTGACCTTGNGATCTGCCCGCCTCAGGTTCCCAAAGTGCTG 

GGATTACAGGNGTGAGCCACCGNGCCTGGCCCTATATTTTCAAAGTNTAAGGCATGTAGG 

ATGTAAATGAGTTCTGGCAACTANACAAGTGCAGAGCTCCATTTTAAGTCTATTCCCAAT 

TTAAAAAATGTACCTG 

Sequence 4829 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTAC 1 1 I 1 1 1 I II I I II 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I I 1 1 1 I 

i i 1 1 1 1 1 1 1 I 1 1 1 1 | I 1 1 1 1 1 1 1 1 | | 1 1 | | | 1 1 1 1 1 1 m 1 1 1| | 1 1 1 NGGGGGNA 
AAAAAAAN) nil r NN AAAAAAA AAA AAAAAA AAAAAAAAAAN ANANTG fl 1 1 1 1 1 1 1 1 1 
TTNNNNCNNANNNNNNNNNNNNNNNAAAAAAAAANNNCCCCTN 1 1 1 1 1 1 1 I I 1 1 1 1 1NAA 
AAAAAANNNNNGGGG GGNAAAAA NNCCCCCCCCNAAAAAAAAAANNTNNNNNGGGGGGGG 
GGGGG GCCCCCCCCCI I I 1 1 I 1 1 1 1 NNGGGGGGGGGGGGGGAAAAAAAAAAAATTTTTTT 
1 1 1 1 i I NGGGGGGNGNNAAAAAAAMNCCCCNTTTTTNCCCCCCCCCCCAAAANNNTTTT 
NAAAAAAAAAAAAAAAAAAAANNANNTNNTTNNNNTCCCCNNNCNCANNGGGGGGGGGGG 
GGGGGTNCCCC 
Sequence 4830 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACCTTTGGTTTTCTTAAAGTGAAAGTCAGCTATAT 
CTATCMCCTTTGTATTTGAATAGTCCCGCTTTACACTCTAAGAAGGGTCATAAACAGTA 
ATTrAATATMTTATGACCATGCTAATGTGAATTCTTAGGCTTTACTATATTTACAACAG 
CACMTrTTGATTCAAAATCAGCTCTTCCAACTGTAATAACTATCTTCAAAAACTGGTTT 
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CCAGGCCAGGCACAGTGGCTCACGCCAGTAATCCCAGCACTTTAGGAGGCCAAGGCAGGA 

GGATCACTTGAGGCCACAAATTCAAAACCAGCCTGGGCAACAGAGCAAGATTCCATCTCC 

ACAAAAACAAGTTTTGAAATTAGTCAGGTATGATGGCATGTACCTGCCCGGGCGGNCGCT 

CGAAAGGGCG 

Sequence 4831 

CCCTTGGCCCGCCCGGGCAGGTACTAATTATCCTCTTCTAGTCTCTTTGTTAATGTGCAA 

TGTCCTGAAAGAGTAAAATTTTAAAAAATGAATTAATTTACATACAAAAGCAGTGGCATT 

GAAATTAAAAAGAATAATGTCAAAAGAACAAGAATACAAATAAACAATAAATTTCAAAGT 

AGCAACAGACAAACCTGAACAAGAACTTCCATGAGGGAATCATCAACCACAGAATGAAGC 

CACCTGTCCTTCTTCACTCTCGCTGGGCGTCTGTGGCTACCAATTTTCAAGCCCCGCGTA 

CCTCGGCCGCGACCACGCTAAGGG 

Sequence 4832 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTGGTCTGTGGCCTGCTAGGATCCAGGGTGCACA 

GCAGGAGGTGAATGTAGGATGAGCAAACATTACTGCCTGAGCTCAACTTTCTGTCAGATC 

AGCAGTGGCATTAGATTCTCATAGGAGCATGAACTTTATTGTGAACTGCACATGCAAGGG 

ATCT AGGTTTGCACACTCCTTATGAGAATCTAAATGCCTGATGATCTGAACTGGGAACAG 

TTTTAATCCCCCAACTTCCAGTCCGTGGGAAAAATTGTCTTCCACGAAACTGGGTCCCTG 

GTGCCCAAAAAGTTAGGGGAC 

Sequence 4833 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGG TAC 1 1 1 1 1 1 I 1 1 1 1 I I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I AAN I 1 1 1 1 1 

1 1 I 1 1 1 1 I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I 1 1 1 | 1 1 | INI 1 1 1 1 1 1 I 1 1 1 1 1 1 NNNGGGGGNAGNGNAAT 

NNNAAAAAAAAAAAAAAACNNNNAAANAGNATNNNAAAAAAANGGNNNNTANTANCAANN 

NNANAAAACNAAAAAAAAAAAAAACCGGGGGGNGGNNGNGAAAAAAAAANAANGGGGGGN 

GNGAAANNn'NTNNGGGGGGGAACCTANATTTTTNTTNCCCCGCNCCNCAGACAATACACA 

NAAGNNGAGTNGNCCCCANAACCCAAANTGGGGAGAAGGCCNAAAAAAAANANCATTNGG 

GGG GGCNCTA AAAATTTNTTNTGACNNGGGNAAAAAAAAAAAANACAGNCGTNNAGANGG 

GGGNI I II I INNGGGGGGGGGGCNAAAAAAAANNGAANCCNNCNCNNNNNCNGGGGGGGG 

AAMAAAAAAANCCNTAAMlsrrTTTTNGGGGNAAAAAANNGNGGGGNCNTTTNNGNNNAA 

AAANNCNNTTNGGGGGNNANNNTNNAACNAAAAANGGGGGGGGGNNGNNAAAAAGGGGNA 

ANNNNAANNNGNCCNCAANNNTTGGGGNNNAAAAAAAAAANAAAAAAAANNNNTCNTNTT 

NCTGNNANNNNNNNNNNNNGNNNGGGGGNGGNANNAANNAAAANNNNNNNNNNNNNTNTT 

NTTATNNANNNNNNNNNNNNNNNNNNNNCCCCCCCNCNNNNANNNAAAAAAAAAAAA 

Sequence 4834 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACACGGCAGGCAATCGGAGACACTTTTGCTGTT 

GCCTAGGAATGGATACACCCTGGTTAGAGTAAAGCGTATCTCTTCTCCACGCCTTCCATT 

GTCTACTTTCTCTTTGAAACATCTTAGGGATAATTATTAGGAATAAATACTGAGAAAAAT 

AGCACCGGCAATAAAAGTAGCTGCAATAATAATAGTAAAAGCTAATATTGATGTACCTCG 

GCCGCGACCACGCTAAGGG 

Sequence 4835 

TAC TAAG GGAATAAGCTTGCGGCCGCACCAA I 1 1 1 1 I I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I I I CAA 

TGCTTTTAAGACCTTTAATAATGCCCACGTGCCCTAAGGTTGGCCCTCTTAACTCCCTCA 

GCTCTTTCTGGCTTTAAGCCATCACCCCAGGTGTGCAGTTTATGTCAGAGGGGCCATCAG 

GTAGGGAAACTTATCAGCTGCTCTAAGAGAAAAGGCCGCCCTGCTATTATCAGTGGGCAC 

AGGCTGGAGCTCACCCAGCAGGGGCTACAGTCGGGTTACCTGNAGACATGATCCCCTGGT 

CCTCTGAGGGCCTAGGCAGGACATGGGGGAGGACACGGCCCCCGGNACAGANTCCTCTGG 

CCAGGAGCANCCTTTCAGGTTGCTCTTGNGTGCTANAAAAAAATATTTTCTCTATGTGCC 

ATGTCATGAAAAAGACAAAAGCACTGAGTTAATGGGATGNGGAAACTTTANCCACAGGCT 

TTTN TGCTG TGAANAAAGCATTTTTGCATGTGAACAGCTGGANCANGAGGCTTAATGGCA 

NTGCTTTTTCAAAAACCACAACATTCCCCCAATCCCTNGGCANCTACATTCACCTATNCA 

TTTATCCTTCCCTTACCCTGGCAAAANTTTATTGNATGCCTACTTTGCCCAAGGCCCATC 

TTTATCCCNAAACAAAGTGAANACCCCTTAAANGGGCAAATCCTGGGGGATTTNGGAAAC 
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AAAGNCCCAGGG GTNTN NGGTTCCCACAGGNCCCCCCNTTNAMGNGNAATNTCCAACCC 

TTGMTGCMGACTTTTTGTTTlvrra 

TTT 

Sequence 4836 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACCAGGTTGCAGTTMGMTTmCTCTmcm 

GGAGAGAAGTTAMGTCCCTGGCAGTGTTTTTCCTCAGATCATCTGCATCACCTAAGCTG 

GGGTTGGCCAGATCTTTGMCCTACMCACTTCATTCCGGTTTTCATTTTCTTTGTGTTC 

ATGGACTCTAGAGAGCACGGAAGTAATTGGGTTTCATTGGGTAGCAGAGTAAGGTAGAGT 

GCACTTTCTCAAGACATGTTCATTGGTCTGAGCAAAGTTCTGTCTCTTGGAAGGAGACAG 

TAGCTTGGTGGTGCTA 

Sequence 4837 

AC 1 1 1 i M 1 1 I I I 1 1 1 I I I rmTTTTNANI I I 1 1 1 1 I I I I I I I 1 1 1 I I I N AAA AAA AAA 

AAAAANTI 1 1 1 I I NAAAANTNNNAAAANNCNGNNTTTTTTNNNAAAAAAAAAAAAAAAAA 

AANTTTNAAAAAA ANNN NTTNNNNAMNTNTTTTNAAAAAANNAAAAANGNTNCCNNNNN 

NNNAAAAAMNNCTTTTNNGGNNTNCCCNAAAAAAAANNAAANNCCCCCCCNNNCNGNNT 

TTNAAAAAANCAAAAAAAAAAANGGGGG 

Sequence 4638 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACMCAAAATCCTTTTACAAAATATAMTTTAT 

TATGAAAACCTGGAAGGATAATCCAAGGAAGGTAAAGAAAGAGAAAAGGAGGCCGGCAGA 

AGAAGGCAGGAAGGAGAGGAAAAGAGAAAAAGACAAAGAGGAGATGAGAGAAGAAAATAC 

AGTTCAGCACAACAGAAGTGCAGAAGCTCACCTACCCAAATGGCATTAAAGCCTCGCTGT 

GTAATCGTGTCAGAAAACAAAGCATACTGACACATAGTGCTCTACTTCCCATCCACTTGA 

GTTCTAAGAGG TAAAA TTAAAAAGCTCCCTGGGMGGGGACATGAGGTTGCTCAAAAACC 

CACCAMGAAAATTTTAAAAAAAANGGAGAGAGAGAAACCCCCCCCCCACAGTCTTCATT 

TCCGGATGTTCATTGGTTAAAAAAGGGAATAAATCCATTTGAAAATTAGAAAAGAGGAAT 

TGGGAAAAGGGAAAAAMCTTATTGGGTTTTANAAGACCAGCCTTGCTTCCNTTGGAGGG 

GGAAAAAGGAGGA 

Sequence 4839 

CCCTTGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTCGGGGAGTGACTCCACACCCACAGAAGGAGAG 

GGGGATGAAGAAATCTGCCAGGAGGGTGCCTCCCNCAGTTCTGATGAAGAGTGACTCAGC 

CCTGGCCTCATGGACCCTCCACAGGCTCTCCCTCCCTCAAGGGTGCAGAATGATGAGGAT 

TCCAACCTCCAGCACGACAAAAGCAAAACACACTCGCTCTGAGAAACCGAGGAACGAGCC 

AGACGACTGGAGTTGCCAAGAGCAAGTCAAAAAACATTCTGGTGAGAATGGTGAGCGAAG 

CTGGGACAGGTTTCTGCTTCAACACCAAGAGAAACCGACTGCGGGAAAAACTGACTCTTT 

TGCATTATGATCCAGTTGTGAAACAAAGAGTCCTCTTCGTGGAAAAGAAAAAAATACCCT 

CCCTTTAMCNGTGGATTGAAAATGACTTTGATTTATAAAGAGAAGACTGGAGGGCCGGG 

ATACTGATTCA AAAAT CCTGTACCGTGTAATAAAAGAAGAAGAAATGGCATGGAATCACT 

GCCTCCT GTGATTTTGAMGCCATTGTGAAGGAAAACAATGCAGTGAAAAGAAAGTCTTT 

CTTTTTAGGACAGATATTATTGCATCACATTTATTTATCTTTCTGGGNATTT^ 

CTTMTAAMAATTTTNAATNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNTAAAACTAAAAAAAAAAAAA 

AAAAAAA 

Sequence 4840 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGNCGAGGTACTNTG^ 

NGACTCCTTATGMTNMISTTNCATTTGCTGTflTTGTNCCAMACCATATANCNCAGAAAA 

ATC AAMCC ATGACANGACATTTTACCNTTTAANTACTTNNNATAACTAANTACTCTTTA 

AATATTmATTTC^ 

ATTTTTATGAANATATTTGAGAAAAGAAAAANATANCTAGGTATNCANGACCCATGGACA 

TGCTCNTNNTNATGGACNTATNTANGTTANCTMTrTGGCCTTTTAAAAAANGNGTANNG 

TTGTT TATTAT AGCTACTTTCMGGGMAGTTTGMTATNATTCTAGTCTCTAAAGTTCT 

TCACGTTTTTCTGACATTCCCTGGANGGTGACTGGGGAAAAAATGGCTCCAGGGNTNTAA 

NTCAACCAANGCCCAAANACTTTACCNTTCTNATCTTANAGAACAAAANGGATACCTNAA 
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T TNANG GANC \ I I I I I I 1 C CCCNTTTTTGGNAAACAAGGTNAAAAAAAGNCNTTTTNNCT 
TAT TTTM mTAAATTTTTA^ 

ATATTTT^CTNN AG N ATTGNGCCTN AAG AAAATTCN IVITTTTTTN N N NTGCCCN AN N AATTA 
TAA AAAl M M NTN NTTTTTTN NTG AAT AN G N N N AA AAN AAAAAC AAACTTN "I I I 1 1 1 1 I 
TTTNTTTTAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAA 
Sequence 4841 

tagggagtcgacccacgcgtccgggcggcgtccgcagtctgcx:gagcggcctgctctggc 

acgcaagcgctacttcgcacctgccgctcgccggccctgctgaggctacctgccttgcgg 

ggtaccgcaaccttcgtccaggccctccagagcgtgccggagacacaggtcagcgtattg 

gacaacgggctgcgtgtggcctcggagcagtcctcgcatcctacctgcacggtgggagtg 

tggattgacgttggcagtcgctatgagactgagmgmcmtggagcaggctactttttg 

gaacatctggctttcaagggaacaaagaaccgtcctggcaatgccttagagaaggaggta 

gagagtattggcgcccatcttaatgcctacagcactcgggagcacactgcttacctcatc 

aaggcactgtccaaggacctgccaaaagttgtggagctcctggcagatattgtgcagaac 

attagtcttggaagactcgcanattgagaaggagcgagatgtgatcctgcgggagatgca 

ggaa aaacgatgcctctatgcaaaatgtaagtcttcgattaccttgcattgcaacaagca 

ttttcaggggcacaaccttttagcccaagcttggtgggaagg 

Sequence 4842 

CCCTTTNTAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTTTNANAGGCTGAGGCAGGTGGATTACTTAA 

GCTCAGTAGTTCCAGACCAGCCTGGGCAAGATGGCAAAACTCTGTCTCTACAAAAATTCT 

AAAAATGTAGGCAGGCATGGTGGTGTGTGCCTGTAGTCCTGGCTACCCAGGGGGCTGAGG 

TGGGAGGATTGCTTGAGCCTATGAGTTCAAGGCTGCAGTGAGCTGTGATTGTGCCACTGC 

ACTCCT GCCT GTGTGACAGAGTGACCCCTTAAMGANAAAAAAAGGCTTTTTNTGGTGCA 

NANCNAT7TTAGGGNAMTNTTCTTCCNATGGNGNGGAGTTTTTNANGGGGCCTNCTGGG 

ACTMCCCATNTTTNCGNTGAAATNGAATTCCTTAAGTTCTTGAAAAAATNCTNTTTTNA 

ATAMCTTGC TCTTGG GTTTCNTGGGACMNMTNMCTNCAATTCNTTTTTTGTTAAAN 

AAAAAAAAAAA1 Mil GTTCNTGGCTTTTGGCAATAATTCAAAAAAACCTTNTTGGGATA 

ACCCCTTGATCAMCAACCCGGGTTTCNAMTT1TTTTCCTGGMTCGGGNGGNCCATTT 

TGMCATTMNTCCTTGACCTTNNCCNAAAAAATTCCAAAANCCAAGGCCCTTNAAAAAA 

MTNAMTTC CAAAC CCCTTCCCNNCCAAMNTNCNCTTTTGGGCCGGGNAANCCCNCTT 

TMGGGCNMTTTTCNNCCCNNCTTGGGGGGGGGNTTNTTNCAGGGGAANCCCANNCTTG 

GGGNCCCNNNCNTTNGGGGAAAAG 

Sequence 4843 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTCCTGCCTGGATGACAGAATGAGACTCTGTCTC 

AAAMAAACAAMGCAMCAAACAAAAAAAMCAGATTTTCTCACAGTTGTGGAGACTGG 

AAGTGCAAGATCAAAGTGTTGGCAGGTGCCTGTAATCCCAGCTATTCCAGAGGCTGAGGC 

AGGAGAATCACTTGAACCTGGGAGGCAGAGGTTTCAGTGAGTCCAGATCATGCCACTGCA 

CTCCAGCCTGGGTGACAGAGCGAGATTCTATCTCAAAAAAAAAAAAAAAACAACATAAGC 

AAATGAGAGTGCCTGGGAGTGGTCATTGTGGGGCATTTCTGTTCGTGTGACCCAGGTCAT 

GTCCCTCCCTAAGCCCTGGTCTNTCTTGCCTCCTGCAGGGCTGGTGAAATTACCATATCT 

CCGTCMGTGCAGTMCCAGTTCAAGTTGGAMGTGTGTCTTTTGAAATCATACAACAAA 

GTTTGNGGACAACCAGGCCTGGNGACCCAAGGGC 

Sequence 4844 

CCCTTTCGAGCGGC CGCCCGGGCAGGTA C 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I I I I I I < 1 1 1 1 I I CTTTTTT 
'} "II II IM I M MM M M M I I M M MM M MM MM M I MMM MM Ml 
nTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTI I NAAAAAAAAAAAAAAAANCCC ) M I I M I NAAAAA 
MAAAAAMNNNTTNATNNCNNNTTNAAAAMNNAANAAMNANNNMNCGNNTTTTTNA 
AAATCNNTNAAAANNNAAAAAAANGGGNAAAAAN I I I I I II 1 I NTNAAAAAAAAAAAAA 
Sequence 4845 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCCGAGGTACCCTGCCATCATCTATAACATCCTGCTCTTTGG 
GCTGACCAGTGCCCTGGGTCAGAGCTTCATCTTTATGACGGTTGTGTATTTTGGTCCCCT 
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GACCTGCTCCATCATNACTACMCTCMMGTTCTTCACMTTTGGCCTCTGTGATCCTC 

TTCGCCAATCCCATCAGCCCAATGCAGTGGGGTGGGCACTGNGCTTGTGTCCTGGGGNCT 

TGGTCTTGATGCCAAGTTTGGAAAAGGACTAAGAAGACATCCACTAGGAAGAGAGAGACT 

ACCTCCCATNAANAATATTTAAGI I I I I I I I I AAACAGTGACATCTNTTGGGAAAAATGG 

ACTTMTAGGGMTATTGGGACTGAGTTCCAGTCTTTTTTAATAAAATAAAA 

Sequence 4846 

CCCTTTCGAGCGGCCG CCCGGGCAGGTAC I 1 1 1 H I I I I I I I > I I 1 NN I 1 1 I I I I 1 1 1 1 I 

n H I 1 II 1 1 I 1 1 I II I 1 I I 1 I I I I I I I I fl I I I I I 11 I I I I I II 11 1 1 1 1 NTNTNNNTT 

NNNNANNNNNTTTTTTTNNNNNNNNNNNAANNAANNGGNAAACTNAATGTNNAAAGNNCC 

CCTTTANCNANMCAMACACCATTCAGGATAAAMCTTAMTTCCMNTTTAGGGANTT 

AAGGAAGAAAAAAAANAAAAAGCCCGGGGTCNTCTAAAANCTNGCTTTAAAANANCNNTT 

TCANANNNN GNNAN AAGNNNGAAANCAANNAAATNANAAAANNNNNNAATNTTNTNCCCT 

mCCCCCANTmAGNMCAMNTNMTTTTNANAAAAAAAAA 

Sequence 4847 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCG GGCAGGTAC I I I 1 I I 1 1 I II 1 11 1 I 1 I 1 I 1 1 1 1 I 1 1 1 1 1 1 
I M I M 1 1 1 11 It I I M I | M 1 I I I 1 I I I I M I INNNTNNNNTTTTNC CI II I 1 1 I I I I N 
AN NTTT GGGGGGGNNNNNNNNANNTTTTNAAAANNAAAAGGGGGNNGGNNNNNNNAAAAA 

ANTTTTAAAAAANCTTNMNTNGNTNNTTTNGGGGNCCCCCCNAAAAAAANTGGGGGAAA 
AAAT 

Sequence 4848 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCC GAGGTAC 1 1 II 1 1 1 I I M M I 1 1 1 1 1 I I I II 1 1 I M I 1 1 1 

"Ml MMI I 1 I I I M 1 M l M I I 11 I I MM M GI M I I I I II Mill II I I 1 1 11 I 1 

I I M II 1 1 1 II I I NNNAN GGNGNNG GGGCNNNCCCCN I I I I II M I I I 1 1 INTNAAAAAA 

AAATNTC7 TAAAAAAATN 1 1 1 1 1 M I AAAAAAANGANAAAANAANNCCNNNAAAAAAGGG 

GGGGGNAI I M I I I I 1 1 M I 1 1 NCCNCAAAAAAAT7TT7TNTGNNGNNTTTTTTAAAAAA 

AAAMAMNTNANCNNNMTTNANCCNNGGGGGGGGGNNNAAMNNTTTTTAANNNANNN 

NNNNNNNNNNNNNrT TTTTNAAAAAA ANMNNNNNNNNNNNNNNNNNTNTTTATTANAAAA 

AAAAANCCCCCCCCN 1 1 1 1 I 1 1 1 I II I NIMTAAAAAAAAAAAAAAAAA 

Sequence 4849 

CCCTTTGAGCGGCCGCCCGGGC AGGTA C1 I I I I 1 1 I I I 1 1 1 1 1 1 II I 1 1 1 1 1 1 I I INNNN 
1 1 1 i M I ) M I I I) I M I II j I I I I I AAAAAAAAAAAAANC N I 1 1 II I M I I M 1 1 FAAA 
AAAAAMNNNNNNAAANNGNNNNTTTTTTNGGGGAAAA 

TTTNNCCCCNCCCCCCCNNATTTTTTTNNNNNNAAAAANAANGGGGGGGGGNCNAAAAAA 
AAAAAAAANTTNNN GGGGGGAA NNNCCNNGGGGGGNCCCCCCCNANGGGGGGGNNNNNNN 
NNAAAAA AGGNGNN I I I 1 1 I I I I ANNGGGGGGGGNGGGGNTTTNNNTTNNNAAAAAAANG 
GGGGGGNI I I I I I I I I I INTTNGGGNNCNCCCCNNGGGGGGGNAANTNNCCCNNAGGGGG 
GGGNTNANNAANNAAANNNNNNGNGGNAAANAAGGGGGGAAAA 
Sequence 4850 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACA I I I I I I I I 1 1 AAG AAAAATGGAATCACACT 

AMTATTTCAGAAAAATATTTCTGMATGTTAATTACCAAAGGATACAAAACTGTATTGA 

AACCATGATTCAGTTGTGTAAAAGAAAATCTGTAAGGAGATATGTGAAAAGATTGGTTGC 

AAGGGAATAATGAAATTACAAGTATTAGAAGGAATGGCTGGGCATGGTGGCTCACGCCTG 

TAATCCCAGCACTTTCGGAGGCTGAGGCAGGTGGACCACCTGAGGTCAGAAGTTCGAGAG 

CAGCCTGGCTAACATGGTTGAAACCCCGTTTCTATTAAATATACAAA 

Sequence 4851 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACAGGTAAGCCCTGGCTGCCTCCACCCACTCCCAG 

GGAGACCAAAAGCCTTCATACATCTCAAGTTGGGGGACAAAAAAGGGGGAAGGGGGGGCA 

CGAAG GCTCATCATTCAAAATAAAACAAAATAAAAAAGTATTAAGGCGAAGATTAAAAAA 

ATTTTGCATTACATAATTTACACGAAAGCAATGCTATCACCTCCCCTGTGTGGACCCGCG 

TACTTGMGCmCMTTTMGTGGACCTTCAGGCTGGGMGACCAmCTCTGTTTTAT 

CCTCCATGCTGGCAAGGTCATGTCCTGGCTTGGAAAGAGGAGTCTCATCTATTTCTCCTG 
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GAAGAACCTGGGTT 
Sequence 4852 

CCCTTGAGCG GCCGCCCGGGCAGGTAC 1 1 II 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 II I I NAN 1 1 1 1 1 1 1 1 1 
1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 NNGGGGAAAAAAAAAANAAN 1 1 1 1 1 1 1 1 1 NNNNNTTGGGGGGGGGGNCC 
CCNNAANNGGGGNTTTNNNCCCCNNGGGNNGGGGGGGNCNNGAAAAAAAAAAAAAAAANG 
GNNNAAAAAAANGGGGGGGNTTTNAAANNCCNNNCCCAGGGGGCCCCNANCCCCNTTTTN 
GNNNNGGGNCCCCMrrNAAAAMNATTTTNGGANCCCNTTTTTGGGNCCCCCNTNAAANA 
AAAAAANTTTGAAAAAANTT NGNGCCC CCNNNTNGGGGGGGNNN AI 1 1 I 1 1 1 1 NNNANGG 
GGAAAANAAAN NANGGGG N I 1 1 I 1 1 1 I I I 1 1 1 1 AAAAAAGNN N 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 INAA 
AAATTAAAA AN N I inn I NNNAAAMGGTTTTT^MNACNTTTTTTNAAMANTTTTT 
GNNAAAAANAMNANGGGGNNNTTNC^CCCCNTTTNTTTTTTTGGGGGGGGNGANAATTT 
TCCCCNTTTNNAAAAAAAAAAAAAANCCCCGAANG 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 AAAAAACCCTTTTN 
AAAANTTTTTTCCCCCCCC 
Sequence 4853 

CCCTTNGAGCGGC CGCCCGGGCAGGNA C 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I CTTTTTTT 
i 1 1 1 I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I ■ 1 1 1 I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 | 1 1 1 1 ! 1 1 1 1 1 1 1 ! 1 1 1 1 0 
CAAAAAAAAAANN N NCTTNT TTATNNANGGNAMAMNGhnTTTTGGGGGG ANAAATNAA 
AMNGGNTNAAAAATTTTTTNTTTTTTAAAAANGCCCCTTNCNGGNAGGGGGGNAAAAAN 
AAATTNANNAAAACNAAAAANTTNCCCTTTTANAAAAAAAA 
Sequence 4854 

CCCTTTCGAGCGGC CGCC CGGGCAGGTACTCCTTCTTCCGCCGCCGACTGTCCTGAGCTG 

ACTGCTTGTTACGGATTTTCCTCCTGACCTTCTTGAGGACCCTCTCCTCTGCCTTGGTGA 

GGGGCAGGTGAGAGGGCAGGGAAACCCCTTCCTGCCCCAGCAGACGCTTCTCCTCATCGG 

CCAGGAACAGGGTTTGACAGGGCAGCTGGGGGTAGGGGCAGGAGAAGATGCAATAGGAGT 

GAGGAGGGGGTCATCCCATTTGCAGCACCCAGGCTACTCCCCCCACATGCCTTCTGGAGA 

GTGTTTCCTCACTGGGAGACAACTTTAATCTANAGGTGAGGTGAGGGGCANAGACTTTAA 

TTCAGACAGGCTCTANATCAAGCCAAAGGG 

Sequence 4855 

CGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGAGTCCTGATAGGACTCCTAAAAAGCATTTCAGTGCC 

ATCACAAAACAAGTAGAGCTGGGTAGAGCTGGGCGCGGTGGCTCACGCCCGTAATCCCAG 

CACTTTGGGAGGCCAAGGCGGGTGGATCACGAGGTCAGGAGTTCAAAACCAGTCTGGCCA 

AGATGGTGAAACCCTGTCTCTACTAAAAATGCAAAAAAATCAGCCGGACATGGTGGCGGG 

TGCCTGTAATCCCAGGACTTTGGGCAAGGCGAGAGGATCACCTGAGGTCAGGAGTTCAAG 

ACCAGCCTGGCCAACATGGCAAAACCCCATCTCTACTAAAAATACAAAAATTAGCTGGGT 

TTGGTGGTGGACACCTGTAGTCCCAGCTACTTGGGAGGCTGCGGCAGGANAATCACTTGA 

ACCCCGGAAGTGGAGGTTGCAGTGAGCCAAGATCGTGCCATTGTACCCAGACCAATTTTA 

TGTATATATATTCTGAMTGCTCCCTTTTTMTGTGGTCATTTGTTGCCTTCTAAGTTGA 

GAAGACAAAACTGAATAAGTGAATGTTAATTGTCNAAAAAAAAAAAAAAAAAAA 

Sequence 4856 

NCCTTACGTGGTCNGGCCGAGGTCAGTNCCTAAAATGTCCTTCTNCAAACAGTAAAATAT 

TTCACTCTGTAAATCATCACTAAGTAGTTATTCTGCCTGTTGATTATGAGCCTCCAAAAA 

TGTTTAATGCTTGAAGGATGGTTTGGGAGGCAGGGAATCCTTTTCTTAAAACACCTTTAA 

TGAGGCATATGTTACATATCATAAACACCCATTTCAAGTGTCCCTGCCCGGGCGGCCGCT 

CGAAAGGGCGAATTCCAGCCACTGGCCGGCNGTTCTAGTGGATCCGACCTCGGTCCAACC 

TTGGCGTATCATGGTCAT 

Sequence 4857 

CCCTTTCGAGCGGCCCGCCCGGGCAGGTACTGGGGATTMGTTTCCAACACATGCTTTTT 

GTGAMCATGTTCAAACCATAGCATTTTCAAATTCCAAAATAAGATATCCCTTACAATAA 

GTATCTTACCAAACACAGTGGCTCATGCCTGTAATCCCAGCACTTAGGGAGGCAGAGGCA 

GGANGATTGCTTGAGCCCAAGAGTTTGAGACCAACCTGGGCAACATAGT 

Sequence 4858 



WO 01/070979 



PCT/US01/09126 



TABLE 1A 

338/599 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGG CAGGTAC I I I 1 1 I 1 1 I I 1 1 1 1 1 I 1 1 I 1 1 NGGNTTTTTT 
1 " ' 1 1 1 1 1 I II I I II I 1 1 1 1 1 1 1 1 I NNGGGGGNAAAAANATN I I I 1 1 1 1 I NTNANNNNN 
AMNN NNNAMNNG GGGGGGGNNNNNNNNAAAAAMNNNGGGNNAANNNTTTTTTTNGGG 
GGGGNi i i 1 1 1 1 t INNGGNNNNNNNGGGGGGGNAAAAANGGGGGCNTTTTTTTNAAAAAN 
AANAAAANGGGGNTCCCCNCNNAAAAAAAANTTTT 
Sequence 4859 

TCGACCCACGCGTCCGACAGGGTCTGATCTAGGGAGAGGCCAACTCTGATACCCCTATGT 

GCGCTGCTAGGAGCTAAGGACATTCAGAGAGACATGGCCTGGAAACAGACACCACTCCTG 

CTTTTGGTCTACATGATCACAACATGCAGTGCCCGGGACAGAACAGACCTGCTCAACGTT 

TGCATGGATGCCAAGCACCATAAGACAAAGCCAGGCCCGGAGGACAAGCTGCATGACCAG 

TGTAGTCCATGGAAGAGAAATGCCTGCTGCTCAGTCAACACCAGCCAGGAGCTACACAAG 

GACAACTCCCGTCTGTACAATTTCAATTGGGATCACTGTGGCGAGATGACGCCCGCCTGT 

AAGCGTGACTTCATCCAAGACGCCTGCCTGTATGAGTGTTCCCCCAATCTTGGGCCTTGG 

ATTCAGCAGGCAGGCCAGAGCTGGCGCAAAGAGCGCTTCCTGGATGTGCCCTTATGCAAA 

GAGGACTGTCAGGAGTGGTGGGAAG 

Sequence 4860 

CCCTTTCGAG CGGC CGCCCGGGCAGGTACTCTCTAAAATTAAAATCATTAGAAAATATCT 

TAMTAAAATGTTTTACATAMTMGTGTTAMTTTCAGATTCAAACTATATTTTCTTCT 

GTATCTCMTTTGGGMAMTCTCACMTTATTAACTCTTCTCAGTTACATTTATTTTTG 

AGCATTTAAATCTACTATACACCAGTTTGTAAAATTCACCTTGGTTACCTCTCCCCATGC 

CTATGTGCTGTCTTTCCTCAGGTAAGTCCATTATATGCATCTAAGTGCTGGGGAGGTTTA 

MTAGCACTTAAAGAATATTCATGAGAGTTCTGAAATGAAGGTTTCGTCTTTAGCTATTG 

ACTGTAGGATTTGTAATTCAAATCATCACAGCATCCTAAAGAAATACTGT 

Sequence 4861 

ACTGTTTTGAAGAACAAAGGGCTCAACCCTGATAACTCTAAAATTTGGGATCTTGTCAAA 

TTMMTTTCMCATTCTTTAAATTTTACCCTNATCCTTGTTTTCTTCGCTTGGACTNACG 

NCCTTTCTGACTCTMTTCCGCTTTTGGGTTGGTCTTCTAACAGTAAGGNATGCTTGTAGG 

TGTGGCTGGTTNTGATCCACACAGTGGAAGGAGAAGCTCCTCATCCCAGCTTCTGGGTGC 

CTGTATCCCCACCTGATATGTTGCCTGCTTNCGCCGATGAAGTCTAATAACCTTCCCCCT 

GCNATTCCCCTAAAGAGGGAAAATAAACTT 

Sequence 4862 

TTCCGCCCTTTCGAGCGGTC GCCCGGGCAGGGACTTTAI 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I I 1 1 IA AAT 

"II IIIIIMI IIM II II M I I I I I I II IIM I I I I II III MIMMIII I I II I II 

I i I I i M 1 1 1 I 1 1 I I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I GNNGCNNNNNNGNNNNNNNNNAAAAA 

AAAA AAAAAAAAAAANN NANATNTNNCT I I 1 1 1 1 1 I I I NNAAAAAAANAAA N ITTTTTTN 

NCCNN NNGNNA NNMNANTNMNNNANNNNNTTNlNriTTTNTTTTTTNNNNTTGGGGAAAA 

AANATNi 1 1 i 1 1 AATTNNAAANGAAAGGGGNGGAAAAAAAAAAAAANNTTTATTNTTTTT 

NNTNTTNNNAAATAAAAAAANCNCCCGNGGGTNGGGTNTTTTTNTTANNNNNNNNNNNNN 

NCNNCAAAAAAAAANNANAAN I 1 1 1 1 1 1 1 NNNNNNNNNCCCCCCCCCCCNNNGGNGNNTG 

NNANAAAAAAAAAAAA 

Sequence 4863 

cgccagtgtgatgggatatctgcagaattcgccctttcgagcggccgcccgggcaggtac 

gcgggtagcataaaaataaaggtataaagaaagatataccatgttaatactagtcaaaag 

aaaactggagtagcagtattgatatcagataaggcaaacttcagagggagaaaaatgatc 

agggataaagaggggcattatataataagagggtcaatactccaagaagacattgttaaa 

tccttaatgtgtatgcacctaacaacagcatcaacgtatgtgaagcaaaaactaatagaa 

ctgcaagagaaatagacaagtccactattatagttggagacttcaacactcttctatcag 

taattgacacatttagcaggcaaaaaaatcagtaaggatatagctgaactggacaatact 

gtcaagccactgaatctaattgacatttacagtatacttcattcaacagagtacctcggc 

cgcgaccacgctaaggg 

Sequence 4864 



j 
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CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTGGGGATAACTTAATATCCTATGTTGTGTCA 

AGACTCTTTGAAGACTTTCTTGAATTGCTTTCGTAAAGGTCTGAACACTGTTAAGGAGAA 

AGCTGAG TATCAAC TT GCCTTT CTGATAGAMTGTTTCTTGTGCCAGTTTTATTGTTGAG 

ATATACTAi mil i CCTTTTTTMTTCAGTTTT7TAAAAAAACAAATGTA7TGTGGCTT 

CCAGTTACCAGGTTGTCTAGGTAATGACAGTAAACTGACTGTAGAATGATAATTGTGGTA 

TAGTGACCAATAGATGCCAAACAGCTTGTGGCCTCACTAAAGGTGGGGTCCGCTTAGTCC 

CCGGGAGTAAAA TGAG TGACCTCAGAAACAAGAATTCCTGGAAAGGCACATGCCGAAGAG 

GMTATGGTATAATTTTAMTTTTAATGCNAAAATTTTAATTTGGNCTTTATTTTT 
Sequence 4865 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGTAATCAAACCACTACATCTGGATCAG 
AGACAAATGACCTCCCAGATTGACTAGTTTTGTAAGGAACTTCAGTTGAAATTGAAGCAG 
TCATCAGCTGCTTCTCAAACCAGCTACACTACATAAGGAGGAGCCCAAGGGAAACTGCAG 
GACAACAGGTCCACTGGGAAACTrCAGGGGGCCAAGCTGTCAAAGACAAGCACAGAAAAA 

TTCCTGCAATGTGCGTTAGACCTTGAGGCAGCTTTTAATGGCAAAAGTCAGTACCTCGGC 

CGCGACCACGCTAAGGG 

Sequence 4866 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCNGGCAGGTACAAAAAGTAGCCGGGCGTGGTGGCTGGCATGT 

GCCTGTANTCCCAGCTACTCAGGAGGCTGAGGCAGGAGAATCACTTGAACCTGAGAGGCG 

GAGGTTGCAGTTAGCCAAGATCACGCCATTGCACTCCAGCCTGGGCCGACAAGAGTGAGA 

CTCCATCTCAGAAAAGAAAAAAAANAANAAAAAANAAAATANGTACCTCGGCCGCGACCA 

CGCTAAGGGCGAAATTCCAGCACACTTGGCGGCCGTTCTAAGTGGGATCCGAGCTCGGGT 

ACCMGCTTGGGCCGTAATCAATGGGACATAGCTTGTTTCCTGTNGTGAAAATTGTTTAT 

CCGGNTCACAAATTTCCCACACAACATACCGAGCCCGGAAGCCATAAAAAGTGTAAAAAN 

GCCTGGGGGGTNGCCCTAAATGAAGTGAAGCCTAACTCAC 

Sequence 4867 

CCCTTAGCGTGGTCGC GGCCGAGGTA C 1 1 1 1 I 1 1 1 H I 1 1 1 1 1 I 1 1 1 1 I NN I 1 1 I 1 1 1 1 1 
1 1 H 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I I I 1 1 1 I 1 1 I 1 1 1 1 I 1 1 1 1 1 II 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 G ANNNNNA 
AA AAAAAA NNI I 1 1 1 1 1 I NNNGGNGNGGCCCNNAANNATNTNNAAAAAAAAAAANANNNN 
NTNi 1 1 1 i NNAAA AAAAA AAAANNNCAANN A I I II 1 1 1 1 I NAAAAAAAAAAAACNCAAAA 
ANGGGNN CCNNNTTTTN NNNANNNMNMNANGGNGNTTTTTTTNATNNTNNNGNGNGGG 
GNGGNGG 1 1 1 1 1 I 1 1 1 I NAAAAAAAAAA 1 1 1 I 1 1 1 1 I 1 1 1 1 1 1 NTCCNCCCNAAAANNAT 
NATNNNTN 1 1 1 1 1 1 NGGGTGNNGGGCCCCCCCCCCCCNNAAAAAAAAAAMNTTCTTTTT 
TTTNNCAAANNGNGGGGGGGI 1 1 I 1 1 1 1 1 1 1 1 I 1 1 I I AAANAAACNNGGGGNNAAAAAAA 
AAAANA AATNTANN NGNNCCCGCNH 111111)1 1 NCCCCCCCCCTCCCCCNNNNGNGNN 
NAAAMNTTTTTTTNAAANCCCCCCNCTN I 1 1 1 1 1 1 1 I 
Sequence 4868 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACGCGGGGATACTTGACAATTTGTTTTATTATGTA 

ATTGATAAAATGGTGATGTGTATTAATGTTAGTTCAACCATATATTTATACTGTCTGGGG 

ATGTGTGGTTATAGTTCTGTGGGAGAMTMTTTTGTCAGTGTTCACCAGCTTGTAAAAA 

CTTAGTGCGAGAGCTGAAACATCTAAATAAATAATGACATGCATTTATCATCAAAAAAAA 

AAAAAAAAAAAAAAAAGTACCTGCCCGGGCGGCCGAAGGG 

Sequence 4869 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACATCTAGGTCCGGCGTGGTGGCTCACTTTGGGAG 

GCCGAGGCGAGCAGCACTTTGGGAGGCCAAGGCGAGCAGAACACTTGAGGTCAGGAGTTT 

GAGACCAGCCTGACCAACATGGAGAAACCCCGTCTCTATTAAAAACACAAAATTTACCCG 

GGCATGGTGGGGCATGCCTGTAATCCCAGCCACTTGGGAGTCTGAGGCAGGAGAATTGCT 

TGAACCCGGGAGACGGAGGTTACATTGAGCCGAGATGGCGCCATTGCACTCCAGCTTGGG 

CAACAAGAGCGAAACTCTGTCTCAAAAAAAAAAAAAAATNCCAAANNGNCTNCGGGGTNA 

ACCTNNGGGGGNTNNNNCCCAANNNGGGNAANCCCCTTNTTTNNTAAAANTNCAAAATTT 

ANNNGNACNNNCTANGNCCCCCNTNTANNCCCACCTNNNGGGNACCNNGNGGCAGNAAAN 

TGNTTNGAACCNAGGNGGGGGNGG7TGCANTGACCCAAAATCNCCCCNTACNCTCCNCCC 
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NGGGGGANAAAAAAANACTCCGTTTAAAAAAAAAAAAAAAAA 
Sequence 4870 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTGTTTGATCCCCTCGCTCTTTTAAATAATTT 

CGCATAGCTTCCCTAGTAAGTCGTTTAGGTGGAGGCCGCTCGCCAAATTTCCTTTTAATC 

CACGCCATGGTACGCGGGTCGGAAACCACGCGTCCTACTACAAAGATGCTCTGCGGTTTT 

TGGGCTGTGTTGACATCAAGGATCTACCAGTGTCTGAGCAGCAGGAGAGAGCCTTCACGC 

TGGGGCTAGCAGGACTTCTCGGCGAGGGAGTTTTTAACTTTGGAGAACTCCTCATGCACC 

CTGTGCTGGAGTCCCTGAGGAATACTG 

Sequence 4871 

CCCTTCGAGCGGCCCGCCCGGGCAGGTACAAAATATTGAAATGACCAACGTTACATGATT 

TCMGGGTTGTCCTTTCTGTGCTTTTATCTGTCACGACAGGAAGGTGTGGAAAGTTTATA 

TCGTTTATATCCTTMTTTGACTACTCTTGGATATTAAAATCTTTCTATTAATTAAAAAG 

ACTTTTAGACAACCTCTTAAATGGAATTACACTATGGAAAACAGGGCTCCCCCAAAAACA 

CCTAGGCAGAACTGAGAGTTCTTTGAAAACCATTCCCAATAAAAACTAAATGAAAAATAA 

ATATAAAACAAAGCTTAAAAAAATATGCATTACCTGACACCAACCTTTTCTGGCTGACAA 

TATTTATTCATGAAAACATATCAGCTGTCTACCTTTTATATGCAAACCAAGTCCTGAGGT 

TAACTAGGGGCTGAAGCAAACTAGCATTTAGGATGCAAACATTCTTGGATTTGTGATGTA 

AACTTGCCTTGCCAGGGAAAGTTTGCTGGTCTATACAGAATGAGAAATTCAAAGCCCTAT 

TTTMCCCCTGCCCTCTTTAGCTTTCACAAAACATTGGTCCACAAATTAAATTTTCAAAA 

AGT 

Sequence 4872 

NCCCTTCGAGCGGCCGCCCG GGCAGGTA C I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I I I 1 1 1 IGG I I I 1 1 1 1 1 I I 
I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 II || 1 1 1 1 1 1 1 1 1 | | 1 1 1 | I N TTAAAAAA AI 1 1 1 1 1 1 1 1 1 INA 
AAA AAAAAAAAA AAAAAAAAAAAAN AAAAAAAGN AAAGGA A I I 1 1 1 1 1 I NTNTAAAAAAA 
AAAI 1 1 1 1 1 1 1 I NTAAAAAAAAAAAANATTTNNNGNAGNGAAAANAAAAAAACCCNTTGG 
NNGNTGGAGCAAACCCCNAAAGGTGTNTATTTCCNCCNAAAAAAAAAAAAAANCCCCNGA 
AAAAATNAGNNNNTGNGGGGGANAAAAAAAAAAAAAAAANCCNTTTAAANNAAAAAAAAA 
AGCGGGGCNCAAAAAAAAAAAAANNNGGGGGGGGGNTGAATATNNAATNAGAAAAANGNN 
NGNTTTAAAAAAAAAAAMNMCANNTANTTTNTGGTNNANAAAAAAAAAMTTTTNTTN 
ANAAAAAAAAAAAAMAMTTTmCCNGTGNAAGNAAMNATATTTTTATTAGAAAAAA 
AAAI 1 1 1 1 1 1 I I I I ATAAAAAAAAAAAAAANNNNNNNNNNCTTTAATNNAAAAAAAA 
Sequence 4873 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTA C I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I 1 1 1 1 1 I G GGACGGAGCC 

TCGCTCTGTCACCCAGGCTGGAGTGCAGTGGTGTGATCTCGGCTCACTGCAACCTCTGCC 

TCCCGGGTTCAAG CTATT CT CCTGCC TCAGCCTCTTGAGTAGCTGGGATTACAGGCGTGT 

CCCACCCGGCTMTTTTTGTATTTTTTGTAGAGACGGGGTTTCACCATGTTGGCTAGGCT 

GGTCTCGAACTCCTGACCTCGTGACCGCCTTGGCCTCTCAAAGTCTGGGATTACAGGCGT 

GAGCCACCGAGCCCAGCCCCTCCTTAAAACAAGTTTCTAATTANAACCCTTATTTTACCC 

AAATGGGGTTNAGGGAACAAAAACCAACCCTNATCACCCTATTTGGGGAAAAATNAATTT 

T 

Sequence 4874 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTGTTAAGTTTGTGAAAAGTGATGCAATTTGTTAT 

ACATTCAM TGCAM TTAGMCTAGCTGCCTTACGATGAGATTTCACTGTCATTTTTTTA 

GCACCCTMTTTTTGTCGGTTCTGTAGGTTTCAAGTAGCAGAAACTTACATCTATTTCCT 

TCAGAAMTTMGGAGCAGATATTTTMTATGCTTTATGTAAATAGGATTCTGATAATTT 

TAGCTTTAGTTAATGCAACACACTTNCCTGGGCACAACCATGACCTCTCTGAGAACTGGA 

AMTACTGCATAATTTTAAAAATCAGAGTGTAATGACATTCCCTGACAACTTCAAATAAG 

TTATGTGAGGAGGATGAACTATGGGTAGTCTAGACCACCAGTCATATTTGTCTAGCCGTA 

GAAACAGTGACAACTTAAA 

Sequence 4875 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTTGCTCGCTCANATCCTGCCAGGTCAATGAGTG 
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ACATCTTGGCMTACGGACATTTTGATTGATACTTGCTGTTTTGTCTTGTTGTCGCAAGT 

AAATT TGGAA AACAGCATGAGAACGAGAAGATGTGGCATTCATATCAGTGGGATGTTGTG 

TCCTGTTTTTGTTTCCATTATCCMTMATGCMAATTTCTTCTGAGGATTTGGGCTGGT 

GTAAAGTMGTCCATGMCGACCACCCCTTTTTGGGTATCTTCCCGGACAGCAAGTGGCC 

CTGAATTTACTAAGAGATCACAAATCTGTTCATTATATACCTCCAGATATGAAACTGCAG 

TACCTGCCCGGGCGGCCGCTCGAAAGGG 

Sequence 4876 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACGCGGGTAAATCAGGAATGGCCATATTAGTGTCA 

GATAAAGAAGACTTTAGAGCAAAGAAAATTACCAGAGACAGAGAGGGCTGTTACATTGTA 

ATAAAAGTGTCAAACAACCGAGAAGACAACAATCCTAAATGTGTATGCAGAAAATAACAC 

AGCTGCCAAAATACATGAAGGAAAAACTGTCATAACTAAAAGGAAAAAGACAAATCTACA 

ATTACAGTTGCAGACTTCAGCACGCCTCCCTCTCTTACTGATAGGTAGAACAACTAGACA 

GAAATAGCAAAGAGGTAGAACT 

Sequence 4877 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACAGATTTAGATAACCAGCTTCAAGAACAATCAGA 

AACTGAGGAAGATTCCAATCCTAATGTTAGCTGGGGTAAAAAGGTCCAGCCTATAGACTC 

CATATTAGCAGNCTGGAATGAAGATTAGAAGCATTTGAAATGATGGAGAAGGATGAGCTA 

TGACTTGCTAAACAATCTGTTGGTAGGTATTTAAAAAGAAAAGGTAAACTGTGTGTGGTT 

AATAGACATCCTAATACTAAGCAGGCTTTCTAATGGGAGGCTTTAAGTATGGTGATGAAC 

AACCACGTTCTGACTGGCGTAGTTATCGTAGGAATCTGGACATGCTGTGTTANAATTGAC 

CTTGTTTAAAACTGTCCCATCAAAAATGGAAATCCACAGTTCCCCCTTC 

Sequence 4878 

CCTTTGGGAGTCGACCCCGNNTCCTCTGATTTTGATATCATTATTCTAAGGAGTTATCTC 

AAAGGCACAAMTATGAATTCTGCMGMGGCTATTTTTTATTGTAGTTTGAATGGGTTA 

GGAAMGCCTCAATTTTTCACTCTTMGTCCTTCAGTACATTTTTCTTTCATCTTATTAC 

TTATGCAAGTTAAGGTTCTTTGGTAACAGAATTCTTGCAACTGTAAAATAAAACTACATA 

GATGTAAGAAGTCATGTAAACGGTTAACAAGCTTACCAAGGTTAGCAAAACTTTCATTGT 

AAATCAGTCTGTACTGAGCAAATAAAAATCATTATTAGTTGTATAAACACAAATTCCATT 

TTGACTTTCAGGATGTCATACTACTTCTGTACCTAGCATTTTCAGTCCTTATATTTGCAA 

TGTTACACAAACTGTACTATTTTCTTTTATGTGCAGTTTGCATGAGTAAACCATCAGAGA 

ATAAATTCTATCTTTAMTTNNNANAAAAAAAAAAAAAAAAGGGNGNCCNTTNAATTNTT 

TTAAAAAAAAAACCCCCCCCCCCCCCCCGGACNNGGAAAANTAAAAGNAAGGCCNTTGNG 

GNGGAMNCTGGTTTNTG GNNCN CTTTAAAGGNTTCAAAAAAAANCCNANCCCNCCCCAA 

ANTTCCAAAAAAAAAACANTTTTTCCCCCGGCTTCCNAAGGGGGGGGNGGCCCCACCCCN 

AAGGGGNTNTNAAAANGGGGGGGAACCCCCGGGGCCCCCCCCCCAAA 

Sequence 4879 

CCCTTAGCGT GGTCGC GGCCCGAGGTACTTTTCACATAGCTTGTTGCCCCGTAAAAGGGT 

TMCAGCACMTTTTTTAAAAATAAATTAAGAGGTATTTATAGGATTAAAGTGACTTCAT 

TTGTATACATTTGGAATCTAAACCAGCTTAAAAACAGTTTCCTCAATGACTTAGATACAC 

AGTATAACTGATGCTCTTCTGGAATACCACATGAGACATGGTCAGAAACAGTGCTTGGAA 

GGACATTACACMGAMTTCAGAGTMTGCTTTGMGATTTCCCCCCTTTTGTTTTATTC 

CTGAAGGAACATCAGTACCTGCCCGGGCGGCCGCTCGAAAGGG 

Sequence 4880 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTATATTACTrCAAGATATGTGTAGGCAAATATG 

CTMNCTTNTACAGTTTAGAGGGTTTTACAAAACTGAAAAGTGAAATTGAGGGTCACATG 

AACCTGCCATGAANTAAATGTCACATTTCTGTCACTGCTCACTAGACTTGTGCACTACTA 

GAGTATTTGTAAACTAAAATGTTATATAGAAAATAACCNCNTATTNGGTCATTTACTCNA 

ACATTTATCAAGTGCCTATTTTGNGCCAAACATAGCAAATAGGGGCTGTGAATAAAGAGG 

ATGAAAACGTGCCCTTATCCTTAAAGAACTCTNATAAGAATCTTATTAAACNAACCCGAA 

GCNGAGTTNNCCTTCCCCCCTTTATGTNAACTAACCNTTATTTCCCGGGAATACCTTTCN 

AAATTCCTGMCTTTTTACCCAMCCNATTTGACAGAAGTCCCNCGTTTATAAACCTTCT 
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TTNGGAAMTATTTGGTAAMGGGCCCNTCTANACNAMTNTGCCAGGGGNAAAAAAATT 
Sequence 4881 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAG GTAC I M I I I M I 1 1 1 1 1 1 I I 1 1 1 1 1 I 1 1 1 i 1 1 1 1 

i n u i i i ii I I I I I I I 1 I | M I 1 11 1 1 INTNTTNTTTNTTTTTTNAAAAAMAAMTTC 

1 1 ii i i i i i i l i NTTANAAMNTGGTNTAMCACATTTTTTNTTTTNNGNTTNTAATCTG 

GGTGTNTACTTANAGACANCATTTATIvrrAAACTANNATNNAACTTTGATAAAAACTATAT 

TTTCTTTCTTTAAAANMTTTAMTGTTTTTTCACAAAGCTTAGCCATACM 

TNTNTTTNTCTTAAAAANGGNTTAAAACCCANAAT 

Sequence 4882 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAG GTA C 1 1 1 M I I I 1 1 1 I 1 1 1 I 1 1 I 1 1 1 I 1 1 1 1 1 1 II 

hi m I I I I M I 1 1 I I I I I I 1 1 I I | | I | | | M I I I I I I I I I 1 1 I I NCNNNNNNAA 

AAAAAANTTANNNNNNNNNNNTN AANAANAANG GGGGGGGNNNNCNNNNNNTGTTTTNAA 
TNNAANNNNNNNCNNANNTTGNG 1 I I 1 1 1 1 I 1 1 NAAANANNNNNAAAAAAAATNGGCCCC 

ANNGGNNTNTNANANMCCCCCCNTTNANNNNTNTTTGTTAAAAAAAAAAAAAACANNCA 
AAAAAAAAAA 

Sequence 4883 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACACCTATAGGTAACCAGTGTAGGTCATTAGAACA 

CAGGCTTCACACTGCATGCTGATCTGCAAAGTGAGGACATACCAGTGACAACTTTGGAAT 

CTGCATCCAGCCACAGGTAACAGATGTATTGCACCAGACTCAGATCTAGATTTTGTGATG 

ACTATATAATGAACTAGAAGTTCAAATTAGAGAAAGAAACAATTCAAAATCAGAAGAAAG 

GTAAAAGCAAGTGGCCACATGATCGCATTAAAAAAGAAAAAGGCAAATATCTCAGTAAGT 

ACCTGCCCGGGCGGCCGCTCGAAAGGG 

Sequence 4884 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTAC I I I I I I I I 1 1 I II I 1 1 1 1 1 11 1 1 1 1 1 1 I 1 1 1 1 1 

i 1 1 i i M h I I 1 1 I I 1 1 I 1 1 I 1 M I 1 1 I M 1 1 I I I T I NCNNCNNNNNNNNNNCNTTTTTT 

TTTNTNNNNANTTNGGGGGGNNNNNAAAAAAAAAAANTNGGGGNNNNAANNANNCNNNNN 

CCAAAAAA AMNC CCCCCCCCCNNAAMNNANTNTAAAAAANNNTTNTTTNfTAAANGGGG 

AAMCNCNNTTTTNNGNCCANAGGNGGGNNAAAAAAMNACCANNCNNNGNNNCNTTTTT 

GNMNGGGGGGGGGNAAMNTTTTTTCCCNGGGGGGNNAAAAANCCCGGGGGGAAAAAAA 

AAAAANCCNCCCNAAAAAAAAAAAAAATTCCGGGGGNGGGNNNNATANANCCCCCCNCCG 

GGGGGGGGGGNNNNNTTNCCCCNGGGGNNGGGGNGNAAAAAAANNNGGNGGNNTTCCCCC 

NCCCCCCCCCNNGGGGNGGGGNNNAANNANG 1 1 I I I 1 II 1 A AAAAAAAAAANNCCCCNAA 

ANNNN NGNNNNGGGGGGGG GNNGNCCCCCCCCCCCCCN1VJTNNTTTTTTAAAAAAAANANN 

CNCCCNTT TI M I I I I I I 1 1TNTTNTNNGNGGNAANNANNNCCCTTNAAAAAAAAANAGG 

GNNNGNGGTTTTTTTTCCCCCCCCNGGGGGGGGGGGNNNNGTTTTTTT^ 

Sequence 4885 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCC GAGGTAC 1 M I I I I I I I I M I II I I I I 1 I I I I 1 1GTTTTT 
i 1 1 1 i M i i i I INI I I 1 1 I I 1 1 IAMGGTNANANANAMTT7TTTNAANGGTNTTNAAAA 
AAMMTTAAAAAMANNTNNNNAANNNAANNNANAAANNNTTTAAAAAAANNNTNCNAA 

MNNTTNATTGMGGCTTNANAMNATNTNNTNNAAGGTTTAGGGTTANNAANNNAAANC 

TTNTAAAATGAAA 

Sequence 4886 

GANAAAGGGTTTTACTATGGAGCCAGGCTGGCCTTGAACTCACAGCAGTCCTNTAGCTCC 

AGCCTCTTGAATGCTGGGATTACAGGNGNGAGCCACCATGCTGGGCTGTGTCTGGAATGN 

CTCCTTGAACAANANGNGCAAGGATGTGTCTGAAANAAAGACAGTCTGAGNGGGCTCTGC 

TGTACATCAAGCAAAACACCAACCCCTTGCTTAACGCCATGANACCTNGGCTCACCCTGT 

CCAGGTCCCAGGGACCCAA 

Sequence 4887 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACAACAGAAAAACAACAGCAAAGCAAGCAGAAA 

GAAGGCAGAAGAAGGAAGGAAACCATAAAGATAAGGAGAGCAATTAATGAGCTAGAAAAC 

AAAGTAATAATGCAGAAATCAACCCAACTAAAAGCCGGTTCCTTGAAAAGAGTGATAAAG 



WO 01/070979 



PCT/US01/09126 



TABLE 1A 

343/599 

CCATCTCTGGCAAAGAATGACCCAAGGGACGAGGAGGAAG 
Sequence 4888 

CCCTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACACTGGCGCAATCTTGGCTCACAGCAGCCTACA 

CCTCCCGGGCTCAGGCCA TCTTTC CACTTCAGCCTCTGAGTAGCTGGGACCACAGTTGTG 

CACCACCATGTCTGGCTACTTTTTGTATTTTTTGTAGAGAGAGAGTTTCACTATGTTGCC 

CCGGCAGGCCCGGAACTCCTGAGTTCAAGCAATCCACCTGCCTCAGGCCTCCCAAAGTGC 

TGGGATTACAGTCGTAAGCCACCACGCTTGTCCAATAAATGGATTTTAATGGAGGAGTTA 

GAAMGTTCTTTGGTGTGGTTTCAGATTACACTTCACAACCAACCTTAAAGAAACTACTA 

CTGGATAGTATTAAAGAAGAATATCCACAATTATCTGTAAGGGCTAGCCCTTTTCCATCT 

ATATATTTGTAAMGACTGGATTTCTTTCATATGCTTCAGCCAAATCAACATTTTAAAAC 
Sequence 4889 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTNCTTCTGTNGACATGGGGGTCTNATTATGTTG 
NCCANGNTGGNCTTGAACTACTGGGCTCAANCAATTTACCCGCCGNCATGGTCTCCCAAA 
GTGCTCANATTATAGGCATGACCACTGTGCCTGGCCAACATNAAACCATGTGTTATATAC 
ACAAGAAGCCTGAGAGAGGAAAGAAGGGTANGCGCCCTGCNCATGCCGATGAAGC 
Sequence 4890 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTTN A 1 1 1 1 1 1 1 I 1 1 I GN I I I 1 1 1 1 I I I I AGCAA 

AGATTCACTTTATTTATTCATTCTCCTCCAACATTAGCATAATTAAAGCCAAGGAGGAGG 

AGGGGGGTGAGGTGAAANATCACGCCACTGCACTCCAGCCTGGACAACAAGAGTGAAACT 

CCGTCTCAAAAAAAAAAAAGATTCCATTTTAACCAACAGAGAGCTGCACCAACATGTTTG 

ATTNTGGGGTTGAAGAGACTGGGGGAAGTCAGGGATTAGGTGCACATTCTCACATATATT 

TTTGTAGGAGTATAAATTGGCCCTGNATCTGTANAGAGTAATTTGGCAATATTGACCAAG 

ATTTMNAATGCACAAGCCCGCGTTCCTGC 

Sequence 4891 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACACTGCTAAGCTATATATTGAGCACATCCAGT 

TATATTTAAGGTGGTTCTGTTAGTCCAATTTCATACTGATATAAAGAACTGCCTGAGACT 

GGGTAATTTCAAAAAGAAAGAGGTTTAATTGACTCACAGTGCAGCATGACTGGGGAGGCC 

TCAGGAAACTTACAATCATGGTGCAAGGCAAAGGGGAAGCAAGGCACCTTCTTCAAAAGG 

TGGCAGAAAGGAGAAGAGCTGAGCAAAGGGGGAAGAGCACCTTATAAAACCATGAGATCT 

CAATCATTGTGCAAAAATCACAAGCATTCTTATACACCAATAACAGACAAACATAGAGCC 

AAGAGTGAACTCCCATTCACAATTGCTTCAAAGAGAATAAAATACCTAGGAATCCAACTT 

ACAAGGGACATGAAGGACCTCTTCAAGGAGAACCACAAACCACTGCTCAATGAAATAAAA 

GAGGATCAAACAAATGGAAGAACATTCCATGCTCATGG 

Sequence 4892 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACCACAACTGGGTTTAGCAATTCGGGTAGGCACAG 

CAGGTCCGGCTTGGCCCTGCCTGCTTTGACTGCCTTTTCGGGAGTTTTAAACCTCCTACA 

CTCGGAATGTAGCCCTGATTGTGGTTTCTCTGCATAGCAAGTTCGGACTTAAGCGGAATA 

AGTATCGGCTTATTTCGCCTGCGATAAAGATGCTTAATTCTGCGTTCGAAATATTCTGAG 

CGAGTCCTGGGTTAGGGATTTCTTAGAGTAACAAGTGCATGCTTCGATTTTAAGTGCCCC 

TGTGAATGTGATTTCTTAGCTCTTGCAAGTCCATATTTGGTCGCAACCAGTACCTGCCCG 

GGCGGCCGCTCGAAAGGG 

Sequence 4893 

CCCTTANCGNGGNCNCGGCCGACGTNCANTTAATATGATTCANTATAATCTGCAGTCTCA 

TGTATGGCTTATCAATAATGCCATCATCACTGTATGTCAAACAACCTCACTGCTTACTAG 

AMTGCTAMCACTGGAAAAMTGGMTTTTATACATTTGTTTTCTTAAATTTTGACAGA 

TATTCTTCAGAAAGTTAAAACTGCCTTCCACAAAATTTTGTGTGTATATGGCACAAGGTG 

ACAGCCAAAAAGTGTGATTCCATCGAAAAGGCGCTGTTAACAATACTCAAGAATAATCTG 

ACAAGTNTACATCAATGTCTGAGTAAAGAATAGGTAAATAGACAAACCCCTATAAAAGAT 

AG TATTA TNGNTTAAATATACTATTGCTNTATAAAAAGAANGTAACACACAGGAAATGAC 

CCTTTTTATGACAAGCCTATANACCCCNTTGAAATCACATTATTAGNTCTTGTAACCACA 

AAAAAATGANAAAAAAATATT 
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Sequence 4894 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACANTNGTCTTTATTATCATATATGGTATGTATGT 

ATGATTTCTTTCCATTCCTCATATTTAGACTGTATATTTATGTAGGTGTGAGTGATTGCC 

TGGTGCTTGCTTGTGCCAAGGTGCTAGGCACCCTCCAACCCTGCCAACTTTTGTGGCCTC 

CCAAAGCATTCCTGTTACCA AAGAG GCTTCAAACCTGACCCTCACTTCTCAGTGGACCCG 

AGTTTCC CTTCC ATGCCATTATTTTCAGTGGGGAAGTTTTAGAGGTGAGCTGTTGGCCAC 

MTATCMTTTTAAGTGTTCATAGCAGCTATGTCTCCTGCATTCTTGGCTCCTGGATTTA 

CCACCMGAGTCCCCAAAATATTMTGCTCTTCCCTTTTTCTACCCTCAAACTTATAGTT 

GTATCTTAi nil I AAAATGAATTTTCATGGCCGGGCACGGGGGCTACCCGCCTGTAGTT 

CTCAGCCTCCNMGANCTGGGACTTACANGCGCCGGCCACCACNCCCGGNTAATTTTTTT 
G 

Sequence 4895 

CCCTTAGCGGCCGCCCGGGCAGGTA C 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 II I 1 1 1 I 1 1 NAN I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 
' u 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I NNNGGNCCCNNAANANNAAAAAA 
AAAAAAANNNNNNAAAAAAAAAAAAAAANCCCCCCCCNNNGGGGNTNAAAAAAAAAANNN 
NNNNNG GGGGGNNNNANNNANNGGGGGNAAAAAANCCCCCAAAAAAAAAAAANNNNNTTT 
1 1 1 1 1 I iGGGGGGNNNNTNTNTAAAAAANANTNCCCCNGGGGGGGGNAAAAANAAAAAAA 
AAAANNNNNNNN I I I I I 1 1 I II NCCC 
Sequence 4896 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACACTGCAGGCAAATGTGGTTTGGTGCCTGTCC 

TGGCAGAGAACTACAAATCCCAACAAAGCAGTGACCCTGATCCTAACTGTGTGGATAGAC 

CTGTGGAAGGATATCTTGCTGTGGCGGTGGTTAGGAGATCAGACACTAGCCTTACCTGGA 

ACTCTGTGAAAGGCAAGAAGTCCTGCCACACCGNCGTGGACAGGACTGCAGGCTGGAATA 

TCCCCATGGGCCTGCTCTTCAACCAGACGGGCTCCTGCAAAT7TGATGAATATTTCAAGT 

CAMGCTGTGCCCCTGGGTCTGACCCGAGATCTAATCTCTGNCTCTTGTGTATTGGCCGA 

CGAAGC ANGG TGAGAATAAGTGCGTTCCCAACAGCAACCNAGAGATACTACNGCTACACT 

GGGGGCTTTTCCGGTGCCTGGCTT AAAAATCTGGAGACGTTTGTATTTTNTGAAAGATTT 

CACTTGTCTTNCAANA ACACT TGATNGAAAATAACAATGAAGGCATTGGNCTAAAGGATT 

TGAMNCTTGGCAGACTTTTGCGCTGCTTTNCCCTCNATNGCAAAACGGAAACCCTTTGA 

CTGANGCTTAGAAACCTGGCATTNTTGCCATTGGCCCNCNAATTAATGCCCNNGGTGTCT 

TNNGGATGGGATAAAGGTGGAACNCCCTTAAAAAAGGTGCTTGTTTCAANCAACANGGCT 

NAATTTGGGAAAAAATGGATCTTACTTCCCCGANAANNTTTTNTTANTTTCANTTTTTAA 

ACCAAANAAAAAAAAAAAA 

Sequence 4897 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCCGNTNTACCAGAATCGGCAGAAGAATCAGCCCXJATAAATT 

TTAAAGACTTCCTCAATCGGGATACTGTTCATTAAGATTCCAGCATAAGATGATAAAATC 

ATAGCTTCTCGTTCTCTACGATTTGGATATATGGGTCTGCCATGGAGTGGTATTTTCAGT 

TCCTCCCACTCCAGCCAAGTTAAGTCTTCTGAGGGATCCAGCCATTGCAAAGCAACACTG 

ATGGCCAAATC ATAAG TGTGCCATATCATCTAGAAAGGTGAGTTGCCGTCTTCCTTTTGG 

GTCMATTTCMTTTTCCCCGMGCTGATGCCMTATMTCTCCCMGAGCTTTTTCATT 

TCCTTCTTTATGAGCCTTCTTTCCATGTTAAAGGGCTTAGCCAGCTTGAGCAAGGTATTN 

TGCAGTTTACACTAACACTTAGACCCAGCTTTTTNNTCCCCGCGGTACCTGCCCCGGGCG 

GGCCNNTtCGAAAAGGNCAAAATTNNACCCCNCNTTGGGGGCAGGTTCTTAGGNGNAATC 

CANGNTTNGGTANCAAANTTTGGGNAANAAAGGGGCCAATGNTGGGTTNCCGGGGGGAAN 

ATNNNNNANNATTNNNAAAAAATTTC 

Sequence 4898 

CCCTTANCGTNGNCNCGGCCGACGTACNCNAAATACTTCATACTAAACTTTCTAGAGAAT 
TAAACTTTAATGATGGGCTCAAANNANANANAACCNGCCNACTAATTTGTTCCTGCCCGG 
GCGGCCGCTNAAAAGGGCGAATTCC' 
Sequence 4899 

CCCTTACGTGGCGCGGCCGAGGT C I I 1 1 I 1 1 1 1 1 I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I 1 1 I I I 1 1 1 
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TTTTN I I I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I | 1 1 I 1 1 1 1 M || 1 1 1 | 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1| 

I M 1 1 AAAAAAAAAAAAAAANNNCNNN I I I 1 1 1 1 1 1 1 NTTCCCCCCCCCCCCCCCCNNTT 
NNTNNAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAACCCCCNCNNNNCCNNGGGGGGGGGGNNNTNTNT 
TTTGGGGGGNNNAAAANNNCCCCCCCCCCCCCNNAAAAAAANNNGGGGGNNNCCCCNNNN 
GGANNNNAAAAAAAAAANNNNGGGGNTTTTTNNNNNANCCCCCCCCCCCCC 

Sequence 4900 

CCCTTTCGAGCGGCCGC CCGGGCAGGTA C 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 M 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 ) 

II HI HI I 1 1 I 1 1 > I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I 1 1 I I I I I 1 1 1 1 1 1 1 | || |||| | || | || | || | ,|| 
< < I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 * I I ) 1 1 1 1 1 1 1 1 I 1 1 1 1 i I 1 1 1 J 1 1 1 1 1 1 1 
TTNANAAATNNATNTNATAAAAAATTCCTACCATTTNACTTAANANNNATAANNNAAAAN 
ANNAAAAGAAAAANANANAGGGGGGNGNNAAAAAAAAANAAATNAATANTTTNNNNNANA 
NAANNAAAATNACCTANATAAAANNGNNTAAAATGCAANTGGNNAAATACCAAAAACNCT 
NNNNGNAANAAAAGTANANNNNNNTNNNNNNNGNNNNAAAAAAAAA 

Sequence 4901 

TCGNCGGCCGCCAGTGTGAGGCTATCTGCAGAATTCGCCCTTACGTGGfCGCGGCCGAGG 
TACCTCAAATA CTTCT GTTATGTATCTGTG ATTTT A 1 1 1 0 1 1 (J 1 1 I GGGTATAGGGTTGA 

GGGGAMTAAGTTTTGAGTGAGAAATAAACGTTTTAGCTAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAA 
AAA 

Sequence 4902 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTGCCTGTCTGTGACTGTTGCTATGATCAGGACGT 

TTGGCACTAGMGAGCAGTTTTGGTTTTCTTTATTAGGGTTACCGAGAAAGCTGGAATAG 

AGATCTTTGTGTCTTTTCCAMGACTTTGGAATGAAAACAAATCCAGTTTTCTGATACAA 

AGAGCTTTCCTTGGTATAGTATTNCTTTCTGTAGAGCACAGGTAMGCTTTGCTTCAGTG 

GTTCCTNCGTTGGGACACTAAGGAAACAACTTGTGAAAGTGCATATTGGCCTTGTACCTC 

GGCCGCGACCACGCTAAGGGCGAATNCCAGCACACTGGCCGGGCCGTTACTAGTNGGATN 

CCGTAGCTCGGTACCAAAGCTTGGGCGTAATCATTGGTCATAAGCTTGTTTCCTGTNGGG 

AAATTTGTTATCCCGCTCACAATTCCCACACAACAATACCGNAGCCCGGAANGCATTAAA 

AGTG 

Sequence 4903 

CCCTTTCGAGCGGCCCGCCCGGGCAGGTACAGTGGTGCGATCTTGACTGACTGCAACCTG 

CAACCTCTGCCTCCGGACTCAAGCGATTCTCTTGCCTTAGCCTCCTGAGTAGCTGGGATT 

ACAGGTGCCGTGCTACCACGCCTGGCTMTTTTTGTATTTTTAGTGAGACCAGGTTTCAC 

CATGTTGGCCAGGCTGGTCTCGAACTCCTGACCTCAAGTGATCCACCTGCCTCGGCCTCC 

CAAAGTGCTGGGATTACAGGCGCGAGCCACTGCACACAGGCAAAAGCCCCTTGCTTCTCA 

TGGGTCTGCTGTCGTTTCCTTCAGCCACTTTGGTTTTCAGGGAGGGTTCAGGAAACCATC 

CTCCACTGTGCTTCTTTCTGGCCTTTGCTACCCCTGTTTCC 

Sequence 4904 

CCCTTCGGCCGCCCGGGCAGGTAC1 1 I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I GI I I I II I IG I I I 1 1 1 1 IT 

1 1 1 1 1 1 1 1 ( 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I 1 1 1 1 1 1 1 AANCNAAATAAATNAANAATTT 

TATTTAATTATMNGGACCACNTTAAATAm^NAAAMATTCAGGCNrTATNTTTAAA 

ANAGGNGGCCTGATMNTTCCANGANNNTANTNGNAANACCCTTTTNCCAAANTACAATA 

AGTCCATTNNCGNATNNTAAAAAAANTACCCCCANTCCACTTGGGATTTTTTNAAAAGTN 

TTAAGTTTTCNAAAAAANCATNNAAAAGGGTNNAAANTTANI 1 1 1 1 1 1 I 

Sequence 4905 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTACTCAAGTGAAAACATCAATAATAAGAAAGCA 

AAAAAGCTTCTTCCTGATATGMGAAAGTTTGGGTGGTCTGGATAGAAAATAAAACCAGC 

CACACATTCTCTTAAGCCAAAGTCCAAAGCAGAACAAGGACCTCTCTTCAATTCTCTGAA 

GGCTGAGAGAAGTGAAGAAACTGCAGAAGAAAAGTTGGAAACCAGTAGAGGCTGGTTCAT 

AAGCATTAAGATAGAAGCCTTCTTCATATGAAAAACTACAAGATGAAGCAGCAAGAGCTA 

ATGTAGAAGCTGCGGCAAGTTATGCAGAAGATCAGGTTAAGATCATTTAAAGAAGGAGGC 

TACACTAAACAAGAG 
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Sequence 4906 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACGCGGGTTACAAGGACTTACTGGAAAATTCCATG 
CTGTGCGCTGGCATCCCCGACTCCAAGAAAAACGCCTGCAATGGTGACTCAGGGGGGACC 
GTTGGTGTGCAGAGGTACCTGCCCGGGCGGCCGCTCGAAAGGG 
Sequence 4907 

CTTAGGGAGTCGACTCAAGCTGCCGCGGTTTCCTGCTTCAACAGTGCTTGAACGGAACCC 

GGTGCTCGACCCCTCCGACCCCCGCCGGCCGCTTTGAGCCTGAGCCCTTTGCAACTTCGT 

CGCTCCGCCGCTCCAGCGTCGCCTCCGCGCCTCGCCCAGCCGCCATCATGACCACCGCGT 

CTCCCTCGCAAGTGCGCCAGAACTACCACCAGGACTCGGAGGCTGCCATCAACCGCCAGA 

TCAACCTGGAGTTGTATGCCTCCTACGTCTATCTGTCCATGTCTTGTTATTTTGACCGGG 

ATGATGTGGCCCTGAAGAACTTTGCCAAATACTTTCTCCATCAATCTCATGAAGAGAGGG 

AACATGCTGAGAAACTGATGAAGCTGCAGAACCAGCGAGGTGGACGAATCTTCCTGCAGG 

ATATAAAGAAACCTGACCGTGATGACTGGGAGAGCGGGCTGAATGCAATGGAGTGTGCAC 

TGCACTTGGAAAAGAGTGTGAATCAGTCACTACTGGAACTTCACAAACTGGCTACTGACA 

AAGAATGATCCCCACTTATGTGACTTCATTGAGACGCATTACTGAATGAGCAGGTGAAAT 

CCATTAAAGAA 

Sequence 4908 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACCCTAACCTGACAGGAATTAACTACTGTTTTTTT 

GTGGGGCAGAAAGCAAAACCTGGTGTTGTGACTTTTATCCTAATGGTTCTTAGGCAAGGT 

TAGTG AGAAGAAACACAAACCCAGATGCATACATTGTGCATTATTTTGTAGACAAGCTAC 

I 1 1 1 IGI ICTGTCCCTTTAACAAATTTGCAGCAATTACCCTCCCTTTGGGGTCTAGAGTG 

AAAGCTAATTTGTGGGTAGATGAGATTGCAGAAGAATGGATGTCCATGGCTGTGAACACT 

GCACACTGCACATCTATCTCCAGTGCTCACACTGTGCAGCTACCACTCCCTGGCTGCGTG 

CCATGCTGTCGGGTTGCAGATTTGCACACATAAATTCCTCAGGAAGAGTTTGCATGAGCA 

TCACCTCGCAATATTCTGTACCTGCCCGGGCGGCCGCTCGAAAGGGCGAAT 

Sequence 4909 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGA GGAA C I 1 1 1 1 1 1 1 I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I C I 1 1 1 1 1 
" 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 II I I 1 1 1 1 1 I | | 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 in 

1 1 1 1 iNATTNTNNNNTNTAAAAAGNTNNNNNNANNNAAAAAGNGGNTNAAAAAAACACCN 

GGGNCCCTTNACNACATGTGNCCCCCAAAANNANGGNNAATTNAGAANTNCGTCNANTNG 

MTTGNNAAAMTAMTACCMTGGCTMTTTTATCATTGTCCNTTCTTTCCCTTTTAAAN 

TTTCACTTTGAAAATT 

Sequence 4910 

CCCTTAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACAGATTCTAGGTGGCCTTATTTACATAATAGATTG 

GTGGTGTTTACATTTCCTAATGAGTTTCCATTTGACGAAAACGGAAATCCAGTGTATGAG 

CTTMTGATAAGAACTGGAAATCCTTTTTCTCAAGGACGTGGTCCAGATTAAGTTTGCAC 

GAGGACGAGGACAAGGAAAACGATGGAGACTCTTTGCCAACGT7TAAATGTGTGTCAGGA 

CAAAATACTAACACATTATGAAAATGATAGTACCTCGGCCGCGACCACGCTAAGGG 

Sequence 4911 

CCCTTTCGA GCGG CCGCCCGGGCAGGTACCTAAGAGACTATGGAAGAATTTCAGGGTAGC 

TGGGATGTCTTTTACATAATACAGCATCTAGAAAGGAGGAAAAAGAGAAATGAGCTGCTT 

CTGTATGTTGMGTCTTTATTGCTTGGGCTAGATACTCCTAGAAAGTTTGATTTTCTAGT 

TGAGTGAATTTTACCCAANAAAACACTTAAGAAATTTAAAGATTAAAGACGTTGCATGAA 

GACATAGAACAATAATGTGAGAAAATATTTGGGGA 

Sequence 4912 

GGAGTCGACCCCGCGTCCGGCGGCTGAGCAGGGATTTAACCCGCCACCATGTCGAGCAAA 

AGAGCGAAGACCAAGACCACCAAGAAGCGCCCTCAGCGCGCAACGTCCAACGTGTTCGCC 

ATGTTTGACCAGTCCCAGATCCAGGAGTTCAAAGAGGCCTTCAACATGATCGACCAGAAC 

CGGGACGGCTTCATCGACAAGGAGGACCTGCACGATATGCTGGCTTCAATGGGAAAAAAT 

CCAACTGATGAATACCTGGACGCCATGATGAATGAGGCCCCGGGCCCCATCAATTTCACC 

ATGTTCCTCACCATGTTTGGAGAAAAGCTGAACGGCACCGACCCTGAGGACGTCATCAGA 
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AATGCCTTCGCTTGCTTCGATGAGGAAGCAATCGGCACCATCCAGGAGGATTACCTGAGG 

GAGCTGCTCACCACCATGGGTGACCGCTTCACAGATGAGGAAGTGGATGAGCTGTACAGG 

GAGGCCCCCATTCGACAAAAAGGGGAATTTCAACTTACATCGAGTTTCACGCGCATCCTT 

AAGCACGGGGCGAA AGAC AAAGATGACTGAAGAGCTGTGGCTTNCAAGCCAAATGTCCCT 

GTTGCCA TTGGG GTATTTTCTGAGATTTTNCTNCTGGAGCCGGTCGCATTGCCCTTGCTT 

TTTCTG GCTTT TGCTTTCCTTGGTTTGGATTTATTCTCAAGCCCCCTTTTGGGGCCCCGT 

TGTACCTTTTTATNATTCANACTTGGGAMCGGGGACNTTTNTTGTTCATTTGGTTCGAT 

GAGMCGTTMGGGNMTTT TACTTTAC AGACAGGNTTTGTNCCNTTGTAANAACCTGNA 

GCCCCCAGNAGTNANTTNTN 1 1 1 1 1 1 I IAGNAAAAMGTTNTCCCCTTCAATTTTTTTNT 

T 

Sequence 4913 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTCTCTGCTGAGGCTGTMGTTTTGTTTTGTGAG 

AAATAGGTAAAGACATTAGCATTTAATCTACTGGAATAAGCTGGTTGCTGTGGCTTATAC 

CTGTAGTCCCAGATACTTGGGAGGCTGAGGCAGGAGAATCGCTTGAGACCAGCCTGGGCA 

ATATAGTGAGACCTC ACCTC TAAAAMGTTTTTTATAAATTTACTTGTCTAAAGTGGGGA 

AAGGGAMTTATTCTGTTTTCTTATTCTTGCTTCAAGACTATGACAGATTTGAAAGAGAA 

TTCTAAAGCAGATTTAGAAGAACCTGCTTCTCTTCTTATCTCCTAATCCCTAAATTGTAA 

TTNAG CTCTTATCTGTATTGGTGGTTTGGTTTGGGTAAAAGGGATGATTTTTACATTGAG 

1 1 1 1 1 AAAGGTAGAATAAAGAAAAAGCNTCTAAAAACTTGCATTGNGCCTAGGGATCTGN 

CCTATATCTTTGCCCTGGGGGNTCCGTNGGTGGNGGTAATTGGTTGGTCCCC 

Sequence 4914 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACAAGGTGTCCTGAGAAAGTTAAGCCAATTTAACA 

ACTATTTCCAACATCTCTCTACCTGCTTTTCTTTAAGTATAGGGTCATGTNTTTCGTGAA 

GCCTATGTGTTTTATAAACATGTATTAGTATTTGCCTNGTATAGGGCTTACTATGGGCTA 

GAAAC TTTCTAGAAAGCTTTAGAGATGTGAACTCATCTAATATATGATTATTAACCCCCC 

ATnTACAGATAAGAAAATGGGANGCAAAGACAGATTGGATAACTTGCTGAACTTGGTGG 

AGGAGAAAGGCTTGAAC7TANCAGCCCAACTTGAGTCTTTCTATGTGCTGNGCTGTGCTG 

TCNTTCCGAAGCGGGTGCA CTANC TNTTTAACCCCAAAANGAGGTGTGCAAACTTAAACT 

GGGGGTGTGGGCTCATGCCTTTTA7TCTAACTGCCCAANAANCTGANGCAANGANGAGGG 

CANGAGTTTGANGACCAACCTGGGCGAAATNAGTGAGAAGACCGN I I ) 1 1 1 1 1 1 1 1 

Sequence 491 5 

CCCTTTCG AGCGG CCCCCGGGCAGGTACTGCCAACCAGAGATGCTCACCCAAGATTTGGT 

GTCCAGGGTTTTTACTGGGGTCTCTCGTCTAGGTATGCAGCTCCCACATGAGTGACACTA 

GCTACTCTCCCTTTACCATCCCAGAAGCCAAACCAATACTGCGTGGCCCAAGACCTCAGC 

ATAAAAAAACACTCTTATCAGGTGGCATATTCCAAGGGCTTAGAGGTTCTCTCTCAGGAG 

CTGGTCAAGGGCCTGTCTTTGGCATGTGCAGGGTTTGAGCAACTCANGCCTGCTGT 

Sequence 491 6 

TCAACAGGAAGTAATTG CCTGAG CTNTTTAAAGCAACTGANTTGAATGTCAGGAAACTGG 
AGNCCTMTCCAGGCCCTTTTTTGACTGACTGAGTTGGGATAAGACTTTTTACCTNTAGG 
ATCATCAGGNGCAAAATGAAAAGGTTGAAAAAA 
Sequence 491 7 

CCCTT TCGAGC GGCCGCCCGGGCAGGTACTTT N I 1 1 1 1 1 1 I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I CTTATTA 

TTATNAI 1 1 1 1 IGCCAGTCCCTATGGCTACATCGCACCTGCTACCCCCCAAATACATGCT 

AATGGCAGTATCTTAAAGGGACAGGAATCACCANAAAAGAAATGCACATAGTTGGATTTC 

7TATGCAACTCATTGATTGCATATGCCTGTAGTAATCTTTTACAACAAGAACTTGTCAGG 

TTAAAATTATAMTGACTTCAAAGCTGCTGCTATCCATTTCATTTGGCTATTAGGGNGGG 

C AGGG ATGTCTAACTCAGGAAAGATAAAATGACAAAATGTCCCAGGAATNAATAGGNCTT 

TATTTTGCCTTGGATTTTANCTGAANAAAAATCCCCCTTTAACTTTGACTGCTTGGGGCC 

AAAAACCNCTTCTGGNTTATTCTA^CTTTAAGGACCANTTTTTAGANGAGNAAATTNAA 

ACCCCAAAAAA 

Sequence 4918 
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CCCTTTGGCCGCCCGGGCAGGTACAGGCCAACATGATCAAAGGCATGCTGGAAACAAGCG 

TATTAMGATCAGCTTGGATCAAGCTTTCATTTGCATCTGCCTGAACCGCACATATTTNA 

GTCTGAAGGGAAAA7TGGTAATCAAGTTGAGAAGTCTATCAACAATGCTTCCTCAGTTTC 

AACATCCCAAANAATTTGTTGTAGGCCCAAAACCCATAT7TCTAATAAGTATGGAAATAA 

TTCCCTCCA7TCTTCATTACTCACACAAAAATGGGAAGTACCTCGGCCGCGACCACGCTA 
AGGG 

Sequence 4919 

ATNCTTAGGGAGTCGACCCACGCGTCCGGGTTGATGAACTGGACTCTGTTGCTGAAAGGA 

GCTGGCACAATGAAGTTTCTCCTCGTGCTGGTGCTGCTTGTGTCCTTACAGGTATCTGCC 

TGTGGGGCTGCTCCCATGAACGAGAGCGAATTTGCTGAATGGTACTTGTCAAGATTTTTT 

GACTATCAAGGGGACAGAATTCCAATGACAAAAACAAAAACCAATAGAAACCTCCTAGAA 

GAAAAACTCCAGGAAATGCAGCAGTTCTTTGGGCTAGAAGTAACTGGGCAACTGGACACC 

TCAACTCTGAAAATAATGCACACGTCTCGATGTGGAGTGCCTGATGTACAGCATCTTAGA 

GCAGTGCCCCAGAGGTCAAGATGGATGAAGCGGTATCTCACTTACAGGATCTATAATTAC 

ACTCCAGACATGAAGCGTGCGGATGTAGACTACATATTTCAGAAAGCTTTTCAAGTCTGG 

AGCG ATGTCACTCCTCTAAGATTCAGAAAGATTCATAAAGATCATGGAGACTTCTACGAT 

TTTTGATGGCAAAGGTGGTACCTTAGCCCATGCTTTTTA 

Sequence 4920 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACCAAAGACACTTATTATTCTAACATGCATCAAGT 

AAAGTAAAACAAGGAGAGAGGCTGCGGTGTGTGGGTAGGGGATGCAGGAGAAGCTGTGTA 

AGGTAGTGGACAGCTGTGTGGCTCTGGGGATGAGACAGACTAGACCAGGCAAGTGCTTNA 

GGCAGGTGCCCCGTCGGGAGGCCTNTGGAGTTACTCATCTTGCAGCCTCGGGCTACTCAC 

CATCAGGGAGCCCCGCGTACCTGCCCGGGCGGCCGCTCGAAAGGG 

Sequence 4921 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACCAAATGAAAGGGGCACCATTTCAAGAGCACTAG 

GACTACATTAAACTTAAATATATTCCCACATTCTTAAAAATGTAACTCAAAACCAAATCT 

AGTCTTAAAGAAGCTCCAATAACTAAAACTACATTAACAGGCACGATGAACAGTGTAAAC 

ACTGTTAAT GGGCAC CMGTTTAACAGGGCAGACAATATTTGCTTCTGCATTCACACTTA 

TTCAA7 TACA I I I 1 1 1 AAAAAAATGATGCTGCTTAAACTATTAATGTTTTACCAAAAAAA 

TAATAATTTTAATAAATACAGCAAATGCTAGAAATCTGGCTAGGTTATCATGCAAGGTAT 

MC CAAGA CAAACTCAMTtTATAATAAAGGCAACTTGCATTCAAAATGAACTCTACCCT 

TATATTTTATTAAAAGGGCAAACATCATGAATTAACCCAGCCGCTTACTTGAATTACAAA 

AGTAACATGATTCAATATGAAAATAAGAAACTGTCTACAAATCTCTGACAGTAATAAATT 

GCAATATACAATGCATACAGGAGTCATACAGAGCAACAAACTCTCGTACCTGCCCGGGCG 
Sequence 4922 

CCCTTTCNAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACT7TGGGAGGCATANGCTGGCGGATCGCTTGA 

GTTCATAAGTTGGGGAACAGCGTGGGCAACATGGCGGAAATCCCGTCTCTACAAAAAAAA 

NAAAAAAAAAAANNNAAATTNCCCCCNNGGGGGCCXJCCNCTTTTTTNGNCCCMTTTTTT 

GGGGCANNGAGGGANNNNNNTTNNCTAANCCCGGGNGTNGCTGGGGNAGTANACATAAAA 

ACTCCCNNNANCNCCCNNGTTGNNTAAAAATAGGAANATTTNGNNCTATATTNAAAATAC 
ATANA 

Sequence 4923 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACGCGGGTGATGGGAAGGGTCTTGTGTTTTAATGC 

CAATAAATGTGCCAGCTGGGCAAAAAAAAAAAAAAAAAAAGTNCCTGCCCGGGCGGCCAA 
GGGCN 

Sequence 4924 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTATGGGTGTAGTGTTACTATTACAGTTAATCCG 

TCCTTTGTGTGAGTTGTTAAATGCAGTGAGGATTGGAGCACTGTCCACTGAGTCTCTGTG 

CAACAACTTAGTGGTGTGGCAGGGGTTTCCGGTGTCTGGCTCTGATCTTGGTCGCTGGAT 

AGTCGTCTGTGTTTCTTCGGTGCCCAAGGCGACGGCTTTGGTATGGGTCGCGGCGGAGTG 

GTTGGCCAAGTGCTGCCTAATAATTTCAGGAGAGGATACTTCGTTGCTGCTGCAGGATCA 
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GCCATGGTAGATTATGGTTTCTGAGAACAGATGGGGCACACAATTCCTAGTGTGCCCATX 

AACAGGTCTTCCAAAGTACCTGCCCGGGCGGCCGCTAAGGG 

Sequence 4925 

CCCTTCGAGCGGCCGCCCGGGCA GGTA C I I I I 1 I I I I 1 I I I 1 1 I 1 1 I I I I I 1 I I II 1 1 AA 
M I I M I 1 I 1 1 1 I M 1 1 I M 1 1 1 I I I 1 1 1 I rTTTTNTNTTNG 1 1 1 1 i I I 1 1 I 1 1 I I I NTT 
TTANTTTTNNTTTATANNTTTTTATNT^ 

NNGNTTAGAANTNTTTCNNCNCATTTTTNATTTANGGANGAGMAGGGNGNTTTTT^ 

MNAATTAGAGTTNTlsrTNMNGGNAGNANTGNNTTTNCCCTTGTAMNCCCTMNMm 

TTTGGNGGGGGNGGGGACGTTNNTNNCNATAAAAAAAAAGCTGTATATTTGGANGNNIGNT 

TAAAANAANCCCCCCCAANACAATAAAAAAAATTGGACCGCNNCATTAAAAATAAAAATA 

CCTCCCNNCCCNCCNAAMTNCNTTTAAAAGNNGNNGGGNGTATNNNTAAANCNCCCCCC 

GTTTTNNNGGTTATNNACANNANCTNTTTTCNNAAAAAAANATNTTTTCCCCCTANATAA 

CAAATTTGGNGAAAACAANNNTGANNAN I 1 1 I 1 1 I I I 1 1 1 1 I I AAAAAAGAATTNIMGNNT 

GNNNGNGCC CAAAA AAAAMNAAGTTNGGGNTGNNCTNCCNNNTTANNTAAMTTTTTTG 

GNGGNGNNCI I I I I CCAAAAAAANTCTNGGNAANNAACCNCNAAAAAAAAAATCTNNNCC 

ATTCCCCCCAGATNNNTTTGGGAAANCCCCTTTGGGCAAAAAAA 

Sequence 4926 

CGCGGCCNAGGTACCGTAAAAGAAGAAGGAATGCCTAAAGAAACAGACATAGAAATCATC 

CCAGAAATCCCTGGAAACTCTAGAGCCACTGTCCCTTCCANATGTGCTGAGGATCTNGNC 

AGTTCTGGAGGACACCACANACCANCTCTCTATTCTGAACTACATNATGCCCGTTCAGTA 

CCTGCCCNGGCGGCCGNTCNAAAGGGCGA 

Sequence 4927 

CCCTTTCGAGCGGCXGCCCGGGCAGGTACGCGGGGGTTATATTCTTMGCCTCTCTTTAT 

TGAGAACCCCTAGAATTGCAGGATAAACTTGATCGAAGTAAAATCCAAATCTTACACTAA 

GTTCTGTGAGATTTMGAGCAATMTCMCAGTTCTAAGCCTAATAAAGAGAGCTCTTAA 

TCAGCTCAGTGGTGGTTAAAACCAGCTATC7TTTAAAGAAGAGAAAAAACAAAACACAGC 

MTGCCCTGTCTCTTCAGAAMTTGTTTTAAAAAGTTAGCCAGGCATAGTTAGTGGCCCA 

CGCCTGTAGTCCGAGCTGTTTGGGAGGTTGAGGTGGGMGATTGGTTGAGCCCAAGATTT 

TGAGGCTGCAGTAAGCCATAATTGGTACCTTGGCCGCGACCACGCTAAGGG 

Sequence 4928 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTAC I I I I I I I I I I I I I I I I 1 1 1 1 1 I GGGI 1 I I 1 1 1 1 

n i m i i i i 1 1 1 I I I 1 1 | | | 1 1 1 | | 1 1 | || I NNAAAAAANNCCCCNTTTTTNNNNAAAAA 

MNNNNNNNCCNAAAAAAANAAAAANNTTTNNCCAAAAAAAAAAAAAANGGGGGGNNNAA 

AAAAANNATNGGGGNAAAAAAANNNNTTNNNNTTNNNGGNNNNGNTCNGGNAAAAAAAAA 

AAAAANTNNCCCCCCCCCGGNNAAAATTNGAAAAAAAACCCCCCCCNANANGGGGGGGGN 

NAAAAAAANNNNNNANNNCCCCCCNGGGGGNNNGNAAAAAAAAAAAAA 

Sequence 4929 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACCAGAAATGGCTGTGTTGACATGGAGCACTTCAA 

AGTAATTAAGACCCATCA GATCGAGGATGAAAGGGAAAGACGGGAGAAGAAATTGGACTT 

N < I I I II M 1 1 1 I M I M I GGG AGGACAATGGTATATTTATTTACAATCCGACCAAAAA 

MGGCATACAGGCATTTTTTTAATTAAAMTMTMTGATAATGATTTAAAAAGTCANAA 

AMTTGATGATCTTTGMCCCTTTATGAGGTGTCCGTTTCCCATTCCCCCTAAAAAGAGA 

ATCTNTTAGGGAAAAAAA AAAA TCCAAGATTTGAATGAACAAAAGACTCCAATATCGCTC 

TNTACTGCTTGGGTTCCCTT7TCTCCAACTTGATGCTTGGTGGATGCCGCTTGGCGCTGC 

AGTCACTGTGAGGCAAGATTGAGAAATTCCTGGTTTGATGGGT 

Sequence 4930 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTAC I nTTTTTTTTTTI I GAGACAGTCTTGCTCT 

GTTGCCCAGGCTGGAGTGCAATGGCATGATCTTGGCTCACTGCAACCTCCGCCTCCTGGG 

TTCAAGCGAT TCTCC TG CCTCAG CCTCCCGAGTAGCGGGGATTACAGGTGCTGCCACCAC 

GCCCGGCTMTTTrTGTATTTTTAGTAGAGACGGGTTTTCACCGTGTTGGCCAGGCTGAT 

CTCAAACTCCTGACCTTGTGATCTGCCCACCTCAGCCTCCTGAAGTGCTGGGATTACAGG 
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CATGAGCCTGGTTGAGACATGGTTATTTCATCGCAATATCTTGGGGAACCCATGAATGCT 
CTGAMTGCCTTTGGTTTANAAATGGATGAAGGAGAGGCCATGGAAATATTTANACCTTT 
TGGAGAGATCGAAAGGACAGGTGATTTATCTCCAAGTTCACCTCGAGGCATGACTTGGGC 
TGTC 

Sequence 4931 

CCCTT TCGA GCGGCCGCCCGGGCAGGTACAATTTATTTCAGAAAAAACTACAGACATGAT 

ACTGCTTTTCCTACACTAAMATACTTCAGTGTATATTTCCCAAAAATAGGAGTAATCCC 

TTATGTAACCACAGTGTA ATTAT CAAAATTCACAAATAGTGTTACAAAACTATTATCTGA 

TCTATGGACCTTATTCAGATTTTACCACTTGTCCCMCAATGCCCTTCTCAGTAAATAAA 

NANANANNATANANNANANNNGGTNCCTCGGCCGNGACCACGCTAAGGG 

Sequence 4932 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTTGCAGTTACTGCAGATGCTCCCAGGAAAGC 
CACCATCATTAGTCTTCGCCGGATCTGGATGGGCTGTGGTCCTCCATAGTACCTCGGCCG 
CGACCACGCTAAGGG 
Sequence 4933 

CCTTACGTGGTCCGGCCGAGGTCAGTGGACAGTCTCAGCTCACTGCAACTTCCGTCTTCC 

AGGCTCAAGTGAT CCTCCCT CCTCAGCCTCCTGAGTAGCTGGACCTACAGGTGCTTGTCA 

TTACACCCAGCAMTTTTTTGTATTTTTAATAGAGATGAAGTTTCACCTATGTTGCCGAG 

GCTGGTCTTGAACCCCTGAGCTCAAGCGATCCGCCAGCCTTGNCCTCCTAAAGTGCTGGG 

ATTACAAGTGTGAACTCCC5GTGCCTGGCCTGATGATAGTTTCTGCTGACTTGTAGCATTA 

ATCATTACAGCAGGTTTCTGCTTTGCATACTGGATATATTTGCTAATTAAACTCAGCAM 

ATACATGTTGAGAGGGATCTCATTTTCCACGTGTAATATAGCANATCATTACACATTCCT 

TTTMCACTGTGTTCACTTGCCTTTTGGMTMCACTCAI^CTTTGGTCTTATCCTACTT 

CACTGGCTGCTCCTTTTCCGTCTTTTT 

Sequence 4934 

CCCTTGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTTTN 1 1 1 1 1 II I I 1 1 1 1 1 I 1 1 1 I 1 1 I 1 1 1 A ACT 

ACTGATTTCTAATATACTTCTGNTGTGGTCAAAGAACCATGTTATATGTCAGGGCCTGCG 

GAAGGTTTATCACGTGCTTCTCAGGAAAAGATCAGGCTGAAAAATCCCGCCGCTGAGAAA 

AAACAATATAAATAAAATGATAAGTCTACAGGCCAGCTAAAAGATAATTAGGAAATAACA 

ACAAAAATTMTCTTMTACTAAAATATTTATGAATAMTTGATGTCTTGGATTTCCTTC 

AAAATAATCCAAGATTATAGGGAGTAGATAAGGGAAGAGATCAAACAAGACTGGGCCAGG 

GMTGAATTG AAGCT AGATGACAGTCATGGGNGGTTCATTACCACTATTTTACTTTTTTA 

MCATTTAAMTTTTTCCATMTAMTGGNTTTTAAAAAATGCNTTNTTACACTTCACTT 

CGTGAAACCCTGAAAA 

Sequence 4935 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACATTGCAAAGGCTGTTCATATACCTNTTCACCTN 

AGGGTCACTGTTCATTTATGCTTNTCATTCCTACCCAAACTTGCCCCCCTCCCCCCTGAA 

GAMGTNMCAMCAAAAMCTAGTTCAAAGCTTTGTTTCACAGTGGGCANTNTNTTANC 

GCCMCAAMCMCCTCMTTTATTGCTTCTATTTAAAMTGTTTTMNTTTATTTATTT 

TTAAAAAAAMTMTATTGTTCCATGANACATTCAAAGTTGCCACTTGGCCTTTGGGGTT 

CACTGG NCCTTT TTNTTCNCTGCAMCCTTTTNCCTGCCAATTGGCCCTGAANAAAAAAC 

TTCANGGTTTTTAAMCCAACMTGGCCNCGGTACTGGTGTTTTAACNTTTTAATNTTTT 

NCNAANTCTGTNGGTNAAAAMCCTTTTTGGGCCCNCCAATTTTCMTTTCTTCTTTTTT 

AAAAATNANCCTTTGGGGAAMTTTTAAAAAAAAANAAAAATTTNCCTTAAGAAAATGGG 

TAATTTTAAA 

Sequence 4936 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACGCGGGGCTTTCTAGACAAGGCAGTTGAGGAGGA 

GGGAGCGCTTGAGGGGGACTGGCCTGGCGTGCACTCCGCACCTCGGGGACATTATTGCGC 

GTGGMCGGCTGCTTTTGGMGACTATTGCCXAGMGAAMGATGTTTGGTnTCACAAG 

CCAAAGATGTACCTGCCCGGGCGGCCGCTCGAAGGG 

Sequence 4937 



• 
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GGTACTTTCATCCTCAMGTGTCTMCTTTAGTTTCATCAGATTMGAGCTTTAGTGCCT 
GGGAGGCTGAGGCAGAAGAATCGCCTGAACCTGGGAGGCAGAGATTGAAGCGAGTCGAGA 
TCGCGCCTCTGCACTCTAG CCTGG G CGACAG AGCGAGACTCCGTCTCAAAAAAAAAAAAA 
AGGANANANANAGNGGGGATTTTrNNTTTTTNCCCCNGNCNAAATTNAANTNCNGGGNCN 
MNGGNANCCNCCAAGTACNGGGNNCNCAAAAANTNTTTNGGCCCNGGNTTNATNTNNTA 
GGCCTTAAAAAAAAAAAAANTNNCCCCGGGGGGGGGGGGGATCCCTNNAANCCCACTNCN 
TNNGGGGGTTGNGGCAAAAANTNTTTTNACCCCGGGNGGCAANGNTTGCNNTNGANCTAA 
ANTAACCCCNTTGCNCTCCACCCGGGGGCAAAAAAAAACNCCCNCCCCAAAAAAAAAAAA 
AAAAAAAAANTTTTTTNNCCGGGGGGGGNTTT 
• Sequence 4938 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTAAGTCTATCGCCATGCTGTGTCACGTGGGCAG 

GTCTTCTTGGCAT TCATC TTGMCATGACCCAMTCCTGGCTCCATCTTCCCTCTTACTT 

TTCCTTTGCCCCATTTTTCTTCCTTATTTTTTATGTATGTTT 

ATTTGTAAGCTGGCTCAAATCCTTTTGGGAACAAGGTGGGTTATAAATGCACACGTTCCT 

ACACAGGATGTTGTTAGTCATTTCATAAGGTCTCTTGTGGAGGAGATTAGCCAATAGCTT 

CTTTTGTAACCTTAGGCACACCCTCCTTCCATAAGGGTCAAGTGAGAGTATGGGTCTATA 

GGGTCTGTGAGGGGCCCAGCAACTTTGACAGGCTGAGTATTCTTCTATTTCCAACCCGGT 

TAGAGTCACACAGTACCTGCCCGGGCGGCCGCTCGAAAGGG 

Sequence 4939 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCC GAGGTAC 1 1 1 I 1 1 1 1 M » I II 1 1 1 I ) I I I I NGG I I M M I 
Mm ll I I I I I I 1 1 I I I I I I I I I GGGNNAAAAAAAAAANNNNAAN I I I I I I INNNNNNNN 
NAAAN ANNCC CCCCNNNAAAAAAAAAAAAAANTTTTNNNAANNGN N I I I 1 1 1 1 I I I N AAA 
CCCNNTTTTTAAAAAAAAAAAAAANCCCCCCTTTTTM 
AAAAAAA AAANNCNA AATTTCCCCNNTTTTTAAAAAAAA 

AAAAANNI I II 1 1 1 1 AAAAAAAAAAI I I I 1 1 II I 1 1 I CNNNGANAAAAAAAAAAAAANNC 
NCCCGGGNN TTTTTTAAMNAAAAAMNTTTTTNCCCCCNAAAAAANNGGGGGGNNNNNT 
I I I II I II I I NAAAAAAA NNA I I I I 1 1 I I NNNAAAAAANNCCCCCCNAAAAAACCCCNTN 
NAAAAAAAAAI I I I I I I NANNGGAAAAAMTTTTAAAAAAAAAAAAAMCNNTTTTNTTT 
TTNNCANNGGGNGAGNANANAAAAAAAMTTTN^ 

AM NNNAAAAAM NNNGGGTTTTTTNTNCCTTTNAAAAAANANANAAAAAANNNGGGGNC 
NCCI 1 1 I I I I I 1 1 
Sequence 4940 

CCCTTTGCCGCCCGGGCAGGTACCACAAGGTGATAGATGGTAAACATCTAACCGAAAGCT 

TTAGA TAGACTTCTTTCTAGTAAMTATAACATMTGMTATTATTTCATTCTTACTTTG 

TTTTTGATCTTTCATACAAGTAAAAAATGTAAAATACTACACAGATTTATAAGTGTGCTT 

AGTAATCACTTTTATGAAAGACACTTGTGAGGATAAATATAATACAGTGCACAGACTATG 

GCTGTATTAAGTCTGTCTGATGCTGCTAACAAAGATATACCCGAGACTGGGTAACTTATA 

MGGAMGAGGTTTMTTGACTCACAGTTTGGCATGGCTAGGGAGGCCTCAGGAAACTTA 

GAATAATGGCAAAAGGCACCTCATCACAGGGTGGTGGGAGAGAGAATGAGTGCCCAGTGA 

AGGGGGAATCCCCATATAAAACCATTAGATCTTGTGAGAACTAACTCACTATCATGAAAA 

CAGTATTGGGGGAACT 

Sequence 4941 

CCC TTTCG AGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTTGGAGCfAAATTAGTCCCCAAACCAAATTC 

ATTATTTTCTTCTTAAAAATGTCTTTTACTTCCTTGMTCTGCTTCTGTATTTCC 

AMTTTACMTGTATTTTGTCCAGTTACTGAGATAMTACCTCTACTTTTGCACCTAGAC 

ATTTAGGAGCCATTGTTTACTAMTTCATTTGATGCTGTCTTCTAAAAGAACTAAAATCT 

AGCAT CTCCTC TTCATACCTCCTGCCACTGTCTTTCATTTTCCATACCTGGAGTTATGAT 

AGTAG ATTTTTAACG AGCTTTTCCCGTCT CT GTCTTCTACCTAG ATCCAGTAT ACTT CT G 

CAGGCTGGTATGTTTTTCCCCCTAA 

Sequence 4942 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACAGTGGCACAATCTTGGCTCACTGCAACCTCTGC 
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CTCCTGGGTTCAGGTGATT CTCCT GCCTCAGCCTCCCAAGTAGCTGGCACTACAGACACG 

CGCCACCATGCCWaGCTAATTTTTGTATTTTTAGTAGAGAC^GAGTTTCACCATGTTGGC 

CAGGCTGGCCTCAAACTCCTGACCTCAGGTGATCCACCTGCCTCGGCCTTCCAAAAGTGC 

TGGGATTACAGGCGTGAGCCACTGTGCCTGGCTTCCATCCTCTTCTATCATTTTTTTAAA 

TCTCTTCTCCTATCATAAMTTMTTTCTCATTTTTTGGTCAGGTAGAATTGGGAAAGTC 

CCACACTGTCCTCCTATTACCTTMCATTCCMGCTTCCTTTNCTTTTTTGGNCTTTATG 

MTATATTTATATGGGCNGMTTTAGATTAACAAAATTGA7TGGCCCATTCTTTACTTTC 

CCATTTTGN TTTT CTANAACCCACAAAAGTTAAAACTTGGGAATTCCCTGGCCCCCCANA 

ACACTTGTATTTTGTTGGTTGMGGTTCNGNCCCAAAMCAMCACAGTTTTAANTGCAC 

ATACAAATGTTGGCNGGGATNTTCCCTGGAAATTTATTTAACCGGTTTTTGGTGGGNGGG 
GGGIIIIIIGGG 

Sequence 4757 

ACCCTTTTAACAAAGGAAAGTGGGTTTGGGCTTCGAGGGACAATAAATTGTGGGGAAGTG 

ACTAGGAAAGACATGGGGAGCTAATGCGAGATAAGAGCTACTGTAGTGAGGTCAGTTTAG 

GCAAATTCGTCTTCAAGGATAAGAATCACTCTTCTCTCCTTGGTGCAAGGCGTGGGGGGC 

ACCTT TCTCT AAGTGAAATTATATTTATTTTTATGGTCACCCTCTGTTTATGACAAGCGA 

TACTTGTTTTCCCTATGCCAGAGGGATATGAATTTCCTTCTTAAATAAACCCTTAAATAA 

ATAAATTTAGGCCAGGCGTGGTGGCTCACGCCTGTAATCCCAGCACTTTGGGAAGCCAAG 

GCAGGTGGATCACCTGAGGTCAGAAGTTCGAGACCAGCCTGGCCAACATG 

Sequence 4758 

GGTACATAGCGCCTTGGTCTAGGCCAATAATAGGTCGATCTTCCTCGCCAACTCATATTT 

CACACAGATGAATCTCAGTAGAGGAAAAAGAGTCCGGACGGCAGGAACCACACAGCACTG 

CCTCACAGCTCCCTGGCGTTCTTCCCCGCGTACACAGAGTGGTCTTTTCAACACTCCTCC 

CCCTACTCCACCGGACCTCAACCAGGACTTCAGTGGATTTCAGCTTCTAGTGGATGTTGC 

ACTCAAACGGGCTGCAGAGATGGAGCTTCAGGCAAAACTTACAGCTTAACCCATTTTCAA 

GCAAAACAG TTCTCA GAAATGTCATGATTGCCGGGGTGAAGGCAAGAGATGAATTGCATT 

ATTTTATATATTTTTTATTMTATTTGCACATGGGATTGCTAAAACAGCTTCCTGTTACT 

GAGATGTCTT CAATGGGAATA CAGTCATTCCAAGAACTATAAACTTAAAGCTACTGTAGA 

AACAAANGGGTTTTC 1 1 1 1 1 1 AAATGTTTCTTGGNAGGATTATTCATAATGGTGGAGATG 

GGTCCCCAATATCATGTGATTTTTTTTCCTCCCCTTTCCC^ 

AGACTGNGCCAATMCTTTANANGMCCCTTTNGCATTTTTTNTCATTTCCCATGTGGGN 

AAAAGGGATGCCCCNCATACNGGCNTAANNAAAAAAAATTT 

Sequence 4759 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACAGCAGAGGCCTTAGGTGAATGGCTTGTCTGCTA 

TGGCAGAGATTAGAGGTGCTGCCAGACTGCCATAAGTATTAGGCAGTAACAGCAGCAGCT 

GCTTATATGCGTGCGAACAGCTGGGGAATTAATTTGGTATGCATTCTCAGGAGCCACTCA 

TCTGCTGGCAGAGGTAGCAGAAGAATGCCCTTAGTGTAAATCCTCTACAACCATACACCA 

AAATGTGCTCCCTTGCATTTCAAATTTCCATTGTANAAAGTCTCTGATAATCTC 
Sequence 4760 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGTGACCAGGCCCAGCTMTTTTTGTATTTTT 

AGTAGAGACAGGGTTTCACCATGTTGGCCAGGCTGGTCTTGAACTCCTGACCTCAGATGA 

TCCGCCCACCTTGGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTACAGGTGTGAGCCACCAACGCCTAGC 

CTCAGAGACT TCTAGTA ACATCATATAGTTAGTAAAGGGGACAGCTGGTTTTCAAGTAAA 

GGTCTGTTTGATTTTTTCTATTATAGAMTCCT^CCCCTrrCTTMTGTCTCTTTGGTA 

TTCTTGAAAAAAACAAAAGAGAGCCAACAAATAAAAGTAATTCCTCAGAATTTATGCTAA 

TTTTGTAGC MTATM CTTGCGCATTTGATTGCTGCTTGA7TTTTAAAATCAAATATT7T 

CCTACATTGCTTTTTAAGGGCAAGGTGTGTCCTGTGAGTGTTTCTCACTGTTAGACTAGG 

GCAGAAGCTCAACAATAACAAAAAAGGCTGGTGACTAGGAATCCTAATTTCCTTNCAACC 

AGGGCGTGTGATAACAAANACACTTTTCCTATA 

Sequence 4761 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACCTGATGTCCAAAAAAGCACAACAATTTAAGA 
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CTTTGGGCACTTTATGTAGCAGATATATAAAAAGCAAAGCAGGAATTAAGAGCAAATGAA 
TTTAATAATACTGATATMGGCAGCTTTTMTCTATTCACAGGAAMGGAAAMTTTATA 
TTATCTCCTAAATATTATAGCATGTAATATGAAGAGTTAATAATCTCGTCCATTCTGAAT 
GMAAMACTMCTTTAMTMGTTMTTCTATGCTCCTTGAACGCCTTAAAAAAAAGAA 
Sequence 4762 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTNCAAMGANMATTTTAAAGCTGGGCAGTCCGGGG 

GAGACAT CACAC GTTGGTAGGATCCATGATGCCCCACAAGCCACCGAAACCAGCANGTTT 

TTTAGGGATTTTCAAMGGAGMTTGCTTGAACCTGGGAGGCCNAGGTTGCGGTGAAGCT 

GANATCACCACATTGCACTCCAGCCTGGGCAACANGAGCAAAATGCCATCCANAAAANAA 

CNCAANAAAAAGTTCCTGCCCGGGGCGGGCCGCTTNAAANGGCNGAATTCCAGCNCACTG 

GCCGGCCGTTACTAAATGNIMATCCNANNTTCGGAACCAAGCTTGGGCGTNAATCANGGTC 

ATNGCCTGNTTTCCCTTGTTGNNMNATTTGTTANTCCGGTTAACAANTTNNCACAACAA 

ACCANAACNTAAGGCCGGNAAAGCNTANAANGTGTTAAAAGCCTTGGGG 

Sequence 4763 

CCCTTGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTTGTGCAGGTATTTCTGGCAGTATAGAAACAGT 

MGTGGACTTGCTGGTCAAATGGTAGCTACATTTAAAAAACAGTGATGGCTACTGCTTAA 

TTGTATATCAAMGAGATTTATACCAGTAACTTTCATACATTTCTGTTTCCTTATTCTCT 

CACTTAAATTCMCMCATCATTCCTCTTAACATTTTTGCCMTGGTGAAMGTATTTCG 

TATACAAATTTACATATTCTTACT CATGT GGTTAAGTTTCTTACATGTATTTGTTGAACT 

TCCTGTGMTTGCTTATTCATATCTTTTTCTCACTTTTTCCTM 

TCTTTMTGAATTTTMGAATGCTTTATGTATTGGTGCTATTMTCTTCAATTTTACGTA 

TATTTGCATMGTMTTGCCT ACTTTT MCTCTTCGTGGCATACAGACATTTTTACATTT 

TATTTACTTAMTTTATCAATCTTTTTCTTT^ 

AGGANGGGTANNCCCATCCCAAGAATATATATATGTTTTATAGA 
Sequence 4764 

C CCTTA GCGTGGTCGCGGCCG AGGTAC I 1 1 1 1 I I I GTTTTTATTTTATTTTATTTTTGTT 

TGTTTTC TCCGTGTGTGTGT mCCTM TTTATTTACCTCTGTT^ 

mini I AATTAAAGAGCAAAGCTTTTTATTACTTTGTMTTTAAAAAACTGAAAAAAAA 

AMCTGMGMCTTTGGGGGGAATTTTGTACCTGCCCGGGCGGCCGCTCGAAGGG 

Sequence 4765 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTA C I I I I t I I I I 1 I I I 1 1 A AAGCAAACCATTGTATG 
TGTMGTGTTTMGTNACCTTTTTGTCTATTGGTCTCTATTGCCAGCCCTCCCCTTTCCC 
MTGAAAGCCATGTCAMTTMTCACTTGGATTGACTGCTTCATCTTTTTATTTTTAAT 
Sequence 4766 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGACATTACTTTGTTTTTTCAGGTGMGCTTA 

AACAAATGTGAGGCAGAAAAATGTATTAATGCGGCACTAATGANAAGACGGAATCAAACT 

CCCTG CAAATACACA CACACACACACACACACACACACACACACACACNNGNGNNAAACT 

TNNGNNI I I 1 1 I I I IGTAAAAAAAAAACNNNGNNGNNCNCGCTAACAANATATNNNTAAN 

GTGGGAAAAACNGGGCCCGNGNGAGGNGTCTCANGCCTNAAANCCCNNCTNTTNGNGAGG 

CCAGGGGGGGTGTTTNTTTNGNNGNNGGGNGTTANANACCANCNNGGCNAANNNGGAGAA 

ACCCCNTCTCTNCTAAAAACANAANACTTCCCCGGGNGGGGAGACANGCACrfTNATCTCC 

CNTNTNCTCMGACTNNGGGGNAMAMTTTTTTNNNNCCNGGGAGGTAGATCTTGNNNT 

AANCNAAMTNCTGCCTTGCTCTNCAACCTGGGNAACAGAGAGAACACTCNTTCTAAAAA 
AAAAAAA 

Sequence 4767 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACCTTTGANAGAGGGTCCAGTAMTCTTTGTTT 

TGAATGMCTGATGGTTTTGAAGCAGGTGACCTGGAGGACTGCATGTAGAACACAGTGAT 

GTCAAGGAGTAAAGGANAGAACAGAAGTGAGATTAGCACTAATCACCTCTAATGCCTTAT 

TTCCAGTAAAGTTTAGAGAAGAGGAAMGCTACTTGGCTTGCTCCTTTGMGGTTTTGTT 

TCCCTCTTAACACAGAAATTAAAAGGTAGAGGAGAGATGCTGMTGATGCTTTTTTTCTT 

CTTAATCTTGGGGGGTCA7TATGATTAAGTTA7TGAATCCATATCACCGTATGACAGCAC 
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ATGATGAMGAAAATCAGATGTTTGTTTCAATCAAAGTGAANCAAAATGAGAATAACTAT 
TTGGGCAAAACACT 

Sequence 4768 

CCCTTTCGA GCGGCCGC CCGGGCAGGTACTGGAATTACAGGCATGAGTCACCCCTCCCNG 
GCCCCCCCCI I 1 1 I I 1 1 IAATCCTAAAAAGCTTCCTAAGGGTTGGTCAGGGCAGTTAACT 
CCAGTGMTACCTCTTCTAAAGACTCAGCAAMGGGTCATTTGTGCCTCTTTAACTGTTC 

TTACCAAACTGTCCTGTCTNTTTTCTGCTGCCAACTAANCAGCTTCCTAGGGACAAAAAA 
ATATACAAT AI I I 1 1 1 1 1 I 

Sequence 4769 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGAACCCAGTGGAAGGATCTACTGATAG 

GCAGGTTACCATCACTGGATCTGCTGCCAGCATTAGCCTGGCTCAATATCTAATCAATGT 

CAGGCTTTCCTCGGAGACGGGTGGCATGGGGAGCAGCTAGAACAATGCAGATTCATCCAT 

MTCCCTTTC TGCTG TTCACCACCACCCATGATCCATCTGTGTAGTTTCTGAACAGTCAG 

CGATT CCAGGT TTTAMTAG TTTGT AAATTTTCAAGTTTCTACACACTTTATCATCCACT 

TGTGAi 1 1 1 i iMTT AMGCGTTTTAATTCCTTTCTCTGTTCAGCTGTTGATGCTGAGAT 

C CATATTTA GTTTTATAGGCTTCTCCCTGG U I 1 1 1 1 1 1 1 ICGGI 1 1 1 I 1 1 I GGCTCANG 

AAi 1 1 1 1 1 iGGTTTGGCATGGAAAA TGTAAAA AAGGGGAAATTTAANTANCATTTCAAGT 

TTAATTNTGNAAATNGNNAGGGAAATTTTTTCAAAAAAAAATTTAAAAANNATNGGGCCC 
CAAAAAAAAAAAA 

Sequence 4770 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTAATGTCATGATAAATGGAACAATTGTCTTAGA 

TATGAGCXJATTTCATTTAGACATTTAATTATGTCCTATTTCTCTGGCTAAATACATTGAA 

AGTTATAAGCTGTTCATGTAGAAGGCATGTAATAAATGTATAGGATAACAATATGGGCAA 

TAGTCACCCTCCAGACTCTTAAAAATTCCCACCTGCCCGGGCGGCCGNTCGAAAGGG 
Sequence 4771 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAG GTA C 1 1 H I 1 1 1 1 1 II 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 H 1 1 1 1 1 1 M I 
I 1 1 i 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I 1 1 1 1 I 1 1 1 | NTCCAAAAAAjvJTTTTTNNNGGGGGNAAAAAANNT 
NNNAMAAA^^TTNNGGGNNN^^TTTN^JNA^INAAAAAAAANGNGGGNAAAAAAAAAAAAN 
NTNNTAAANNCNTNTTNCCCCNNANNNAAAAAAGGGGGGGGGGGGNTTTNANAAAAAAAN 
N TNTT NNCCNCNTAATAATTTNGGGGNNAAAANNGNGANANNTNNCCCCNNNAAAAANCC 
CTTTTNCCCCCNIMTGNTAAAAAANCCCCCCCCCNGN I I II 1 1 I I I 1 1 1 1 H 1 1 A AAAANA 

ATTTAANCCCCCCCNGGGGGGGGNTTTTNAAAAAANTTTCCAAAANAANTNGGGNNNNNN 
AAAAAAAAAAAAAAAAAAGGGGGGGNNNCCNNAAAANAAAAAAAACCN I 1 1 1 1 I 1 1 I I NN 
GGGGGGGGGGTTNTTNAGANNGGGGGGNTTTTCCCCCCCCC 
Sequence 4772 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTTTGACAGAGGTTCCAGTAAACGAAAACTTGAT 

TGTTTCCTTGTATATTTTCAGCGTTATGTTTGGTGGMGAAAAGTTTGGAGGTTTGGACA 

AAAGACCATCCATTTCCTATTGATATAGATTACATGATCAGTGATACACTAGAACTGCTA 

AGA CCAAAGA TCAAACTCTGTAATTCTCTGGAAGAATCCATCAGGCAGGTACAATTTTTT 

TTTCi i ii I I I AGTAATAGAGTTCTACTAATGGGAATAATGGGATTTTTTGGCGGGGGAC 

GGGAGGTAACATTTTGCTCAATTTGG 

Sequence 4773 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTAC 1 1 1 1 1 1 1 1 I I 1 1 1 1 1 I I I 1 1 1 1 GTGACGGAG 

TCTTGTTCAGCTGCCCAGGCTGGAGTGCAGTGGTCGATCTTCGCICACTGCAACCACCGT 

CTCCTGGGTTCAAGCGATT NTCCT GTCTCAGCTTCCCAAGTAGCTGGGATTACAGGCCAC 

CACCATCATGCCCGGCTAATTTTTGTATATTGGTAGAGACGGAGTTTCACTATGTTGGGC 

AGGCTGGTCTTGAACTCCTCACCTCAGGTGATCCGCCCGTCTTGGCCTCCCAAAGTGCTA 

GGATTACAGGCGTAAGCCACCATGCCTGGCCAGATGATGTATTTAAATATCATACCAAAC 

TCTGTGTATTTATATAAAGAAGAGACTGGTAAAAGACTTCATAATNTNAAAAAAAAACCA 

AAAACCCAAAAAAAAACTTTACCCTTACCCATTGCTGGCATATTGGTGCAGNATAAAACA 

CCACCCTTATTTTGGGATCAATGANAAANACCGNAAAGAAATGTCCTGCGTAAACTGGAA 
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CTTTTGACAGCNTTTTNAAAAAATAA 
Sequence 4774 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACATGTAATCCACTGTAGTGAAGGCACTAAAAC 

CTGTTGTATTTTCCACATTTCGATAGATCTCTCACAGGATTTMCACTTTTGGAATGCTC 

AGTAMTTATTATTGACTGCTTGATMTACCTCTTTGTTCCTGCCTTTCCCCAAGTCCTT 

CMCAGMGTTTCTTCTAGCACTTTGCAGGTCAGTTGAGTGGACTATTTGAGTCCCTCAC 

AGTAATGAGCTTGTGTGTTTTTGTCATTCTTTTTTCTTTTTTTGA 

ATTTAAGGAAGCAAAAAGG 

Sequence 4775 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTTTCCCCTGGAAATTCTAGCTGCTGTGGCCT 

CCCCMCTGCCAGTCCTGTCTCTTCAATTCAGCGAGATTTA7TGTTTCCCTTCCCTGAAC 

TGCAACCTAGGAACTGCCGTGCGGGGGCAGGCTGAGAAACCATGGTGCTCACCTCACTCT 

GTCTGCAGTCTCCTGAGGATCACAAACCTGTGCTTGTCCTATGTCTAAAAACCATTACCT 

ATTATACGTATTGTATAGCTTCCAGTTGTTTAAGGCAGGAGAGGAAATCTGACCCTTGTT 

ATTCCATCA CAGCA GTAAGGAGAACTCTTCACATCTAAGTAAACACACCTCACACTTACA 

ATTCACTGCTTTTTGTAATMTTGATGTATAAAGMCACCACTTCCTTACAGAACTATTT 

CAATAGCATCATGCTTGTCAAATT 

Sequence 4776 

CC CTTTCGAGCGGCCGCCCGGGC AGGTAC I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I I M 1 1 1 1 11 1 I I N 

NNNTTTTTI I I I M I 1 1 I I I I I I I I I I II I 11 1 1 II I I I M I I I I I I 1 1 I I I I I I I 1 1 I I 

m M M 1 1 III 1 1 1 1 1 I II 11 1 1 INI 1 1 I 1 1 1 1 I II 1 1 I HNNTTTTNANNANNGNNNNG 

GNNNTTNNNAATTAANACCAAAAANAAANGCCNNNNTCNCCCCTTTCATATNCNNGNNCA 

ACCCNANNNAANNAAANNCCCNACNGAAAAAATTTAAANTTAACAGGGACAAATAATNAN 

TTTACAAAATNNCTTACCANAANANACTNCNCTGGATTTTTTTNNNTTNCNNGCNGNNAA 

AMGNNTTTTGGGNAGTTTATAAAAANTNNNTANCTTGGG 

AAGCNAACCCCTTNAANCMTNNMTNGNTNGNGGGNAAAMNTTTNTAAAANTTTTNNC 

TTGNNNATNNNAANNNNNNNNANNNNAAAAANAANAAAAAACAAANCNNCTTNGNAAANC 

CANGGNTNNAATTNMCCCCCNTTTTNNAMCAAGANCAMNCAMTTNTNCCCTTTNAA 

ANGNMGGGCTTTNAAAMTTTNNNCCACCTTNGCCTTCCANNGCAATTCCNTNNTNGGG 

GGAAAAGG 

Sequence 4777 

NGGGCGAGGAGGGCGGCCGAGNAANNAAAATNTNTTTTNTTTTTNTCTGACCNTGAAGCC 
ATCAATAAAAGAGTAAAAGACACTATGGCNCNATCAGAAGATTTGGACAATTC 
Sequence 4778 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGGCCGAGGTACTCNGGGTGAATAATCTTAAGTTAAAACTTGAA 
ATGGATGCTCMCATATAMGGNTGANTTTTTTCATGMCGGGGAAGACTTATAGTTTAA 
AATNAATGGAATCATTACTAGCTAAAGA 
Sequence 4779 

C CCTT AGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTCTAAAGAAAATCCTGAAAGTCACCACCTTGGT 

CTTTTATAATCGGGACCATGAGGAAGCCCAAGAAAAAGGGAGAAAAGGAACGAGAAAAAG 

GCAGAGGCACTAATAGCTGCCATACAGGCATATAAACCTCTCGATCCCAGGGAGCTTCTC 

ATTCTATGACCGACTGTTATCAAGTGTGGGAGCACTAAAAGAGAGTCTGCCCCCGAAATC 

AGAAGCAGCCCCCACGGCCCTGTCCAATCTGTAAGGGAGACTACTGGAAGACAAACTGCC 

TCCAGAAACATACGTCCCAAGGTTCAGAGCCGGCTTCTCAAATGGTCCAACAGGACTGAT 

GGGTCCCAGGGCTCTCCTCCCCAGCTTCTGACAGCCCAAGCTGCATTACCATCCAAGAAG 

TCCCGGGTGAGTCTGGAGGTCAAGGGACTCAGAGGACAGACTTCTACTCAACACCCAGAG 

CMGCCATTCCTGTTCTTCTCTTCCATTCTGGGCCCTCCCTTNCTTCCTTTAGCACAACT 

TGTGMGGGGCGTlvrrTMGGAAAGCCCTNTGCTCCMTATTTTTTCTTAAA 

Sequence 4780 

AC N M 1 1 I M 1 1 1 1 1 1 II II ( I I I 1 1 NANTTTAAAAAANGGGNAAAANGGG f 1 11111 1 
TNNNNNTTAAAAANTTTTNNCCCNGNAMNTTTAANCCCNNCCCCCCMNAAAAANTTTT 
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TTNGGNMNTTTNCNTTTNAAAAMNNANAAAAACNTTTTTTTNCNGGNCCCCCNNAAAA 
MANGNIvrTTNGNTTTTAAMCCCNNATTTTAAAAAMNTTTCCNANNAAAAAAAANCCCC 
TTTNAAMANTTGNGNNTTTTTCCCTNNTTTTAAMTTNGNMGGCCCI^nTITTAAAAA 
. Sequence 4781 

CCCTTAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTTTATMTTTATAT7TTTTCCTATAGAGGCTTTT 

CTATTTATGTGTATTCCACTTCCCCATATCACTAMCTGTCTTTTTCCACAGGATTCAAT 

TCTTGAACTAGTAGGAGTGAAGGGCAGTCTGTTGAAACCTGTAATCTCTTAGGCTTGTAT 

TTTCTTTGMCATAGTTTCCACAGAATTCTTCCCTGTAGGGGAAGGCCTGGGCACTTCTT 

GATGTCAGAACATGTTGTCTTTAGTTTGGAATCTGCCAAAACAAAAGTAAATCAAAAATG 

TTAATTCCTGTCACCCCAGCACTTCGGGAGGCCCAAAGCAAGGAGGATTGCTTGAGCCCA 

GGAGTCCGAGACTGGCCTGGGTAACATAGCGAGACCTCGTNTCTACATTAAAAATTTTAA 

AAA 

Sequence 4782 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACGCGGGTTGATAATAATAAAATCACTTACTTGGT 

TGACTAAAAAAAAAAAAAAAAGAAAAANGTTCCTGCCCGGGCGGCCGNTNNAAAGGGCNA 

ATTCCAGC 

Sequence 4783 

CCCTTGAGCGGCCGCCCGG GCAGGTA C 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1) I II ) I 1 1 
I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I I I 1 1 1 II I 1 1 I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I NNI 1 1 II 1 1 1 1 I INNNNANNN 
ANNTNNNTTTTN 1 1 II I » 1 1 1 1 1 1 NTTNTTTAANAANN 1 1 1 1 1 1 1 1 NNTTTNTTGACACC 
CTATTNNTANTNATTTNAAAAAAAAAAAAAATAANTACANAAGAACTTAAAAAATAAAAA 
AT NTNCTT ACCTTGGATTCTTGGCTTAAAGTANAAGI 1 1 1 1 1 1 1 AANTTATNNAGGAAAA 
CATTTTTTNTAAAANTT AAAATTNAACCCACTTTAAATGCTTCAAAAANAAANCCATNCC 
TTNCATTGTNATNNNNNNNAAAAAAAAAAATTNACANAAANCNTTTTTCACTNAATACTN 
NTTTANNNTTTAAAAATANTTTCMNANAAMTTTNNNCNMNTAGNNGGGNNNAANTTT 
TNNTTTANTAT7TA 
Sequence 4784 

CCCTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACCCAGAGACACAGACTGAAAACCAGGAAGTTGG 
ATGGGACTTAGAGCCCTTGATCAACCCAGAACGCCATGACCGCAGGCTGAATCACTTCAG 
GGTCTGCAGTGACATCACTCTGTACCTCGGCCGCGACCACGCTAAGGG 
Sequence 4785 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGTTATTAGGTTATGAAAAAAAAAACCATTAA 

ATCATGATATACTAACCATTAAATAATGATACACTGAAATAGATTCCTGAGGATTCTATT 

ATATTCTTACAACTCACTGTAAAAAAACATCACTAGAACATATTCTCTATGTATCACATA 

AATTCTTCTGATAGAGAAACAGCTCAGATACCTTCATATCTGAACATGAGAAAATACTGG 

AGGCTGCAGGTGTTAAGGGCTGAATAGAACTGTGCAGA7TTAAAACATTTCTAAATAGCA 

AAATACTTCATAATTGAAAATTCAGAAATGAGCAGCTACAAA7TATTGAGAATTTAAATG 

CAGGCTGGGCGCANTGGCTCACGCCTGTAATCCCAGCACT 

Sequence 4786 

ACCCT MCCTG ACAGGMTTMCTACTGTTTTTTTGTGGGGCAGAAAGCAAAACCTGGTG 

TTGTGACTTTTATCCTAATGGTTCTTAGGCAAGGTTAGTGAGAAGAAACACAAACCCAGA 

TGCATGCATTGTGCATTATTTTGTAGACMGCTACTTTTTC7TCTGTCCCTTTAACAAAT 

TTGCAGCAATTACCCTCCCTTTGGGGTCTAGAGTGAAAGCTAATTTGTGGGTAGATGAGA 

TTGCAGAAGAATGGATGTCCATGGCTGTGAACACTGCACACTGCACATCCATCTCCAGTG 

CTCACACTGTGCAGCTACCACTCCCTGGCTGCGTGCCATGCTGTCGGGTTGCAGATTTGC 

ACACATAAATTCCTCAGGAAGAGTTTGCATGAGCATCACCTCGCAATATTCTGTACC 

Sequence 4787 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTTTCMGTTTGTGTGACTAAACCTTGCTTTGGG 
AAAATTAGTCTAAAAATCAAGGAGCCGGGTGTGGGAGAAATTAGCTTACTAATTGAACCA 
TCMGCCAGTTGGCAGTTCTAAGGCTTCTTTATCAGCATATTACAGAGTTTGTATTCCTG 
TTCTTTTCCTCCTTGTTGTGGGAMCMGCTATGCAACCATTTGACATTCTGTATTTTAG 
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ATGTAACAGTACCTGCCCGGGCGGCCGCTCGAAGGGCGAATTCCAGCACACTG 
Sequence 4788 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTCAACTAGTGCAAACCTGCCCGTCATGGGCC 

ATGAGAAGTTCCCCAGCGACTTGGACCTGGACATGTTCAATGGGAGCTTGGAATGTGACA 

TGGAGTCCATTATCCGTAGTGAACTCATGGATGCTGATGGGTTGGATTTTAACTTTGATT 

CCCTCATCTCCACACAGAATGTTGTTGGTTTGAACGTGGGGAACTTCACTGGTGCTAAGC 

AGGCCTCATCTCAGAGCTGGGTGCCAGGCTGAAGGATCACTGAGGAAGG6GAAGTGGGCA 

AAGCAGGTCAGTGCCCGAATGCTATGGCATAAAAATAACAATATGGGGATGAGGGGGGAT 

CTCTGGGGGAGCCTGTCTTCTCTTrACTTTGMCTTTATTCCACACTGAAAACXJATGGAG 

CAGTGGTGCACATAATATGGCTCCCAGCCAGTTCCATCTCAGGGTTTTACCTGCAAACCA 

MTAGGGCTGTCANGTGCCCCCCTTNCCCCGCACAGTTTGCTTGATAGTTCAAAA 

Sequence 4789 

CGCCAGTGTGAT GGGAT ATCTGCAGAATTCGCCCTTANCGTGGTCGCGGCCGAGGTACCA 

TTTGGGAT TATGGTTTT TAAMGCTTGAGMTATNACTTATTTACTTTTGCAGCTTTCCA 

TGCAGCTG I 1 1 1 1 1 1 1 1 CTCTCTGTTTTTGACTTTGGAGATNAAGTTACTGATTNTNATC 

TTTACTTTTCTCTTTATTNTGTGCCTTGGNCTTGAAAAAGTAATAAATATTTCTTACTGA 

GGCCCCCTCCTGCTTTGTTCTGCCATCTAAGGTGATTACCATGCTCAAGTCTCTTTGNTG 

GATGCCTTNGACTAATGCTTTTNAGGAGCCNCCGGNCTTCNACNTCCTGGTTCCCAGTAT 

GGCACMTGACCAGGCAGATTTCTCGTCCCAACTTTACTACTTCTTNAACATCTTTTGGT 

GGATACAGACNAACTCCCTCNGTGACTGGTGAATTTTTTGGTCACCTNATGTTAAAGGAG 

GCNCACTTNATNCTNAAACTTCAAGTAACTTGTGCCTTGCCTGCTGCCCCAACGGGGGAN 

CTCCTTTTGAAGGAAATTATTT 

Sequence 4790 

TGGATAGGACTAAAAATCAAAGGACTAATTATATCAGGACATCCCATATTCCCTTCACTG 

ATTMGACAAMCAATGGGGCCCCTTATTTTACTTTGTGGAGCCAAATTAACAAAGCTGA 

AATAGAAGTTCTCCTTATAAGAAAGGCTACAAACACTGGAAGGATTAGTCACAGTGAGCA 

AAAATCGCCGATGAACCCAAAGTATGCATATGAGCAGGGATTCCATTGGGTATCTATAAG 

GCTGGCAAGAGCTTTAGAATTTGGTTCTCAAGGAAATGAGGTGGGTAAGGAATCCCCTCA 

AATGTCAATGTATCTTCTTACCATCTCAACAATCCTGGGTACC 

Sequence 4791 

GTCCGTGCACCCCAAATGGGATCTGTGGGACATGAGATGCCGGCTGCATGTGAGCATCTT 

GGTAACCAAATAATAGGAAAGAATGTAGGAGCAGGCAATCCTGGGGCAAAAGCTGACGCC 

AACGTACCTATTCATCTTANAATTGAGACTCTGATCTGTCTTTCCCAAGGCCAGATCTAC 

AGAGAAACTTTCTGTCTTGGGCAGAATAGCTGGCTGAGACATCAGAGAGAGAGACTGAGG 

AAATATCCCAGGAGCCTGTTGACACAGAGGCCCTGATAACTAAAGAGAAGTCCCAGCTGG 

GCGTGGTGGCTCATGCCTGTAATCCCAGCACTTTGGGAGGCTGAGGCGGGCGGATCACTT 

GAGGTCANGAGTTCGAGACXJAGCCTGGCCAACATGGCGAAACCCTGTCTCTACTANAAAA 

TACAAAAATTAACTGGGGGTGGTGGCATGTGCCTGTMTCCCAACTGCTCAGGAGGCTGA 

GGCANGAAAATGGCTTGAACCCANGAGGCANAANGTTGCANTTGAGCNGGAGATCGNGCC 

ACTGCACTCCAGCCTGGGCCGACAGAACCNNACTCTTTCAGAAAAAAACCNAACCACAGG 

GAAAAAACCNNNNNNNNANNNNNCGGNGGGGNGGCTANANTTANTTTAAGANAAAAANCC 

NTCCCCCC GCATCC CCNNNANCNCNNNAANATNAAAAANGNAANNCCNTTTTTTNTTNNN 

NANNTCCGNTTTTTNGGGGTTNTANGGGGGGNNANNANNNNNNNNNNNNNNNNNCCCCNC 

CCTTGNGNNNAGNANCNCCCCCCCCCCCTTTN I I II II I I N I U 1 1 ) > I NCCCCCNCCCC 

CCCCC 

Sequence 4792 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCCGAGGTACTCAGAATTCTGACAAGAAACATCACAAGTTTA 

TATAAATACCCATTTGCATAGCAGCTTACAAATTCAATAGTTGTCAGAGGCTTGACGCGG 

TGGGTCATGCCTGTAATCTCAGCACTTTGGGAGGCCGAGGCGGGCAGATCACTTGAGGTC 

AGGAGTTTGAGATCAGCTTGGCCAACATGGCAAAACTCCGTCTCTACTAAAAATACAAAA 

ATTACCTGGGTGTGGTGACGGGCGCCTGTAATCCCAGCTACCCCGCGTACCTGCCCGGGC 
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CGGCCGCTCTAAGGGCGAATTCCAGCACACTGGCCGGCCGTTACTA 
Sequence 4793 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACCAGGCAAACACTACAACCACAACTCCACACA 

CTGA MTGAGATMTATTTATGTTTTTGCCATAGTGATAGCTCAACTGCCACTTCATCTC 

TTTTCCTGTT CTTCTT CCGACGAC(X?TTCAGTCTGTTTTCAAAAGC'n'CTAGTTCAGCCT 

GTTGTCTTCGTTTTTCTTCTTCMGAGCAGCTTTGGCTTCTGCTTCTTTTATCTCAGATG 

CTTTCCGCTTCATTTCCTTGCACGTTGTGTCACATTCTATTGAAACCTGATTTTCACGTA 

CCTCGGCCGCGACCACGCTAAGGG 

Sequence 4794 

CCCTTAGCGTGGTCX3CGGCCGAGGTACAAATTTCAAACCAAGCTGCAGTTACTCCTTTGA 

GACACCAAAAAAAGTTGCTTCCATATGGTTACATTGTTAATTCCATAATCGCATTTACAA 

TATCATTACTGTTGTTCTTCAGGGCTCGGACTGCCTTTGCTCTCGACACATTTGCTTGTG 

ACATGACCAATTCAATGTCCTTAACTTCTACACCTGTTTCATCGACCTCTTCCTCTTCAC 

TCTCCTCTTGTACAGTTTAAAAACAAATCTTACACAGCCTTACATTTCMTTTTTTTCTT 

TAAAAGGAGTGAGTTGTGTACCTGCXJCGGGCGGCCGCTCGAAAGGGCGAATTCCAACACA 

CTGGGCGGCCGTTACTA 

Sequence 4795 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACCTGGAAACTGAATTCTAGAAAGATTATTTTGGA 

AAGCCTGTAGTTACGTGTATTACCACTAGATGACCTTCCCTCATTATTGTCTCTAAAGTG 

GAGCTGCTAGTTATATGGACTTTCTAGAGGACTGTAGGAAAT7TATGAATAATCCCTCTA 

AAGCAACAACGACAACAACAACAAAAAAGTCTACTTTATATGGTGTTGAGTGTACCTGCC 

CGGGCGGCCGCTAAAGGG 

Sequence 4796 

ATTAGGGAGTCGACCCCGCGTCCGGTCAAGATGGCAGCTGCCGACGGCGACGATTCGCTC 

TACCCCATTGCGGTGCTCATAGATGAACTGCGCAATGAGGACXaTtCAGCTTCGTCTCAAT 

AGTATCAAGAAGCTCTCCACCATTGCCTTGGCCCTTGGGGTTGAACGGACCAGAAGTGAG 

CTCCTGCCCTTTCTTACAGATACCATCTATGATGAAGATGAGGTCCTCTTGGCTTTGGCT 

GAACAGCTGGGAACCTTCACCACTTTGGTGGGAGGACCCGAGTATGTGCACTGTCTGCTG 

CCACCTCTTGAGTCACTGGCCACAGTGGAAGAGACAGTAGTGCGAGACAAGGCGGTAGAA 

TCCTTGCGGGCCATCTCTCATGAGCACTCACCTTCCGATCTAGAGGCTCACTTTGTGCCT 

CTGGTGAAGCGGCTGGCGGGTGGAGACTGGTTCACCTCCCGTACCTCAGCCTGTGGTCTC 

TTCTCAGTTTGCTACCCCCGAGTATCCAGTGCCGTGAAGGCAGAACTTCGACAGTACTTC 

CGGGAACCTGTGCTCAGATGATACCCCCATGGTGCG 

Sequence 4797 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACAAGTGACGAGGAAGATTCTGTTTTGGGTATA 

GCCAGAGAAAACAAGGATGGAGAAAAATCTAGGACAGTGTCTTCTGAGAAACCACCAGGC 

TTGAAGTGTC1TCTCGGAAAAAACCATCCTTGGAGGCCACAAGTGATGAGAAGGATTCTT 

TTTCGAATATAACCAGAGAAAAAMGGATGGAGAAATATCTAGGAAAGTGTCTTCTCAGA 

AACCACCAGCCTCAAAGACTGCAAGTGACAAGACAGATTCTGCTTTGAATACAGCTACAG 

AAATAAAGGATGGACTACAATGTGGGACAGTGTCTTCTCAGAAACAACAAGCCTTGAAGG 

CTACAACTGACGAGGAAGGTTCTGTTTCTAATATAGCCACAGAAATAAAGGATGGAGAAA 

AAT CTGGGA CAGTGTCTTCTCAGAAAAAACCAGCCTTGAAGGCCACAAGTGATGAGAAAG 
ATTCTTTTT 

Sequence 4798 

NCCCT7TCGA GCGGCCGCCCGGGCAGGTAC 1 1 I I I I 1 1 I I I I 1 1 I 1 1 I I I I I INTTTTTT 
I > ■ I >> ■ I ■ 1 1 1 I I I 1 1 1 I I f 1 1 1 I 1 1 t ■ I 1 1 I I 1 1 I I I 1 1 1 I ■ I 1 1 1 1 I 1 1 1 1 I 1 1 i 1 1 

'''II I AAAAAAANAANNNCTNNNNNTTTGGNACNCNNNANAAGAANAAAAAAA 

NANNTNNAANAAAAMAMAAAAAANATNTAAANAAAAAAMNTNCTTATTTTTATTTTT 
TTTAAAAAAMAAAAACGGGNGGGGGGGGGGGGGGAAAAAACCCCNNTNTTCATNTTTNC 
CAAGAAANNNNNGNACNNCNGGGGNCTTTNNCNAATNCAACCANTTTTNCCCCCCCCNCC 
GCAAANAANAAAAACNNCNTCTTTNAAAAAAAAAAAANAAAATGGGGGGGGGGGGNGGNC 
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CCCCCCCTTTTNC 
Sequence 4799 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTTGACGTTAATGCCGATGATAATTCATCTGATC 

TACAGAATATTCACTTTAATAGAGAGATGAGAGTCTGAAATGACCAGAGGAAAATAGATA 

CTGAAGCC AATAT AGTCTTGAT ACCA AAATAAAATTAAAATGAGAAACTAACATGATAGG 

TT CAAGG CCTTTTGGGMCCTGTTTTCTTTGCCAGATTTCACATTCTTACAGCTTCATGG 

TCi I I I iCTTCTAACAAATTAATCAGCTGAGAGAAGCTGTCTTTCAGTGCATCCATGTCA 

TCCAGTGAGCAGGGCTGTAGAATCCAGCGTTTTCC 

Sequence 4800 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGG GCAGGTA C 1 1 1 1 1 1 M I 1 1 1 1 1 1 1 1 M I 1 1 1 1 1 1 H 1 1 1 
I M I 1 1 I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 II | 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 | 1 1 1 1 1 1 1 1 1 | A N I 1 1 1 1 1 1 1 I NTTT 
TTNI 1 1 1 I I I INANT^^•N^rlWTNNNN^rrTTTTTTGAANNANNNACCNTAAATNCCACTA 
TTGNGGAAATMGAAAATTGTAATTGTGAAAAMTAATTTTAAGGAAATNTTACAAGTAT 
TACATTAAAAAGATACTATGACTGGCACCTGNCATTTACCTTCTAANAACCCTGCCATGT 
GGTTT GCAGAMGANATGGATATAGTTACCTNAGAAGAAATATTTTATGTGGGTTTTTTG 
TTTTTCGTTACTANATTTCMGGATNAAGGGGATATGGNTTGACCTTTTACTTTTTA 
Sequence 4801 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTAC 1 1 1 1 1 1 I I 1 1 H 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I I 1 1 1 1 1| 1 1 1 1 
I I I H H I 1 1 1 1 1 I I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I 1 1 I INNNNCCCCCCCCCCCCCNGGGNNNNA 
ATTN 1 1 1 1 1 NAAAAAAAAAAAAAANNCNNNNNGAAAAAAANNN I II 1 1 1 1 1 1 NCCCCCCN 
CCCCNCANNNAAAGNNNCAAAAAAAAAAAANGNCNTTTTTTTTAAAAAAAAAAANCCCCC 
NNTNNNNAAAAAAAAAA NNTMTTA TANGGGNTTNTTTTTNANCCNAAAAAAAAAAAAAN 
T NNTTNNCCC CCCAAAA 1 1 1 1 1 1 1 1 NCCCCCCCNNNAAAAAAATTTTNCNCCCNNGNAAA 
A 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I CNNCNNNCAAAAAAAAA 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 NGNCNANNATNNNNTNNNN 

NAAAAAAAAAC CGGGNNGNTTN CCNTTTTNTTNANANGGGGNGCTNTTNTTITTTNGGGN 
GGGGGGAAACN I 1 1 II I 1 1 1 1 1 NNAAAAAAAAAACTNTN I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 AAAAAA 

MAAAAAAACCIvrTTTNGNNNNCCCCCCCCNNANNNNNGGGGGGGGGGGGGGGGNTTNTNN 

NCCCCCCCCNTNTTTTATNNGGGGGGG 

Sequence 4802 

ggatatctgcagaattcgcccttgcggccgcccgggcaggtacgcggggttattgcagtg 
tAgattatgcaaaaaaagaatcattaggatagggcaatcagcttccattaaataagccta 

aaagcagcagcttgggggataaaaaaaaaaaaaaaagaaaaaaaaaaaaaagtacctcgg 
ccgcgaccacgctaaggg 

Sequence 4803 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACATGTTCATTGTAGAGAATTTGGAAACTGTAG 

GAGAGAATCAAGAAGAAAAATAAAAATCAGCTGTTGTAATCACCTAAAAAAAAAAAAAAA 

AAAAAAAAAAAAAAGGTCCTGTTCTAGACATTGGAGATAAAGTAGTAACCAGGAAAGACC 

CTGCTTTCATGGAACTTGCATTCCAATGAGAGAAAGATAGTAATTAAACAAATAAATGAA 

TATATATGTTAGTTCATTCTTGCATTGCTATAAAGAAACATTCGAGGCTGGGTAATTTAT 

TTAAAAAAAAAAAAAAAAAAGAAGTTTC 

Sequence 4804 

CCCTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTTGGACCAAGAAAAAGAAGATGGAAAATATCA 

CAAGCAAATTAAAATAGMGAGMTGCMCAGGTTrCAGTTATGAGTCACTTTTTCGCGA 

ATACCTTAATGAGACAGTTACAGAAGTTTGGATAGAAGATCCTTATATTAGACATACTCA 

TCAGCTGTATMCTTTCTTCGATTTTGTGAGATGCTTATTAAGAGACCATGTAAAGTAAA 

AACTATTCACCTTCTCACCTCTCTGGATGAAGGCATTGAGCAAGTGCAGCAAAGTAGAGG 

CCTGCAAGAAATAGAAGAGTCACTCAGGAGTCACGGAGTGCTGTTGGAAGTTCAGTACCT 

CGGCCGCGACCACGCTAAGGG 

Sequence 4805 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTA C 1 1 1 1 I 1 1 1 1 I 1 1 1 1 1 I I I 1 1 ICCAAAAC 

CAAATCTTTATTCTCTAGTTTGAAAAGGAGGGGTAAATGGTTGTTCTGTTTAGTTCCAGA 
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GAACAGAACAAGGCCCAATAGGTAGAAATTNTAGGAAAGCANAATTCATTCATTATAAGG 

MGGATTTCTAACAATTANAATTTCTAACAATTANAATCATCCAGGGCCTCAGGAGGTGC 

GGAAGTTCCTGTCACCTAAGTGCTCAAGCANAGGCCAGGTGTCCATATGCTANAAATGGA 

NAAAAGGAAACTCACCAGCAACTTCCCCTCAGCTGGCCCTCCATCACCAATGCGGCAGTC 

CTTGCCGTGACATGCTGAGCTTTGGAAGGGAGCCAAGGAGGGGCTNCGGTGTTCAAACAA 

NAACCTGGACACANTNCTNCTGACANCCAAGGGGAGGCTTTTAACNCTGGGAGGGGGCNA 

CANATAAAAGCCAGGACCAMCCCAGGGGGTAAMTGCCCTGGGGATCTGhfTTTTTTGGG 

AMGGAAAAAAGATTGGAAATTTTTTACMGCNGMCCGGGTNTTTTCCAMTTTTTGGG 

TGCCCTANCCCAANGGGGGCAAGGTTNGGAAGGGGAAAGGGGAAAAGGTAAAAAATGG 
Sequence 4806 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCG GGCAGGAA C 1 1 I 1 1 I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 HI I I CTT 

1 1 I 1 1 1 1 1 I 1 1 1 I I II 1 1 1 1 II 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 II 1 1 1 1 1 I II 1 1 1 1 1 A ANNNTT 

1 1 1 1 1 1 1 1 1 AANTATGAAGNTTTNANNNAGTATTGTNNNANGGACNAAAAANCNNTTTNT 

GNAA AAAAAMNACNNCGGGG6GGGGGGGGGNGNGTTCTTTTAAAMAAAMGNGTTTTT 

TTTTAAAAAAAAGGGGGGGGNNGNATNGGGNGACCCCCNNTTTNCCCGGGNGNGGATTNN 

ANNNNAANN I I I 1 1 1 1 1 I ANAAAAAAAAAAAAANCCCCCAAAAAANANTNTAAANNATTN 

GTNNCAAMTANANNTTTAAAAAMCCCTAM1TTATATTAAAAAAAANANTNNTTTGGGN 

GNTGGATTGTTNTTNNNNAAAAACCAAAMNNAATrn-AAAAMTTNNAAMTGGNNTTTN 

NGGNGNAAMNNAC CCI^NTTT TTTTCNNANCAAANAAAAAAAAAAAAACNTTTNTCNAN 

NTGAAAAATATNATNISTTTTTTTTCNCNCCNCCCCCAAAAAAAAAAAATTTTNTTTTCNGG 

NGNTNTGNNGGGGGCCTNTTNCCNCCCCTGTGATNAAAAAAAAAAAANCCCX5CCCCCCCN 
NTTTTT 

Sequence 4807 

GAGCCGGC CCGC CAGTGTGATGNGATATCTGCAGAATTCGCCCTTAGCGTGGTCCGCGGC 
CCGAGGTACTTTTATTTCTTTACAAGTGATTNCTGGACTGGGCTGGGAACAGANTGATCC 
TGGGGCAGTAGTGANGAACAGGCCACGGTCCTACTTGTGGATGAGGTGAGGANAGCTTGC 
AAACCCCGTAAGGAATCCCTCANCCTGCCTGTGAGTAACAACTNTGAAGGGCTTTCTGAG 
Sequence 4808 

CCCTT TCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACAAAGCATCAGATTCAGCAGAAGCAATTGAGG 

CTTTTCAACTAACTCCTCAACAGCAACATCTCATCAGAGAAGATTGTCAAAACCAGAAGC 

TGT GGGAT GAAGTGCTTTCACATCTTGTGGAAGGACCAAATTTTCTGAAAAAATTGGAAC 

AATCTTTTATGTGCGTTTGCTGTCAGGAGCTAGTTTACCAGCCTGTGACAACTGAGTGCT 

TCCACAATGTCTGTAMGATTGCCTACAGCGCTCCTTTMGGCACAGGTTTTCTCCTGCC 

CTGCTTGCCGGCATGATCTTGGCCAGAATTACATCATGATTCCCAATGAGATTCTGCAGA 

CTCTACTTGACCTTTTCTTCCCTGGCTACAGCAAAGGACGATGATCTGCCTGCTTTCACT 

GTGTTGTTCATGGTGGCTTTTTGGACAATAAAGAATCTAAAATGGGTGGGGAGGGTGGAA 

GAAATGGTGGACTGNTCTNTCACGTTCTGAAGCAGCTNATCCTCTTCCCACNTAGNCACC 

ATNTTGNGTGNGTNGNANAAGCCCATTTNTCAACTGN 

Sequence 4809 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGT AC I I 1 1 1 1 1 I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 IN NT 
I 1 1 1 1 1 I I I 1 1 I I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 | | | 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 | 1 1 1 1 1 1 1 1 1 NNNTN 

TNA AAAAAAAA ANTNTGCCCNNNAAAMAMNNNNCNTTTNTTNANTTNNNNNAAAAAAT 
TTTNI 1 1 I I I INGNNNAAAAAAAAAANNANNTTNTTTTNTNNCNAAAAAAAAAAAAAAAA 
NCCN NGGGGNNA NANNNNNAAAAAAANNCCCCCCCATTTTTTCANNTNNNGNNACNNNAA 
NCCNI I I 1 1 1 1 I I GGTNTT ATTNNAAAAAAAAAAAAATNTCNNTTTNNNT7TTAAAAAAA 
AAAANCNNNCCCNAAAGNGGGGGNAAAAAAAAAAAAACCCCCCCCCNNNNAANAANGNGN 
AAAAAAAACCCCCCNGGGNN I 1 1 1 1 I I I 1 1 A AA 
Sequence 4810 

GC TCGNCGGCCGCCA TGTGAGGATATCTGCAGAATCGCCCTTGACGGCCGCCCGGGCAGG 
TACTTTTTTT I I I 1 1 1 1 1 I 1 1 1 1 1 I I NGGG 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 
I 1 1 1 ) i ) 1 1 1 1 1 II 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 AAAAAAAAAAAAAAA AAAA 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I N 
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AAAAAAAAATTTAAAAAAAAAANNTTNNNCCNNGGGGGNAAAAAN 1 1 1 1 1 1 1 1 1 
Sequence 4811 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACCATTCCGGGTCATCCGCAGAAATTCCTCATAGA 

TGGCAACTCTGTCTACTCTCCGAGCCAGTGGCGAGAAGTTCACAGGGAGTCCACCCCGGT 

GTGGTGCCTGTTGGGGACAGACCTGAATGTTGAAACTTGACAGTCAGAAAAATAACTCTT 

GATGCTGCTGTTTCGGCCCGCGTACCTGCCCGGGCGGCCGAAGGG 

Sequence 4812 

CTGAATTGGGCCCTCTNATNGCTTGCTCGNCGGCCGCCAGTGTGATGGTATATCTGCAGA 
ATTCGCCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTGGATTCAGGCCCTAAGGCGGGGGAC 
AGCACAGTGTTCCCTTCTCCTCCAGAGTTCAGGGAAGACGTCCAGGGCCTCCTGGTCCGA 
TATGTCCATCAGGTCCATCTGCTCCAGCATGTCCACGTTCACTTCCATGGATGACATGCT 

GCCTATGGGCTCTCGCCGCTCTGCAATCTGCAGGTAGCCAGTGGACAGGTACCTCGGCCG 

CGACCACGCTAAGGGCGAATTCCAGCACNTGGGCG 

Sequence 4813 

GATATCTGCAGMTTCGCCCTTTAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACATGTTAGACATCTACT 

GTTTAGAGGGGATAGGGAMTTCTCAATGTCCTTCTTACATTGTTCTMTTCTTTCTCAA 

GTTTGGATAGGAATCTAAGAGAGCATTGGGTTTACCTCCTTCGGCCGGGCGTGGTGGCTC 

ACGCCTGTAATCCCAGCTCTCAGGGAGGCAAGAGGCTGGAGGATAGCTTGAGCCCAAGAG 

TTCGAGACCTGCCTGGGCAATATAGCGAGACCCCATTCTCCAGAAAAAGGAAAACAAACA 

MCAMCAAACAAAAAAGACAGAAAAAAAAATTAGTGTAACTCCCCTTCTTCATGACCCC 

CAGATTCCTCTTCCTCTCATCTTCCTGTTGTGCCCTGATCTCCATGTCTTCTACTTTGTG 

AGAATGTATGGGGGGTGGGGTCAAGCATTTTAAGGGGGATCCCMGGGCTTTTTCATTTG 

AATGACAGCTTCTTTACCTATGCTC I 1 1 1 1 1 1 1 1 TCTTCCTCTTCNTTTAAAGGGGGAAC 

ATGGG GAAGT TAAATTTACCCAATCCAACAAAGACTGTAACCCATCTTCTNTTTGGGANG 

GATNGNTTTTNATCATTTNACMGANAGAATTTAMGTTTGGCACACTTCAATCCTTNTT 

TTGACCXAACTTAAGGGCCAAAANAACCGAAAAACTGTTGAATGGANCCTTTTTGGCCNC 

CTAAAACAGNNTNNCTTTAANANNTTTTGGTT 

Sequence 4814 

CCCTATCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTAC 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 II I I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 C ACAAGT 

TACAGTTTATTACACAATAGCAAGAGGCAAAGTATTTGTAAACAATAACTGCTGTANAGC 

TATATTCTGTMTTAGTTNGTCATTTGAAGAATATTCCTTAACAAATGTAACATTTAACA 

TTACAAAAAAGAAAACAGACNTAGTTACAAAGAGCAAAGGCAGTAATATTGTTTCTCTAG 

CTATAMTAATNCAAAMTATAAAAATATATAAAAATAAGTTTTTTGTAGTAATATAAGC 

TTCTTAATACACTACATAAATACATCAATAACTATCTACCAAGCTACTTACTGNGTAGCT 

ACMCTGNGAAATMCTAAMTTCAGTATCAGAGTCTTGGATTTACMTACTGTATTTTT 

TCACAGATCTCTTCATCCGCTTAATTTTCTTCC 

Sequence 4815 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTAC I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I 1 1 AACAGATGTAATTTCACTTA 

ACCCTTTGCGCTTTCCCTTAGTTGTCATTTAACATACAATACTGGCTTTACTTATCTCTA 

GAAAGAAGAAGGCATGCTA CAAAT AGGAAGGAATTGTAATAATGATATTTGGCCTCTACT 

TTGTCTTAGCTGTTAMCTGTTTTTAGTATTTTTGTTAAATATTTGCAAAGGGAAGCATT 

TTCTACAGAGGATMTTMTTTCAAGAAAAATATCTTGAGTTTTAAGAAATAAACATCTC 

CAGAAAAGGAGAMGTCGATTTTATAAAATGNTGGCAACTCTCCAACATTNGGGGTAGGT 

GACTCCTTTTTGTTAGGACATTTGAAACTAGCCAA 

Sequence 481 6 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACATGAACCTATTAATAAACCATTCATGCTTCCCA 

GTTTGGCAGATGTGAGCAMCTATGTATAGGMTTCCAMGGTMCTTTTTCCTTTCATT 

ACTTTACAGAAATACTGTCAAGTCCAATAGAGAGCACAGACTTGGGAGGCGGATTGGGTG 

GGTTTGMTCTCTGCTCTGCCACTTTTATTAATCATGTGAGTTGAGTATGTGACTTAATC 

TCTTTTAGCTCAATTTCCCCATCTGTAAAATAGGAATAATAAAAATACTGACTTCAGAGA 

GGTTTGTGAGGATCAATTA 
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Sequence 481 7 

GCNGGCGCCCGGGCTAGTCACTTGTTCAGTTCTTTCTTNCCTGTTTNTGGCCAGGTGTGC 

CACCCTAAACANAGGTAMTTTCTTTAGAGGCTAGNCACAAACAGACTTCAAGATTCCTA 

CGCAGGGAATTTGCCTN 

Sequence 481 8 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACAGTAGAGTATGAGTTGCTAAGTTAGATGACAAA 

GCACTGGGTTTATTATGTATTAGTGCTGTAGTTATACTAAAGGAATATAATATATGTTGA 

CATTACCAGACTAAGCATTGATCACAATATTCTCAAGTAGGGAAAATTAGAATATTAAAG 

TGGMTATAAGCTGATTTTCTTTACGAAAGTAATAAATGAAAATAAGGCTGTGACCAAAA 

AGTAAGTTTCTAAGTGGTTCTCTTGTTAGCCAAGCAAATAAATCCATTTAAGATATGGTT 

AGCTAAT TAAA TCATATTTGATTGCAGGAACTGAAAAAATGTATCTAGAGAAAATAAACA 

TTAAGCCTTTTGGTGGGAACAGTTTCTCAAAGAGTTGAGGGTATTGGGAGCAGCATTTCT 

AGTCAGTTACAAMCACAACAAGTGATTTTTGAGTGGTTTTCCTTGACTCTTGGTGAATT 

GACAMTG^ATCAATACTTTTCTGNTGGTTTTTATTTTANGA 

Sequence 4819 

AC TTTTTnTI I I I I 1 1 1 1 1 1 1 TTTNG I M II I I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 N 
NNTTTTTTTTTTTNGTTTTI^TITWTNNAAANTrNNTTTT^ 

TTCTC CCNNAAANTAANAAAAACCNNNANNNANNAAAAAAAAAAAAAAAAAACTANTANT 

TTTTTNNATNAMAMAAAAAAAATNNTNTTNTTTTTNNTATANAAANNANAATTAAAAA 
AAAAAAA 

Sequence 4820 

TCGACGGCGC AGTG TGATGGATATCTGAGAATNNCCTTTGACGGCGCCGGCAGGTCCGGG 

TGGGGGAGACTTTTGACGTGGAGTNNATTTTCTCTGNAAATCTTAGGAGCCAGAGAGTTA 

GCCCATCCACCGAGAAGCTTTTGAATCTTGGATNACNCTCCTATCAGCCTGCTGTGNAAA 

CCGACCAAAGGAGGAGGCTGNAATGCCAGAGATTACCCAACTGTGAAGTTGTGTTTATGG 

GGATGGMNATTATTCTATTCGGAGGAGTTTTCAGTCTCTGCGGTTGCTGTCACTCAGAT 

CCAGANCGGGAATTGNTATCAGCCTCTTGGAACACAAAATGCTTAAGCTCTGGCCTGCCT 

GTTTCTCTTCCCTTGNA 

Sequence 4821 

CCCTTAGCGNGGNNNGCGGCCGAGGTACNCNGATATATNNNTATTTGGCTAAATGCTTTC 

TGAGGTCCTTTGGAGTCCTGNAGCTCCATGGTTATGTAGCTCCTTTCCTTGAANACTGGG 

GGTTTTGTAATGTTGANATACTTTGCCTCTATGCTTCTCAGCTCATGACCAGTCC 
Sequence 4822 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTAC 1 1 1 1 I I I II I I 1 1 I 1 1 AAACAAAACAACAAATC 

MCMCAGCAACAACAACMCAAAAATTAAAAACTTTTTTCTAAAAAAAAAGTGAAAATA 

AAAAAAATTATATGCGCTTCATGGGACTGAGTCACCACCTTCCCTTACATACTTCAGTTC 

AGATTGNAGCCATACTTAAAAAAAAAAAAAAAGCCAAAAGATGATGACACATTTTTATCA 

GTATrGNGAATAAACTTGAACCCCAATACCCGAAGTTCATGTCATGTCTTTAGTTGNAGA 

MGTTTTNCTNTTTMGGGMGCGACCAACTTGGACTTTTNTGGCACACGATTCGCAGTT 

NTNTAAGGAATCAAGGGTCCCGCCCTGGATATATNATTATGGGGNAATTAATGGGAATGG 

AAATATGGGGAGTTGGT7TTAAGCCTTTTT 

Sequence 4823 

CCCTTAGCGTGGGT CGCGGCCGAGGTA C 1 I ) I 1 1 1 1 1 1 1 1 I 1 1 1 1 ) 1 1 1 M I I IA 7TTTT 
1 »"" i i i 1 1 1 1 1 1 1 CTTTTTTACATTTTTATAANAGTATATAAAAAATGATNTAAATG 
GACATTTAC CGGT AAGTGGGGGGAAGGCATATATNTACGTTAAAAGGCAGGACATTTTTA 

AAAGCTCTATTTTNTAAATGAAAACTACNAAAGCGGGGTGGGTTGTGGCGGGGGCA 
Sequence 4824 

cccttagcgtggt cgcggcc gaggta c 1 1 i 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 i ) 1 1 1 1 1 1 1 1 ) aaa 
mtngaatcacttattttttttaaagccctgcatagaaattcccaaggtntcaaaaacaa 
atgagagaagccttattcattacattanccaaaaatgggtgtggacgtgaacattntgga 
agggtgacnctgatgacttgagmtgthrrmggcacactttgtgttntttgcaacatccc 
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ATGAGCMGTACATTTTATCCACTTAGGTAANAAAAGTATAATTGTAACTCAATNTTTGA 

TTCAATAAAAAATATNTTNAGCAAAAGNGGATAACCTTACATGAAAGTGAGAAATNNTGT 

TTTACMCTTTAAATCAMCAACTTTTGGTATATTCTTAAAATTATATAAAAATAGTTTT 

AGTGATAAMTGChfTTTGGTCCCCTGGATTTCATAAAGCANATCTGGTAGGCNTTAAAAA 

TTGGCCCAAAAACAACCG NCTAA AAAAAAAAACCNAAAATAAACCCCCCCACAAAAAAAG 

NTCCTNCCCGGGCGGCCGTTTTAAAGGGCGAATTTTANNANAATTGGGGGGGGGGNCCCN 

AGNGGMTCCCNGCCTTGGTNCCAAAATTTTGGCCNCNCCCMGGGGNATMMrrTTTTT 

TTTGGGGGAAANCCCCCCCCCCC 

Sequence 4825 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTAAAAATAAAAAAAAAATTAGCCAGGTGTGGTG 

GTGCACGCCCTGTAGTCCCTAGCTGCTGAGGTGGCTGAGCCCCAGAAAGAATACTTTGAG 

CCCCGAGAGGTAGAGGCTGTAGTGACCTATGATTCATGCCACTTGCACTCCAGCCTGAGA 

GACAGAGTGGGGACCCTTTTCTCTAAAGAATTGTTGTTGGC 

Sequence 4826 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACCCAAAAGAAAAATTTAAAATCAAGATGAGTAAA 

AGGAGAATGGTCTCAATATCCTCAAAAATGCAGTAAGAGAAGTAATTCCCCACTGAAAAT 

GTCTCTCTTTCTTTCTATGT TATAC CCTGGAGTCCTGGTTGAGGGGTGGGGGAATCAGAA 

MGTAGGTTTACATTTMCATTTTTCTTAACTACATTCACTTCTTAAAAAGGMCAAGAA 

GTGTAAATAAGTATGTATAGAGTGAGGGATTAAGCATATTTGCATTGGGGACTCGTGTAT 

TATGCTTTTMGTCAAMTTAATATTCTCAMTTCGMTTTGATAGCTATTATTTCTAAA 

TCTTTTTMTCCTCMTTTTCCTGGTAACCTTCTTTCAAGAGTCTCCTTCTTCTAAAAGT 
TGCCAAACCCTTTAT 

Sequence 4827 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGTAGCCCTTTTCTGTTGGTGCAGCTGC 
TGGCATTCCCCCCATGCAAGTTTTCAGCTT GCTTATCTATGTTTGTAGCTCAAGTTTTCA 

GGTCGCTCTTTGTTAGGAAAGAAATTATTTTGGGGCTGCTTTTTGTTAAAAGGGAAATTC 

TGCCTAAATAATTTTTTCTAACTTNT 

Sequence 4828 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTA C 1 1 ) 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 G GAGACGGA 

GTCTTGCTCTGTCACCCAGGCTGGAGTGCANTGGTGCCGTCTTGGCTTACTGCAACCTCC 

ACCTCCCAGGTTCAAGCAATTNTCCTGCCTCAGCCTCCCGAGTAGCTGGGGCTACAGGTG 

CCCGCCACCACCCCCGGCTAATTTTTGTATTTTAGTANAGACTGGGTTTCACCATATTGG 

CCAGGCTGGNCTCGAACTACTGACCTTGNGATCTGCCCGCCTCAGGTTCCCAAAGTGCTG 

GGATTACAGGNGTGAGCCACCGNGCCTGGCCCTATATTTTCAAAGTNTAAGGCATGTAGG 

ATGTAAATGAGTTCTGGCAACTANACAAGTGCAGAGCTCCATTTTAAGTCTATTCCCAAT 

TTAAAAAATGTACCTG 

Sequence 4829 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTA C 1 1 II I I 1 1 1 1 1 I 1 1 1 1 I I 1 1 1 1 n I I II I 1 1 1 1 

" " 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 NGGGGGNA 

AAAAAAANi i 1 1 1 I NNAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAANANANTG 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I I 
TTNNNNCNNANNNNNNNNNNNNNNNAAAAAAAAANNNCCCCTN I I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 NAA 
AAAAAANNNNNGGGG GGNAAAAANN CCCCCCCCNAAAAAAAAAANNTNNNNNGGGGGGGG 
GGGGG GCCCCCCCCCI 11)11111 1 NNGGGGGGGGGGGGGGAAAAAAAAAAAATTTTTTT 
1 1 1 1 1 iNGGGGGGNGNNAAMAAMANCCCCNTTTTTNCCCCCCCCCCCAAAANNNTTTT 

NAAAAAAAAAAAAAAAAAAAANNANNTNNTTNNNNTCCCCNNNCNCANNGGGGGGGGGGG 
GGGGGTNCCCC 

Sequence 4830 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACCTTTGGTTTTCTTAAAGTGAAAGTCAGCTATAT 
CTATCMCCTTTGTATTTGAATAGTCCCGCTTTACACTCTAAGAAGGGTCATAAACAGTA 
ATTTMTATAATTATGACCATGCTMTGTGMTTCTTAGGCTTTACTATATTTACAACAG 
CACMTTTTGATTCAAAATCAGCTCTTCCMCTGTAATAACTATCTTCAAAAACTGGTTT 
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CCAGGCCAGGCACAGTGGCTCACGCCAGTAATCCCAGCACTTTAGGAGGCCAAGGCAGGA 

GGATCACTTGAGGCCACAAATTCAAAACCAGCCTGGGCAACAGAGCAAGATTCCATCTCC 

ACAAAAACAAGTTTTGAAATTAGTCAGGTATGATGGCATGTACCTGCCCGGGCGGNCGCT 
CGAAAGGGCG 

Sequence 4831 

CCCTTGGCCCGCCCGG GCAGG TACTAATTATCCTCTTCTAGTCTCTTTGTTAATGTGCAA 

TGTCCTGAAAGAGTAAAATTTTAAAAAATGAATTAATTTACATACAAAAGCAGTGGCATT 

GAAATTAAAAAGAATAATGTCAAAAGAACAAGAATACAAATAAACAATAAATTTCAAAGT 

AGCAACAGACAAACCTGAACAAGAACTTCCATGAGGGAATCATCAACCACAGAATGAAGC 

CACCTGTCCTTCTTCACTCTCGCTGGGCGTCTGTGGCTACCMTTTtCAAGCCCCGCGTA 

CCTCGGCCGCGACCACGCTAAGGG 

Sequence 4832 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTGGTCTGTGGCCTGCTAGGATCCAGGGTGCACA 
GCAGGAGGTGAATGTAGGATGAGCAAACATTACTGCCTGAGCTCAACTTTCTGTCAGATC 
AGCAGTGGCATTAGATTCTCATAGGAGCATGAACTTTATTGTGAACTGCACATGCAAGGG 
ATCTAGGTTTGCACACTCCTTATGAGAATCTAAATGCCTGATGATCTGAACTGGGAACAG 

7TTTAATCCCCCAACTTCCAGTCCGTGGGAAAAATTGTCTTCX3ACGAAACTGGGTCCCTG 

GTGCCCAAAAAGTTAGGGGAC 

Sequence 4833 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGG TA C I H I I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I A ANTTTTTT 

>< ■ 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 |NI 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 NNNGGGGGNAGNGNAAT 

NNNAAAAAAAAAAAAAAACNNNNAAANAGNATNNNAAAAAAANGGNNNNTANTANCAANN 

NNANAAAACNAAAAAAAAAAAAAACCGGGGGGNGGNNGNGAAAAAAAAANAANGGGGGGN 

GNGAMNNTNTNNGGGGGGGMCCTANATTTTTNTTNCCCCGCNCCNCAGACAATACACA 

NAAGNNGAGTNGNCCCCANAACCCAAANTGGGGAGAAGGCCNAAAAAAAANANCATTNGG 

GGG GGCNCTA AAAATTTNTTNTGACNNGGGNAAAAAAAAAAAANACAGNCGTNNAGANGG 

GGGNi 1 1 i i iNNGGGGGGGGGGCNAAAAAAAANNGAANCCNNCNCNNNNNCNGGGGGGGG 

AAAAAAAAAAANCCWTAAMNTTTTTNGGGGNAAAAMNNGNGGGGNCNTTTNNGNNNAA 

AAANNCNNTTNGGGGGNNANNNTNNAACNAAAAANGGGGGGGGGNNGNNAAAAAGGGGNA 

ANNNNAANNNGNCCNCAANNNTTGGGGNNNAAAAAAAAAANAAAAAAAANNNNTCNTN7T 

NCTGNNANNNNNNNNNNNNGNNNGGGGGNGGNANNAANNAAAANNNNNNNNNNNNNTNTT 

NTTATNNANNNNNNNNNNNNNNNNNNNNCCCCCCCNCNNNNANNNAAAAAAAAAAAA 
Sequence 4834 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACACGGCAGGCAATCGGAGACACTTTTGCTG7T 

GCCTAGGAATGGATACACCCTGGTTAGAGTAAAGCGTATCTCTTCTCCACGCCTTCCATT 

GTCTACTTTCTCTTTGAAACATCTTAGGGATAA7TATTAGGAATAAATACTGAGAAAAAT 

AGCACCGGCAATAAAAGTAGCTGCAATAATAATAGTAAAAGCTAATATTGATGTACCTCG 

GCCGCGACCACGCTAAGGG 

Sequence 4835 

TACTAAGGGAATAAGCTTGCGGCCGCACCA A I II I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 CAA 

TGCTTTTAAGACCTTTAATAATGCCCACGTGCCCTAAGGTTGGCCCTCTTAACTCCCTCA 

GCTCTTTCTGGCTTTAAGCCATCACCCCAGGTGTGCAGTTTATGTCAGAGGGGCCATCAG 

GTAGGGAAACTTATCAGCTGCTCTAAGAGAAAAGGCCGCCCTGCTATTATCAGTGGGCAC 

AGGCTGGAGCTCACCCAGCAGGGGCTACAGTCGGGTTACCTGNAGACATGATCCCCTGGT 

CCTCTGAGGGCCTAGGCAGGACATGGGGGAGGACACGGCCCCCGGNACAGANTCCTCTGG 

CCAGGAGCANCCTTTCAGGTTGCTCTTGNGTGCTANAAAAAAATATTTTCTCTATGTGCC 

ATGTCATGAAAAAGACAAAA GCACT GAGTTAATGGGATGNGGAAACTTTANCCACAGGCT 

TTTN TGCTG TGAANAAAGCATTTTTGCATGTGAACAGCTGGANCANGAGGCTTAATGGCA 

NTGCTTTTTCAAAAACCACAACATTCCCCCAATCCXTNGGCANCTACATTCACCTATNCA 

TTTATCCTTCCCTTACCCTGGCAAAANTTTATTGNATGCCTACTTTGCCCAAGGCCCATC 

TTTATCCCNAAACAAAGTGAANACCCCTTAAANGGGCAAATCCTGGGGGATTTNGGAAAC 
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AAAGNCCCAGGG GTNTN NGGTTCCCACAGGNCCCCCCNTTNAAAGNGNAATNTCCAACCC 

TTGMTGCAAGACTTTTTGTTTNTO^ 

TTT 

Sequence 4836 

CCCmGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACCAGGTTGCAGTTMGMTTmCTCTTTTCTTT 
GGAGAGAAGTTAAAGTCCCTGGCAGTGTTTTTCCTCAGATCATCTGCATCACCTAAGCTG 
GGGTTGGCCAGATCTTTGMCCTACMCACTTCATTC 

ATGGACTCTAGAGAGCACGGAAGTAATTGGGTTTCATTGGGTAGCAGAGTAAGGTAGAGT 
GCACTTTCTCAAGACATGTTCATTGGTCTGAGCAAAGTTCTGTCTCTTGGAAGGAGACAG 
TAGCTTGGTGGTGCTA 
Sequence 4837 

ACTTTTTTT1 I 1 1 1 1 I M 1 1 I 1 1 I I 1 1 NAN 1 1 1 1 1 » 1 1 1 1 1 I I 1 1 1 i I j I NAAAAAAAAA 

AAAMNTTTTTTTNAAMNTNNNAAMNNCNGNNTTTTTTNNNAAAAAAAM 

AANTTTNAAAAAA ANNN NTTT^NNNAAANTNTTTTNAAAAAANNAAAAANGNTNCCNNNNN 

NNNAAAMMNNCTTTTNNGGNNTNCCCNAAAAAAAANNAAANNCCCCCCCNNNCNGNNT 

TTNAAAAAANCAAAAAAAAAAANGGGGG 

Sequence 4838 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACMCAAMTCCTTTTACAAAATATAAATTTAT 

TATGAAAACCTGGAAGGATAATCCAAGGAAGGTAAAGAAAGAGAAAAGGAGGCCGGCAGA 

AGAAGGCAGGAAGGAGAGGAAAAGAGAAAAAGACAAAGAGGAGATGAGAGAAGAAAATAC 

AGTTCAGCACAACAGAAGTGCAGAAGCTCACCTACCCAAATGGCATTAAAGCCTCGCTGT 

GTAATCGTGTCAGAAAACAAAGCATACTGACACATAGTGCTCTACTTCCCATCCACTTGA 

GTTCTAAGAGGTAAAATTAAAAAGCTCCCTGGGAAGGGGACATGAGGTTGCTCAAAAACC 

CACCAMGAAAATrTTAAAAAAAANGGAGAGAGAGAAACCCCCCCCCCACAGTCTTCATT 

TCCGGATGTTCATTGGTTAAAAAAGGGAATAAATCCATTTGAAAATTAGAAAAGAGGAAT 

TGGGAMAGGGAAAAAMCTTATTGGGTTTTANMGACCAGCCTTGCTTCCNTTGGAGGG 

GGAAAAAGGAGGA 

Sequence 4839 

CCCTTGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTCGGGGAGTGACTCCACACCCACAGAAGGAGAG 

GGGGATGAAGAAATCTGCCAGGAGGGTGCCTCCCNCAGTTCTGATGAAGAGTGACTCAGC 

CCTGGCCTCATGGACCCTCCACAGGCTCTCCCTCCCTCAAGGGTGCAGAATGATGAGGAT 

TCCAACCTCCAGCACGACAAAAGCAAAACACACTCGCTCTGAGAAACCGAGGAACGAGCC 

AGACGACTGGAGTTGCCAAGAGCAAGTCAAAAAACATTCTGGTGAGAATGGTGAGCGAAG 

CTGGGACAGGTTTCTGCTTCAACACCAAGAGAAACCGACTGCGGGAAAMCTGACTCTTT 

TGCATTATGATCCAGTTGTGAAACAAAGAGTCCTCTTCGTGGAAAAGAAAAAAATACCCT 

CCCTTTAMCNGTGGATTGAAMTGACTTTGATTTATAAAGAGAAGACTGGAGGGCCGGG 

ATACTGATTCA AAAAT CCTGTACCGTGTAATAAAAGAAGAAGAAATGGCATGGAATCACT 

G CCTCC TGTGATTTTGAAAGCCATTGTGAAGGAAAACAATGCAGTGAAAAGAAAGTCTTT 

CTTTTTAGGACAGMATTATTGCATCACATTTATTTATCTTTCTG 

CTTMTAAAAAATTTTNAATNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNTAAAACTAAAAAAAAAAAAA 
AAAAAAA 

Sequence 4840 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGNCGAGGTACTNTGTNTNCATTNTNTTTTTTAAANAATCATCA 

NGACTCCTTATGAATNAANTNCATTTGCTGTN7TGTNCCAAAACCATATANCNCAGAAAA 

ATC AMACC ATGACANGACATTTTACCNTTTMNTACTTNNNATAACTAANTACTCTTTA 

MTATT TTTA7TTCMTACTGTGGATGGAMTGAGMGCATTCTAMTTTNAGTTAATAT 

ATTTTTATG'MNATATTTGAGAAAAGAAAAANATANCTAGGTATNCANGACCCATGGACA 

TGCTCNTrNNTNATGGACNTATNTANGTTANCTMTTTGGCCTTTTAAAAMNGNGT^ 

TTGTT TATTAT AGCTACTTTCMGGGAMGTTTGMTATNATTCTAGTCTCTAAAGTTCT 

TCACGTTTTTCTGACATTCCCTGGANGGTGACTGGGGAAAAAATGGCTCCAGGGNTNTAA 

NTCAACCAANGCCCAAANACTTTACCNTTCTNATCTTANAGAACAAAANGGATACCTNAA 
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TT NANG GANC 1 1 1 1 1 1 1 1'C CCCNTTTTTGGNAAACAAGGTNAAAAAAAGNCNTTTTNNCT 
TAT TTTAA TTATAAAI I 1 1 1 AAAAACCANNATTTTTTTATTmTAAACANGNTTATTCCC 
ATATTT TCTNN AGN ATTGNG CCTNMGAAMTTCNNTTTTTTNNNNTGCCCNANNAATTA 
TAAAAAl l 1 1 l NTNN 1 1 1 1 1 I NNTGAATANGNNNAAAANAAAAACAAACTTN 1 1 1 1 1 1 1 1 
TTTNTTTTAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAA 
Sequence 4841 

TAGGGAGTCGACCCACGCGTCCGGGCGGCGTCCGCAGTCTGCCGAGCGGCCTGCTCTGGG 

ACGCAAGCGCTACTTCGCACCTGCCGCTCGCCGGCCCTGCTGAGGCTACCTGCCTTGCGG 

GGTACCGCAACCTTCGTCCAGGCCCTCCAGAGCGTGCCGGAGACACAGGTCAGCGTATTG 

GACAACGGGCTGCGTGTGGCCTCGGAGCAGTCCTCGCATCCTACCTGCACGGTGGGAGTG 

TGGATTGACGTTGGCAGTCGCTATGAGACTGAGAAGAACAATGGAGCAGGCTACTTTTTG 

GAACATCTGGCTTTCAAGGGAACAAAGAACCGTCCTGGCAATGCCTTAGAGAAGGAGGTA 

GAGAGTATTGGCGCCCATCTTAATGCCTACAGCACTCGGGAGCACACTGCTTACCTCATC 

AAGGCACTGTCXJAAGGACCTGCCAAAAGTTGTGGAGCTCCTGGCAGATATTGTGCAGAAC 

ATTAGTCTTGGAAGACTCGCANATTGAGAAGGAGCGAGATGTGATCCTGCGGGAGATGCA 

GGAAAAACGATGCCTCTATGCAAAATGTAAGTCTTCGATTACCTTGCATTGCAACAAGCA 

TTTTCAGGGGCACAACCTTTTAGCX5CAAGCTTGGTGGGAAGG 

Sequence 4842 

CCCTTTNTAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTTTNANAGGCTGAGGCAGGTGGATTACTTM 

GCTCAGTAGTTCCAGACCAGCCTGGGCAAGATGGCAAAACTCTGTCTCTACAAAAATTCT 

AAAAATGTAGGCAGGCATGGTGGTGTGTGCCTGTAGTCCTGGCTACCCAGGGGGCTGAGG 

TGGGAGGATTGCTTGAGCCTATGAGTTCAAGGCTGCAGTGAGCTGTGATTGTGCCACTGC 

ACTCCT GCCT GTGTGACAGAGTGACCCCTTAAMGANAAAAAMGGCTTTTTNTGGTGCA 

NANCNATTTTAGGGNAAATNTTCTTCCNATGGNGNGGAGTTTTTNANGGGGCCTNCTGGG 

ACTAACCCATNTTTNCGNTGAMTNGMTTCCTTAAGTTCTTGAAAAAATNCTNTTTTNA 

ATAMCTTGCTCTTGGGTTTCNTGGGACAANMTNMCTNCAATTChnTTTTTGTTAAAN 

AAAAAAAAAAAI 1 1 1 1 GTTCNTGGCTTTTGGCAATAATTCAAAAAAACCTTNTTGGGATA 

ACCCCTTGATCAMCMCCCGGGmCNAMTTTTITrCCTGGMTCGGGNGGNCCATTT 

TGAACATTAANTCCTTGACCTTNNCCNAAAAAATTCCAAAANCCAAGGCCCTTNAAAAAA 

MTNAMTTC CAMC C(XTTCCCNNCCAAMNTNCNCTTTTGGGCCGGGNAANCCCNCtT 

TMGGGCNAATTTTCNNCCCNNCTTGGGGGGGGGNTTNTTNCAGGGGAANCCCANNCTTG 

GGGNCCCNNNCNTTNGGGGAAAAG 

Sequence 4843 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTCCTGCCTGGATGACAGAATGAGACTCTGTCTC 

AAAAAAAACAAAAGCAAACAAACAAAAAAAAACAGATnTCTCACAGTTGTGGAGACTGG 

AAGTGCAAGATCAAAGTGTTGGCAGGTGCCTGTAATCCCAGCTATTCCAGAGGCTGAGGC 

AGGAGAATCACTTGAACCTGGGAGGCAGAGGTTTCAGTGAGTCCAGATCATGCCACTGCA 

CTCCAGCCTGGGTGACAGAGCGAGATTCTATCTCAAAAAAAAAAAAAAAACAACATAAGC 

AAATGAGAGTGCCTGGGAGTGGTCATTGTGGGGCATTTCTGTTCGTGTGACCCAGGTCAT 

GTCCCTCCCTAAGCCCTGGTCTNTCTTGCCTCCTGCAGGGCTGGTGAAATTACCATATCT 

CCGTCAAGTGCAGTAACCAGTTCAAGTTGGAAAGTGTGTCTTTTGAAATCATACAACAAA 

GTTTGNGGACAACCAGGCCTGGNGACCCAAGGGC 

Sequence 4844 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCA GGTA C 1 1 I I II I II 1 1 I II 1 1 1 I 1 1 1 1 1 I C TTTTTT 
" I I I I 1 1 I I I I I I I 1 1 I II I I I I I I I I I I I I 1 1 1 1 I | | | | | 1 1 I I I I 1 1 1 I I I I I 1 1 1 1 
" ) i i i 1 1 I l I 1 1 I 1 1 1 1 1 1 I I I I INAAAAAAAAAAAAAAAANCCC I 1 1 1 1 1 I INAAAAA 
MAAAAAMNNNTTNATNNCNNNTTNAAAAMNNMNAAMNANNNMNCGNNTTTTTNA 
AAATCNNTNAAAANNNAAAAAAANGGGNAAAAAN I 1 1 II 1 1 I I NTNAAAAAAAAAAAAA 
Sequence 4845 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCCGAGGTACCCTGCCATCATCTATAACATCCTGCTCTTTGG 
GCTGA(XAGTGCCCTGGGTCAGAGCTTCATCTTTATGACGGTTGTGTATTTTGGTCCCCT 
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GACCTGCTCCATCATNACTACMCTCAAMGTTCTTCACMTTTGGCCTCTGTGATCCTC 

TTCGCCAATCCCATCAGCCCAATGCAGTGGGGTGGGCACTGNGCTTGTGTCCTGGGGNCT 

TGGTCTTGATGCCAAGTTTGGAAAAGGACTAAGAAGACATCCACTAGGAAGAGAGAGACT 

ACCTCCCATNAANAATATTTAAG I I I I I 1 1 1 1 AAACAGTGACATCTNTTGGGAAAAATGG 

ACTTMTAGGGMTATTGGGACTGAGTTCCAGTCTTTTTTAATAAAATAAAA 

Sequence 4846 

CCCTTTCG AGCGGCCGCCCGGGCAGGTAC I I 1 1 1 I I 1 11 1 1 1 1 1 1 I NN I I I M 1 I I 1 1 1 1 

M I I 1 1 I I I 1 I I I I 1 I 1 1 1 1 I I I I I I 1 I I M 1 I I I I I I I M II M I I I I I I NTNTNNNTT 

NNNNANNNNNTTTTTTTNNNNNNNNNNNAANNAANNGGNAAACTNAATGTNNAAAGNNCC 

CCTTTANCNANMCAAMCACCATTCAGGATAAAMCTTAMTTCCMNTTTAGGGANTT 

MGGMGAAAAAAMNAAAAAGCCCX3GGGTCNTCTAAMNCTNGCTTTAAAANANCNNTT 

TCANANNNN GNNAN AAGNNNGAAANCAANNAAATNANAAAANNNNNNAATNTTNTNCCCT 

TTTCCCCCANTTTTAGNMCAM^NMTTTTNANAAAAAAAAA 

Sequence 4847 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGT A C) I 1 1 1 1 I < 1 1 I f I 1 1 1 1 I II N I M 1 1 1 III 

N 1 I 1 1 1 1 I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 N 1 1 M N N I NNNTNNNNTTTTNC U 1 1 HI 1 1 1 1 I N 

A NNTTT GGGGGGGNNNNNNNNANlsrTTTTNAAAANNAAAAGGGGGNNGGNNNNNNNAAAAA 

A^^^TTTAAAAAANCTTNAA^f^NGNTNNTTTNGGGGNCCCCCCNAAAAA^ 

AAAT 

Sequence 4848 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGC CGAGGTAC 1 1 H I I I I 1 1 . 1 I I I I I 1 1 I I I 1 I I M I I 1 1 I 1 I 

i MiiiMi i i ii inn i i miinui nn iG ii iii n i i i i inni i nun 

I I U 1 1 1 H I I I I NNNANGGNGNNGGGGCNNNCCCCN I I 1 1 1 1 I I I 1 1 II 1 NTNAAAAAA 
AAATNTC TTAAAAAAATN I II I I I 1 1 AAAAAAANGANAAAANAANNCCNNNAAAAAAGGG 
GGGGGNA I I I I I 1 1 1 1 I I II I INCCNCAAAAAMTTnTTNTGNNGNNTTTTTTAAAAAA 
AAAMAAA^f^NAN CNNNM TTNANCCNNGGGGGGGGG^INNAAAANNTTTTTAANNNANNN 
NNNNNNNNNNNNNT TTTTNA AAAAMNAANNNNNNNNNNNNNNNNNTNTTTATTANAAAA 
AAAAANCCCCCCCCN I T 1 1 1 J 1 1 1 1 1 I NNTAAAAAAAAAAAAAAAAA 
Sequence 4849 

CCCTTTGAGCGGCCGCCCGGGC AGGTA C I II 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 M 1 1 I 1 1 1 1 1 1 \ NNm 
i m i n i n I I I I I 1 1 1 I 1 1 1 1 1 1 ) I AAAAAAAAAAAAANCN 1 1 1 1 1 1 1 1 I I 1 II 1 1 AAA 
AAAAAMNNNNNNAAANNGN NNNTTT TTTNGGGGAAAAAAAAAAAAAAAAAMNCNNTTT 
TTTNNCCCCNCCCCCCCNNATTTTTTTNNNNNNAAAAANAANGGGGGGGGGNCNAAAAAA 
AAAAAAAANTTNNN GGGGGGAA NNNCCNNGGGGGGNCCCCCCCNANGGGGGGGNNNNNNN 
NNAAAAA AGGNGNN I I I 1 1 1 1 I I ANNGGGGGGGGNGGGGNTTTNNNTTNNNAAAAAAANG 
GGGGGGN I 1 1 1 I 1 1 I 1 1 1 NTTNGGGNNCNCCCCNNGGGGGGGNAANTNNCCCNNAGGGGG 
GGGNTNANNAANNAAANNNNNNGNGGNAAANAAGGGGGGAAAA 
Sequence 4850 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACA I I II I I I I 1 1 A AG AAAAATGGAATCACACT 

MATATTTCAGMAMTATTTCTGAMTGTTAATTACCAAAGGATACAAAACTGTATTGA 

AACCATGATTCAGTTGTGTAAAAGAAAATCTGTAAGGAGATATGTGAAAAGATTGGTTGC 

AAGGGAATAATGAAATTACAAGTATTAGAAGGAATGGCTGGGCATGGTGGCTCACGCCTG 

TAATCCCAGCACTTTCGGAGGCTGAGGCAGGTGGACCACCTGAGGTCAGAAGTTCGAGAG 

CAGCCTGGCTAACATGGTTGAAACCCCGTTTCTATTAAATATACAAA 

Sequence- 4851 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACAGGTAAGCCCTGGCTGCCTCCACCCACTCCCAG 

GGAGACCAAAAGCCTTCATACATCTCAAGTTGGGGGACAAAAAAGGGGGAAGGGGGGGCA 

CGAAG GCTCATCATTCAAAATAAAACAAAATAAAAAAGTATTAAGGCGAAGATTAAAAAA 

ATTTTGCATTACATMTTTACACGAAAGCAATGCTATCACCTCCCCTGTGTGGACCCGCG 

TACTTGAAGCTTTCMTTTMGTGGACCTTCAGGCTGGGMGACCATTTCTCTGTTTTAT 

CCTCCATGCTGGCAAGGTCATGTCCTGGCTTGGAAAGAGGAGTCTCATCTATTTCTCCTG 
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GAAGAACCTGGGTT 
Sequence 4652 

CCCTTGAGCG GCCGCCCGGGCAGGTAC 1 1 M I M I 11 II 1 1 1 1 1 II I I NA N I < 1 I I I I M 
I I I I 1 1 1 I I I INNGGGGAAAAAAAAAANAAN I 1111111 I NNNNNTTGGGGGGGGGGNCC 
CCNNAANNGGGGNTTTNNNCCCCNNGGGNNGGGGGGGNCNNGAAAAAAAAAAAAAAAANG 
GNNNAAAAAMNGGGGGGGNTTTNAMNNCCNNNCCCAGGGGGCCCCNANCCCCNTTTTN 
GNNNNGGGNCCCCNTTNAAAAAANATTTTNGGANCCCNTTTTTGGGNCCCCCNTNAAANA 
AAAAAANTTTGAAAAAANTTNGNGCCCCCNNNTNGGGGGGGNNN AI M i ll] 1 NNNANGG 
GGAAAANAAAN NANGGGG N I ITTTTTTTTTn 1 AAAAAAGNNN I I I I 1 1 I I 1 1 1 1 I I NAA 
AAATTAAAAANNTTTTTTTNNNAAAMGGTTm 

GNNAAAMNAMNANGGGGNNNTTNCCCCCCNmNTTTTmGGGGGGGGNGANMm 
TCCCCNTTTNNAAAAAAAAAAAAAANCCCCGAANG 1 1 I I II I I ! 1 1 AAAAAACCCTTTTN 
AAAANTTTTTTCCCCCCCC 
Sequence 4853 

CCCTTNGAGCGGCCGCCCGG GCAGGNA C I 1 I 1 1 I 1 1 I I I 1 1 1 1 I 1 1 1 I I I MC I I I I I I 1 
I M II I II I I M II M II I I I II II 1 1 1 M I M 1 1 I II II I M I I M M I I I I M I 1 1 IC 
CAAAAAAAAAANNN NCTTNT TTATNNANGGNAAAAMNGNTTTTTGGGGGGANAAATNAA 
AAANGGNTNAAAAA I II I 1 1 NTTTTTTAAAAANGCCCCTTNCNGGNAGGGGGGNAAAAAN 
AAATTNANNAAAACNAAAMNTTNCCCTTTTANAAAAAAAA 
Sequence 4854 

CCCTTTCGAGCGGC CGCC CGGGCAGGTACTCCTTCTTCCGCCGCCGACTGTCCTGAGCTG 

ACTGCTTGTTACGGATTTTCCTCCTGACCTTCTTGAGGACCCTCTCCTCTGCCTTGGTGA 

GGGGCAGGTGAGAGGGCAGGGAAACCCCTTCCTGCCCCAGCAGACGCTTCTCCTCATCGG 

CCAGGAACAGGGTTTGACAGGGCAGCTGGGGGTAGGGGCAGGAGAAGATGCAATAGGAGT 

GAGGAGGGGGTCATCCCATTTGCAGCACCCAGGCTACTCCCCCCACATGCCTTCTGGAGA 

GTGTTTCCTCACTGGGAGACAACTTTAATCTANAGGTGAGGTGAGGGGCANAGACTTTAA 

7TCAGACAGGCTCTANATCAAGCCAAAGGG 

Sequence 4855 

CGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGAGTCX)TGATAGGACTCCTAAAAAGCATTTCAGTGCC 

ATCACAAAACAAGTAGAGCTGGGTAGAGCTGGGCGCGGTGGCTCACGCCCGTAATCCCAG 

CACTTTGGGAGGCCAAGGCGGGTGGATCACGAGGTCAGGAGTTCAAAACCAGTCTGGCCA 

AGATGGTGAAACCCTGTCTCTACTAAAAATGCAAAAAAATCAGCCGGACATGGTGGCGGG 

TGCCTGTMTCCCAGGACTTTGGGCAAGGCGAGAGGATCACCTGAGGTCAGGAGTTCAAG 

ACCAGCCTGGCCAACATGGCAAAACCCCATCTCTACTAAAAATACAAAAATTAGCTGGGT 

TTGGTGGTGGACACCTGTAGTCCCAGCTACTTGGGAGGCTGCGGCAGGANAATCACTTGA 

ACCCCGGMGTGGAGGTTGCAGTGAGCCMGATCGTGCCATTGTACCCAGACCMTTTTA 

TGTATATATATTCTGAMTGCTCCCTTTTTMTGTGGTCATTTGTTGCCTTCTAAGTTGA 

GAAGACAAAACTGAATAAGTGAATGTTAATTGTCNAAAAAAAAAAAAAAAAAAA 

Sequence 4856 

NCCTTACGTGGTCNGGCCGAGGTCAGTNCCTAAAATGTCCTTCTNCAAACAGTAAAATAT 
TTCACTCTGTAAATCATCACTAAGTAGTTATTCTGCCTGTTGATTATGAGCCTCCAAAAA 
TGmMTGCTTGMGGATGGTTTGGGAGGCAGGGMTCCTmCTTAAMCACCmAA 
TGAGGCATATGTTACATATCATAAACACCCATTTCAAGTGTCCCTGCCCGGGCGGCCGCT 

CGAAAGGGCGAATTCCAGCCACTGGCCGGCNGTTCTAGTGGATCCGACCTCGGTCCAACC 

TTGGCGTATCATGGTCAT 

Sequence 4857 

CCCTTTCGAGCGGCCCGCCCGGGCAGGTACTGGGGATTMGTTTCCAACACATGCTTTTT 

GTGAMCATGTTCAMCCATAGCATTTTCAAATTCCAAAATAAGATATCCCTTACAATAA 

GTATCTTACCAAACACAGTGGCTCATGCCTGTAATCCCAGCACTTAGGGAGGCAGAGGCA 

GGANGATTGCTTGAGCCCAAGAGTTTGAGACCAACCTGGGCAACATAGT 

Sequence 4858 
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CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGG CAGGTAC 1 1 I I 1 1 1 1 1 I 1 1 1 1 1 I 1 1 I I I NGGNTTTTTT 
"" ' 1 1 1 1 1 1 I I I I 1 1 I II 1 1 1 1 1 1 NNGGGGGNAAAAANATN 1 1 1 1 1 1 1 ] NTNANNNNN 
AAANN NNNAAANNG GGGGGGGNNNNNNNNAAAAAAANNNGGGNNAANNN I ) 1 1 1 1 IN GGG 
GGGGNI 1 1 I I 1 1 I I NNGGNNNNNNNGGGGGGGNAAAAANGGGGGCNTTTTTTTNAAAAAN 
AANAAAANGGGGNTCCCCNCNNAAAAAAAANTTTT 
Sequence 4859 

TCGACCCACGCGTCCGACAGGGTCTGATCTAGGGAGAGGCCAACTCTGATACCCCTATGT 

GCGCT GCTAGGAGCTAAGGACATTCAGAGAGACATGGCCTGGAAACAGACACCACTCCTG 

CTTTTGGTCTACATGATCACAACATGCAGTGCCCGGGACAGAACAGACCTGCTCAACGTT 

TGCATGGATGCCAAGCACCATAAGACAAAGCCAGGCCCGGAGGACAAGCTGCATGACCAG 

TGTAGTCCATGGAAGAGAAATGCCTGCTGCTCAGTCAACACCAGCCAGGAGCTACACAAG 

GACAACTCCCGTCTGTACAATTTCAATTGGGATCACTGTGGCGAGATGACGCCCGCCTGT 

AAGCGTCACTTCATCCAAGACGCCTGCCTGTATGAGTGTTCCCCCAATCTTGGGCCTTGG 

ATTCAGCAGGCAGGCCAGAGCTGGCGCAAAGAGCGCTTCCTGGATGTGCCCTTATGCAAA 

GAGGACTGTCAGGAGTGGTGGGAAG 

Sequence 4860 

CCCTTTCGAG CGGC CGCCCGGGCAGGTACTCTCTAAAATTAAAATCATTAGAAAATATCT 

TAMTAAMTGTTTTACATAMTMGTGTTAMTTTCAGATTCAAACTATA7TTTC7TCT 

GTATCTCMTTTGGGAAMATCTCACMTTATTMCTCTTCTCAGTTACATTTATTTTTG 

AGCATTTAAATCTACTATACACCAGTTTGTAAAATTCACCTTGGTTACCTCTCCCCATGC 

CTATGTGCTGTCTTTCCTCAGGTAAGTCCATTATATGCATCTAAGTGCTGGGGAGGT7TA 

MTAGCACTTAAAGAATATTCATGAGAGTTCTGAAATGAAGGTTTCGTCTTTAGCTATTG 

ACTGTAGGATTTGTAATTCAAATCATCACAGCATCCTAAAGAAATACTGT 

Sequence 4861 

ACTGTTTTGAAGAACAAAGGGCTCAACCCTGATAACTCTAAAATTTGGGATCTTGTCAAA 

TTMNTTTCAACATTC7TTAAATTTTACCCTNATCCTTGTTTTCTTCGCTTGGACTNACG 

NCCmCTGACTCTNTTCCGCTTTTGGGTTGGTCTTCTAACAGTAAGGNATGCTTGTAGG 

TGTGGCTGGTTNTGATCCACACAGTGGAAGGAGAAGCTCCTCATCCCAGCTTCTGGGTGC 

CTGTATCCCCACCTGATATGTTGCCTGCTTNCGCCGATGAAGTCTAATAACCTTCCCCCT 

GCNATTCCCCTAAAGAGGGAAAATAAACTT 

Sequence 4862 

TTCCGCCCTTTCGAGCGGTCGCCCGGG CAGGGACTTTA I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 A AAT 

' ■ ' ' ' t I I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I I I I 1 1 1 1 1 1 1 I 1 1 1 i I I I 1 1 1 1 1 1 1 1 I 1 1 1 1 1 1 

1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 n 1 1 1 It 1 1 1 1 1 1 1 1 TTTTG NNGCNNNNNNGNNNNNNNNNAAAAA 
AAAAAAAAAAAAAAANNNANATNTNNCT 1 1 1 1 I I I 1 1 1 NN AAAAAAANAAANTTTTTTTN 
NCCNN NNGNNA NNAANANTNMNNNANNNNNTTN^^^TTT^^TTTTTNNNNTTGGGGAAAA 
AANATNl 1 1 1 l IMTTNNAMNGAMGGGGNGGAAAAAAAAAAAAANNTTTATTNTTTTT 
NNTNTTNNNAAATAAAAAAAN CNCCC GNGGGTNGGGTNTTTTTNTTANNNNNNNNNNNNN 
NCNNCAAAAAAAAANNANAAN I II 1 1 1 1 INNNNNNNNNCCCCCCCCCCCNNNGGNGNNTG 
NNANAAAAAAAAAAAA 
Sequence 4863 

CGCCAGTGTGATGGGATATCTGCAGAATTCGCCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTAC 

GCGGGTAGCATAAAAATAAAGGTATAAAGAAAGATATACCATGTTAATACTAGTCAAAAG 

AAAACTGGAGTAGCAGTATTGATATCAGATAAGGCAAACTTCAGAGGGAGAAAAATGATC 

AGGGATAAAGAGGGGCATTATATAATAAGAGGGTCAATACTCCAAGAAGACATTGTTAAA 

TCCTTAATGTGTATGCACCTAACAACAGCATCAACGTATGTGAAGCAAAAACTAATAGAA 

CTGCAAGAGAAATAGACAAGTCCACTATTATAGTTGGAGACTTCAACACTCTTCTATCAG 

TAATTGACACATTTAGCAGGCAAAAAAATCAGTAAGGATATAGCTGAACTGGACAATACT 

GTCAAGCCACTGAATCTAATTGACATTTACAGTATACTTCATTCAACAGAGTACCTCGGC 

CGCGACCACGCTAAGGG 

Sequence 4864 
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CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTGGGGATAACTTAATATCCTATGTTGTGTCA 
AGACTCTTTGMGACTTTCTTGMTTGCTTTCGTAAAGGTCTGAACACTGTTAAGGAGAA 
AGCTGAG TATCMC TTGCCTTTCTGATAGAMTGTTTCTTGTGCCAGTTTTATTGTTGAG 
ATATACTATTTTTTTCCTTTTTTMTT^ 

CCAGTTACCAGGTTGTCTAGGTAATGACAGTAAACTGACTGTAGAATGATAATTGTGGTA 

TAGTGACCAATAGATGCCAAACAGCTTGTGGCCTCACTAAAGGTGGGGTCCGCTTAGTCC 

CCGGGAGTAAAA TGAG TGACCTCAGAAACAAGAATTCCTGGAAAGGCACATGCCGAAGAG 

GAATATGGTATMTTTTAMTTTTMTGCNAAMTT^ 

Sequence 4665 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGTAATCAAACCACTACATCTGGATCAG 

AGACAMTGACCTCCCAGATTGACTAGTTTTGTMGGMCTTCAGTTGAAATTGAAGCAG 

TCATCAGCTGCTTCTCAAACCAGCTACACTACATAAGGAGGAGCCCAAGGGAAACTGCAG 

GACAACAGGTCCACTGGGAAACTTCAGGGGGCCAAGCTGTCAAAGACAAGCACAGAAAAA 

TTCCTGCAATGTGCGTTAGACCTTGAGGCAGCTTTTAATGGCAAAAGTCAGTACCTCGGC 

CGCGACCACGCTAAGGG 

Sequence 4666 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCNGGCAGGTACAAAAAGTAGCCGGGCGTGGTGGCTGGCATGT 

GCCTGTANTCCCAGCTACTCAGGAGGCTGAGGCAGGAGAATCACTTGAACCTGAGAGGCG 

GAGGTTGCAGTTAGCCAAGATCACGCCATTGCACTCCAGCCTGGGCCGACAAGAGTGAGA 

CTCCATCTCAGAAAAGAAAAAAAANAANAAAAAANAAAATANGTACCTCGGCCGCGACCA 

CGCTAAGGGCGAMTTCCAGCACACTTGGCGGCCGTTCTAAGTGGGATCCGAGCTCGGGT 

ACCAAGCTTGGGCCGTAATCMTGGGACATAGCTTGTTTCCTGTNGTGAAMTTGTTTAT 

CCGGNTCACAAATTTCCCACACAACATACCGAGCCCGGAAGCCATAAAAAGTGTAAAAAN 

GCCTGGGGGGTNGCCCTAAATGAAGTGAAGCCTAACTCAC 

Sequence 4667 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGT AC 1 1 1 1 U I 1 1 I I I I I U I I I I I INNI 1 1 M 11 1 1 
I n I M M I I 1 11 I I 1 1 I I M 1 1 I I 1 1 1 | 1 1 M I I I 1 1 I I I II I I I 1 1 1 I I I GANNNNNA 
AA AAAAAA NNI II I II I I NNNGGNGNGGCCCNNAANNATNTNNAAAAAAAAAAANANNNN 
NTNI 1 1 1 I NNAAA AAAAA AAAANNNCAANNA I I I I I 1 1 I 1 NAAAAAAAAAAAACNCAAAA 
ANGGGNN CCNNNTT1TN NNNANNNMNMNANGGNGNTTTTTTTNATNNTNNNGNGNGGG 
GNGGNGG 1 I 1 1 1 1 1 1 I < N AAAAAAAAA A 1 1 I I I I M I 1 1 1 1 1 rNTCCNCCCNAAAANNAT 
NATNNNTNTTTTTTNGGGTGNNGGGCCC&CC^ 

TTTNNCAAANNGNGGGGGGG I I 1 1 1 I I I I I I I I I I I I AAAN AAACNNGGGGNNAAAAAAA 
AAAANAAATNTANNNGNNCCCGCN I I 1 1 1 1 I 1 1 1 1 NCCCCCCCCCTCCCCCNNNNGNG NN 
NAAAMNTTTTTTTINIAAANCCCCCCNCT NI I) 1 I 1 1 1 1 
Sequence 4666 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACGCGGGGATACTTGACAATTTGTTTTATTATGTA 

ATTGATAAAATGGTGATGTGTATTMTGTTAGTTCAACCATATATTTATACTGTCTGGGG 

ATGTGTGGTTATAGTTCTGTGGGAGAMTMTTTTGTCAGTGTTCACCAGCTTGTAAAAA 

CTTAGTGCGAGAGCTGAAACATCTAAATAAATAATGACATGCATTTATCATCAAAAAAAA 

AAAAAAAAAAAAAAAAGTACCTGCCCGGGCGGCCGAAGGG 

Sequence 4869 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACATCTAGGTCCGGCGTGGTGGCTCACTTTGGGAG 

GCCGAGGCGAGCAGCACTTTGGGAGGCCAAGGCGAGCAGAACACTTGAGGTCAGGAGTTT 

GAGACCAGCCTGACCAACATGGAGAAACCCCGTCTCTATTAAAAACACAAAATTTACCCG 

GGCATGGTGGGGCATGCCTGTMTCCCAGCCACTTGGGAGTCTGAGGCAGGAGAATTGCT 

TGAACCCGGGAGACGGAGGTTACATTGAGCCGAGATGGCGCCATTGCACTCCAGCTTGGG 

CAACAAGAGCGAAACTCTGTCTCAAAAAAAAAAAAAAATNCCAAANNGNCTNCGGGGTNA 

ACCTNNGGGGG^r^NNNNCCCMNNNGGGNMNCCCCTTNTTTN^r^AAM^^"NCAAMTTT 

ANNNGNACNNNCTANGNCCCCCNTNTANNCCCACCTNNNGGGNACCNNGNGGCAGNAAAN 

TGNTTNGAACCNAGGNGGGGGNGGTTGCANTGACCCAAAATCNCCCCNTACNCTCCNCCC 
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NGGGGGANAAAAAAANACTCCGTTTAAAAAAAAAAAAAAAAA 
Sequence 4870 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTGTTTGATCCCCTCGCTCTTTTAMTMTTT 

CGCATAGCTTCCCTAGTMGTCGTTTAGGTGGAGGCCGCTCGCCAMTTTCCTTTTAATC 

CACGCCATGGTACGCGGGTCGGAAACCACGCGTCCTACTACAMGATGCTCTGCGGTTTT 

TGGGCTGTGTTGACATCAAGGATCTACCAGTGTCTGAGCAGCAGGAGAGAGCCTTCACGC 

TGGGGCTAGCAGGACTTCTCGGCGAGGGAGTTTTTMCTTTGGAGAACTCCTCATGCACC 

CTGTGCTGGAGTCCCTGAGGAATACTG 

Sequence 4871 

CCCTTCGAGCGGCCCGCCCG GGCAG GTACAAAATATTGAAATGACCAACGTTACATGATT 

TCMGGGTTGTCCTTTCTGTGCTTTTATCTGTCACGACAGGAAGGTGTGGAAAGTTTATA 

TC GTTT ATATCCTTMTTTGACTACTCTTGGATATTAAAATCTTTCTATTAATTAAA^ 

ACTTTTAGACAACCTCTTAAATGGAATTACACTATGGAAAACAGGGCTCCCCCAAAAACA 

CCTAGGCAGAACTG AGAGTTCTTT GAAAACCATTCCCAATAAAAACTAAATG AAAAATAA 

ATATAAMCAAAGCTTAAAAAAATATGCATTACCTGACACCAACCTTTTCTGGCTGACAA 

TATTTATTCATGAAAACATATCAGCTGTCTACCTTTTATATGCAAACCAAGTCCTGAGGT 

TAACTAGGGGCTGAAGCAMCTAGCATTTAGGATGCAMCATTCTTGGATTTGTGATGTA 

MCTTGCCTTGCCAGGGAMGTTTGCTGGTCTATACAGAATGAGAAATTCAAAGCCCTAT 

TTTAACCCCTGCCCTCTTTAGCTTTCACAAMCATTGGTCCACAMTTAMTTTTCAAAA 
AGT 

Sequence 4872 

NCCCTTCGAGCGGCCGCCCGG GCAGGTAC I N 1 1 1 II II I I I 1 1 1 II IG G l T MIN I M 
I I I M I I 1 1 I M I I I 1 1 I I I I I M M 1 1 1 1 I I II I I I NTT AAAAAA A M I M I M M I N A 
AA AAAAAAAAAA AAAAAAAAAAAANAAAAAAAGNAAAGGAA I 1 1 M M I NTNTAAAAAAA 
AAA I I 1 1 I I I I INTAAAAAAAMAMNATTTNNNGNAGNGAAAANAAAAAAACCCNTTGG 
NNGNTGGAGCAAACCCCNAAAGGTGTNTATTTCCNCCNAAAAAAAAAAAAAANCCCCNGA 
AAAAATNAGNNNNTGNGGGGGANAAAAAAAAAAAAAAAANCCNTTTAAAIMNAAAAAAAAA 
AGCGGGGCNCAAAAAAAAAAAAANNNGGGGGGGGGNTGAATATNNAATNAGAAAAANGNN 
NGNTTTAAAAAAAAAAAAANAACANNTANm^^ 

AN AAAAAAAAAAAA M AAATTTTTTCCN GTG N AAG N AAAAN ATATTTTTATTAG AAAAAA 
AAA! I I I 1 1 I M I I ATAAAAAAAAAAAAAANNNNNNNNNNCTTTAATNNAAAAAAAA 
Sequence 4873 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTAC I I I I M I I I I I I I I I M 1 1 1 1 I GGGACGGAGCC 
TCGCTCTGTCACCCAGGCTGGAGTGCAGTGGTGTGATCTCGGCTCACTGCAACCTCTGCC 
TCCCGGGTTCAAG CTATT CTCCTGCCTCAGCCTCTTGAGTAGCTGGGATTACAGGCGTGT 
CCCACCCGGCTMTTTTTGTATTTTTTG 

GGTCTCGAACTCCTGACCTCGTGACCGCCTTGGCCTCTCAAAGTCTGGGATTACAGGCGT 
GAGCCACCGAGCCCAGCCCCTCCTTAAMCMGT7TCTMTTANMCCCTTATTTTACCC 
AAATGGGGTTNAGGGAACAAAMCCMCCCTNATCACCCTATTTGGGGAAAAATNAATTT 
T 

Sequence 4874 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTGTTMGTTTGTGAAAAGTGATGCAATTTGTTAT 

ACATTCAM TGCAM TTAGMCTAGCTGCCTTACGATGAGATTTCACTGTCATTTTTTTA 

GCACCCTAATTTTTGTCGGTTCTGTAGGTTTCMGTAGCAGAAACTTACATCTATTTCCT 

TCAGAAMTTMGGAGCAGATATTTTMTATGCTTTATGTMATAGGATTCTGATMTTT 

TAGCTTTAGTTAA TGCA ACACACTTNCCTGGGCACAACCATGACCTCTCTGAGAACTGGA 

AAATACTGCATAATTTTAAAAATCAGAGTGTAATGACATTCCCTGACAACTTCAAATAAG 

TTATGTGAGGAGGATGAACTATGGGTAGTCTAGACCACCAGTCATATTTGTCTAGCCGTA 

GAAACAGTGACAACTTAAA 

Sequence 4875 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTTGCTCGCTCANATCCTGCCAGGTCAATGAGTG 
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ACATCTTGGCMTACGGACATTTTGATTGATACTTGCTGTTTTGTCTTGTTGTCGCAAGT 

AAATTTGGAAAACAGCATGAGAACGAGAAGATGTGGCATTCATATCAGTGGGATGTTGTG 

TCCTGTTTTTGTTTCCATTATCCAATAMTGCAMATTTCTTCTGAGGATTTGGGCTGGT 

GTAMGTMGTCCATGAACGACCACCCCTTTTTGGGTATCTTCCCGGACAGCAAGTGGCC 

CTGAATTTACTAAGAGATCACAAATCTGTTCATTATATACCTCCAGATATGAAACTGCAG 

TACCTGCCCGGGCGGCCGCTCGAAAGGG 

Sequence 4876 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACGCGGGTAAATCAGGAATGGCCATATTAGTGTO 

GATAMGMGACTTTAGAGCAAAGAAAATTACCAGAGACAGAGAGGGCTGTTACATTGTA 

ATAAAAGTGTCAAACAACCGAGAAGACAACAATCCTAAATGTGTATGCAGAAAATAACAC 

AGCTGCCAAAATACATGAAGGAAAAACTGTCATAACTAAAAGGAAAAAGACAAATCTACA 

ATTACAGTTGCAGACTTCAGCACGCCTCCCTCTCTTACTGATAGGTAGAACAACTAGACA 

GAAATAGCAAAGAGGTAGAACT 

Sequence 4877 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACAGATTTAGATAACCAGCTTCAAGAACAATCAGA 

AACTGAGGAAGATTCCAATCCTAATGTTAGCTGGGGTAAAAAGGTCCAGCCTATAGACTC 

CATATTAGCAGNCTGGAATGAAGATTAGAAGCATTTGAAATGATGGAGAAGGATGAGCTA 

TGACTTGCTAMCMTCTGTTGGTAGGTATTTAAAAAGAAAAGGTAAACTGTGTGTGGTT 

MTAGACATCCTAATACTMGCAGGCTTTCTAATGGGAGGC7TTAAGTATGGTGATGAAC 

AACCACGTTCTGACTGGCGTAGTTATCGTAGGMTCTGGACATGCTGTGTTANAATTGAC 

CTTGTTTAAAACTGTCCCATCAAAAATGGAAATCCACAGTTCCCCCTTC 

Sequence 4878 

CCTTTGGGAGTCGACCCCGNNTCCTCTGATTTTGATATCATTATTCTAAGGAGTTATCTC 

AAAGGCACAAAATATGAATTCTGCMGAAGGCTATTTTTTATTGTAGTTTGMTGGGT^ 

GGAMAGCCTCAATTTTTCACTCTTAAGTCCTTCAGTACATTTTTCTTTCATCTTAT^ 

TTATGCMGTTMGGTTCTTTGGTAACAGAATTCTTGCAACTGTAAAATAAAACTACATA 

GATGTMGMGTCATGTAMCGGTTAACMGCTTACCMGGTTAGCAAAACTTTCATTGT 

MATCAGTCTGTACTGAGCAMTAAMATCATTATTAGTTGTATAAACACAAATTCCATT 

TTGACTTTCAGGATGTCATACTACTTCTGTACCTAGCATTTTCAGTCCTTATATTTGCAA 

TGTTACACAAACTGTACTATTTTCTrTTATGTGCAGTTTGCATGAGTAAACCATCAGAGA 

ATAMTTCTATCTTTAAATTNNNANAAAAMMMAAMMGGGNGNCCNTTNMTTNTT 

TTAAAAAAAAAACCCCCCCCCCCCCCCCGGACNNGGAAAANTAAAAGNAAGGCCNTTGNG 

GNGGAMNCTGGTTTNTGGNNCNCTrTAMGGNTTCAAAAAAAANCCNANCCCNCCCCAA 

ANTTCCMAAMAMACANTTTTTCCCCCGGCTTCCNAAGGGGGGGGNGGCCCCACCCCN 

AAGGGGNTNTNAAAANGGGGGGGAACCCCCGGGGCCCCCCCCCCAAA 

Sequence 4879 

CCCTTAGCGT GGTCGC GGCCCGAGGTACTTTTCACATAGCTTGTTGCCCCGTAAAAGGGT 

TMCAGCACMTTTTTTAAAMTAMTTMGAGGTATTTATAGGATTAAAGTGACTTCAT 

TTGTATACATTTGGMTCTMACCAGCTTAAAAACAGTTTCCTCAATGACTTAGATACAC 

AGTATAACTGATGCTCTTCTGGAATACCACATGAGACATGGTCAGAAACAGTGCTTGGAA 

GGACATTACACMGAMTTCAGAGTMTGCT1TGMGATTTCCCCCCTTTTGTTTTATTC 

CTGAAGGAACATCAGTACCTGCCCGGGCGGCCGCTCGAAAGGG 

Sequence 4880 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTATATTACTTCAAGATATGTGTAGGCAAATATG 

CTMNCTTNTACAGTTTAGAGGGTTTTACAAAACTGAAAAGTGAAATTGAGGGTCACATG 

AACCTGCCATGAANTAAATGTCACATTTCTGTCACTGCTCACTAGACTTGTGCACTACTA 

GAGTATTTGTAMCTAAAATGTTATATAGAMATAACCNCNTATTNGGTCATTTACTCNA 

ACATTTATCMGTGCCTATTTTGNGCCAAACATAGCAAATAGGGGCTGTGAATAAAGAGG 

ATGAAAACGTGCCCTTATCCTTAAAGAACTCTNATAAGAATCTTATTAAACNAACCCGAA 

GCNGAGTTNNC CTTCC CCCCTTTATGTNMCTMCCNTTATTTCCCGGGAATACCTTTCN 

AAATTCCTGMCTTTTTACCCAAACCNATTTGACAGMGTCCCNCGTTTATAMCCTTCT 



i 
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TTNGGAAAATATTTGGTAAAAGGGCCCNTCTANACNAAATNTGCCAGGGGNAAAAAAATT 
Sequence 4881 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGG GCAGGTAC I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I I I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I 
I I I M 1 1 U n I I I I I I I II II I I I I I I I NTNTTNTTTN I I I I I I NAAAAAAAAAAATTC 
TTTTTTTTTTTT^CTTANAAM 

GGTGTNTACTTANAGACANCATTTATNTAAACTANNATNNAACTTTGATAAAAACTATAT 
TTTCTTTCTTTAAAANMTTTAMTGTTTTTTCACAMGCTTAGCCATAC 
TNTNTTTNTCTTAAAAANGGNTTAAAACCCANAAT 
Sequence 4882 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGT AC I 1 1 I 1 1 1 1 1 I M 1 1 1 I I M 1 1 1 1 I i I I 1 1 1 1 

n U 1 1 1 1 I I 1 1 1 1 I 1 1 1 1 1 1 1 II I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 | II » 1 1 M I II 1 1 1 I NCmNHNNAA 

AAAAMNTTANNNNNNNNNNNTNAANAANAANGGGGGGGGNNNNCNNNNNNTGTTTTNAA 

TNNAANNNNNNNCNNANNTTGNG 1 1 1 1 1 1 1 1 J I NAAANANNNNNAAAAAAAATNGGCCCC 

ANNGGN^hfTNANANMCCCCCCNTTNANNNNTNTTTGTTAAAAAAAAAAAAAACANNCA 

AAAAAAAAAA 

Sequence 4883 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACACCTATAGGTAACCAGTGTAGGTCATTAGAACA 

CAGGCTTCACACTGCATGCTGATCTGCAAAGTGAGGACATACCAGTGACAACTTTGGAAT 

CTGCATCCAGCCACAGGTAACAGATGTATTGCACCAGACTCAGATCTAGATTTTGTGATG 

ACTATATAATGAACTAGAAGTTCAAATTAGAGAAAGAAACAATTCAAAATCAGAAGAAAG 

GTAAAAGCAAGTGGCCACATGATCGCATTAAAAAAGAAAAAGGCAAATATCTCAGTAAGT 

ACCTGCCCGGGCGGCCGCTCGAAAGGG 

Sequence 4884 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCG AGGTA C I I I I I I I I M M I I I I I I M II I I I 1 1 I I I I 1 1 
I M M M M I I I I I I I I I I III I I I I I 1 1 | II | | | | I NCNNCNNNNNNNNNNCNTTTTTT 
TTTNTNNNNANTTNGGGGGGNNNNNAAAAAAAAAAANTNGGGGNNNNAANNANNCNNNNN 
CCAAAAAAAAANCCCCCCCCCCNNAAAANNANTIsn"AAAAAANNNTTNTTTNTAAANGGGG 
AAMCNCNNTTTTNNGNCCANAGGNGGGNNAAMAAAANACCANNCNNNGNNNCNTTTTT 
GNMNGGGGGGGGGNAAMNTTTTTTCCCNGGGGGGNNAAAAANCCCGGGGGGAAAAAAA 
AAAAANCCNCCCNAAAAAAAAAAAAAATTCCGGGGGNGGGNNNNATANANCCCCCCNCCG 
GGGGGGGGGGNNNNNTTNCCCCNGGGGNNGGGGNGNAAAAAAANNNGGNGGNNTTCCCCC 
NCCCCCCCCCNNGGGGNGGGGNNNAANNANG ) 1111)11 1 AAAAAAAAAAANNCCCCNAA 
ANNNNN GNNNNGGGGGGGG GNNGNCCCCCCCCCCCCCNNTNNTTTTTTAAAAAAAANANN 
CNCCCNI rTTTTTTTTn ITTNTTNTNNGNGGNAANNANNNCCCTTNAAAAAAAAANAGG 
GNNNGNGGI I I I I 1 1 1 CCCCCCCCNGGGGGGGGGGGNNNNG I ITTTTTTN 
Sequence 4885 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCC GAGGTAC I 1 1 I I I 1 I I I I I I 1 1 1 I I II I 1 I I I I I GTTTTT 
n I I 1 1 n I l l iNI I I I I I I 1 1 I AAAGGTNANAN ANAMTTTTTTNAANGGTNTTNAAAA 
AAAAAATTAAAAAAAANNTNNNNAANNNAANNNANAAANNNTTTAAAAAAANNNTNCNAA 

AANNTTNATTGAAGGCTTNANAAANATNTNNTNNAAGGTTTAGGGTTANNAANNNAAANC 

TTNTAAAATGAAA 

Sequence 4886 

GANAAAGGGTTTTACTATGGAGCCAGGCTGGCCTTGAACTCACAGCAGTCCTNTAGCTCC 

AGCCTCTTGAATGCTGGGATTACAGGNGNGAGCCACCATGCTGGGCTGTGTCTGGAATGN 

CTCCTTGAACAANANGNGCAAGGATGTGTCTGAAANAAAGACAGTCTGAGNGGGCTCTGC 

TGTACATCAAGCAAAACACCAACCCCTTGCTTAACGCCATGANACCTNGGCTCACCCTGT 

CCAGGTCCCAGGGACCCAA 

Sequence 4887 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACAACAGAAAAACAACAGCAAAGCAAGCAGAAA 

GAAGGCAGAAGAAGGAAGGAAACCATAAAGATAAGGAGAGCAATTAATGAGCTAGAAAAC 

AAAGTAATAATGCAGAAATCAACCCAACTAAAAGCCGGTTCCTTGAAAAGAGTGATAAAG 
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CCATCTCTGGCAAAGAATGACCCAAGGGACGAGGAGGAAG 
Sequence 4888 

CCCTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACACTGGCGCAATCTTGGCTCACAGCAGCCTACA 

CCTCCCGGGCTCAGGCCA TCTTTC CACTTCAGCCTCTGAGTAGCTGGGACCACAGTTGTG 

CACCACCATGTCTGGCTACTTTTTGTATTTTTTGTAGAGAGAGAGTTTCACTATGTTGCC 

CCGGCAGGCCCGGAACTCCTGAGTTCAAGCAATCCACCTGCCTCAGGCCTCCCAAAGTGC 

TGGGATTACAGTCGTAAGCCACCACGCTTGTCCAATAAATGGATTTTAATGGAGGAGTTA 

GAAAAGTTCTTTGGTGTGGTTTCAGATTACACTTCACAACCAACCTTAAAGAAACTACTA 

CTGGATAGTATTAAAGAAGAATATCCACAATTATCTGTAAGGGCTAGCCCTTTTCCATCT 

ATATATTTGTAAMGACTGGATTTCTTTCATATGCTTCAGCCAMTCMCATTTTAAAAC 
Sequence 4889 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTNCTTCTGTNGACATGGGGGTCTNATTATGTTG 

NCCANGNTGGNCTTGAACTACTGGGCTCAANCAATTTACCCGCCGNCATGGTCTCCCAAA 

GTGCTCANATTATAGGCATGACCACTGTGCCTGGCCAACATNAAACCATGTGTTATATAC 

ACAAGAAGCCTGAGAGAGGAAAGAAGGGTANGCGCCCTGCNCATGCCGATGAAGC 
Sequence 4890 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTTNA 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 IG N I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 IA GCAA 

AGATTCACTTTATTTATTCATTCTCCTCCAACATTAGCATAATTAAAGCCAAGGAGGAGG 

AGGGGGGTGAGGTGAAANATCACGCCACTGCACTCCAGCCTGGACAACAAGAGTGAAACT 

CCGTCTCAAAAAAAAAAAAGATTCCATTTTAACCAACAGAGAGCTGCACCAACATGTTTG 

ATTNTGGGG1TGAAGAGACTGGGGGAAGTCAGGGATTAGGTGCACATTCTCACATATATT 

TTTGTAGGAGTATAAATTGGCCCTGNATCTGTANAGAGTAATTTGGCAATATTGACCAAG 

ATTTAANAATGCACAAGCCCGCGTTCCTGC 

Sequence 4891 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACACTGCTAAGCTATATATTGAGCACATCCAGT 

TATATTTAAGGTGGTTCTGTTAGTCCAATTTCATACTGATATAAAGAACTGCCTGAGACT 

GGGTAATTTCAAAAAGAAAGAGGTTTAATTGACTCACAGTGCAGCATGACTGGGGAGGCC 

TCAGGAAACTTACAATCATGGTGCAAGGCAAAGGGGAAGCAAGGCACCTTCTTCAAAAGG 

TGGCAGAAAGGAGAAGAGCTGAGCAAAGGGGGAAGAGCACXJTTATAAAACCATGAGATCT 

CAATCATTGTGCAAAAATCACAAGCATTCTTATACACCAATAACAGACAAACATAGAGCC 

AAGAGTGAACTCCCATTCACAATTGCTTCAAAGAGAATAAAATACCTAGGAATCCAACTT 

ACAAGGGACATGAAGGACCTCTTCAAGGAGAACCACAAACCACTGCTCAATGAAATAAAA 

GAGGATCAAACAAATGGAAGAACATTCCATGCTCATGG 

Sequence 4892 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACCACAACTGGGTTTAGCAATTCGGGTAGGCACAG 

CAGGTCCGGCTTGGCCCTGCCTGCTTTGACTGCCTTTTCGGGAGTTTTAAACCTCCTACA 

CTCGGAATGTAGCCCTGATTGTGGTTTCTCTGCATAGCAAGTTCGGACTTAAGCGGAATA 

AGTATCGGCTTATTTCGCCTGCGATAAAGATGCTTAATTCTGCGTTCGAAATATTCTGAG 

CGAGTCCTGGGTTAGGGATTTCTTAGAGTMCAAGTGCATGCTTCGATTTTAAGTGCCCC 

TGTGMTGTGATTTCTTAGCTCTTGCAAGTCCATATTTGGTCGCAACCAGTACCTGCCCG 

GGCGGCCGCTCGAAAGGG 

Sequence 4893 

CCCTTANCGNGGNCNCGGCCGACGTNCANTTAATATGATTCANTATAATCTGCAGTCTCA 

TGTATGGCTTATCAATAATGCCATCATCACTGTATGTCAAACAACCTCACTGCTTACTAG 

AAATGCTAAACACTGGAMAMTGGMTTTTATACATTTGTTTTCTTAAATTTTGACAGA 

TATTCTTCAGAAAGTTAAAACTGCCTTCCACAAAATTTTGTGTGTATATGGCACMGGTG 

ACAGCCAAAAAGTGTGATTCCATCGAAAAGGCGCTGTTAACAATACTCAAGAATAATCTG 

ACAAGTNTACATCAATGTCTGAGTAAAGAATAGGTAAATAGACAAACCCCTATAAAAGAT 

AG TATTA TNGNTTAAATATACTATTGCTNTATAAAAAGAANGTAACACACAGGAAATGAC 

CCTTTTTATGACAAGCCTATANACCCCNTTGAAATCACATTATTAGNTCTTGTAACCACA 

AAAAAATGANAAAAAAATATT 
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CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACANTNGTCTTTATTATCATATATGGTATGTATGT 

ATGATTrCTTTCCATTCCTCATATTTAGACTGTATATTTATGTAGGTGTGAGTGATTGCC 

TGGTGCTTGCTTGTGCCAAGGTGCTAGGCACCCTCCMCCK^G(X;MCTTTTGTGGCCTC 

CCAAAGCATTCCTGTTACCA AAGAG GCTTCAAACCTGACCCTCACTTCTCAGTGGACCCG 

AGTTTCC CTTCC ATGCCATTATTTTCAGTGGGGAAGTTTTAGAGGTGAGCTGTTGGCCAC 

MTATCMTTTTAAGTGTTCATAGCAGCTATGTCTCCTGCATTCTTGGCTCCTGGATTTA 

CCACCM GAGTCC CCAAMTATTMTGCTCTTCCCTTTTTCTACCCTCAAACTTATAGTT 

GTATCTTATTTTTTAAMTGMTTTTCATGGCCGGGCACGGGGGCTACCCGCCTGTAGTT 

CTCAGCCTCCNAAGANCTGGGACTTACANGCGCCGGCCACCACNCCXDGGm-AATTTTTTT 
G 

Sequence 4895 

CCCTTAGCGGCCGCCCGGGCAGGTAC 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 NAN 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 
1 1 1 1 1 1 1 1 I I 1 1 1 1 1 1 1 I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 | 1 1 1 1 1 1 1 1 I NNNGGNCCCNNAANANNAAAAAA 
AAAAAAANNNNNNAAAAAAAAAAAAAAANCCCCCCCCNNNGGGGNTNAAAAAAAAAANNN 
NNNNNG GGGGGNNNNANNNANNGGGGGNAAAAAANCCCCCAAAAAAAAAAAANNNNNTTT 
1 1 1 1 1 1 iGGGGGGNNNNTNTNTAAAAAANANTNCCCCNGGGGGGGGNAAAAANAAAAAAA 
AAAANNNNNNNN 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I NCCC 
Sequence 4896 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACACTGCAGGCAAATGTGGTTTGGTGCCTGTCC 

TGGCAGAGAACTACAAATCCCAACAAAGCAGTGACCCTGATCCTAACTGTGTGGATAGAC 

CTGTGGAAGGATATCTTGCTGTGGCGGTGGTTAGGAGATCAGACACTAGCCTTACCTGGA 

ACTCTGTGAAAGGCAAGAAGTCCTGCCACACCGNCGTGGACAGGACTGCAGGCTGGAATA 

TCCCCATGGGCCTGCTCTTCAACCAGACGGGCTCCTGCAMTTTGATGAATATTTCAAGT 

CAAAGCTGTGCCCCTGGGTCTGACCCGAGATCTAATCTCTGNCTCTTGTGTATTGGCCGA 

CGAAGC ANGG TGAGAATAAGTGCGTTCCCAACAGCAACCNAGAGATACTACNGCTACACT 

GGGGGCTTTTCCGGTGCCTGGCTTAAAMTCTGGAGACGTTTGTATTTTNTGAAAGATTT 

CACTTGTCTTNCAANA ACACT TGATNGAAAATAACAATGAAGGCATTGGNCTAAAGGATT 

TGAMNCTTGGCAGACTTTTGCGCTGCTTTNCCCTCNATNGCAAAACGGAAACCCTTTGA 

CTGANGCTTAGAAACCTGGCATTNTTGCCATTGGCCCNCNAATTAATGCCCNNGGTGTCT 

TNNGGATGGGATAAAGGTGGAACNCCCTTAAAAAAGGTGCTTGTTTCAANCAACANGGCT 

NMTTTGGGAAAAAATGGATCTTACTTCCCCGANAANNTTTTNTTANTTTCAlvrrTTTTAA 

ACCAAANAAAAAAAAAAAA 

Sequence 4897 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCCGNTNTACCAGAATCGGCAGAAGAATCAGCCXJCATAAATT 

TTAAAGACTTCCTCAATCGGGATACTGTTCATTAAGATTCCAGCATAAGATGATAAAATC 

ATAGCTTCTCGTTCTCTACGATTTGGATATATGGGTCTGCCATGGAGTGGTATTTTCAGT 

TCCTCCCACTCCAGCCAAGTTAAGTCTTCTGAGGGATCCAGCCATTGCAAAGCAACACTG 

ATGGCCAAATCATAAGTGTGCCATATCATCTAGAAAGGTGAGTTGCCGTCTTCCTTTTGG 

GTCAMTTTCAATTTTCCCCGAAGCTGATGCCMTATMTCT(XCMGAGCTTTTTCATT 

TCC7TC7TTATGAGCC7TCT7TCCATGTTAAAGGGCTTAGCCAGCTTGAGCAAGGTATTN 

TGCAGTTTACACTAACACTTAGACCCAGCTTTTTNNTCCCCGCGGTACCTGCCCCGGGCG 

GGCCNNTTCGAAAAGGNCAAAATTNNACCCCNCNTTGGGGGCAGGTTCTTAGGNGNAATC 

CANGNTTNGGTANCAMNTTTGGGNAANAAAGGGGCCAATGNTGGGTTNCCGGGGGGAAN 

ATNNNNNANNATTNNNAAAAAATTTC 

Sequence 4898 

CCCTTANCGTNGNCNCGGCCGACGTACNCNAAATACTTCATACTAAACTTTCTAGAGAAT 

TAAACTTTAATGATGGGCTCAAANNANANANAACCNGCCNACTAATTTGTTCCTGCCCGG 

GCGGCCGCTNAAAAGGGCGAATTCC 

Sequence 4899 

CCCTTACGTGGCGCGGCCGAGGTC I 1 1 1 1 1 1 1 1 I II 1 1 I 1 1 1 1 1 I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 | | 
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TTTTN 1I I Mil l I II I ! M i ll I I I I M l INN I I MINI I I III I M l | | Ml | M 

TTTTTAAAAAAAAAAAAAAANNNCNNN I II 1 11 1 II I NTTCCCCCCCCCCCCCCCCNNTT 

NNTNNAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAACCCCCNCNNNNCCNNGGGGGGGGGGNNNTNTNT 

TTTGGGGGGNNNAAAANNNCCCCCCCCCCCCCNNAAAAAAANNNGGGGGNNNCCCCNNNN 

GGANNNNAAAAAAAAAANNNNGGGGNTTTTTNNNNNANCCCCCCCCCCCCC 

Sequence 4900 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTAC 1 I I I M II I II II II II I I I M II I I I I 1 II 

M I II 1 1 11 M M I II I I M M II 1 11 1 1 1 I M 1 1 1 1 11 I II I II I II I 11 1 I 1 II I LI 1 

MMMMMMMIIIM MIMMMIMIIIMIIMIMIMM I MMIIIMM 

TTNANAMTNNATNTNATAAAAMTTCCTACCATTTNACTTAANANNfylATAANNNAAAAN 

ANNAAAAGAAAAANANANAGGGGGGNGNNAAAAAAAAANAAATNAATANTTTNNNNNANA 

NAANNAAAATNACCTANATAAAANNGNNTAAAATGCAANTGGNNAAATACCAAAAACNCT 

NNNNGNAANAAAAGTANANNNNNNTNNNNNNNGNNNNAAAAAAAAA 

Sequence 4901 

TCGNCGGCCGCCAGTGTGAGGCTATCTGCAGAATTCGCCCTTACGTGGTCGCGGCCGAGG 
TACCTCAAATA CTTCT GTTATGTATCTGTGATTTTATTTCTTCTTTGGGTATAGGGTTGA 
GGGG^\MTMGTTTTGAGTGAGAMTAMCGTTTTAGCTAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAA 
AAA 

Sequence 4902 

CCCTTTCGAGCGGCCGC CCGG GC AGGT GCCTGTCTGTGACTGTTGCTATGATCAGGACGT 

TTGGCACTAGM GAGC AGTTTTGGTTTTCTTTATTAGGGTTACCGAGAAAGCTGGAATAG 

AGATCTTTGTGTCTTTTCCAAAGACTTTGGMTGAAAACAMTCCAG7TTTCTGATACAA 

AGAGCTTTCCTTGGTATAGTATTNCTTTCTGTAGAGCACAGGTAAAGCTTTGCTTCAGTG 

GTTCCTNCGTTGGGACACTAAGGAMCAACTTGTGAAAGTGCATATTGGCCTTGTACCTC 

GGCCGCGACCACGCTAAGGGCGAATNCCAGCACACTGGCCGGGCCGTTACTAGTNGGATN 

CCGTAGCTCGGTACCAAAGCTTGGGCGTAATCATTGGTCATAAGCTTGTTTCCTGTNGGG 

AAATTTGTTATCCCGCTCACAATTCCCACACAACAATACCGNAGCX)CGGAANGCATTAAA 
AGTG 

Sequence 4903 

CCCTTTCGAGCGGCCCGCCCGGGCAGGTACAGTGGTGCGATCTTGACTGACTGCAACCTG 

CAACCTCTGCCTCCGGACTCAAGCGATTCTCTTGCCTTAGCCTCCTGAGTAGCTGGGATT 

ACAGGTGCCGTGCTACCACGCCTGGCTMTTTTTGTATTTTTAGTGAGACCAGGTTTCAC 

CATGTTGGCCAGGCTGGTCTCGAACTCCTGACCTCAAGTGATCCACCTGCCTCGGCCTCC 

CAAAGTGCTGGGA7TACAGGCGCGAGCCACTGCACACAGGCAAAAGCCCCTTGCTTCTCA 

TGGGTCTGCTGTCGTTTCCTTCAGCCACTTTGG7TTTCAGGGAGGGTTCAGGAAACCATC 

CTCCACTGTGCTTCTTTCTGGCCTTTGCTACCCCTGTTTCC 

Sequence 4904 

CCCTTCGGCCGCCCGGGCAGGTA C I I I M M M I I 1 1 ITTTGI M M M IGI I I I I M I I 

l 1 1 I 1 1 1 I I 1 1 1 I I I 1 1 I I I I I I I 1 1 1 1 1 I I 1 1 1 1 1 ! FAANCNAAATAAATNAANAATTT 

TATTTMTTATMNGGACCACNTTAMTATTANTTNAAAAMTTCAGGCNTATlsriTTAAA 

ANAGGNGGCCTGATMNTTCCANGANNNTANTNGNMNACCCTTTTNCCAAANTACAATA 

AGTCCATTNNCGNATNIsn^AAAAMA^ACCCCCANTCCACTTGGGATTTTTTNAAM 

TTAAGTTTTCNAAAAAANCATNNAAAAGGGTNNAAANTTAN I I II I M I 

Sequence 4905 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTACTCAAGTGAAAACATCAATAATAAGAAAGCA 

AMMGCTTCTTCCTGATATGAAGAAAGTTTGGGTGGTCTGGATAGAAAATAAAACCAGC 

CACACATTCTCTTAAGCCAAAGTCCAAAGCAGAACAAGGACCTCTCTTCAATTCTCTGAA 

GGCTGAGAGAAGTGAAGAAACTGCAGAAGAAAAGTTGGAAACCAGTAGAGGCTGGTTCAT 

AAGCATTAAGATAGAAGCCTTCTTCATATGAAAAACTACAAGATGAAGCAGCAAGAGCTA 

ATGTAGAAGCTGCGGCAAGTTATGCAGAAGATCAGGTTAAGATCATTTAAAGAAGGAGGC 

TACACTAAACAAGAG 
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Sequence 4906 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACGCGGGTTACAAGGAC7TACTGGAAAATTCCATG 
CTGTGCGCTGGCATCCCCGACTCCAAGAAAAACGCCTGCAATGGTGACTCAGGGGGGACC 
GTTGGTGTGCAGAGGTACCTGCCCGGGCGGCCGCTCGAAAGGG 
Sequence 4907 

CTTAGGGAGTCGACTCAAGCTGCCGCGGTTTCCTGCTTCAACAGTGCTTGAACGGAACCC 

GGTGCTCGACCCCTCCGACCCCCGCCGGCCGCTTTGAGCCTGAGCCCTTTGCAACTTCGT 

CGCTCCGCCGCTCCAGCGTCGCCTCCGCGCCTCGCCCAGCCGCCATCATGACCACCGCGT 

CTCCCTCGCAAGTGCGCCAGAACTACCACCAGGACTCGGAGGCTGCCATCAACCGCCAGA 

TCAACCTGGAGTTGTATGCCTCCTACGTCTATCTGTCCATGTCTTGTTATTTTGACCGGG 

ATGATGTGGCCCTGAAGAACTTTGCCAAATACTTTCTCCATCAATCTCATGAAGAGAGGG 

AACATGCTGAGAAACTGATGAAGCTGCAGAACCAGCGAGGTGGACGAATCTTCCTGCAGG 

ATATAAAGAAACCTGACCGTGATGACTGGGAGAGCGGGCTGAATGCAATGGAGTGTGCAC 

TGCACTTGGAAAAGAGTGTGAATCAGTCACTACTGGAACTTCACAAACTGGCTACTGACA 

AAGAATGATCCCCACTTATGTGACTTCATTGAGACGCATTACTGAATGAGCAGGTGAMT 
CCATTAAAGAA 

Sequence 4908 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACCCTMCCTGACAGGMTTMCTACTGTTTTTTT 

GTGGGGCAGAAAGCAAMCCTGGTGTTGTGACTTTTATCCTAATGGTTCTTAGGCAAGGT 

TAGTG AGAAGAAACACAAACCCAGATGCATACATTGTGCATTATTTTGTAGACAAGCTAC 

TTTTTCTTCTGTCCCTTTMCAMTTTGCAGCMTTACCCTCCCTTTGGGGTCTAGAGTG 

AAAGCTAATTTGTGGGTAGATGAGATTGCAGAAGAATGGATGTCCATGGCTGTGAACACT 

GCACACTGCACATCTATCTCCAGTGCTCACACTGTGCAGCTACCACTCCCTGGCTGCGTG 

CCATGCTGTCGGGTTGCAGATTTGCACACATAAATTCCTCAGGAAGAGTTTGCATGAGCA 

TCACCTCGCAATATTCTGTACCTGCCCGGGCGGCCGCTCGAAAGGGCGAAT 
Sequence 4909 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGAA U 1 1 1 1 1 I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I 1 1 1 I 1 1 | ICTTTTTT 
III II I III I MM MUM | || | M ill linn | || | | | i n in n | mi | | M | N 

TTTTTNATTNTNNNNTNTAAAAAGNTNNNNNNANNNAAAAAGNGGNTNAAAAAAACACCN 
GGGNCCCTTNACNACATGTGNCCCCCAAAANNANGGNNAATTNAGAANTNCGTCNANTNG 
MTTGNNAAAMTAAATACCMTGGCTNTTTTATCATTGTCCNTTCTTTCCCTTTTAAAN 
TTTCACTTTGAAAATT 

Sequence 4910 

CCCTTAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACAGATTCTAGGTGGCCTTATTTACATAATAGATTG 

GTGGTGTTTACATTTCCTAATGAG TTTCC ATTTGACGAAAACGGAAATCCAGTGTATGAG 

CTTMTGATMGAACTGGAMTCCTTTTTCTCAAGGACGTGGTCCAGATTAAGTTTGCAC 

GAGGACGAGGACAAGGAAAACGATGGAGACTCTTTGCCAACGTTTAAATGTGTGTCAGGA 

CAAAATACTAACACATTATGAAAATGATAGTACCTCGGCCGCGACCACGCTAAGGG 
Sequence 4911 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACCTAAGAGACTATGGAAGAATTTCAGGGTAGC 

TGGGATGTCTTTTACATAATACAGCATCTAGAAAGGAGGAAAAAGAGAAATGAGCTGCTT 

CTGTATGTTGMGTCTTTATTGCTTGGGCTAGATACTCCTAGAMGTTTGATTTTCTAGT 

TGAGTGMTTTTACCCAANAAAACACTTAAGAAATTTAAAGATTAAAGACGTTGCATGAA 

GACATAGAACAATAATGTGAGAAAATATTTGGGGA 

Sequence 4912 

GGAGTCGACCCCGCGTCCGGCGGCTGAGCAGGGATTTAACCCGCCACCATGTGGAGCAAA 

AGAGCGAAGACCAAGACCACCAAGAAGCGCCCTCAGCGCGCAACGTCCAACGTGTTCGCC 

ATGTTTGACCAGTCCCAGATCCAGGAGTTCAAAGAGGCCTTCAACATGATCGACCAGAAC 

CGGGACGGCTTCATCGACAAGGAGGACCTGCACGATATGCTGGCTTCAATGGGAAAAAAT 

CCAACTGATGAATACCTGGACGCCATGATGAATGAGGCCCCGGGCCCCATCAATTTCACC 

ATGTTCCTCACCATGTTTGGAGAAAAGCTGAACGGCACCGACCCTGAGGACGTCATCAGA 
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AATGCCTTCGCTTGCTTCGATGAGGAAGCAATCGGCACCATCCAGGAGGATTACCTGAGG 

GAGCTGCTCACCACCATGGGTGACCGCTTCACAGATGAGGAAGTGGATGAGCTGTACAGG 

GAGGCCCCCATTCGACAAAMGGGGAATTTCMCTTACATCGAGTTTCACGCGCATCCTT 

AAGCACGGGGCGAA AGAC AAAGAT GACT GAAGAGCTGTGGCTTNCAAGCCAAATGTCCCT 

GTTGCCA TTGGG GTATTTTCTGAGATTTTNCTNCTGGAGCCGGTCGCATTGCCCTTGCTT 

TTTCTGGCTTTTGCTTTCCTTGGTTTGGATTTATTCTC 

TGTACCI I I I IATNATTCANACTTGGGAMCGGGGACNTTTNTTGTTCATTTGGTTCGAT 
GAGMCGTTAAGGGNMTT TTACTTTAC AGACAGGNTTTGTNCCNTTGTAANAACCTGNA 
GCCCCCAGNAGTNANTTNTN 1 1 I I 1 1 1 I AGNAAAAMGTT^CCCCTTCAATTTTTTTNT 
T 

Sequence 4913 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTCTCTGCTGAGGCTGTMGTTTTGTTTTGTGAG 

AAATAGGTAAAGACATTAGCATTTMTCTACTGGMTMGCTGGTTGCTGTGGCTTATAC 

CTGTAGTCCCAGATACTTGGGAGGCTGAGGCAGGAGAATCGCTTGAGACCAGCCTGGGCA 

ATATAGTGAGACCTC ACCTC TAAAAMGTTTTTTATAMTTTACTTGTCTAAAGTGGGGA 

MGGGAMTTATTCTGTTTTCTTATTCTTGCTTCMGACTATGACAGATTTGAAAGAGAA 

TTCTAMGCAGATTTAGAAGMCCTGCTTCTC7TCTTATCTCCTAATCCCTAAATTGTAA 

TTNAG CTCTTATCTGTATTGGTGGTTTGGTTTGGGTAAAAGGGATGATTTTTACATTGAG 

1 1 1 1 lAAAGGTAGAATAAAGAAAAAGCNTCTAAAAACTTGCATTGNGCCTAGGGATCTGN 

CCTATATCTTTGCCCTGGGGGNTCCGTNGGTGGNGGTAATTGGTTGGTCCCC 

Sequence 4914 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACAAGGTGTCCTGAGAAAGTTAAGCCAATTTAACA 
ACTATTTCC AACAT CTCTCTACCTGCTTTTCTTTM 

GCCTATGTGTTTTATAMCATGTATTAGTATTTGCCTNGTATAGGGCTTACTATGGGCTA 
GMAC TTTCTAGAAAGCTTTAGAGATGTGAACTCATCTAATATATGATTATTAACCCCCC 
ATTTTACAGATMGAAMTGGGANGCAAAGACAGATTGGATAACTTGCTGAACTTGGTGG 
AGGAGAMGGCTTGMCTTANCAGCCCMCTTGAGTCTTTCTATGTGCTGNGCTGTGCTG 
TCNTTCCGAAGCGGGTGCA CTAN CTNTTTAACCCCAAAANGAGGTGTGCAAACTTAAACT 
GGGGGTGTGGGCTCATGCCTTTTATTCTAACTGCCCAANAANCTGANGCMNGANGAGGG 
CANGAGTTTGANGACCAACCTGGGCGAAATNAGTGAGAAGACCGNI I I 1 1 1 1 I I I I 
Sequence 4915 

C(XTTTCG AGCGG CCCCCGGGCAGGTACTGCCAACCAGAGATGCTCACCCAAGATTTGGT 

GTCCAGGGTTTTTACTGGGGTCTCTCGTCTAGGTATGCAGCTCCCACATGAGTGACACTA 

GCTACTCTCCCTTTACCATCCCAGAAGCCAAACCAATACTGCGTGGCCCAAGACCTCAGC 

ATAAAMMCACTCTTATCAGGTGGCATATTCCMGGGCTTAGAGGTTCTCTCTCAGGAG 

CTGGTCMGGGCCTGTCTTTGGCATGTGCAGGGTTTGAGCAACTCANGCCTGCTGT 

Sequence 4916 

TCMCAGGAAGTMTTG CCTGAG CTNTTTAAAGCAACTGANTTGAATGTCAGGAAACTGG 
AGNCCTMTCCAGGCCCTTTTTTGACTGACTGAGTTGGGATMGACTTTTTACCTNTAGG 
ATCATCAGGNGCAAAATGAAAAGGTTGAAAMA 
Sequence 4917 

CCCTT TCGAGC GGCCGCCCGGGCAGGTACTTTN I 1 1 I U I I I M I H 1 1 i 1 1 1 CTTATTA 

TTATNATTTTTTGCCAGTCCCTATGGCTACATCGCACCTGCTACCCCCCAAATACATGCT 

AATGGCAGTATCTTAAAGGGACAGGAATCACCANAAAAGAAATGCACATAGTTGGATTTC 

TTATGCMCTCATTGATTGCATATGCCTGTAGTMTCTTTTACAACAAGAACTTGTCAGG 

TTAAMTTATAMTGACTTCAMGCTGCTGCTATCCATTTCATTTGGCTATTAGGGNGGG 

C AGGG ATGTCTAACTCAGGAAAGATAAAATGACAAAATGTCCCAGGAATNAATAGGNCTT 

TATTTTGCCTTGGATTTTANCTGMNMAMTCCCCCTTTMCTTTGACTGCTTGGGGC 

AAMACCNCTTCTGGNTTATTCTAr^TrCT 

ACCCCAAAAAA 

Sequence 4918 
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CCCTTTGGCCGCCCGGGCAGGTACAGGCCAACATGATCAAAGGCATGCTGGAAACAAGCG 

TATTAMGATCAGCTTGGATCAAGCTTTCATTTGCATCTGCCTGAACCGCACATATTTNA 

GTCTGAAGGGAAAATTGGTAATCAAGTTGAGAAGTCTATCAACAATGCTTCCTCAGTTTC 

MCATCCCAMNMTTTGTTGTAGGCCCAAAACCCATATTTCTAATAAGTATGGAAATAA 

TTCCCTCCATTCTTCATTACTCACACAAAAATGGGAAGTACCTCGGCCGCGACCACGCTA 

AGGG 

Sequence 4919 

ATNCTTAGGGAGTCGACCCACGCGTCCGGGTTGATGAACTGGACTCTGTTGCTGAAAGGA 

GCTGGCACMTGMGTTTCTCCTCGTGCTGGTGCTGCTTGTGTCCTTACAGGTATCTGCX) 

TGTGGGGCTGCTCCCATGMCGAGAGCGMTTTGCTGMTGGTACTTGTCMGATTTTTT 

GACTATCAAGGGGACAGAATTCCAATGACAAAAACAAAAACCAATAGAAACCTCCTAGAA 

GAAAMCTCCAGGAMTGCAGCAGTTCTTTGGGCTAGAAGTAACTGGGCAACTGGACACC 

TCAACTCTGAAAATAATGCACACGTCTCGATGTGGAGTGCCTGATGTACAGCATCTTAGA 

GCAGTGCCCCAGAGGTCAAGATGGATGAAGCGGTATCTCACTTACAGGATCTATAATTAC 

ACTCCAGACATGMGCGTGCGGATGTAGACTACATATTTCAGAAAGCTTTTCAAGTCTGG 

AGCG ATGTCACTCCTCTAAGATTCAGAAAGATTCATAAAGATCATGGAGACTTCTACGAT 

TTTTGATGGCAAAGGTGGTACCTTAGCCCATGCTTTTTA 

Sequence 4920 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACCAAAGACACTTATTATTCTAACATGCATCAAGT 

AAAGTAAAACAAGGAGAGAGGCTGCGGTGTGTGGGTAGGGGATGCAGGAGAAGCTGTGTA 

AGGTAGTGGACAGCTGTGTGGCTCTGGGGATGAGACAGACTAGACCAGGCAAGTGCTTNA 

GGCAGGTGCCCCGtCGGGAGGCCTNTGGAGTTACTCATCTTGCAGCCTCGGGCTACTCAC 

CATCAGGGAGCCCCGCGTACCTGCCCGGGCGGCCGCTCGAAAGGG 

Sequence 4921 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACCAAATGAAAGGGGCACCATTTCAAGAGCACTAG 

GACTACATTAAACTTAMTATATTCCCACATTCTTAAAAATGTAACTCAAAACCAAATCT 

AGTCTTAAAGAAGCTCCAATAACTAAAACTACATTAACAGGCACGATGAACAGTGTAAAC 

ACTGTTAAT GGGCAC CMGTTTMCAGGGCAGACMTATTTGCTTCTGCATTCACACTTA 

TTCM TTACA TTTTTTAAAAAMTGATGCTGCTTAAACTATTAATGTTTTACCAAAAA^ 

TAATMTTTTAATAAATACAGCAAATGCTAGAAATCTGGCTAGGTTATCATGCAAGGTAT 

MC CAAGA CAMCTCAMTTTATAATAAAGGCAACTTGCATTCAAAATGAACTCTACCCT 

TATATTrTATTAAAAGGGCAAACATCATGAATTMCCCAGCCGCTTACTTGAATTACAAA 

AGTAACATGATTCAATATGAAAATAAGAAACTGTCTACAAATCTCTGACAGTAATAAATT 

GCAATATACAATGCATACAGGAGTCATACAGAGCAACAAACTCTCGTACCTGCCCGGGCG 
Sequence 4922 

CCCTTTCNAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTTTGGGAGGCATANGCTGGCGGATCGCTTGA 

GTTCATAAGTTGGGGAACAGCGTGGGCAACATGGCGGAAATCCCGTCTCTACAAAAAAAA 

NAAAMAAAAMNNNAMTTNCCCCCNNGGGGGCCCCCNCTT^ 

GGGGCANNGAGGGANNNNNNTTNNCTAANCCCGGGNGTNGCTGGGGNAGTANACATAAAA 

ACTCCCNNNANCNCCCNNGTTGNNTAAAAATAGGAANATTTNGNNCTATATTNAAAATAC 
ATANA 

Sequence 4923 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACGCGGGTGATGGGMGGGTCTTGTGTTTTAATGC 
CAATAAATGTGCCAGCTGGGCAAAAAAAAAAAAAAAAAAAGTNCCTGCCCGGGCGGCCAA 
GGGCN 
Sequence 4924 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTATGGGTGTAGTGTTACTATTACAGTTAATCCG 

TCCTTTGTGTGAGTTGTTAAATGCAGTGAGGATTGGAGCACTGTCCACTGAGTCTCTGTG 

CAACAACTTAGTGGTGTGGCAGGGGTTTCCGGTGTCTGGCTCTGATCTTGGTCGCTGGAT 

AGTCGTCTGTGTTTCTTCGGTGCCCAAGGCGACGGCTTTGGTATGGGTCGCGGCGGAGTG 

GTTGGCCAAGTGCTGCCTAATAATTTCAGGAGAGGATACTTCGTTGCTGCTGCAGGATCA 



# 
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GCCATGGTAGATTATGGTTTCTGAGAACAGATGGGGCACACAATTCCTAGTGTGCCCATT 

AACAGGTCTTCCAAAGTACCTGCCCGGGCGGCCGCTAAGGG 

Sequence 4925 

CC CTTCGAGCGG CCGCCCGGGCAGGTA C 1 1 1 I I 1 1 1 1 1 II M I I I I i 1 1 1 1 1 1 1 1 1 i I AA 
M I 11 I 1 1 I I I I 1 1 1 1 1 I I 1 I I 1 1 1 1 1 1 1 I I I TTTNTNTTNG1 1 I I I I I 1 I II I I I I NTT 
TTANTTTTNNTTTATANNTTTTTATI^ 
NNGNTTAGAANTNTTTCNNCNCATTT^ 

MN AATTAGAGTTNTNTNMNGGNAGNANTGNNTTTNCCCTTGTAMNCCCTAANMTTT 

TTTGGNGGGGGNGGGGACGTTNNTNNCNATAAAAAAAAAGCTGTATATTTGGANGNNGNT 

TAAAANAANCCCCCCCAANACAATAAAAAAAATTGGACCGCNNCATTAAAAATAAAAATA 

CCTCCCNNCCCNCCNAAAATNCNTTTAAAAGNNGNNGGGNGTATNNNTAAANCNCCCCCC 

CTTTTNNNGGTTATNNACANNANCTNTTTTCNNAAAAMANATNTTTTCCCCCTANATAA 

CAAATTTGGNGAAAACAANNNTGANNAN I I II I I I M I II 1 1 1 A AAAAAGAATTNNGNNT 

GNNNGNGCC CMAA AAAAMNAAGTTNGGGNTGNNCTNCCNNNTTANlsrTAAAATTTTTTG 

GNGGNGNNCTTTTTCCAAAAAAANTCTNGGNAANNAACCNCNAAAAAAAAAATCTNNNCC 

ATTCCCCCCAGATNNNTTTGGGAAANCCCCTTTGGGCAAAAAAA 

Sequence 4926 

CGCGGCCNAGGTACCGTAAAAGAAGAAGGAATGCCTAAAGAAACAGACATAGAAATCATC 

CCAGAAATCCCTGGAAACTCTAGAGCCACTGTCCCTTCCANATGTGCTGAGGATCTNGNC 

AGTTCTGGAGGACACCACANACCANCTCTCTATTCTGAACTACATNATGCCCGTTCAGTA 

CCTGCCCNGGCGGCCGNTCNAAAGGGCGA 

Sequence 4927 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGGGTTATATTCTTAAGCCTCTCTTTAT 

TGAGMCCCCTAGAATTGCAGGATAAACTTGATCGAAGTAAAATCCAAATCTTACACTAA 

GTTCTGTGAGATTTAAGAGCAATAATCAACAGTTCTAAGCCTAATAAAGAGAGCTCTTAA 

TCAGCTCAGTGGTGGTTAAMCCAGCTATCTTTTAAAGAAGAGAAAAAACAAAACACAGC 

MTGCCCTGTCTCTTCAGAAMTTG7TTTAAAAAGTTAGCCAGGCATAGTTAGTGGCCCA 

CGCCTGTAGTCCGAGCTGTTTGGGAGGTTGAGGTGGGAAGATTGGTTGAGCCCAAGATTT 

TGAGGCTGCAGTAAGCCATAATTGGTACCTTGGCCGCGACCACGCTAAGGG 

Sequence 4928 

CCCTTAGCGTGGTCGC GGCCGAGGTAC I 1 1 1 1 I I I 1 1 II II I I I 1 1 I I I GGGI I I I II 1 1 

M I I 1 I I 1 1 I I I I I I I 1 1 I I 1 1 1 1 I I I I I I I NNAAAAAANNCCCCNTTTTTNNNNAAAAA 

AANNNNNNNCCNAAAAAAANAAAAANNTTTNNCCAAAAAAAAAAAAAANGGGGGGNNNAA 

AAAAANNATNGGGGNAAAAAAANNNNTTNNNNTTNNNGGNNNNGNTCNGGNAAAAAAAAA 

AAAAANTNNCCCCCCCCCGGNNAAAATTNGAAAAAAAACCCCCCCCNAIMANGGGGGGGGN 

NAAAAAAANNNNNNANNNCCCCCCNGGGGGNNNGNAAAAAAAAAAAAA 

Sequence 4929 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACCAGAAATGGCTGTGTTGACATGGAGCACTTCAA 

AGTAATTAAGACCC ATCAGATCGAGGATGAAAGGGAAAGACGGGAGAAGAAATTGGACTT 

1 I 1 1 I II 1 1 II I I II I I I I I GGG AGGACAATGGTATATTTATTTACAATCCGACCAAAAA 

MGGCATACAGGCATTTTTTTMTTAAAAATAATAATGATAATGATTTAAAAAGTCANAA 

MATTGATGATCTTTGAACCCTTTATGAGGTGTCCGTTTCCCATTCCCCCTAAAAAGAGA 

ATCTNTTAGGGAAAAAAAAAAATCCAAGATTTGAATGAACAAAAGACTCCAATATCGCTC 

TNTACTGCTTGGGTTCCCTTTTCTCCMCTTGATGCTTGGTGGATGCCGCTTGGCGCTGC . 

AGTCACTGTGAGGCAAGATTGAGAAATTCCTGGTTTGATGGGT 

Sequence 4930 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTAC I 1 I I I I 11 M I 1 1 1 1 GAGACAGTCTTGCTCT 
GTTGCCCAGGCTGGAGTGCAATGGCATGATCTTGGCTCACTGCAACCTCCGCCTCCTGGG 
TTCAAGCGAT TCTCCT G CCTCAG CCTCCCGAGTAGCGGGGATTACAGGTGCTGCCACCAC . 
GCCCGGCTMTTTTTGTATTTTTAGTAGAGACGGGTTTTCACCGTGTTGG 
CTCAAACTCCTGACCTTGTGATCTGCCCACCTCAGCCTCCTGAAGTGCTGGGATTACAGG 
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CATGAGCCTGGTTGAGACATGGTTATTTCATCGCAATATCTTGGGGAACCCATGAATGCT 

CTGAAATGCCTTTGGTTTANAAATGGATGAAGGAGAGGCCATGGAAATATTTANACCTTT 

TGGAGAGATCGAAAGGACAGGTGATTTATCTCCAAGTTCACCTCGAGGCATGACTTGGGC 
TGTC 

Sequence 4931 

CCCTT TCGA GCGGCCGCCCGGGCAGGTACAATTTATTTCAGAAAAAACTACAGACATGAT 

ACTGCTTTTCCTACACTAAAAATACTTCAGTGTATATTTCCCAAAAATAGGAGTAATCCC 

TTATGTAACCACAGTGTA ATTAT CAAAATTCACAAATAGTGTTACAAAACTATTATCTGA 

TCTATGGACCTTATTCAGATTTTACCACTTGTCCCAACAATGCCCTTCTCAGTAAATAAA 

NANANANNATANANNANANNNGGTNCCTCGGCCGNGACCACGCTAAGGG 

Sequence 4932 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTTGCAGTTACTGCAGATGCTCCCAGGAAAGC 

CACCATCATTAGTCTTCGCCGGATCTGGATGGGCTGTGGfCCTGCATAGTACCTCGGCCG 

CGACCACGCTAAGGG 

Sequence 4933 

CCTTACGTGGTCCGGCCGAGGTCAGTGGACAGTCTCAGCTCACTGCAACTTCCGTCTTCC 

AGGCTCAAGTGAT CCTCCCT CC TCAGC CTCCTGAGTAGCTGGACCTACAGGTGCTTGTCA 

TTACACCCAGCAMTTTTTTGTATTTTTAATAGAGATGAAGTTTCACCTATGTTGCCGAG 

GCTGGTCTTGAACCCCTGAGCTCAAGCGATCCGCCAGCCTTGNCCTCCTAAAGTGCTGGG 

ATTACAAGTGTGAACTCCCGTGCCTGGCCTGATGATAGTTTCTGCTGACTTGTAGCATTA 

ATCATTACAGCAGGTTTCTGCTTTGCATACTGGATATATTTGCTAATTAAACTCAGCAAA 

ATACATGTTGAGAGGGATCTC ATTTT CCACGTGTAATATAGCANATCATTACACATTCCT 

TTTMCACTGTGTTCACTTGCCTTTTGGAATAACACTCANTCTTTGGTCTTATCCTACTT 

CACTGGCTGCTCCTTTTCCGTC7TTTT 

Sequence 4934 

CCCTTGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTTT N 1 1 1 1 1 1 II 1 1 I 1 1 1 1 1 H I 1 1 1 1 1 1 AACT 

ACTGATTTCTAATATACTTCTGNTGTGGTCAAAGAACCATGTTATATGTCAGGGCCTGCG 

GAAGGTTTATCACGTGCTTCTCAGGAAAAGATCAGGCTGAAAAATCCCGCCGCTGAGAAA 

AAACAATATAAATAAAATGATAAGTCTACAGGCCAGCTAAAAGATAATTAGGAAATAACA 

ACAAAAATTMTCTTAATACTAAMTATTTATGAATAAATTGATGTCTTGGATTTCCTTC 

AAAATAATCCAAGATTATAGGGAGTAGATAAGGGAAGAGATCAAACAAGACTGGGCCAGG 

GMTGMTTGAAGCTAGATGACAGTCATGGGNGGTTCATTACCACTATT7TACTTTTTTA 

MCATTTAAMTTTTTCCATMTAMTGGNriTTTAAAAMTGCNrrThrrTACACTTCACTT 

CGTGAAACCCTGAAAA 

Sequence 4935 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACATTGCAAAGGCTGTTCATATACCTNTTCACCTN 

AGGGTCACTGTTCATTTATGCTTNTCATTCCTACCCAAACTTGCCCCCCTCCCCCCTGAA 

GAMGTNAACAMCAAAAMCTAGTTCAMGCTTTGTTTCACAGTGGGCANTNTNTTANC 

GCCMCAAAACAACCTCMTTTATTGCTTCTATTTAAAAATGTTTTMNTTTATTTATTT 

TTAAAAAAA AATAAT ATTGTTCCATGANACATTCAAAGTTGCCACTTGGCCTTTGGGGTT 

CACTGG NCCTTT TTNTTCNCTGCAAACCTTTTNCCTGCCAATTGGCCCTGAANAAAAAAC 

TTCANGGTTTTTAAMCCMCMTGGCCNCGGTACTGGTGTTTTMCNTTTTMTNTTTT 

NCNAANTCTGTNGGTNAAAAMCCTTTTTGGGCCCNCCMTTTTCMTTTCTTCTTTTTT 

AAAMTNANCCTTTGGGGAAAATTTTAAAAAAAAANAAAAATTTNCCTTAAGAAAATGGG 
TAATTTTAAA 

Sequence 4936 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACGCGGGGCTTTCTAGACAAGGCAGTTGAGGAGGA 

GGGAGCGC7TGAGGGGGACTGGCCTGGCGTGCACTCCGCACCTCGGGGACATTATTGCGC 

GTGGMCGGCTGCTTTTGGAAGACTATTGCCCAGAAGAAAAGATGTTTGGTTTTCACAAG 

CCAAAGATGTACCTGCCCGGGCGGCCGCTCGAAGGG 

Sequence 4937 
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GGTACTTTCATCCTCAMGTGTCTMCTTTAGTTTCATCAGATTAAGAGCTTTAGTGCCT 

GGGAGGCTGAGGCAGAAGAATCGCCTGAACCTGGGAGGCAGAGATTGAAGCGAGTCGAGA 

TCGCGCCTCTGCACTCTAG CCTGG GCGACAGAGCGAGACTCCGTCTCAAAAAAAAAAAAA 

AGGANANANANAGNGGGGATTTTTNNTTTTTNCCCCNGNCNAAATTNAANTNCNGGGNCN 

AANGGNANCXJNCCMGTACNGGGNNCNCAAAAANTNTTTNGGCCCNGGNTTNATNTNNTA 

GGCCTTAAAAAAAAAAAAANTNN CCCCG GGGGGGGGGGGGATCCCTNNAANCCCACTNCN 

TNNGGGGGTTGNGGCAAAAANTNTTTTNACCCCGGGNGGCAANGNTTGCNNTNGANCTAA 

ANTAACCCC NTTGC NCTCCACCCGGGGGCAAAAAAAAACNCCCNCCCCAAAAAAAAAAAA 

AAAAAAAMNTTTTTTNNCCGGGGGGGGNTTT 

Sequence 4938 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTAAGTCTATCGCCATGCTGTGTCACGTGGGCAG 

GTCTTCTTGGCATTCATCTTGAACATGACCCAMTCCTGGCTCCATCTTCCCTCTTACTT 

TTCCTTTGCCCCATTTTTCTTCCTTATTTTTTATGTATGTTTACCTTGCCCTGTAGGCGC 

ATTTGTAAGCTGGCTCAMTCCTTTTGGGAAGAAGGTGGGTTATAAATGCACACGTTCCT 

ACACAGGATGTTGTTAGTCATTTCATAAGGTCTCTTGTGGAGGAGATTAGCCAATAGCTT 

CTTTTGTAACCTTAGGCACACCCTCC7TCCATAAGGGTCAAGTGAGAGTATGGGTCTATA 

GGGTCTGTGAGGGGCCCAGCAACTTTGACAGGCTGAGTATTCTTCTATTTCCAAGCCGGT 

TAGAGTCACACAGTACCTGCCCGGGCGGCCGCTCGAAAGGG 

Sequence 4939 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCC GAGGTA C 1 1 1 ) 1 1 1 1 1 1 1 1 1) ) I 1 1 1 1 1 1 IN GGTTTTTTT 
1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 GGGNNAAAAAAAAAANNNNAANTTTTTTTNNNNNNNN 
NAAAN ANNCC CCCCNNNAAAAAAAAAAAAAANTTTTNNNAANNGNN I 1 1 U 1 1 1 1 IN AAA 
CCCNNI 1 1 1 1 AAAAAAAAAAAAAANCCCCCCTTTTTAANANNNAAAANTTTTTAAAAAAA 
AAMAAA AAANNCNA MTTTCCCC NNTTTTTAAA AAAMhTrNNTTTTTTTANANNANAAA 
AAAAANNI 1) 1111 I A AAAAAAAAAI 1 1 1 1 1 I 1 1 1 I I CNNNGANAAAAAAAAAAAAANNC 
NCCCGGGNN TTTTTTAAAA NAAAAAAAN TTTTTNCCCCCNAAAAAANNGGGGGGNNNNNT 
II 1 1 1 1 1 1 1 1 NAAAAAAA NNA I HUM I NNNAAAAAANNCCCCCCNAAAAAACCCCNTN 
NAAAAAAAAAI T 1 1 1 1 1 NANNGGAAAAAMTTTTAAAAAAAAAAMAMCNmTTTNTTT 
TTNNCANNGGGNGAGNAN ANAAAAA AAAATTTNGAAAAAMTTTTTTTNTTTTTTAAAAA 
AAA NNNAAAAAAA NNNGGG 1 1 I 1 1 1 NTNCCTTTNAAAAAANANANAAAAAANNNGGGGNC 
NCCI 1 1 1 1 1 1 1 1 I 
Sequence 4940 

CCCTTTGCCGCCCGGGCAGGTACCACAAGGTGATAGATGGTAAACATCTAACCGAAAGCT 

TTAGA TAGACTTCTTTCTAGTAAAATATAACATMTGMTATTATTTCATTCTTACTTTG 

TTTTTGATC TTTCA TACAAGTAAAAAATGTAAAATACTACACAGATTTATAAGTGTGCTT 

AGTAATCACTTTTATGAAAGACACTTGTGAGGATAAATATAATACAGTGCACAGACTATG 

GCTGTATTAAGTCTGTCTGATGCTGCTAACAAAGATATACCCGAGACTGGGTAACTTATA • 

AAGGAAAGAGGTTTAATTGACTCACAGTTTGGCATGGCTAGGGAGGCCTCAGGAAACTTA 

GAATAATGGCAAAAGGCACCTCATCACAGGGTGGTGGGAGAGAGAATGAGTGCCCAGTGA 

AGGGGGAATCCCCATATAAAACCATTAGATCTTGTGAGAACTAACTCACTATCATGAAAA 

CAGTATTGGGGGAACT 

Sequence 4941 

CCC TTTCG AGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTTGGAGCTAAATTAGTCCCCAAACCAAATTC 

ATTATTTTCTTCTT AAAM TGTCTTTTACTTCCTTGAATCTGCTTCTGTATTTCCCATGT 

AAATTTACAATGTATTTTGTCCAGTTACTGAGATAAATACCTCTACTTTTGCACCTAGAC 

AmAGGAGCCATTGTTTACTAAATTCATTTGATGCTGTCTTCTAAAAGAACTAAAATCT 

AGCATC TCCTC TTCATAC CTCC TGCCACTGTCTTTCATTTTCCATACCTGGAGTTATGAT 

AGTAGATTTTTAACGAGCTTTTCCCGTCTCTGTCTTCTACCTAGATCCAGTATACTTCTG 

CAGGCTGGTATGTTTTTCCCCCTAA 

Sequence 4942 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACAGTGGCACAATCTTGGCTCACTGCAACCTCTGC 
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CTCCTGGGTTCAAGCAAT TCTCAT GCCTCAGCCTCCCAAGTAGCTCAGATTACAGGCATG 

TGCCACCACGTCTTGCTMTTTTTATATTTTTAGTAGAGATGGGGTTTTGCCATGTTGGC 

CAGGATGGTTTTGAACTCCTGGCCTCAATGATCCACCCACCTCAGCCTCCCAAAGTTTTG 

GGATTACAGGCGTGAGCCACCGCACCTGGCCACAAATCAGAATTTCTATTATCAAAGGAA 

GTTTTATATTAGTTGAGAAATGACTGTTTCTGACATAGTCAACCTCTCTGGTCACCATGA 

AAATGCATGGTGGCAACCATGAAAATGCTCCATTTACATATTGTTCGTTTGAGGAAATTG 

ACAACCCCAGCTACCATTGTTCTGGATCTACTGGGTTCATGCCAAATGCCCAACCCGCGT 

ACCTTGCCCCGGGCGGG 

Sequence 4943 

C GCCAGTGTGATGGGA TATCTGCAGAATTCGCCCTTAGCGTGGTCGCGGCCCGAGGACTT 

TNi 1 1 1 1 1 1 1 u 1 1 1 1 1 INNNI 1 1 1 1 1 1 I NAACTNAAATTTTTGTAAATTATTTTGTTTC 

TTCCATGGGGATTTANAGGGACTATMTTCAAACCAGCCATAAATAATATCTGGCTATTTT 

GTMCCAATTGAGTMTTTGTTGCACAATAAGCCACCTCACATTTTTCAGCAAGAAATAC 

ATTAMTTTGAATAGTAAAGACGTTACACAGTGAATTAGGACACGATTAAAATTTGCTTT 

AMTAmCm GGGG GMGGGACACCACACTWACTCAATGAAGAGGAACATTTTTAC 

ATTTCANAGGTCTTTTATTATTTTTCACACCTATTATGCCATGAATTCA 

Sequence 4944 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACCATTCCGGGTCATCCGCAGAAATTCCTCATA 

GATGGCAACTCTGTCTACTCTCCGAGCCAGTGGCGAGAAGTTACACAGGGAGTCCACCCC 

GGTGTGGTGCCTGTTGGGGACAGACCTGAATGTTGAAACTTGACAGTCAGAAAAATAACT 

CTTGATGCTGCTGTTTCGGMGAGTTGGTTGAGCGCATCCTCAATATTCCTTTTGTTCCT 

CTGGTAATTGGTGGTGCCTGGCTGGGCTTTGTCCTGGGAATATGGTAGGTTGGTGATGGT 

GAAATTCAGGTAGAAGTGCTGGGTGCTGGAGCTGCTTGTTGGTTGATAAACTGATGACTC 

CATTTCTGTCACATGGATGTCCACCAACTGGTAGGTGGAGCCCAACCAATGGAATGAGGC 

ATTCAGGGTCTTATCTAGAAAGACTTGCTCCACCAGGCTGGGGTCCAAATTGGAGGAAAA 
C 

Sequence 4945 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTCTAAAGAAAATCCTGAAAGTCACCACCTTGGT 

CTTTTATAATCGGGACCATGAGGAAGCCCAAGAAAAAGGGAGAAAAGGAACGAGAAAAAG 

GCAGAGGCACTAATAGCTGCCATACAGGCATATAAACCTCTCGATCCCAGGGAGCTTCTC 

A1TCTATGACCGACTGTTATCAGTGTGGGAGCACTAAAAGAGAGTCTGCCCCCGAAATCA 

GAAGCAGCCCCCACGGCCCTGTCCAATCTGTAAGGGAGACTACTGGAAGACAAACTGCCT 

CCAGAAACATACCGT 

Sequence 4946 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACGCGGGGTGAATGGCCCTTTCCTAGAATCAGTGT 

CTTTMCTGCAAACCAGGGGTGTCCMTCTTTTGGCTTCCCTGGACCACATTGAAAGAAG 

MGMTTGTCTTGGGCCACATATAAMTACACTMCACTMCMTAGCTGATGAGTTTTT 

GmGTTTGTTGTTTGmGTTTGATGTTTGTTTGCTTGCTTGTTTTTGAGACGGAGTTT 

TGCTNTTGTTGCCCAGGCTATAGTGCAATGGTGCAATCTCGGCTCAACGCAACCTNCGCC 

TCCCANGTTCAAGCAATTCTCCTTGCCTTNAGCCTTNCGAGTAGTTTGGGATTACAGGCA 

TGCGCCACCATGCCTNATTTTNCATTTTTATTTGAGATGGGGTTTCTCCATGTTGATCAG 

GCTGGTCTCGAACTCCTGACCTTCAGNGATCCACCTGCCTTTAGCCTCCAAAGTGCTGGG 

GATTGCMGCCTGAGCCACCGTGCCCCGGCCTTTTTTGI^nTGNTTTGGTTTAAACAAAAA 
AAA 

Sequence 4947 

CCCTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTTTTAAAAACCTATTTTCCTCCCAGTTAGATA 

AAAA TTCCTTGAGTCCAGGAACTATTTGATTGAATATGTATCATCATAATCTTGCTTGAT 

TTTTGACACTCACTTAAAACMTTTGAATCGAACAGAAAAAAAGCTCTAGTTTCTTTTTT 

AAAMTTTTMTTCTAGTTTCTTTTTGAATCTCACGTATTGNCTCTCTTCTTTCAGCTCT 

GGATGAGGGGGATATTGCCTTGTTGAAAACTTATGGTCAGAGCACTTACTCTAGGCAGAT 

CAAGCAAGTTGAAGATGACATTCAGCAACTTCTCAAGAAAATTAATGAGCTCACTGGTAT 
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TAAAGAATCTGACACTGGCCTG 
Sequence 4948 

ATGGATATCTGCAGAATT@GCCCTTAGCCGTGGTCGCCGGCCGAGGTACAAGTCTACCTA 

CATTATCGAAGAGGCTAGAGAAGTCCCTTTTGCCCAACCCTCATATGTGAGAAATCAAGA 

AAAGCAATGTTCAT GGGATC CTGACAAATCTACTATATAAAGTGAGAGCCCTTATTTAAA 

TTTGAGCMTTTAAGTTTTTCCCCAGAATGTCTCCTTTGTTGGTTCCACAAAATGTATTT 

TGTTTTTAGTGTTTAMGTCMCAAACTGGCATTGCATTTTCCTTAACTTACATAAACTC 

ATCAGAATTACATGAATATTCCTACTGCTTA 

Sequence 4949 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACNCGGGGCTCTTTTACCAAGGACCCGCCAACATG 

GGCCGCGTTCGCACCAAAACCGTGAAGAAGGCGGCCGGGTCATCGTAGAAAAGTACATCC 

CGGTGAATCAAAGACGGTGGCAGCAGGAGAATTAAGGTGACGCATCCAAATGAGCAAGGG 

AGATGGGGGTGGACAAAAAAAACCAATGAAATGTTCCTTGACCCCAAGGTCTCAACANAA 

GTTTGAAGTCCTTCCTGCGTTAAGAGTCTGCAATGTGTGTCTACACACACCAAGACATCC 

AGAGTGTCACANCCTGTCTTCACTGGGCAAAAAGTCCAAGTCACTAATTTAGTGCAAAGG 

CMGTTCTGGTTTCTTGTTTCTTAAAAACAMCAMCAAAAMTTTTCATTCCACTGGCC 

TGTTCCTTTTCTCCAAAAGAGGAAGAAGAAAC 

Sequence 4950 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGCACTCCTCTTCTCAGAACTCGATCAA 

GATGTTATTCACAGGTAACAGTGACCTGGTTTGGGTTTTCTCTTTCCTCCCTGGCTCTAC 

ATGTCTCATGGTCAAAAGAACTTGGAAGCAAAGACTTAGCCATCTACCATGGCCAAGCAA 

AGGAACCTGCATAACCCCCAATAGGCCTGGGCACAGTGGCTCACGCCTGTAATCGCAGCA 

CTTTGGGAGACCGAGGCGGGCAGATCACGAGGTCAGGAGATCAAGACCATCCTGGCTAAC 

ACAGTGAAACCCCATCTGTACCTCGGCCGCGACCACGCTAAGGG 

Sequence 4951 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTTTATCTGTAGGTATTAATAAATACATAGGAAA 

TTGAATTGAATTTGTAACTCAAAGCAGAGGGGTGGAGAGAAGTGCTTCCTAGCCAGGAAT 

ACAGGATTTAGGCCATATCTATTTAAAAGAAGACTAACAAACAGACTAGAAACGATAACA 

CTGGTAAAAAGATCTCTTTACCTGAGCTACAAAAGTCATACATTAGGTAGAGGCTTCAAT 

AGTGTAGAAAATATACTAATGTGTTATCTCCTTAGAGACAGATTTAGAACCATGTCAGTT 

ATGTTGCAGATGACAGAGAACAGAAACCTAGTGAAATCAACTCAAGACAATGAGGGCTAC 

CATAAGGAGGCCCAAGGAGTAGTTGGATGGACCTGAGGAAGGACAGGAGCCAGAGGCCCC 

CTGAGGAGCTCTGCGCCGCCCCGCGTACAGCCCGTTGTCAATGGAGAGTTCAAAGACCTA 

AGCCTTGATGACTTTMGGGGAAATATTTGGTGCTTTTCTTCTATCCTTTGGAT 

Sequence 4952 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACGCGGGTTAGCAAATACTTTTGCAGAAAAGCGCC 

CTGTAAACCTTCACT AGAG AGTCCCTCTGCACCACAACAACACTTCTGTTCCTTCCTCTC 

ATCAMCATGGGTMTTTTGCAA GAGTTTT CATGGGAAATTATTAGGCATCAACATTACA 

GT CCTGAT TTGGTTTCTTCTGACATTTTTTCCCTAATCTTAAAATAACTGTAAAGGGCAC 

CCATTTTTCTTTAGTTAATAATAGAAGACTGCATTGACACGGTTAAATTCCCATTACCCT 

CAGTTCTTTAGCAATGGAATGAATGACTGGGATCATCGCTTAATGGAGTGTCTGGACCTC 

AGTAGAGCTTAMTTGAAAMTAMGTTTATATrTATATTTTTAAAAAAACCNAAAAAAA 
AA 

Sequence 4953 

C CCTTA GCGTGGTCGCGGCCGAGGTACGATATTGCATTTAGCATTTTAAAAAATATGGTT 

GTTm CCTTGA GTTGTGAGAGTTTCATTATATGTTATGGATACMGTTACTTTATTAAA 

CGCCACTrnTCACTTGGCACAGTTCTCCAAATTAATTGTATTAGTAGCAGAGTCATTAT 

TCGTATTAGATTTGGGTGTGAAAGAAAGAGGACTTAAGGATGACTTGAAAGTTTCTGGAT 

GGCTGGGGATGTTAATTATTGGAGAAAAGGACTTCAGGAAGACCAGGTTTGATTAAGAGG 

GTG AACAG TGGGTGTTGCTGGTGGTGGTAGTGATTAGGAGTTTAGCTTCTACCCCCAAGG 

ANAGTTTTGGGATGCTTATTTGNAATACCAAAGAGGGAAGATNTCNAGGGAAAGTACCCT 
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GNCCCGGGCGGCCGCTCGAAAGGGCAAAANNTCCAAACNCACCTGGCCNGNCCGGTTTAC 
CTAGTGGAATCCCGNGCTCCGGMTCCCCCAAGCTNGGCCGTTNNNAATGGTNCATAGCTN 
TTTCCCTGTGNCCAAAATTTGGAAATTCGG 
Sequence 4954 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTAC 1 1 1 1 1 1 1 1 I 1 1 1 1 1 A ACAGATGTGATTTCACTT 

MCCCTTTGCGCTTTCCCTTAGTTGTCATTTAACATACAATACTGGCTTGTACTTATCGC 

TAGAAAGAAGAAGGCATGCTTCAAATAGGAAGGAATTGTAATAATGATCTTTGGCCTNTA 

GTTTG TCTTAGCTGTNAAACCGAATTTAGTNTTNANGTTAAATATTTGCAAAGGGAAAGC 

ATTTTCTNCAGAGGATAATTNATTTCAAGAA 

Sequence 4955 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACAGTGCATATTGGCGGCGCACGCCTCATTACGAT 

TCGCCTGCTTGCTTCTCCTGTTCMTCGTTTCTTTGGMGGCAGTGGATTTTTCTCTTGC 

GTCTCTGTCTTCTTCAGTTTCGACTTATCGAATTTCTCGATCTCAGCCATATCGGGTTTG 

TCAGACATGGTTGCGGAGGAAAAGCGAAGCGAGGCGCACGAGTACATCCTAGAATCTGTT 

TCCTTTTMAMTGTCTAAATTTGCTTTTGCCATGGCGCTAATGCTAATGGTAAATTATr 

GATTGCGTGGCCCATGT 

Sequence 4956 

CT TAGGG AGTCGACCCACGCGTCCGCGCTGTTGTTCTTTTGTTTTAAAATTGTTCTTCGT 

TTCTTITCATTAMGGTTTMTCAGCTAGATTAGAGAGCATCATTTGTATTTAACAGCTG 

AMCTTCGGTACGTTGCCGTTTAATGAATGAACTTGCATTGTGTAGCCAGGGCCTACAAA 

GGCTCTTGTCAGGAATACCAGCCCTGGCTGGGGCTGGTGCTCAAAAGAATTTTCAGGTGC 

CACCNGGAATAGNTTCCTTGGGTGGATNCCCANCTTANGTGGAGAAAGGGGGATGCCTGN 

TCCACTTCTAGGTATGAGGGTNTGCGACTTTGGATCTTAAAATTATGCTAGACTA 

Sequence 4957 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTGACCCTGGCCAAAACTGGGATAAGACGGAT 

AGTCCTGCTGTGAACTATTAAATCCAGAGGAATTTGTGAGTGAATTATTTCCTGTATATA 

TTCCTGATGATGTTGTAAAACTGCTACCTTGCATCTGGTAGCTGTATGGNGCCTGTCCAG 

GTTGAGGGGTACCTCGGCCGCGACCACGCTAAGGGnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnn 

nnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnn 

ANGGG ATAGT GTTGTTNACTTTGAAAAATATCTNTTCTTGTTGNAAGATTCANCANGGTC 

TTTATCTTTTTAAAAGTATCACATTNTTTGNTTNCTTTATTTTGCNNNNNNCNTNNNNNA 

AGCNNGATCATTNTNNATNTTNNTNCTNTTTANC^ 

GAAANAAAANGGANANTNNNAANGAAAGNANAANAANNAATTTNAACTCNCCNTGAAATG 

AANNANTCTNNGGCTTTGCAGGAATTAACCNACCCCNAGGAAC 

Sequence 4958 

CCCTTNCNAGCGGCCGCXJCNGGCNGGNACCTTTTATTTATTTTTGTTTAGTTTTATTCCT 

TAGTTTCACTCAGCCACTTCAAAATTANAATTTCTCTGTTGTAGGAATGCTAGCCTTATA 

GATCTGTGAMTGATCTAGTTGCTTTATCTATAGTTGCTGGAGAATTGAGTGTTTTGATC 

AAAGGTAGCCTATTTAGCTGTAAAACTGTCTAGAATTATTTCATTCCTAGGATAAAGGAA 

AA TTTGTGTC CAAAATATCTCTAAAGGTATTACACTGTATTCCTTTAATCTTAATGATAC 

ACTTTTTTTTCTTATAAATGTANCACATTATACACTAGCGGTCTTCAGTATGATAAACAG 

ATCMCTACCMTTTCATTGCCATTACTCTTTGAAATAGTCCTCATTGAGAGTTCTTGAA 

ACCTGTGTCTAATAACAAAGTAAAATATAATCAAAAATTTCCACAAGTAGAAGAAAAAAC 

ATTGACAMTCTCTTGGGGAGACCACATACTTATTTTTAACAAGAATGAATGAAATATNT 

TCAACCTGTAAAAATAGTTTGCAAATGGTCATGGGCTATATTACATTGGNGNGGAGTTNT 

TATTACANATGCCATTTCCTACMCATTAAATCTGCAGTAAAATTTAATTAATCCCCTTA 

AATTTGGGA 

Sequence 4959 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTGCTGGCAGACAGCXJCTCAGCTGTCAGCCCTCT 

TTGGGAATTACCTAGCAAAAAGGAGTCACTTCGGCCCAAGATCATACTCCTTCCTGGGGC 

AGCTTGCATCTAATGATTGGGGATATAAACGTCCAGCTCCTCTCACCCCAACTTGAGACA 
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ACTCTGAGGGACCATCCCAGCTTCAGAGCTCTCCGTGTGGGTTACTGAAACTGTATCACA 
GTCCAACTTCTCCCATGGAAATCTGGCTTTCTTCCTTTACATGGCATTGGTCCCAAGAGG 
CCTCCCTAGTAAATTTGCTG 
Sequence 4960 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTGGGGGGATGCACTTGAGTGCCATTTCTGATAC 

TGTCATTGTA TGACT GCTGATGCTCGTTTATGTTGTTCTTTGGAAGCTATAGTGAGCCTG 

ATGTTTTCACATTTTAAAAMTGCTTCCTGAGACTTCTTTAGGCTCCTCTAACTTCTTCA 

G TGCATT TGGGATCAMCTTAGCTCTTAGATCAGCAAACCTGACTTGCTCCTACTTTTGC 

AAl 1 1 1 iCAGGCCTTACCATATTTCTTATCTCTGTCTTCCCACXJTGATAGGAAAATCTTG 

CAGATTTGAMCAGTGGTTTCTGGCCTGCTGCTGCAGCAAATTCCCTATGTTTATTTAAG 

MGTCGGGCCTATGCTTTTAACCTACAAATGATGAGTAATTTACTTGCAAT 

Sequence 4961 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCA GGTA C I I 1 1 1 I I I 1 1 1 I AAl 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 IGGGNT 
I I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I 1 1 I I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 | 1 1 1 1 1 1 1 1 n 1 1 1 1 INGNNN 

MNGCCCCCCCCmTTTNAAAAAAAAAAAMNNNNNTTNNNTNTNAAAAAAAAAANNNNN 
GGGGG GNMAAAA AAAMANNNNNTNNNNCNNNNGGGNAAAAAAAAAAAAANTTNTNCCC 
CCCCCC TTI I 1 1 1 1 NTN NNNGGGGGGGGNAAAAAAAAAACCCNNAANGGNTNCCCCCCCN 
NGGGGNI 1 1 1 I I I 1 1 | INAAAAAAAAAAAANTNTTTTTCAANNTTNNCNNCCNAAAANNA 
NNMNNGGNNCANANNCNNNTTTCTGGNNGNAMTNAATAAAAAAAAAAMNTNhrTTTTTT 
TTNAAAAAAAAAAAAAGNGGGGNNTTNTTAANAAAAAGAGGGGGNGGGGGGGGGNGCGAC 
ATTNTATNANNAGANAAAAAAAAAAAA 
Sequence 4962 

CAAGTGAGCAGGCCACCTGTTGCAGCAAGTAAAGTGGCTGTGTGAGGCCTAGGTGGGGGC 

ATCACTGGCTGAAGGTCCGTGGCTTACAAAGTGACTGAGAAAAATCATGTGTCATAAGGT 

GCmGGG CTACTTT ATG ATATAC TCTGAAGTCCCTGTTTCATGAAAAATGCAGTTTACG 

AGTTTTCCAA I I I I I GTTGTTTTTGTTCTATGGCTTTGTTTGTTCTATGTTTGTTCAATG 

TTACTGTGTATGTTACTCTTTGGGTACTGTTCTATGGCTTCCAACAAGAAATGGGGGAGG 

GGAGAATTATACATTATACGTCCATGTTCATATCAGAAA 

Sequence 4963 

CCCTrAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACATATTAACTTAAGTTTCTCTGTAAATGAATGAAA 

TAATTGGTGCATTANGTTTCACCTAAAACAGGTAGGGTTGAGGATATTCTGANACTTNTG 

TNAAGNTGACCATTCTGGATTCATTCTACCANCCATGANGAGANGACTTThfTAAATCTCA 

CNTCATTANCANTATGCNACCAATNCTTTTGGGTGGAAAACMTCATAMNGCTTTTTNCA 

TMGNTTTGTTGGAGNGGGCCAGGNCTCANCAATTATTTCNACTTAATTTGGA 

Sequence 4964 

CCCTrrCGAGCGGCCCGCCCGGGCAGGTACTTTATGTMGATATGACAGTTTTTGACTTA 
AGATGTAGCTTTTGTMTACTATTTTGACCTCTTCTGCTCTCATTTGGTTMTATTTGCA 
TGCAATGTCTAAATCTATCTTGCCACCTTCAGTATGTTTTTAATCATTAGATGTCAGCTG 
ACCCTTGTAGAAAGGCAAATTGGATCTTGGTTTTTAATMTTTTAMTAAATTTCTTTAT 
TGAMGTATGTCTCTTGATTGGAAAGTTTTCTGAAACAAAGAGACTTACTAA I I 1 1 1 1 1 1 
GTTG TTCT ATTTGATTCTTGCATCTTTGTCCCACATTTTCTCTCTTTGTTTCTCTCTGNG 
GCTGTTTTATTTTTACTTTGATATGCTTTT ACTTCTT 
Sequence 4965 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTGCTAAGAATTCAAACTTCAGCAGTCATGGGTG 

AGTMGGMGTCTTATAMTGTATTTTAGCCACCTAACAAGAAACTAGAAATTTAGCAAG 

TTCTTTCACATTCAGGACAGTTGTGTTCACTAGATCAGAGGCACTGAGACATGAAGAACA 

GACCCCTAAAAAGGGAAAGTGTTCCTTTCAGTTTTAGGACACCACTGGAATATTAGGGAA 

GTGGAAACACAGCTGCCC ACTCT ACAGTATGGGTTGCCTTTGTGTCCGGAATGTGCCTAA 

CGTCCTGACCTCCATG(XCTTTTCAGGGAGCCTTGGGAGGAGCCCGAATCACTGATGGAA 

TCGGACAGTGCATGGAGATGGTTCAACAGGACGAGGGTAAAGTGCAGGGGCAAGTCCAGG 

TCATACTGAGAGACAACGAGTGGCGCTGGACAGAGACAGACAAAGATAAAAT 



• 
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Sequence 4966 

CCCTTGCCGCCCGGGCAGGTACTTCAATCACATAGCTTAAAATATGGAGAAAAGACAGGT 
AAAAAMTTATCTTMCCTGTAGTAGTCTTTTTTC 

TMTTTCCC AAAATA AAGAATATTATGACACATTGGTGTCAACTTACACAGATGAAAGCT 
GATGCCAGCTTT TTCCTMCTAA AGTTCAtTTCACCAAACCTTTATATATTACATGAATA 
TCCAA GTAAAGTA I I I 1 II 1 I I I I AAATTCAACACACAGGAACATAATATACATTGTTTT 
I I I I I AAAMAMGGTTMTTTAGGMTGATTCATCTTCMCCACATAMGTATCTTTTT 
AAGACCATGAMCCTCTTGTCATTGCAAGACTTTTCAGTTCATGTTTCTATTTCCCAGTT 
TTMTTCTTAMGGAAAAAAAMMGATGMAGGGTTTATTATGTATTTCCCATGAGAAA 
ACTGTGGTAAGGATCTTATTCATTACCAG 
Sequence 4967 

A C1 M I I I 1 1 1 1 1 I 1 1 i 1 1 1 I TiTGG GI I n 1 1 i 1 1 1 1 1 I 1 I i I I II 1 1 1 1 1 1 1 1 1 i 11 1 
TNAAAAAAAAAAAAAAAN TTTTTTNAAM AAAAMNMNNAMAAANTTTNCNNAANNNC 
NNANAAAAANNNNCNNN NI II I I 1 ( 1 I I NNGGGGGNNAANNNNNCNCCCCNNAAANTTTT 
TTTNN NGGGGGGGGGNISTrrTTTTN^ 

m m lATANN GGGATNAAAAAMAAAAMTNNGGNAAANMTTTTTTAAAAANNNNGNNT 
NN i m M M I NCCNANCCTTTTTTTNCCCNAAAAANGGGGGGNNNGGNCCCCCTNAAAAA 
AANCNCCCCCCCCCCCAAAAAAAAAAAANTTCNNNAAAAAAAANNCCCCCCCCCCCCCCC 
CNNGNNNAAAAAANAAMAMNCISTTTTTTT^ 

GGGGGGNAAA AAAAA AAAAMNGGGGGGGNNCCCCCNTTTTTNAAANCCCCCCNAAAANN 
AAAA AAAAA ANI I I I iCCCCCCNI 1 II I 1 1 11 1 II I I NNNNNNNNANNNCAAAAAAAAAA 
NNNNi I I I I NGN GGGGGGGGGGNAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAANGGGGCN 
m m m m I M I I GGNNGGGNNTTAAAAAANAGGGGNCCNTAAAAAAAAAAAAAAAAA 
Sequence 4968 

CCCTTAG CGTG GTCGCGGCCGAGGTACATTCATMGMAGATTGATCTAAMTTTTATTG 

TATTGTCCTTTTCCAGT GTTTCA GGATAATATCATACCTCATAAAATTAAATGGGGTAGC 

TTCCTGCACCTCTTACCI I I 1 MCI I I I I CTTTTCTTTTCAGAGACATGATCTCACTCTG 

CACTCATGCTGGAGTGCAGTGCTGTGATCATAGCTCACTGCACCTGGAACTTCTGGGCTC 

AACTATCCTCTGCCTNACCTCCAAGTAGCAGGGACTACAGGTGCCACCACCAGAACCTGC 

TAATTTTAAA 

Sequence 4969 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTA C 1 1 1 I I I I I I I I I 1 1 1 I I 1 1 I I 1 11 1 I 1 I 1 1 1 1 1 

n 1 1 1 1 1 1 1 1 ii 1 1 1 1 ii 1 1 1 1 1 1 i t n ii 1 1 1 n 1 1 1 1 1 u 1 1 ii 1 1 1 1 1 1 1 1 1 n i nn 

ANAANMNNANNNNACTT1TTTTNNANNANAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAANNNNNNNN 
NCNNCNNGATANT^NNNNNNN^ 

AGATMCNCNANCCACTTTNNGNNGGGGGGGGCNGTTNCNGNTGNGNAGAAAAAAANTTT 
TCTCANCNCCCCATGNGGGGNGGGGACANCNANGTTCANGGNTNAATTANAGGNTGCCNG 
NNTTTGNNAAAAAAISfTAMCAATGCTTATTGAAAAATTATNNNNNAAAANCANNANGAGG 
NNGAGMNNNTNNGANGNNCCNNNAMGGAATTGGGNNGNGNTTGGTTNTAAAAANACNT 
NANAANANGGGNGGGGGCNGNGNANANAATGGNTNAAATANANNNTTNAANTNNANNNNA 
TN CNCCCAATT AAANGGGNTAAAAAGGNNNNNATN I I 1 M I 1 1 I CTNCTNCCCNNNGCCC 
NAI I I I 1 1 I I I IANAMNMTANNTATTTTTTTAAAAAAAAAAAAAA 
Sequence 4970 

CCCTTAGCGT GGTCG CGGCCGAGGTACCMGTGCTCTGTAATTGATTACAAAGGTTAATT 

CATTMGMTATTTTTCCAGTCATrTTACAAAAMTATTCTCMTAAMTCACCMTTAT 

ACCM ATAMCATAAAACACTCAAATCCTTCTAACAATACTTTATATATTTTAAATACCA 

TTTTGMGATGAGTCAGAAMTTACCTGTTTCTGAACCTCCACCTGCTCATACACAAGGG 

GTATAGGTGTACGCGGGGAMGAATTCAAGAGTCTATATGATTAGTTACAGAGAATATTT 

T CATCC CCTCTCCCTGMTAGAAMGCAGGGGTCACCAmGTATCCmCCCTTGAGGT 

GTTTTTGAAGATGCTGTAACTCTTGAAGTTGAGCTGAGGCAGAAAGGTTGGAAAAATGCA 

GCCCTCTGGGTATT 
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Sequence 4971 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTA C 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I 1 1 II 1 1 I I AAA AI 1 1 I 1 1 1 I 

I I I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I 1 1 1 1 1 I 1 1 1 1 1 1 1 I 1 1 1 1 I I 1 1 1 1 1 1 1 I I 1 1 II [ I 1 1 I 1 1 1 I I 1 1 

I I I II I ANTTNAAAAAA ANNNN I I 1 1 I I I I 1 1 NTNATGNNNNAANAAAAAAANNNNNNGN 

GANAANNNTTNNN NTN I I 1 1 1 1 I 1 1 1 I GNNNGGNGNNNGNNNNTANNTNNTTTNTNCNNG 

NNNN GAAMNCCNTTTTGTTTNNAAAAAANTANNACNCCCNAAAAAACCCCCAANATTTT 

TTTTNTN AGANGGGGGGGGGNCNCAAAAAAGNCNCCGAAANTTAAAAAANNCAGNCNNGG 

1 1 1 1 1 1 I CCCAAAAAAAAAN 1 1 1 1 1 1 1 1 NGGGGGGGGGNAAAAAAAAAAAAGNANGGNGG 

GNGNTTNTNGNMNN GATNGGNNN GGTTTTTThrrCCCNAAANAAAAAMMTTTTTTTAN 

NAAAAAAAAAAAAACC I I I I 1 1 1 1 1 1 AGNNNNANAAAANNGGGGGGGGGGGGGGNGGGGG 

NAMAAAAAAMGGGGGTTTCTTTTTNTTTTTTCNGGNCCGGTTCNNAAAANGGCCNAAA 

NTTTCAG TNCC CANTTGNGGGGGNCNAAAAAAAATAGTGNGNTTTCNAAACCCCCGNNNC 

CCAAAAGTTTTG NNGTAAAA AAAANAGNACAATNANCGGGGGNGGGGGNGGNCGNAAAAA 

AAAAANATNNTTNTTTTTTTNTCNCCCXJCCTGNGNNAAAAAAAAAMCNCCCTCTTTTTN 

TGGAAAAAAAAAAAAAA 

Sequence 4972 

CC CTTTC GAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACATTTTGCTGGGGGGTTCAGACAAGCAAGTAT 

CTCTTTTCACCAAGGATGGAGTGCGGCTTGGGACTGTTGGGGAGCAGAACTCCTGGGTGT 

GGACGTGTCAAGCGAA ACCGG ATTCCAACTATGTGGTGGTCGGCTGCCAGGACGGCACCA 

TTTCCTTCTACCAGCTTATTTTCAGCACAGTCCATGGGCTTTACAAGGACCGCTATGCCT 

ACAGGGATAGCATGACTGACGTCATTGTGCAGCACCTGATCACTGAGCAGAAAGTTCGGA 

TTAAATGCAAAGAGCTTGTCAAGAAGATTGCCATCTACAGAAATCGA 

Sequence 4973 

GATATCTGCAGAATTCGCCCTTAGCGTGGTCGCGGCCCGAGGTACTTAAAAAATTTTTAA 

TGTAAAATACCCCTTTAAGGATAGAATTTAGGGCCTTGAAATTCTACTCAGTTGCTATGA 

ACTGTGGGGMTTTGAGACAAATAGCTTTTGTAATTGGAATGCACACTGTGTTGTMTAA 

TGTGGAAAGAGAAACAAAAACTTTCCTTAATGTAATGAGTTTCCATTATCTGCCTAATCT 

AAGGTTTGTMGTCTACATTGTCAGGATTTATATTGAGGAGATAGGGGGTGTCATTTTCT 

GTACMG ATAGTT TTAAGTATGTTCTAAATATTTGTCTGCTGTAGTCTATTTGCTGTATA 

TGC TGAA ATTTTTGTATGCCATTTAGTATTTTTATAGTTTAGGAAAATATTTTCTAAGAC 

CAGTTTTAGATGACTCTTATTCCTGTAGTAATATTCAATTTGCTGTACCTGCCCGGGCGG 

CCCGCTCGAAAGG 

Sequence 4974 

CCCTTGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTA C I 1 1 1 1 I I N I I 1 1 1 I I 1 1 1 I 1 1 A AAAATATAT A 

AGAMTTTATTAAAATACGTATTCAAGACTCACAAATGTATGCATnTATTCATACTTCT 

AAATMTATMTCATAGAMTTACCCTGTAGTCMTGTCTATTTATTTATTCATTTTGAG 

ACAAAGTCTCGCTCTGCCACCCATGAAGATGGTTCTATTTGAAAGTAATATTTAGGCCGG 

GCGTAATCTCAGCACTTTGGGAGGCCAAGGTGGTCAGATTGCATGAACTCAGGAGTTCNG 

AGACCAGCCTCTGCMCATGGCAAAACCCTGTCTCTACAAAAAATCAAAATTAG 

Sequence 4975 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACAAAAATTAGCAAGGTGTGTTGGCGGGCGTCT 

GTAATCCCAGCTACTCAGGAGGCTGAGGCACGAGAATTGCTTGAACCTGGGAGATAGAGG 

TTGCAGTGAGCCGAGATCATGCCATTGCACTCCAGCTGGGGCAACAGTGCAAGACTTTGT 

CTCAAAAACAAAACAAAACAATACAAACAAAAAACCTTTGACTCTTGAAAAAATTATATC 

CACTTCCAACTGATGAGGGGTTA AATG ATTGAAATTATCCCAAAGAATATGATGCAGGTC 

ATCAAAATCTGAGTTCCAAATATGTTTTGAACAATAGAAAACATTGAGAAAAACTNCATA 

ACCTTCCAAAACCATTACTTTGAATTGNGACATTTATTTGAAAA 

Sequence 4976 * 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACCGTCCTTCATGACAGCAGGAAGACCCCCGGCAC 
AGAAGAACAACCGGGATGTCAGCACCGCGGGGATGGCTGCCGGAAATGCTCACTCACTTC 
CCCCCGCGTACGTTAGTCTGGGGATAGTAAGTCTGGGTTAATCTATTATTAAATTATTAG 
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CCTGGGTCTCCTTGGMGCAGACAGNGAGACAAGGACTTGACTTCAAATGGTTTATTTGA 

GATATAATCCCAGAATATAATGATTAAAAAGTACCTGCCCGGGCGGCCGCTCGAAGGGnn 

nnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnn 

nnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnATTGTNATCCCGCTCACAANTTCCACAC 

AACATAACGAGCCCGGAAGCATAAANGTGGTAAAGCC 

Sequence 4977 

CCCTTAGCGGCCCGCCCGGGCAGGNCCTCATATATGTATGTATCTTCCCTGAACCTGTAA 

ATTTGGACTTCTTTACAACTTAAGCTCATTTGCTATTTTTGATGCAATGTTCTTAAAGGC 

AATAGATGTCCCAGATATTCGCTTGAAGCGAACCCCATTAAGTGACAGTCGTGGCAACTT 

GCAGACTTCCATCT CCCACT GCACGAGGCTATCCTGTCTAGCGTCTCCATGGACACAGAA 

AAGCAAAMTCTCTCTTTTTGCTCATAATCACAGTTATTTGCATCTAACACTTTTCGGAT 

TTCTCTCATCATGTCATTAGGGGTCCATTGAACTAGTGGTCTTCATACTCCATGTGAACC 

GCAAAGAACGCGGCTTAAAATCTTTACCCTCTTCCTTGN 

Sequence 4978 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACCAGCACAGCMTTGCTGTATGTTTGTTTTTA 

ATTATCGGTTTTC ACTTG GAGGGGCCAGTTCTCTATATTCCAATCTATTTTCTATATCAG 

AAATGAGCAGGCATTTTAAAAAATGGTTTTCATTGATGGAGAGGTAAAAGTGAAATGGCT 

TTGTTGTATTTATATTATAAMGGCCATTTCCCAAATCTAGAATTTATTACTAAAAATCA 

AGTTT GCATT GAGGGGAGGAGTATGATTTGCTCAAGCTTACTTTTTTTATAGGTGGGGTT 

TTTATA TTTTC AATGTGATTACTCACCCATACMTTTCAGCTCTTTCAAAGCATTCTTGT 

TGGCTATTTTCAGAGTCCAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAGTACCTCGGCCGCGACC 

ACGCTAAGGG 

Sequence 4979 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACCTATTAAGAGCCAAGTGTAGCTCTTTACATG 

TAGTMCTCATTTATCTTTACAAGGGCTCTCTGTGGTAGATACCATAATCCCCATTTTGT 

AACTAATGAAACTGAGGATCAGAGAGGTTAAGTAACTTGGCAAGGTTACATAGTAAATTC 

TGGGCCCAGATTTACACCCAGGCAGTCTGACTTCACAGCCCTTGCTCTTGGCAGATATTA 

AAATGCCATGCAGTAAATACAAGGAATAATGTGAATATGAAGAAAGAAACTCCTGAATGG 

GGGTGGGATGGGGATACTGTTGTTAGAGAAGGGAGAGAAAAGTGGAGTAGAGAAGGTTCT 

CCTTAGAGCTGACTGTTTGATCTAAGCTGGGAAGGAAGAGTAGGAATCATTCACATGGAT 

AAAGGAGAGAAGGGCATCCTAGGTAGAACATATGCTGAAGCACAAAAGAACCTAGAATAC 

TTACATAACAGATCAGGATGTCTAG 

Sequence 4980 

NCNCCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCNGGTACCCCAGTCCCATTCCTTCTNACTGACTGG 

GGCCTCCAGCCACCCCTGCCAGTGTTCTCCAGCTGACANATACTTGAATTCTCCCTGGGA 

GAGAGCTCCCAGAGGGAGGGGCAGGCTGCCATCATTGCTGTTTGGGCGACTTAGCTGTTC 

CAGGCCTTCAGGCTTTGGGGANCTTAAGCAAGGGGTTGGAAGGGGAACCCCAGCACAGTA 

ACAAGCTTGCCCCGACAAAAAAAA 

Sequence 4981 

GGGCGAATTGGGCCCTCTANAGCATGCTCGACGGCCGCCAGTGTGATGGATTATCTGCCA 

GAATTCGCCCTTACGTGGTCGCGGCCGAGGTCTGCCCTGCAATCAAGANGNCTCTTCAAA 

GAGAGAA TCAG CTCAAACTGGTCAGCTCTAGATTAGAATGGAAGTTCTTGGTGCCGGCCT 

TTT CTTG ATTTTGGAAGCTTCAGTCACTCACTGCTATCAATTGATGAGGTTCAATCCATG 

ATATTTTGATCTTTAGGTGAATTCTAAAACATGTTTAAAGTTAAAAAGGCCGGGCGTACC 

CGCGTACCTGCCCGGGCGGCCGCTCGAAAGGGCGAATTCCAGCCACTGGCCGNN 

Sequence 4982 

CCCTTANCGT GGNCGCG GCCGA GGNACTTTATTTNTTTTNTTTTTTTANNNACNCATNTT 
ATTTTTTTTTTATAN ANQNTTTTTNTTNTN CATTTTNTATTTTTTTG NTTTTAACTTTTT 
TTNTTTTNNCCTNGNNCNCCNGGNCTCAAGANAAAAAAAAAANANANATTTNAATTNAAN 
TGGGACCACAGGCATGTGCCACCATGACCGGCTA AI I 1 1 1 1 1 1 A CTTTTCAAAGANAGGA 
GGGGGAATCTCACTTTGTTNCCANGCTGNNNTAAAACTCCTGGGCTCAAGCAATCCACCT 
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GCCTCGGTGGCCAAAGTGCTGGGATTACAGGTGTGAGTT GI I 1 1 1 I 1 1 1 IAAAAAAACAG 

NCTTACCTCANTTTGTCACCCAAAAANGGGAATGACTTTCNAAAAATTGCAAAAAGCAAA 

AACATATTCCTTGCTGGTAANAAAAANAAAAGNCGNATCAAAGGGGAAANAATATTTNTC 

CTTAMTAAAMTACNAMTANGAAMNGTATGTTtAACTCTAACTCAANAAAAGGTATT 

GTAAAAAACAAAAAGGTT 

Sequence 4983 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGG TAC 1 1 1 1 1 1 1 II 1 1 1 1 1 1 1 I NG GI 1 1 1 1 I NGGTT 
• M I I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 | | I NNNNNGNAAAAAAAANNTTTTTTNNAAAAA 
AAA AANNN CAAAAAAAAANNNNNNNTTTNNNAAAAAAAAAAAAAAAAMNTTTTTCCNNG 
GGGI 1 1 I INTNhn TGNAGGA AAGGGTTTTTTNNGGNGNGNTTTTTNAANGGGGGGNTTTT 
NTTGANGANGNNN1 1 1 1 1 1 1 NTNAAAAAAAANN 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 NNAAAAAAAAAAANG 
GGG A I I 1 1 1 1 1 I I 
Sequence 4984 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACCACTTGTCTTGTCTACATTATTCTAACAAACAA 

AATTATTCAAACAAACAGATCTCTCAGTCTTGAGCACAACTTTTCAATCCAGCCACATCA 

GCCAAMTGATCATACTAMGCAMTCCTGTTATACCTGTGTTTAAGATACTTTCTTTGC 

TCCCATGTCCTTGAGTTAGCTGACAAGGTCCCCAGCTCACTTCAGGCTGCCCTCTCTGTA 

CCTGCCCGGGCGGCCGCTCGAAAGGG 

Sequence 4985 

CCCTTAGCGGCCCGCCCGGGCAGGTACAACCATAGAAAACATTCGNGATTACTATTAAGT 

CTTCCAGAGAAAATCCGAAGAAGTCCTTGTCACCTTGAAGGGCTCCCCTTTCAAAATCCG 

NCNATCCAAAGAAAAAAGAAAGAAATTTCCCGCACTCC C 1 1 I CI 1 1 I CTGG AAAAGGAAC 

AAAAAAAMGGAGGAAAGTTGAGGCCTAAATTAAAGNCTTTTTATAATTTATTATTATTA 

ACAATGTGACAATTGCACATCTAAATACCACATTTTAAGTTGGATC 

Sequence 4986 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCC GGGCAGGTAC 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I N GGGTTT 
1 1 I I 1 1 1 1 1 1 1 1 I 1 1 1 1 1 1 I II 1 1 1 1 1 I I I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 INI 1 1 1 1 I 1 1 
Nl 1 1 I 1 1 1 1 1 1 1 I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 INNNNAAAGNANAAAAAAAAANNTTTNAN 
TTNTNNANNANTNAATAAAACAGNANNACAAACAAATTNANNTAAATANNGNAANTTANG 
ACATAAANCTNCNGTTGCNCACCNTTNANAAAAANNGAAAAAAAATTATNTGTNANCNAA 
GGAAAAAAAAAAAATGANNTTN 1 1 1 1 1 1 1 1 1 ATTAAAAAANACCCNTTTTNATTTTAAAA 
AANCCAGGGGGTGGGGGGAAAAAAAAAAAAN 1 1 1 1 1 1 1 1 NNAGAAAAAAAAAAA 
Sequence 4987 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACATCCTCGGCCGGGAGTCCCCACTGTCTCTCT 

ACAATGAGGAGCTGGTGAGCATGAACGTGCAGGGTGATTATGAGCCATCTGATGCCACCG 

GGTTCATCAACATCAATTCCCTCAGGCTGAAGGAATATCATCGTCTCCAGAGCAAGGTCA 

CTGCCAAATAGACCCGTGTACTATrTGATTTTTGCCTTAGTGATTAAAGGAGGAACATAT 

GTGGAAACMTCATCAGATCTGMTGCTACCTCGTCTGCTTCCTATTTTTGTCATCTAGG 

ATGGGTCACAATATTCTTGAGCCTATTTCTTCATCTTAAATCTCAATATAGAAGTTCCCA 

AGGTTGTTACGAGATTGAGAGGCCACGTMGCATTGCTTTGTGCATGCTACAGCTCTTTT 

TGCACAAAAGTCGTTATAATTGTTGCAACCCACAAATAAAAGG 

Sequence 4988 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACCTACATTATTAAAGATAGTCAAGAACTCTAACC 

CMGCATATGGGCATTAMNAAACTTATTMGCCTTTTCTTTGCAGGAGCCAAAGGAGAC 

AGGGGAGCCCCAGGTTTTCCTGGCCTCCCGGGCAGAAAAGGGGCCATGGGAGATGCTGGA 

CCTCGAGGACCCACAGGCATAGAAGGATTCCCAGGGCCACCAGGTCTGCCCGGTGCAATT 

ATCCCCGGCCAGACANGAAATCGTGGTCCACCANGCTCAAGAGGAAGCCCAGGTAAAGGG 

TTTACTTTTAAACAGCATAAAATAACAAAAATCATGTTTGACCTCAAMGTTTTTCAACC 

TTCTCCTCATGTTACCTTGTTGCTTNTTNTTTCCCTGTGGTCAThrTTCATTCCCCCACTA 

CCTGTGGTTTCCATACCCAGCAGTTGTCAANGTAAAGGNAGCCTGTTTGAGGGATGCATA 

GTTAAT 
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Sequence 4989 

CCCTTAGCGCNGNCCGGGCCGGTGCNCNGGNGACATGGNNNNANTNAANNNGGNCCNGGA 

TGAGGAATAANACCAAGGCCNACCATGCCCCATGCTCAGCAAGNANCTGATNNANGTTNN 

NGACCCTGANNTCTTGNNGNACTCACTGNATAGATGTTATNANAACTCCTTCCAGTTNAC 

TNNNNN GCCT GACTCCTGCCAGCCCTATGGAACTCCTTTTTGCATTGGAGGAAAAGCATG 

TACGGCTTTTCT CTTGA CNGCNGGAGAAATACAAAAGAAGGGGAAGGGGAAGAAAAGAAG 

GGGANGANNATCTTTTATTACTATACAATGACACCGNTCNTGTGAGCTCACCANNTGCTG 

GGTNNNNNANCCI^NTNNCTGNGGATTTTTGAAGACTAAAGAAGTTTTTACCCTAGATCT 

CTTCCAGMCAAAATANMNTTTCAGCAAATACTTACTGACCTTTAAAGCCTTGTTGTGG 

ATTTCTGANATTTAAAGATACTTTAAAATTCTCAAGAACAAAACTTTCAAACCTCTGGTT 

GAAAGAAATATACCCAGTTCAATCNCTGCANTANAATTCCTTGNAGATAACAACTGGAT 

Sequence 4990 

CCCTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACCAGACCTGGAAAATGCTTCAGACTTTACACAG 

AGAMGCTTATAAMCAGAMTGCAGGATMCA(X;TATCCTGAGATTTTGCGTTCTAATT 

TAGGATCAGTTGTGTTACAATTGAAGAAACTTGGTATTGATGACTTGGTACATCTGAAAC 

TCAAGACTCTCACTGATTGGAGAGCTTGTGGAAAACAAAACACACCATGCCAATAAATGA 

GATGAAAACTTGAGTTTGCCTTTTTMCTATTTATGTTCTAAGTTAAAGCTTTGATAACA 

TTCAMTGTCAMTTCTCTCATTCTTATAAAAAGTTGMTTMTTGCCTGTATTTATTTT 

AGCMTTATTCAATGTATTTCCAGTATAGGATGTATAGTATMTTAAATTTTTTTGTAAA 

TAAAATATTT 

Sequence 4991 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTA C 1 1 1 1 1 ) 1 1 1 II 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I CC ) I ) 1 1 

1 1 1 1 1 1 n I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I H 1 1 1 1 1 1 1 1 NAAAANNANNGG N 1 1 1 1 1 1 1 1 I 1 1 

NTNAAAAMNTTNT TNNN AAAANNCANTTNNCNAAANGGTTNAAAAANANCCAAAATTTT 

TCNA NCCT TAhrrNCTTTTGNAAANAAAAGGAAANNTGNGNTTTTGNTNANNNNNNGGGNN 

CCCNTTTTAAAAAAANNTNC^nTNCCTTGGAAGGGTAAAAANTTTNGGNNCCCCNCNAAA 

ANGGNCCCCANCNTGGNNGGAAANCCCTTTNGGGGNACCCNTNGGNNAAAA C I 1 1 1 II IG 

GGGGGCCACNAGG7TNM7TTAAAAANTTAAATTTTCCCCCCANNAAATTAAANTAAGGG 

GTTAAAAAAAAAAG 

Sequence 4992 

NGGTACAATATGACAGGCTGGGCATGGTGCTGTAGGAATACAGAACACACATTCTATATT 

TGTTCTGGNGGGGCCTAAAGTTGCACATTTNAATCNTGAGGAAAGACAGGGAATTNGCTG 

AAAAAGCTAATATCAAGTGTAAAGACCCTGGGTCAAAACAGAGTTACTTAGGAAGTCATA 

GGTTCTTAAGTGCTGCTGGATCACGGAGTGCACTTAAAGAGTGCATTAAAGATCTATTAC 

TGTGTAMTAGTGATTTAMTTCTCMCTMTTATTTGCTAATTAGGAACTTTNAAAAAA 

MTCCCTGGCTTTGTCTACCGACTCMTTCACCTTTMCATATGTTGMTTTTTCTATAT 

ACTATGGGGTCTTTGGGGCTATTCCTTTGGTGCTTTTGNGATTTTTTTAAAAAATCTGTT 

TTTGAACTANATTCAAATGGGNTnTCCTTAATGTAGCTTTATAATG 

Sequence 4993 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTTAGACCCAACATACAGGAGGTGTTGATTCTCA 

TCCCTTGACTCAGGACATGTGTGTAATTGTTAATGTCATCACAAGACCTTTCTACAAATG 

TCTTGTGACATACACCTrGGCCCAGCATCTGAGTTATTTGTCTCTTTTTCCTGGGCCCAG 

TTCACAGTGCTGTATCACTGGACCCAGACCCTTGGTAATGTGATTGTATTCTGCCTTGAT 

ACAGCCCATAAGGGTCATTGTGACATATCACAGGGTGTTGCACCCAGGTGGTTTGAGTCT 

CCTCTTCTGCCTT GGTG CTACCCACAGGTGTATTGTGACATATTGCTGGGTCTGTG7TAT 

GAGMTCTTTTGCTTTTGCCCTAAACATATAGGCCATTGTAACATTGCTGAGTCCAACAC 

CCAAGGTGATGTAACGCTTCATNCTGGACCTGTCTACAGAGGGGATTGTACCTGCCCGGG 

CGGCCCGCTCNAAAGGGCGAATTCCAGCACACTGGCGCCCG 

Sequence 4994 

CCCNGGNGCGGNCGCCCGGGCAGGNACNNTNNGNGTGACTCCACACCCACAGAAGGAGAG 
GGGGATGAAGAAATCTGCCAGGAGGGTGCCTCCCGCCAGTATCTGATGAAGAGTGACTCA 
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GCCCTGGCCTCATGGACCCTCCACAGGCTCTCCCTCCCTCAAGGGTGCAGAATGATGAGG 

ATTCCAACCTNCAGCACCGACAAAAGCAAAAACACACTCGCTCTGAGAAACCGAGGAACG 

AGCCAGGACCGACCTGGAGTTTGCCAAGAGCAAGTCAAAAAAACATTCTGGTTGAGNAAT 

GGTGAGCCGAAGCCTGGGG ACAG GGTTTCTGCTTCAACCACCCAAGGAGNAAACCCGACT 

GCGGGGAAAAAACTTGACTCTTTTGCCATTATGAATCCAAGTTGTGGAAAACAAAAGAGT 

CCTCTTCGGTGGGAAAAGAAAAAAAATACGCTCCCTTTTAAACCGGTNGGGATTNGAAAA 

ATGACCTTTGATTTATAAAAGGAGAAAGAACTGGAGGGGCCGGGGGATACTGATTCAAGA 

AATTCCTGTTAGCCGTGTNAATAAAAAAGAAAGGAA 

Sequence 4995 

CCCTTAGCGTGGTC GCGG CCGNGGTNCAGNGTCTCTAGTCTTTTGTAATCTGATAGAATA 

GTCTTC CTTA TCTNCTTTTCCCCCCCTTTAMTGACATTACCTTTTTGAAGAGACCATGC 

CAGTTGTTTTATAGACTATCACACATTCTTTATTTGTCTCATTTGTTTCCTTATGTTATT 

TAACTCA TTCCA CTAATCCTTGTI^nTTCTGGTAAGAGGAAGTTAGGTGTAAAGGTTGATG 

AGACTCGTTTTTGGTAANCAGACCTNACAGTGATNCACAGCGTTGTATTTCATATTGCAT 

CATCAGGAGGCTCACAATATCAGGTTGCTGCTCTTGTGGTGCTGAGTTGGATTGCXaTAAA 

GGTGGGGACCTTCAGATCTTCCACGGGAAAGGTCCTGCCCNGGCGGCCGCTCCAAAGGGC 

GAATTCCAACNCACTGGCNGCGGNTAAAAGGTGGATTCAACCTCNGGACCAACTTGGCAT 

AATCATNGGCATAGGCTGNNCCNGGGNANANAACCANAANACCNTNTTAAAAAAAAAAAA 
A 

Sequence 4996 

CGACTCAAGCTCTACACGGGACGGGACGACCGGCACTTTGTGCCCACAGGTGTCTACATT 

GTCAGGACTGTGACTGAGCCGTGGACCATGGCATTCAGCAAGGGCTGGAAGAAGAAGTTC 

TTCTACAACAAGAAAACCGGCGAGTCCTTCTTTACACTCCCCCCAGAGTCCATTGCCCCA 

TTCCATACCTGCTACTACACCCGGCTCTTCTGGGAGTGGGGAGATGGCTTCCATATGCGC 

GATTCCCAGAAGCCCCAGGATCCAGACAAGCTGTCCAAGGAGGACGTCCTTTCCTTCATC 

CAGAGTCACAATCCTCTAGGCCCTTAGATTTCCACCTGATGAATGTCCTGTCATTCTTAA 

GGCAGGGCCCAGTGACTGGGTTCCTTCTGCCTCTTAGAAAGGCACTGGGACTGTTCTCCC 

TGGTCACAGGGAGATGGGCTCCTCTCCATTGCCAAGGAGCTCAATTGGGACCTTAGAGGA 

CGTATCCTTGTGGAACTCTGCTGCCTGAGAGCTTGACACCAGCAGCAGGCAGCCTCCAAA 

GCAGCTGCTTCGGGGCAGGTCAGTGCTTTAAGCACTTGCCANANTGGCAGGCTTTTGGGC 

CCAACCATTCCCATTGTAMTATGTGGGACTCAGCAGTGIvriTCTGAGTTTCATTTNCTGG 

TCCCCMGMCAGTCANC7TCTTGTT7TTGCCCMCTTTTTTACTAAGGCTAGCCAAATT 

GTGGGAGCCCCTCCATNACCGGGCTGGGCCAAGGANCCCCCTGTNGNNCCAATCAAAANT 
TG 1 1 1 1 1 1 GNGGGCTTT 
Sequence 4997 

CCCTT AGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACGCGGGCTTTCATTTTTTGATGATGTGAGGGCCA 

AGAGCCTTGGCCTTGGTTCACTGAAAAACTGAGACAGCTGAGTATAAAGGGGTCCCCAGA 

GA ACCTC CGACCAGCCTGCGCATGGGGAGAACGGGATGGAGCCTCAGAAAGTTTGTGCCA 

TTGTTTTGCAGTGGGG AGGAG CCTGGCCTCTCCTGTTCTGGGGTGGAGTCTCGCTTTGCT 

GAGAGTCCTTGTTTCCCTTTTGTTCCCTTTTCCTCCCTCAGCCCCTTCTCACCCCTTTGC 

TGTCCTATGTAGTGATTTGGTGAGAAAT 

Sequence 4998 

CCCTTTNGAGCG GNCGCCC GGGCAGGTACCTAGCTGTTGCTTATACCTATTATGCCANAT 

MTTATCTCTATCCTTTTTTTCTAGTATTGTGCCACACACACACACACACACACACACAC 

ACACACAC 

Sequence 4999 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACAGATTTGCTTTCTCTTACAAAAAGAAAAAAA 

AMTCCTGTTGTATTAACATTTAAAAACAGMTTGTGTTATGTGATCAGTTTTGGGGGTT 

MCTTTGC TTAAT TCCTCAGGCmGCGATTTAAGGAGGAGCTGCCTTAAAAAAAAATAA 

AGGCCTTATTT TGCAATT ATGGGAGTAAACAATAGTCTANANAAGCATTTGGTAAGCTTT 

NTCGTATATATATTTTTTAAAGAANAAAAAAACCCTTGAGCCTTAAAACGGNGCTGCTGG 
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GMCATTTGTNCTCTTTTAGNGCATTTCCCCCGGCCTTGGCTTGGTCNCTGCAGNCTTAA 
AAAMGANGGTAAAAGGGCAGNCCMGGGGAMGGMATTNTGTTTNTNGGGAATTGTTT 
CCACCCCCCCANNAAAGGGCCCCGANACNCNCCTGGCCCCCCGGGTTGCCCTGNCCTGGG 
GNCCCCCTTGGGGNAAAGGNCAAAAACCCCGTTCCCCNTTTNNGNNCCCTNNGCCCCNTT 
TAA AAAAACC CC N N N N G G NTT ACCCCTTTTAAN AAA ATTTCCCCCTTTG NT N AAA AATNT 
TTTNl M 1 1 I GGGNNGGGGGGGGGGG I 1 1 1 1 1 1 1 I I I NNCCCCAAAAAAAAAAAAA 
Sequence 5000 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAG GTA C I I I I I I I 1 I 1 1 1 1 I I 1 1 1 I 1 1 1 1 1 CTTTTTT 
M I 11 1 I I I I 1 1 I I 1 II I I I M I I I I I 11 I I 1 1 1 1 I Ml I I I I I ANAAANANAAAAAAAA 
ANT TTTTN ANTNGAATNAAAAAAAAAAAAACTTNNATNNAAANAAATNANGGAAGGNNTT 
TTTATTTTNGNNNGNTNTTTTTTAGAAAAAAAAAAA 
Sequence 5001 

CAGAATTCGCCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACAAGTGTTGAATAGAGACCACAT 

TCTGGTTGMGACACTMGCCATCTTATTTCAGCCTGAATCTAGTAATCAGAAGCTCACT 

MCTCTTGATGCCTCCTGCTTGCTAGTTAGATAACTCCAAAGATTAGAGAGTACCTCGGC 

CGCGACCACGCTAAGGG 

Sequence 5002 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTA CI M I I I II I I I I I I I I I I I GCAGAATTGTTA 

GTGACTGGGGAAAAAATGAAAACAACTGAAATGACCTCAGTAGAGGAATGGCCAAATAAA 

TTATGATATACTCATMTATATAATATCAAGTATCTGTTAAAATAATGCAGTAGTTTATT 

CTATA CATCATGCCCGCGTAGTCTGCGTTGTTACCACTGCTTAC I 1 1 I M 1 1 I I II 1 1 1 1 

T TTrTG GGC CCCAN AAATACTATNTAAAACCGGGTGATCAAAACAAAACTTATGTCATGA 

ATTTTMNAGTTTTTAGCAAAAAANATATTTTTGMCTGGCNCAGCAAAAGCAMGTTG^ 

ACATCATGATACACAAGACTAATCATGCAAACAACTGTAAGNGGGATGTGTTACTTAAAC 

ACTMGCTCATGACTGACATTCTCMTATATCCACTGATTTTTTTAAAC 

Sequence 5003 

CXJCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTTCCCATGTGCCAGAGGAACTTAAGCAGCCGTT 

ACACAGAAAGTCCAAATCGCAGGCATATGCTATGATGCTGTCACTGTCTGACAAGGAGTC 

CCTCCATTCTACATCCCACAGTTCTTCCMCGTGNGGCACAGTATGGCCAGGGCTGNGGC 

GGAATCCAGTGCTATCCANTCCATAAGCCACGTNTGACGTTATCAAGGTTGACCAAGAGT 

GGGACCAAGTCCAACAGTAAGCATGGCTCTTTCATATAGGACTATTTACANGACTGCTGA 

GCAGAATGCCTTATAAACCTGCAGGGTCACTCATCTAAAGTCTAGCGACCTTAAACTGAA 

TGATTTAAAAAAGAMNGAMGGAAAAMGMACCTATTTATTCTCCGATATTTTNGTTT 

TGCACMNCNAAAGGCANATGGCTGGACTTNTGGGAANGAATCAANCCAATGGCCAACTT 

TAAANNGANTNCANNTGAAAAACCAAAA 

Sequence 5004 

CCCTTAGC GTGGT CGCGGCCGAGGTACATTCTGTTCAGGTGATAACTGAGCCTCAATCAA 
GCAGAA ACI I I I I GCTTGAAATTAAAAAAAAAATTTCTATTAGTGAAATTTC I I 1 1 II 1 1 
mil I GGGMGC ACCCT GTTATCTAAAGMTCTTTGTAAGATTTTTGTAAMTTTT^ 
TTTNA CMG ATTTATTTTGAAAATTGGNTTTTTGCM 

ATGGATTTTNTAATTGGGAATNACCATAAAAGAATTCCTTATNNCCAAAAAAAAAANNAA 

AAAAAAAAAAAA 

Sequence 5005 

ACGCGGGGGGAGCCAGAGAGACGCAGCTAGGCCTCCACGGCTGTGGAGAGATCCTGCCAC 

GGGCCTTGTTCACCATGTCGGTGCTGGATGCGCTTTGGGAGGATCGGGATGTCCGTTTCG 

ACCTGTCCGCGCAGCAAATGAAMCAAGACCTGGAGMGTCCTrATTGATTGTTTAGATT 

CCATTGMGACACCAMGGAMTMTGGAGATAGAGGTAGACTCTTGGTMCAMTTTAA 

GMTTCTCTGGCACTCTTTGGCATTATCAAGAGTCMTGTTTCTGTCGGTTACAATTGCA 

TATTGAATATTACAACAAGGACTGCTAACTCTAAATTACGAGGCCAAACTGAAGCTCTCT 

ATATACTAACAAAATG 

Sequence 5006 
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CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACAGGACGTCTCCCCATTACAACTACCCAATCCGA 

AGTGTCAACTGTGTCAGGACTAAGAAACCCTGGTTTTGAGTAGAAAAGGGCCTGGAAAGA 

GGGGAGCCAACAAATCTGTCTGCTTCCTCACATTAGTCATTGGCAAATAAGCATTCTGTC 

TCTTTGGCTGCTGCCTCAGCACAGAGAGCCAGAACTCTATCGGGCACCAGGATAACATCT 

CTCAGTGAACAGAGTTGACAAGGCCTATGGGAAATGCCTGATGGGATTATCTTCAGCTTG 

TTGAGCTTCTMGTTTCTTT CCCTT CATTCTACCCTGCAAGCCAAGTTCTGTAAAAGAAA 

TGCCTGAGTTCTAGCTCAGGTTTTCTTCTCTGAATTTAGATCTCCAGACCCTTCCTGGCC 

ACMTTCAAATTAAGGCAACAAACATTATACCTTCCATGAAGCACACACAGACTTTTGAA 

AGCMGGGACA ATGAC TGCTTGAAATTTGAGGGCCTTTGAGGAATGAAAGCCTTTGAAGG 

GAAAANAMTACTTTTGTTTCCAGCCCCCCTTTCCCACACTTNTTTATGTGTTAAANCAC 

TGGGCTTTNCTNG MNCCT TGGGMGCCCNCGGGTGGACTGGTNTTTACATTGTTGTTTT 

rrrANAAAAMCCTGATTTTAAAAAGTTTCTGGATCGGTTCCMGNANAATGNATTTAAAA 

TNTTCCATTTTCCGNAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAA 

Sequence 5007 

GGAANTGGAAANATGGTNTAAATTGGATCCCTTGGTGANNCAACCCAGGAGGCCTATCTG 
CAACATGTAGGGTGTGGGGCGACAGTATTGTGGGGCTTCCATTCATCTTANTACCTCGGC 
CCGCNACCACGCTAAGGG 
Sequence 5008 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTCCAGAGGCTAAAACAGGAGAATCGCCTGAACC 

TAGGAGGCGGAGATTGCAGTGAGCCGAGATTGCACCACTGCATTCCAGCCTGGGCAACAG 

AGGGAGACGCCCTCTTAAAACAAACAAACAAACAAGCAAAAGCCCAGATCACTGGGCCCC 

ATCCTCAGAGTTTGTAATTCAGTAGATTTGGAGGGTAGTCCAAAATTTCTGTTTCTAAAA 

ATTCTCAGATGATGCTGATGCTGC7TGTTCAGGGACCACACTTTGAGAATCACTGGTGTA 

GGATACTGTTAAGTGAGATGAGTGAATGTAAAAATATATTTAATCTGGTCCAATTTTTGT 

AAAATAAACAACTCCCCAAATGCTATACATATGTGTATTCATATGAAAAAATATGACAAA 

TGCTACACAGTAGGACATTAACATGAGCCCGAGTACCTGC 

Sequence 5009 

ATAGGGAGTCGACCCCGCGTCCGATTCTATTCCCCAAATTAACTGAAAACATGAACGCTA 

GATGGGMTGATGGGAGAAATMTATATTTATTTCGGTGAAATTTTGCATGTGTGAAAGT 

TTTGTTAACTAGGACCTTCGAGATCCTAGACTGCrrTTGTCTTACTGTGGGAAACAGAGT 

CTCTTGTAGACACTAGCATTTTAAGGTGACAAMGTCAMGGTTGTTTCCTTTGGTTTAA 

GCGGCAGCCAAGCATTCTTCAATTGGGGGCTTAGGGTGTGGCTGTTGACAACACATrTTA 

TTAT GGGGTCTTTMTGATAAAATATTMTCTAAAAATAAGCCAAAAATTACAGGTTTAT 

TTTTCACTAAACAGACAATTGAAATACATGGTACAAAAATAAGTGGTAAGATTATTGTAA 

MTGAAMATGGACAGMTAMTATTCMTTTMTTTTCCATCTATGAGAATTTCACAAT 

AAAATCATAAGTTTACTTTGTATTATANNANAAANNNNNNNNNNNA 

Sequence 5010 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTTNN 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 IC C 

GGANATAGAGCCTNACTCTGTCTCCCAGGCTGGAGTGCAGNGATGTGATCTTGGCTTACA 

GCAATCTCTCCCTTCTAGGCTCAAGCGATTCTCCCACCTCAGCATCCCAAGTAGCTGGGA 

CTACAAGTGTGCCMCTTAGAATTATATTAGCCACACCCAGCTMTTTTTGTATTTTTTT 

GNAGAGGCAGGGTCTCCCCATGTTGCCCAAGGTTGGGTCTTGAACTCCTGGGCTTCAGNG 

ATCCAC CCATTT NGCCTCCAGCAAAGGGCCAAGATTACAGCCATGGACCCCATGCCCAGC 

ATMCTATTTTTMTGAMGTAGACTTTAAAAMGAAAAAGTNTTTATTAGAGGTAAGAA 

GACCCCCTCNCCAGAAAAGAAAAATTTTACTTAGGGGCCCAGGCCCCAATGGGCTCGGGC 

CTGTAAATTNCCAGCACNTTTGNGANGGCCAAGGNNGGGGGAACACCTGNGGGTNGGGGG 

GTTCAAGACCAANCCTGGACCAACATGGNANAAGCCCNGGNCTNTTCTTAAAAATTCCAA 

AMTTTGCCCAAGCCTTGGGGGGGCANATTG(XNGGTTTNCCAACTTCTTAAGGAGGCTT 

NGGGGGAGGANAATTTCTTTGGNCCCCAGNAAGNGANGGTTGCGGGNGAACNTAAAANTG 

GGCCAATTGGANTTCCACCNGGGGGAAAAANMNNAAAATTTTnTTAAAA 

Sequence 5011 
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CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACAATTAGGTTCTGACTTAAAGATTAGAGATTGAA 

ACAMCAGAAAAAAATGCMCCGCTTGCATTTCTTGCTAAAAGTAAACCAAAAGCAGTTT 

MTTTGMGGATGTGCTATGGTAGCCGTGATTAGGTTTTAGGTCAAATAACCAATGGGCC 

CAACTCAATGTGAGACAGGGGGAGCCTCATTAAGAAGAGTGGCTGAGAAGGAGGCAGCAT 

GACCAGTACCTGCCCGGGCGGCCGNTTCGAAAGGG 

Sequence 5012 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTA C) I H I I I 1 1 1 1 1 1 1 I 11 1 1 I II » I IA ATTTT 
m M I I M 1 1 I 1 1 1 I I I 1 1 II I I 1 1 1 1 1 I I I I 1 1 1 ^GGCAMNNNANTTTTTTNTTTNN 
ANTTNGGNNATTGGTAAMTCCTAGTNACACMTTGNANATTTTTTTNNCNNNAGMTTT 
TTTNrrTTMNGNAAANMCNTNTGAAAMATArfTNNANTTNTGGAMTANCNNANANIATT 
TTG Mill) AAA 

Sequence 501 3 

CGCCCGGGCA GGTACTTTN I I I I I 1 1 I I I I I I M 1 1 M I 1 1 1 I M I I II I I 1 1 II I 1 1 M 

I I 1 1 I I I I 1 1 1 I I i I I j I I IN I 1 1 1 | M I I 1 1 1 1 I 1 I I 1 1 I I I 1 1 I I I | I 1 1 | t M I I IN 

( M M M II l l NNTNANNAAAAAAAAAAANNTNNTNNATAAANANAAGCCTNNNNCNNAC 

ANNACTAGGAAGNNNNTANATNNANNNNGNGGNTNTGNAAAAAAAAAAAANTTTANTNNN 

ANCATNNAAAGTGGAANGGNNNNTATCCTGAANATNNNGANNGNNANTGNNNNANTGNAN 

ANTCTGNNMGAAATATNIsrTTTACCCTTNCTTNATGGGGAGGCTTAANNATGNNCANNNC 

TTNCATGCCCTTNTATCCCANATTACCTAAATGC 

Sequence 5014 

CCCTTTCGAG CGGCC CGCCCGGGCAGGTACTCAGGTCTGAAGGCAACCACACTGATTATG 

GAGGCTCCACTTTTTCACTACCCMCTCAAAACTGTCATTGTCAGTCT 

TTTTTAAAGACAAAACTAAACCCAGAAGATCGAACTGGAAATAAAAGCAGACAAAGAGAC 

CACCAAATATACTGTTTAAAAAAACAACAACAACACTGCTCATGGTTTACAGTATGTGGA 

CAGTTCCTTTGTTCATGATAGAGTAMCAAMGTCCCTTTTGTGTGCTTGAGCAAATGAA 

MCCAAGAGGAGAAAAACACACACCACCTCCCATCCCCTAAAAACATAATTAACAAAATA 

AAAAATAAAATAAAAAATCCTTTGCCCCAGTCMCGTTTTTGCAGCATCCATTGTGGTCG 

GCCTTGTACCTCGGCCGCGACCACGCTAAGGG 

Sequence 5015 

CCCTTTCGAGCGGCCGC CCGGG CAGGTACGCGGGTGAGTTTGCTATTCCTGTTTTATAAC 
CTGTTCTGCAGAAACCTATTmATTAMGATTmATMGAMGGGAAAAAAAAAA^ 
AAAAAAAAAGTACCTCGGCCGCGACCACGCTAAGGG 
Sequence 5016 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACATCGTATAGCAGACCGCGGGCACTGCCGCCGCT 

AGGTAGAGTCTGAGGGCTTGTAGTTCTTTAAACTGTCGTGTATACTCGAGTCTGAGGCCG 

TTGCTGACTTAGMTCCCTGTGTTMTTTMGTTTTGACMGCTGGCTTACACTGGCAAT 

GGTAGTTTCTGTGGTTGCC TGGGAA ATCGAGTGCCGCATCTCACAGCTATGCAAAAAGCT 

AGTCAACAGTACGCGGGCC I I I 1 1 II I CACAAG ATGGCGCCGAAAGCGAAGAAGGAAGCT 

CCTGCCCCTCCTAAAGCTGMGCCAMGCGAAGGCTTTAAAGGCCAAGAAGGCAAGTGTT 

GAAAGGTGTCCACAGCCACAAAAAGAAGAAGATCCGCACGTCACCCACCTTCCGGCGGCC 

GAAGACACTGCGACTCCGGAGACAGCCCAAATATCCTCGGAAGAGCGCTCCCAGNAAGAA 

ACMGCTTGACCACTATGCTATCATCMGTTTCCGCTGACCACTTGAGTCTGCCNTGAAA 

GAAAGAAT 

Sequence 5017 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACACTGGCAGCCTCTACTGGCCATTGCAAAGAGCA 

GCATTGTCCTCTGTTCTTTCCATTCCAGGTTC 

TCTTCTTTGGTCCTCACCCTCTTTGTTGTC^ 

GTCTTGATTTATMTTMTAMGAGCTACTAGTCCAGTATTTTCATTAATAAATTAATAT 
CATAAGT GMT GGAATTCTTCAGGACCTTAGMGMGTTATGMTATAACCTTTCCTTGA 
GAAGTMTTTTCATGTAAGAGGGMGATAGATTTATCTTTATGTAGGTTTTAAAATACTT 
TCTCAGTTGCMGCCTTMTGTATGATATAGAGATTAGTCTTTTACTTATGACTGACAAA 
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AAACCCTGATGCCTTGAAAGAAAGCCTTGGCTCAGTGATAGACTTAATTACACACACACA 

CACGTACCTGCCCGGGCGGCCGCTCGAAAGGGC 

Sequence 5018 

CCCTTTCGA GCGG CCGCCCGGGCAGGTACTTTATTGTATTCCAATTTAAAAAAACAAAAT 

TMGTCT ATATTTTAAAA ACTCTGACAATAGCAAGATATTTAATGAACTCTACTTCATAT 

CTAGTTCA I 1 1 I I 1 1 1 I ICTGGTTTGAAAAAAANATCAGCTTTCCCTGAATAAACAAAAA 

TGAATGTAAATAAACATGAAAATNCAAAACCNTAATTTCCAAAAACGAAATGAATGGGCC 

AACAGTAAAATGCNCAATGAGCCACAACTGCCCTGGTNTTTAAAAAAATAAAGGTCAACT 

GNGGGTCATAAANAAGTNTCAACTTTTAAAAATATATGTATGTATNGCTACTCATAGCAT 

ACTCTGACCTAAAAAAGGCANATNCTGAT7TTATAGCCAGGGACAAAAAATTTGAACGGA 

ATTGCAAAACCCCCTGCTTGNGATCACTATATGAAATGGAAGAATAATTGAAAT 

Sequence 5019 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTA G 1 1 1 1 1 1 I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I GAGACGGAATTTCGCT 

CCTGTTGCCCAGGCTGGAGTGCAATGGTGCAACCTCCGTCTCCTGGGTTCAAGCGATTGT 

CCTG CCTCAG CTTCCCAAGTAGCTGAGACCACAGGCATGCACCACCACACCTGACTAATT 

TTGTAi 1 1 1 lAGTAGAGACGGGATTTCTCCATGTTGGTCAGGCCGGTCTCGAACTCCTGA 

CCTCAGATGATCCTCCCGCCTTGGCATCCCAAAGTGCTGGGACTACAGGTGTGAGCCAAG 

ATCACAAAAGAGAGAAAAGAAAAAAGTCTATCGGGCTAATGGGAAGCTGCCAGGGAAGAC 

AGGGTCTTACCACCCGCGTACCTGCCCGGGCGGCCGCTCGAAAGGG 

Sequence 5020 

CCCTTAGCGTG GTCG CGGCCGAGGTACTAGCTGGGTGACCTGGGGTAAGCTACTTAATCT 

CTCTGMTTTCATTTTGTCATCAGCAAAATGGGCATAATMTACCTACTTTATAGGTTTG 

TTTTATAGATTAAATATGGTAAGCCATGTTAAATATTCACTTTAGTGAATGGCTCATTGT 

TAAGTCCTCAAAAGTAGTTGTTAACAATAATAAATGTATACATAAGTTATACATTTCCTT 

AAGCAATACAAAATAGGTCACACTGAATGGAAACACCTCAAACCATCTGTGGTTTACCCC 

TAGAGAAAATTCTGATTGCCAGACATAATATATAGGGGCAGGTCCTTAACGTGTGGTCTC 

CCACTCTCTCTAGGTGGTAGTCTCCTCTAGGGGGTGTGCAAAGTTACCTGGGGC 

Sequence 5021 

GGTACCACTCTTTGGATGTG ATTG GGTTCCTGCTGGTCTGTGTGGCAACTGTGATATTTA 

TCGCCACAAAATGTTGNCTGTTTTTGTCTNTGGAACTTTGCTAGAAAACCAAAGAAGGGA 

AAAAATGATTAGTTATATCTGAGATTTGAAGCTGGAAAACCTGATAGGNGAGACTACTTC 

AGTTNATTCCAGCMGAMGATTGTGATGCMGATTTCTTTCTTCCTGAAAAAAAAAANA 

CAAAAATGGAAATANNTTCNTGNCCGGNNNNNATTACCATGGGGNAAGTTCCCCCCCNTN 

GGNNGNMTAATGNNTGGTTCTTTCATGCTTTTTTCTGTGCGCTTACCTAAGNGTGAATA 

TGTNAAGGGTTTG^^^TTGNATACAAATGGGATTATACTAAAATAAGTAATGCCTA7TTTT 

AAGGATAGGTTAAATTTGTGAA 

Sequence 5022 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTA C I H 1 1 1 1 1 I ) 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 NAN II I 1 1 1 1 1 
M 1 1 1 I 1 1 1 1 II I I I I 1 1 I 1 1 I 1 1 1 1 1 I I | 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 | 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 | | I AAAA 
ANN NNNGGGG I 1 1 I I 1 1 1 NNNAAAAAAMNANTNNNANANNTTTTTTNNAAAAAAAAAAA 
ANNATTTTNTTTTNNNNNAAANACANTAAN I I 1 1 1 1 I 1 1 1 I CNCCCCCCCCCCCTCCAAA 
ANNANNNNNGGAAANNGGGGNGGNNTTTTGTAAAAAAAAAAAAACTNCCCNCNNANANCC 
NAAAAAAAAAATACTGGNANNATAAAAAAACANNCCNCCCTTAAGGGNTTNAAANNCCCC 
CCCCCTANGGGGNNTNTTTNNAACTAAN I I I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I 1 1 NNTTGAAAAAAAAA 
AANNGGGGGCCNCCCCNAAAAAAAANGNGGGG C I I I I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 AANG AANNCCCNT 
NNCNAAAAAAAAAAAAAAAAATNNNNTNGGCCTTCAAAAAAAAAAAAAAANN I 1 1 1 1 1 1 1 1 
TNCCCCCCCC CNCCCNG NNAAAAAAAAAAAAAAANCCN C I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 » 1 1 1 N NAAAAA 
AAAN AAANTNN I I II 1 1 1 1 1 1 NATAAAAAANAAAAGNGGANGGGGGGNAANCCCCCCCCC 
ACCN I 1 1 1 1 1 I I I 1 1 | | 1 1 GNNGGGNNANNGNAAN I 1 1 1 1 1 1 I 1 1 
Sequence 5023 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCCGAGGTACAGACCAACCATGGAGAAGATGAAGCAGGTGGT 
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GACACAGACTCGGTGGATGAGGCCAGATGCAAAGAGAGCCAACAGGAGGCACAGGAGAAC 

TAGGGAGGCAAGAAGAACAAGGAGGGCAACGGTCAGAATGGAAATACTAGGCATCTGCAC 

ATGGAGTCCAGGAGAAATCCGGGGCTCTCTGAATCCTGGGGAACCTGCTTAGAAGGGTAA 

GCGTGACTACAGCAGGAGGATTCTGATTACCTTAATGATACCCAGAACATGGAGGTAGGA 

GGTTGAGTGTGGTGGCTTGCACCTTGGAATCCCAACACTTCGGGAGGCTGAGGTGGGCAG 

ATCACTTGAGCCCAGGAAGTTTGAGACCAGCCTGAACACAAAGTTGAGACCCTCTTTTTA 

AAAAAAAAAAAAAAATTGANTTNAAAAAAAGTACCCTGC 

Sequence 5024 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGGATCTTGGGGCTGCTGGGACTCGCGT 

CGGT TGGC GACTCCCGGACGTAGGTAGTTTGTTGGGCCGGGTTCTGAGGCCTTGCTTCTC 

TTTACTTTTCCACTCT AGGCC ACGATGCCGCAGTACCTATTAGAAAAATGCTACAAACTT 

TCCATTAAAMTATATATTTTCTCCTTCATTTGTCATAATAAACAGAATATAATTTTCTT 

TCTAAAATTAAGTCATACCGTTTCTTTATAGGATGATAATATGTACCTCGGCCGCGACCA 

CGCTAAGGGCGAATTCCAGCA 

Sequence 5025 

CCCTTAGCGGCCGCCCGGG CAGGTAC I 11 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 II 1 1 1 11 1 1 1 1 I II I IC TTTC 
1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 II 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 IA ANATGNCN I I 1 1 1 1 INTTT7TTCTT 
1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 NATNATTTTNTTC 1 1 I 1 1 1 I I I 1 1 NTTTNNANNCNNNNNGAGGGNNGN 

GGAAAAACCCNAAAAAAAAANANAANAAAAANTC 1 1 I 1 1 1 1 1 I NATAAACCCCNNANNAA 

NAANA TG 1 1 II I NAANANTNTN 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 AAAAAAAAAACCAAAAATTCTTTTTT 
1 1 1 1 IATNNNM CCCCCCCCCCTTGCANTTANANTNTATNAAAAMTTTTTTTAAAANTT 

Nl I 1 1 1 II 1 1 IAATNTTCNNNNGGNCCCANNNCTTNTATGANNNANNTTTCCNNCNTNNN 

GGGGNNGGATNTTTNTANAAAAAATATNCNAAAAAAAANNGTGTGNNAANAATATNNNAA 

ATTGNTTTNTCTNTTG GGAAAAAAAATT 

Sequence 5026 

NNAGCCTGCTCGNCGGCCGCCAGGTGTGATGGATTATCTGCAGAATTCGCCCTTTCGAGG 

CGGCCGCCCGGGCAGGTCTCTCTTCGTGTGCAAGAGATAACTATGAAAGCCAAATTCAAA 

TACTGGCCMCATTTCCTAAAGGGGCTCAATATCTATCATTCGTCTTCTTTTCCAAACTA 

CACATCACTGTATGACTCMCCAGTAGCAGTTATATTGCCCCTTGGTTTTTATTCAGTTT 

AACTACTGTTTCCAAGATAAATGAGCTAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAA 

Sequence 5027 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACATCCCTACTCAAAATTATATCACAAATTCAGCT 

GGGAGCTTCTTTTACCCTGTGACCCCTCCCTGAGCTCATTGGCTAACTTTCTTGAGGGCT 

CCTGTGAGATATAGTCAGGAATGGCTTTCCTTGGTTCATACTAGAGACTCAGAATACCTG 

CMGGCACTTCCTGCGACTGCTTCTACTTTTATTTTCACGAGGCTCCCTAMTTTGTTCC 

AGCTCTTGGTAGCATTAAGGCCTTCTCCTGTGGCCTGGATTTTCAGATTCCTTAGTGGGG 

ATATGTGCTCAAAGGTAGMTCTCCCCGTCTCATACTCTGGGMCTTTTATTTTTTTTCC 

TATC TCATGGAGTAGGCTGCAGCCTATCACTTCCTTCAAAAGGTCTGTGGATTTTTCCAG 

TTTTCCCAGTGGG AGAGGCATGCT AACAC 

Sequence 5028 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTATACTCAGTATTTAAATATGTCCCAGTATAGA 

AGCATMCTTCMTTAATTTGCTGACACTAACTTCTTAAAAACTTACAAATATTCAAAAC 

AAAGGGAAAAAATTTTAGATAGCCAAGATTTAAAAAGCCATCGCCTTGMCATGGAGCCT 

CCTNNCAAAAGAGGAGATATACTTGTATACTCATTATATTTTATTTAGTAGCCATGTAAG 

GAMCACAC ACTCA CTTATCCCAMTATTTTTCTACTTTTAATGGACATCCACTTGAAAA 

CAMTCTTMTTTTMTGTCMTTTAGTTTCAAATACTTTTCCAGCTGCCTAGTATATTC 

CMTTAMTGCTATTATTATATCTGTTTTAAMCTGGGAATTAAAGGTTAGAAATACTTT 

GCAGAGTGGTATCCAAATCATTTGAGAGGCCMCATTAAAATTTGACTTTAATGTCTTAT 

TMTATAT CMCA GGCMTTGTTCCGACTTTTGAGGAACACTAACACTGCTTCCAAAAGC 

ACCCCTGCTTTTCTTTCTTCATCCCACTMTATTGNCTTAGATGTTGTCAACCAAGAAAC 

ATTTATGGTAANGAGAGCTTGCTGCATAAAACTGNATTGGATAATATATTCTTATGTCAG 
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AAAATACTCAATTTCTTCTACTTCACTTAT7TAAAACCC 
Sequence 5029 

C^CTTT CGAGC GGCCGCCCGGGCAGGTACTTAAGAGAGAGGTTCCACTGCTCTTMGAAA 

TTGAATCTTTTCAGCAGACTCCTCTTCTATTTCCATMCAGGCTGAGMGTCTTCTTTGT 

TTTCAMTAGCTCACATTTGTTCCAAGAAGTCCATCCCCGCGTACCTCGGCCGCGACCAC 

GCTAAGGG 

Sequence 5030 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACAGTGGCATGATCTCAGCTCACTGCAACCTCTGC 

CTCCCGGGTTCAATT CTCCTGC CTCAGCCTCCTGAGTAGCTGGGATTACAGGCATGCNCC 

ACCATGCCCAGCTAATTTTTTTGTATTTTCAGTAMNATGGGGTTTNTNTATNTTGGCCA 

GGCTGGTCTCAAACTCCTGACCTTGTGATCCTCCTGCCTCGGCCTNTCAAAGTGCTGGGA 

TTACAGGCAT GAGCCAC CACTCCCGGCCTAMAAANAAMNATTTTCAACCCATTCGTAA 

TATANCAGGA I MINI I AATTCCAG NGTATAN AAGTCTAATTAAN AAN AGC A AATTT AT 

TMTATTTCTAGTTAAATTTATATATT1TAGTCTAAGAGAAAATATTAAAGCGTTGAATA 

AATAAATGTTTAAAAACAAAAAAA 

Sequence 5031 

CCC TTTCG AGCGGCCGCCCGGGCAGGNA C I I M I 1 1 1 1 ) ) H I 1 1 1 > I ) I j CCACTTAAC 

TATNT'I I I CI IACTTATNTGCNTTAAACTACCAAAAACAAATCAAAAAAGGATTCTGGAT 

CTMTTCTTCCTAATGGCTCTNGTTAGNCGGAAAAGTTGTATTATTACTGTTTCTGAAAG 

GTAAAANCNTNACCNTAAAACAAAATTANATGGATTANAAGAGTANATGTGAGGCTGGGC 

GTGGNGGCTCACATNTGTAATGTGCTTCAAAAACAGTANNTTGAGAATCANAAGCAGAGT 

NGGATGTGTTCACTGCTTCCAGNGACTATGGACAGCACACCGNTGATAAAAAACTAACCT 

CCACGAG 

Sequence 5032 

MCCCTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTTATTTAAAAGAANNGTAAAGATTGGCCTG 
TTAGAAAAAGCATAATGTGAGCTTTGGATTACTGG A I 1 1 1 1 I I 1 1 I 1 1 I I IAAACACACC 
TGGAGAGGACATTTGTTNACACTGTTTTTACCCTCGAACCCTGATGCGGNNCCATNANGT 
AMTATTTCAAATATTAAAAATGNATANATNCAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAGNNCAT 
TGGATACTGCAGNGNCNNCTACATGGGATGGGACAGGACATAANGNAAAACATAA 
Sequence 5033 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACACACACGTGCACATCAACACTAGGCTTCCTA 

CGTCTGTTTGCTGAAAAGATCTAGAAATAATAACCAACCTAGTGGAATTGATCTTCCCTG 

GTTTCCAGATTGTCATCTTGATACMCATTTTCCACAAMGMGCCAGGGTTTTTGGAGA 

MGACTGATTGTATGTCCMTGCMGGATTTTAAAAGATGAGCCTGGTGGTGCATCCTGG 

AAACCTAACCAGATAGTAAGAAAACTGACACTACTTTATGTCGGAAGTATTGAGGAACCA 

ATATGAANAGGCTTCCAGTGGCCAAAGATGTGACAGTTAGAGCATCAGTGTGGATAATAA 

CAGGAATGGATTGAAATGCATCGMTATGCTTGTCTCTCTGAGTCCATAATACTAAAAAA 

TTMTTGGTCACCTTTGMGGATAMTAGMGCCCATATCATTGTTTTGAAAAATTGTAA 

ATAGAAGATATGAGCATTTATCCTGCCTTTTCC 

Sequence 5034 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACCACTGTCTGTTTTCAGGGGTTAMTTTGGAG 
MTATCTTTAGAGCCTCMTCTGGCTATTTTGGMGATTATTTTTGAAMTM 
GAAMTACTAGATGTCTTTTAGATMNGCTTTTCAATTTGAACTCNGTATACATG 
Sequence 5035 

CCCTTAGCGTGGTCGC GGCCG AGGTAC I 1 1 1 1 I i 1 1 1 1 1 I I 1 1 1 1 1 1 I II NGG I 1 1 1 1 1 1 
n I I I 1 1 I I I 1 1 1 1 I I I I NAAAAAAG AAAAAAA 1 1 1 I I 1 1 1 I NNAAAAAAAAAAAAANGN 
NCANNNNAAAAMAAAAANTTTTTAAAAAAAAAAAAAAAAANGGGNCNNTTNNAAAAAAA 
NTTNNMNCCCCNNAAAAMCN^ 

CCCCCCCCNTTTTTTNCNCCCCNN I I I i 1 1 I II I A AAAAAAAANGA A I I I I I 1 1 I I NNNC 
CCCCC CNAAAAAAAAAAAAMNNNAAAAAAGGNNCCCCCCCCCCCTmNAAAAMNTTT 
I n i i NAAAAAAGGGGGNCCCCN 1 1 I III 1 1 NGGGGGGGGGTTANAANNGNGNNAAANTN 
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CCCNNCTNGGGGGGGNTANAAAAANANAANCCCNNNGNAAAAAAANGGG 
Sequence 5036 

ACGCGGGGAAGAGTTCAAAGAGATGTGAGAATTAGAAATGCTGCTGTTGGAGGGAAGATT 

ACTGCTGTCAAAGGGAACAGTCAAGTCAGTGCAAAGGCCCTAAGGTAGGAGTGTGCCTAT 

CATGTTTGAGGAGCAGCAAGGAGACCAAAGTGCCTGTAGCAAGGTGAGCAAGGAGCCCGC 

ACATAAAGGGTCACTCTGGCTGCTGTGTTAAAAATAAACAGCAGGGATGGCCGGGTGCAG 

TGGCTCACACCTGTAATCCTGGCACTTTGGGAGGCCAAGGTGGGTAGATTGCTTGAGGCC 

AAGAGTTCAAGACCATCCTGGGCAACATGGTGAAACCCCATCTCTACAAAAAACACAAAA 

ATTAGCCGGGCGTGGTGGCGTGCACCCATAGTCCCAACTACCTGGGAAGCTTAAGCCGGA 

AGGATGGCTTGAGCCTGGGAAGTNGAGGTTGCAATGAGCTGANATTGTGCAACCTGGGTG 

ACAGANCCAGACACCGTCTTAAAAAAAAAAAAAAAA 

Sequence 5037 

CCCTTAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTTCATTATT A I 1 1 1! ICA A I I U I I 1 CTTATTTT 

TTTAMGGTAGACTTCAGMTCATTTAATCAAATTCCAAAAACAAGGCAGTTTCATGGGA 

ACTATATAAAGACAGAGAGAAAGAGAAAGAAATATATATATACACATATATATATTCTTT 

CCATAATGAACATGAAATTTATCAAAGGCTCACGTATGATTCATGAAAAAAAAAAAAGAA 

MAGAMTTTCCATTTCCTCAGACTTTAAAMTATTTCTCAGTMCAGTTTACTCCATAT 

ACCCAACTAAGGTTATTCCCCCGGTACCTCGGCCGCGACCACGCTAAGGG 

Sequence 5038 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACATATTGTCCTTTTACTTCCAGGTGCAGGGCT 

CCCATTTCTTGTAGGACCAGTCTTTATGTATGMTGATAAGTTTTCTGGGTATAGTATCC 

CTGGCTGGCAATATTTTTCTTTCAGTGCTTTGMTATATCATCCCATGTTCTCTTGGC^ 

TTM GGTTAC TGGTGAGAAACCCTCTGTTAGTCGAATGGGGGTTCCGTTATAGGTGACTA 

GACATTTTTTCTTGCTGCTTTTAGMTTCTCTCTG 

TMTGTCTTATGGAGMTACTTTTTGGMTTGTGCCTGTTTGGGTATCTCTGAACTTCCT 

GTMCTGGATTTCTAMTCTCTTGCTAGACTTMGMGTm 

ATAGCATTTCTATCCXJTTTmAACCTTGTGGGATCCANAAMTCAMC^ 

TTATGATGTCCCATATGTCAAAATTAGCTTTT 

Sequence 5039 

CCCTTTCGAGCGGCCCGCCCGGGCAGGTACTTTIsnTTTNN 1 1 1 1 1 1 NT N 1 M i ll IGCCG 

GGAMGTNNATCTTCTCCGTNTCTCTGGCATTGGCTTTATTTCMGMTTTCTAGTCTGG 

CCCAGTCATTGTCTTTAAAAGGAGCAAGTGACCAAAAGAACAAATNGCTCAATGACTAAA 

TTTTCCTGCTAAAATCTTAACCGTATATCACTACCAAGAACCAAAACCGAGTTGCTGATA 

MMTNGTTAAATMGGGTAGCCACCATCTTNTCCCTGGCCATTTCAAATCACAAGGCCA 

GCGTTAGTGAACAATTCTGTCTTTGCCAATTTGAAATTCAAG I J I 1 1 1 CTTTNAAACATT 

CCTC TTTNM CTTGTTTTGTTACTTMCTGTTTTAAGGGCCATCAGGAATANAAAAGACC 

GGGGTTTTAATTCTCACATMNANMGCTTTNrTAMTCCCMTTTTNCTCMTTT 

GAGGTTGANGTATCTACCCMTTAGCTTCCTTTATCAMGTGTTTTTAGGCTTAAATGGG 

GTTAAAAAAAAAMCCCTATACCTTATTGGGGNAMTCATAMGGCTTNCTTTGGTAGCT 

TANTGTTTA7TAMTTTNATCMCATTATTTGGGGCAANATGATTTMGGAATTGAAAGC 

CCNNCNNAAAATTTTTTANCCCTTTCCTTAACCAACAACTTCTNGNTAAAGCACAGCATT 

GGTTTANTITGAGGCCANGGACCTTGGGCTNGAMTMCMTTTTCTTAAAGGGGG 

Sequence 5040 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACATAGTGTCGCGAACTCAAATCGGCATTTAGATA 

GATCCAGTGGTTTAMCGGCACGTTTTTGCTTATAAAAAAAGTGCAAAAAAGATGTGGTT 

TACMGTTAAAGCTACAGMTCCCTTTTTGCTGTMTTGCACCAGTTTTAAAGCCTCTGG 

ACAGAGCAGTATTTCGTTTAAMCTTTGTTTTTCTTAAMGCTTACAGTGTTTGGCTAAT 

TCTCCTCCCCTTTTTACAAGACGGGGGCCGGAGGGTGGACACTGGTGGCAGGTTAAGGGA 

TACTG TCACTTTAAGAAGCCTGCAGATTGAAGTGTAAACATGGGGAAATTAGGGGCTGAT 

TTTTTAAACTGTGTGAGATATTAACCAGCCGCCCTGTTATAAAATCAGGAAATCCAAACA 

GCGATTTACACCGATTMCACCCCCTTTATATATTTTTTACAAAAATCACTGAGAAAATA 
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ATCAMCGTTTTCATCTCfCTTGNCTTTTTTTGGTTTTTAAAAAGTGTCAAAAGTCTACA 

TTTAAATATAAAAAATTAAAAAGTTAAAACTCTAGCCCTTCAGTGAAGGGAACGTAAAAT 

GGCGTGGGTAACACCACTTCCCAAAAAAAAAGAAAAAAAAGGAAAAAAGGGAAAGGGAGG 

GATTAAGGAAATAAGGGAGTAAAAGAAAGGAAGAAAAAAGGG 

Sequence 5041 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACATTTTAATGAAAGAGTTTTAAAATAGGTAAGTC 

TTCT AAAAA CAATAATTACTAAGTCCATTTTACAAATGTTGGTGGGATAAATGGGTGGGT 

C AGATTTTCTTAAAATCAG AAACAGACTGCTAAATAACCTACTGAATACATCTAGGAAAA 

CI 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 IGGGACGGAGTCTCGCTCTTTCGCCCAGGCAAAAACA7TTT 

AAACTTTATGGAAGATATACTTATCTTCAGAAGTATAAAAAACACATTGATAAAAATTGT 

TAGGCTGACATAAAAATATTCATTAAAAAGCTTGTATGCAAAATTTAATCATATAATAAC 

TTGAMCTTTTAAAATGGGATCACTTGTTATCT(X)ACATGTTCTCTTCTCACCMTTTCT 

CACAAAATCTAAA ACACA GATGTTAGAACTGTAAACATTATTAACCTAGAGACTAATTTC 

CTAAMTMTTACATTTTGCAGAATATAGAGTGAATAGGTGGTTCTTTCTCACAAAAACT 

GGATTGNGTAATCCTAATATGAAATCCCCAAATCTCATGAAAAGTNACTTTGNAAACCTA 

ACCTTAAATTTN 

Sequence 5042 

CCCTTAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACAAATTAGCCATTCATGCAACAGGCAGTGTTCAAA 

GAGGCTTCAAGTTCAAGGGAGCTCAGAGTTCCATTTTCCACCGAAAAGCTTTAAACAGAC 

TGMTATTAGTGGACATTTTTGMTAATTTTAAMCATMTTTTACACCCGATCTTAGCC 

AGAAGGTTGAGAAGTGATAACAAAAGTGTCAGTATTCTGGAGAGATATTCCTCAGTTGTT 

ATCAC TTACCACAGTAACTAACATCGATGTTGGACATGCTGTTnTATAACAACATfCTT 

TTTTTATATT ATTCTT TAATTTTATAAGACTTCATAGGACACAGGCAATACAAATCTGCT 

ATGTTATTCCTTTTTGTCTCTCCTTGTAATTTACAACCTGAAAATGTTGACTGTACCTCG 

GCCGCGACCACGCTAAGGG 

Sequence 5043 

CCCTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACCGGGATGAGATTTAAGAAGGAGTGAAGAGAAA 

GTGGCAGAAAGACTATTTGAAGATATGATGGCCAGAATTTTCTTAAATGTTATGAAAAAC 

ATTGATCTGCCTMGAAACTTGAAGTCCATGTGGTATAATTTAAAGAGATGCATATTTCA 

ACACATAGTAGTTGAACTGTTGAAAGACAAAGAAAAAAAATGTGAAGACAGCAAGAGAAG 

AGCCACTCATCACACAAAAGTCTCCTCAAAAAGATGGCTGACTTCTTATCAAAAGCAGGG 

AGGCCAGAAGAAAGTGGGATGATATATTCAGTACATACTATACAGTAACACTGCTGTTGG 

CCCTGGAGATAAAACAGTCACAGGTCAGCCCTTGCTCCCATAGGGCTTACACTCCAGTGG 

GGACACCCACAAAGCATGAAAATAAAAGCAGTAAAAATAAAACAGGGCATTATGTTACAG 
AGGGGTGGGGG 

Sequence 5044 

A CNATAG CTATCCCTACAGMGATMTGTGTMCTTTTTATAGGAAAAGTGTGGTTTTAC 

TATTTT TGCCT TATCATTCCAAATAANAACTAGTCNGTTAATGATCATATTGTATGTAGA 

GAAAAATTTTCATTGACTCCCATTGTGGMTTCCCTAGCAATTTATTTAGACTTMTTTT 

TTAMTTCMGCTTACTGTATTAGTCATTTTTAGCCCATAATTAAAACATGATCACTnT 

ACACAGGTGTAGTATGGTGCATTTCATTCCTTATTTATAAATTAACTGAAATTACAGTTT 

GCTATAATATAAMTGACMTAGTCTCTTGAGTGGTAAGTTGGTTATTTTTTTAGAGGTG 

ATCCANGAATC TTTAGT TTGAAGGCAGTTACC I I I I I 1 1 1 1 1 1 I I I I 1 1 I NAAAAAAAAN 

GNGGGGGGGGTTTTTTNNC CAANG AACTNNGAAAATTNGCCCAAATNNNNGGGGGTTTTT 

CCNCNACCNNANTTNTNGGGTTTTNGGGGGGGGNTCTTNNNNANNANNTGGGGGNNNNNG 

GGNTTNNNGGGGGGNANANAAAAAA 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 GGANNGGNAAAAATTTTTTTNTNTT 

TNNCCCNNAAAAANNNNCNGGGGGGNNCCCCTTTTNTGNGNGNGGNNNNAAAANANNNAN 

AAACNCCCGGGG 

Sequence 5045 

CCCmCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGGMTAAATATTTATCTTTTGTATTGC 
TAAAA AAAAAAAAAAAAAAMNTTCCTTNNNNCNGNNCNNCCNTANGGGNAANTTCNAAN 
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NNTTNGGGGGNNGGTTATtAAGGANCCCNCTANGGAATCAANTCNGGNTCAAATAAANNC 
ANNTTCNACCCTTACTACACAATCAAAGACGCCCTCGGCTTACTTCTCTTCCTTCTCTCC 
TTAATGACATTAACACTATTCTCACCAAGACCTCCTAGGCGACCCANACAATTATACCCT 
AGCCAACCCCTTAAACACCCCTNCCCACATTNAANCCCGAATGATATTTCCTATTCGCCT 

ACACAATTCTCCGATCCCGTTCCTAAACAAACTANGGANGCGGTTCCTTTGC , 
Sequence 5046 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACACAATAAAACACAAATCCAGCCCCAGGATCA 
TAAATrrATGACTCCTMTCTAAGATCACAGCTTACTTCTTTTTATTTAATTAGGAAAAG 
GAATGGATTATATTAGGATGAAGGTCACCATATACCCAGCTCTCCTATAAATTACTTAGC 
ATGGTATATATGCTAAACATTAGCAACCTTTACTTATTATCTTGTTTATAAAACTACATT 
TTGACCATG AG A I I 1 1 1 1 1 1 ATGGCCTAAAAAGTTTTTTTTAATATGCTAAACATTAGCA 
ACCTTTAC7TA TGATCTTG TTTATAAAACTGCATTTTGACCATGAGAA I 1111)11 IAAT 
AGCATGACAAG I I I I 1 1 1 1 1 1 1 I 1 1 1 1 1 1 I GGNAGTGGATATGTGTCAATAAATTT 
Sequence 5047 

CCC TTAG CGTGGTCGCGGCCGAGGTACCTACCAAGTAGAAGGCACTATGCCAGCACTGCA 

TAGCTTTCCTTGAAGAA GAGC ANTTACTGCCCTTCAGGAGTGTATAATCTAGTAGGAGAA 

ATAAAATATTTACATGAGTTTTACATGTAGGAAACTGAATGAAAAGAAAACATTTAAAGT 

TGATGATATGTTATCAAAA GTAGA GAAAATGAAAGGAGAGCAAGAATCTCATAGCTTGTN 

AGCTCATTTGCAGCTTACATTTTTGGTTTCTTCCACAAAAATGATAAGCCATCACCAAAC 

TCAGAAAATGMCAAMTTCTGTTACCCTGGAAGTCCTGCTTGTGAAAGTTTGCCAAAAA 

AAAAAAAAAAAAAAAGTACC 

Sequence 5048 

CGNCGGCCGCCATGTGATGGATATC TGCAGATTCGCCCTTACGTGGTCGCGGCCGAGTAC 
''■'» ' I I I ■ I 1 1 > I I 1 1 1 1 1 1 I I 1 1 1 1 I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I 1 1 1 1 I 1 1 1 
1 1 1 1 1 1 U 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 ) 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 m 1 1 1 1 1 1 1 I NNNNNN 
NNGGNGNATTNTAAAAAAAAAAAAAAANNl 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 NNNNNNNNNNAAAAAAANNN 
ANANANCM TTTNNNNNNANATTTnTNTNNNAANNNNNTTTNAAAAANNNCCCCCNNNN 
NTTTTm ^NNNNNNNN^^^TTTT14AAAAAAAAAAAANANNNNNNNNT^^^NTNNNNNNNNN 
NNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNN 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 NNNNTTTTTNNNNNGGGG 
GNNNNAAAN 1 1 1 1 I [ I 
Sequence 5049 

CCCTTTCGAGCGGC(^C(X;GGGCAGGTACAMTTTAATTACATCATCTTACTGAACACTA 

CTGACTTTAC TGAATCT ATTCCTTGATTTGATGTTCCTTTCATACAAATCACAGTAGAAA 

MCGTATGMTTTTTTTCAATACAGCCAAGATGCTGGCTTCTCACCTGTGAATATAGTTT 

TCACGATTGGTAGGTAGATCATAATTTATAACCAAAGACACTTGTTGCACATCAATCCCG 

CGAGCCAACAAGTCAGTAGTGATCAGAACACGACTTGACCCTGACCGGAATTCCCTCATG 

ATAACATCTCTCTCCTTCTGGTCCATGTCACCATGCTGCAAATTAATAAACCTTAATTCA 

AGAATCACCAAGTCAGGTCGGTATTTAATTTTAATCAACATGTATGAGACCAAGCGTCCC 

TGGCTGCTACAGGAGAATAGCAGACAGGTATAGTTAAGAAACAACTTTATTTTAAGCAGG 

GGGA 

Sequence 5050 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTA C 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 CCTAATTTGT 

TGCCTCTTGGTGANMNAAGCTGTTTCTCCTATTATCTTGACCTTTCTAAAGTCAAACCT 

NTTTCTAMCTTATCAAATCATCCTTTGCTGGCATTACATTTTCCAGGTATAGATCCTTC 

ACCTTCCTTTTGCTTTGTCACANMTGACT7TTTTNTCAAATCATAGTANAGTCTNTAAG 

TATGCCTTTCCTATAGCAATACTACACCTACATAAAAGCTGAACTTACAATNTGAGATTA 

AAAGATATTGCACAAAATGTGCAAGGTTNTTGTACNTGCCCGGGCGGCCGCTCGAAAGGG 
CA 

Sequence 5051 • 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACATTTCATATGTATATATGGGGTGGGAGCATA 
ATTGCCATTCCCATGTGTCTCAAGGAAGCTTAATGAGGAAACTAATGAGTTAATATTAAC 
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TCTTCTGAAGAAAGCTGACATTTTAGGAGTATTAAGTCATCTGTCCGTTAATGAGCAGCA 

AGAATATATTATGATTGTATCACATGTTCCAGAAGAGCATTACCCCTTACATAGAAAGCT 

CCTTGGAGATTTCATGATGTTGGATGAACATCAGTTTATCCTTATACATCCCTATTGAGC 

TATAATTATCCTCATTTGATACTTGAGGGAAACTGAAGTGACTTGCTCCAAAGTGACTA 
Sequence 5052 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTAC I 1 1 1 1 1 1 1 I GTTTTGATTTTTTTTAAACTAAAG 

CTATATAAAGCTTGTGGATTAAACAGAATAAATTTCTAAATTAAAAAAAAAAACGTACCT 

NCCCGGGC 

Sequence 5053 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGACTGGCATAAAAACAGACACATAGACCAATGGAA 

CAGAATAGAGAGTCTAGAAATAAACCCACACATATGCAATAAACTAATCTTTGATAAGGA 

CACCAAGAATACACAAAGGGGAAAAGAATGGTCTCTTCAATAAATAGTATTGGGAAAGTT 

GGATATCCACATGCAAAAGAACGCATTTGGACTCTCATCTTATGCCATATATAATAATGA 

ACTCAAAATGGATTAAAGACCT GAAA CCATAAAGCTCCTAGAAGAAAACATAGGGAAAAA 

CCTCCTTGTCATTGGTCAATGATTTTTTGGATATGAAACCAAAAACCTATGCAACTAAAG 

CAAAAATMGTTTAAAAATAAGCAAAAAATAAGTTTAAAATAAGCTTAAAATAAGCAAAA 

ATAAGTTTAAAATAAGCAAAAAATAAGCAAAAATAAGTTTAATAAACTAAAAACCTTCTG 

TACCTCGGCCGCGACCACGCTAAGGG 

Sequence 5054 

CCCTTAGCGGCCGCCTGGGCAGGTACTATTTCAGAAAGTCCCTAGATTCTCAGATGCACT 

GGCAAGCACCATACACTGAAGAATTCACGGAAGATTTTAGTCACTTGCTCACTCATCCAC 

TTGAAGTAAGAAAAATCAGTCACTGCATGTTTATTGTTCTATAATAAAGCAAATGTTAGA 

AA TAAA AGTTAGAAATGTCAAACACACTAAATTGTTACATAATAAACTAATCAAGACACA 

ACTTTTATTCAGGACATGGATATTTCTGAAATGAAAACAAAAGAAGAGAATTGACTTAAA 

ATGTTTATAMTACCAATATTATGACAGAACCAMGCTATTTATGAGCATTATTTTTAAA 

AGCTTGTTTAAGTATTATGCACTTGGCTGTGTGACATTTTGTAAAGCGGAGAAAAATTAA 
GGA 

Sequence 5055 

CCTATAGGGAGTCGACCCCGCGTCCGCAAAGATTTCAGCAACAACCATGGCAACCTTCGT 

GGAGCTCAGTACCAAAGCCAAGATGCCCATTGTGGGTCTGGGCACCTGGAAGTCTACGCC 

AAACCAAGTCAAGGAAGCTGTGAAGGCAGCCATTGATGCTGGGTATCGCCATATTGACTG 

TGCGTATGCATATTGCAACGAGAATGAGGTGGGGGAAGCCATCCAAGAGAAGATCAAAGA 

GAAGGCTGTGAGGCGGGAGGACCTCTTCATTGTCAGCAAGTTGTGGCCCACCTGCTTTGA 

GAAAAAACTGCTAAAGGAAGCCTTTCAGAAGACCCTCACGGATCTCAAGCTGGACTACTT 

GGACCTCTATCTTATCCACTGGCCTCAGGGATTTCAGGCAGGGAAGGAGTTATTCCCCAA 

AGATGAACAAGGCAACGTCCTCCCCAGTAAAACAACATTCCTGGAAGCCTGGGAGGGCAT 

GGAGGAACTGGTGGACCAGGGGCTGGTGAAAGCTCTGGGCGTCTCCAACTTCAACCACTT 

CCAGATCGAAAGGCTTCCTnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnACCCTTCCACAACCTTCC 

CCCTGAACCCTTGAAACATTAAAAATGGAATGCC 

Sequence 5056 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTAMTTTTTGCCTACAATTTACCTTGTTAAA 

TATTGTAGATAAATTGCTAATACTAATAGCCAAATAGATAACACTAATGCTTTGTTTAAA 

AAAACGAAAAAAACAAAACAAAACAAAAAAACATGAGCAGTGGTGTTCTAATGAAGTTAT 

GACA TCTGTC CT MTTAG TTTCTTAAATACATTTACTACTTMTGGTTTTGAAGCAACTG 

TTTAAl 1 1 ri AAMTTTTTGAAMCTTGCTMTMCCTTTTGTTCAGAATTTANTAGATT 

GGTTAATGCAGGACATCAACTACATAATGAAAGATGCTTGAAATGCTTTTGTATTTCAGG 

GCCMTCAMTTTMTTCAMCTTTCMCTTCCAGAAAAMCCNTMGCCTTTTTGGGTT 

TGGC CAMCAATGTTATTTTANNGAATGCTTTGGGAACCTGGGAGTGAACTGGATTGGAT 

MM NTTMTNTTTANANMCCTTCNNCCCNChnTGGGGGGTTGTTNGGCTTTTTGAAAA 

AMNGGTTNATTMGTTTNAMNCCTTNCNNGGGTTTTCCCCTTTTGGWTTTTGGNAAAC 

CNGGGTTGGNNAAAAAATAAAAANAAAAANTTGCCCCTTTTTCNNTTNNNNNNNNNNNNN 
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NNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNGNNTTTTTTTNNGGGGGGNGNNCCNCCCCNNTNGN 
GGGGGGNGAANNTTTNCCCCCCNCCNGNNGNGGGGGGGGGGGI 1 1 1 1 1 I I I I I I NGGGGG 
GCNCCCCCCCCCCCCCCCCC 
Sequence 5057 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACGCGGGTTCANTATTCACTAATGAAATTAATTGA 

GGCCTAGMTTACCATTTCCTATTTCATTCAACCATCCTATTCATAAGTAAAATAATGTT 

TAAAAATGAAC 

Sequence 5058 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTA C I 1 1 1 I I I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I U I I I CCAC 

AAAAMNACTACTATCTAACTCTTACTATCCTTTNATAAAANACATTTTAATACCAAAAA 

ACTGCANAGGACATAATCTCATAATAAAGGAAAAGTGATNTAAATGAACAAATTTAGCTT 

CATGTAAAACTNTACMTAGTCTTCATTTTCACACTTTCCTCAGGGCCAGTGCAAACGGC 
ATTGAAAA 

Sequence 5059 

CGCCAGTGTGA TGGGATATCTG CAGAATTCGCCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTAC 

TGGCCAGTGTCATTTTATTTTTTCCCTCCTGACAAATATTTTAGAAGCTAATGTAGGACT 

GTATAGGT AGAT CCAGATCCAGACTGTAAGATGTTGTTTTAGGGGCTAAAGGGGAGAAAC 

TGAMGTGTTTTACTCTTTTTCTAAAGTGTTGGTCTTTCTAATGTAGCTA I 1 1 1 1 C 1 1 GN 

TGCATCnTrTCTACTTCAGNACTTGGCCTGGCCCGATTTTCACCTTTCCTTTTTACACCT 

CAAGAACAGCAGATAGGTNTGCATAACCACAGCAGAA 

Sequence 5060 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACAGCCTGCAGAACTGTGGACCAATCAAACCTCTT 

TTCTTATAMTTACCTGG TCTT GGGGATTTCTTTATTTAATGTGAGAACGCATGCCCTTT 

TGGATCTACTGTTTCTACTTTTATAAATTTATCCTGCAGAAATACACAAATACACAAAGA 

TACATGTAAAAAAAGTAGTTTACTGCAGTACATAGTAGGTGTATATAACAATGGGATACA 

TG AMTGT TACMGATAGTATTTGTATTTTCCCTTTTAMCTTTGTGTCTGTTACTTGTT 

AAAI I 1 1 lACAAAAGTAAAACTAACAGAATAATGCTGGCCCAACACTTTGAGATGATAAC 

AAGTCCATATAAGACAGACAAAATTGAACTTA 

Sequence 5061 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACAGATCTTTMTTGTTGATCATTTTATTTTGC 

TGTGGCACAGAAATCTMGATTTTGGATTTAAAAAAAAACTTTATAAGGGGGAAAAGGAA 

AAAGTTGCTCTGGMTAATAATTAGCTTTTAGAAGCATTTAAGATCTTTAGGAGACATTA 

TMCMCTAMTAGGAGCTCTGGTTCAMTTTTATAGGATTCTTATATAAAACTTATATT 

GAGTTTTCTGTTGTAAAMCAGCCCTGTGTTTCTCTGCCATTATTTGGGCTTACAACCAT 

MTTAMGGCCAAGGCTATGCCCCAGATTCCATGTTAGCCATCTTTTATTTTAAAAATAC 

CCCAAATGGGGCAAATTCATACTGGGACTGAGACAATGTACCTCGGCCGCGACCACGCTA 
AGGG 

Sequence 5062 

NCTCAAGCTGGCGACGAAGGGACCTCGCGTCGCCGCGCCGGGTCTCGAGCAGCTGCCAGA 

GCCGCCGGACAGACCGCCGCCCCCGCCGCGTCATGGCCGAGAGTGACTGGGACACCGTGA 

CGGTGCTGCGCAAGAAGGGCCCCACGGCCGCACAGGCCAAGTCTAAGCAGGCCATCTTAG 

CAGCTCAGCGACGAGGAGAAGATGTGGAGACATCCAAAAAATGGGCTGCTGGCCAGAACA 

AGCAGCATTCCATCACTAAAAACACAGCCAAGCTAGACCGGGAGACAGAGGAGCTGCACC 

ACGACAGGGTGACCCTGGAGGTGGGCAAAGTGATCCAGCGGGGCCGGCAGAGCAAAGGCC 

TGACGCAGAAGGACCTGGCCACGAAAATCAATGAAAAGCCCGCAAGTCATCGCAGACTAT 

GAAAGTGGACGGGCCATTCCGAATAACCAGGTTTTGGGCAAAATTGAGAGAGCCATCGGC 

CTCAAGCTCCGGGGGA 

Sequence 5063 

GGTCGCGGCCGAGGTACATTGTATACTGCAGTGCCGNCTACATGGCATTGGACAGGACAT 
AATGTAAAACATAAAAGTGCAATTGTTACACTTACATATNATAGTGAATGGCAACGTGAC 
CAAI 1 1 1 IGTCTNAAGTTAAAATACCAAAAACTATTACAGTNGTCTACTGGATTTATGTC 
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TATATGACAAATNTTGATACTGCATCCACAACATTATTGGCGT 
Sequence 5064 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACAGCCTTTTAAATACCCAGGAATATGCCAGAG 

CTTTCCAMGTTCCCTATAGTTGGCTAGTTCTCCAGACTTTCCTTTTAAATTCCTGGCCA 

GATTCTTCCTTTGCCTCMCTGAMTCACAGCCTTAGGCAATTGACATTTTGCCAACAGT 

TTGCTATTGTTTCAGTMTGCCCTGGGGGTMGCTTTTTCTTCCCCCAACTGAGCTGAGT 

TCAGAGTCAAATCAAATATCCAGCCACTCTCTCTGAAAAGAGTTTTCCCAGGGAGCTGCA 

AGTTGGGACAAAATATTAACTGTGCTCTGGGGATAGTGCCTTCAATGGGGCTCCAGAAGT 

GGTCAGCTCTCTCCATTGTCTGCAATACTGCCAGCTTTTAGCTACACCACTAAGCTGGAG 

AGAGAGA TGAGA ATAACCCCAAGTTAAAATATCGCAGACCCCACTGGTCTTCCCAAAGAT 

TCACTMGTTTTCTCTTGGACAGATGATTTTCAATTCATACTCCTGCTTAATTGCCANAA 
TTCTAAAATGGGC 

Sequence 5065 

CGCCAGTGTGATGGGATATCTGCAGAATTCGCCCTTCCGAGCGGCCCGCCCGGGCAGGTC 

CGTGCCTGTA ATCCT GCCTCAGCCCCCCAAGTAGCTGGGATTACAGGCACCTGCCACCAT 

GCCCGGCTMTTTTTGTAATTTAGTAGAGACAGGGTTTCACCATGTTGCCCAGGCTGGTT 

TCGAACTCCTGACCTCAGGTGATCCACCCGCCTCGGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTACAG 

GCTTGAGCCCCCGCGCCCAANCATCAAMTGGTTTTTATTTCTGCATATGTTGAATACTT 

TTTACMTTTAAAAAAATGATCTGTTTTTGNANGCAAMTTGCGAATCTTNGAAATTAAG 

AMGGNGANAAATGTGAMGGNGGCGNMCTTTTAAATCNAAGTTTTTNGGAAGTGAAAA 

CTGGGAGCTAATTTGNAThn"AATTTCACAAAANTNhrrATMCTCTTTNTGNNTATACAAA 
Al 1 1 1 1 1 ICNT 

Sequence 5066 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTA C I I 1 1 I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 CCTTTTTAAAGTTT 
TATAAAAMCTATTTCTCGTTCTTTAAGTAAAGAACACTATACAAAANAAAATNTATTTG 
TGAAATACCCCAAGAGACATGG 1 1 I I I 1 1 1 1 1 1 CCCCCTTGAAANANATTNTCCATCCTA 

AGGAAATGGTGGGGGGGTGGGATIMTGGGGGGGGTGCAAAATAAGGNCCCTAATTCCCTTG 

TNGGANATTTTTTGGGGGGG 

Sequence 5067 

CCCTTGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTA C I I 1 1 1 1 1 1 1 1 I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I A G ATAT 

AATAAAATATTAATAAAGACATTTATATTTTTATATATAATAAAATGATTAGTTTACCAA 

CAATCAAAATAAAAA GATCCC AAAGCCACAGATAAGGATAGCCTACAGTGGTCTTTATGT 

TCCmGTATMTTCCTTTTTTTTCANAGTCCAGTCTTGGATGTAATCCAATTGCGATAA 

GMGTCACTCGAGTATAGACACCTGGCTTATTCTTTTTACCACATCCATCACCCCAGCTT 

ACTATTCCAACAAGATG 

Sequence 5068 

CCCTTAGCGTGGT CGCGGCCGAGGTACAAAACAATATAACAACAAAAAGAATTTAATAAT 

I 1 1 1 1 1 1 II I NAAAAANAGGATNTTNNTNTNNCNCCCAGGTNGGACCCCGGGNAT 

GTNANNANGGNTNACNGNANCCNNANCCCCTNGGGCNNAAANNATCCNCCNACCAAANCC 

TCCCMNTA GCTGG GCCNANAMTNCNTNCCNCCMNGNAMCNCCTTTTTTTANAAACN 

GGATCTNCNTTrTTNNCCCAGGNGGGTTTAAAANTAAGGGGCCAAAAAAATCCNNNCACT 

"n TNAC TCCCNAA AGGGNN GGGNTTANAANNNTAGGCCACTAACACCTNGGCAATTAATN 

NAl 1 1 1 GGTCCAAA I 1 1 I 1 1 ANTTNNTTTGTNCAAANAANAAATTTTAAACCANAAAATT 

TCCCTANTTTGNACCTGCCCCGGGGGG 

Sequence 5069 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTCACTGACCTACCTCATTTTCCTCTAGATTCCA 

TACCACTTATAACTGGTAACACTATATCCTCAAATGTATACATAAAGCAATTCCACCTTA 

TTTCCCATCAACTTCTAGTTATACTGAAAACCAtGGAACTGTATACAGTTGTGCATCGCC 

ACCAAGCCAAAACTAAGATCTTCACGTTACCTTCTGAGAAGTCAGAAGAGGAGTAACAGC 

CACATCACCAAAGAGAACAATTTTAGCCAGCATAAGGAAGTCCCCTTTGCTTTAACCT7T 

ACAAGAAAAATAACTTTGTAAAGATCAATTGCTTTTTGATTTTTGTTTCTGCTTTCCTCA 
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GCCTTTTTCCATCTATAAMCTAGCCTCTTCTATTTTATAGAAGGAAGTGTTGCCTGATT 

CTTGMTGGCAAATGAAAGTCMTTAAGATCTTTAAACTAAATTTGTAGTAATTTTGTCT 

TTGACAGCCACAACCTACAATTCTTGCCTTAATCTCTTTTATCTCCTCAAAGACAAACTA 

ATTCTTCCAAATTATAAAGACCAAACCTAT 

Sequence 5070 

ATGGNTTTCTGCAGAATTCGCCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGANGTACAGGTATGTGGCTG 

CACGGGGGTGGGAGGGCTTGTGGGAGAAGGGCTGCTCTGCTCTAACCTTTCTTGGAAAAG 

CCAAATCTCCAAGTANAATGGGAACTATCTGGGACATCTAGACAGAATAGTTTAAGCCCT 

MCTCCCTTTCTTGATACTTTAGTATAATTACTTCTGGTCCTGCACAGGGCCTGTTCTCT 

CCAGCTCCAGACCTGNATCTCTTTCCAGGCTGACAGTGGTGGAAAGTGANGTGGCAAGTG 

CAAGAAGGGCCTAGAGATCGGCTACAAAGGGAAAGGAAGAGATGACAAGAAAGGCCGAGG 

AAGGATGCCCAAAAAGCTTGATTCAAGGGTTCAAAAGATGGTGGGCCAGGCCACCCCCAT 

TCATTGTNCAGCACCTNCCGTCTNCMCATTGGCTTTTGTTTTTTTTG 

Sequence 5071 

CCCTT TGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTGTTCATAACCCCATTTTACAAAGAAAAAACTGA 

ATTTTAGGGAGTTTAATTGCTTGMCCAAGGCCACAGAATTGGTGAGTTGCAGGTAAAAT 

TTGMCCCATTTCTGCAGATGTCMGTTGTGTTTTTTTGTCTTTCCATCATGCTACTTGA 

CACCCAAACCAAATGAAACTGGCANCCCGGATTCTTTCAGAGAGATGTTGTAAAAGAGTT 

CCCCCAACAACCTCACCTGTTAAACCCCCA 

Sequence 5072 

NCGCCGGGCAGGTCT m 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 III 1 1 1 1 1 1 NAN 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I 1 1 I I 1 1 

1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I I INNNI 1 1 1 1 1 1 1 I AAAAAAAAAAAANNTTTTTTTCCNNNNAANTT 

TN GGGGGGA AAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAATTTTTTTNNNAAANNCNNNNAAA 

AAA l Mi l TTNN NAAAAAAAAANTTTTNCCCNTAAAAAAAAANCCCCCCCCCCNNAATTT 

NAAAMNTTTTNAAAAAAANNNNTTTTTTAAAAAAAAAACCCNNCNNNN 1 1 I 1 1 1 1 1 1 1 A 

AMNNCCNAAAAAAANNNAAAANNNNNNNNNCCCCNNGGGGNNNNANTMTTTTTNNAAAA 

AAAAAAAAAAAAAAAANCCCNNNNAAAAANCCCCCNNNNNNNNNNNNNNNNAAAANNNNN 

NNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNAAANNNNNNNNNNNNNNAAAAAAANNNNTTTNNNNNN 

NNNNNNNNNNNNNNNNAAAAAAAAAAAAAAAA 

Sequence 5073 

TCGNC GGCCGCCAGTGTGAGGAT ATCTGCAGAATTCGCCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGC 
AGGTACI I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 AAAAAAAANGGG 
CCNNGGGGGGGN 1 1 1 1 1 1 1 INAATTTTTGGGGNNNGGNANNGGGGGNNNGGGGCTTTAAA 
AACCCCAAAAAAAANANNNCNGGGGNNNNNNTTTTTTNANAAANGGGGNNI 1 1 1 1 1 1 1 1 A 
MNGGGGGNCCNGGGNAAAATTTTTTTNAAAAAAAAAAAC 
Sequence 5074 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTTT N I 1 1 1 1 1 1 I I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I I I I 1 1 1 NC 

NGGNNNTGNGTTNGGGTCCAACTCATGTCCAAATTATGGCCTTTTTGTGATACCTTCCAC 

TGGCATATTCCCAAGGAATTTACTCCTnTGATGACACTGCACCCANAATGGAGGAACAC 

AGCTNCAAAATGAACTATAAAGAAGGGCTAGGCAGGCATGGTGGCTCACACCTATCATCC 

CANCACTTTGAGAGGCCAAGGCAAAAGGATCACTTGACGCCAGGAGTTCACAACCAGCCT 

GGGCAATATGGCTGTCTCT ACAAACAATATAAAA 

Sequence 5075 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACACTTGGAAGAGGGCCAAGTGGGCAACTTGAGAG 

GTTAMCTGCATGGTTTGAGTTTTGATTTGAGGTTTTACGTGTTGGCATGCATTCAGGGG 

CTTGTGTCCCTTCTCCCCTGATTCTTCCCTCCGGGTAGGAGGGAAGAATCCACCTGAGCA 

GTGGCCTGCCAGCACTTGAGAGGCTCCGCAAGCACAAGTGTGTTTATGGGAGTTGTGCAC 

ATGCTCAGTTGAGGCATTCTTCCCTTACCAGTCGAGTGTTTCTAGAGGAAGGTCATAGAC 

TAATAGNCTAATAAGTCTATGACCTTTAATCATACTAGTGCACATGCCTGAGCCCACTCA 

CCTGTGMCCCCCMMTTTGAGACAGGTCTTCAATTAATTTAAAAAGGTTTAT 

Sequence 5076 
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CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACnTriTACMTCTTCTATAAAATTCTGCnTGTC 

TACAACACAGTCCTGACTCTAGCTTAAGCACAAAAGGATTTAGTATGAACCAATTCATAC 

AT TTAATA CTTATTAAACTCCTGACATGCCAGGCATTGTTGTAGGTGCTGGTAATAAAGC 

AG I 1 1 1 I AAAAAGTCCTTATTCTCTTGAAGTTTACATTCTAGTGGGGTAAAGGGAATCAA 

MGATGTTGGTMGAGMGTGAGAGAGGMTGCTATTTTTTTATAGCTTTGTCTACGAAA 

GCCTCTCTMTTTTGTGACATTTGAGCAAAGACCTGAAGGTATTAACATCATTTGCTCCA 

AACTGACCAAACTGTTCTTATTACTTATAGGTTTCAGGAGATGTGTTACAAGGCTTATCT 

AGCTATTCGACAGCATGCCAATCTCTTCATAAATCTTTTCTCAATGATGCTTGGCTCTGG 

AATGCCCCGCGTACCTGCCCGGGCGGCCGCTCGAAAGGGCGAATT 

Sequence 5077 

CCC7TAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACATTGTATACTGCAGTGTCGTCTACATGGCATTG 

GACAGGACATAAT GTAAA ACATAAAAGTGCAATTGTTACACTTACATATGATAGTGAATG 

GCMCGTGACCAATTTTTGTCTCAAGTTAAAATACCAAAAACTATTACAGTGTCTACTGG 

ATTTATGTCTATATGACAAATCTTGATACTGCATCCACMCATTATTGGCGTGCTTTTTG 

CTTTGCTTTTGTGTGCTTTTGTGTGTCTGCCTATTMTACGTCCGCTGCTTTTGTCTGTG 

TCTACATA CACA TCAtTAATACTATTGGTATTACTATTGTGGATAACAGCAGCCTCTGCG 

TTTAGGTGT TTTATT GTATATATTGTATTTGTTTATATACCATTATTTTTAATACATACA 

CATGCACGCTTTTTAATTACATAATGTATATGTACCTGCCCGGGCGGCCGCTCGAAAGGG 

Sequence 5078 

GCCGCCCGGGCAGGTA C 1 1 1 1 1 1 1 1 I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I 1 1 1 1 NAN 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 

i 1 1 1 1 n 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 H 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1| 1 1 1 1 1 NNAAAAAAAAAAAAANN 

1 1 1 1 1 1 1 rN NTTTTNNNNANNANANANAAAANNANNAANNANGGAANAAGGAAAAAAAAA 

ATTmTTTCCAAAAGNATNNATTNAMCCCACMNCTNAMNAGGGTTTTTGGGGGAANT 

AAAGNAANNCCNNTTATAAAAAAAAAAAAAAANTTTNTTTAANCCCXX5NTCCCGTGGGAN 

TNAAAAAAAANANCNNCCCGN 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I NCCCCNNNANANNNAGAAGNANGNGGGG 

NATAAAAAANACCCCCCCCNCCCCCNNCAAAAAATAAAAAGTNTNCCCNNCNNANAGGNG 

GGGGGNGNAANAAAAAAAAAAAAAAAGGNNGNGAGANNATTCCCCNCCCGCGGANGTNAT 

TAANAAAAAAAAAANAAANAANNNGGNANGGGGGGGGGGGGGNNT NI 1 1 1 1 1 1 1 1 IAAAA 

AAAACCCNCCCCCCCCCCCNGAAAAANAANGANAAAAAAANANNGNGNTAAAAAAANCAA 

CTNTTTGNNGNNNAAAAAAAAAAAAAAAAAAA 

Sequence 5079 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTTAGTTACTCCTTGCCCATAGACGTGTTTGA 

CCTAGAAAAATTTCTTATACGCAACAGATATTCATGAAATATATATTAAAATAAAGCTTG 

AAGGGTGAATTAAATAAATATTTACTTGGAAGCTACAGTGGGTGAATTAAACAAATATTT 

ACTTGGAAGCTACTTTATAGCCACTGGGCTGGATTTCATATACAGAGTTCTTGCCCTTGG 

GAGTTTTACAACTGCTTAACACTTTGTCTATGCTAGAATACAAAAAAAAAAAAAAAAAAA 

AAAANGTGCCTCGGCCGCGACCACGCTAAGGG 

Sequence 5080 

CCCTTCGGCCGCCCGGGCAGGTACATTTAGTTAGGTTCGTTAGGTCTATATTATAGTTTT 

ACTCTGATGTTTCTTTTATGATTTTCTGCCTGAATGATCTGTCCATTGCTTAAAATGTGT 

TGTTGMTTCCCCTGCCCTTATTGTATTCATCTATTTCTCCCTTCAGATCTATTAATATT 

TACTTAATATATCTGAGTGCTGTAATATTGGGTGCATATGTATACTTATAAATACTATAT 

T ATATT GCTGAAGTGACCCATTTGTCATTATATMTGGTCTTCTTTGACTCTTTTTTACT 

CTTTn'GACTTAAAGTCTATTTTATCTMGTATAGCTGTGCCTGCTCTTTACTGGTTTTC 

ATTTTCATGGAATATCTGTTTTCATCCCTATACAGTCAGTCTATGTGTGTTTTTATGAGC 

AAAGTGGGTT TCTTG TAGGCAATATATTGNTTGG 1 1 1 1 1 1 1 I G TTTTTAATCCATTCAGT 

CACTCTATGTCTTrTACTTGGMGMTTTANCCCCCTTGCATTTAATATTATTATTGGGT 

ATGGTMGMCTTACTATTGCCATTTNGGTCCTTGNTTTCTAGNGGGTTTNGNAAGGCTT 

CCTTTCTTCCTGGCTTCC 

Sequence 5081 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTGGGTCTGCCAGACTTATAGGCATTCTTTCC 
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TGCG CTTAGC CATATACTTTTTGCATGGCCCTATCTAAAGCCTGCATTTGCCTTCTTAAA 

GTTAGi i i i iGTAGCTCACGGAGATTACCTTTAATCTGACTTATGATTGGGGGTGGCTGG 

CTGMCAAAATCTCATTGGGCAMTACCCAGTGTGGTTTGTTTTGTGGGGGTGCACCTGA 

CTTGGAGAAAGACCATGGGCAAGACCTGGTCCCACCTCAGATGAGTTTCCTGACAAAATT 

TCTTCAGCAGCTGCTTGAGTATCTGGTTCATGTGCTCCATCTTTACTGAGCACTGAGGCT 

GGTAGACTGGATGCMCTTCCATmATTTTTMCAGTCNAGTTAAGTCCTGAACGATTT 

CAGCCACAAATGCCAGTCCATTATCTTGAACCCAAAGTTAGGGGCAGTCCAAATCTGGGA 

ATAATGTCTCTTAACAATACCTTCAT 

Sequence 5082 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCNGGGACTTNGTT NI 1 1 1 It 1 1 1 1 1 1 1 I NGGATTAGAA 

MCTATCATTTATTGATNGATTTAAGGGGTAATACAGGTTTCCAAAAATGNGGCAGTGAG 

AATACCATCNTNAAAAAGAGAAACTTGNGCTAAAAAACAACCTGGAATTCATCATTGGCN 

ATNTTACATAACAANTCAAAGGCCCTNACCATACTAATGGATTTCCACTTTGNCTATTAT 

TGGGCNACCTTCCCATGGCANCAAAAAAAAAA 

Sequence 5083 

CCCTTGGCCGCCCGGGCAGGTA C I I 1 1 1 1 1 II 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 GTATTTTTAGTGGAGA 

TGGGGTTTCACCAGGCTGGTTTTGAACTCCTGACCTCAAGTGATCCACCTACCTGGGCCT 

CCCAAAGTGCTAGGATTACAGGTGTGAGCCACTGCTCCCGGCCTCCCCTTTCCTTTTACT 

GNTTTAAGCCCTCATCGGGTCACTTGTCTNCCCNCACAGGTNACCGNGCCAGCCTNTGTG 

GNCANATTTCTTTGTGTGMCCTGTTGAAAGAGAATTCCCAGTANAAATTTGGCCTCCTG 

CACTCCCATNCCTAGGGTGTCTNAAGGGCATGGGGTGAATTTCAGGAAAAAGT 

Sequence 5084 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACCTTGATGGGGTTGGGTCATACAGTTGTGTGCAT 

TCGTCAAAACCCATTGMTATTATACGTMGGTTTATGCAATTTATTATATGTAAGGTTT 

ATCTCMGGAAAAMGTTTTGAAAACTGTGATTTTGATGCAGGTGATCTGAGCACCACAC 

TTGAAAACTACTGGGTTTGAGTAACTTCAGGAATAGTTCTTCCATAAAAGCATAATAATT 

CAGAGATTACTAATGTAATCCTTTGGCATTCAAAAACTAAGGGAGCCAAAATATTAATGG 

AGCCAGGTGCAGTGGCTCCAAGCACTTTNGGAAGACTGCCCGGGCNGNCGCTNGAAAGGG 
CGAA 

Sequence 5085 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACATGAGATAATCAATGCTTCCTTACAAAATGG 

GCTTATGTTAGAAGACTTTTGCCCAGCTGCAGGCTATTGTAAGTGTTCTGAGCACATATG 

AGATMCCTGGGCCAAGCTATGATGTTCGATACCGTTAGGTGTATTAAATGCACTTTTGA 

CTGCCATCTCAGTGGATGACAGCCTTCTCACTGACAGCAGAGATCTTCCTCACTGTGCCA 

GTGGGCAGGAGAAAGAGCATGCTGCGACTGGCCAGTGACATGCAGAGGATCCAGATTGCA 

CAACCCGGATCCAGAGGCCTTGGGAAGCATTAGGGAAGCTCTCCAGCTGTCTCACTCAAA 

TCTGTAGCAGCATATGGACCCACAAATGGAGGCCAAAAGTGGGCCCTCAATTTGGACACT 

TTGGCAACCCTTGMGAMCTNCTTCCTTTCAACTTACTGGTTTAGTATGTTCCAAAAAA 

AGGGAGNGGGCGTCNnTTTTGGGGAATTCAAGGAAGAAGGGAGACACCCTTGTTACTCTA 

TTCCATTAAATAAAAGCTTTTGATGGTCAACAAGCCCCCCGCCCCCACTTAAAAAAA 

Sequence 5086 

CCCTT TCGAG CGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGTATCTTTTTGGTTAATATAGAGTTAT 

AGGTGTTTTTAAGCCACTAAGTGTCATTACTGTTACATGCATCAGTTAGCCCTACTTGGA 

TTAGCMGATTATGCTTTCATAMCTATTCTTTCTCTAAATTAATATATTTATATATTTA 

GMGTTGACATTCTAMTCAMTTGTGTTTTTTTCCTTTTGCAGGTGGATAATTACTGTA 

CCTCGGCCGCGACCACGCTAAGGG 

Sequence 5087 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGGGAGAAACTATGGAAACCTACATATG 
TAGCTTGTAAAT GGGAGG GAATCAATACCATCTAGAATTGAAACGGTTTACTTTACCTAA 
AATATTTATAGMTTTTTTTATCTATAAACAGCTGCAAGGAMTATTTTTTAAATTAAAA 
AGAAAGAGAAAAGTAAACTATGCCTCAATATTAAAATTTTAACCAGAAAACTCTCAACTT 
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CTTGGAAAACAAAAACCAACCAAACAAAAAACTCCATTAGACAAATAAGTTAAAAGAGAG 
GAACATTTGCCTCAAAAATTTAGAAAAGAACACCAAAGTTATAAAACAGCAAATAATAAA 

GATAAGATCAAAAATAAAGAATTTACAAAAAAAGAACAAAGTACCTCGGCCGCGACCACG 
CTAAGGG 

Sequence 5088 

CCCTrAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTA CI 1 1 II I 1 1 1 1 i I I II I I 1 1 1 1 I 1 1 1 ANNCTTTT 

i i i i in i 1 1 1 in 1 1 i i 1 1 I II I 1 1 1 M I I I I 1 1 II I M H | j NTGGNNAAAAAAAAAA 

ANN i i ii 1 1 I 1 1 l IGNNGGNGGGGGGGGGNNNNNAANNANGGGGGGGGCCNNNGGGGGGG 

GNAAAAAAAAANAGGTGGGGGGGGGGNTT7TNTNTNTNNNCCCNNGGGGGGNGAANAAAN 

GGGGGGNNTACCCCCCNNGNGGGGGGGGGNTNANATTTNTTAACANGCNNNCCGCNCCNG 

AAGGGGGCANANGGNGGACNNTTCTNNNNGGNNATNNNNNNGCCCAANNNGCCNNANNAA 

GCCACCTCCTCCACTACCTAAAAAGCTGT 

Sequence 5089 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTTGTTATCTAGTCTGCCTCTTTTCCCTTTTCTT 

ACTTCATTACCTCTTCMCACMCAACCAAAAGAGACCCTTCTCATAAAACAAATCTGAT 

TGTGTCTCTCCCTTGCTTAAMTCCTTTATAGTTCTCTGTCACATACAAAATCAAATACA 

AGACCCGCCGTGACATGGTTTCTCTTCTAGATTCACATCTCTAGTTTATGCAAAACTATG 

TGCAACTCTCTGAGCTCTGACTTCTGTGTGTTTGCACACACTGAATATTCTTGCTAACTT 

GTGCT GCTTCCTMTTC^GTGGCAMTTCCAGTTCATTCAAMTTTAGCTCCAGCATTG 

TTTTTGGGTGGTGTTTAMCAGTGTTTTACTTTT^^ 

CATAAGATTATATTTGGCGTACCTGCCCGGGCGGCCGCTCGAAAGGG 
Sequence 5090 

CNCCAGTGTGATGGATATC TGCCAGMTTCCCCTTACGTGGTCCGGCGAGGTACTTTTTT 

i » n ii i ii 1 1 1 1 1 n 1 1 1 1 itsiaani 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 n i m 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 

I 1 I I M I 11 1 1 11 I I 1 1 I I I I rTTTAAT AI 1 1 1 1 1 1 1 1 M 1 1 I I I I I 1 1 11 1 1 1 1 1 1 1 1 I 

TTANi i i 1 1 i iGNGGGNGNGGGANANANAMNTTATTNTTTTTNCXJCCCCCNCCCAANNC 

AANNAANNAGANNANAAAAAAAAAAAANATNNNNCNNCNNCCACACAAAAAAAAAAAAAA 

AAAAAGNGGGNGGGGGGGGNCGCNCNNAANANNNNNNTTATNNTATNAAAAAANANAGNT 

TNNAAAAAAAAAAAAAAAACAANNACCCCCCCNCTTNTAAAAAAAAAAAANAGGGGGGGG 

GGGAGGNCTCTTNNNTCANNAAANANAAAANNNNCCCNCCCCX3CCCCCCCCCNNAANNGN 

NNNNNTAAAAANAAANCCCCCGNGCACANCNNNAAAAANAAAAAGGNGGGGGGGGGGG 
Sequence 5091 

CCCTTAGCGTG GTCGCGGCCGA GGTACATAATGTAATTGTTACATATAATTGTTGTATAC 
C ATMCTT ACTATTTTTTCTTTTTTATTTTTATATATAA I I I 1 1 1 1 1 I GGTTTGTTTGTT 
TGn i 1 1 I AATAAACTGTTATCACTTAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAANNAAA 
GCGGTCCCTGCCCGGGCGGCCGCTCGAAAGGGCA 
Sequence 5092 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGMGMTGTTTTAMTTTTTGTTAT^ 
CCATTA1TTGTTTATTAAAGGTT AG ATAAAATTTGG CTTT AAAAAAAA AAAAAAAAAAAA 
GTACCTCGGCCGCGACCACGCTAAGGG 
Sequence 5093 

NTAGATGCATGCTCGAGCCGGCCCGCCAGTGTGATGGGATATCTGCAGAATTCGCCCTTA 

G CCGTGG TCCGCGGCCCGAGGTACCGCCGGGMTCTTTCTGTAGTTATCTGCATAATTCT 

TGTTTTTCTTTCCATCTGGCTCCTGGGTTGACAATNTGTGGAAACAACTCTATTGCTACT 

ATTTAAA AAAAA TCAGAMTCTTTCCCTTTMGCTATGTTAMTTCAMCTATTCCTGCT 

ATTCCTGTTTTGTCAMGAATTATATTTTTCAAAATATGTTTATTTGTTTGA^ 

AGGAAACACT 

Sequence 5094 

CCCTTTNGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGCCAGATAAAAACX3TCACACTAANGGC 

CTMCTATCAGTTCCTTTTAACCAGTGCATCATGTCTCACTTTCAATAAAATGTTACCAC 

ACGTTCTNGACACACAAAAAATACAGAATTTGAAAAGAAAAAGCAAGCATAAGAACCAAA 
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CTGAGCTTATG GCAG AGATGTTGGAMTATCAGACCTTGMTTTTTAAGACTATGATTAA 
TATGCAAAGGGTTTTAATGGAAAGTGAGAACAATATGCANGAACAGATAGGTAATATAAG 
CAGAGAAATGGAAACACTAAGAAAGAATCAAAAGAAAATGCTAGAAATCAAAAACATC 
Sequence 5095 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACCCGAATCTCAGACGTCCAGGCTCTAGAACTG 

TAAGAAGATAAATGTGTAACGTTTAAGCCACCCAATCTATGGTATTTTATTATGGCAGCT 

CGAGTCGACTAAGACAGATTAAGTGCTAAAACCTTCTAAAAGTCTCCAGAACATTACTTG 

ACAC AGAATAGCTAATGAATGTAACACAGTTCTTTTCTATAACCTCTGAGATCCTGAGGG 

TTTTCCTGAGCTGCTAAGGAAAAAGGGAGGGCTGGGACAGTAAGTACCTCGGCCGCGACC 

ACGCTAAGGG 

Sequence 5096 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACATTTTTTGAATCAATGAAATATAGTTGTGTTTA 

ATATGT TTGG TAAAATAAAACMTTTATTCATTTATTCAGTTTTTCCATTCTGCTCTCAA 

ATCCCCTTTTCCACACTTGAACAAAACTCTATTGTCAACATAAAAGAACAAGTCAAAGAG 

CTATAAACTCCCCCTCTAMCTTGGCCTTGGTGTTCTCACTTTTTCTGTGATAGTATATG 

AGAAAAATGAATATAATGTTGCCCTGATAGGAAGTTTAATGAATTTTAAAAGAAAGCAAT 

GTTGCTTTTATAAAATATAAAAT7TA7TATTTTTC7TGG 

Sequence 5097 

CCCTTAGCGTGG TCGCGGCCGAGGTAC I I I 1 1 1 I I I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I NTNNGGGT 

TTTTN 1 1 1 1 1 1 1 1 NNTNTTrfrTmT^NTTTATTTTTTN I 1 1 1 1 1 1 1 NCTNNGAATGCTN 

ACANANAATTGGACAANNANAAAAANAAACATTCTGTCCTTTAAGCTNNNGNANACNNCC 

NNN CCTCC CAAAACNNNNGCNGGGACTGAAANGNNNATTAAAACCCCCGCNGGGGGGGGN 

ATAATTTTTGACACTTAMTGAMGCTTGGNTGNTTTANAGAAATTNANGCNATAATCTA 

TACAAGCTGTCAAGGAAAACTGGATAATTGCAAAAAAGCCATAAAGGTAAAGGA 

Sequence 5098 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCG GGCAGGTA C 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 NAN 1 1 1 1 II 1 1 I 
1 1 1 1 1 1 1 II 1 1 1 1 1 I II 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 II 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1| 1 1 1 1| || 1 1 1 

TTACNNAAAAMANAATTNNNNTAAAAAAAAAAAAANNNNAAAAAAANTTTTTNNAAAAA 

AAAANNNI I I 1 1 1 I INAAAAAAANAAATTTTNGGGGGNGNNNGGGGGGGGGAAAAAAAAN 

Nl 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 \ I NANGAGGNGNNNAAAAAAANCCNGCCCCCCCCCCCCNTTTTANNAA 

AAAAAAAANNCCCCNCAGGGGGGGGGGAAAAAANCCAAAGGGNAANNNCCCNTTNNTNGG 

GGGGNGGGGGGGNGCAAAAAAANAATTTTTNTNNACCCCCTNNGGGNNAAAAAAAAANAA 

NGGGGGNGGGGGGNNAAAAAAAAAAAAAANTATAAATTGNNNNNTT N1 1 II I 1 1 1 1 1 NTT 

TCTCCCCCCNCCCCNNANNGNNGGGGGGGGGGGGGNAAAANANGNGAANTNAAAAANNAA 
Allll III II 

Sequence 5099 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTA C I I I 1 1 1 I I I 1 1 1 I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I I 1 1 1 1 1 I 

1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 NNNTTNGGGGGGGAANAAAAAA 

AA ANAANNANNN NNNNNNNANAAN 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 NCCCNNNNNNNNNAAAAAAANANNGN 

TN 1 1 ii 1 1 1 1 i 1 1 MNAANNNNGGGNNAAAAAAAAAAAAAAAAAANNTTTTNNCNTNTNG 

GGGGNGAAAAAAANTN NNAANTG GTGGGGNTNTTAAAAAAAAAATAGCCNNNI 1 1 I I I 1 1 

TAAAAAMNGGNGNG GTTT TTTTNANNNAATTGGGGGGGGGNGAAAAAAAAAAANNTCGN 

GTTTMNTAAAAAAAATTTTGTCGNNNCCCNCNNCCAAAAAAAAAAAAAAAAGGGGGGG 
Sequence 5100 

CCCTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGGAAACACTTCCCCGCTTGGCTCTCATT 

CTTC^ACMGAGAGACCTTTCTCCGGACCTTGCTACTGGTTCAGCAGCTCTGCAGAAAAT 

GTCCTCCCTTGTGGCTGCCTCAGCTCCTGTTCTTGGCCTGAAGCCCACAGCTTTGATGGC 

AGCGCCTCATCTTCAACTTTTGTGCTCCCCTTTGCCTAAACCCTATGGCCTCCTGTGCAT 

CTGTACCTCGGCCGCGACCACGCTAAGGGnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnn 

nnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnn 

nnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnNnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnn 
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nnnnnnnnnnnnnnnnAGTGAGCTNACTCACATTTAATTGCGTTGGCGCTCACTGGCCCG 

CTTTCCAGTCCGGGAAACCTGTCCGTGCCAAGCTGCATTAATGAA 

Sequence 5101 

CCCTTGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGTTGATTAGTTMGMTAAAATTTTTTTA 

AAACATGCGCTCCAAAAGAGGACACATCACANAAACACAACAAGCAAATTAACCTTCTGT 

TTTTGCCTCTGCAGAAAATGTCTCAAGAACCAGAAATAAATAAGGATGGTGATAGAGAGG 

TTGAAGAAGAAATGAAGAAGCATGAAAGTAATAATGTGGGATTACTAGAAAACCTGACTA 

ATGGTGTCACTGCTGGCAATGGTGATAATGGATTAATTCCTCAAAGGAAGAGCAGAACAC 

CTGAAAATCAGCAATTTCCTGACAACGAAAGTGAAGAGTATCACAGAATTTGCGAATTAG 

TTTCTGACTACAAAGAAAAACAGATGCCAAAATACTCTTCTGAAAACAGCAACCCAGAAC 

AAGACTTAAAGCTGACATCAGAGGAAGAGTCCAAAGGCTTGAAGGCAGTGAAAATGGCCA 

GCCAGAGAAAAGATCTCAAGAACCAGAAATAAATAAGGATGGTGATAGAGAGCTAGAAA 

Sequence 5102 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGA GGTA C 1 1 1 1 1 1 1 I I 1 1 1 1 1 1 1 I 1 1 1 INA A I H I 1 1 1 1 1 
I M M 1 1 1 1 1 I 1 1 I 1 1 II 1 1 1 1 I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 HI 1 1 1 1 1 1 I I I 1 1 1 1 1 I GGG 
GGNCNANAAAANNNNNNTTNNTNNNNAAAAAAAAAAAAANNAAATTGNGGNNNNNNAANT 
TTTNN NTTAAAAAAAAAAAAAAAMNTGGNNNNNNCNNGGNNNNAAAAAAAAMNTTTTT 
TTT TTANAAAAA AAAANACCCNCNNCCTTTTTANANNACTTNNNNCCCNCNNAAAAAAAA 
AAA I 1 1 1 1 1 1 I INTNGNNGGNGAAAAAANCCCCCNNGGNNGGGGGGGNNGACNCCCNNTN 
1 1 1 1 1 1 1 1 1 rGNAGNNAACGACANAANAANGGGGGGGNGAAAAANAAANATCANATAANG 
NNCGGGGGGGGGGAGNGNGAAAAAAAAAANTNNNNNTTNGGNNN I II 1 1 1 1 1 IN NNAAAA 
AAAAAAAANANNGAATTGNGGGGNCCCCCCCNGNNANAAAAANANAAAAAAANCNNNCCN 
NNCTTTGNTNGANNANNAAAAAAAAACACCCNNCCCNNNCCCGNTNGNNNNNANGAANAA 
AAAAAAAAAN 
Sequence 5103 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCC GGGCAGGTAC 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 II I I I NGGTTT 
I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I I 1 1 1 1 n 1 1 1 ) j 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 u 1 1 1 1 ) 

1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 NATANAAAAAAAAAAAANTTANAANANA 
AAAAATNTNNNNNNTTNAAAANANGNGGGGGGGGN 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 NNGGGGNGGGA 
NAAAAAAAAAAAAAAACNNCCNNCNNNNNGNNNAAAAAAAAAAATANNNCNNNGNGTGNG 
NNNAAAAAAAAAAAAAAAAAANGNTTTTTTAAAAAAAGANAANGGGN 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 AA 
AAAAAAAAAAANNNNNAATAAGANNGGGGGGGGGGTN 1 1 1 1 1 1 1 1 NNAGNANNNGGANAA 
AN AN A I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 
Sequence 5104 

CCCT TAGCG TGGTCGCCGCCGAGGTACTTT A I 1 1 I I 1 1 1 1 1 I I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I NGCGGAT 
TTACCTTTTAAAAGTTAACTTTATTGAAAAGGTAACAGGAAAAAAAATTGCATGGCAGGA 
ATGGTTTAAAACTGCTAA 
Sequence 5105 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTT C 1 1 1 1 1 I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I NCTTTAATCAT 

TTAmGGGGGTGAG ATTTTGG TTGTTGCCAMTTTTCACTATGGACAATTATGCAAAAT 

TCCTCATACGTATATATT7TTTTGTCCAGGGTGTTAAGTCTTCTGTGGCATAGGTTTCTG 

GAAGTAAAATAATTGTGTAAAACAATGTGTTCTTAAAAAAAATAATAGATATAGATACTC 

TGCCTTCAAAAATGTATTGACTGTATAACTCATGGTATATATAAAAAGGCTTCAAAATCT 

TCACTCTGATTCTTCCAMGTCATTAAGATTTTTAATATATCAAGTGAATGTGTTAAAAG 

CTTTGTTAAATACAGCCAGACATGGTGGTGTGCACCTGTAGTCCCAGCTACTTGGGAGGC 

TTAGGCGAGAGAATCACTTGAGGCTGGGAAACTGAGT^^"GCAATGANCCCGATCACATCA 

CTGCATTCCAAGTCAAAAAAAGCAAACNAACAAAAACAAAACAAAAAACCTACTGCNCTC 

ATTTTTTTTC 

Sequence 5106 

CCCTTTCGAGCGGCCGC CC GGGCA GGTAC 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I I I I 1 1 I I I I I CTTT 
1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 i 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I i I 1 1 I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 i 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 IA 
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AAATTNNNI 1)111)11)11 1 NNNNN NNNA MAAAAAAAAAN I 1 1 111 M I GGNCNNNAA 
NTTTTTAAAAAAAAMTTNAMAM^r^TTTTTNTAAMCCCCNTTTNNAAANAANAAA'^^ 
i 1 1 1 1 1 I I MCCCCNAAAAAAAAAAAAAMTTTTAMTTTTTTAAAAAAAAAAA 
Sequence 51 07 

AGCATCAAGAA GCGTC GGGGAGCGCAGGCCCAGCAGCCATGGCGGTGGAAGGAGGAATGA 

AGTGTGTCMGTTTTTGCTCTACGTTCTCCTACTGGCCTTTTGCGCCTGCNCAGNGGGAT 

TGATTGCCATTGGCGTAACAGTTCAGGTTGTCTTGAAGCAGGCCATTACCCACGAGACTA 
CTGC 

Sequence 5108 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTA C 1 1 1 1 1 1 1 Ml I I 1 1 1 I I 1 1 1 1 1 1 1 1 I NNNTTTT 
"" 1 1 1 1 1 1 1 1 I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 | 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 II 1 1 1 1 C 1 1 1 1 1 1 I II I I 1 1 I NAAAN 
ANNANCCCNAAANNN NNNNNGNGN NCNCCCCCCCCCCNTTTTATNAANNNNNNANCNNNN 
NCCNNAAAAAAAAAAA 1 1 1 1 1 I 1 1 1 1 ATNANNANAAAAAAAAAACNNTCTCAAANAANAA 
NCTTNTNNNTNNCCCCCCCNNAAA 
Sequence 5109 

CTCAAGCTATCAATGGAGTCGGATCTTGTAAGGCACCTCGCCCGGCGCCTCGGCCTCGGG 

GAGCCGAGTGTACTGAGGAAAGCAGAGGAGTACCTGCGGCTGTCTAAAGTGAAGTGTGTC 

AGTCTGTCTGCACACACCTCAGAAACCAGCAATGCTGTCATATGCCTGGACCTTGCAGCG 

TCCTGTAGGAAGTGCCCCTTGGATAGAGCGTATCTAATTAAGCTCTCTGGTTTGAACAAG 

MGATGTATCAGAGCTGTCTTAMTCTTTTGAGTGTTTGCTGGGGTTAAACTCAAATATT 

GGATTAAGAGACCTGGCTGTGCAGTTCAGCTGTACAGAAGCCGTGAACTTGGCTGCGGGG 

ATACTGC AMG CTATGAGTCTAGTCTTCCGGAAGCACAGCGAGCAGATCTTGACTTGTCC 

AGGCCACTTTTCACCACGGCGGCTCTACTCTCAGCATGCAAAATTCTAAAGATAAAGGTG 

GATAAAACCAAAATGATAACTACATCCGGTGTTGAAAAAAACAATATTTTGATCGACTGT 

GTACACAGCTAGAAAAGGATCGGACAGCAAA7TAACAGAGACTCTGCAGATTTAGCTAGT 

NCAGCCCTGAAA 

Sequence 5110 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTGCTCTTTACTACTCTAGTAACACTAGATAA 

TMGCACTTAAATGCTGAGTGTTTGTCAGTTTTAAAATTAGAGAAAGAGACAAATTGTTT 

TCTGATCTACTTGCTTAATAAATTATTTTTTGCCMCTAATTTTTAGGTTTACTTGGTAA 

ATTTAAAGGTAGTTTAAAATGTATATTTAMTAACTTTTCTCTATAATTGAAGAAAATAA 

T TTATC TTGAGAGAATTTTACTTTAAACAGTTGCTTTAGAGTCTATCTTGTAAAGTATrC 

TATTTTCAAATAAAGCCGGGTGCAGTGGCTCATGCCTGTAATCXJCAGCACTTTGGGAGGC 

CGAGGCAGGCAGATTACCTGAGGTCGGGAGTTTGAGACCAGACTGACCAACAAGGAGAAA 

CCCCATCTCTACTAAAAATACAAAATTAGCTGGGTATGGTGGCGCATGCTACCAGCTACT 

CGGGANGCTGAGGCAGGAGAATCGCTTGGACCCAGGANGTNGAAAGTTGCGGT 

Sequence 51 11 

CTGCAGAATTCGCCCTTCGNGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTTTNTTACATAATGTCTCCA 

GAGAGGGTTTCCTTNTGTCTAGCANACAAAGGTAATGGTAGCTGATCACCTTAACAAAAT 

CAGGAGCTGTTTGAAGTTGANACTTGGTTGTAGCTCTGGGTAAAGCTCTAGCTACTTATG 

TCCMGGGTATATAGCCCTCTAGGATTTTTMCTGAGAGCTTGGTATTCATTGGGGCTTC 

TCCTTCTGGCAAGTTCATAACTCTAATCTGTATCTTGTGAAGACTGCCAMGAGTCTGTT 

CTGCTTTTCAAAGGCTTTCCAATGAGGNTTTTNACCTCTCATTCTGCAGAGCCCCNGGGA 

ATTGGCAAATATCCCAACAGGATAACTGGCTGGTTGCATGGANGTTCCCCTGGTTTTCCA 

CAAAAGCCTCTGCTGATTTCTTGTCCCCAGTTANGGGCTTTCCCGNCNACCATAAANGTN 

TCTGGNTTCTCAAATCCCCTGCCC 

Sequence 5112 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACCACTTCACTCCAGCCTGGCGACAGAGTGGACTC 
CGTCTCAAAAAATAAAATAAAATAAAATAAAATAAAATAAAATAAAATAAAATAAAGCAA 
AAATATAAAATGTT AAAAA AAAACAAAAAAAGGGAAAAAGGAAGCTGATTGCCTTGGTGA 
GTCAACACTGGGTATTTTCTGACCACTATTTGAAACAAAAAAGGAAACCACTGATTTTCT 
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ATGCCAAAGATCTTGTTCCTGGGAAGGCACTCTGCGGAGACACCAGGAGAACTnTATCA 

ATCCTTCATTGATTTGAAGTAAAAGTGCTAAANCATTGGTTGNGGGTGGCANCCCATTAN 

CANATCNCAAANTCCCTNGAGTGGGTTACCTAACCAGNNGGAACCCAGGACCGNCTTCTT 

GGNMCTNGGGGTMNCCNTACTTTTTNGAACCTANNGGATTCAGTTTCCTTTTMGGGN 

TTTCCACCAAMGNTAA ACCC TGGTTCATTTTNAMTTTAAAATNCTTTGCCAGTCCCCT 

TTCGANTT GGGGAGAMTTTTCCCNCGNGCATTCCCCAGGNGGGGNGGNTTTGAAAAAAN 

1 1 1 1 1 I I I AANTNNIMACCTTNCCCGGGGGGGGCCNTT 

Sequence 51 13 

ACTTTTAGTAGAGACAGGGTTTCACCATGTTAGGCAGGATGGTCTCGATCTCCTGACCTT 

GTGATCCACCTGCCTTGGTCTCCCAAAGTGCTGGGATTACAGGCTTGAGCCACAGCGCCC 

GGCCTAGTCAGCCCAGTATCTTATAGCTGTTGACGACATTCTGGGGATATGAATGTAGCT 

TACAMCGCTAGTATTTCTACAGAMGCAGAMTAATTTMCTGTCCGTTTTCACATTTA 

TATTTAATAAAAT 

Sequence 51 14 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACGCGGGTGTCTTCTGTTGNATTAACTTCTTTCCT 

TTGTGGTATCTTGTATCCTGTTTAAAAACTAAATGAAGGGAACCACATTAGGGCCCATGC 

CAGCATCCCAGTGAAGTTCGTCCAGCTCCAGTTAGGTGGATTCTGGAGTTCCGGAGAGGG 

TTrAMGTTTGGCTGAMTAGCACCTCMGTGGGGTTTMGTTTTATTTTTACCTGCGGG 

CATNATGGGCCGAT 

Sequence 51 15 

CCCTTTC GAGC GGCCGCCCGGGCAGGTACATATCTTTTATATGCTCATATGCTCCTGTAG 

TCGTTAGTTTTMTTCTTAAAAATGTGATMTTGTAATAAACTTTTATTATATCTTATGT 

AAA ATAAT TGTGTGTCTGAGAGAGACTAAAACTCATGCCCTACTTCTCATGATTTCTCTT 

TCTCTTTTGTTTCCCTTTCACAGACAGAAGMTTATAGCCTCAGTATTTATGTATATTTT 

TGAAAGAGTGAAGT GGGG ACTGAGAAGGTATATCTACATGCTATGCCmTGATAGCATT 

CTGTT TCAMTCTCCTTTTCTCATCATTGGCTGGAACACAGTTGAAAAAATATTAAACTG 

ATTTTGTGACGATGAATTTAGGMTTCCAGTTAGCTAAGGATTAGAAAAACTGATTTTCA 

GAGGCATACTCTGATCCAGAATGGGGCTTTAATATTGNATTATACTGAAATATAAAGCAG 

AGGTCTACTAAAATCTAGAGTACCTCGGCCGCGACCACGCTAAGGG 

Sequence 51 16 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACGCGGGTGACTGTAGTGGCTCTCACCAGTAATCC 

CAGCACTTGGGGAGACTGAAGCAGGAAGATTGCTTGAGACCAGGAGTTTGAGACCACCCT 

GGGCAATATAGCAAGACCCGTCTCTGCAAAAAAATTAAAAACTTAGCCAGGCATAGTGGC 

CTGTGCCTGTAGTCCCAGCTACTCAGTAGGCTGTGGTGGGAGGATTGCTTGAGCCTAGGA 

GGTCGAGGCTGCAGTGAGCTGTGATCTTGCCACTGCACGCTGAACC7TGGTGACAGAGTG 

GGATCCTATCTCAGAATAA ATTAG AATAAAATAAAATCGCAAGAGAGACGTTACAAGCAA 

AGAAMTCATGGACCAATATTTTTCATGAACATAAATGTAAAATtCTTAGGAAAATTTTA 

GTTAATTAGTAATATATTAA 

Sequence 5117 

ACI 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I CI 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 ICI 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 

TTTNTTTATNACTAAAGGTTNATTTACATANNGTTTAAAGCNTAATAAAAAATAAATTAC 

AATNCAAAAGNGCTNTTTAGGAAANANACNCTAMCAACAGGCCCATNTTACCCCTTGAC 

TNTTTANCCMMNATAGGCTANAAATTTTGCCGGAAAAACTGNCCANANATTTTAAACT 

ACTTC TrNAT TATT^NATGGACCATNNTCCAGNANAmNTTTGAAAAAATATCCANTT 

ATMTNTTTTNAAAGGTTAAMTTNNGAAAAAAAAATTTAAAATNGGATTAAAGGATNTN 

TANCCTTNAMTGTAATTTACAGTTTTAAAA7TGCNCTTTAAMCTT7TCTTTTTTAAAC 

ATTATAAAAGGCAAAATGGNNNAAATTNTTTAATNGMTTTTNAAAACTGAGGGGTNAAT 

AAAATNATAN AAA I 1 1 1 1 I 1 1 AAAAAAAANAAI I 1 1 1 1 1 GNAAAAAAATNATTAA 

AGGGGhfrrrACNATTTTAAAAMNCNANAAAAANTTTTGNTTTNAAAAAAATTCNNAATT 

TTGNTAAAAAAAAA 

Sequence 51 18 
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CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGATCTCAGCTTAT6CAACCTCCACCTCCCGG 

GTTCAAGTGATTCT CCTGC CTCAGCCTCCCGAGGAATTGGAATTACAGGCACCTGCCACC 

ACACCTGGCTMTGTTTTTGTATTmAGTAGAGACACGGTTTTTGCCATGTTGGCCAGG 

CTGGTCTTGAACTCCTGACCTCAAGTGAGCCACCTGCCTTGACCTCCCAAAGTGTCGGGA 

TTACAG GCGTG AGCTCTTGTCATTCGGCGGAAGCAGNGTTTCTCTATTAGGAGACATGAT 

GGGTCATTTTTCTCTGTAAAGAGAAAAACATGTAGCCTAGACCAAGCTTTCCTCANCCCT 

CAGCTTTAGTGATGTTGGGGGCCAAGACAATTTCTTTTGTTGGGTGGGACAGGGCTGTCT 

TTGTTTGCTGCAAGGGGTGGTGAAACAAGCATCCCTGGCTTCTGCCCATAGGTGCCCAAG 

TAGCATACCATCCAATTGCAGTAACCCAAAATGTCTTNTAGATATTACCAAGGNGCCCCT 

GGGGG 

Sequence 5119 

C CCTTC GAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACCTTGAATATACTGATGAAAATCAACATCAATA 

TATTTTGGCTGTGCCTGTGTTAAACCTAAATCTTCAACATAATAAGATATTTGTGAACCA 

AGACAGCMCTCTGGAAAGTGGCTTCTAACTCGGCGCATTTTCTTAGTGGATGCAGTAAG 

TGGACGAGAAAATGACTTAGGAACTCAGCCAAGAGTAATTCGAGTTGCTACTCAAATATC 

ACTGAGTGTCCACCTTGTACCTCGGCCGCGACCACGCTAAGGG 

Sequence 5120 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTAC 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I I 1 1 1 1 I 1 1 1 1 I I NNNTTT 
" i m i i 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 | I AAAAAAAAAAAAAANNTTTTTNTN 
AAAAAAA NNNNNCCNC NNANAAAAAAAAAAAAAANNfTNTNNNNAAAAAAAAATTTTTTNC 
CCCCNANI 1 11 1 1 1 1 1 I NNCN NCCCCCN NNGNNTTTTTTAAAAAAAAAAATTTTTTNNAA 
ANNNNNGGNGTTTTCCCCNN 1 1 1 1 1 1 1 NTNNACCNGANGAAAAAAAAAANACACNNTNNN 
CNNTTTNTTANAAAAAANGGGGGGGNANCCCCCCN N I 1 1 1 1 1 1 1 1 CNGNAAAAAATAANA 
Am-mTrmXXJCCANAAAAAAAAAAMNATC^ 

CCCCCCCCNNAAANhnT TTNNG NGGNNANAMNNAAANANNNNNTTTTTTAAAAAAAAAT 
TTNNATTNGG GCCCCCNT TTTTNAAAMNMGAAMNNANAAAAAMTTNTTTTTTTNGN 
GGGGGGNGGN I I 1 1 1 1 1 1 CANAAAAAAAAAAANCCCCCNCNAAAGTNGGTTTNTTTTNCC 
CCCCCANNNCAANANAAAAAANATTTTTT 
Sequence 5121 

NCCCTTTCNAGCGGCCGCCCGGNCAGGTACTGGCCTGCCAAGCCAATCACTGTCACTGTC 

AATACCGGGATANACAACTCGNAANCCAAAGGTTTGTCCTGCCACGGNTACTGATATTGC 

CCATANCATACTTNATGCCCAGGANCCCAAAAACCTGCCCACCCAACTGGCCTACTGNTG 

TCACTACCAGTAACCAGGCAAGCCACCTAAAGGTTNAANAATNANCTNTNTGGACTAGCT 

AACACTAATGCCATTATACACTGCCCTAGGTCCCAAGGAAAGGAATATTTGGCCTACCAC 

TGCCGTGACTANAACCTGAAAACATGCCTACCTGGCNTCCAAGTCACCANCAA 

Sequence 5122 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACCCTGCCTTCTGGCTGTATGGCTTACATCCTG 

GAAATTACCTGATAATAAAGCAAGTAAAGGTGTAAGGTTTCCTAAGGGATTACAACACAG 

T GGTTT CCTGGTCTCTCTCCCTGTCATCAATCAGGGTAGTAACTTGACTTAAGAATACCA 

CTTTTTAGAAAAATTACGATAGAGATGGGATCTCACTAGGTTGCCCAGGCTGGTGTCGAA 

TTCCTGGTCTCAAGCAGTCCTCCCACCTCAGCCTCCCAAGGTGCTGGGATTACAGGTGTG 

AGCCACCACACCTGGCCMGMTACCACTTTTGAAAGTTAATCCTTTTGTGTGATACAGG 

ATGAACTTGGGATGTTTGAACCCTGGACATTCCAAATAAAGAATAGGCCCCTGCCTGGCT 

CCTGGGGAGAATMCCTNTAAGCCATTAGAATATCTTGCCTGATAAGAGTGTTTTTGTTT 

ACCTTGTGGGCCTT 

Sequence 5123 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTA C 1 1 1 II I 1 1 I I I 1 1 II I I 1 1 1 1 1 1 1 1 I 1 1 1 1 1 1 1 
I n I n I i 1 1 1 1 1 1 | H 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 | ) 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 | I NNGAAAA 

AAAAAAAAMNMNNNGGGGGGGGNNCNANNNNAAAAAAAAMNATNANTTTTTNNNAAA 
AAAANNNNGGNNNNAAAAAAAANNGNNNNNCAAAAAAAANNNAAAAAAANCCCCNCACCT 
GGGGGGGGGNNNAAAACCACACCCACCCNTTTTGGGNAAAAAAAAANCCCCCCCCNNCAT 
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TGATTTM^f^NNTCNNCCCCCCCCX)AAGGGAAAMCTMNNGGAGG^r^TTAAANGGAAGN 

ATNTTNANCNCCCNNNNC TTTNNTAA CTTGGANGG 1 1 I I 1 1 1 I I CCCNGANNNNAAAANA 

TNTNCCCCCCCCCCNNTAI I I I I I I I AAAACANGGNGGGGGGGNANAAAAANNTNTTTTT 

TTNTTCNCCCCCNNMCCNNAAAAAAAAAAAMNANCNCCNNNNNNNNCCCNCCCTTNTT 

TTTNTNTNNTNNTTATNAAAAAAAANAAAACCCCCAAAAAAAAAANNNCCCCNCCCCCCC 

CNTNATNTTTTNGGGGGGGGGGGG 

Sequence 5124 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACAGTGAGGGGTGAATGGAATGGGCAGTGGTCGCC 

AGGATGGCCTCCCACCCAGCTCAGAGACCTGGTGAGGACCACCCAGAAGGGTTGTGCANA 

GGGTTAGAGGCCACACAGAGGGGCACTCATGTTTTTGTGGGGGATGCACAGCTCATTAAA 

CAGTCACCAGTCATGGGAGGAGGCTGGTCAGGGGCTAGGGGACTTGCTCACAGTCGTGAT 

GGCTCTGTGTTATTTGGGGGTGACAGTAATTATGGAGCTGGAGTGCTCCTCGACAAAGAC 

AGACAGAGCTCCTCGCAGAGGGATGGTTTCCATGGCAATAGCATCAGCATCTGAATGACT 

TCCTGTCACAACAAGTTGGTGATTTAATGAGTTCATTACTGAATTCCAAAGGAAAACCAG 

AGAGTGGATGAGCTACTGTTCAGCCCTCAAAGTGGCTAAGTCCATAGTGAGGGAGCCATT 

TCTACCGGGTGCAGCATCAGAACCATTAACAGCTCAGGG 

Sequence 51 25 

NCCCTTAGCGTGGTCN CGCCCGAGGTCC I M 1 1 1 I I ) I I ) I U 1 M I ) I M 1 1 1 H I ) ) ) 
IIIIIM IN I MM llllllllll lUMMIlMMHHnniMI I MUM I I l 

TTCCCCCCCNNAAAAAAAAAAANANNGNNAAAAAAAAACNGGGGNNNCCCCCCCCCCCNN 

GGGGG GGGGG GNNCCCNNCNNNNNNAAAAAAAAAAAAANTTTTTNCCCCCCCCCCCCCCC 

CCCCNNi i i 1 1 AAAAAAMAAAAAAAAAANNGGGGGNGNNNAAAAAAAANTNTTTTTTNN 

NNNNNAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAANCCCCCCCCCCCCCCCCCCNN I UN I! 

TTTTNNNCCCCCNANNAAAANNNAAAAAAAAAANNNNNNGGNGGGGGGGGNNNNNNAAAA 

AAAAAAAAAAAAAAA 

Sequence 5126 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACAGGTCTCTGTAAAAAGTCCTTGCTGTCTCAGCA 
GCCMTCMCTTATAGTTTATTTTTTTCTGGGTTTTTGTTTTGTn^ 
TCGAG GTGTGAAAAAGTTCTAGGTTCAGTTGAAGTTCTGATGAAGAAACACAATTGAGAT 
TTTTTCAG TG ATAAMTCTGCAT ATTTGTATTTCAACAATGTAGCT AAAACTTGATGTAA 
ATTCCTCCi Mill I CCTTTTTTGGCTTMTGAATATCATTTATTCAAGTATGAAATCTT 

TATACTATATGTTCCACGTGTTAAGAATAAATGTACCTGCCCGGGCGGCCCGCTCGAAGG 
G 

Sequence 5127 

CCCTTTCN AGCGGCCGCCCGGGCAGG TAC I I I I I I I I I » II i I 1 1 1 I ll I I NGNTTNTTT 
n n I I II I I I 1 1 I I II II 1 1 I I 1 1 1 1 1 I I 1 1 1 1 I I 1 1 | I | | | | 1 1 | I NAANAANANNAA 
MNATmTTMTTTTT^^ 

CCTNCNNCNAAANNATNNAAAAANTNTNAANNATNAGGCATTTNCTNNNTNGNAAAAAAA 

AAAAAANNGGNGGGGNMNANTATTAAMTNTCCTGGNTTGCTAAAGGNNTATTTNAAAAN 

AAAAGNAAATNCATNNNTCCCNNCGNNNGNATAAAAAAACAA A I II I I II I II IATNAAC 

AAAAMTTAGATGATGGGGNGGGACTNCCNAAMCCCNNTTTTACTTTTTCTTTCCNCNA 

AMT G GGGN NGGGNTNCNNCCCCATTTTGAAATNAAAATTGCCCGGGNAANCAANNAAAA 

TmMT TTTNNNGGMGGGNANGMCCNGAMCTNTTCNTNMTNAMCCAANGCTm 

rrnn i c anaaaaaa aaaamggcccgcccttttggattgnnttnccaaaaacaaaanc 

NNAGNGN I I I I I I I I N G AANTTAAAAAA AAAAAA 
Sequence 5128 

CCCTTTCNAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACACTTCAGTCACAATTCTGGAACNCTAAGAAA 

AMCGTTCCAGACTTCAMCACAMTTTATCCTCACCAGTTMTMCTNCTTTTCTTTGC 

TCAAAAACCCAGTGAGAAAAAATAACTCCAGGCCAGGCACAGNGGCTCATGCCTATACTT 

CTAGCACTTTGGAAGGCACNAGGCGGGCGGATCACAAGGTCAGGAGTTCAAGGAACCAAG 

GGCTGACCANACATGGNTGGAAACCCCCACCT 
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Sequence 5129 

C CCTTCGA6CGG CCGCCCGGGCAGGTAC I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 N 
ANI 1 1 1 I 1 1 1 1 I II 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 | 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I AAAAAAAAAANN 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 
NGGGGNAAAAAATTTTAAAACNCAAAAAANNNAAAAAAAAAAAANI 1 1 1 1 1 1 1 1 ANN AAA 
AAANTN I f 1 1 [ NAAAAAAAAANTTNNNGGGNAAAAAAAAAAANNTTNTTTTTCCCCNAAT 
NAAAAA AANAN NANGGGGGCNANAAANNN 1 1 1 I I 1 1 I I I 1 1 1 ANAAAAAAAAANTTTTTN 
CCCCCCTTTTTNAANANNTTTNAAAAAAAANCCGGGGGNAAAAAAAAAAAAAATTNNAAC 
CNTTT ACNNGGAGA I 1 1 1 1 1 1 1 AAAAAAAAGAGTNTTTTTTTNACATGNCAAAAMGNTT 
1 1 1 I lACACAAAAA^CCCCGGGNTGNCTTNANNAANANGNNAAATTTCNTTTNNTNGAA 
AAAAAA ANAGGGGGGGAAA AAAAN 1 1 1 1 1 1 1 1 NNNNNTANAACCCCNAAAAAAAAAAAAA 
AAAA NAI I 1 1 1 I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 AAAAAAAAAAAAAACTATTTTTNNGGAAAAAAAAAAAAC 
TTTTNANAAAAAGNGN 1 1 1 1 1 1 1 1 1 AAAAAAAAAAAACNAANTTTTTTGGGGGGCCNNCC 
NCNAAAAAAAAAAAAAAAA 
Sequence 5130 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACAGAGCCTCAGAGGGAAAGACAGTGGAAGTTCCT 

T7TAAAGGAGATGTGGAACATACCATCCGAGACATCCTAGGAGGGATCCGCTCTACGTGT 

ACGCGGGGTCCAAGGATTTATTTAATGGGGATGTGTTCAAGGCAAGACCGAATTCAGAAG 

GATATCGACCGTCGTGATCCAAAAGTCCAGAGCTGAGGACTGCCTGTTTGCAAATACTGG 

ACTT TNNTN TTNNNANNNNNNNTNTTNNNGGG N 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 GAGGAATTAAC 

AAGTNTTT TATTTGG GCTCAAAC CAAGAAT CCCGGGGGTCTTGAGGGACCTCTGGGGGAT 

TGGGCAAATTTTTTTNTCCCNCG 1 1 1 1 1 1 II 1 1 ( I GGGNCTTGTTTTCCNTNAACCCCCA 

TNAACC GI 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I TCCCGGGGGGGGGGAAACNTTGGGGC 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 

NCCCTNTTTTTCCCCCCAAAGGGGGGGGGTTGGTCAACTTGGGCCTNGGGGACCCCTGGC 

CCCGGGGCGGGGNCCCGTTTTAAAAA 

Sequence 5131 

CCCTTAGCGTGG TCGCGG CCGAGGTACCATATTTCAGATATTGGCACATTCGGCTTGTAT 

MGGGGAGACGCTTTTTTGCAGTTGGACGGCCATTGAAGACAAGTTGGTCACCCCAAGTT 

TTCTTTCCAGTTCTTCTGAAAAACTCACTANAGAAAAAGAAAGCAAGAAATACAGAAAAG 

TATAGAAAAATAATCCATATTCCCACCACCTAGGATTAAGTTGTTAACAAGATGAAAACT 

TC ATACT G AAAAA CCACCCTTTCTAGAGGCGATTTACCACTTATTCCTTGCCTTTCAAAA 

ATAT TTTACTTTTNCAAGGGNMNCTCTCCTTATTAAATTTTGAAAAAAAAAATGNTTTC 

TTTTAAATTAGAGATTGTTAACTTGGGGTC 

Sequence 5132 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACGCGGGTATCTTATGATTAAAAACAAATTAAATT 

TTAAAACACCTGAAGATATATTAGAAGAAATTGTGCACCCTCCACAAAACATACAAAGTT 

TAAMGTTTGGATCTTTTTCTCAGCAGGTATCANTTGTAAATAATGAATTAGGGGCCAAA 

ATGCAAAACG AAAAATGAAGCAGCT ACATGTAGTTAGTAATTTCT AGTTTGAACTGTAAT 

TGMTATTGTGGCTTCATATGTATTATTTTATATTGNACCTGCCCGGGCGGCCGCTCNAA 

AGGGCNAATT 

Sequence 5133 

CCCTTTCGAGC GGCCGCCCGGGCAGGTAC 1 1 1 1 I 1 1 I 1 1 1 I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I 1 1 1 I IGTTT 

1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I I 1 1 1 1 1 1 1 I I I 1 1 1 II 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 II I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I I 

T 1 1 1 1 I 1 1 1 1 1 I I NNTTNN I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 NTNNAAAAAAAANAAAAAAANTNNNTNTTNN 

AATTTNNNAAAAAAAAAAAAAAANNGAAAAANAAAAATTANTNTANNNANACAAAAANAG 

AGNNAAAAAANGN^NAAAIsrmTNNTNNAACAAAGGGGNTGAAAAAAAAA 

Sequence 5134 

CCCTTNCCAGCGGCCGGNCNGNCNGGNACTGNNNTNNTNTATTTANNNNNTTCATATTGG 

CTNGGCACANTGGTTCACACCTGTAATCCCAGCATTTTGGGAGGCCGAGGCGGGCGGAGG 

TCANGAGATTGAGATCACCCTGGCTAACATGGTGAAACCCCGTCTCTACTAAAAAAATAT 

AAAAAATTAGCCAGGTGTGATGGCTGGCACCTGTGGTCTCAATTACTCNGGAGGCTGAGG 

CAGGAAAATGGTGTGAACCCAGGAGGCGGAGCTTGCAAGTGAGCCGAAATTGTGCCACTG 
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CACTCCAGC CTGGGT GACAGAGCGAGACTCCGTCTCCCNTTTTTTAAAAAAAAAAAAAAA 

NCCCCCCAGI I I I I INTNGGTTNNANNNCCCCCCCNTAAAAGGGGGGGAAGGAAAANTTT 

TANCCCCCryTTCCNCCNCGGGNGGGGGGGGGNNNGMCNAMNNAMTNAAATCCCCTTTT 

AAACCCC CCCNNNG NGGGGGGGAAAAAAGTTTTNNTCCCNGGGGGNNNAAAAANAAAAAA 

AANNGNG I 1 1 1 I I I NNANAAAAAAAAMTTTTTTNNCCGGGGGGNTTTTANNNAAAAAAA 

AAMNGGGGNANGNGGGNNGNCCCCCTT^^^TGN^ 

Sequence 51 35 

CC CTTAGCGTGGTCGCG GCCGAGGTAC I 1 1 II I i I M 1 1 1 1 1 I I 1 1 1 1 I 1 1 I M M 1 1 1 I 

TTNi i i u ii i n l l M l rNTAAAAAAAAANTTNNNAAAAAAAAAAAAAAANNCCCCCCT 

TTTTNAAAAAAAAAANCCCNNNNAAANNNNAAAAAACCCCCCCNAAAAAAACCCNCTTTN 

NANAMTNNNTGGGGAGGNAAMAAAAAAMNCCCCC^^ITTTTTAAAAAAAAAANNNCCC 

CCCCCCCCC NGGGGGGGGNN NNAAAAAAAAAAAAAAAAAAANTTNNTTNAAAAAAAAAAN 

CCCN AAAAAA ( I M 1 II I I H I A AAAAAAANCCCCCCCNNGGGGGGGGGGN I I 1 1 1 1 1 1 1 

TNAANAN CCCCCCCCNGGGGGGNNTTTNNNNATTNCCNNNCNNNCANGGGGGGGGNGGNT 

nrm iaa anac ccccncnggggggggggaaancccaaaaannannnntaaaaaaaaaa 

NCCNNTNNTTTTNAAAAAAAANANNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNAANNNNNCAAA 
AGAAAAN I 1 1 1 1 1 
Sequence 5136 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACCTCTCATGGCTTTTTGGTTCCAGCAGTGAGG 

GCATTGGTGAG ATCAA TG GTAM CTGTGCMGCTTTCTTTTTATCATTAGGAAATGTGAA 

ACGTTGGACAAATTTTGAGTTTTMCAAGGACAAAAAGTTGAAAGAAAAGGCACAGTTAA 

CAAAAMGGGTGGCTAGATTTATCTTGGGTGATGGAGGAAATGAGAGAGGAATGCTCTTG 

AAAGGTGGTCTGTGGATCTGTCTGAATAGAAAGAGCACAGTAAGTATGCATTGCCGGAGA 

AAACGTCCTTGMGCTGCTTGTCTCATGTGTATGATGTGCTTTTTAAATCATGCCCCTCG 

TTGCCTGCCTAATCTGTGACTCCCTAAAAACTAACTGGGCCCATGTAGATGGGGCTGCAA 

CCAGAGCTGAATAACATGTTAGGCTCACACATGCATCANCACTGCACACTGGAATCATTG 

CTCTTCCTGGACTTTGTANAAATCAGTCTCAAGTGCTTCAAGAGTCTGGCTCCTG 

Sequence 5137 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACCTATAGAATTATGAATATACAGTAACCTCATTG 

AGATTMTCATAAMTCMCACTAGATTCCMTATTMCTGTTTATACTGCATTTTGTTT 

GTTC CCGCG CACCMCTTTGTCATGCCTTMGCAGGTTAGTTCTTTTTACTGTGTCTTAA 

ANNNTTTTTCCTAGTGAGTMCATGGTATTTTTTAATAATCCCGCGTACCTGCCCGGGCG 

GCCAAAGGG 

Sequence 5138 

CGCCCAGTGGTGAATGGATATCTTGCAGAAATTCGCCCTTTCGAGCGGCCCGCCCGGGCA 

GGTACT CCAGCCTGGGCAACAAGAAGACTCCATCTCAAAAAAAAAAAANGGATNGTTGGC 

CTTT TTAMCCCATTCCCAMNMNTACCCCTTCMNGTNTTTAACNTGGGGCCAANGGT 

TTTTNCGGAAAAM!sn"CCCCGGNTTNMNMTGAGTTTTNAAT^ 

AT TNAC CCCNTCAGGTAAAACCGNTAAAGGGGGGAAAAAAAAANTNTTTANCCAANNTAA 

MTTTTCCGGTTGGGNATTTATTAANAAGGTTNGGGAAAAANTCGGGGGGGGGGGGTCAT 

GGCCTTNMCCCCACCCTTTTCMNGGCCCNTTTCCNGGMGGACTGTTTGAANGCCANT 

TGGAMCNACCNGGGGGCMCCNAAMTTTlvfTTTTCXACAAAMNTTTTAAM^ 

Sequence 5139 

CCCTTTCGAGCGGCC GCCC GGGCAGGTACTTCATTTGCCTMTTTTTGCCATTCTCATM 
TGTG G CAATTGTTC AATTTTG C ATTTCTTCC ATTTTATTTTTTTG C ATCTCTG CTTTTCT 
TTTGGTTAGCTTTGCCAGTTCTGCCTATTATATT^ 

TGTTAMTCTCTGACATGTTTCGTTGATTCCTGCTTTCATCTTAMCATTTCTTCGTTGT 

TMTTTGTGTTTGCTATAAMTAAGCMCATCTTAMTC 

ATTCTGT MTA AGATATTTAMGAW 

TCATAAGTTTTGACTGGTACCTCGGCCGCGACCACGCTAAGGG 
Sequence 5140 
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CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACNTATGTNATATTTAACAACCCCCTTTTGAAG 
TCCTATATTTGTTTAGTAGACTGAAAATTTGAATTCACTGTTAAGAGGAGACATGGAACT 
GTGGAAAGAATATTCATTTGAGTGTTTCAGGAAGTTTGG A 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 ACCAACATAT 
TATTTGTAAAAGGAGGGAAATCAGCTGCCTCAGGAGGTTCTTAACATATAGGAATGTAAT 
TATCAGATTCAAAGCTGAACAGTANTGCGTTGCCCTGTAACCTAAGTCTTGGGCTTGTTA 

GCAAANAAAAAGCCAGTGTCTGGGGTNTTGGTTCCAGGACCTTCCACTTAATAACAAAAT 
CC 

Sequence 5141 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCC GGGCAGGTAC I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I H 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 

N 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 II I 1 1 1 1 1 I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 | 1 1 1 | 1 1 1 1 1 1 

I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 INNGGGGGNNNNGNATANTNAAANTNCCAAAAANTNGNGGGG 

GGGNAAAANAAAAAAAAATNTTTNGANNAANGAANANNGGNCCCCCCCGNTNNNNTTTNA 

ANAATNGGNGGGGGGGNNGGANAAAAANNCATAACNNCCTTTAAAAAAAAAAAAAAAANG 

GGNATTNATNNNAGGNAANNANGCCTTTTNATGAAAAAAAAAAAAA 

Sequence 5142 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACATAAAGCATGCCAACTGCTGCTGGGAATCAT 

CTGTTCCAMGAGGCCMCACTTACTCGTCTGTTTTTATTTTGCGTAAAGAATGAGTAGA 

GCATAAAACCCCTCACCATCTAGTGCCTGTTTTACCCCAAATCTTCTACATCCACTGTTC 

CGMGATTTCCACACTGATTCTGAGCAATTTATGTAAGCCCAGGTGTTCAAAGTTCCAGG 

TTGAAACATTTGGTTAATTAACATCATGCTGCAAACACTCAAAATCACTTCAGCTGCXJAC 

TATAACAAAACAAAACTCCCA AAAAC AAAAACTGTAGGGAAATATAAACAAATGGCAGTA 

TTCTTTGGAAMCAGTATATGAT TTTAG TGACAATAAAAGCAGCAAGGGCTTTCTTGATT 

TMTACTGNG7TTCTCAAAAACATTTTTCTAMGGAMTTATATTGAGTTTGAGTAAAAA 

ACTTGAAAGTTCCTCGGNCGCGACCACGCTTAAGGGCCGAATTTCC 

Sequence 5143 

CCTTTCGAGCGGCCGC CCGGGCAGGTA C I 1 1 1 1 1 1 I I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I I GGGNTT 
I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I 1 1 1 1 1 1 I I 1 1 I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 M | 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 

71 1 1 1 1 1 NNAANNAAAAAAAAANNNNTTNNNAAAAAAAAAAAAAANTNNAACNACANNCN 
NCCCCCNCCCCCCNCCN NAANN GGNGAATTTTAGGANNANNNGGGGGGTTCCCCATGTNG 
GNANAGCNGGTCTNNAAC7TTTGAGCCTAAGGGNATCTATNTGCCTCGGCCTTCAAAAGA 
GCCCNGGAATNAANNGGNCATNAAANANCCCNTGNNCCTTGGCAAAAAAANGGG 
Sequence 5144 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGC CGAGGTACTTT A I 1 1 I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I I A AA AI 1 1 1 1 I 

I * 1 1 1 1 1 I 1 1 1 1 1 I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 i 1 1 1 1 1 1 1 1 i I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 | | | | | 1 1 1 | 1 1 

I I 1 1 1 1 1 I 1 1 1 1 NTNNNNAAAAAAAAAAAAAANN N I I 1 1 1 II I NTNNNGGGNNCCNAAAA 

AAAAAAAAAAAANCCNNNNNGAANGNNAAANNNTNTTNNTTATNGGGAAAAAANNCAANN 

CTThrrTTMTAMGAGAMGAGNGGNNANNNGNTTTTTTCCNNCCCCCCNNAANNAAAAA 

GAGGGANNMMNCNCCCCCCCCANCCCCGGGAGGGGANNNTANAAMNTTTTTTT 

Sequence 5145 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACATTTCTCACTATTGTGAATCTTCATGTGTTC 

CCTATGATTCTTGATTTAGCTTAAAAGAAAACGTAAGACATGGTTTCATTAGCTTGAACC 

TTATCTTTGTAMG CCAT GCATTTACCTTGTTTATTCCTGGTTATGTTTTTATCTCACAG 

CCTATTCAAAMGATTTTGMTMTTATTTCAAMCTTTTTGCMCTTTAATAATCTTAA 

ATMCCTTAAAATATTTAGGTAAATACGGCATCATCTGCATGGAGGATTTGATTCATGAG 

ATCTATACTGTTGGAAAACGCTTCAAAGAGGCAAA 

Sequence 5146 

NCCCTTTCNAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGGTTTATCTCTANTGTCACAAACAGC 

TGTGCTTG TTNG AGTGAGACAACCACCATCANGAAAAGACTCANGGCTGGCAGCTGTAAC 

TAMTTTMTTITCACCTACATTTCNCAGTTTATTTATGGTGANAAGTGTTNCTATGCAA 

GCATTCT TTNAN TGAACCAAGAAAANTAGNCATATCCANGCTCTGACAAANAACTTANNC 

TNrrGGGATTTTGTTANAGGNAAAATTAAATAANGAATTTATTCC 



• 
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Sequence 5147 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACATCTGAAAGGAGTGAGAAGTGTTTTGAGGGCTC 

TCCCTGTCTCTTCCTGCACCTCTCTCTTGTGATCCCAGAAGCTACAACCTCAGCCCAGAT 

TAGCAGGCTGAGGGGTCAGGAGGCTGTCACTGGAGCTGTTGAGCTCATGAACACGCCGAA 

GTTGCTGCGCTCCAGAAATGTGGAAGTTGGAATGAAGAGCCACCACTGCTGCCACCAACA 

TGAAGCTTGACCAAGCAAGCCAAGAAAAGATGGCCAAGAGCCTCTGCCTTCCTTCTGCCT 

TCTGCAACGC 

Sequence 5148 

CCCTTAGCGTGG TCGCG GCTCGAGGTACNCGGGGAAGGCCAGGCATGGTGGCTCACCGCC 

TGTGATCTCAGGATTTTAAGAGGCTGAGGCAGGCGGATCACCTNAGGTCAGGAGTGAAAC 

TGGCCAACACGGTGAAACCCTGTGTCTACTAAAAATACAAAAATTAGCTGGGCATGGTGG 

CAGGTGCCTGTAATCNCAACTACTCCNCGAGGCTGAGGCANGAGAATTNGCTTTAAACCC 

CGNGAGGCGGATGTTNCATGTGTAGCCGGANNATGGCACACATTNCNNCANTTTTCAAGC 

CCTGTGGCTTACAANGTAGTGGAAACNTNCCGTCCTCAAATAATCAAAAANTTATAAACA 

AATNAAAANTTATTTATNAAANCACGTTTATTTTGG 

Sequence 5149 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTATCCCAGCCCCCCAGGTTCGCCTAATAGTCTT 

GGCTACTTCCCTACAGCTGCTAATCTTAGCGGTGTCCCTCCACAGCCTGGCACGGTGGTC 

AGAATGCAGGGCCTGGCCTACAATACTGGAGTTAAGGAAATTCTTAACTTCTTCCAAGGT 

TACCAGTATGCAACCGAGGATGGACTTATACACACAAATGACCAGGCCAGGACTCTACCC 

AAAGAATGGGGTTTGTATTTAAGGGCCCCAGCAGTTAGAACATCCTCANAAAAGAAGTGT 

TTGAAAGATG 

Sequence 5150 

AGI 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 « 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 n 1 1 1 1 1 | 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 i aa 

AGNCCCCNMNGGGGNNANNCCCNTTTTTTNNGGGGAANNTTTNNCCCCNNNTNNTNNTN 

NANNNNGGGGGNNNAAAAAAAAAAANTTTTTNTGNNTTTNAAAAAAAANTTTTNANGGGN 

NGGNAAAMNCTCCCCTTTNCAAAAAAAAAAAAAAGGGGNNCCCAAANTTTTTNCCCCCC 

CCCCCNTTAAMMNGG GGGGG NNCCCCTTTTTTNAAANGGGGGGGGGGGGNTNAAAAAA 

NGGGGGNNCCCGGGGNTTTTTAAAAAMNNTTTTTNNNNCCCCCCTTTNNAAAMNNTTT 

TTNAAAAANNGGGGGNCNCNCCCCCNGGGGGNNANNNTTCNCCNNTNGGGGGGNTTTTTT 

NTNNTNTNNACCATTTNNAAAAAAAAGGG 

Sequence 51 51 

CCCTTAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGTGATATTTTAATCTCACATCCAGAATGGC 

TAAAATGGAAAACCCAGAAAATGCTAGATGTTGGTCAAGAGTTGGAGTAACTGAAACTAC 

ACAGCTGCTGGAAATGTATATTGGTATAACCACTTTGGAAAATGGGAAGTTCAACAAACA 

GGCAAACCAATCTAGATTTAGGGATATATGTTTAGGTAGTAAAAGTATAAAGAAAGGAAA 

TAGTTAGCTTTGCAGGGAGTAGTGCTTGGGAGGTAATAGGTGCTTCTGGAGTGCTGTTGA 

TGTTCTGTTCCTAAGTAGGGTGCTATGGCTTGAGTTTGGTTTGTCTGACCCTACCAAGTC 

TCATGTTAAAATTTCATCCCCAGTGTTGGAGGTGAGGCCTGGTGGGAAGGGTTGTGG 

Sequence 5152 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGATTGCTTTGTGTTCAGTCCTTTTGGA 

ACACGTAGCTTCCAGCTTAAGGGTAGAGAAATATATACCTAAAATCATCAATACATGAAA 

GAAAAAGGATGGAAACTATGTCCTCAGTTTTACTTCTACCAAAACATCCCTGTATGTGTG 

TGCATGTATGTTGGCGTGTGTGTGTGTGCATGCATATTAAGTAAATGTGTGTTTGCATGT 

GTGTGTTGGGGA 

Sequence 51 53 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTA C I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I I I NNN 1 1 1 1 1 1 1 
N I 1 1 I I 1 1 1 I I I I 1 1 1 1 I 1 1 I I I 1 1 1 I I 1 1 1 1 NNGNNTN C 1 1 1 1 1 1 II 1 1 I 1 1 1 1 1 AAA 
AAAANNACN I I 1 1 1 1 1 1 NNAAAAAAAAAAAAAAAAAGGNGNNGNNNGNAAAAAGGGANTN 
ACCCTNNCCCCCCCCNCNAGGGGGGGGGGG^^TTTTTNCCCNNNCANNGGGNGGGNAAAAA 
AANNCCNNNCNCCNCNTNNNNCCCNCNAAAAA 
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Sequence 5154 

CCCT TTCGA GCGGCCGCCCGGGCAGGTACTAGGTCTTCCTTAAGCAGCAAGAAAATGTGG 

GGGGTTTTACAGAAGAAAACAGGCAATCTGGGCTATAGCAGAAGAGCACTAATCAACTTA 

AGTCCACCTTCCATGGTGGTTCAGAMCCAGACTACCTTMCGATTTTACCCACGAAATC 

CCAAATATCXJAGACTGGCTCCTATGAAAGTATGGCAAAAACCACACCAACTGGAGGCCTT 

CCAAGGGACCCCCAAGAACTCATGGTTGATAACCCTTTGAATCAGCTCTCGACTCTAGCA 

GGGCAGTTGTCCAGTCTGCCACCCGAAAACCAAAACCCTGCATCCCCTGATGTAGTTCCC 

TGCCCTGATGAAAAGCCTTTCATGATTCAGCAGCCCTCTACCCAAGCAGTA 

Sequence 5155 

CCCTTAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGGGGATTCCCTTCTGTCGCGCGGCCTTATA 
GTTCCGGCTGTGGCGCGCGGACGGAMGTTTATGCCGACGGAAAGTTTATGCCGACGGAC 
TGTGTCCGGCGATGGGCACGGGCATTTCTTCGTTTATAGCTG^ 

GGGMCACTGGGATCATTTTCATCATGCCGACAGTGGTGGTMTGGATGTATCCCnTTCC 

ATGACXCGACCTGTGTCTATTGAGGGGTCCGAGGAATACCAGCGTAAGCACCTAGTAGCC 

CATGGT TTMCGAT GCTGTTTGAGCACATGGCCACAMTTACMGCTTGAATTTACAGCA 

CTTGTGGTTTTTTTCATCACTTTGGGAGTTGATGGTCCCC^ 

CCTACAGGAAGCACTAAGTAATATGGATGATTATGACAAAAC 

Sequence 5156 

CCCTTAACGT GGTCCGCG GCCCAGGTAC I 1 1 1 I I I I » I II I I I ill 1 1 1 1 1 I AACTGAAA 
GAGTTGACMTTTTATTTTCACATTTCCAATACA 

CTTCTCCCCTCCAAMCTATTCTCTTTCATGGGACAGGGGMCAAGTCTTCCTTATGCTG 

TTTAAAAAACTCAAGTATCACAAGCANCATGATCTCCTGGTGAAGCAGAACAGGTAATAT 

AAAACCCGATACAATAAGGCCTCCCTCTATCCTTATCTGTCTGGTCGAGTCATTCCCGGC 

CCAGTGGNCACCATCATGGGACCGGGCAAGGANGTCTCATTAATTGGGGGCCCAAGCANT 

AATTGGCATATGGCCCTCCATGGGCCGGCCTTATTCCAAGGAACCAGGTCCCACTGGCAT 

NATTCCAAGGANGGAGGAGGGCCCATCAATTTGGCCATCATNGGGANGGGCCCCCATATT 

GGGGGNGCTGGCATTAAAACCAAGGGCCAAGGAAGGACCCCCGAAAGG 

Sequence 5157 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTTAAAMTGTTGCTCAGCATATTTAACATTA 

TTATTGTTCATATTTCCTMTGGGGAACAGCGTTTTTCTCITACATTCCAGT^ 

TGCCTCTATT AATA AGGTTTCTGATMTATATATCAGTGGAGATATTTCTTTGGACTTAT 

ATCTTTCAGCTTTTCTTTAGATAATGGCTCTTAAATGTTGGTCTGCAGGCAGGTGATAGG 

CAATGATATGAAAATCATATGGGGGACTTATTAAGAATATAGATCAGCAGGGCCCATCTC 

TCCATATGCTGATTGAGTAGTACCTCGGCCGCGACCACGCTAAGGG 

Sequence 5158 

GCGGCCGAGGTACTTCAAACACGACTTAGCAAGATCNGGGGACAGCAGACAGATGGTATG 

AAACTTNNATTTGGAGMGAAAACCTTCCAAMGAGGAMCAGAGTTTTTATCAATCCAT 

TCTCAGATGACCAATTTGGAAGACATTGATGTCAATCATAAAAGCAAGTTATCTTCTNTG 

CMGATCTNGAAAAMCTAAACAGCTTGAAGAACAAGACCACTTATTAGAAGATTATCAG 

AAAMGAMGMGACTCCACMTGCAAATTAGTTTCTTGCAAGAGAAAATTAAAGTNTAT 

GAAATGGAACAAGATAAAAAAGTAGAAAACTCAAATAAAGAAGAAATACAGGAAANGGAG 

ACANTCATTGAAGMTTATTTAANANGGACGNANNAANAAANGTNCCTTGCCCGGGCGGC 

CNGTTCGAAAGGGCGA 

Sequence 5159 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACAATCATAGCTCACTGTAACCTCCAACTCCTGGG 

CTCAAGTGATCCCTCTGCTTCAGCCTCCCATGTAGCTGGGACTATAGGCACATGCCACCA 

TGCTCGACTAATTTAAAAAAAAAATTATAGAGACGGGGGTCCTACTACATTGTCCAAGCC 

GGTCTCGAACTCCTGGCCTCAAGTGATCTCTCACCTCGGTCTCCCAAAGTGCTGAGATTA 

CAGACATGAGCCACCATATCXJAGCCCCTTGCCTTGMTTTTTAAAAMTTTTAGAGACAT 

ATTCT ACATATMGTTGCATTTTTGACATTTTCACTGATATCATCCCAAGGCATTAAGTA 

TTTTTGACMTGTGACTTAATGGTTATATGACATTTCATTMTTTATTTAA 
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Sequence 5160 

CCCTTAGCGGCCGCCCGGGCAGGTAC 1 1 1 1 II I 1 1 I I 1 1 1 1 1 I I 1 1 1 1 1 1 G AGACATTGT 

CTGGTTCTGTCACCTAGGCTGGAGTGCAGTGGCATGATCTTGGCTCACTGCAACCTCCAC 

CTCCTGGGCTCAAGCCATC TTCCC ACCTCAGCCTCCCAAGTAGCTGGGACTATAGGTGCA 

CACTGCCAGGGCTGGCTAATTTTTGTATTTTTAGTGGAGATGGGGTTTCACCATGTTGTC 

CAGGCTGGTCTTGAACTCCTGAGCTCACGTGATTCGCCCACCTTGGCCTCCAAAGTGCTG 

GGATTACAGGCGTGAGCCCCTGGGCCCAGCCAGGGATATTAAATCTTGACCTTCAAAAAA 

ATTATAAACCACTGTCTTAAAGGAAATGTCTGCCACTNATGTGAACTGACCCCAAAAATT 

GANGGTTTATGGCTTTGGTTGGGTCNAAAAGTCCAAAGGACAAAGCCTAAGTCTGGTTTC 

AATMTGMCGNNTNAGGMNAAMCCCGGNCANTTAMNAAMCTTTTTAANTTTTGGG 

CCTTGGA ATTTAAATTAAAAAAA I I 1 1 I 1 1 1 CCTTGGAAAAAAANCAAAAGGTCCCTTTC 

TTTTTTTCNAAAAANCTTTTNATNGGGTTAAANGG 

Sequence 5161 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACCAAAACCAGACAAAGACGCAACAAAAAAAGAAA 

ACTACAGGCCAGTATCTTTGAACAGAGATGCAAAATCCTTAAACCAAATTCAACTACATA 

TTTAAAAGATCATTCATTGTAATCAAGTGGGATTCATCCCAGGGATGCAAGGATGGTTCA 

ACATACTCTGATATGGTTTGTGTTTGTGTCCCTGCCCAAATCTTACATTTAATTGTAATC 

CCCAGTGTTGGAGGAGGGGCCTGGTGGAACGTGATTGGATCATAGGAGTGGAGTTCTCAT 

GMTGGTTTAGCCCCATCTCCCCTTGCTACTATATAGTTAGTGAGTTCTCATGAGATCTG 

ATTGTTTAAACCTCCCTGCTCTCTGTCTCTCTCCTACTCTGGCCATGTGTGTTCCCCTGT 
T 

Sequence 5162 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACATTTCCTGCTCCTGTTTCCTTAACCACCATCCT 

CAGGGCATCTCCGGCACCTTGGGGTCGGGTAAGTGCTCTCTACTGCCCTCGTTTTAGCTG 

CCTTTATCTCGTCTATATGGCACTTTCTGCGTGAAAAGACATTTGCCTTACAGGGATGAA 

ACTGGACTTGCAAGAGTTTGCTGTANAAGGTGTTCAAGTCAGGAAGATGCTCANAAATGA 

CCTCCTCTCCCMCCACTTCMCGATTCTTTCTTTGGGTTTGGGGTTCTTGCAGTTCTAT 

CATCTAAAATAACCTTTGGACTGCNGGTAAAATGCAATNAGGACAACTAACCAAGTAGAC 

NA AACAA GTTCCCCTAGGCAGGGGNGTCCAATATTTANCTTCCCTGGACCGCATTGGNAA 

AMTTTT^NGGNCCCTTGTAAAACNCCCTACX^CNTANCCNTGNTNGGGGGACCTTTAAA 

AAANTAAATTTNNAATTTGGCAAAAAAAAAAAAAAAAA 

Sequence 51 63 

CCCTTTGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGAAGTAAGATTCTTAGGAGCTTTTCTTA 

TCACACAAGATGCCTGAATCGAATGTGAGAATTGAAGGCATTTCTTCTGCATAAACAAAG 

AATTCTACCTGCTGGACAGAMCCTGGAMGTTCTTTGGAATTCGCTGAATTACAGTTTA 

GTATGTCCTGATTACAGAGTGACMTATTTATCAAGCCTTTGTTATATTGGATTATCTTC 

TCTCTTAAAATACAACTGTATTATAATTGAAATGACAGCCCAAAATTGGATGGTTTACCA 

MACCMTGAMGGGGATTTCACACATCMTTTrTATTTCTGTTTTGAAGAGCACATGCT 

ATATAATAATTGCTAGTAGCAACTGCAGTAAAACANGTGGATAAGTTATTTTCTCTGAAA 

AGATCCAGTCCTAGAGCAGGATTCTTCGATCATTCATGGCAGAAGTGAAAAAAGGTTGGT 

ATGGGTTCTTGGCCAAAATAACTCAGTTCTTAAAAATTCTTAAAAAATGATCCGTAAACC 

CATTTATCCTTTTAAA 

Sequence 5164 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTCACAGTTAATTAAGTATATGCTATTCTTTG 

AT GCCAT TTCATTTAAGCATTTGCTTAAAATGAAGAAGGTAGTGATTGTGAAATTGAGCT 

TGTTTTTAAGAAATAATTTGACAATGTATAAGATCCGAGGAGATTGTGTCTACTTACTAA 

GTTTCTTCTGTCCTAAAAATCAGATGACATTTTAAATGGTTAAGTCAACCACAAATGTCT 

CACGAGATAAAAATTTTTATGTCATTTTCTGTAA AATAG GACAAACTAATTTCTATTGTG 

ATTMTTTAMCATAGCTNTMTATTTATACTMGTTTTATATACATTAGTATATTGTAA 

TCACATTAACTTATCTCTGTATATCATGAAAGAGATTTTGTCCCTCNGCCCGCGACCACG 

CTNAGGGCGAATTCCAGCACACTGGGCGGCCCGTTACTANTGGGATNCCNNAGCTCGGTA 
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CCAAGCTTGGCCGTAANCAANGGTCATAAGCTGTTTCCTGTGTGAAAATTGGTAATTCGC 
TCACAATTNCACACNACAT TACG AGCCTGGAAGCATAAAAGTGTNAAAGCCCTCCGCTGC 
TCTMTGGNCGGNCCTTTATTTTANATTANCCCCCTNCCCTCTCCCCCNCCCC 
Sequence 5165 

CCCTTTCG AGCG GCCGCCCGGGCAGGTACAGCTTCAGGACAGCCAGGTTGGCTTCCAGAT 

CATAGGCATTTTCCTTGGCCTGCGTCTCTACATAGCGCTCCAGGGTGGCCAGGTTCTCAG 

GATTGTACGCGGGTTATCAGAMAAAATTTCCAGCTCAACCAAGATAAAATGAATTTTTC 

CACACTGAGAAACATTCAGGGTCTATTTGCTCCGCTAAAATTACAGATGGAATTCAAGGC 

AGTGCAGCAGGTTCAGCGTCTTCCATTTCTTTCAAGCTCAAATCTTTCACTGGATGTTTT 

GAGGGGTMTGATGAGACTATTGGATTTGAGGATATTCTTAATGATCCATCACAAAGCGA 

AGTCATGGGAGAGCCACACTTGATGGTGGAATATAAACTTGGTTTACTGTAATAGTGTGC 

TGTTCATGGAAACCGAGGGCTGCATCTTGTTTATAGTCATCTTTGTNCCTCGGCCGGGAC 

CAGCGCTAAGG 

Sequence 5166 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGCTTATCTGTGTTTTCGGCTAACAAGC 

GGTGGACGCCTCCTCGAAGCATCCGCTTCACTGCAGAAGAAGGGGACTTGGGGTTCACCT 

TGAGAGGGAACGCCCCCGTTCAGGTTCACTTCCTGGATCCTTACTGCTCTGCCTCGGTGG 

CAGGAGCCCGGGAAGGAGATTATATTGTCTCCATTCAGCTTGTGGATTGTAAGTGGCTGA 

CGCTGAGTGAGGTTATGAAGCTGCTGAAGAGCTTTGGCGAGGACCGAGATCGAGATGAAA 

GTCGTGAGCCTCCTGGACTCCACATCATCCATGCATAATAAGAGTGCCACATACTCCGTG 

GGAATGCAGAAAACGTACCTCGGCCGCGACCACCGCTAAGG 

Sequence 5167 

CCCTTTGAGCGGCCGCCC GGGCAGGTACTTTN I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 II 1 1 1 1 1 1 AATTTNTT 
I 1 1 1 I H 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 II I NGGGG TTTTTN 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I 1 1 1 1 I 1 1 1 I I I 
TTTNI I 1 1 1 1 1 I I 1 1 1 1 1 1 1 ATTTT G ACTGGGGGGAAAAAAANCNANCCC^^TTTTTTTNT 
AAAAAAAAAMC^f^TTTNTTTTTAAAAANANAANAGNGGGNGNN^n" AAAAAAAAAAANTT 
TTrTNNGGG GGGGGG GGNGGGGCACCCCCTTANNACCCCAATTTTTNGNGGGGGNGGGAN 
AAAAAAAM^fTTTTTTGNGGT^^GGMTCNCCNNCMNNGGGAAAAAAAANTNANNANTT 
TTTTTAAAAAAA 
Sequence 5168 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACACNGTGAGAGNCTTTCNCCTCTGAANGANCT 

NAChJTNNNCGTNNTACTACCTGNNNNNTGAANCNNGCTTAACTCNTCATNTNGNNGNCNG 

TGNNATATATAGGGTGANCGTACCNTNGNCGNGGACCANTNTCTNGGCTNANTNCCNGCT 

ACACTGGAAGGACANTNCNTTCNGNANNCAAGCNGGANAANAATGATGGNGNCCTTAANC 

NACCTACNAGTTTTCATGTATAACCCGGTAATCCCGTTTGTTGGCACCATTCCTGATCAG 

CTGGATCCTGGAACTTTGATTGTGATACGTGGGCATGTTCCTAGTGACGCAGACAGATTC 

CAGGTGGATCTGCAGAATGGCAGCAGCATGAAACCTCGAGCCGATGTGGCCTTTCATTTC 

MTCCTCGTTTCAAAAGGGCCGGCTGCATTGGTTGCAATACTTTGATAAATGAAAAAGGG 

GACGGGAAGAGANACCTTGACACGCCTTTCAAAAGAAAA 

Sequence 5169 

C CCTTTCGAGCGGCCG CCCGGGCAGGTA C I 1 1 1 1 1 I I 1 1 1 1 1 1 1 HI I I I 1 1 1 1 1 I I II I 

TCI I I I I 1 1 1 I I I I 1 1 I I 1 1 1 | | | 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 ATTTNN A I I 1 1 1 1 1 1 1 1 I I I 1 1 1 1 I 

1 1 1 1 1 1 I I NNAAAA AMNNNGTTTTTNANNN AAAAAANGGGNAAAAAAAAAAAAAAAANN 

' 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I I I AA AAAAA NTT AAA AAAAAAMTNCN AAMTTTTT7TNNCCNTTTTT 

ANGGGN^GTTTTTAAAAANTTTTTNGAAAMM 

MNNTTTTTAAANANTTTTTAAAAANTTAAAAAANTTTCNG NTTTTAAAAAA AAATTAAA 

ANTTTCCCAAAMTNNNAAAAAMNNGGNATTTTTNNCAAAGGGGTTCCCCNAAAAAAAA 
T 

Sequence 5170 

CCCTTTGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACCAGATGGGAGGGATTCCTTGCACGTAATCTTG 
AGCATCCACCTGCTTCAGCAGGTTCAACACCAGGTGCAAAGCCATCCAGGTGTGCCCAAC 
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AGCMTTAGCTTGGTATTATTCAGTAAAACTTTCAGTTMGATTTCMTTGACAGTTTGG 

GGMGGGATGTGCTGGCTATTAGTTAAATGACTTTAGAGGGGGGTTCATTTGTCTCTGTC 

TCACCCAATCCTGAAACTGCAGTGTAACCAAGAAAAAGCCAAAGAGAAGCACTTCCCTTT 

CTATCCTCGTCACTAGTMCTGGAGGTTTTTCCAAAATTAAAAATCTGTGTCTACATCAT 

GGTCCATATTTTAGACCCTGTCATGGAMTMGTGCTCAGGTAMCTMTATTTTTCTTT 

CACCCCCAGAACTAGAGCTTTCCTAGCTGTAAGCCTTATAAACCAAGATGCAGGTACCTC 

GGCCGCGACCACGCTAAGGG 

Sequence 5171 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGCGGGGCGTGGTGGCACGCACCTGTAA 

TCCCAGCTACTCAGGAGGCTGAGGCAGGAGAATCGCTTGAATCCGGGAGGCAGAGGTTGC 

AGTGAGCCAAGATCGTGCCACTGCATTCCAGCTTGGGTGACAGAGCAAGACTCTGTCTCA 

AAAAAAAAAAAAAAMGGGNGGGGGNCNGGGNNNNNNCCTTNNANNCCNACCTT7TNGGN 

NGNCC NGGGCG GGGGNNNNNCNNGGGGNAAMTTTAAAAATTNCCNNCCNANNTNGGNAA 

ACCCCATTTTTTNTNNAAANNNNAMNTTTCCCCGGNTTNGGGGGGGGGNCC^^^NAAACC 

CNNNNTCTTGGGNNGNTTNNGNNANAAMNTTTTTTAANCCNGGGNACCNAANGNTTNNA 

GNNNCNTAAMTCCNTTTTTGNCCNNCCCCCNGGGGNAAAAAMCNAMCTNNTTTTCAA 

AAAAAAAAAA 

Sequence 5172 

TTCNCCCMTTCCCCTTCCACGCCCCTTC 

CNCCAAAAN ACAAAAATA I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I rATATNGCNTCCCGTNCCTNNNGGCCCTCC 

NCNCCACTNCGCCCACACCTTNCATNNNNACATAATCNNCTNTCCATCTCNGACNGAGAN 

ACCCATATATCTNATTTGNCAATNAANGACTCCTAANNATANCCCTCTTAGATTAACTAA 

CTGCGTNAGANGGAGTCTTAAAAGGANNNCCTCNNNNAAATAAATTCAAGGGTAACAANT 

NATTMTCCTMGNATCTTTMTATNCTTNGATCTGGGTAMCAATTTTCATAANATNM 

TTTCGTNGMTNTTTGAGTTTAAAAATAATGTCNCTGCTCTAAATTTCACCCATG 

AAAAATAAAAAAGGCACATCCATAGGTATTTTAAGTCCATATAAAAACCC 

Sequence 5173 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGTGGCCTCTGGCCTGTCACTTCCCCCA 

GTGTCTTGTGTTCCGTGATGTGGCCCCTCAGGCTCCTGTGCACTTCCTGGTCATTCCTAA 

NAAGCCCATTCCTCXSGATTAGCCAGGCtGAAGAAGAAGACCAGCAGGTGGGAAGAACAGG 

GCCAGGGTTTGGCTGGGAGGAGCCCCTGGACCCAGCTAGAGGTCTTGCTCCCTATGAATG 

MGCCACCTATGT(X)CTCCGCTCTCTCTATAGCTTCTAGGACACCTACTCCTTGTGGCCA 

AGCAGACAGCAAAGGCTGGGGGCCTGGGAGATGGATACCGACTTGGTGAGCGACTTTTGG 

CCCTTGGTCCCTCACCTATGAATTCTCATTCCTACTTCTCAATATGATCTTCATTCTTCG 

ACCTCTGCCATGATCCTGACTCCCTAAC 

Sequence 5174 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACAAATAGGGTCACCTACTCTCAAATTCTGCGGTT 

CAMTTGTGGTTGGAGATGAGATGTTCTATTTCTGCATCTCTCCTGGACCATCTTAGAGC 

AGTGCAMGTTTACTGGATCTTCCAGTGCATTATTGGCCCTTGGTGTGATGACGAGAGAG 

CAGGAAGGAGGTCTCCAGCTCCTTTTCTGAGJTCAGATGTTCCCTAGCCCAAGAAGAGTA 

ATCATGCACCTGGTTTCCTGCTCTGAAAMTMGMGTGATTTTGGCAGCCTTTGAATCT 

GGATGGAAGGTGG 1 1 1 I I II 1 1 I 1 1 I I CAGTAACAAAGGTAGTTGTGTATGTATGTACCT 

GCCCGGGCGGCCGCTCGAAAGGGCGAATTCCANCACACTGGCGGNCG 

Sequence 5175 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTAC 1 1 I 1 1 I I I I 1 1 1 I 1 1 1 I I II I I I I I I I I I 1 1 IN 

AAANNNNNAGNNNNTNTNNNNGNNAAAAMNANAAAAAAANTNNGGGGGGGGGNAANNNN 

TTTNNNNNNCCNNAMNNAAAAAAMN^^ 

NNT TNNN NNCCNGGGGNTTTTCCCNN^ 

GNNTTTTNAGGGNAAAANNNAAAAANN I MIN I I AAAAAAANN I I 1 1 M I I NIMTTTTCC 

AAAAAAMNGG NCCCTA AAMNNTNNCCNNAAAMNNNNNNTNGGGGGNrrTTTCCCCCCC 

AAAAAAAAACAN7TTTTAAAAAAAAAAAAAAAANTNCAACCTTGGGGGNAAAAGGGNNAA 
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AAAA AAAAAANAAAN NAAAAAANNNNCCCCC 1 1 1 1 I 1 1 1 NCCCCCCCCCAAAAAAAAAAN 
NAANI 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 AAAAAAAANNNTTTTTTAAAA 
Sequence 5176 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACCAAGTTCTAGCTGAAGCTGGAGGAGAACTGG 

GAGAAGCTTCGCCTCCTCTGAACCACATTCATGGAGCTCCTTATTGTGGAGATGGGAAGG 

TGTCAGAGAGACTGGGAGAAGAGTGTGATGATGGAGACCTTGTGAGCGGAGATGGCTGCT 

CCAAGGTGTGTGAGCTGGAGGMGGTTTCAACTGTGTAGGAGAGCCAAGCCTTTGCTACA 

TGTATGAGGGAGATGGCATATGTGAACCTTTTGAGGGAAAAACCAGCATTGTAGACTGTG 

GCATCTACACTCCCAAAGGATACTTGGATCAATGGGCTACCCGGGCTTACTCCTCTCATG 

MGACMGMGAAGTGTCCTGTTTCCTTGGTAACTGGAGAACCTCATTCCCTAATTTGCA 

CATCATACCATCCAGATTTACCCAACCACCGTCCCCTAACTGGCTGGTTTCCCTGTGTTG 

CCAGTGAAAA TGAAA CTCAGGATGACAGGAGTGAACAGCCAGAAAGGTANCCTGAAGAAA 

GANGATGAGGTTTTGGCTCAAAGTGGGTTTCAATAGACCAGGAGAGGCCCAGAGCAATTT 

TTATT 

Sequence 5177 

CCCTTGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTCATTTTCCTTTTGTAATTMTAAGTCCTTTTT 

GCAGAGTTCTTTGAAATTATGTAAATACTTTGTCATCAAACTATCAATTCATTAGGTAAT 

AATCTGTATCACAGGAAATCATGGTTTCCTATTTTGTATATTAGGTTATAATCTGTTACT 

ATCATT ATTTCn TTGAGACCAGTGTGGGCCCTTCAATCTGGCTCTGACTTCTGGGTTTTT 

AAAAGCTTTTTGGGTGATTCTAATGTGCAGCCATGCTTAAGAACCACTTNTCTAGGTNGA 

CCAAAGCACCTATATTCAAAGGATATTCACAGGATTGCAGGCAACATGCAGCAGCCTCAG 
GGA 

Sequence 51 78 

CGCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACANACTTTATTTCCACTCTGGTGGATAAGTTCAA 
TAAAGGTCATATCCCANAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAA 
AAAAAAA AAAAA AAAAAAAMNGGNNN^^NNN^^TT^TN^f^NANANAAAAAA^INCCCCCC 
CNNANNNTTTTNAAAANNGGGGGGNGTNNhlTTTTNNAAANAAGNNCCCCCNNI 1 1 1 1 » 1 1 
TNNAAAAAA NNCCNAA AAATTTNTNNNCCCCNACCC C 1 1 1 1 1 1 1 1 1 NGGAAAAACCCCNA 
NNGGGGGG 1 1 1 1 1 1 1 1 I NTGNGGGGGGAANGCCCCCCCCAAAA 
Sequence 51 79 

GTGTGATGGATATCTGCANAATTCGCCCTTAGCGNGGTCGCGGCCGAGGTACCTAGGGTT 

ACAGGTCTAGAAAGTGCAGAGCCATCCCTACCTAGAAGAGAATAGATGGGAAGAGAACTG 

AAAGAAAGAATTCCTCAAGCACTGAAGTCAGGAAAATCCCCGTAGGCACTGTATTAGTTG 

TTCCATTTATCCCAGCACTCCACTTGTGGATGAAGGAGTTGTATAGAAAGGAGATGAGAA 

AATGGCAGGAGTGGAAGCAGCCAAGAAGAGATCGATGACTGAAGATCTCCTTCACCTTCA 

GGACTGTCTCMGGGGTTATTTCACCTCTACTCATGAGGATGGCCAGTTTTTCTGTCTTT 

TATCTTTAGACCCATATATAATCAGTTCAGAGCACAAATCAAAATAAACTGGCCTAAATA 

ACTGMTTCTAGGAAGCAMGCTACATCTTTTTTCATATGCCAAAGCTTCTGTTTCCTCA 

TGTTGGTCCTACTTTTTAAATAATAAATGGCTCTCAACATCTTANGAACTAGATGGGTCC 

CATCTGGGTAGGMCCTGCTATMhfrTTTAANAATCACTCTTGTAATTCTTACCCTCACC 

TT AAAAA TNTTAGGAAACNCCAGTAANTTGAAAAAGACNGGGGAGAACCTCGTCTTGCAN 

GGTTTTGGGCAG TGNAA ATTTGNCTTTCCAGNGAATTG C 1 1 1 1 1 II 1 1 1 A AATTGGCCTN 

AMTCNAAAMGCTTTTNCATTGGNNGGAGACCTTCTTTTCAAATGAACNCGNGTTGGAA 

TTCNACCCCTCTAMTTTTTTTGCATTTTNCCTGTTTTTGGGGAA 

Sequence 51 80 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACAGAGTTTTTATTGAGGGTCAGCTGTGTGGACTT 

GGCTAACGGCCTGCATGACTAACCTTAACCTCTAACCCCTTCAGATGTTGAACTGATGCT 

TTGTGGCCCAAGGTCCTCACTACAAATAACATCATTAGCATACAATATCTAGTGTGGTCC 

GAGATCTGCAGGTAAACGTAGACATTCTTATTAGTCAGGAAATTCCAAGGGTAGAGGATA 

TTTCCTGGG AGAT AGGGTGAAGGGCCAGGGTAGGGGATATTTCCTGGGAGATCGGGTGAA 

GGGCCATACTTTTCTTTGAGCAAGAATCATCCTTTATAGCATAGGCCTGATATGAAACAG 
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CTMTTAGAAACACAGCTGAGATTTGAACCCAGGCATTCAGACCTCAGGTGCTTAACCTT 

ATGTAACAGCCCATTTGCCCTCCACCACCAACAGTGTCTCCTCCTATGCTCATTTGACAG 
TA 

Sequence 5181 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTTNN 1 1 1 1 I II I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 M 1 1 AATTTCT 

CGAGACAGGGTCTCTGTCACCCAAGCTGGAGTGCAGTGACACAATCAAGGCTCACTGTAG 

CCTCAAGCTTCAGGGCTCCAGGGATCCTCCCATCTCANTCTCCTTGGGAGCTGGGAGTAG 

GCATGTGCCACCATGCCTGGCTMTTTTTTMTTTTTTTGTAAAGATGGGGTCTTGTCAT 

GTTGCCCATGTCGGTCTCAAACTCCTGGGCTCAAGCGATACTCCCACCTTGGCTTCCCAG 

TATTGGGATTACAGGTGTGAGCCACCATGTCTGGCTTGCTTCTCTTTTTGNATTCTAAAA 

TTCAAAGGNCTAAGTATTCAAATCCCTAAATCTTCAAATACTGGCACAAGATNAAGACTC 

NATMTAMCTCCTCCGAMGTTTAAACAGGCTCAAGGGANGGACTTTGTTNNANGGGGT 

TTTNAAAMNAMCACCAGTTGClTTGCAAAAMAAAAMhrmTAMTTTTTTAAAGGG 

TCCAmAAAGGGAAAMGGTGGACNANAATTTGGAMCCCAAMGGGATTTTTNANGTT 

TTTGGAAAANAAAA 

Sequence 51 82 

CCCT TAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACAC^MGCTTTATTTTTGGAATTTACAAGTTAGA 

TTTTATAGAT TCTTG TTCAGAAATAGCTGAACAAGAATAAAACTATGTTACTGAAGTCCT 

TTAAATGCCATTTT CTGAGGT GAACGTTCTCAAATATGGATAAACAAAATTACATATCCA 

GACAAAMTCCC TATTT TTTTGCACAGAGTGGAAGGAGGCCTGTTAAACTAACCCACTTA 

ATMTGTATTTAGTTTTMTAGGGATAGATTTTTAAATTTTMGGTTTAAMTATTTCTA 

CATATGMTTCCAAAATGMTTTTTGGTAAGTAGTGGCTCTAATTCCTGGAAATGTACCT 

GCCCGGGCGGCCGCTCAAGGGnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnn 

nnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnATC 

CGTCACAATTCCAACAACTACGANCCGGAAGCATAAAGTGTA 

Sequence 5183 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACAAATATATTGTGTCCTTAACTCCAACTTCTT 

TGGAAACAAACAAACAATAACAACAACAACGAAACACCAGAGGCAAAGATATAGGGCAGA 

TCCCTAGCACAATGCMGTTTTTAGAAGCTTTTCTTATTCTACTTTAAAACTCAATGTAA 

AAATCATCCCTTT ACCAAAACAAAACAACANTACAGATAAGAGCT AAATTACAATTTAGG 

GATTAGGAGATAAGAAGAGAAGCAGGTTCTCTAAATCTGCTTTAGAA7TCTCTTTCAAAT 

CTGTCATAGTCTTGMGCMGMTAANGAAMCAGAATAATTTCCCT7TCCCCACTTTAG 

ACAAAGTAAATTTATAAAAAACTT 

Sequence 51 84 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTATCAATAATCACCTCTGACTTTCAGATTTAAA 

TTCAGTGCAATTGACAAATGCATCACTAAAGGAAAATGCAGCTTAAAAGATACTCAAAAC 

ATT TGTGTCTAT TCCCGGGAGCACATTTTAAMTTATTGCACAGATTTTTTTMTTTTTA 

TTTAI llllil IAAACAATAACAGAGGTCAACCACAGATGTGGACCTCCAGCAATAAAAG 

CAGGAATTCAAGTGCCAGATACTCAGCATATTAGGTTTCCTACGTAAGTCACAGGGTAAT 

ATGTTCTAAATATCTCTAATGTGATCCAAAACCCTAAAAAGAGCTGGCACAAAACCATCG 

TGMTGACTGCCTCTCTTGATGTAMTTTTTAAAAATATTATTACAGTATCATAGTCXJCC 

ACTAACAACAA 

Sequence 5185 

CCCTTAGCGTGGNCGCGGCCGAGGTACTCTGACAAATGCTCTTCAGACCTCTCACCATCA 

GACACCAGGGGAAGGAGACCCTTAAACCGGAGAATTATAATTCAACAGAAACTGTCATTT 

CCCCAGACATCATGGGAGTATTACATGCAAAAACCAGCCCTGCGGTGAGTGGGCTTAAAC 

TCAMCTTAATTCTTCMTACAGGACTCT7TACTGATTTGTTCTAAGTTTTCAGTGATGA 

ACCCAAATAAGATTGAGCTTCAAGAGACAGGGTTCTGAGAATCTTTGGAGTCATTCTGTC 

CACTATTCCTAAGAGAATCAATGTAGATAACAGTCCCAAAACCTCAACAGATTGTTTAAA 

AGTGAACAGATGTTATCTAAAATATCAGAATCAAAATTATGTGTAAAACATATCCGGGTG 

TATTGTGTATGCACCTATACATGTTTATATATGTATATTCTTTTTTCTCTGCTCAA 
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Sequence 5186 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACCAAGCATAAGCATTGTAACAAAAGTGCAACT 

TTTCAGCAMTCCTCCCCMAAGATATTTTAACTCAAMTATCATTAGCACATATTTTCT 

CCCTACAAAAATAGCATGTCAGACATCATTAATTGGATGTATTAACAACTATGTGCATAA 

GAGCCACCTTGTAGGCTAAGAGTTTAACGTTGTTTAAACACAGCGTTTGAGGCAAACAGT 

AGCAACAGCAGCAGCAAATGCACCAAACTGACGAAAAGACCCAGATATTTTCCTCACTCA 

TAGTCAGACTGTTGTGTCTCACCCCTTACATAACATCCAAGTGAGATTTCTCACAGTGCT 

ACCTTGGCAACAAACTAAAAATATTAGACAAGGTCTTGGTTTAAGCCTTATTAAAAAAAG 

CTTTCrrTGNGATTATTCTGGTATCTGGTTTGGTCTCCAGAAAATCATAGACTTGGAGAT 

AGGGANGCCTCACAGGGACTTCATTCTATTATCTTTACAGCATTTGGCAATCAAAACTGG 

CCAGTTAA ATGCTTT CGTTCACTTTTTGMTTTTTACAGMTNTTNGGATTTNTCAGTTT 

GGACCTGGTTTTTTGGTGTGGTGGlTmGGTTTTGGmGGAAAGTTCANTGCACTTTT 

T7TTTACAGTAAGAATTACAAAAA 

Sequence 51 87 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACGCGGGAGCGTGTATCAGGAAACACTTNACGAAN 

GGGCMNAGTGGI^nTCAATTCTAAGAGTGGACAGCGGGGATCTTCCAAGTCTGGAAAGTT 

GACAAGGANGATGACCTTCAGGCCATTAAGAAGGAGCTGACCCANATAAAACAAAAAGTG 

GGTTCTCTCCTGGAAAACCTGGAAAAAATTGAAAAGGAACANAGCAAACANNCANAGATG 

ANAGAATGATGAGTCAGTAAGAGGAGCANAGCAGCCNCTCCGTGAAAAAAGATGAAGACT 

AATGTGAAAGATGGAACTCTGAGGGGGGTGCAGATGACTTNTGCTGAANGAGGGGGNACC 

TACTGGGATGATGATGATAATGAAATATCGGGGGGATGNACCNGCTGTAGTTGATCAAAG 

GATGGATGAAAAAGAGGCTTGATTGAATNGANAAGGATGGACNAGANACCCGCNCCAATG 

GNCGMGGATTGACNTCTTTAMGCNACCATAGNNGNNNGTTTTAGAAANTTCTTTAATT 

CCCCATTTAAT 

Sequence 51 88 

GCGAN7TGGGCCCTCTANNGCTGCTCGNCGGCCGCCATGTGATGGNTATCTGCAGA7TCG 

CCCTTTCGACGGCCGCCCGGGCAGGTACGAGGAAATGAGCTTGACAAAGTGGTCACTGAG 

GGCAATGGCAGCCCCAGCATCX3AAAGTGGAAGAGTGAGTGTCACTGTTAAAGTCAGAGGA 

AACAAC CTGGT GTTCAGTGTAGCCCAAGATGCCCTTGAGGGGCCCTCTGACGCCTGCTTC 

ACCACCTTTTTGATGTCATCATATTTGGCAGGTTTCTCCAGATGGCAGGTCAGGTCCACA 

ACCAACACGTTTGCAGAAGGACACGGAAGGCCATGCTAGTGAGCTTCCTGTTCAGCTCGG 

GGATGGCCTTGCCCACAGCCTTGGCAACACCAGTAGATGCAGGGATGATGTTCTGGAGAG 

CCCCACAGACATATGCCACAGTTTCCCACAGAGGCCATCGANTCTTCTGGGCANGAGTGG 

CANCATGGATTGGGGTCACAAGTCCTTCCACAATGCCCAANTTGTCATGGATGGGCTTGG 
C 

Sequence 5189 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTCCCTTTGGCAATCAAGTTTCCCCT7TTATGGA 

GGAAAMGTTCCCCATGTCCCATGATCCTTTACATGCCTAATTCTGTCACCCGCAGCTGT 

CACCA AAAAGT GCAAGGCAGATTAATACAAAGAGAATAGTGGTAAACATTCCTAGTGGCA 

MCCTGTTTTTAGCCAAAAGGGACTTTACTGACAGTGGCCTCTAACCCCTTACATCTTAG 

GAAGGACTCTAACCT TCCTA AGTTGGGCCTTGAACCCAAGTTCAGTCAAGCATCCTTACT 

TTTATTAAGAGGAGCCTTTTAACCTACTCTGTCTTAGGAGAGACTCTAACTCCCCTAAGT 

GGGCCTCTAACGCAATCCCATTCTTTACCCAGGTATATGTGCCCCACTTACCTAAAGTCA 

GCCAATCAATGCTGCAGTCTATTTCCTTTGGGTTGGGAGTCTCCTCAGTATTATCTCTTC 

ATGGTC 

Sequence 5190 

CCCTTCGAGCGG CCGCCCGGGCAGGTA C I 111 I 1 1 1 II 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 i 1 1 1 1 I IC 
1 1 1 1 1 l(J| 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 | 1 1 1 1 1 1 | 1 1 1 1 1 1 1 1 | | | 1 1 1 1 1 | 1 1 1 1 1 1 1 1 | | 1 1 1 1 1 1 
1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 II 1 1 1 1 ) | ) 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 ) 1 1 1 1 1 1 N AAANNNNNN N 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 II 
TNAAAAAAAAAAAAAAAAAAATTNGGGGGGAAAAAAAAANNNNAAANNAAAAAAANTNGG 
GGGNNNCNNTTNCCCCCCNAAAAAAAAAANNNANNTTTGGNNNANTTNTTTNNNNAAAAA 
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AAAAAAANNI I I I I I 1 1 I I INNAAMMNNNGGGGGNAAMNNCNTTTTTTTNCCNNAAA 

ANNNNNCCCCNAAAAAAAAAAAANGGNNAAANNNGGGGNAAAAAAAAAAAAAAAANGNGG 

NAMAACCCTTNCCCCCNI I II 1 1 1 1 1 I I I AAAAAAAANNTTNT AAAAANATTNANGGNG 

GGGGCNNNTTTNTAMAAMANGGGGGGGNAAAAAAAAANNNNCNNNTANNTTTTNNNNN 

NAGNNNNCCNNNNGGGNNTNAAAAAMAMTTTTTTNTTNANNCCNANNNNNNNAAAAAA 

AAAAAAAA 

Sequence 5191 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTATCGATTCTTTCCACCCTCACGATGACTTGCG 

GTTCTCTCTGTAGAAAAGGGATGGCCTAAGAAATACAACTAAAAAAACAAACAAAAACAC 

CAAAAAAAAAAAAAAAGCCATTTAAAGCCAGCCACTAGAGGGAGTCAGTGCAGTTCCGTA 

AAGGTATGCTCAGTGCCCGCTGCCTGCAAGCTGTTGGGGACCCCGGGGAGGGCAAGGCAG 

CCTGTCCCTGCCCCCAGGGAACTAGAACATGACAAGAATTCTCCGCACTGTGCCTACCTG 

TCCCTTTACCTTACCTCTCTGGCCCANAGTTCTTGGAGGG I I I I I I CTTT ATTTTCTT AT 

GTACCTGCCCGGGCGGCCCGCTTCGAAAGGG 

Sequence 5192 

CCCTTCGGCCGNCCGGGCAGGTACATTCCTTATGAGGGCTTTCTTCCTCAGTGTTCTCTT 
TAGAGGGCTATTGCTACTGGACTTTCTGCAATGTCTTTGGTGTGCCCTCAGAGCCTGCAA 
CMGTGTATTTGGATATACTCTATTTGTAAAGTTTAGGCCTCTAAGAAGGCCACAATGAA 
GCMCTAAAAATCTGATGATTMGGGAGTCMTCMNCTGATGCCATTTTTAAGTTTA 
Sequence 5193 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACATNTTNACATAACATACTGAGAATGCGTTNNTG 

TATCAGAGMTCATTTCTGAGMTCATTTCTGTAGTATTCCTGCCCAAGTGCCTAACCTG 

MTCTMTMTGAAGAMCTTCAGACNAGTGAAMTTGAGGAGCATTCTATGATGCAGCT 

ANCCTCTGCTCTATAAAAAGTCNTAAAACACANGGAAAACTAANAAATCTTCAAGGTTAA 

AGGAGACTAAAACCCCATGACATCTAGATGCATGGTAATANATTATAATATGATGATAAT 

AGATCCTTGGATTACCATTATGGTAATAAGANCCTTGGCTCAGGGAAAAAAAATTCACAA 

AGGGTGTTTTGGGAGACAGTTGACAAMTTTGAAAATGGATTGTATGTTACATAATATTA 

TATTA 

Sequence 5194 

ATATCTGCAGAATTCGCCCTTAGCGTGGTCGCGGCCCGAGGTACATAATAATAACAAGCC 

CT GGAGT TAGGAATGMGAGGACCAGCACCCAGMTTTCTACNGNGTTACCTGNAATATC 

CMTTTTCAACAAAAAGTTGAGATATGCAAAGAAATGGGGAAGTCTAACCCATATATCGG 

GGGAAAAAAGCAGACAACCAGGCTTGCCTGTAAGAGGGAACAGATGTCAGATTTAATAAA 

NGATTTNNTTGTTGNCTTTATAAATATATTCATANAACCAAAGGAAATCATGGTTGAAGA 

AATAAAGGACAGTATGGTGACAATCACATCAAATAGAGAATGTATGTAGAGATAGATTAT 

AAAAAAGAACCAAATGAAAAATTCCACTAGAGGGGCTCAACAGTAGATTTAAACTGGTAG 

AAGAAAGAATTAGTGAACTTGAAGATTCTAGATCAATAGAGATTATGCNATCCAAAGAAG 

AGAAAAGAATGAATTAAAAGGGAAGAGAGCTTCAGAGAAACCGTGGAACCCCATTAACTG 

CTIMCAACCATCCACTTAATATCGGAAGGGAAAAGAAAGAGANAAAAAGGGAANAAAA 

Sequence 5195 

CCCTTAGCGTG GTCGCG GCCGAGGTAC I I I 1 1 I I I 1 1 » I II I I I I I I I I I NGGNAANGGN 
TTNNNCCNm^r^TTmAAAAAMANNNNAMNCCCCCCCNAAAMNTTTANmA^ 
N TTNGG GNAAAANNNTTTAAAATTNNNTNNGNNTAAAAAANNNNNNTTAAAAANNNNAAA 
AATTTTNNAAAAAANGGTTTTAAAMTTTTT AAAAAAAA AAAAA I I I I H 1 1 I I NNNNGG 
GGCCCNCCCCNNNAMNNNNNNTNNNAAAAAMNNCCNTTTTTTAMCTNAMTTTTTTN 
AAAAAMNTTTAAAAAANNTNNMATTNNNNNCGGNAAAAAAAAAMNCNNTCCNTTm 
AANGGGGNCNAAANNAAAA I I I I I I I I NNNTTAAAAAATTTTTNAAAAANCN I I I 1 1 1 1 I 
TTGCCNTNCCGGGGAAANGNNAAMNmCCCCCCTTTTTNAAAAAAAAAMNTTm 
Sequence 5196 

CTGCCAATTCGCCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGGACTAACNCTATGACTACAGTNTTG 
GTGCCACTGNCTTCATGCATGCTAAGGCATCAGCAGTTTTCCCATCTTGCTTTTGCACCA 
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TCAGGACCMATGACAACAAATrrGTGCCATAATGTATTTTTNTGAAAATAGTTTTAAAC 

TCTNGNCCACAACAAGGGTCTCAAGAAAGGAAAATCCCTGACCCACAATGGTGGGCTCAC 

TMTCCAT TTGC AGAAAAAATGGNAGCTGGCTTGNGCTACNAGGNATTTCNTTTATNGGA 

AAAATTGATTTTANGMTTNTNCTCCCAACANGGANAANGAAAACTTTCCCTTTAGTNTN 

TGCAGGCNT^CTGTNMNAMGAMCGGGNNTTGNTTTTTTTANNAAAGGNAAAA 
Sequence 5197 

GATATCTGC AGAAT TCGCCCTTAGCGTGG TCGCGGCCCGAGGTACI I I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 

1 " 1 1 NCTTTN I I 1 1 1 1 I 1 1 1 I 1 1 I 1 1 AATCTCTAGGCTAGGAGCGCAAGCTCAT 

GTTTATTCATTCAT TTGGT AGCNCTANAAACTGGCAACTGTGGGCTAAATCTAGCCCATA 
NACCTAAATTTATGTTTTTCTTMCCTTCACAATATTTANAAATCANAGCACTTCACATA 
GGTCTACATT 
Sequence 5198 

TGCAGAATTCGCCCTTGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTTAGGCGTTCATAAAAATACAG 

CAGGGCAAGAGGACCAAGATGGAGGCAGTGATCAGGGAATCTCAATGAGGGTGAGACTGC 

GACAAAGACTTGAAAAAGGTGGAGAAGCAAACCTTGTGGGTATTTAGGGTAGCAGTAGTC 

CAGGCAAGGGGAACAACTAGTGCAAAGGCTCTAGGAGGCAATGTGTTTGAAGTGTTTTAA 

GAACAGTAAGGAGGCTAGTATGGTTAGAACAGAATGAGCAAAGGGGGCAAAGTGGTAGAA 

GGTGAGATCAAAGAGGTAATGAGGCCATTGT 

Sequence 5199 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTTTCTTCCTCATACTGACTATAGTCATCCACCT 

CCATTCGAGACTCCAAGAGAGAAAGAGGATCACTGCAGCACACCCCATTTTCATGAAGCC 

CCTCTGTATAAGAC^CCCTATTTTCCTCATCTCGTTTTAGCTGGATTTTTAATTTTGTAG 

AACTACTGCCTGATCCTGAGTTAAATCCATTATTAAGCTTTGCCACATAGAGATTGTTAT 

CGTTGTCATGG TCTTT GCTTMCTTGATGCTTATTTTGGAAGAGTTCATTCCATCATTCT 

CTTGGTC ATTNG TTTTGCTGCTGCTATCATGACGCCTACGAAGAGTCAATTTGGGAATCC 

CAGAG TTATTTTCTAGGATTMCTGTGCATCATACCTTGTGATTCGCCTCTTCTTTTTAC 

1 1 1 1 IGCAG 

Sequence 5200 

CCCTTTCGAGCGG CCGCCGGGCAGGTAC 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I NTTTT CI 1 1 1 1 1 1 

iiiiiiiiii iiiiiiiniinmiiiHiiiimiiiiiiniiiiiiiiiiiiii 

TTNCNCN CCCCCNNAAN N I I Ml I I I I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I NGGGGNCCCCCCCNNNNAAAAA 
ANNTTTGN I nTTTTTTTTTl I NTNAATTNGGGGGGGGGGGGGGGGGTN 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 
TT NAAAA AANNNNGNGNNGNTTGNTTGNI I 1 1 1 1 1 I 1 1 I 1 1 ATNNNNNNGGGGGGGNNNN 

NNTTTTTNNNTTAAAAANNNNNNAGNNGGGGGGGGGGGGGGGGGNANAAANNANNGGGGG 

GGGGGGGGGGG 

Sequence 5201 

CCCTTANCGTGGTCGCGGCCGAGGTACGCGGGTGCCTGACTTTGGGAGGCTGAGATGGGT 

GGATCACGAGGTCAGGAGTTCAAGACCAGCCTGGCCAAGATGGTGAAATCCTGTCTCTAC 

TAAAAATACAAAAATTATCCAGGTGTGGTGGCGGGTGCCTGTAATCCCAGATACTCGGGA 

GNNNGAGGCAGAGAATTGCTTGAACCTGGGAGGCGGAGGTTGCANTGAGCTGAGATTGCA 

CCACCGCACTCTAGCCTGGGCCAGTGAGTGAGACTCTGTCTCATANANNAAAAANAAAAN 

ANANAANTTTCTTCCCNGGGGGCGCCTTTAAAGGGGGAAATTCCCCCNNNCNGGGGGGNN 

GAAAATANNGGNCNNCGCTNNGGNNNNAAANNNGGGGNAAAAANTNGGACCCNCNNNTTG 

AAATANAAAAAACNTNATGGCNTGATTNAATGCNAATTNNNCTNNCNTTNAANNNNAATN 

TNNCTCTTGGGNTT 

Sequence 5202 

CCCTTGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACCAGTTTTAAGGTTTTAATTCATTTGAATCACTT 

ATGMTTGATGATATACAGCMTTACTTTTCAAMTTMTTTTTTATTAATTCATGATGA 

TAAATACATAGTATTCCTCAGTATCTATTCCAAGATACTGAGGTCATAATCAGAAGCTAA 

GCTGGGTGCAGTGGCTCATGCCAGTTATCCCANCACTTTGGGAGGCCGAGGTGGGCAAAT 

CATGAGGTCAGGAGATTGAGACCTTCCTGGCTAACATGGTGAAACCCCATCTCTACTAAA 



• 
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AATATAAAAAATTANCCAGGTGTGGTGGCACGCATCTATCAGAGTCCCAGCTACTCAAGA 

GGCTGAGGCAGGANAATCGCTTGAACCTNGGAGGTGGAGGTTGCACTNAACTGAGATTGT 

GCCACTGCCTTNCNCCTGGGGTGACAGAATGAGACTCCTCTTNAAAATAATTNNTTAATC 

ATAATAATNAAGTNAAAAAATTAAAATAAAAAAAGTTAATCANAAGCTTAAAGTAAAAGT 
T 

Sequence 5203 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACAGCTATGGACTGATGCATCCCATCCCATCAT 

CTTTCATGATCAMGCAGTCTCTTCTTTTTTGACAGCTGAAGAAGCATCGGTAGGGAATC 

CAGAAGGAGCGTTCATGAAGGTGTTACAAGCCCGGAAGAACTACACAAGCACTGAGCTGA 

TTGTTGAGCCAGAGGAGCCCTCAGACAGCAGTGGCATCAACTTGTCAGGCTTTGGGAGTG 

AGCAGCACAGCTGATTTCCAGAGGATGGAAGAAGTCAGGAAACTTGGGAAACCGCTGCTG 

AGGTCCTTGCAGCCCCACGGTCCCCAGGCTGGTGACTGGTGGGGGAGTATGGAGTCCAGC 

TGACCACCAGAGCCTGCACACCTGCTGCTATGGGGGAGGAAAGGATGACTTCTACCTNCT 

TTCCACATTCCAAATTCCACATGACTACATTTTATTGGCAGCACCCCGCTGGCAAGTGAG 

CC7TGATGTGTGCTTCCTGGGCTTCTGGCACCTTTTGTGTTCTGGAAAAAA 

Sequence 5204 

CCCTTTCG AGCGG CCGCCCGGGCAGGTACCTAMCTCTMGGAATGCTTTTTCTTTGAAA 

ACAGAAATATT TTTAC TTATTTCTGTCCACTATGTTTGTGTGTATGTGTGTGTTTGTGTG 

TGTATGTGTGGTTTTGATGCCAGCAATGCAAACACCAATATATCTATTAANAAGTGATTG 

AATTTA GATTG GAAAAAATAAAATAGTTACATGTAAAGACATAAACTCTTTCCTTCTTAA 

ATGTGATTTTCAACTCTATGATANAAACTCCCTCTAAAAAACAANCAGGGCAAGAACAAA 

CTTACTTGTAATGGGTGAGAGAAAATAAGCAAATCTCATTGGCTCATTCCTGTTTTTAGG 

MGTTGCAGTGGGATTMTGTCMTTGGMGGGATGCAGCMGTTTTAGAGM6GNGTTN 

GGCACTAACACTGCTTGTTTGGCAAATCATCATCACTGAGGTATTCCACCCAAANACTTT 

TTCA 

Sequence 5205 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGG GCAGGTA I I 1 1 1 II 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 IC TTT C1 1 1 1 1 1 1 
1 1 1 M I 11 1 1 1 1 1 1 I I I | 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 | 1 1 1 | |NN I I I I I 1 1 I 1 1 1 1 1 INATNCTTNNN 
AANTT A AAACNNAANA ANGGNANNANNTGNNNATNNNNNNAAAAAAAAAAAAAAAGAAAA 
ANAGGNI 1 1 1 1 1 1 II I CNCCAAN AAAAAAAAAAAAAAN A I 1 1 1 1 1 1 1 1 I AAAAANGGGNT 
NNNNNAAAAAANNAANAAAAAAAANNNCNTTNTNTTTAANANNNNTNNNNGGGGANNNTA 
AAANNNAAANNATTTNNNNN N 1 1 1 1 I II 1 1 
Sequence 5206 

GATCGACGCGTAAGACGTGTTTTGCGACCCGGCACCACCGTAGTTTTTACAnnnnnnnnn 

nnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnn 

nnnnnnTnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnN 

TTGGCCGTTNCCGCTGGACCGAGNGGCAACCCCAACAACCCTATCCTAAAAGNCTCCTTT 

GACACCTTGTNAGCTAGGTTGCTTGCCCCACCGCCTTTNGNCACCCGTTCCTGAAAANAA 

AAAANNNCGGCCGGTCTCTTAAAAAAGGCGGCCGAAGGTTCCTTGGGTTGGACCTTTTGG 

GGCNACNCCCCAACACCGGTTGGCCAAGGCCTTGGAATNGTGGTNAACNCCCCAAAANTC 

CGGCCCCATGGCCGNTANCNTTGGGTAAAAANAMTTGGTTTNCTTTTGNGGAANAAAAA 

AAAAAT 

Sequence 5207 

CCCTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACATTTAAAAGGTGATGCTAATACTTTAAAATGT 

TTAAGATATAGATTTAAAAAGCATTGTAAATTGTATACTGCAGTGTCGTCTACATGGCAT 

TGGACAGGACATAAT GTAAA ACATAAAAGTGCAATTGTTACACTTACATATGATAGTGAA 

TGGCMCGTGACCMTTTTTGTCTCAAGTTAAAATACCAAAAACTATTACAGTGTCTACT 

GGATTTAT GTCT ATATGACAAATCTTGATACTGCATCCACAACATTACTGGCGTGCTTTT 

TGCTTTGCTTTTGTGTGCTTTTGTGTGTCTGCCTATTMTACGTCCGCTGCTTTTGCCTG 

TGTCTACATA CACAT CATTAATACTATTGGTATTACTATTGTGGATAACAGCAGCCCCTG 

CGTTTAGGTGTmATTGGATATATTGGATTTGGTTATATACCAmTTTTTAATACATA 
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CACATGCACGCTmTAATTACATAATGTATATGTACCTCGGCCGCGACCACNCTAAGGG 

CGAATTCCANCCACTGGCGGCCGTAC 

Sequence 5208 

CCCTTT CNAGCGGCCGCCC GGGCAGGTA C 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I 1 1 1 1 1 1 1 IN 
NAAAANTTTI I I II H I I I 1 1 I I I M 1 1 I I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I 1 1 1 1 1 I H 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 
" 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I I 1 1 1 I II 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I I NNNNAAAAAAAAAAAAAAANNNTTTTTT 
NIMH INTNNTNTNNNTTNTACNI^TTTNATCCNGGTNGGAAAAAAAAAAAAAANTACCC 
CCCCCNMTNTNTTNATTAAAAAAAAAAAAANAGGTANNTAAAAAAANTTCCATNNNNNN 
NGGGTNGGNTNGTANNAAAMNAMGMNANNCNNTTTNNTTNGCCTTTNTNNANATTTA 
TCCNNNN ANNAATATNTNNATANAAAAANNAANGNGGANNNCNNNNI 1 1 1 1 1 1 1 INTTTT 
1 1 1 1 1 1 i NNNATTAAANANAMNAAAAAAAANAAAANANriTITTNTT N I I I I 1 1 I NNNNN 
NTNTGGGGGGGGGGGGGNGNNNAATATTTTN I MINI I ATNNNGGGAGNANGGGNNAGA 
TANATATATNANNATTATTTTATTTTTATANAAAAA 
Sequence 5209 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGCTTTATACAAATGTATCCATAAAATA 

TCAGAGCTTGTTGGGCATGAACATCAAACTTTTGTTCCACTAATATGGCTCTGTTTGGAA 

AAAACTGCAAATCAGAAAGAATGATTTGCAGAAAGAAAGAAAAACTATGGTGTAATTTAA 

ACTCTGGGCAGCCTCTGAATGAAATGCTACTTTCTTTAGAAATATAATAGCTGCCTTAGA 

CATTATGAGGTATACAACTAGTATTTAAGATACCATTTAATATGCCCCGTAAATGTCTTC 

AGTGTTCT TCAG GGTAGTTGGGGATCTCAAAAGATTTGGTTCAGATCCCAACCAATTCNC 

ATTCTG TGTT TTACCTCAGTGGTTTTCTAAAAAAAGAAACTGCCCCCCCGCAAAAAAATT 

GGTTACTTTTGTTGGACAAACCCMTCAGTCTNAAAAAATGANCGGNGCTTTNTAAAAAG 

GTThrrAMWCGGGGTNCCTTTAAACAAAACCCCCTGGNCCAANAAGGGAAGNGGNGCC 

TTGGGNCTTANTATTTTACCTTGGGGATGNCCNGNTTTTGNGAANTCCCNCGGCCMTTTT 

TTGGGCCAAMCTGGGGGGCCCNAAAAATTNTIvlTTNAMCCCCTTTTGGCNNGGTTTTNG 

GAAMCCCGG CCTTT TTTGGGTNCCAATTTTNGGGGTTTGGGGGTTNGGGGAAAAAANNG 

AmAAAAACCTTnTCCAAAAAAAAAAAAAAAAANGGGGNCNGGGGGNTGNNAAAANAA 

AAAAAAAAAAAAAAAAAA 

Sequence 5210 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTCGCTTTTTCCGTTAAGTATGCCAAGCACCT 

CGGTTGAAAGGCTTGACTCAAACCAGAAGTCTTGCTGGAATTCGTCTCTGAACACTTGAA 

AAACAGAAACCCT GAGC CGCAACAAACATGCCTCTGTGTGTCGGGATTGCCTTTGTCTCT 

GCTTCCATGTGGCTTTTCCTTTTGTAGCTATGCTTAGTGACATAATCTTCCCTCTTCTAG 

CCTTCTCCTTTCMGCCTGTCTGTTMTTAACCATGTCAGTATTGGCAAGCATTTATCTT 

C(XCCACCCTMCATGCMTCTTCTAAGAATTTTGCAAAATTCTAAACAAATATAGAGAT 

GGTA TATAGM TTCATATCTAGAAAACTTTGATTTTMTGTGAGCTTATCAAATTTGTTC 

TGGCI 1 1 1 1 IGGCACTAAGGCAAAAACATGTTAACCAGAAAATAATTTATTCTTTCATGT 

ATGGTAAAANAATTTTGAGAATGTTTAAGCC 

Sequence 5211 

GCCCTCTAGAGCATGCTCGNCGGCCGCCAGTGTGAGGATATCTGCAGAATTCGCCCTTAG 

CGTGGTCGCGGCCGAGGTACMGTATCC7TACTMGAGTGCTCCTTTTGTATTTTACATA 

TATACAGTATGAAMTACATTGGMCACTAGGAMGTTTTTAAATAACAGTTCTAATTTA 

TCAGAAMTTGTGTTTTGGGATTGAGTTCTTTGTCTCAGCCCAGAATCCCAGGTCCTGGG 

CCTGGTTTTCTAATGCTGTCATCTCAGTTCGATATTTTACTTTAGAACCTGGAATCTCCT 

ACTTAATATATGACCATGACTTTGAAAGGCAAAAGAGGAATCAAGAATAAATAAAACAAA 

CTTAATCTTCATCTTTAAAAAAAAGAAAAAAGAAACCAAAATGAGAATCAACACTTCATA 

GGCTCACTGGGTTTTCTTTTCTTTTCTGTTMTTTAAACTCAGTTATTTTTA 

Sequence 5212 

TCGNCGGCCGCCATGTGAGGATAT CTGCAAAATCGCCCTTACGTGGTCGCGGCCGAGTAC 
1 " M 1 1 1 1 1 1 II 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 | | | 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 | 1 1 1 | n 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 | | 

1 1 " 1 1 1 1 1 n 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 n 1 1 1 1 1 u 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 Nccccc 
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CCCNAAAAMTTTTTTNNAAMAAMNNTTTTTTNCNANNNCNNNTTTTT7TNNAAAANT 
TTTTNNNNNNNCCCCCCCCCCCCCCCCCNNN I I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I NNCNAAAAAANNNNN 
TTNNNNCCCCN NNNNNNN NNNANNAAAAAAAAAAAAAA 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I AAAA 
ANNCNNAAANN I 1 1 1 1 1 1 I NNAAAANNNCCCCCCCNNTTTTTNNAAAANNNNNNNNNNNN 

NN NNNNNNN NNNNNNNNNNCCNCCCCCCTTTTTTNNNNNNNNNNNNTTTTTNNNNNNNNN 
NNI 1 1 1 1 1 1 [ IN AAA 

Sequence 5213 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGACACMTATGATACAGGATATTTTTTTCTTTCTTCT 

TTMCTGGMTAMTTTAAACTATGGCTTTCCTCTAAGTTAATATTGAATTTAGAGCTCT 

AT CCTCA CACTAGAAC CGGA GTTGGCAACCTTGGCCAACAGGCTAATCTCACTCATTGCC 

TGTTTTTGGAAATAMGTTTTATTGGMCACAGCCACACTCATTCTTTTACATATTGTCT 

TTGACTACTCAGAGCTGAATGGTTGTGACAGAGACCATATGGCCCTCAAAGCCAGAAATA 

TTTACTATCTGTCCCCTTTC CAAAATATTA ATACTTTACCAACCCCTATGCTAGAACATG 

AMCTTTCTTCCTCTGAAMTTTTTCTTTTGTTTATACAAAGTATAAG1TAAAGGGTCAG 

TATCTTTATATTTTAAGTGTAAAGCATGTAGTAGCACTTGCTTCTAAAAACCAAACAAAA 

ATTCCACATCTGCAGAACAAAACAATATCTCTT7TGAATTCCACAACTGAAACTATGCAG 

CATAAAAGCCAAATCTGCTTTGGATCCTTCATAACTTTTCAAAATATTTAGTAATTTAAT 

TNAATTAGANAATTNCCTTTAAAAATAGGAAGTTATCCCTCANNCTGACTGGGGATTTAG 

GGCCCCNTTTGGAAACCTTTTTTNCATT 

Sequence 5214 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTGGGATTAGAGGCGTGAGTGACCGCACCCGGCT 

GGACTGGTAAACTTTCCTAGGAAAAGATCTTCCTAGAGTTGGTTTTCCCCTATCCAAACC 

TATCTTTTCC ATTTC TTCCATTAGACCTTTGCTTTGATGATGATGATGATGATGATGACG 

ACCAGGATGCTTTTGCATTTACTGAGTTTCTACTTTGTGCTCAGAAGTGTGTTAAGGTTT 

TTGCACTTAATAACATAAACTTTCATTTAATATrCATGACAACCCTACAGAGTCAGCATC 

CTATTGTCTCCATATTACAGATGAGGAAATTGAGATTTTAAGAGGTGAAATAACTTGCCC 

AAGGTCACAAAGCTAGTAGATAMTTCATTTTTTTCTGACCTAAACACCCATAATATTAA 

TCAAATAA 

Sequence 5215 

GGAGTCGACCCCGCGTCCGCTTTCCCTTCCTAGATTGCACAGCG7TCATGCCCAGGATGA 

GCTTCCTGACCCCCACGATCCTGCTGCTGGCGCTGGTCGCCGCCACCCAGGCCGAGCCCC 

TGCACTTCAAGGACTGCGGCTCTAAGGTGGGCGTTATAAAGGAAGTGAATGTGAGCCCGT 

GCCCTACCCAGCCCTGTCAGCTACACAAAGGCCAGTCCTACAGTGTCAACGTCACCTTTA 

CTAGCGGCACTCAGTCCCAGAACAGCACGGCCTTGGTCCACGGCATCTTGGCAGGGGTCC 

CAGTCTACTTCCCTATTCCTGAGCCTGACGGTTGTAAATGTGGAATCAACTGCCCCATCC 

AGAAAGACAAGGTCTACAGCTACCTGAATAAAGCTGCCGGTGAAGAGCGAATATCCCTCT 

CTAAAACTGGTGGTGGAATGGAAACTTCAAGATGACAAAAAGGATAACCTCTTCTGCTGG 

GAGATCCCAGTAGAGATCAAAGGCTAGGCTGCTTGGTGCCCTGTGTCTGTGCAGGGTGAG 

AGTCCATGGGCCGAGGGAGGGGAAGGAAGAAAAATTAGACCTGAAATTGAGTCNGTGCCA 

TNAGGACGAACAGAAACTT 

Sequence 5216 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACCCAAAGTGTTCTGATTCCTTCAACTGGCTAC 

TGAGTCATGATCCTTGCTGATAAATATAACCATCAATAAAGAAGCATTCTTTTCCAAAAA 

AAAAAAAAAAAAAAAAAAMGTACMCATTGTCTTTTTCACTANTCACACGAAAAATACA 

TGAAAGTGCTCTGATAATTTTAAAGCATCATATAAATTAACGGNGTCATTGGTAANAATC 

TCATATGCATTTCTTMCCCTTCCATTTCCTTGAAGACTGANACGACATCCCATGTNCCA 

CAGCATATTGCACMTGATGGGCAAACAATATGCCCTNAGTAAGNGTTTNTTGNTTGACT 

GAAGCAACATGGNATAGCATAACCGAGCACAGACATCAGGGAGACTAGGCTGGGATGAA 

Sequence 5217 

CCCTTTCNAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGCCTGTCATGTTCACATTCATGTCCAG 
CCTCCCTCCTGCCTCAGACTCCTGAGTAGCTGGGATTACAGGCGCCTGCCACCACGCCCG 
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GATMTTTTTGTATTTTTAGTAGAGACAGTGTTTCACTATGTTGGCTGGGCTGGTCTCGA 

ACTCCTGCCCTCAGGTGATCCGCCTGCCTCAGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTACTGGCGT 

GAGCCACTGCTGCCAGCCGGCAGTTGAATTTTAAGACTGTGGAGCTGGCTGAGGCAAGTA 

GATGAMCMGATTTCTTGATGTTCCTTCCAGGTTTATTACCCATGTATCTTTAGAAGAT 

G A I N HUM 

Sequence 5218 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACGAGCGGCGATTTCAACCACAAAAAAAANAAAAA 

AAAAAAAAAAAAATTNATTTNAAAAAAAAAAANAAAACAAATGAAAANAATCATTCAANA 

NAANGNATTGCGNTAACAAATNCATNGGTGNAAATGTAACTTGAAAGGACTAAAAGGAAG 

AATANGGANAAG TTAGA GGGAAATCTGGAAAAGACGTNAATGANGATTANGGGATCAAAA 

TCATT(XC^TTTGTTTTMTTTANATGATTCTTNTGATTCCCAAAATTANACTNCAAAAA 

NTAAANTThrrNNGMTGNGNATCTANMTTTTCAMTTCTTAAAAANTNCATGTTTTTTG 

CTGCTGNTTTGTTGATCNANGGAGGCAGGATAGTNATTATCANATTTACAATGGTTATAG 

NMTAANCACAThnTAAAMNCNCGTNATTTTTCCTTTTTTAT 

Sequence 521 9 

CCCTTAGCGTGGTCGCGG CCGAGGTA C I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I 1 1 1 1 I NGNTTTTT 
I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I 1 1 1 1 1 1 I I AAAAAAAAANCCCCCCCNTTTTNNTTTTTNTNAAAAAANT 
N 1 1 1 1 1 NN NN1 1 1 1 1 1 1 NNNNAAAAANGGGGNNTTAAAAAAANNTTTTTNNAAAAAAAAA 
NNTTTTI INNNGAMM TTTNTrTTTTTAAAMAANGGGGGGANNCNimTTTTNGGNNN 
CNNCNCI 1 1 1 1 1 1 1 1 I NAAANNGNGNAAAAAAAAAAANNNNGGGGGGGNAAAAAAAANNN 
TTNNNGGNNAAAAAAAAAM^^T^^NGGNGGGGGGNTTTTATAANANAAAAAAMTTTTT 
TNTTTTA 
Sequence 5220 

CCCTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTA C 1 1 1 1 1 I I I 1 1 1 1 1 I 1 1 1 1 1 II I GANACGCAGT 

CTTGCTCTGTGTCCCAGGCTGGAGTGCAATGGTGCTATCTCATCTCACTGCAACCCCCAC 

CTCCTGAGTTCCAGCGATTCTNATGCCTCANCCTCCCGANTAGCTGGGATTACAGGTGCC 

CACCACXJATGTCCGGCTMTTTTGTATTTTTTGCAGGGATGGGATTTTACCATGTTAGCC 

AGGCTGGTCTNAAATTCCTGACCTCAGATAAATCTGCNTGCCTCAGTCTCCCAAAAGTCT 

TTGGGGATTNNNTGGGCGGAANGCCNCCACGCCNCAGCAAAAAAACTGGAACCCTTTAAA 

AAATGGCAAAATTNAAAAATTTAACACTCCAAGNTCAGGGAACAACTACNANATTCATAA 

TGMTTTATTTGAGGCCTGACNTGCAAAAATANACTTTCTGATATAANAAAAAGGCCAAA 

ATTTCCTAATTAAAA 

Sequence 5221 

CCCTTAGCG TGGT CGCGGCCGAGGTACTTATTTAAATATGGCTCTAGCTTTTAMGTAGA 
GACMTGCCTTTTATTTCTTCTGTCTGCCTTAGAGGGTCTAGAACAATACTCAAGAAAGT 
TACTCTACGAAAGTCATTGACAGATCAGGAAATAAAAGACCCAATTTTTAAAAACTGCAA 
CTGATTATAGGAGAAGTCCCTGTAACAGACAGACAGACACAGACAGACACACACACACAC 
ACACACACACACACACACACACACACCCCTI^n'MCTGCTTTTCCCCTTTATGGTTTTACT 
CATTTGTCCTTACTATGTGCCAGGCATTGTTTTMGCATTTTATATATACTTTCCCAAGA 
TCACAACGCTGGTAAATGATAGAAGCCAATACTTTTTCCTT C 1 1 1 1 1 I 1 1 I I 1 1 I I 
Sequence 5222 

TCGACCCCGCGT CCGCC TATCTCCTGGTAGGCGATAGTGTCGTCCTGAAGCAGGACTCCA 

TCTACTACGAGCATTTTTACAATGAACTGCAGCCCTGGAAACACTACATTCCAGTGAAAA 

GCAACCTAAGTGATCTGCTGGAAAAACTCAAGTGGGCGAGAGACCACGATGCGGAGGCAA 

AGAAGATAGCAAAAGCAGGACAAGAATTTGCAAGAAACAATCTAATGGGTGATGATATAT 

TCTGTTATTACTTCAAGCTGTTCCAGGGCTATGCCAATTTACAAGTGAGTGAGCCTCAAA 

7TCGAGAGGGTATGAAGAGGGTAGAGCCACAGTCTGAGGATGACCTCTTCCCTTGCACAT 

GCCATAGGAAAAAGGCCAAAGATGAACTCTGATATGTAAAATATCTTCTGTTCAAATGAT 

GGTGCTCTGAAGACACTTTACTATAMGATTATTTTTAAACTTCACGGACAATGTAAAAT 

T TACT TGTGACCATTTACTT CCTCAC AGTATTTCTTCTTATACAGTGTTCCCATGACTGT 

CTTTTACATCACATTTTAMGTTTTTATTMNTAAAACTGGCTTTATTTTTAAANAAANN 



# 




WO 01/070979 



PCT/US01/09126 



TABLE 1A 

401/599 



NNNNNNNNAANNNNNGTGCCGGCCGCTAGAACTAAGTCCTAGAGAAAAAAAC 
Sequence 5223 

CCCTTTAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTT7TATM7TCTAAMC7TCACTTTTGTCCTTA 

AATCAATATATTACGGATTTCATTGTTCMTAAATTACCATCTTTAACTAAAAATAAGTA 

A ATCA AAGAGC ATATTTGG AGAAACTAAGAGCTGTTAACTGTTTGGAGGGTAAAAGAATA 

CTTTTCTCGAAATTTTTTTGAAGAAAAATCTAAAAGCCCTCTATGTTGAGTTAATACACC 

TTCTGACCCCCATCATCAGTGGCATTATTCTTCCAAGGGACTCTTATCTCTAAGCAATGG 

TGAAGTTCTGGATTCATTATGGATCTCATGGCACCAAACCAACTGGCACTGAAGTTAAGT 

TAATATACTCCAGCGAGATCACCTGTGGGTCAAGGATGGCCCAGAGAATCTTGGAAAATC 

CATTTATATTGAGCAAAGATCTGAATCACCTTCAATCANGCTGTAAGATCTAGAAAATTT 

GACCTTGTAGTAGTATTTCCCAGGG 

Sequence 5224 

CCCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTCCTCAACTTGCTGATTAATTTCAAAATGAGAT 

TACAAACAAAAAGAAAAC AAATC TGGTTCCTCAATAAAGGGCCAAAATAACTGAATACAG 

TCTGTTATTTACTTCTCTC7TTTAACATMGGTTGGGAACACTTCATTTTACAAATAGGA 

TTAACATGAACATAACATCGCACAAGCTTGCAGACAACCAGCATAAAATATGGAGTACCT 

CGGCCGCGACCACGCTAAGGG 

Sequence 5225 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGG CAGGTA C I 1 1 1 1 I I 1 1 N I 1 1 I 1 1 1 1 1 I 1 1 1 1 I I NTTTT 

1 1 1 1 i 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 NNTTNNNA7TAATTTN 1 1 1 1 1 1 1 I N NNTANTTTT 

TTNAAMTGTTNAGNTnTNNAGAAGGAATGTGNGGNNAANNAAACGCAAANCCCACTNAT 

ANGCCMIfrGCCTNTGCCCTTTGCNCANANNGGCTNCAAANGTGAAAAGGAGTTTGGCTG 

ANGGCCNGGNGGCAGGTNNGNCNACGANCCCAGAAGGATGWGNNGGCTTNNNNNGNTG 

NANCGTTGATNNNCTNCANCACCTGCTGGCAANGCCTCANCTTTGTCAANGNGCTTCTGG 

ACTAGTGCATNmNCGhrrGTMTTCATTCCTTAAATTCTGACACATCCTCTTTTGATAA 

CTTGCTCTGGTTTCTGGMCAAAAAACTGCAAATCTTTTTTGGAAAGAAAAAAAACAATC 

TGGNCTGTCTTGCAANAACCAAA 

Sequence 5226 

CCCTTAGC GTGGT CGCGGCCGAGGTACGCGGGGTTATTTATGC7TTCTTGATGGGAGTTA 

TTTAAAATAl I 1 1 1 ATTTATGTTTCTCT AGTATTGTAAGAGTCTG7TAAATTTCTATGAA 

ATTAGTAACATTATAAAAGGCCAGGCGTGGTGGCTGACGCCTGTAATCTCAACATTTTGG 

GAGGCTGAGGTGGGAGGATTGCTTGAGGCCAGGAGTTAAAAGACCAGCTTGAGCAACATA 

GTGAGACCCTATCTCTATAAAAAAATTTTAAAAATTAGCTGGGTGTGGTTGCCTGTGCCT 

GTAGTCCCAACTACTCAAGAGGCTGAGGTAGGAAAATCACTT 

Sequence 5227 

CCCTTTGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACAGGGAGTATCAAACGGTCTGGGTTCTACATGT 

GCTCTTCCCTGAGACTGGGTTTTCTAATTTATAAAGCAAAGAGTTTAGAGGGATGATCTT 

CMGCCTCTTGTAGTTCTAGMTTCTGTAGTTCTGGGAGTTTGTAAACTA7TAAGTTTTC 

TTTTAGCCCAGMCTTCCATTTTCCTGCTCTCTCGTGTCTGCTCTAGACTCAGCTCTAGC 

TCGGCTAAGTGTGGAGCTCTCTGCTGGGGAGATCCCTAGAAGCTTTGAAGGAGACATTGT 

GAGGCTGGAGAACTGGGTTCAAA7TCAGTGCTACCATTAAATCTCTGAATAACATCCTCA 

GTCTTCCATCTATAAAAGTCTTGGCATCTCCAATCACTTCTTGTTCTATTATCTCCTAAG 

CCCTATACATATTACTCTGNAATACTCCTTTGATCCCTATTTCTCACAGTGCTCTATCCT 

CCAAAGGTTGGAAGACTCACTCT ATCT ACAGATACCTCTCTGGGCATAT7TTATTACTGN 

GCTGACCTCCTGGCCCTGCCTTC 

Sequence 5228 

NNTNAGGGGGCGGAANTTTGGGGGNCCCCCCTTTCCTTNAAGANNNNTTTNAAAGGGGGG 

GNCCCCCCANTTGGGGNCCCTTTNCCCCGGGNAANGGNCCCCCGGGGGGGGCCCCCCCCG 

GG NCCCCC CCCAAGTTGGTTGGNNTGGGGGATTATTCTTGGGCAAGAAAATTTCCGGCCC 

CCCTTTTTAAGNCCGGTTGGGGTTCCCCGCCCGGGGCCCCGGAGGGGTTNACCAAGNTTT 

AAAAGNITGGGTTAAAAMTTATTTGGGGNATTGGGTTTTTTTGGGGGNTTNCAAAAATAA 
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GGGCNANAMTTTTNAAA CTTTTG GGTTTNAAAAGCCCAMNGGNTTTTTGGGGGGGCCC 
TTrGGNATAMNNGGCCCTTTTTNNAAAAAAAAATTTTTAAAAAAATTTAAAATTT 
Sequence 5229 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACNCGGGGGTCAGCAGACAGAAATAGCCATACTAA 

TCTCATAGGGCTCAAATGCATCTTCAGGCAGCAGGGAACCAAGCAGCGTGGCACAGGCCT 

TCTTGACTGGAGGAAGAGCTTGCTGGCATGGTTGGGCAGTATTCCAGGAGAGGCCATGTC 

CGTGTTCACTTCTTGGCACATTTCAGTTCCGTTTTCCNCTTGTTATAAAAACTGCCTCTT 

TAGGATGTGGGATGCCTTAAATGTCTGTAACACATTTTGAAAAANCATTTGGGCAATTAC 

TTAMGTTNGCTGCCATTGATTACCAGNATGGGAATTTATTGGGCTTACCCAAAAGAGGA 

CNCAMTCTGGATTGMTGGAGNMGCMTGMTATCTTTGGCTTTCCCCATTATAAAAC 

NCAAAMGGNrTTAMTTNCTTTAMTTTGGCNANATTTTGGACCTTNCCGGT^CTCCCT 

TTGGGTTAAGGGG GATTAAGACCTTTTTNTNTTCANG N ATTTCCCCA 

Sequence 5230 

CCCTTCGGCCGCCCX3GGCAGGTACTTTCGGTTTTGAAGCTTGCTCAGCAGTTCGTCTTGC 
TTCTTTAATCATGGACTCTAATCCACCAAAAACACTATTNGTTGACTTGGAAGCXJTCTCC 
ATCAGATTCACTATCATCTGAGTCATTTAGTGTTACAACCACTGATTTATGCTT 
Sequence 5231 

GGTACAGTGAGGGAGAGCCGAGGGAACCAGCGCGGTGCCTAGCGGAACTCCAGGGCTGGA 
ATCCCGAGACACAAGTGCATCTGCTAGCTGTTAGCACTTGGCAGACGGAGTTCTCCTCTA 
GGGTAGTTCTMCTTTGGGTAATAATGTTTGTCAGCTACCTGATATTAACATTGCTCCAC 
GTTCAAACA GCAGTGTTA GCAAGACCTGGGGGAGAGGTAAGCCAAATAAAATATCTTGTC 
AGAAGTTGTAI I I I 1 1 1 ICAGCATTATATTTCCTCTTCTATCTACCAAGAGGGATCAGGG 
M TGGM TTTTATGGGGTGCA MGA GTMTGCTTTATATTACTTTTGTAGGCTTCTCTTG 
CCTTTrCTTATATGMGACTTCTmCTTCTTGAAAMTTTTATACTTTCTAAAATGT 
Sequence 5232 

CCCTTGGCCGCCXJGGGCAGGTACGCGGGGATGTGCTGGTATGCAAACCGGGGTTCAGTTG 

AAAMCAGGCACCCACTTCTTATCTTGCTATAGATAAGAAGAAAAAAAGATGAGGGATAC 

AGGGCTATAACACAGGGATCTAGACGTTAGGACCAAAACATCTGGCAAGATTTAGCTAAA 

AGAATCATGGCAACTTACCAGACCTATGGGTGAATCAGAAGTTCAGCAAAAAAAAAAAAA 

AAAAAAGTACCTCGGCCGCGACCACGCTAAGGG 

Sequence 5233 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACCCACAMTTATTGTTTTCTAAACATTTGAAGTT 

TTACGATTAGCTTTAAAATMTGATTTTATAMTTTGGNGGNCACAATAATTTTTGGNAT 

TACCTTTCCTCCnTTTTCCCACTTMCCMTATAGCCCAAAGI^rTTTCAACATTAAAAAT 

TCATMGGGCCTGAAMTCATMCCTGGGNCCAMTTTTTTATTGGGCCCCTMNTTTTA 

NCCATMNGGGGCMCTATTTCNCCNCTTTTTNGGNNTAAAAAANNANCCCCTMNTTCT 

mGGGTNAAAAGANNCNTTGGGGGAMGGTTmGGAAAAAI^ATTTTmr^ 

TNGG 

Sequence 5234 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACGCGGGGGAGGGAGCGAGCAGGCGAAGCCGCGGA 

GGACGGGGTGAAGATGGCGGCCTTCTCCGAGATGGGTGTAATGCCTGAGATTGCACAAGC 

TGTGGAAGAGATGGATTGGCTCCTCCCAACTGATATCCAGGCTGAATCTATCCCATTGAT 

CTTAGGAGGAGGTGATGTACCTGTCCCCTCGCTCTGGTGATTATTTCTTGCAGAATCACC 

ACACGAGACCATCCCGGCAGTCATGGTTTTGCTTTAGTTTTCCAAGTCCGTTTCAGTCCC 

TTCCTTGGTCTGAANMATTCTGCAGNGGCGAGCAGTTTCCCACTTGCCAAAGATCCCTT 

TTMCCAACACTAGCCCTTGTTTTTTAACACACGCTTCCAAGCCCTTTATTAANCCTGGG 

GCAGNCTTTACCAAAAATG 

Sequence 5235 

CCCTT AG CGGC CGCCCGGGCAGGTACAATAGACTAGAAACGAAAAATATTCCATCAAAAC 

ATmCTCTTTTCATTTMGGGAGATCGGATGTGGCACTTTGCGGTGTCTGTGTTTCTGG 

TAGAGCTCTATGGAAACAGCCTCCTTTTGACAGCAGTCTACGGGCTGGTGGTGGCAGGGT 
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CTGTTCTGGTCCTGGGAGCCATCATCGGTGACCGGGTGGACAAGAATGCTAGACTTAAAG 

GTGAGTGTTGTTATATAATTAAGCCCnTTATTCATGGGACCAATGCCTGAGCTACCTCT 

GTAGCAAAGGAAACAACAAACTAGGAGAGAAACAACCAGGGAATGTCTGCATGCCACACT 

TGAGGGAGGAGGGCTTAGATGGCACCACCTCTGGATGGAGGGGTCCCATGGCTCCCACAC 

AAAGTTGGGATGCCTGGACATTGACCTAATAG 

Sequence 5236 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACATTTAAGAAATACATTGGTTCTGTCCAGAAAGG 

CAGGACAACTCGAAGGGCGGGGAGGGGAGGGGAGCGGAGTGCGGAGCTTCCAGTTTATAG 

GCAGATTTAAAAATTTTTTGGTTGACAATTGGTTAAGTTTATCTAAAGACCTGGGATCAA 

TAGAAAGGAAATATCTGGGTTGAAGTAAGAGGTTGTGGAGACCAAAATTTTATGAAACAG 

ATGAAGCCTCCAAGGTAGTCAGCTTCAGAGAGAATAGGTTGTAAAAATTTCTTAGACTTA 

GGGTTTATGTTGATGTTAATGCTGGAGAGGTATAATGAGGCATGTCCAACCCCTACTTCC 

CATCATGACCTGAACCAGTCTCTCAGGTTAAATTTTAAGAGCACCCTGGCTGAGGAGGAA 

GTCCATTCAGATGGTTTGGCTGGCGGGGGGCTTAAAATTTTATTT 

Sequence 5237 

C CCTTTCGAGCGGCCGC CCGGGCAGGTACTTT AI I I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 NAAA 

NM 1 1 II 1 1 1 1 1 1 1 1 I 1 1 1 ) 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 ) I U H 1 1 1 ) ) 1 1 I NNTTT NI 1 1 1 1 1 ) 1 1 1 

NTTTCi 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I » 1 1 INNANNNNANAANNAAANAAAACNNNNNNACNNAAANATGN 

NNGTTTNi 1 1 1 i iNNNNNNNNAAAAAAAAAAAAAAAAANAAGNNNACTANNNCCCNAGGA 

GNGNANAAAAAAAAAAAATNCNTCTNNNCCCNNANNCNAAGGGGGGNAAAANAAATCCNG 

GGGGGGGGGNATAAAANAANCNCCNNNNNNNNNNANAAGNGGGAGNNNAAANAAANNNNN 

NANTNNNNNNNNNNNAATNNNNNAANNNNNCCNNAANGCTNAAAAAAANAAAAAANTTNC 

NAAANCCCTACCNTCNAANNNNNNNNNNNNNNNNNNNAAANNNNNNNANNNANNNNNNNA 

NANAANNNANNNTNAANNNNNNAANAAAANAANNANANNNNNNNNGNNNNANNANTNANN 

NNNNAAANNNNNNNTNNNNNANNNANNANNNNGGNANNNANANATNGANAAAANNNANAG 

NNTTTCTTGNNNNNANNNNNNNNNNNNNNNNNANNNNAANNNNANANNNAAANANNTANA 

AAANANNANNNAAAANNANANNNNNNANNANNNNNNNANNNNNNANAANNAAANNNAAAT 

NANNNNNNNANANANANANNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNANNNNNNAANCNNCAACNCCC 

ccccccccccccc 

Sequence 5238 

ACACACACTGGGGCCT TCTCGAC CCCATCCCCTGACAAGCCAGCC I 1 1 1 1 1 1 1 1 I C TGTT 

TCTTTGGTTNGGTTNGGTTTTTTTCCTTTNMTTMTTNAATTTTNATTTTCTTTTTCCT 

TGGGGATATATATATATATATTTATATATTAAAAAATGCMGCNTGCTTTTTTGCCACTG 

(X3CTTGC(X;CT GGGNGCA AAM^Ma;CTTTGGGTTTCCTGATNATTGCANGGGTCAGT 

CTACTGGACATATTTTTTTCCCTTCCCTATACCCANAMTGTTCTGGGGATNATTAATTT 

ACTTGGGAMTNATNACCAGGTTNAMGTCTTTTATTATTGNNGGGTCATTTGCATACAT 

AAATAACAGGACTAGCTTAACCTTAAACCAGCTNTTTCCCTTTTCNG 

Sequence' 5239 

CCCTTAGCGGCCGCCCGGGCAGGTA C 1 1 1 1 1 II I I I 1 1 I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 IA GGAA 

AGCACTTCGTTGGGGTTGATGGTCAGGAATTATGGGCTTGGGTAGGTAAGTGTGGGCTGA 

GATTAANAAAGAGTGAAATTACTGCTGAATAAAGCAACAGGCCTAANAGGAGTGAATGGG 

GGATAGTGTCTGCCTAANAGGAAAGATGGANAATGGCTCAGTANAAGTAGTCACGGACAC 

AGGANACAGAAGGCCTTGTGATATGTACCTCGGCCGCGACCACNCTAAGGGCGAATTCCA 

GCACAC 

Sequence 5240 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTTTATTTTTMTCCTTTCTGTAATTGTAGGATG 

TAGATATTATAGTCCCAATATTAGGAATGAGGAAATTGAGACTCAGAGAAGTTAGGTTAC 

TTACTCCAAAGCACCCTGCTGATAAGTCGAAGAACTGCAATTAAAACCCAGGTCTGTTTG 

GCTCCCACTCCTGTGCTCTGGAATGCTTAAGGGATTAGAAATGTCCCAAAGAGACTAAGA 

ATCCAAAGCAGTAGTGGGTATGGAAGGTAACAGCAGTGATTTCCTAAGGACCTGGGTTCT 

AGCCCCAGAGACATGGTTAAMTTTTATAGCAGTTGCCTGCnTTTTGAGTCTGACAAGCC 
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TCCATTTTACTGTCAAAAATGTGAAATTCATAATTAGGCAATAATGTGGTGAACCTGATT 

TAmGGGTATTTTAmCCATTAAAGTCATCAAAAGTGATTTATTGATTCCAAAAAAAA 
AAAAAA 

Sequence 5241 

CCCTTAGCGT GGTCG CGGCCGAGGTACGCGGGTCATTATAACTGAAGGAGAAGGTGCCCC 

AAAATGCAAGATTTTNCACAAGATTC CCAGAG ACAGGAAAATCCTCTGGCTGGCTAACTT 

GGAAGCATGTATGAGAATCCAAGCGATTTTTNTCAGAGAAANGCANGAATGTGTGGCAGA 

TTTAAGTTGAAAGCTAGAAAATATGGCAAGCGAAAGGATGTAAAACAGTGCCNTGCTTGA 

AATGATTTCCNAAAGAGAAAAA 

Sequence 5242 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACCACCTAAAATAGTGTCTGAAGTAACATTTCAGT 

ATATAATTGCAAGCCAAACATTTCAAAAGTTACATTTATCTTGAGGGGATCTCCCTGGAT 

ATAAAAGATTGGACAAAAGAGCACAGAGCTGAAAGGAGGACACATTATTGAATTTGGAAC 

CCAGTTCATGAAATGAACAACAGAATAAGGCAGACCACATCACCACCATAACGGAGCTAT 

GATAAAACAAACAAAAAAACTCAAAATGCAAAAAAACTACAGGTGATATCAATTTCCCCC 

CAAAGCACTCCACAAACCTAATGTAGACTATAAGCCACCACCACAAATGGAATATTCAAA 

CAAGGAGGAATAATGATTAAACAAACATCTTGAAGAAGAAAACAAATACTAAGAAATAAA 

AGGACTCAGGCTAAAACTAAAAGGATGAAAAAAGGACGTACCTGCCCGGGCGGGCCGCTC 
GAAAAGGGCG 

Sequence 5243 

ACTCTANTAACACTAGGATANTTGAGCACTTAAATGCTGAGTGTTTGTCAGTTTTTAAAA 
TTANG AGAAAG AGACATNATTGTTTTCTGATCTACTTGCTTMTAAATNATTTTTTTGCC 
MCTMT TTTTAG GTTTACTTTGGTAAATNCTAAAGGTCNGTNTAAAAATGTATATTTAA 
NA TANACTTT TT CMTCT ATNMTTTGGAAAGAAAAAATANATTTTATTCCTTTGGANGAG 

AAA i lACCTTTTAANACMNGTTTGGCTTTTNATANANGNTCNTATTNTTTGGTT 

AAAAAGGTTNATATCCTAATNTTTTC 
Sequence 5244 

CCCTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTA C I 1 1 1 I H 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I 1 1 1 I GG N I 1 1 1 1 1 1 1 
" 1 1 1 1 1 1 I I 1 1 II I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 | 1 1 1 1 1 H 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 NAANN 
NNNNANN I I 1 1 1 I I I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 NCTNAAAAAAAANNNNANTTTTTTNNTAA 
AAAAAAAANNCCCNNI^NTNGGANANANAAAAAAAAAAAAANTNNTCCNNGNNNNTTTTT 
TTTNAGAANGGNNANA AAAAAAT TTNTGTTTGNCCCCNTNANAAAAAAAAAAAAANNGNN 

TNNCCNCCCCCCCCCNTTTTTTAAAAAAAAAAAAAAANTGNGGGGGGGCNCCCCXJCCCCC 

NCTNAATAAAAAAAA 

Sequence 5245 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTA C 1 1 1 1 1 1 1 1 I I 1 1 II I I 1 1 1 1 1 I G TAGAG ACG 

GGTTTCACCCAGGGCTGGTCTCGAACTCCTGGGCTCACGCGATCTGCCTGCCTCAGCATC 

CCAAAGTGCTACCAGCATTACAAACATGAGCCACCATGGCCAGATGATCATTTGGACTTC 

TAAGCATTAGCAACCAAAATAAAAAATTAATTAGAAAAACATACACATAATTTATAATAA 

AAATAAGGAACCTAGGATTAAATATAAAATAAAGATGTATAAGACCTTTGTGTAGAAAAT 

TGTAAAACTTTATTAGAAAATGTCAAAGAAGACTTAATTAAATGTAAAGCTTATACACTA 

TGTTCATGGATAGAATGGCTCAATGTCAGAATGATTTTAGTGTTCTCATATTGATCTATA 

GACTCMTACMTACTGATAAMATTCTTAMTGATTTTTCAAGGAAAATTGATGTGATA 

ATTTCAAATTTC 

Sequence 5246 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTGAGCCACGATTTGTTCTCTCAACACTCTCC 

AGGCTGTCAGAAAAGAGATAG AAACTCA CCAAGGCCAAGAAATGCTTGTGCCGTGGCACA 

GAAGGAATCAAAGAGTACTTTG I 1 1 1 1 I I 1 1 1 1 II 1 1 1 1 1 II 1 1 1 I I I AAAN AATTTTTT 

" I 1 1 i 1 1 i i I 1 1 II I 1 1 | 1 1 1 1 I 1 1 I 1 1 | | | 1 1 1 1 1 1 | | INAAAAAAAAAAAAAAAANT 

TTTTTTTTNACCCCCCCCCNTTT 

Sequence 5247 
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GGTACTTTCAGTATCATTATAAAMTTTTCCTTGTCTGAGTTAAAAACATGTTCAGTATC 

TGGTTTGTTGTCGTTTTCACAGTCTACTTTATTTGTATTTAAATAAAGCTCTGAAGGTGA 

CTGGC AAGCAT ATTCTGGGGACCCAGAGTATGAATGAGAAAGAAAGGCATTTTTGAGACT 

GGGTTATTTTTGTTCAGGAAATATCTGGACTACTACAGAGACAGACATGCCAGATGCATC 

ACTTTCCTGACAATCAGGTGMTCATTTGTCAAATTAGAAGGTTTTTACTTAAGTTTGTT 

CTTCCTGTMGAGTTATTATGTAGTTGCTCTTCCTCMTACMGCAGTTTTGTAATTTTC 

ACAMTTTCACCAAAACTCTGCTTTAACTTATTTGTGATGMTTrTAMGGTTATTTTTA 

Sequence 5248 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTA C 1 1 1 1 1 II 1 1 1 1 1 1 1 1 I I 1 1 1 1 1 1 GGGTCAAG 
CTGTTCTTTATTTCAGGGAGAGGGCAGGGGAGGGGCTCAGTCTTTCTTGGCAGCAGCTTT 
CCTCATGGCGGCCAGTACCTCGGCCGCGACCACGCTAAGGG 
Sequence 5249 

CCCTTTC GAGCG GCCGCCCGGGCAGGTACATGTAATCCACTGTAGTGAAGGCACTAAAAC 

GTGTTGTATTTTCCACATTTCGATAGATCTCTCACAGGATTTMCACTTTTGGAATGCTC 

AGTAMTTATTATTGACTGCTTGATMTACCTCTTTGTTCCTGCCTTTCCCCAAGTCCTT 

CAACAGAAGTTTCTTCT AGCAC TTTGCAGGTCAGTTGAGTGGACTATTTGAGTCCCTCAC 

AGTMTGAGCTTGTGTGTTTTTGTCATTCTTTTTTCnTnTTTGAAAAAACAATAGAGTC 

ATTTMGGMGCAAAMGGTCCCTGGGTCMGATTTTTATTTTATCTTTTATGGTGGTAG 

GGTGAGGTGTGAGTATTTAGGGAGATGGTT 

Sequence 5250 

ACCACTMTAAATTGTTTGCCAAATCCTTGTAATAACATCTTAATTTTAGACAATCATGT 

CACTGTTmAATGTTTATTTTmGTGTGTGTTGCGTGTATCATGTATTTAmGTTGG 

CAAACTATTGTTTGTTGATTAAAATAGCACTGTTCCAGTCAGCCACTACTTTATGACCGT 

CTGAGGCACACCCCTTT CCGA ATTTCAAGGACCAAGGTGACCCGACCTGTGTATGAGAGT 

GCCAMTGGTGTTTGGCTmCTTMCATTCCTTTTTGTTTGTTTGTTATTGTmCm 

CTTAATGAACTAAATACGAATAGATGCAACTTANTTTTTGTAATACTGAAATCGATTCAA 

NTTGTATAAACG ATTATAATTTCTTTCAT 

Sequence 5251 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACACCTATATATGTATGTAAGTATATCAACATAGG 

TATATCAAAAACAAAACAAAACAAAACAATAACAAACAAACGAAAGGACCCAGCAACCAT 

CCAAATGTCCACACAGAGGGGMGAAAATATTTTTTCAAMGTAATGATTGCTGTCATTA 

ATTTGGTGAGTATACTTTCACAATGAATATATTAACAATAGTTCTTTATGATAAANAAGT 

AATACTAGCCATATAACACTGAGGATAAAAATATTTTACATCNTGAAAGGAAAGCACTTG 

TTTACAT 

Sequence 5252 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACCTTTATGTCTGGCAAAATAGCGCCCCAGAATGA 

TGAGCAAGCACAGCATGGCGAACACCACCACCGCCACGACGCCACCGATCACGGCATGAT 

CCACTGCCCTGATCGAGCCTTCTTCACCTGCTCGGGAATCTGAGAGGTCCTCACTGTCCA 

GTTCTTCTGCGGAATTGGGCAACTGAGTAAGGCCGTGAACTGCTGGTTCTGTCGTCGCCG 

TTGTGTCTGTGATGATGGTAAGGATGGTGGTGG 

Sequence 5253 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTA C 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I I I 1 1 1 1 1 1 1 1 NGGGCT 

1 1 n i M 1 1 1 1 1 1 I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I 1 1 1 I AAAAAAAAAAAAAAAAANTTTTTTNAAA 

AAAAAAAAAAMANANANTTNTCNNNNNNNNNNNAAAAAMNGGNNNCCCCNTTTTTTGG 

GGGGGGGGGNNAANNIsrrNCCCCANANTTTTTTNANGGGGGGGGGGNNNNGNNAANAAAAA 

ACCCNNTTATNGGGAAAAAAAAAAAANN1 1 1 1 1 I 1 1 1 1 1 I NNNNGTTAAAAAAAAANANN 

CANAGNGGGGNNNATNNTTNANAAAAAANANCNGGGGGGGNGTTTTTTTNANNAACATTT 

TTTAAAANNAAACANAAGNGGGGGGGGGNNGCNNCCANNAAAAAAAAAATACCCCCCCCC 

CCCCCCCCCNNANAGANNGNNAAAANANAAANANTNGGNNANANANAATNCCCCCCCCCC 

CCCCNCGTNGGG AN ATANACACAAAAACATAN ATN 1 1 1 I 1 1 I I ANANGNGGGAGTGTNTA 

NAAAACACAAACAGGGGGGGGGGGGGGGAAANAAAAAAAAAAAAAAAG 
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Sequence 5254 

GACTCTAAAAGAAACTTGTTTGTATAATGCTATTCTATNCGNGGNNTGGAGCCCAGGMA 

TMCCMCTTGATNCGTGT TATG ACCCATTTTMGCCTCCCATGATCACAGTTTTTAAAA 

TACAATTAAGGACTGGTCCTTTTCTAGGTGACACAAGAAAGGTAATAGCTAGAACANAAN 

AAAGAGGGGTCCCCAAAAATGTAACCTTAAAATTTGACACTTGTGCCACTATTGATAGTA 

AGCCCNCAT GGGATG AANGATGTGGGTTCTCTAAATTGGAAAAAAAGTTCCCCAGTAAAA 

AAAAMTMNTTTTTTNTGTCAAGAAATCATATTTATGTGAANATGTGTCAAATACTGGG 

TCTTGCGTTATTTCCGGCTTACTTTGAAAAATAAAGTTAAAAAAAANAATAGTGGTTTGG 

GTTCCAAAAAAGGGAAAAAGTCNCCCCTCTCCTGCATGAATNGGGANCCTGCCAACCTTT 

TTAAAAAATGGATAATTNNCAAACCCCCTCCAAAACCCCAAAGGTTNGAAATNAAANAAA 

AAMTTTNTTAACAATTTAGGCCTTTTGAGGGGNAAAAGGGACCTAAAATCCTTAGTGGT 

NAGCCI ^CCTTA AATAAA AMGGGAGGGGGTNCAAAAMCGTnTTTCCAAAAACCAAGN 

1 1 1 1,1 1 CNAAAAAl 1 1 1 1 1 NTTGAAANAACAAAAAATGGGGGGCCAAANAACCTTCCCCG 

GGGNGGGG 

Sequence 5255 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACATCTTCACATAACATACTGAGAATGCGTTTCTG 

TATCAGAGMTCATTTCTGAGAATCATTTCTGTAGTATTCCTGCCCAAGTGCCTAACCTG 

AATCTAATAATGAAGAAACTTCAGACAAGTGAAAATTGAGGAGCATTCTATGATGCAGCT 

AGCCTCTGCTCTATAAAAAGTCATAAAACACAAGGAAAACTAAGAAATCTTCAAGGTTAA 

AGGAGACTAAAACCCCATGACATCTTAGATGCATGGTAATAGATTATAATATGATGATAA 

TAGATCCTTGGATTACCATTATGGTAATAAGAGCCTTGGCTCANGGAAAAAAAAATTCCC 

AAAGG GTGTT TGGGAGACAGTTGACAAAAATTTTGAAAMTGGATTGGTTTGTTAAAATA 

ATAT TA AG GGCTAAGTCNCCCTGAATATGANAATTNTNCCNGGCACTTTTTAANA 

ANAC I 1 1 1 1 1 1 1 I ATTCTTAAAAAACCCCCCCCTTTTT 
Sequence 5256 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTACTCGATTGTCAACGTCAAGGAGTCGCAGGTC 

GCCTGGTTCTAGGAATAATGGGGGAAGTATGTAGGAGTTGAAGATTAGTCCGCCGTAGTC 

GGTGTACGCGGGGAAAGCAGAAGGTCNCGCTTGGAGGAAGTGGCGGCTTTGAGTCCGGTG 

GCCCAATCGCTGTTACTACTTCTCTGAAGCTCCTCTCGGCTGCTTGCCGAGACACCCTGC 

CGCCAAGATGCCTCGAATTATGATCAAGGGGGGCGTATGGAGGAATACCCGAGGATGAAA 

TTCTGAAAGCAGCGGTAATGAAATATGGGAAAAATCAGTGGTCTAGGATTGCCTCATTGC 

TGCATAGAAAATCAGCAAAGCAGTGCAAAGCCAGATGGTATGAATGGCTGGATCCAAGCA 

TTAANAAGACAGAATGGTCCAGAGAAGAAGAGGAAAAACTCTTGCACTTGGCCAAGTTGA 

TGCCAACTCAGTGGAGGACCATTGCTCCAATCATTGGA 

Sequence 5257 

GGTACTGNAC I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 NGAGCTGTTTATAGCCTTTAACAATTGA 

GWACAGAMTGAGGCATAmCTCCCTNTI^GCCAGATTTATCCANAATTCAAAAACT 

TTGTGAATGTTCTTMTTCATTGCAATGNGGTTGTTTGCAAGATCAGTAANAATCTGTTT 

TCTNrrTATATTTGGAMCMTTGGAGGCNCTGGTTATTTTCTAGGACTTGGACTAAAATG 

GCATGTTTTGGGATATGAGCACACAGCTTTGAGGAATTCACATTGATTTTATAGAGCCAA 

TGAGAACCCCTTAAAAAGATGCCTCATACCTTGTCTATGCAGTTCCTTTGCAGGGTTCCT 

GGCCTGTGGTAAGTAAGAGAGTCACCTTCCTGGCAGGCCCAGGMCCACANGTTTTTTT 
Sequence 5258 

CCCTTAGCGTG GTCGCG GCCGAGGTACAATGCCTTTGATGAACTGTTTTGTAAGTGCTGC 

TATATCTATCCATTTTTTAATAAAGATAATACTGTTTTTGAAAAAAAAAAAAAAAAAAGT 

ACCTGCCCGGGCGGCCGCTCGAAAGGGCNnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnn 

nnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnn 

nnnnnnnnCGCTCACAATTNCACACAACATNCCGAGCCCGGNAGCATAAAGGGTAAAAGC 

CTG 

Sequence 5259 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACAGCTTCAAGACATGATGGGACTAATAATTTG 
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GGCTGGAAGCAGAAACCAAATTAGTAAAATTCACTGAGCTGTGTGAGTCTGGCTCTTTAG 

AGGCAAACCTGTTTTCATAGGGCTGTGGACCCCAAGGAATAGATTCAGCAGATGGATCAT 

TGTAGCAAGAGTTGTAACAAAATGGCAGTCGTTGGAGTTAAGTGGGAGAGCAGTTGGTCT 

AGTTTGGAGCAGAAGTCCAGATATATAGGAAATGTCATGGGGGCTGGAAAACCCAAGTGC 
ATGTCATGGA 

Sequence 5260 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTTTTCCCCTACCTTGAANAGACATGGTGGTCGT 

AGCTTNTCATCTATATGAAAMGT7TTCGATGTATTGGAATTATTNGGGAATGCTTTTAA 

AACAANTTGNAATTATNTCTTTACAAACCAAAACAAGAACACAAAGGTGTGGTGCTTGGA 

ACATAGATGMGGAGCCCTACTTACTGAGCTTAANNTNTGGACTTTTTTGATNCNTGGGT 

GTNTGNGTTTTTAAAAAG 

Sequence 5261 

CCCTTA GCGTGG TCGCGGCCGAGGTAC I 1 1 1 1 1 1 1 1 I I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I I C CCGCTTT 
TATTCTGCTT TTGTAA AAGCAGTATTTTGAGATGGACATTGCCTCTTCATTGNATTCTCA 
TCAATTCATTA 1 1 1 I IGNGGTTATAGCTTGGACAAGCAATTAACTTTAAAATGGTANATC 
CGGMCTTTAMTTGGNAGCTTTCATTGCTTAAMTTTTTGGCATATGCAAATAATGGGC 
TCATCCCTAGGAAAGAATCTCAGGGGTATGCTTATTCCCCAATGGGAGGGATGACATATA 
AATCTTTTCTGCCTTTACTTATCAATNCACCAAGGGAGCNGI I 1 1 1 1 I I G NNTATAAGCC 

ATAATACTGCCAGGCTGGGTATGACTTAAAANATGTTTATCTGAAAAAAGGCTTTTAAAA 

AAAAAAGGT 

Sequence 5262 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTCTGCTCCGTTGTGCTGCTAGAGCCACAAGC 

CTATTAAACmGCCTGAMTAMTTCCTATTTGCGCTGGTGTTMTTTTTACTTATGAG 

TGAGCCAAGAACTCAGGCCAGAGTTGCGGTAACACCACCAGAAGAGGTCTCCGCTTGTCA 

GACTTGAGGGATATCATCAATGAGCCTCTGAGCTAATGGTGTAAACCAAAAATAAAATTC 

TAAGCCCCCCGCCAGCCAAACCATCTGAATGGACTTCCTCCTCAGCCAGGGTGCTCTTAA 

AATTTAACCTGAGAGACTGGTTCAGGTCATGATGGGAAGTAGGGGTTGGACATGCCTCAT 

TATACCTCTCCAGCATTAACATCAACATAAACCCTAAGTCTAAGAAATTTTTACAACCTA 

TTCTCTCTGAAGCTGACTACCTTGGAGGCTTCATCTGTTTCATAAAATTTTGGTC 

Sequence 5263 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACCTTCAGTCCCTTGTTATTGTTCCGTATATTA 

CCTGTAAGCAGATACTGTAT7TTATTTTAGCCTATTTGACAGAACACATCACTCAGAAAA 

AGTGAAGTTTCAGAGCAAACAGTGAAGAAATCAGTGTGATTGTAGACAAAAAGTCGGTTC 

ACAGAACGGAGCAGCGGGGAGAGGAAGGGAAAAGCTTCATAGTTTGGTGTTTATCACATC 

AAGAGATTGGTAAATTTCTGAGGAAAGACAGGCTAATGGGGCACTGAAATGGAACAACTC 

CTTTAMCGTGCAGCCTTTTGAATTTTTCCTCAAAACCAAG 

Sequence 5264 

CCCTTTGAGCGGCCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGGGCAAAGCGGAAGGGGCGCGCGGATA 

GG7TCTGAATCTGTGGTGGGACCTGAGATTCTGCATCTCAACAAGTCCCAATGTGTCCAG 

AATTGGTGGGTTCTTGGTCTCACTGAGTTCTAGAATGAAGCCGTGGACCCTCACGGCTGC 

CAGGATGGAAACTAACTACCTGAAGAGGTGCTTTGGAAATTGCCTGGCCCAGGCACTGGC 

AGAGGTGGCGAAGGTTCGGCCCAGTGACCCAATAGAATACCTGGCTCACTGGCTTTATCA 

TTACAGGAAAACAGCAAAAGCAAAAGAAGAGAATAGGGAAAAGAAGATCCACCTGCAGGA 

GGAATATGACAGTAGCCTCAAGGAAATGGAAATGACAGAAATG 

Sequence 5265 

cccttagcgtggtcgcggccgaggtactttn 1 1 i i i 1 1 1 1 1 i 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 i 1 1 1 1 i ga 
gaccgantctcactntgttgcccaggctggagtgcantggcncaatnttggctcactgca 
acx:tgtgcctcccaggttcmgcaattctcctgcctcagcctcctgagtagctgggatta 
caggcatgagccaccatgctcagctmtttttgtatttttaatggaggnggggtttcact 

ATGTTCGCCAGGTTGGTCTCNAACTCCTGACCTNAAGTGATCCACCTGCCTCGGACTCCC 
AAAGTGCCAGGATTACAGGTGTGAACCACCGAGCCCGGGTAGAACTAAAATTTTAAAGCT 




WO 01/070979 



PCT/US01/09126 



TABLE 1A 

40P'599 



ATNTNCmATTCAAAmGGGGAGGMTATTATTTTTGAMCCAATGTCATAAANMTT 
ACATATTCAGTATTMCMTTTTGMTmMI^ 

CTTTACMCATATTGAMGTGTTTTGATTGMNCAGACMCATTTAAATTTT 
Sequence 5266 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACGCGGGGCACACTGGCCCCGCTCTGCATCCACAG 

CTGGATTCTCCACCCCTGAGCAAGACAAGGAGCCCCAGACAAAACGCTCAGGATTCCAGA 

GGATGGGGTTGAGGATCCTCAGCCTTTCAGAGTGAAAATCCACGAGGCGGAGGAGGTTTA 

AAACAACAGA AACAGG CATGTGGGGAAAACCATAGGTTCAATTAGAAGCACTGTACGCGG 

GTGGTATATMTTTTTAAACTGTCTAAAGGGCCGGGCACACTGGCTCATGCCTGTAATCC 

CG 

Sequence 5267 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCG GGCAGGTACTTT N I I I M I I I I I I 1 1 i 1 1 I 1 1 NGGGGNAT 

I I I I I M I I I I 1 1 H I 11 I I 1 I I 1 1 1 1 I I 1 1 1 1 1 1 1 1 11 I I ANNNNN AI I I 1 1 I II 1 IN 
TN 1 1 1 I 1 1 I 1 1 I I I 1 1 I I I I M I 1 1 I I I | | M I 1 1 NTNNNTTCCCCNGGNAAAAANNNAT 
TTTTTTNNANNNTTTNGNNNNNNNTGGGGGGAAAAAN I 1 1 1 1 1 1 1 NNAAAAAAAAANANN 
NNNNTTTNMNCCCCCNANAMNNNNATTTCTTTNTAAAGGNGN 1 1 1 1 1 1 11 1 I CCCCCC 
CNTCCGGGNGAAAAMNNNNTCCCCTTTT^ 

GAAANNANAAANTATTTNCCC 1 1 1 1 I I I 1 1 I I I GGGNAAAAAAANCCNNCCCAAN ANNAT 
TNGGGhnTTNCCCCNNCCCNNNTNNCNAMTNTTTNAAAAGNNNNAAAANCANCCCTTTT 
TTTTTAAAAAAAAAAAA 
Sequence 5268 

CCCT TAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTA C 1 1 Ml II 1 1 1 1 11 1 1 1 1 II 11 II 1 1 1 I 1 1 II f I 

I I ■ ■■ 1 1 1 II I I I ■ 1 1 1 1 I I 1 1 1 H 1 1 ■ 1 I 1 I II I 1 1 1 I I I I ■ I I I IsmTTThlTTTTTTTT 
TTTTNTNTNNCANCCNCCNNNAAANAAAAAANNACACANNNAAAAAAAAAAAAAAANGAG 
AANCANNNANAAAAAGNCANTNNTTNTNANNNNNNAAAANAAAAAANNANCAGGGGTNAC 
ATANNCTNATNCCGGNGAACANNCCCCNCAAAAAAAAAAAAAAGGNGGGGGGGGGGTTAT 
NAAATTTA^ 

NTTTTTTTm I NNCNGGGGGGGGNNNGNNANAAAAAAAMNNNTNNNANTTCCAAAAAA 
ANGGGGGGGGGGGCCCC I I 1 1 1 1 1 1 I CCCCCNNCCCCCCCGNGGGGGNANCAAAAAAAAA 
AA 

Sequence 5269 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTCTTCAGTCAACAGAACCTGATGCAAAGAACAG 

AAAAGGGGAAGATGTGGGGGATTCAGTCAGGATGGTGGGAGAAATTGTAAAATTATAGGA 

AATAATCACAAACACTTGTGGAAGGCCTGGGGGTTTGCATAAAATGTTGGGCTGAAGGCA 

GCTGMTTCTC7TAAAAGCTTAGGGCATAGATACACAGAAATGTAGTTTATCTAAATGAC 

TTGTTTACTTATGTGGTCCTAAMCTMCCTTTGATAGTTTATGGGCAGGATAGCTCTCT 

CAGGGTAGGGGGAGGGCAACCAGATTGATTACCCACTGATGGTG7TGACTCAAAGCCTTC 

GTCATTTAATATGTGCTGAATAAATGC 

Sequence 5270 

CCCTTAGCGTGGTCGCG GCCGAGGTAC I 1 1 1 1 1 1 I 1 1 1 I 1 1 1 1 M 1 1 1AM 1 1 1 1 1 1 1 1 1 
N 1 1 I I 1 1 1 I I I I 1 I I 1 1 I 11 I I 11 1 1 I I I 1 1 I I I 1 1 1 I I I M 1 I I I I NNNCCTTTTTTT 
rTTTTATTTI iNACTTTrNGTCATTNNGTTTNGGGGNGTAAAAAAAAATTTNTAAAAAAT 
TNGGNNNGGNMTTTNTTTTTTGNNNGGNACCNNNCA 
AAANN I 1 1 11 I 1 1 
Sequence 5271 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACCGCGGGATTGGCCATTGTTGATCAACTCAGTTC 

AGCCCCTCTCCTCTCCCTGGAGGTCTGGGGTGGGGCTATGAACTTTCCAACTCTCTAAAC 

ACATGGTTGGTTCCCCTGGCAACCAGCCCTCATCCTGAGGCAATCTAGGTGATCTAGCCA 

TCAGTGMCTTCATAGCATACAGAAATATACATATCACTTTGAAGATTCCAAGGGATTTA 

GGAGATTTGTGTCAGATGCTTCT ATCTCTCAGGAAATTACAAA 

Sequence 5272 
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GGTACCGTCACTTGATAAGCTGAAAGGGGTGGATGTTGAATATCACCTAAGTGTCATTGC 

AACCT AAAG CCTGTTATCCTCTTTCCAATAGAACCAAAGAGAAGTTGGTATGTAGCTTCT 

CGGCCTTTTGGCTMGATTAANAGMGTTGGTATGTAGTTCAGATACTTCATTTTCTTTA 

ATTGCACTGACACTAAAGCTTTGTATTTATAACTATTCTGGTTCTTATAGACTATAGGTT 

CTTGGGGMCCCTCTTGTTMGAGMTTTTCCTGGACTCAAATATTTGATTTTCCATAGA 

GMGAAAMTTCAGTTTTATTTCTGTATTAAAGCATTTCAAGTCCCTTGGCCATAAGTCC 

TCATAGTMCTGCTCMTTMTGTTTTCATAATCATTGCATAATTATTGCCTTCAGTCTG 

TATAAAATGAAAG 

Sequence 5273 

ATATCTGCAGAATTCGCCCTTAGCGTGGTCGCCGGCCGAGGTACGGTAGTAAGAAACCTT 

TGAGATCTTTCTGACTTTTCAAAATTAGAGAAAGCAAATGGGATGGATAG AI I 1 1 1 1 1 1 I 

CTTTTCAAGGGGGGCAGGAAGGTAATGGTTTGAGTAGCCTTTGTTTAAAAAAAAGACTAA 

ATATATTTAAMGGCCACATTTATA7TTTTTTCACAAGAACCACATAATAAATTCCACTT 

CTTGACCTGAATTTGGAAATCCGAAATTACTAATCCAGGCCAGGTGTGGTGGCTCATGCC 

TGTAATCCCAGCACTTTGAGAGGCCGAGG 

Sequence 5274 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTTTN I I I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 CCTTTN 
i i 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I 1 1 1 I I I 1 1 I 1 1 1 1 1 1 | 1 1 1 1 | 1 1 1 1 AAAAAANNGACNTTTTNNAAN 
GGAGANTAAANNTGTTTNNANGNANTGGTGNNNANNNGCCANAANNAAAAAANNNNTTTT 
TNGNNNCGAAAAAAAAAGCGTGGTNTTTACATNATNAAAAANANCTTGCNCAAANTAATG 
GTTTAATTANAANGNAAAAANNTTGGNTGAAAATTATGNANANNGNNNANTTNNAAAAAA 
AAANNTGGGG GNNCTTTTTN I 1 1 1 1 1 1 1 1 IA NNNI 1 1 1 1 1 1 1 NCTNCATANAATGANAAT 
1 1 1 1 II 1 1 ) 1 1 NCNNNAANAAAANNNA 1 1 1 1 II 1 1 1 1 1 1 1 1 AANNTNACCCNTTTTTTT 
Sequence 5275 

CCCTTAGCG TGGTCG CGGCCGAGGTACGCGGGCATTAATTGTAAACAATCTGAACAAAGA 

GTTGGCAMCTTTTTCTTMTAAGACAGATAATAAATATTTTAGGCTTAGAGGTCACAGA 

GTCTGAGTCACMCTATTTAACTATACTGCTATCGCTTGAAAGCAGCCATTGAAAATGCA 

TATACAAATGAGCATTGCTGTGTTTCAATAGTATTTTCTTTATAAAAACTGTGGGACTGC 

AGCTTGTTGACCCTTGCCATATGAGAAAGTGTAAACTAAAAATAGAATATAGTATTAAAA 

ACATGATATCAGTCTTCAAAT 

Sequence 5276 

CCCTTAGCGTGG TCGCGGCCGAGGTAC 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 GTTTTT 

I II 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 NTTTTANCCTNNNTNTNTTTTN 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I NAATTTTANTTTNA 

NAATTTNTTAMTTTAAANACTAAMNGTTANTTTTTNTNANAAAAAAMNMCTATNTT 

TGNACATTTCTACCNANNANMNAAMTCMGTGTATCANCCATTTACATATTTTTNCCN 

TNGCCCCCTTNNTTTAAACCTNCCCNNGCNNGAAAAGNCTTAAAAGGCATAATTCCAGTG 

GNCCTNGGGNANAATTAANGTTATAAAGTTTAAANACNAAATGGGGNGGGGGGCCTTAAA 

AATTGNTNCAATMNGGTTTTCATTTCTTAMNNMTTGCTTTTNTGGAGGGGACCCTAC 

TTTTTMCTTGGGMGAATNAATTTTTTGGTTAAAATAAAGGTNAAACAATCTTANNCCC 

TCAAATNGGCAAGTCCAATGTTTAANGTTTAAACCCNCCCTTAAAACCCCTTT 

Sequence 5277 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTGCGCGGGATCTGTGTCTACAGATATTTACATGA 

ATTGGGTGAACTCCTCTCTTTCCAAGGCCCCAAAAGAACTTGTGGTTCCTGGGCCTGCCA 

GGAAGGTGACTCTCTACTTACCACAGGCCAGGAACCCTGCAAAGGAACTGCATAGACAAG 

GTATGAGGCATCTTTCTAAGGGGTTCTCATTGGCTCTATAAAATCAATGTGAATTCCTCA 

AAGCTGTGTGCTCATATCCCAAAACATGCCATTTTAGTCCAAGTCCTAGAAAATAACCAG 

TGCCTCCAATTGTTTCCA 

Sequence 5278 

CCCTTCGAGCGGCCGC CCGGGCAGGTA C I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 ICTTTT 
" 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 | H | 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 N TT 
NTNITI 1 1 1 1 I INI 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 NNNAAAAANAAAAAAAAN 1 1 1 I 1 1 1 1 NGGCNNT 
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N AAI 1 1 1 1 AA AAAAAAANNTTNAAAAAANATTNTNTNAAANCCCNTTTAANAANNAAAAA 
Ml I I I I 1 1 1 NCNCCCCAAAAMTNAAAAANNCTTTTTNTTTTTTANNNAAAAAAAAAA 
Sequence 5279 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACAGGCTCACTGAACACGAGAGAGCTCACAAAG 

GAGAGAAACCATACGGGTGCAGTGAATGTGGGAAAGCCTTCCCCAGGAAATCTGAGCTTA 

CTGAACATCAAAGGATTCACACGGGAATTAAGCCCCATCAATGCAGCGAATGTGGGAGAG 

CTTTCTCCAGAAAATCACTACTCGNNGTACTTCTTTTTATAGGACTGGAAGGAAAAGTAT 

ATAMCCGTGATTATTCAAA GATT TTCACTGAAAATATAAGTTGAACAGGTTTGTATTAA 

TGATTACAMGTAtAGAAMTTTTGCTGTTATTTTCCAGAAGAAATATTATTAATACTAC 

TTTCACAGMGATGTGAMGTGGAGAMCTCCTTTTAGGTAAAATTTATTTGACTCAATT 

A CTGGA TTAAATAGCATTAANGAACATACAGTTGTAAAATGTAGAACCATAGAAAATTNG 

CATTTTAAAAAGCATTGCCCTTTTTAAAA 

Sequence 5280 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACATGTGCACATTGTGCAGGTTAGATACATATGTA 

TACATGTGCCATGCTGGTGCGCTGCACCCACTAACTCGTCATCTAGCATTACCCGCGTAC 

AAAGGCAGGGAGTCCTGGAAGGAGTTTTANCTGATGATGACAAGTTCAGTGAAACTGTCA 

TAGAGTGCTTTGAGACTAGAGAGAGTGCTAGTGCTCTAAAGTGCTTAGAGACTAGTAGAG 

TTACACATAAAAGAACACAGTNTGTTCCAGGAACTGCAGTTGTTTCTCTACCXJTTTrrCA 

CTCAGTCCCI I 1 1 1 CTTTTGATGAATGGCACANAANAAAAAAAAAAAAAATTNTTNNTNC 

CCGGGGGGGCNTTTAAANGGGNAAATTNCCCCCCNNNTGGGGGCCCTTTNTTNGGGGCCC 

AACTTCTGAAANNANCTNGGGGAAAAAAAATNGGCTTNAACCCCATGAGGGGGGAAANTT 

GCANGTGAGCCTGGANACCATTNCCANTTGCANTCCAGCCTNGGGGGACANAANCAAAGA 

CNNCATCTTAAAAAAAAAAAA 

Sequence 5281 

C CCTTTCGAGCGG CCGCCCGGGCAGGTA C I I II I 1 1 I 1 1 1 I I I 1 1 1 1 I I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 A 
A A I I I 1 1 1 1 1 I I 1 1 1 1 1 I II 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 | | | 1 1 1 1 1 | 1 1 1 | | | 1 1 n | 1 1 1 1 | NA 
AAAAAAAANNNNANNNI 1 1 1 1 1 1 II 1 1 I NNNNNAAAAANANNNGGGGGGNNAAAAAAAAA 
NTTTNN GGGGGGNNNNAAAAAANNNI 1 1 1 1 1 1 1 1 NNNNATNNNAAAAAAAAAAANTTNTT 
I 1 1 1 I INGNGNNNAAAAAAACCCNCNNTNNNNNGGGGGGGGGGGGGANAAAAAAAAANAN 
GAACCCACCNNNGGGNGGGGGGGGGNNTTTANAAAAAAAAAAAANNNNNNNTTTTNTANN 
I 1 1 1 1 1 NNNNNNNNNTTNNNNNAAAAAAAAAAATTTTTNAAAAAAAANGGNGGGGGGGGN 
AAAAAAANTTTTNNGGGGGAAAANNNTNAAAAAAAAAAAGNCGNNNACNNNANNNNTNNG 
GGTNGNN 1 1 I I 1 1 I I GGAAAAAA 
Sequence 5282 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGC AGGTAC I I 1 1 1 I I I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I 1 1 1 1 NTNTNTTT 
1 1 1 1 1 1 1 I 1 1 1 1 I 1 1 I I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 NGGGNNAAAAAAAAANTTTNTTT 
TTNNTTNNAAAAAAANGGNNGGNNTATTATNAANAAAAANNNANTTNTTNNGGNGGANAN 
AAAAAANGNNTTCATAANAAAANNGACNAAAAACTNGN 1 1 1 I I I C 1 1 NCTNNTCCAAGNA 
TAGAANNGNNTAAACGCNGGCMNAAANTTGTGACNGrfTTTAACAACCCCCAAGANTTGG 
TCCNGNNNGNGGNGNTTNGNGACCCANANATAAANANGMGGGGGAGNGNCACATTmT 
TTNTTTGGGCAAAAAAAAMNTTTTTATATGAA 
Sequence 5283 

CCCTTCG AGCGG CCGCCCGGGCAGGTACTTTCATTGGAGAAAATATCATTCAGCTCTGAA 

AAMGATGTnTTAMGMTrTTTACTGATATAGGGAGACACTCAGGGTATAGTGTTATA 

TGAAGAAAAAAAATCCTGGTTAGTATANCANNTGGTAAAAGAAAAAAATATGAAGCCAGN 

TATTAAAATAATGTATAGCTGGGTGTGGTGGCTCANACCTATAATCGCAGCACTTAAGGA 

GGCAGAGGTGGAAGGATAGCTTGAGCCCATGAGTTCAAGACCTGTCTGGACAACNACTTT 

NAAATGGTACCTAAAAGTCCTCGGCCGCGACCACGCTAANGG 

Sequence 5284 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTA C 1 1 I 1 1 1 1 1 1 1 1 U I I 1 1 1 1 1 1 IAI I 1 1 1 1 1 1 1 1 
1 1 11 1 1 1 1 I I I 1 1 I I I | I 1 1 1 1 1 1 1 I 1 1 1 1 1 1 | | 1 1 1 1 1 1 1 1 1 u | 1 1 I G GGAANANC 
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CNNNCTTTANAAANNN ANTNT TNTNANNNNNCCGGGGNNNGGNTNGAANCNNAAAANCCN 
TAMNNNATTTNANATNTTTTNAMNNMNTTNTTAAAAAAAAAMTTNTNAAAANATAN 
TNGGGGNGNCAAMGMTNTTTNAAAANAAMAAAMCNNNNCCCAAMTTTTNNNTTTT 
AAAAAAANN 

Sequence 5285 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACCTGTATCTGATGAGTTAGTAGCTGTGAAAACGT 

TTCTCTAGCAAGGCTGCCTGTGAGTGGGATCCCAGGCCAAGCAGTTAACTGCGTTCCAGC 

GMGCAGGT GCCCCG TGTGTTGCTCTGCMGTCCACATGGAGCAGGATTCCTTATTTTGT 

GMGAMGGATTTTTAGTGCCACGTGTGTATTTTTMCAC 

TTCAGGATTMGTTTATTCAGTAGAMTTTC^ 

CTGGATGCTGGGGAAGAATCTTTGTTGGAATATGACCCCGCGTACCTGCCCGGGCGGCCG 

CTAAGGG 

Sequence 5286 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACCTACCTGGTGTCCTTGTGGTCTTTCTCAGGA 

TGGCTTCCTTCTCMCTGTGACMGTGCAGGTMGATCCTGTTCCATCTAAATTTAAGTC 

TGGGTTGCTGGGATTAGGGTTTCTTACMGTAGGGAAAAGCTCAMGTATTCTTTCTTGT 

GTTTGTTAATGTAGATGATTCCTTAGTGCTCCTTGGCTCGAATTCTCTGCACTAGGTGAG 

GATTGCTGACMCMGGAATGAGAGATTGATGTTAMGCTATTGMTTTGATATGAAATT 

TAATGTCCTGGAAACATTTGGTAGGTGGGAGGGAGGGGGTAGCATATGCAGAGACACTTC 

GCCCATGTGTGCTATGATGTGATGCATGCTGTTGGMGGACTACTTTAAGTTTATTTTCC 

CTCTTTANGGGAATGAGCAGGGGGAAGGTTATTAGACTTCATCGGCGGAAGCAGGACAAC 

ATATCAGGTGGGGATAGCAGTGCAACAGAAAGCTGGGATGAAGMCTTTCTCCTTCCACT 

GTGTTGTATACAGCANCACAAGCACACACCTACAAGCATCACCTTACTTGTNGGAAGACC 

AACCCAAAAAGCGGAAAAG 

Sequence 5287 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTGAGAGCCCAGGTCGTTGTTTTTTCCAGCTT 
AGAA GCCA TGGCGCACCTCXSATTTTTGTGCGCTCTC 
CCTGT mAGTAT TMTTATTGCTTTATTTTTTTGACCAGTTM 
TTTATTTATTTTTCGTTTTTTMCGGAGGATTTTGCCTT^ 

TGATATTTTTCTACTAGTAGATAGGACTCTTGGTTTGGACATACTACATGGATCAGTAAA 
TACCTGGGCACAGGACTTCAMGCAAACACAGATTCCCCCTCCCCCTTAATATTTAAGAA 
TTAAAAGATGATGAGAAATAAGGACAAAAGCCAAGAGGAGGACAGTTCGCTACACAGCAA 
TGCATCGAGGTATGAGCTATCMCTTTCTTTCCTTTTTGNC 1 1 I 1 1 I U i GGGGGA 
Sequence 5288 

CX^CTTTC GAGC GGCCGCCCGGGCAGGTACATTATGGAGGCTTTCTCAATATCTGCCACTT 

TCACTGCTTTTACCCCAGGGCCTATGCAMGACAGCGTCCTCTTTTGAACATGGGGAAGC 

CTTGA ACAACTG TAGCACACAATATCACAGCCAAGGCTATAGCCATGCCCTTCACACTCA 

TGTTTGi i i i i iGCTGTTGCTGCTGGTGCTGTTGCTGCTACTTCAGCTTTGCTGCTCTTC 

TTGGAAGGAGTAGAAATGTGCTTGGCGATAAGCGATTGTCTCACCGCTCGGCGATAGGCG 

ATGGTCTTACTGCTCGGCGATAGGCGAAAGTCCCTTCGTGGTTGCCAAGATGTGTCCGGA 

ATTGGTGGGTTCTTGGTCTCGCTGACTTCAAGAATGAAGCCACGGACCCTCACGGTGAGT 

GTTACAGCTCTTMGGTGGCGCGTCTGGAGTTTGTTCCTrCTGATGTTTGGATGTGTTCA 

AAAGTTTGTTCCTTCT 

Sequence 5289 

TAGGGAGTCGACCCACGCGTCCGGAATAGGCTGCGTTCTCTTGGAACGCGCCGCAGAACG 

AGGTTCTGGTGACCCTAGCCGCGTTCCCTCCTTAGTCC7TTCGCCTACCCACCCGCGTAC 

CCGACAGACCCACCCCGTCCTGTGCCAGGAAAGCGCTGCCACCGGCACCATGCCCCACCC 

ATACCCAGCACTGACCCCGGAGCAGAAGAAGGAGCTGGCTGACATCGCTCACCGAATTGT 

AGCTCCGGGCAAGGGCATCCTGGCTGCAGACGAGTCCACTGGAAGCATTGCCAAGCGCCT 

GCAGTCCATTGGCACCGAGAACACCGAGGAGAACAGGCGCTTCTACCGCCAACTGCTGCT 

GACTGCCGATGACCGTGTGAATCCCTGCATTGGAGGGGTGATCCTTTTCCACGAGACACT 
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GTACCAGAAGGCAGATGATGGCCGTCCCTTCCCCCAAGTTATCAAGTCCAAGGGTGGTGT 

TGTGGGCATTAAGGTAGATAAGGGTGTAGTGCCCCTGGCTGGAACCAATGGCGAGACCAC 

TACTTCAAGGGCTGGACGGGCTGTCTGAGCGCTGTGCCCAGTATAAGAAGGGATGGAGCC 

GACTTTGCCAAGTGGCGCTGTGTGCTAAAGATTGGGGAGCATACTTCCTTGTTCCTTGCA 
TCATG 

Sequence 5290 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCG AGGTAC 1 1 1 1 H 1 1 1 N 1 1 1 1 II I H 1 1 i 1 1 N GNTTTTT 
1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I 1 1 I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 A AAAAAANCCCCCAAAANNTN 1 1 1 1 1 I I 1 1 1 I I N AA 
AAMNCNNG GGGNNAAA AAAAAMNTTTTTTTNNCCCCCCCCCNTTTTNNAANANNAAAA 
NTTTTNCCCN 1 1 1 1 1 1 I INNNNTNCCCNTTTTTNCAAAAAAAATNTGNNNNNNNNNTNTA 
TTNAAAAACCNNNN TNNNTNAAAAAAA AANNNNCCTTTTNNNANNGGGGGGGNAAAAANC 
CCCNN AAA AAAAA N I 1 1 I 1 1 1 1 1 1 1 1 I I A AAAAAAAANANCCCCCNNGNNGGGGGGGTTT 
TAAAAA AAATTTTNANN NNAANI 1 1 1 1 1 1 1 1 I NAAAAGNCCCCCCCNNCNCCCNTTTTTT 
NAAAAAI I 1 1 1 1 1 1 1 1 I AAAAAAAAAAATTTTCT N 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 
Sequence 5291 

CCCTTAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACAGGGTCATACAGATGAGCTTTGGGGTCTTGCCAC 
ACATCCNTTCAAAGATTTGCTCTTGACATGTGCTCAGGACAGGCAGGTGTGCCTGTGGAA 
CTNAATGGAACACANGCTGGAATGGACCAGGCTGGTAGATGAACCAN 
Sequence 5292 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACCCCAGGCAAGCTCAAAGCCAAGAACAGCTGC 

ATTGMGTAGGAGAAAAAAAAAGCCATTTAATTTCACCTGCCTTTCCCTGAAGGTGGCAC 

MCTTGGCATGATTGG TAGTA AACACCCAACTCTTCTGCTGGGTAGAAAGTGAAAAAAGG 

MGTCCCCCATTCTGAATTTTGGGGGGTCACCTGATGGACTGGTTTCTGTCTCTCCTGAC 

TCAGTG CTGACT GGGAACTGGCATACTTTGGATGCCTGGGGGCTTCAAAGAAAAAAGAGT 

TAACTGCTTTTTGCAGCATCAAGANACTCANCANTGCTGCNGATGGAGGTCGGGACACTC 

ANACANTCANGAAAAGAGCGTGTGGTTCTTGGCTTATCCCTTTGGGCANGAAATGGGAAA 

AAGTGGAAAAGTGCATTTAACATTCTGGCTTT 

Sequence 5293 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACACGCCTGCCCTTCGGCTGTGGGTGTGTGTGG 

AAGGCCAGCCCTCACCACTCATGCCACTCTGATTGGGAGCCAGGTCAGCTATCACCACGG 

CAACCACGCAGACCCTGAGGAGCGGGACTGCCCCACAGCACGCACAGACATCGGAGACGT 

CCAGATCCTGAGCAGCTTTGTCAGAGATCACTTACCTGATCTGAAGCCCGAGCCTGCTGT 

CATTGAGAGCTGCATGTACCTCGGCCGCGACCACGCTAAGGGnnnnnnnnnnnnnnnnnn 

nnnnnC GTTA CTAAGTGGATCnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnGTAATCATGGTNATA 

AGCTGTTTTCCTGTGNGAAAATTGTTTATCCGCTCACAATTCCACCACAACATACTAAGC 

CCGGAAGCATAAAAGTGTTAANAGCCCTGGGGGGT 

Sequence 5294 

CCCTTTCGAG CG GCCGCCCG GGCAGGTA CI 1 1 1 1 1 1 1 I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I 
1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 IAAN I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 HINI I H I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 
TTTTAAAAAAAAAAAAAAAANNANCNTTTTTNANNAAAAA 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 NNNAANTTTT 
TTANA AAAAAA AAAAANANCCCTNTTTTTTTNGNGGNGGGAAN 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 NAAAAAA 
NANNN 1 1 1 1 1 1 NAAAAANNATAAAAAANTTTNNNNGGGNNNNNANAAN 1 1 1 1 1 1 1 1 1 A AA 
NNANGGGGGCNTCANTTTNTTNNNNNNNNAAGNGNGGGGNAAAAAAAAANNNAAGGNNNA 
ANTGNNNNAAANNNCNCCNTTTnrTNGGNNNTNNNNNAAAAAAAAAAAAAAANANNNNCN 
NNT TTNMA MMAAAMTTNNNNNNNNNNTNNNNGGAAAMGGNTAAAAAAAANTTTTT 
TTTNI 1 1 1 1 NGCAAAAANNAANNNGAAANCCCCNNTTNGGGGAAAAAAAA 
Sequence 5295 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACMCAAMTTCGTMTMCCTTTTATCATTTTTA 
GAAAACTTTAAATATATAGATAAAAATAGACAATTTTCATAGGTCCTCATGAAGATGAGT 
ATGTTCT GTTCCA AGGGCTTGCATAGAGCGCAAATGTGGTTATAATATAGAACAACTAGA 
CATTAATATTTTTAGGATTCAAMGCATGGAMCCATAAAATGGGCACATTTrACTTGTT 
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TATGCCAAAACACAAATTTCCAAACCAACCTGTATAACTAAAACAGGGAAAAAATTAAGT 

TACAGACTTACAATAACATTTCATGAATTGTAATATTTACAACATGTTAGTAAGAGTCTC 

TCTTMCATACAAGCTGATAGCTTTTTTCTTTMTCCTTGCTAAMTTTNCTTTTATTTC 

AMTCAAACACTAAAGCATTCTCAMNGGCTTCAAATATGTANTrTAAAACTATTTAATC 

CACTTACAAGG TGACTC TNTGNCNNGAACNAAGCAATGGCTGGNTCTACTACATATGTNA 

GGTGGNAGGCNTTTTTNAAAATCNTTCAAAAAATGGTTGAATGGTAAAAGCTTGCCCCAA 

GTCCATTCMNTTTAAANGGTGGGAATCCCTTNAAGGACCGGGTTTTTGGGGAACCAACC 

CCTn-AACTTGGGAAAG GAATNC CTTGGGCCCCAACCACCAAANGNGGGTNTGGGANAAC 

TNTGCCTTNAMANCCAGTTmCAMTNTTTCCTGCCTTNCNTTAAANAAAAAAAAGGC 

NCCTTTGTAACCAGCCTAAAAAAGGACCGGGC C I I I 1 1 1 1 1 1 II I 1 1 

Sequence 5296 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTAC 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 G GAGGCG 

GAGTTNNACTCTTGTTGCCCANGCTGGAGTGCAATGGTGCAATCTCAGCTCACCGCAACC 

TCCA(XTCCCTGGTTCAAGTGATTCTCCTGCTTCAGCCTCCCGAGTAACTGGGATCACAG 

GCATGCGGCACCACGCCTGTCTACTTTTGTATTTTCAGTANAGACAGGGTTTCTCCATGT 

TGGTCAGGCTGGTCTCGAACTCCCAACTTCAGGTGATTCACCCACCTCAACTTCCCAAAG 

TGCTGGGATTACAGGCATGAGCCCCCCAACACAGCCTCTCTCCTATTTTAACACTNGGTT 

GGTCACACATTCNGNTCCATTCATATCACAGTGCTAGGCTGAGGGACTCAAAGGTGGGGA 

CAATAGGGGAATGGGAGAATGCCATGAAAACATGCCCAT 

Sequence 5297 

CCCCTTTCGAGGCGGCCGCCCGGGCAGGTCCAGCTGGTTCCCAGGCAAAGCCTGTCTGCA 

AAGACTGGAATAAACCTCTACTCAGATGTGCAGACATTCACATATAGCTACAAGAATTAA 

GAATAATCAGGGAAAGAAGATTTCACCAAACAGACAAACNAAGTGGCCAGTGACTGACCC 

TGAAGAGATCTAGAAGATGAACTACCTAGCAAAAAATTTAAAATACCTGTTTTCAAGAAA 

GCTCAGCTAACTTCCAGAAAATATAAAGAAATTATTCAGAAATTTATCAGAGAAATGCAC 

CAGAGACTAAATTAATAATAAAAGCCCTATATCCTGCAGAGAAAAAATCCAGAGAACAAA 

ATGAAAAATTAATACAAAATGGCAACAGCAGAATTGATCAAGTAGAA 

Sequence 5298 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTTGTGTGTATACTTGTTCCATATACTCAGGCAT 
TTACCTTGGAAATGGCCTACACTGAGCCACCGCTTGTGAATAATATTGTCTCTATAGGTG 
TGCMGCATTTCCTGGAAGCTATTGAAAACAACAAGTATGGCTGGTTTTGGGTATGCCCT 
GGAGGGGGTGATATTTGCATGTATCGTCATGCACTTCCTCCTGGATTTGTGTTGAAAAAA 
GATAAAAAGAAAG AAGA GAAAGMGATGAAATTTCATTAGAAGATCTAATTGAGAGAGAG 
GTAACTGGTATCCTTTTCCTACCATAAAAACTGAAAGCAGTATTTATTGTGAAATTCTAA 
TACTT ACCACTTGGGGGCAATAGCCTTTTATGAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAA 
Sequence 5299 

CCCTTAGCGTGGTCGCX3GCCGAGGTACTCCCATTCATACCTACCCATCCACTCCCAAT7T 

CMTACAMTTTATATCTCTATAMTGACTAAMTACTATTGTGTTGGTTTTTCTTTCTT 

" 1 1 1 1 1 CTTGCTGCCACAACAAATTACCACTTACTTAAAGAACATAAGATTAAAGTGATA 

GATTTTAAAGCATAAAATAAAAAAAAAATTATTATCTTACCATTCTGTGGGTCAGACATT 

CACATGACTTTGGCCAAAATTTAGATGGTGGTAGACTGTGTTCTTTTCTGGAGGATCTGG 

GGATrTAmCCTTGCCTTTACAGCCTCCAGMTTCTGGACTTGAATGGGAGTGACAGTG 

TTTTTCTTCTGGTAATGAGCATAGGTGTAGGCTGGTGCAATTAATAGTCACTACATGCAA 

GAAAGCAGAATCAA 

Sequence 5300 

CCCTTTCGAGCGGCCGTCCGGGCAGGTACAACCTTTTGTCCTAAGAGACAGTTAACAGCT 

GGGTTTAGTNTT ACTGG GATTTACTCGAAGACTTGTAAAAGTAAATAATGGTGCATTTAA 

GMTATTTGCCTGTTTTGATTTAGTGAGTTTGGNAGGTGGCGGTGGCCTTTCAATGACAT 

ATGGCTTTGAAATTACATCAATATATGCATACAANTGTGTCTNTNNCTTTAGTTCATGCA 

TCAAATTAATTNATAAAGGACCCCTGG 

Sequence 5301 
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CCCTTTCGAGCGGCCGCCCG6GCAGGTACACGGTGAGAAACTCTCGAAGAGGACACTGTT 

TGGCTGGGCCAAGACCCAGAGCATGCTCAATCTCCTGAATAAATCTTAGTAATGGGTGGA 

ATATGACGGTMTGTTTCTGGCTCCAGGTTTGCAGACAAATTTTGTTCCTCCACCTTCAA 

TTAAGTTGTCATCAGGACCCCCTTGCAGTTCTCCACTCCGACTATAGAGCTCCCTTCTCT 

G TTCTCGC AGATAGGCGCTCATACTGATGGCATGGGAGGACGATTCGAACTTGAAAAGAG 

AAI 1 1 1 1 IGGCCTTTGAGGTTTCTTCTTGGCAAAAAAGGCTGCAAACTCTCGTCCAGTGC 

TGGCATAGCTTAGTTGAGCTGATGGTTCANAGGCCGTACCTCGGCCCGCGACCACGCTAA 

GGG 

Sequence 5302 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTGGGATTACAGGCGTGAGCCACCGTGCCCGA 

CCATGTAGTGTGTATTTTTGTTTTCMTAMTCTTTGCTTTTGTTGCTTCATTCTTTCTC 

TCATCACGTGGAGTATACTTTCATTTTCAGTAMTCTCTGCTTTTGTTGCTTCATTCTTT 

CCTTGCTCTG TTTGT GCGG I I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I G AAG GTTAAG AAGTTGTGTTATG AT 

ATGTAAAATGATTTTCTGATTGCTATATTTAGATGTGAAATACANATCCACATGTCACCT 

GGTTATGCT 

Sequence 5303 

CCCTTTCGAGCGGCTTTCCGGCAGGTACAGGGGCAGTCAGTGGAGGGCGAGTGGTTTCGG 

AAAAAAAMNGAAAAAAAAGAAAAAAAAGAAAAAAMNGATTTTTTTNTTNTNTNAATCG 

NAATCGNNANGGGGTGGGATAATTNNAANGGGGGGGTAAAAANANNANGNAANCCGGNCA 

ATCTTNAAMNATTNCNNGTI^rrAAAACNGTNGACCAGGTTTTTAAAAAAGNGTGGGGATA 

ATAAAAA ANGCGAATAAANGGCNCNNTGTTTGNATTCCTACAACNAAAATAATCCCCCNC 

TTTTTTTCATTNTAMCCCTTTAANNGGATTCCAAACNCACCTCNAAATNTGGGCNGGAC 

CTTAAAAAAAMCAAATTTCAGGNACCCAMTNTTTTTCNCANGG 

Sequence 5304 

TCTCNAATCCCCTTACGNGCCGCGTGACACATCTGAATAANAAAAGAGTGNCATTCXJCCC 

ANACTNMCTGTNNTCTGTTGTCATGTCTTTTTAAGATGGAAAAAANGCTTGGCATCAAT 

ACTCTGTGGCATATT AGATA CTGGACATCTAACATCAGTGNGTGCCATGCCAACAAAACA 

CTTCGGGGAGTGCTATTTTAAAMNGTTTATGTGTGCNAGGCAGNTGTANAATGATTTAC 

TGCNNMTCAANCCCCTTTAGGCTTACGCCATNTTCTAACTATCTAAAAATANNNCTGGA 

TMCAATANGTGTNCNMTGTGNIvn-ATTCTGATCCATAATTGTTTTTTAAAGAAAAANAN 

TGCATATCANAMGAGTATTAANNTTTGCGAATTTMTGCANATTANCTTCNGACTTNCT 

TANCAATACTTGATTCATAGGTNNGGCTCCANTACATTTTTGCTCTTTATTNCAAGAATT 

GCMTTMTGCCTCNAAACAGNCATTTTTTAAAA 

Sequence 5305 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACAGTCATGAMTTTTGTGGTCTTCCTGACATG 

TTCTTCCGGCATAACGTTGCCACGTTCAGTTGGAAACGTATCCTTATCTAATAATTAAGC 

CCTGGAGAAAMTTMTTTATATATTTTATTAATTACATAAGGACATTGTTATTAGCTAA 

GCAGAGTAAG TAAATC GAAATAAAACTTTAAAAATGCCTTTATGGAGAGAATGACTATCT 

CTGAMGCTTGTTTTTAATGATGATAAAATTCATGATCAGAATTTGTTTCTGTTTACTTT 

AATTCAGGGGTCA 

Sequence 5306 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTCAGACACTGATATTCAGTGAAAGAGCAGGG 

GGCCACTCACAGAAGGAGTTGTGGCAGCCACGTGCCAACTAACTGGCCTTGCCGGCATTT 

ATTCAGCACAGATTTAATGACAAAGGCATTGAGTCAACACGTGTGTGGTTAATTAATCTG 

GTCACCCTCCGCTGGAGAGAGCAGTCCTATGAATGATCAAAAGCCAGTCTTAGGACCACA 

TGTGTAMCMGCTCTTTAGATAAACTCCCTTACATTCCTTTTTACCTACTCTGAGCTGT 

TAACTCAAGG 

Sequence 5307 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACGCGGGGCCCGTGGGCTACGGTATCCGGAAGCTA 
CAGATTCAGTGTGTGGTGGGGGACGGCAAGTCGGAGGTANCAAGATGGCCCGCCCGCTGA 
GGAAGGCTGTAGTGTCCGGGGCCNAAGCGGACAGGGAATTGGAGGAGCTTCTGGAAAGNG 
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CTNTTG ATG ATTTCCAATAAAG CCAAACCCTCCCCANCTTTCCNNTTTT ACCACCACGG C 

CCCTGATGGTTCGGGGCCC CAAGA AGANGATCGCCAGGAGACNCTGCCAAAGAAGCCCTC 

mCGCTTCCCAMGAGMGTTmCCAGGAMCTATTCCGACAGTTGAAACTGGGNTTT 

CNCCAAACCACTGCGGGAGTTTCGNAGAAGGCAATTGAAAGGAGTTGGCTTGANGAAGAA 

ACCCCACCTGGTNGGAAGCANGTTCCCNAAAAGCTCTTCANAAGGCTTNAGGGGAAAATT 

GGGCMGTGGATATTGACCTCCCCAACAAAGAAATTTCACTTTCTTTGCCCTAANAGGAA 

MCAC TTM GTNGGATTTNNNCCCAAAAAAATGNCCCTGGAACCTTTTNAAAAAACTNCN 

CACCATTTTCCGNAAAGAAANAAACTNNCNCNAAAGGGCCATTGGAAGGGGCTNGGGCAN 

TGGNANCNAAAGGGGGATTG 

Sequence 5308 

CCCTTAGCGTGGTCNCGGCCGACGTACACTGGGTGAGAGNCANNCGTTCCTCTGCCTGNC 

CANTCANNGGNAACACCCNGAANCTGTNTTGTNCTTTGTANGAGCCNCAAANAGTNCACC 

TCTATGAAAACTNANTGACAAAATCCCTGAACAGGAANCANNChfTCNTTANTCTATCTTT 

ATTAAGANCATGATGATCCTCTTCAATTTGCTCA 

Sequence 5309 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTTTTTAATCAGTCTTTGCTAAACAGCAGCTA 

TTGCTATTCAATGGAGACGGTGGCCACCATTTCCCCTGCATCGCTCTCCTACGTAATCAA 

GTCCCTGATGGACTCTCTTCCCATAAAAATCCCTGTGTCCTAAAGTCATGGCGTGCTCTA 

TTrCATGGCATTTGTAGAAGCACAGCAGCACTGTGCCTGTCAGGAAAAGTGTGTGCTAAC 

TGCAATAAGCATGATGACTGCCATCACGGTTTTGTTATTCTCTGTCCACCTCCATGGTCT 

CTAAATCAGACAATCTTTAATCTGAAAAGGCAGTGTCCTTATTCCTCCAGGAAACTGGAT 

AAGAAACCCTCCTCATCTAATGAAAGTCAAGCCCTGTCATCTTACTGATTCTTTCCCAGA 

CCACAATGAAAGGCCTGTAGGGAAGGCACATGAAGAAATTTCAAAGTTCANGTTGGAAGT 

CATAAAAACTAGCCT 

Sequence 5310 

GATATCTGCAGAAATTCGCCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACCAACGTTGACTGT 

AATTCTGGGAATTGATGGTGGTTCTGTGAATACAATTGGACACTAGCAATGGGGTAAACT 

GATGGGCATGTGAAATGACATCTCAMTAMGCTGGTTAGTTAACCCCACTTCCCCGTTT 

CTCTCTAAAGAAAGGGAAAGAAGGGAATCANGGAGCCTGTCCTCACTCTTGTTCTGGAAG 

GAAATGCCATGGGCTATTACCCAACATAATGACTAACAGAGCCCCTTTTATTCCGAGAAT 

GTCCTGGTTTATATGATAAAATTTATATCGCTACCCTATCACTATGTGCTACCATGCAGG 

TGACTTTGCCCCTCTGAGCCTTGGTTNCCTCATCTATAAAACAAGTT 

Sequence 5311 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACCCACCAGATGTGTCTGTCACTTCCCTACATC 

CACCTCTATTGTGGTTCTCATGTTTCTGCCTCCCTAGAGACCATTTCTCTGTAGAGCAGC 

GCTTTCGMTAGAMTACMTGCCAGACACATMGTTGTTTTAGATTTTCTAGTAGTCAC 

TTTAGAAMGTTAAAMGAMCAGGTGAMTTMTGTTTTATTTCACCTAAAATGTTAGC 

ATTATCCAAMTATCACTTCAACATCTTATCAAAATAAAATTATTAATGAGATTGGTTAC 

CGTTCCGATAAATAGGTGMCTGAGAGC 

Sequence 5312 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACAGTGGTGTGTGCCTGTAATTCCAGCTACTCAGG 

AAGCTGAAGTGGAAGGATCGCTTGAACCAACGAGTTCAAGATTAAGCCTGAGCAAGGCAA 

GATCACATTTCAAAACAAATAAACCAAAAAGAAAAAAAAAGGAAAGAAAAAGAAAAGTAA 

AATGCTCGCCAGGTCTCTACTGATTAGCTGTTGGGGCACTCCTTCAAAACTTACCCAGGG 

CCTTTATAAATCTACCTTAATATTCACTTCTGTTTGTGTTGAACCTAAAGACAAGCCAGA 

GGTGAAAGCTAATGGCCTTCTCAGGTCTTTTCTGANCACACATACTGCCCTGAGCTGTGC 

ACTTGGCTTTCTAGTTTCTCATCCACMTAGCTTTTCAAAAGCTCCTATTCCTCTACAAA 

MCTCACTCTAC AG CTmCC TCTCAG GCm CMTATCTTATTGIvnTGCCCTGTTTTTT 

1 1 i 1 1 CTTTTTTGGGTTTTTTTGGTNGGTTTTTTGCCCCTGGGGGGCAAGCCCTTTGGAG 

AAAGGGGC 

Sequence 5313 
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CCXJTTAGCGTGGtCGCGGCCGAGGTACGCGGGTGCTTTCCTTATAAGGAATCAAACTTGA 

CTTACGGAGCCAATAAA GCCCT TGGAAAAACTGGCCTCATATTCTGTATACACAGTCCCT 

GTMGTAAAGAATATCACT7TTTGACAAGTGCAGACGCCCCAGGTTTATCTTGGGCCCTC 

AAAAG GAGA GGAA ATTTC ACCCAACTCATGGGTATTTAATGGCATAAATCCATGGCTCGG 

CTGGGTTtTACGGGTTTTACAAAGTCTTATCTGAGATTCCTGCTATGGAGCAAAGTTCCA 

TCAGAGCCTACTTAAAA 

Sequence 5314 

cccttagccgtggtccgcggccgaggtaccttct7tagtagagactgggtttcaccatgt 

tggccaggatggtctctatctcctgaccttgtgatctgcctgcctcagcttcccaaagtg 

ctgag a tgacagg tgtga gccatc agacccagc a i 1 1 1 1 1 1 1 1 aatttaaatttamttt 

tttttcai 1 1 1 1 i igagaggi 1 1 1 1 1 1 1 gttttgttttgttgttgntgttgttgttgttt 

ttgaaacaagtctngctcttgcacccaagctgggagtgcantggcatgatctctgaacct 

ctaccttccaagttcaagcanttcttgngcctaacctnccaagtaactgggactacaagg 

tgcaccctccccaccnggctnatttttttggtttaananaaacagggtttaacccatgtt 

gnccanggtgggnttaaaactccngaanntnanggnaatccaccccncttggccctccca 

aaaggccnnggaataccnggggnnnnccnccacaccccnnntntttttnnttncnntttt 

aaaannaaaagngggggggggtcnaaattnnnaccccnggnnggnttnaaactccngann 

tnaan naacntttggnncmncccnntncnnnttnnggi^ftttttanaaaaaaannnnnct 

ttttt^wnnnnncccctgnnaaanggnnttccccnnccccnnantggggggccnccnc 

cccngggnanngnngnccaaam(x;ttttnnnaaanaaaaaaaaaaac 

Sequence 5315 

ccctttcgagcggccgcccgggcaggtacgatgcctccatccttctctggaaactgcagt 

tcgacgacaatgggacatacacctgccaggtgaagaacccacctgatgttgatggggtga 

taggggagatccggctcagcgtcgtgcacactgtacatatgctgttaccagcacaaacga 

gtcaaattcagccacaatcacccggccttcctgatcatgctcctcctcgcctatgccgta 

agaaactttgagtgggcactggcgggaaagcaggcccacgccactgtacctcggccgcga 
ccacgctaaggg 

Sequence 5316 

cccttagcgtggtcgcggccgaggtacctacttgaataaaatacttctgggcagtgaaca 

aggaagcctgcagttgtggaatgtaaaatccaagtaagtattttagttagaaaataatat 

agctgtcaccttatcctcatctactacttcctaatgtatacttmgtctcatttctccct 

gcccttgtatatttatttggagggttgtctataaatagcagttggtcccctgtatcagag 

gagtcaattaacctgggatcaaaaatattcaaggaaaaata 

Sequence 5317 

CCCTTAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACCTAAGAGAAAAATAGGCTCAGTTAGAAAAGGACT 

CCCTGGCCAGGCGCAGTGACTTACGCCTGTAATCCCAAAGTGCTGGGATTACAGGCTTGA 

GCCCC CGNC GCCCAGNCrm"CAAAAGGNNTTmNTTTTCTGNNTATGNTNGMNCCTTT 

TTACMTTTTAAAMAAATGATCTGTTTTTGMGGCAAMTTGCAAMTCTTGGAAATTT 

AAGAAGGTNAAAATGTAAAGGAGTCAAAACTNTAAATCAAGTATTTGGGAAGTGAAAGAC 

TGGAAGCTAATTNGGCATTTNAAATTCACAA 

Sequence 5318 

GGTACACATGAGGAAATTAAGAATGAGAGAGGTTGAGTATGTCACCCAAGGTCAAACAAC 

TACAATATGGAGAAACAAAGCCCTGTTTTGTCTAACTCCAACCCTCCTACCAACTGCCTT 

CAGMCTATAMTGAATCTGTTATTTATTTATTTATTTTTTGTTTGAGGCAAGGTCTCAC 

TCTGTTGCCCAGTCTGGAGTGCAGTGGCATGATCATGGCTCATAGCAGCCTCAAACTCCC 

GGGCTCATGTGATCCTCCCACCTTAGCCTCCCAAGTAACTGGGACTACAGGTGCATGCTA 

CTACACCTGGTTAAGTTTTAAMTAAATTTTGGTAGAGGTGGGGGTCTTGCTTTGTTGCC 

AAGGCTGGTCTTGAACTCCTGGGCTAAAGCGAATTCTCCCACCTTAGCCTCCCAACCAGC 

TGGGGACCACAGAACATGTGCCACCACACCCAGTCTGATmATTTTTTTTAACAGCTCA 

AAAGAGGTAAAAANTGAAAAANAAAAAAAAA 

Sequence 5319 
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CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTCAGCAATAAAAAGGAATGAATAAAAAGAATGA 

AACATTGATATATGTGGCAACTTGAAGGAATACCGGGGAATTACACTGAGTGAAAAGCCA 

ATCCTGAAAGGTTACATACTGTATGATTCCATTTATATAATATTCTTGAAATGACAAAAT 

CATAGAAAAATGGAGGACAGATTAGTGGTTGCCAGGGGTTACGGATGGTGGTGTGCAGAA 

GACAGGGGGGAGGTGGGTGTGATTATAAAAGGGCAACACGAGAGATCTTGTGGTGTTGAA 

ACTGTTCAATATCTTATAGGATACATAAACTTACCTAGGTGATTACACTATANAATTATA 

AATTATATAGAATACATCATACCAATATTTC 

Sequence 5320 

AC7TTTT7TI I I 1 1 1 1 1 1 I 1 1 II I I I 1 1 I NGGG I I I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 II 1 1 1 1 1 1 1 1 

'i • 1 1 1 I 1 1 I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 NNAANNCCCCCNNTTTTTNNNNNTNNAAAAAAAAN 

NNNGGGGGGGGGGGGGGNCCCNCCNAAAAAAAAAAAANNNNTTTTNNNGGGGGGGGGGNA 

AAAAAAAAAAANNNNNNAAAAAAAANNGGGGGGGGGNAAAAAAAAAGNACCCCCCCCCCC 

CCCNNNGTNNAANACAAAAAAAAAAGGGGGGGGNANCNNNNNNNNNNNNAANAAAAAANN 

TNTTTTNTTCCCCCCCCCCCCCCCGGGGGGGGNAAAAAAAAAAAANCCAGGNTTNNNNNA 

ACCCNAAAAAAAAANAAGCTNTTCTTTTTAAAAAAAAAAA 1 1 1 1 1 1 1 1 CCCCCNCCCCCC 

CAANNNCCNAAAAAAAAAAAAAANGGNGNGGGGGGGGNAANNCCNAAANAAAAAAAANNA 

ANGGGGGGGGGGGGG 

Sequence 5321 

CCCTTAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACAGTGTTTATAAAGCCTACAGTAGTATGTAGTATG 

TAGTAATGTCCTAGGCCTTCACATTTACTTACCACTCACTAATTCACCCAGAGCAACTTC 

TAGTCCTATAAG CCCCATTCATGGTAAGTGCCCfATACAGGTGGACCATTTTTTATCTTC 

A I 1 1 1 I I 1 1 1 1 I INAAANGGAGTTTTGI^nTTGTNNCCCAGGNTGGAGTTAAGNGNTAANT 

GNAACCTTTGCCTCCNGNATTAAAAAA 

Sequence 5322 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACCAGTCACCACTATGCACCTCCGGMCTTTTT 

CATGATCCCACACTAATCTCTGTGCCCCTTAAACAATAAATTCCCATTCCCTCCTGCCCC 

CTGTGACAAAACGTAATCTTTGTTCTACTTTGTCTCTATGAATCTCACTAGTCTAGGTAC 

CTCGGCCGCGACCACGCTAAGGGnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnn 

nnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnNNNANNNANGG 

ATCANAANTGCACTGANAAAATGATGGCTCTTGTTGCTGAGCTGTCCATGAAACAAGCCC 

TAACCATTGAACTCNAAAAGGAAGTCAGGGAG 

Sequence 5323 

CCCTTAG CGGCCGCCC GGGCAGGTAC I 1 1 1 1 1 1 1 1 I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 NGNAAAAAATTTTTN 
AAAAAAAAI 1 1 1 1 1 1 1 1 1 NAAMNTTTGGAAAAMNTTTTNAAAMNTTTTNAMNTTTT 
NAANNNANAAAAA AAN I 1 1 I ) I 1 1 1 1 1 A AAAANNCNTTTN 1 1 1 II 1 1 1 N AN AAAAAAAAT 
TTTNANANNNNCNTTTTTNNNNAAAANTNCCCCNNCCCCC 1 1 II 1 1 1 1 
Sequence 5324 

CCCTT NGCN TGGCCGCCGNNNACGNACNCNGNGNNNCTNANACTAGACNNNGAATCTNTT 

MTGGTTTTCTNTCNNCAACTCTAACCCCTTCACNGCATCCTGGANAGCCNNCAATTTTN 

NGANCTNNAATAAGCTTGANTGAACATCGGNNACANNTGNTGNNGGGGCNTTNNCCCTAC 

NNTNTNCTTWNNNAMTCANNANTNTNCTGTGANANANNNAAANTTNNCTTTTTGNNC 

NCNCNNNNNNNNNTTNNCCNGATAACGTATCTCTGGAANNGTGCTCTCTCCATTTATAAT 

AAAACTACC CATGC TATGACTACNGACATCANTGGACGGGCAGGNTGCTTANACCAGTGC 

CTGACATATATTTTCGTNACCACGGTGCCGGGAGTCCATTCTGGNGGGCGCAACATTCCC 

TCNNGGGNGGGTCGTATTTNCAGAAATGGATACNTTGATTCCCCTGATTGCTCTNMTTCA 

CAGAACTNNNACNTTTCCAACCTACNCAAAGAAAANGGGCCTTCCCGAAAGGAAAAGACC 

ACCTGAAGGACCACCANAATGGGTCCATGGCTGCTGTGAATGGACACACCAACAGCTTTT 

TCACCCCTG 

Sequence 5325 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTAAAGGCAGTTATAGCATTATTAAGCAGGTCCA 
GTGGCAAAGCTGAAGGGGGTAGCACTGAAGGACTCACAGCTTCTGTGAATTGTGGCATGA 
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CAATGTTGTAGTGGATGCAGAACCCTGGTTCAGAAGGAAAATATTCATCAGATACAAATC 

TTATCCTMTTTGATTTCCTTTAGAAATCTGTTTTCCTGGTACCTTATATAATCTAAACC 

MTTMGAGTAGCTTCCAGGTAACCCGGTTTGAACTTCTTAACATCATCAATATCATGAA 

ACTTTGAGGCTTCAGGATCATTCGCATTGATAGCAATTAATTTCCAATCTGTTTCACCTT 

CATCAATAAGAGCCAAAATTCCAAGGATCTTCACATGAATAACTTCTCCACAAGAAAGAA 

TCmGAGCCTATTTCGCAAACATCAATAGGATCATTATCTTCAAAGCAGTTCGTGCTCT 

TATCTTTTTCATGGG 

Sequence 5326 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACACTGGCTGTCCTCCAACCCCTGTCACCACCTTA 

AATACATGGCCAATTGTTCCCTGTCTATAGTTCCTTCGGTGGGCCATCCAACACCAAAAG 

AGGGCAA7TCTAATTTACACAGAGTTCTTAGCCTCTAGGGGTTAACTTAACTCTATAATC 

TCCTGCAAMCCCTTCTT MGGT TCTGTMCCTGCATTTTAATGGAATAAGTTTTGATGA 

TTTGATGACTTTCCTTTTATTTTTCTT TTTG AA A A I I I 1 1 1 1 1 AACACAGTTCTTAGTGG 

AGTAGGCTTACTTTGTGTCTGACCTATTTTTCTCTTGAGACAAAACAACATTCACACTAC 

AAGAAGGAAAGGATAAAAGGTCACTCACTCATCTAATTCACACTAAATCAAAATGAACAC 
TA 

Sequence 5327 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACATTTGTAGAAATCCGTAGAAATACCATATCCAG 

CCTCAAAGCATTAATCTCANAAAAAAAAAAAAAAAAAAAACCCCCCCNAAAAAANCCCCC 

CCCNNGG GGGNCCC CGGGGGGGGGGGAAAAGGGNTNCCNNNNAAANNNNTNAAAANGGGG 

NTAAAAAANI I 1 1 1 I GGGGNCAANNAAANG I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 NGNNGAAAANGGNAAAAANN 

NCGGGGNNNCCCTTTNNNGGGGGGG 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 NNCCNAAAANGANNNCNGNTTTTNN 

AAAAAAAANCCNTGAAANNTTTNGGGGGGGGGGAAAAANTGGGGCCCNNGCCGTNAAGGG 

rrrmNGGGGGGGNAAAAAAAMCCCCCCNGGGGNGGNTTmNNmCCCGGAAATTNT 

TNCCCNNTNANGGGGGTTNNCCNNAGNGNAACCCCCNAAAAAAAANAANNNANNNNNNTC 

NNCCCCCGGGGGGGGGGTTTNAANGGGGGAATTNTCCCCCCNGGGGGGGGGNGTTTTTNG 

GNGGNCCCCNCNCCCCCNACCNNGGGGGGGGG 

Sequence 5328 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTCTGAGCTTTCCAGAAAGGGATATGAGGGNC 

CTGGTGGTGNCTTTGGCCTTGNTGNNCTGGAACCTTTGATTGCAGGACTTGCTTAGGCAA 

CTGAAACCCTCCCTTGCTTACAATTCACTCTNGGATCTTTAAGGATCACCTGTACAAGCA 

GTTAATCACCCAC CATA GGGCATGATTAACAAAGCAACCTTTCCCTTCCCCCGAGTGATT 

TTGCGAMCCCCCTTTTCCCTTCAGCTTGCTTAGATGTTCCAAATTTAGAAAGCTTAAGG 

CGGCCTACANAAAAAGGAAAAAAGGCCACAAAAGTTCCCTCTNACTTTCAGTAAAAATAA 

ATAAAACAGCAGCAGCAAACAAATAAAATGAAATAAAAGAAACAAATGAAATAAATATTG 

TGTTGTGCAGCATTAAAAAAAATCAAAATAA 

Sequence 5329 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACACTCAGACAGGGCATCATTTCTAGCCTTTATAG 

AATATACATGCTTCCCACCGTTTCAGAGAATAAGGCTTATTTTCTTCAATCTGCACAATC 

TTTGCATNCTTGTTI^CTAMTTATI^fnTrTTTNTTTCGNTTGGTC 

TCCTTCCTTTCCACATNTGCTGTGCTTGGTCCCCCGATGTTTAGACTTTGATTTTNCTTG 

GmGCCTTGCTTGACATATTTTCCTGGCCTGGNGTTMTCTTCTTGGACGAATCAAATG 
AGCCTTA 

Sequence 5330 

GATATCTGCAGMTTCGCCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTTTATCTACTTAAA 

GCAMGTrTTGCTTTCTTGMTGACTTTTTCTGTGAGATGMTTTTTGATAAGAACTAGG 

GAAAACATGTCTTTTAGGTGTCTTGCCGATGACTATCCATAGGAGGAATGGCTATCCCAA 

AAAAAG TTCCGCAAAAAAGTAGATGAGTTTC 1 11)111 1 A AGCACTAAAGAACAAAATGC 

ATrrrTCATTAATACAGGCTTCTGATGMCCAGGAATCCTGTTTTCGTAAAGTTCCAATG 

TTGATGAGAGTAAATTCTTAAGCATTTGTCCTAGAGGTGAAAGCAGCTGAATGTTTCTGA 

ACCATCAAGAGGCAAACAAACAGGAGTTTGTTTCTTGAACCTGCTTATGCACACAGCTCT 
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TAACTCCTCATGAGGCACACAGCTCTTAACTCCTGATGAACCAAGGATTTACTCATAACT 
TTCTCCTTGTCATGGAGGCTTAATAGACAACAGAATAAATGCATTTCTTGGGCCTCTTAT 
AMCTTG GGMTTCTTAGAAAGCTGCTTCTATTACCAGGCTGNAATAACTGGGATAGTTT 
TTTTTTTCTCTTMGAAGGTCTGGTATTAAGCCTGAGACAGCCATTTTTTTG 
Sequence 5331 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCCGAGGTACGCGGGGGCGCTTGCGCCTCTTTCATCTTCCCA 

TCATGGCCCGCCGCCTGTGCGCCTCTGCTGAGTCGTATGTATTTCCCTCCTGACATTTTT 

TTTCAAGAATGTTCCAAGTCACTTTAATGGGCCTCACCAAAAAGAAAATGAAGAATAAAA 

AAGAAATTTGCCAAACTATCTTTAATAAATGCCCCTTCACTCTGCCTGTGACGTATTAAG 

TGACCCTCTGAGCTAGAGTCTTGGAAGTCACTTTCTGGTGACCCCTGANCCCCGTTGATT 

TCCCGTCCCGCTAGGGTGCTCTTNACCCMTGGCGGTTTGCTTGGTTATTGAAGAATTTN 

CCGGAAACGTGTGGGTTGGGTGGGTAAAAGGGGCACCAACTGTTGTCAAGCCCTGCATTG 

TGGGGGGTCTTGAAGGTCTTGGCTCTTACAAGCTTTGTAAAAATGGAAAA 

Sequence 5332 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACCCAGGGGCGTGTATGATTACCAGAGGGATTCAG 

GGAGGGGCCGTGTGTGATTACCAGAGGGAATCGGTGTTACATCCTCTAGGATTCCCTCCA 

GGAAACCTCCTACCTACCTGTTACAGGTAAGGACCTTAGGTGTATTCTTANATGGGTGGT 

TCTCAAACCTTCATGTGTGTATGAATTACTGGGGAGCCAGTGAAAATACAG 

Sequence 5333 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCCGAGGTACAGTGACCTAAAGTTGGTAAGATGTCATAATGG 

ACCAAGTCCATGTGATTTCAGTATATACAACTCACCAGACCCCTCCAACCCATATAACAC 

CCCACCX ?CCCGTT CGC TTCCT GTATGGTGATATCATATGTMCATTTACT(XyrGTTTCTG 

C TGATTG 1 1 1 1 1 1 1 AATGTTTTGGTTNGTTTTTAACATCAACTNTAATCATTCCTGACTN 

TNI 1 1 1 1 1 ATTACCCTTNGTAAANTATTAMCTTTCACTTTTTTTAAAAAAAAG ATTTCT 

TCATCTTMGAMCATTTMCCCAAAATNNMCCCNTTACCTATTCAANTNAAATTCCTT 

CMWCTTTCmMTTTCTTTAAANCATCTTTACTTTCATTCCTC^ 

TTCTCCCMTTCAA MTTA TT ATCA AAAATAAAMNATCTTTTTAATTAAANTCAATCTN 

AAAMGTATMCCCTTTTATATTTTNAATCCACACACCTTTMTCTTTTTMCCCTTCCT 

TMCCANAAAAAACAAAAACCATTTTTNNTAAAAAACCCNANGTTACCAACTTTACAAAA 
AA 

Sequence 5334 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCCGANGTACCCCGGGAGGAAGGAAGGAAGGAAGGAAGGAAG 

GAAGGAAGGMGGMGGGCGGGCAAAGAMGAGGGCATTTTTTTAAMTATTATTTTAAA 

AGACTAACTAGGGACCAGCACAGTGACTGACACCTGTAATTCCAGTGCTTTTAGANGCTG 

ATGCAGGAGATCACTTGGAGGTCAGATATTGGAACCACCTGGCANCATAATGAGACCCGT 

ATCTCTTCAAAAAAAAAAAATTATTTAAAGAAATAGCTGAGGATGGTGGCATGCCCCTGC 

AGTCCCAGCTACTCAGGACGCTGAGGCAMNGGATTCTTTTGAGTCTACCAGTTTTGAGG 

TGGACAGTGAGCCTATGATGGTGCCTGCAACACCTCCAGCCAGGGCAACAAAANAAAGGC 

CTTGTCTTGTAAAAATTAAATTAAATNGATACTGCAGGGGGAAAAGGTNG 

Sequence 5335 

CCCTTAACGTGGTCGCGGCCGAG GTAC i 1 1 1 1 1 1 1 1 II I » 1 1 II 1 1 1 1 1 I N NANTTTTTT 
1 1 1 1 1 1 I 1 1 1 1 1 1 1 I 1 1 1 1 1 I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 NAAAAAAAANNTTT 
TTTNNAA AAAAAAAAAAA AANNNTNTTNNNNNAAANNANNNAAAAAAAAAAAAAAAAAAA 
AAAAAANI 1 1 1 1 1 1 I 1 1 1 NAAAAAAAAAAAAAATATN 1 1 1 1 1 1 1 1 NTTTTAAANNNNGNN 

NAAAAAAAAAAAAAAAMNNTTNTTTTTTNTTTNAATAAAAAAATAANAANAAAAAAAAA 
AG 

Sequence 5336 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTTTATMCATTTAATTTAAATATATCACAATAA 
TTCTTTCTG CCCT CTCCA GTCTATT TTAAAATCCATCCAGTGAAC I 1 1 1 1 1 1 1 1 ACTTTA 
GTTCCTGAATTTTCATTTGTT TTTTG AAAATAGTTTCCATTCCTGAMTGTCCTATCT 
TCATCCATTAGGACTAGCCTCTTTTAAAATCTATTTATGATAGTTGCATTACACCCTTTA 
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T TTGC TGACTACMCTGGGTTTTGI^TITCTGNTGACTGATTTTTCTTTTACTATGGGTGAC 

ATTTTCCTGTTT CTTCA TATGATAGTMGTTTTGGTTATATACTTGACAGCATAGAAAAT 

AGACTATMGTAT TTTG GATTCTTGNTTGGGTGAAATGGTAGAGATGGAAAAAGAAAGAG 

ATGTTTCGGATTCTTTTATTTTCCTTGGMGAGTGTTGAGTTTTACTTCAGCAGGTGGGT 

MATTACTGATGAMAACCANGAGTTTGNGNAGCCTTTTTAACAGGGTGATTCCGG 

Sequence 5337 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTA C 1 1 1 1 II 1 1 1 1 1 1 I 1 1 1 1 1 1 I I 1 1 I I I I 1 1 1 1 

CCGM TTNCT GGGGGGTTGGT GGTMTGT CCCCTTTGTCAmCTGATTGNGTTTTTTAN 

ATCTCCTTTTGCMGGTGTNAMTTTTTTTGMGACTTTTCCACACATTTATTATAATTG 

TGAAGTCTCTCCAGTATAAATTCTCTAATGAGTTATTANAAAAACT 

Sequence 5338 

CCCTTAGCGTGGTCGCGG CCGAGGTACTTA AI 1 1 I I 1 1 1 1 1 1 1 1 I II 1 1 1 1 1 1 INCTTTT 
1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I I I I 1 1 GNNTTTT C 1 1 I 1 1 1 I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I 
TTTTCCCCNAAACNTTTNAAMCCTTNANGGGGGGNNNGGCCCTAATTTTTNTTAANNTT 
TCCCCAATTTANAAAGAAMAIVrrTTNGNNNNGGGNACCCCNCCNCCCCNNTTNNTGNNNA 
NTTTNA ^JTCC^ f ^CTNGGN NMTTGGGCTGGGGGNGGTTTTTTANNCCCNNAAAAM^^TT 
TTNCCATTTTTCTTTTTTTAAAN NACCCCNTCCCG NG NCCCTTN AAAAN ATAAATTTTTT 
NNCCTANA AAAG6GGTTTTCCTTAAAATAANGGNNAGGGGGNGGGGTTTAAAAACCNANN 
11)1 111 ICN NNANNNNNGNGNGCCTTNNANNCCCNCTCCTTNTNNCCGGNGGGAAAAAA 
CNCNTTTTTANA NCCNTTGTNCCCTNGGGGAMTTTTTAANCCCCCCCTTTTTNAAAACC 
Nl 1 1 1 1 1 1 II I I NTAAACN NTTANNGGGNNGGGGCCCCAAAAANNNNTTTTGGNGAAAAA 
NAAAAATTCNCTTTTmi^CXCMNCAAAmTNTTTmAAAAAA 
Sequence 5339 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACCGTATTACTTTTCTATTGCTTCTTTACCAAATA 

MTACAAGCTTTGCAGTTTAAAACAACAGAMTTTAATTTnTATAGTTCTGAGGGTCAG 

TAACCTAAAACTGATCTTATGAAATAAAGTTAAATCTTGGGGATATGGGTGTGGACAGGG 

CTGGTTTCTTCTGGGGCTCTGATGGTAAAATTTGCTTCCnTGCCTTTTCTCCTTCTAGGG 

AGCCTGCATTCCCTGCCTCCTAGTGGCTTCCTCCCATCACTCGAACCTCTGTTTCCAGCC 

TCAGGATTCCTMTGTGACTCTGACGTTTCATCTCCCGTTTATGAGGACGCTTCTGATTG 

CTAAGATACATACGGTGACACTATGGAAGTTAACTTGAAGATTAAAACCCTGAAAAATAG 

AAAGAATCTTCTATGGTATATCACAGAGATTACAAGGGCCTGAATTANAAGTGGNGACAT 

TTTCATCCCTTGATAATGGATTAAAAAA 

Sequence 5340 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACCATCTGACTTGGCAATGTAAGACACACACGTTA 

GTGTGGGGCACAAACGTGGAATATTAGGAGAGAGCTGGTTCCAGCACCAAATCCAGAGTC 

ACTCGGGGAAGGAG GTATGGTGGCAACA CTTTATGCTTAATGTTCAATTCTGCTCCAGTA 

GAACATGGCACTTTN 1 1 1 1 1 I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I ACACATTCCAAGTTTG AAATCT 

NTGTGATGCTTTTGAGAGGGATGTGAAGACACTATTCTTANAAAATTAAGACAATCCTCT 

GCCTTGGAAAATMCMCTCMTCTGTTTTTCTANAATGAATGGATAGGCAAATATTATT 

TCTGTCTrrAAMTATTAAAGTTATTTTAAATCATAGCATATATGGCACTTTGCTCAAGG 

GGAGGAATGGTGTGGATATAAACATTTTGGAGTAAAAAATNTNGCCATTATTGACAATTA 

GTTGAAGCCTGCCTCTTGTTCCTGACAAANACATTGGAATGCAAAAAATTCCCAGGNGGA 

ATCCCCATTT 

Sequence 5341 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGTCCCACTCTGATGCTTCTACAAAGCAGTGT 

CAMCATCTGCCTTGTTTCAGTTTGCAGAGATTTCTTCAAACACTTCGCAGTTGGGTGGT 

GCTGAGCCTGTAAAACGCTGNGGAAAGTCTGCACTCTTTCAACTGGCAGAGATGTGCCTG 

GCATCAGAAGGGATGAAAATGGAAGAATCAAAGCTAATAAAAGCAAAAGAATCCGATGGT 

GGAAGAATTAAAGAATTAGAGAAGGGAAAGGAAGAAAAAGAAATTAAAATGGAGAAAACA 

GATGAAACTAGGTTACAGA AGGAAG CAGAATTTGAAAAATCGGCTAAGGAAAATTTAAGA 

GATTCTMGGMTTGAGAMTTTTTGAGGCATTGCAAATAGATGACATAATGGCTATAAA 
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AAT GGAA GATC CCAAA GAAATTAGAAAAGGAAGAGTTTAGAAGAANATCCCAAATGTTAG 
TCATTTTCCTG A I I I 1 1 CTTATTCTGCCCAGTAGCCAAGAATAATAATTTAGNGGATGTT 
CCCAGTNAGAAAGGGATCATTATGTGCCCATCCCTCATTGGAAATATTGATCATTGGGGG 
GATCCCCGCAGCCATTAAAACAAGCCCCNGAAAAAGCTTAAAAAAAAAAAAAAA 
Sequence 5342 

GTACAAAAAAMTCATTTCAMTAACTNAGGAGGATGATMTGGCTGGACTTTTGTAATT 

CACCTCAAAGACTGTGGGAGAGCCAACTCNAACTTAANCTGTNATAAGNCTGGNGCATAT 

TGGNGGCTTGTANCATTGTAGNGTTTTTTCCAAMGGMGNGAMTATAAMTGTTTAGA 

TTMGMCT ATAAAA CTACAGGGTGCCTATAAMGGTGGCNTNACTCCTTATTGTTATTA 

TACTATCCMTTTTTAAMTGCAGTTTAAMNATMGGCACNTGAGTCTTTGTTCCCGCG 

TACCTGCCCCGGGCGGCTCGNTCGAAAAGG 

Sequence 5343 

CCTMTTGTCCTATTACAGCCTTNCATTNGGGAACMCTGCATCNCTCTTCTTTCTACAT 

TAAACATGGGCTGCACTTTGGTGAACAAAAACACTCAAGTATTGGACCAGTAACTTGGCT 

CCAGCTTCNACTTTGTTTACCCCTTGGTTCAGTGCATTTCTGCTCCATCACGAGGCTGAC 

ATGTGCAGGCAGNTTNGCGGTNAGTNTGTGCGTGCAGAAAAGGAAACA 

Sequence 5344 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACGCGGGGGGTGGGTAGAGGTGCNCGCCTGGNACC 
TTGMCANTGGACTTCCCATTGCCTCTGGCTANGGCTGATGTGCTTTNGTATGCTNCACT 
TGGANTCCAACTTACNACCTACAGNAAGGNATGGAANCGTATTTGAANGACTGNTGCCCA 
AAA 

Sequence 5345 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTTMTO 

CAAATCTCCTGGTTCACAGGAAAGGAMTACAAATCAGTCAAGGGTCTGAAAAGATGCTC 

MCCTCACTTGTGGGACMGACTTAGAMTTACTACTGCCCTGAGACACCATTTCTTCAT 

GCATCAGATTGGCMAMCTTCMCCGTAAGATGACACTGGGTCGATGAGTTTTTGTGAA 

AACAGGTACCTGCCCGGGCGGCCGCTCGAAAGGG 

Sequence 5346 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCCGAGGTACAAAGCTGACAGCACTTTATTTTATTGCTCTCC 

ATTATTTGGTATTCATTATATTCCTTCAGTCAGAAAATTATACTCTCTATGGCACTGTT^ 

TTTATCACAAATATGTATATGTGATATTGATATATAACTATATATATTGCCATCACACAC 

GMCMTAAAATAAAGTGTTCTATTAACCTGATCTCTTTGCCCTTTTGCTATGTGAGGAG 

TGAATGAGTGGCCTTCTGATGCTCTGACTCTTCTCTGTATGTCAAACTCATCCCTGGCAC 

AAGA MTTCC AGTCATGTGAAGCAAACTGCCCTTTGTCCTCAAAGAAATTGTTGAAAAAG 

GAMC TTTTT AMGAGATTTTTTGCATATTCTCTGCCTTGTTCTTATCMCT^ 

TGGCATTTTCTNACCTTGTTTTGTTGGCTACMTMTTCMGTATTCATGTCAAAATTGA 

GMGTGCCCTMTTGMTGNGGTTTGMTGTTATCCTTGCACMTTCTTTAAATTGGAAA 

GATAMATGT TTAC CTCACTGNTGGACATACATTTCAAGCTTTCAACTCTAGGAGAAAAA 

GAAMTCATGTTTTCCTGTTTGGNAM^ 

CTGGCATNTCAMTTTTMTGNATAGAATTTTGC 

CTMCTGNNTNTGGGAGGGGGTATGTNAAN^^ 

TTCTGCCTNAAAAAAAAAAAA 

Sequence 5347 

CCCTTANCNNCGGCCNGNCNGNCGGGCACA I I I II I I I I 1 1 1 1 1 1 f A ATTTTTAGTAG AG 

ACTANGTCTTGCTATGTTGCCCAGTTCTAGTCTTGAACTCTTGAGCTCAAGCAGTCCTCC 

AGCCCTGGCCTCTG ACMT GCTTGGGGATTATAGGGTGTTAAGCCANCCACACCCCANCC 

CTTGAGTGGACATTATTTTCATTACCAAAAMTTTCTN 

TG GNMTTT TTTNAGGGGGGGTTTTTTNGTTn^ 

TCrriTriTTTAATTACCTTTNGGGACCA A l II II I I AAA 

Sequence 5348 

CCCTTAGCGTGGTCGCCGGCCGAGGTACTGTTAAAACTTAACTGTATTTAGAGGTCAAAT 
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CCAMTTAMTGGTMGGTMCATGGCTCTTGGAGGATGAGATMCTCATTTTTTGAGGG 

GAMNTTAGTATATTTTCATAGTAAGGCAAGATANAGCTAAGGGAGTTTGTGTGATCACA 

CTTAATGTAACAGGACAAAGGACAATTTAGGAGTAAATCTATCCCAAGGAGCTATNCCCA 

GATCATAAATGGGCCTCC 

Sequence 5349 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTCTCCTGAAGTGTTCATTGAACTCTAAGAGA 

GACAGCTTGTGTATCAGTGGCAGGGTTTAGGGTTCATTTTTTATTCCCATATTMTCCTT 

TMTATTTAGACAMTTTCCTTCTGAGTTTAAGGATAAAATGGGATGGGTTCTGCCTGGG 

CCTGGCCCTCATGGGGACATCAAAGGGCAATGTTGCAAAAAAAAAAAAAAAAATCAGACC 

ATCAGATTGCGTGGGGGGAACCACCCCCATAATTAAATTACCTCCACCCAGTCCCACCCT 

TGACACCTGGAGATTATGGGGATTGCAATTCAAGGTGAGATTTGGGTGGAGACATANAGC 

CAAAGTTTNTTNTTCAMTTGGAAATTCNAANGAGAMTTTGGAAAAGTTCATTTGANCT 

GAAAATGMAACNCNATNTTTTNCANMTCAGGGAGTTTGCCAGCCTAATGTATGCTTGGG 

GGGCCAMTTTAAGCC CCTM GAACCCTTTNTTTTTAACCAAAAAAAGAAAGGGCTCAAA 

TCCMNGACCCTGGAGTTTTTCACCCTTTTAAAAAACTTGGGAAGGAGAANGAGGCCAAT 

TTAAANCCCCTTNGTNAGNCAAAAAAAAAAAAAAAAA 

Sequence 5350 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACAGGTTTGAGGAAGCGATGAAGGAGGCTCATGCT 

GTANATCAAAAGCTTGCAGAGAAGCAGGAAGATGAAGCCACCCTGGAAAATAAATGGCCC 

TTCCTTGGGGTTCCnTrGACAGTCMGGMGCTTTCCAGCTACAAGGAATGCCCAATTCT 

TCTGGACTCATGAACCGTCGTGATGCCGTTGCCAAAACAGATGCCACTGTGGTGGCATTA 

CTGAAGGGAGCTGGTGCCATTCCTCTTGGCATAACCAACTGTAGTGAGTTGTGTATGTGG 

TATGAATCCAGTAACAAGATCTATGGCCGATCAAACAACCCATATGATTTACAGCATATT 

GTAGGTGGAAA 

Sequence 5351 

CCCTTTCGAGCGG CCCGC CCGGGCAGGTACTGGGATTATATAGGCATGAGCCACTGAGCC 

TGGCCCTGMGCGTTTTTCTTAANTTGCCCTCAGTGAGATAAATTAGATTTGGCATCTCC 

TGTCCTGGGCCAGGGATCTCTCTACMGAGCCCCTGCCCCTCTTGTTGGAGGCACAATTT 

TMGMT MGGA GGAGGAGGGAGMGANAAAATGTAAAGGAGGGAGATCTTTTCCAAGNC 

CGMCCATTTTTGTCACTTACATTGGACCCAAAAAAAAAAAAATGGGCCAAACCTTACAA 

CCCCTTGATGTTTGMGMGTTCCMGTTGNAANGGGMCAAAAAMNTTTTTTGATGGT 

GCCCAAAMNGGGCTTGNTNTTCANAAAAGCNTAAAATTTAAA 

Sequence 5352 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACAGCCAGTCTCACTAAGCATAAATCTCAGCCTCT 

CCCTTCTGTCTCT GMGTGT CTGCTTTCAGTTTCAGCCAGAGGCTCCACTTCCCTGCCTG 

TAGGTTGTMCTCTTTTTTTGAGACAGAGTCTCTCTCTTGTTGCCCAGGCTGGAGTGCAG 

TGGTGCAATCTCAGCTCACTGCAMCTTGACGTCCCAGGTTCAAGCGATTCTTCTGCCTC 

AGCCTCCCGAGTAGCTGGGATTACAGGCATGTGCCACCACACCCAGCTTATTTCTGTATT 

TTTAGTAGAGACAGGGTTTCACCATGTTGGTCAGGCTGGTCTCAAACTCCTGGCCTCAAG 

TGATCCGCCCGCCTCGGCCTTCCAAAATGCTGGGATTACAGGCGTGAGCCACTGTGCCTG 

GCCCAGGTTGTAACCCTTTATMGAMGAMGTTCTCCTTTTTTAAMTTTAAAGATATC 

AATAAT 

Sequence 5353 

TGTGATGGATATCTGCTTMTTCGCCCTTTCGAGCGTTGGCCCGGGCTTTTACAGAGAAG 

CACCTATTGACAAAAAGGGGNTTTTCAATTACATCGAGTTCACACGCATCCTGAAACATG 

GAG CCMGA CAAAGATGACTGAMGAACTTTAGCTAAAATCTTCCAGTTACATTGNCTTA 

CTCTCTTTTACTTNTCAGAC ACTTA CCNCACCCTCATAGAACCTGTTGCATGCAACTTAG 

TTTCACAGCTTTGCCTCTTCTTTrTGATGTATNTATTCCAGACCTTTT^ 

CTTGTNTMTCAGACTGGAAMTNGGGGATGANGGTGTAAAMTGNATTGGAAAAAGAAC 

GCGGATAA ANAT CANCAAATGTTGAANGCCCCNAAAAAAAAAGATTCGATTNCNNGGTNT 

TGCTGGGATTTTTTACATTTTTAT^MTAAAAATGGTTGGTTTTGGG 
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TTACAAGGGTTTTG 
Sequence 5354 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCCGAGGTACTTCTATATATAAATTTGGACGAATAGAAGTAA 

ATATGTTTATTGGTGAAAAAGAATTCCAGAAACTAATGGCAGATCCTGAAATCCAGACTT 

GTATCATGTATTAAGTGTTATCTGGCAATTAGCTTGTGAGATTAAGGTTCTGCACATGGA 

GCCTTGGTCATCATTTGATATATACACCCGGAAAGGGCCGCTGGAAAACCCAAAGCGTAG 

GGAATTATTAGACCAATTCAACAAAAGCTGTATCTTATTCAAATGATTCCTCGTCAAAAT 

TTAmACCMGMCTTMCACCTATGMCTATMTATATTTTTTCACTTGTTAAAGCAC 

TGTTTTGGGAGGCGCAGCGCCACTGTAATAGACCCTTACGTTCATTGACTCCACTTGATG 

CGAGAGATATATTGATGCAAAATAGGAAAACAGGAGGGATGAGAAAGTAGTTAACATGCA 

CCCTCAAGACTTCAAAACACT 

Sequence 5355 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACATGAGCAGGTTGGTGATCCCATTTTTAATGT 

CTTCATTACACATGTGGATCCATTTCTGCAGCGTGNCTTTCAGGTATTCCTGAACTNNAT 

TGGGAATG TNCA AAGGGTTTCCGGAAGTGNTTGGCTTGGAACCTCNGACGATGGGATGCT 

GGCAGGTGTTTTAAACCAGCTGCAGAGNTNTCATCTCTTCCTGCAGGACACCANTGCCCT 

TTCCGGCAGGATGCTGGCCTGTGATGGTCTCCACAGTANNAGAAAGAAGCAAGCCACA7T 

GGCAGGGCTGGATCTGGCAGGCAANTCTTCTGGCAAAAGTGTTANAAAAAGGGGC 

Sequence 5356 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACACAACCACATTACTGGCCTGGGGCCAAGAGAAA 

ATGCACTGACTGATGTGCGGACATGGTAACACCACTGTCTAAGATGCAGATACCTTGACG 

TGTCTCAGGAAATGGCATCCTTTGGGAGTCCCACAAGGCAGCCTACAGAAAAGCACTTCT 

T7TGAAATAAAAAAAAGAGGTACCTCATCTACGTTCACAATTTTCCTGACACATGGTCTG 

GATGACAGTTCATCCCTCTCTGTGGCCAAGGTATAAAGCTAAACATCTTGGT 

Sequence 5357 

CGCCAGTGTGATGGGATATCT GCAGA ATTCGCCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTAC 
TAMTGGTATCCTTAGATTAAMTTTTGTGCnTGATMCAGCTGTTTTTTCTACATTAGA 
AATAAGATGCCACACAAGGAACTACATTCCAGATTTAAAGAAATGAA 
Sequence 5358 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACAGTGGTGGGCAGAGACTGGCAGTGAATTACT 

CTGTGCTTCCCTMCGCTCTGCTTTATGGGTTACGTTATCTTCCTTTGAAATGNCCCCAC 

TTGTCAGCCCTGCCAGCTGACATAGGAGCTGAGATAGAGGTAAGATTGCGTCATGAGTTC 

TTTGCCAATGCGGCCAAAACATTGTGGACAGTCAAAGATCTCCTCCCTTGGAACATAGTA 

CCTNGGCCGCGACCACGCTAAGGGG 

Sequence 5359 

GATATCT GCAGAAATTCGCCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTTNNI 1 1 1 1 1 1 1 1 
i 1 1 1 1 1 iNNTTTCNGGGTTTCCTNNCAMGGTTNNCNTTTNCXJNNACCAGGTTTAAAAGN 
GTTAAAAAAAAANTTNMNT TTTTGGGGNACC MGGAMGNATTTANTAMCNTTTTTTC 
CCCAATCNTTT AACCAANCC T 1 1 1 I 1 1 1 I 1 1 I 1 1 1 NCCCNCAMTTTAACCAATAAATTTC 
CAAAAAAAATG AAAGN NTTCACTTTTNATTTAAAAAAAAAAAAAAAAAANTGCCNAAAAA 
AA A 1 1 1 I 1 1 I A AA A 1 1 1 1 1 1 1 1 M 1 1 1 N AA 
Sequence 5360 

CCCTTAGCG TGGTC GCGGCCGAGGTACMGGCATGATGAGTCCTTTTGCTTTTAGGCTTT 

TGACT TCTGGTTTTAGACTTTCTCTAGCTTCTGTTGTTAGACAACATTGTGCAAGCTTGG 

TTTTTATAAAGTTTG CATGGA TTAAACTGAACCTNANNGAAANTTGGCCCTTCCCCCNAA 

MTTCTMGCACAAATTTTTTAGGGCCCACAAGGGAGTCAAAGCACCTCAAGGGAGATCT 

TCAGTTTGAAACTTTGGTGTAGACACAAGGGATACCTGATGGAATCAAATATTCAAATTA 

GCTGTNA CCTAC TTAAGAAAAGAGAGGAGACCTTGGGGGATTTCGAGGAAGGGTTCGTAA 

GGGGAGATTTTAGCTTGAGAAAA 

Sequence 5361 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACAACCTGAACTTCTTTTAACCAAACTAAACAG 
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TCTATTCTTGCCCAAATTCAACAAAAGGCGAAATCCACCCTTGCAATGAGTCAAAAGCTT 

TTGTATCCTACCTGATATGCCTGGAACAGCGTATACGGGGAACCTGTCATACTGGTAGCT 

GGACTCCTTATGGCC(XC(XTTTGTTTGGGGGCCTTAAATGGCTTCCCCAATGACACTCT 

GGGGTTTCTCCCACCAGACAGTTGTCAGCACATATTCCAAATCAATAACAGTGCCCCCAG 

TGAAACACAGCACCTTTGTTACTTAAATTACACATTACAGCAATACGATTGTAGTAGAAC 

TCTTCCCCTTCCCTGGGGGGCCCTCTGTGTATGCGGATCCTATGGGTGGTGATACTTGCC 

CCCGAACTGAACAGGGAGATGCACTTGGGGGTGGCCATTAATTCCATTCACTATCTGGGA 

TAATATTTCCCTCCCC 

Sequence 5362 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTTGGTGAAGCCCTTCAGGCAGACCTTCTCGC 

CGATGAGGGAGAGGAACTCCTCAAAGGCGGGGCCGGCCTCCTCATTGTTGTACTGGCATC 

TGCTTGG7TTCTGGGGAGGCCTCCGGAAGCTTATAGTCATGACAGAAGGTGAAGGGGGAG 

CAGGCACATCACATGACAAAAGCAGGAACAAGACCCAGAGCAAGAAGTCACTTATCACCA 

AGGGGATGGCCCAGGCCATTCATGAGGGATCCACCTTTGTGCTCCAAACACC 

Sequence 5363 

ck;ctttcgagcggccgcccgggcaggtacctttaatgtcctgagttatgctgtggtgtgg 

aaactatagctgttacaaagagtaaatgatctgtgagtccaggatttctgcttaaatcct 

ctaggtgacgcacttgaaatttcatgttttttctot 

taagcttgaaattcatttcaaacatcagccttcaatctagcaaaggtctcaagtcaaaaa 

gagatgtctctccaattaaggttattatattctacttggaaccccgcgtacctcngccgc 
gaccacgctaaggg 

Sequence 5364 

GATATCTNGCAGAATTCGCCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTAGATAAATTAGTGG 

TTACACTGTGTNAAATAATTNCACCACTAAGAGATCCAGAAGCAATGTAGCAATCATTCC 

AATT GNATG TGTACACAAGTTACTTGATCTTTATGATCCTTAANAGATCGATGAACTCTT 

TTTGATTTTAAATCCCAAATATTAACAGTGTTATTTAAGCCCTCCCCTTACCAAATACAT 

ANATGTANAATTTA MTTG ACACATGTCTNCTTTTACCCTTCAACAAACTTCTAAAAATT 

GGMCMGTTTACATTTTCCACCTNAAAACAAACTATTTTATTCNCCCCCTNAAAAAAAT 

GTTTTTACTTAAAAAAATTTATTATTTACTACTTCCMCCATATTTNAACTTTATTCCCA 

TTTTMNTMTATTNnTTTAGATTTNAAATTTATTCCACCCAAATATCATTAAAATAAAA 

CCATCCCCATTATTTTTMTATCATCTCCTTMTTAAACAAAATCTNAAAATTTTCCCTN 

NANTACTACNCCCTCAACCCTTNTAAAAAACCTTAACCATTTAAAANAA 

Sequence 5365 

CCCTTTCNAGCGGCCGCCCGGGCAGGTNCAGAGAATGAGATGATGAGTCAGATTCAGCTT 

TTTTGAGTTGGAGGTGACTGCATACATCCAGATGGAAATCTCAAGAGGCAGTTGGAAAGC 

TAGGCCCATGGCCAAGGATGAAGTTCACATCTACAACTGGACATTGGGGGCTTTGAAATC 

CAAATGCAGGAATAGAAGAGGAGCATGAGTTGGCTTAAGATAAATTAAAGCTGGGAATAG 

GCCTGTGTGGCCAGGCAGCCCACTTTtGCAGAAATTGTAAAACTGTTAGAAATGCAGGGT 

CAAACTTCTTGGAAGACGTATCTACNGCTCCTGCTTCCACCTTTTTTTCCTCCTTCCATT 

GGTGGACCACATCTGTTCACTCAGAAATCCNCGGGGACTGCTACTCATTAAATTCAANGG 

ACTC ATTM GTCTTTCMGTTTACCATrATTCCTTTTCCGAAGCCAGTTGACACTTGTTA 

ANCCTTTTCCACTTCTCTTCTTTCCTT 

Sequence 5366 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCC GAGG TACAGTATGACTTCCATCTGAACtTGAAAAGTATTA 

AAATGGGTCMTATTCACATTCTTTTAGATCTCAGGATGGGAAAATGGGTTTGNTCAAAT 

GGATATGGTAAATCTTACCCAATTAAGGAAGGCTAATTTTAGAGTTCTTCTAATTTGCTT 

GTGTCMCTCTTAACTTGTAAMCTGCTGTTMCTCGGTTTAAATTTTTAAATTANTATA 

ATAGAAAGAACACTAAAATACTTACTGGTAACTGCTTACAGCCATTTATCTGATCCTGTG 

GAT TACAG AATGCATTCCCTCTTCTGCTGTAGCTTATCATTGCTTTGTTTNGTAGCTCTG 

CATATTTTGCCCACCTTGTCTTCCCTGTAAAGTTTAAAACGTTTCCAANGAAAAGCTTCA 

GGGGCTGATAGTTTCTTAACAA 
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Sequence 5367 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGCGGAGGCGGAGGCTTGGGTGCGTTCAAG 

ATTCAACTTGCACCCGNAACCCACCGTCATGGCCNAGGAAGGCATTGCTTGCTGNGAGGT 

GTAATTGGGACGTTMTACCTTGGCTTNACAAAGAAGGGTTTNTGAAAANAACTTGCCCC 

TTCMTCCCNACNGAATGGNCCCCTMGGCCAACGGTTNGGANATTTTCCGTCCGGAAAG 

GCCTTGCNCMNAANGCCCTTTTAANAACCAAAGGCCGGCCCCAAAAGGNCC 

Sequence 5368 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTA C I I I I I I M I I I 1 1 I H I I I I I II I 1 I 1 1 1 1 1 

ii 1 1 Mill mmi i inn i ii i iii i in n mum i mi l ii i in i n i i mi 

II I I M II II II I II M II II 1 IAATANNAAAAAAAAAANNNN I II 1 1 1 1 1 1 NNNNNNNG 

NAACAAAAAAANNAAAAAAAAAAAAAAAANAGNNNNTNNTTAAAAAAAAAAAANAAANNN 

NNTTNTNTTTrTTNANAMANNTNNANNAMNNNNNNNNNNNNNNTTNNAAAAAAAAAAA 

NANNNNNTNNNNNNNNNNNNNNGGTN^ 

NNNAACNANCNNNNNANAATTNTNT 

Sequence 5369 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACMCTTTATCTCTTATTTGACTTCATTATTTG 
GCTTTCAAATTAACAACATGAAAACTATACAGAAATTAGTCTGTGCCCTATAAGACAGAG 
ATTTAGATMTTTGTTCAAAACATGAGATGATATTCAGATATTCTCTCAAAGGCAGGACT 
CCAACACCGCAGGTGGGAAACCAACAAAAGGGAAAGAAAACCAGAAAGGGAGGG 
Sequence 5370 

CCCTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTAC I 1 1 I 1 1 M I I U I I 1 11 1 1 1 1 1 1 I G AAACCGA 

GTCTTGCTCTGTCGCCCAGGCTGGAGTGCAGTGGCGCAATCTCGGCTCACTGCAAGCTCC 

GCCTCCCCGGTTCAGGCCATTCTCCTGCCTCAACCTCCCAAGTAGCTGGGACTACAGGCG 

CCCGCCACCACACCTGGCTMTTTTTTGTGTTTTTMTAAAAACM 

TAACCAAAMTAATCTCNATCTCCTNACCTTTGTAAATCTTCCCACCTTCANCCTNCCAA 

MNGCT TAMT TCCMGCTTTAAACCACCCNNACCCACCCCAAAACACCTAAAAATTTCT 

TATCACCT TTTCA TTAAAAAATTAAAGCCCCACCCCCAAAATNN A 1 1 I I I I 1 II I GGNCA 

NNAAAAACTTTTNCCCNAAMGGATCAAAAATAAAAATTCA 

TTTACCAAGGTTTTNNCCCAMNTTAAAAACNTTTCC 1 1 1 1 1 I 1 I AAAAAANCNNCCCTT 

TTAAAAAAAATTTTAANCCCCMCCCCCCAAMTTTTAAAAAAMTTTTTCCATTNCC 

TTTTNCCCCNAAAAATTTTTAAAMMTCNN 

AACCCi I 1 1 I CCC AMTTTTTNCCCC AATTTTN AATTG NrTTTTTTC AANTAAAA AATTTT 

TCCCCC 

Sequence 5371 

CCCTTA GCGTGGTCGCGGCCGAGGTACCACACTGATGTGCCTGCATGTTGCATTATGAAT 
A I I i i lATTTGATAAAGAACAAATGGTTAAGAAACCCAGTGGTAGGGCTCTCATGTTATA 
TAAAGCT AAAA ACAAAGAAATAAGAAACAATGAAGAATGAAAAAAGAGACAAGCAGGGGT 
TGTCACATTTTCTCAGTGTAGACAGCGTCTCCTTCTGCCCCTGCCCGGGCGGCCGCTCGA 
AGGG 

Sequence 5372 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTAAACCCAAACCAGAAGAAGAAGTGAAACCTGT 

GAAAGAACCANACATCAAACCTCAAAAGGACACTGGGTGCTACATCTCCTAAAATACAAC 

TTGCACTTAGMTTTCTCTAGCAGTAMTMGATAMCCACAGMTTTCAGTTCTTATTT 

CTCAAMTGATTTCTCTGAAGCTTGTAGAATAACTATTATATTCAGAGGGTTATCTGCCT 

TCAG CTTACT TGTTCTTMTTTTTMTACAGCGGAGATGTTTCTTGCTTTG 

TCTCCTTTTTMTCAGGACMCATTTGAMGATTTTATTGTGCCTCTAAAGGGTATATTT 

GGGGGTTGGGTCTTTTTGTTAA 

Sequence 5373 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACATTTGTGCAAAGACAGATTTGACTTCCAAACAA 

GACAGACATTCATTATAGTTGTCTTACTTCACAATAAGCTACTAAAAACAGTCTTCTGGA 

ATAAGATTGTATTAGTGCTCACTAMCATGCATTTCATTTAAACAAGGCAAAACACTTAA 
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TTTGGTCTGCATTACCCMTATGTTATATACAGCCGTCTTTTTATTTTATCACAATAGGC 

MCMGATGGGTCTGGTTTTGGMTATGTTACCATTTGTGTTTAATTTCCAAAGACACGC 

ATATTAGCTCMCTAGTGTAMCCTGTGAMAMTAGCTGAGCCATCTTTTTCCTCTCCT 

CTGTTAATTTATCTTGAAATGTTCACAGCTTTAN 

Sequence 5374 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACCTCTGACTGGCACTTCTGGCTTGCTGTTGTC 

CTTGGAGAAGTCTGGGCCTGGGACAGAGGAGGGATGTAATCTGAACACTCCTTTGTCACA 

GGTCACCAGGGTGTGCTTGAGGGGACCGTNGACATAAACGGAATTTCANAAGGCCAGGGN 

AAAGAACTGCAAGAAGTANNAAAGGGTGGATTGTCCCACAAAGCTTCCCCGACAAATGGG 

ATCMCTTGGGGAAGCTATCCATCTTGTGCTTTTCTGGAAACCAGTTTCAAATTGNTAAG 

AGAAAAGCCAANTCANGNAATGAGTTTCTTCCATTTCCAGGACTAACCATGGCCAGAGCA 

AAGCATGGATCCTTCTGAATTGCNANAAGTTGGTTGCANGGCCATACAGTGAAGTTANNT 

TGCTTGGTAMGGACTTGCCAAAATGTTTGAANAATGGGGCTCAAANTTTTGGGGCA 
Sequence 5375 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACAGCAAGCTATGAACTCTCTCAAGGAGATTGGAT 

TTATTAACTACTATGGAATGCAAAGATTTGGAACCACAGCTGTCCCTACGTATCAGGTTG 

GAAGAGCTATACTACAAAATTCCTGGACAGAAGTCATGGATTTAATATTGAAACCCCXaCT 

CTGGAGCTGAAAAGGGCTACTTGGTTAAATGCAGAGAAGAATGGGCAAAGACCAAAGACC 

CAACTGCTGCCCTCAGAAAACTACCTGTCAAAAGGTGTGTGGAAGGGCAGCTGCTTCGAG 

GACTTTCAAAATATGGAATGAAGAATATAGTCTCTGCATTTGGCATAATACCCAGAAATA 

ATCX3CTTAATGTATATTCATAGCTACCAAAGCTATGTGTGGAATAACATGGTAAGCAAGA 

GGATAGAAGACTATGGACTAAAACCTGTTCCAGGGGACCTCGTTCTCAAAGGGAGCCACA 

GCCACCTATATTGAGGGAAGATGATGTTAATAATTACTCTATCCATGATGTGGTAATGCC 
CTTT 

Sequence 5376 

CCCTTTCGAGCGGCCGCC CGGGCAGGNA C 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I » I I N CI 1 1 1 1 1 1 1 1 I 
"" M 1 1 1 1 1 1 1 1 I 1 1 1 1 ITA ANCNGGAMCTTT4TTTNTTMCCAAATTTTTTTGTAGN 
GAMNGCCNTTTCCCTTTTAAAAMTGAATGGAMTAAACMTANAGTTTTTAAGGAAAA 

ATATAGTNTTNGCTGNGAAAATTTTCCNGGTMNATGTAAAMTTAATTTACTTTTAACT 

TCANATGCTNTCNTTTTTTACCC 

Sequence 5377 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGT AC 1 1 1 1 1 1 ) 1 1 1 1 1 1 1 1 ) I I II H I NGGGTTnTT 

"MIIIIIMIII lllllllll l ll li n i l lllllll M iiN I II I II ll ll ll l Ml 

NNCCCCCCCCCCNCCCNNNNTTTNAANNACNAAAAAAAAAAAAAAAAAAANNCNNNNANA 

NTTNTACANNNAAAAAAAANGGGGGGGGGNGGGNGGGGGNCNNCNNAANNCCCCNCCCCC 

CCCCNGGGGGGGNGGGGGNANAAAAAAACCCC 

Sequence 5378 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACATCTCCTCGATCATCTCGCGGAGGGCCAGGAAG 

TAGGGCCCGTTTTCATTTGGGGCTCGGCGCCAGTATAGGGAGCCCCTCGGACATCCTCAC 

CCCGTGTGTAGCCCCAGCCCACAAGGCTCTCCACCATGGTGTGGAAATAGGAACCCACGC 

TGCTTTTGCTGGGGTCCAGGAACTCCAGTGAGAAGGTCTTCCCAAAGCCAGGGACACGTA 

CATTAAGTTGCTCAAAAGTAGGTAGATAATGTATTTGGGTTATAAAATAAAGATGTAATT 

TTACTATTTGGAMGATCACTTCCCTATTAAGAAAACTATTTATTGCCTATAGTGATAAA 

ATTTACATAAGTTATTATTGTCTATTGGAATAGATCAGCAGAATATAGAAAATATGTGGT 

CCTAGATATCAMGAACTTTCACTTTAAATATAGGCACACAAACATATTTTTGAGCTACA 

TGMTTAAMCATTTCATACCTCTTCTTTATTCCTATCTGGTTAGTTAAATGTGGATGTT 

GGCTAAAATCCCCATTAG 

Sequence 5379 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTA CI 1 1 1 1 1 1 I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I I I GGGGAC 

GGAATCTTGCTCTGTCACCXJAGGCTGGAGTGCAATGGTGCGGCTCAGCTGACTGTAACCT 

CCGCCTCCTGGGTTCGANATTCTCCTGCCTCAGCCTCCCAAGTAGCTGGGACTACAGGCA 
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CCCACCACCACACX3TGGCTAATTTTTTTGTATTTTTAGTAAANACGGGGTTTNACTATGT 

TGGCCAGGCTGGTCTCGAACTCCTGACCTCGTGATCCACCCACCTTGGCCTCCCAATCTT 

ATTTGCTTTACAAGTCCTGCTTAAGGGGTTACCTTCCCTGACCACTGCTGCCTCCCTCCC 

M GCATTTGCCAGGG ACTGTCATTGCCNMGATTATTTTTTCTGNTTTG I I 1 1 1 1 1 IN GT 

CGTTTTTG 1 1 1 1 1 1 1 IGAGACAGCGTCTTAANTNTNTNCCCAAAGGCTGNAAGTGCAANT 

GGCCCCAAAAAAMGCTTGGTTNCAAACCTTTNAANTCCTGGGCTTAAAGCCAANCCTTT 

TMCC TNMGCC MCTTGGGANNTNCCAGGCNCATTGCCACCCCCC^^TTGGNCTTTTTA 

AANTTA i GGGNNAACAAAAATAAAAANTTAGGGCCTTAGGAANAANCTTGGGTTA 

AAAMTTCACAAMGGGGANTTAAGTNTTCCNANTNAANACAAAATGGGAAACATTTAGT 

TTATTTAATNAGNATNGANAAAAAGGGAAAAA 

Sequence 5380 

CCC1TAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTA CI 1 1 1 1 1 1 1 1 1 ) 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 IN GGTTTTTTTT 

1 1 ii 1 1 1 1 1 1 1 i 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 i|| 1 1 1 1 1 1 1 1 NGGGNNNNNNAAANANTTTTTN 

NNAAAANNTTNNNNAAAAAAAAAAAAAAANNNNNNNNNNNNNNAAAAAAAAAAAAAAAAA 

A^GNTNNNGNNANNNCCCCCCCCCCCNAAAAAAAAAAANGNNNTTTCCCCCCCCCNTT 

TTTTNAANC CCCCCNTNNA NN AAAAAA ANTTTTTTNNNNNCCTTTTTGNGGNNAAAAAAA 

ANGGGGGN 1 1 1 1 I 1 1 1 1 1 IGCNTTTTTCCNGGACNCCCCCCCNAANANNNTTNCCCCCCC 

CCCCNNNGGANAAAACNCCCCCCNNGGGGGGGGGGGGNTAAAAAAGGNGGGGGGGGCCCC 

CNNAAAAAAAAAAAAGGGGNTTTTTTCCCCCNNNNNNNNGNGAAAAAAAAAANNNNGNGN 

GCCCCCNCCCCCCNGGNGGGGGGGGGGGGGGNGGGGGGGGNTTTTTNCCCCGGGGGGGGN 

CTNNAANGNNGGGNGAAATTCCCCCCCNNGGGGGGGGGGGATTNTNNANANACCNCCCCC 
CCCCCCCCNC 

Sequence 5381 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGANGTACGCGGGTAGCATATTTTCCTGCAATGAAAGCGTT 

TGTGAACTTACCTACAGAAAATGAATTAACATTCAATGCAGA 

Sequence 5382 

CCCTTTCGAGCGGCCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGGGCACAGCCTGCGGCGCAGCGGAGG 

CGGACCGCAGTCGAGTCTGCAGAGTGTTGGAATCGTCGCACTAAAGTCCCCTGCAGCGTG 

ACCATGTCGAGACCCCGGAAGAGGCTGGCTGGGACTTCTGGTTCAAGACAAGGGACTATC 

ANGAAAACGCACCAAAACTGAGAACTCANGTGAGGCATTAGCTAAAGTGGAGGACTCCAA 

CCCTCATAANACTTCAGCCACTAAAAACTGTTTGAAGAATCTAAACAGCCACTGGCTGAT 

GAAGTCAGAACCANAAAGCCGCCTAGAGAAAGGTGTANATGTGAAGTTCAACATTGAGGA 

TCTCAAAGCACAGCCCAAACAGACAACATGCTGGGATGGTGTTCGTAACTACCAAGCTCG 

GAACi i iui i AAGAGCCATGAAACTGGGAAAAAAAGCCTTCTTNTACCATAGCAACTGCA 

AAAANCC AGGC ATTCGAAGGACTTAATGAAGATCCGGGAAAANAGCTTACCCCAGACCCC 

ACCCMGTTTTGAGAAAAAC AAATC CCCATTNTGACCCCATNTTAGCAAAGANGACAACC 

CCTAMTGGTCCMTGAAAMTTTTGATTTTTNTTTTGANCCTTGGAGGNAAAAGGAA 
Sequence 5383 

CCCTTAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACCAGTCTCGTAAGTTTCTTACTACCCTAATGGAAA 

AGTTCATATATGGTGATGGTGAATATTTGGCCTTAAACCACCAAACTTGCATAAATAAAT 

AGAAAATTATTCTAGGTTGGGCATGGTGGTTCATGCCTGTAATCCCAGCACTTTGGGAGG 

CTGAGGTGGGTGGATCACATGAGGCCAGGAGTTCAAGACCAGCCTGGCCAACATGGTGAA 

ACCCCATCGGCACTAAAAATACAAAAATTAACAGGATGTGGTGGCGGCACCTGTAATCCC 

AGATACTCTGGAGGCTGAGGCAGGAGCATCGCTTGAACCGGGAGTTGAGGTTGCACTACT 

GCACTCCAGCCTGGGTGAGAGAGCAACATTCTGTCTCAAAAAAAAAAAAAATTAAAAATT 

AAAAAAATAGAANATAGTCTTCTAAAATAGGGTCGTCTATTGTCTGTATTTACCAAATGT 

TTGGG 

Sequence 5384 

CCCTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACAGAAAAGGGAACATCTCCGATGGGTGTTAAGG 

TAGGAGTTTCCATGCAGCCCTTTATGTCTGAGAAATAGTCTCCTCTGCCATTGGGGTCCC 

TGCGGAATCTTCTACAGGAATTGCAGCTCTTCACGTCATGCTAGGTTACCAGCATGGGCT 
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TCCCAGAGCACTTCACTCTGTTTCTAACTCCACTGACTTTTCTGACTTGTTTCTTGAGGG 

ACTTGGAAA AGGGGAAGG TATTATTCATCC A I 1 1 1 1 1 1 I CTATTGTTTCTCCTCTGGGGG 

GAAATGGTGTTTTGTTTTTGTTTGAGTTTTGTGTTTTAGTTTTT^ 

TT GI 1 1 1 I I IGTCATTCAGATTCACTAAATTTGGGGATGGTTTTATTAAAGTATATTAAC 

TTCTTTTTAACCAAAGCTTTCTGAATATGACCAGCCTCAGGTGCTAGCGCATTAAAGAGC 

MCTAMCCTMTTCCAGTGTCGATTTGTGAAATAATAAAAGCTAATTGAATTTCTCTAA 

GGGTGAGAGAGAACATAATGATGAACTTAAAAAAGAAATTCCTTTT 

Sequence 5385 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACCTTGTGACCATGTCTTCCAAGAAGAATAGAAAG 

CGGTTGAACCAAAGCGCGGAAAATGGTTCGTCCTTGCCCTCTGCTGCTTCCTCTTGTGCG 

GAGGCACGGGCTCCTTCTGCTGGATCAAACTTCGCGGCNACCTCCGGGACTCTGACGGTG 

ACCAACTTATTAGAAAAGGTAGATGACAAAATTCCTAAAACATTCCAGAATTCCCTTATT 

NATCTTGGACTCAACACTATGAAGTCTGCAAATATATGTA 

Sequence 5386 

CCCTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTCTTTTAGTAACNACCCAATCTAAAGAGCCTTGGA 

GGCTTGTNAAAAAAACATCCACAAAAATTCTTNATTTCTATATNANAGTAAAATTAAAAT 

ACTTCnTTAAANAAAAAAAAAAACTAAATCACCTCANCATTAATAAACAACATTTTTCTT 

TTAAACAATAACTCATAATCTTATNACTCACTTTCTTTACTAATTCAAAATTAACAANAN 

AAGAACTAAACTAATTNTTCATACCCAAAAACCCCAAAATATTTTNANCAAANCTTCAAN 

TCCCTTCMCTNATNNATATTCTAAATAAATTCAAGCAAANAAAAAACTTTCTTCAAACT 

TC TTTATTC CCATTTC CTTCAC CATTCTAhn*AAAAAAAAAAATTTCNATTTTAACCACCT 

TTNI I 1 1 1 1 AATCAAACTTTTTAAACCTTTCATANCAAANCCNAAAGAAAAATCACCAAA 

ACTNTCCAATTNMNNCCCATAMTTNATCTTTAMNAAAANAANTAATTCTTCCTTCCC 

TTTACAAAAWCAAATTTAAANTMTTACTNTCCTTAAACCCTTTTT 

Sequence 5387 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACAGAACTCAGAGGAAAAAAGAAATTAAAATTTTA 

GCTTTCTGGAGAGCAGCCCCTCTCTGGCACCATCAAACACTTTTGTTTCCCTTCAACTTG 

GAMCTCTTTAAACATCMGGGGGTTGTGAAGGGTTTGGCCATTCTTTTATCTTGGGTCC 

ATGTGAGTGACAGAMTGGTGCCGGCCTGGGAAAAGATCTCCCTCCTTACATTTCTTTCT 

CCNTCTCCTCCTATTCTAAACTGTGCCTCCACAAAGGGCAAGGGCTCTTGGAGAAAGATC 

CTGGCCANGACAGGANATGCCAAATCTAATTATCTNACTGAGGGCCTTTTGAGAAAAACC 

CTTCTNGGCCAGCTCAATGGCTCATGCCTATATAATCCAGTACCTGCCCG 

Sequence 5388 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACCGGAAGCAGCGAATGGAAGAGATGCGGCAGCAG 

CTTCACMGGGGCCCCMTTCMGCAGGTTTTTGAGATCTCCAGTGGAGAAGGGTTTTTA 

GACATGATTGATAAAGAACAGAAAAGCATTGTCATCATGGTTCATATTTATGAGGATGGC 

ATTCCAGGGACCGAAGCCATGAATGGTTGCATGATCTGCCTTGCCGCAGAGTACAAAAAT 

MCTTATATACCTTTGTGTGAGAMGATATTTCATMTTTTTTAATGGTAAAAATAAATG 

MTATAGGTTGTGCAAACAGCATAAGTGTAATTTTTAGCCTATCAAGGAATGCTGATATG 

ATTTGTTGAAAAACTTGGCTTAMTAMTTTTCTAGTGAAATTTGAAAATCATGGAATTA 

TTTGGCAATAGAAGCAGAGTGTTTCAAGTCTAAATGGATGGGAGAAAGCCAAAACTAGTG 

AAATTATGCTTGCTGGGGAATAGGAAAATGAGAACCAGGTGGCAAATGACCAGTCACTCA 

CCAGTTTCTTGGTACAGTCAGAATATAGTCAGAAAATGGGGCCACGAGTGACTTCTATTT 

ATTT 

Sequence 5389 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACAGGTGACCAAGAAAAAANAGAAGAAACAACA 

CAGGATTCCAACAAATGACGAATTACTGTATGATCCTGAAAAAGATAACANANATCAGGC 

CTGGGTTGATGCACAGAGAAGGGGTTACCATGGTTTGGGACCACAGANATCACTTCAACA 

ACAGCCTGTTCCAAATAANTGATGCTTGTCTTGAATTGTCCTGCCTGCATNACCACACTT 

TGCCTTNATTGCCAAANGCATGAATCATACAAAACTCAATATATAACAATGTTTNTAATG 

AATTTTCTATTAACAAATAGGAAGTTCTTATATATAAAACCTTCACATAACAATNAAAAA 
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AAAGCCGGNTNCATTAANAAAAATAAATATCTAACCNTNTAAAGATTCTTCCCNANAAAA 

GCCATAAACAMATTTTGTAAAAAAMTNTATTCACCCMTTCATTTTCCCCCTTNAAAT 

NTTTCCAOT 

CAANI1 1 I I lACCAAACCCCTTTCCTTAMCAACCCCCCCTTCCCmTTTAAATTNCCCC 
AATACI II I 1 1 I I I AAANCCAAANTTTTTTNCAMTTNCTTTTCCTTTTTACCTTT^ 
TATCCTCCAATNNCCCTTNAAAAAAACCAN 
Sequence 5390 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACAGAGTTTCTGTTTCGGGTGATGAAAACCTTCTG 

GAAATGGATAATAGTGGTGGTTACACAACATTGGGAATGTAACTAATGCCACTGAACTGT 

CCACTTAAAMTGGTTAAMTGGGCAMCTTTTTTGTTATCTAGATTTTACCACMGT^ 

TAAAAACAGAAGAAAAAAGAAGGCAGAGGTTGTGGTGAGCTGAGATCTTGCCATTGCACT 

CCAGCCTGGGCAACAAGAGCAAAACTCCATCTCAAAAAAAAAAAAAAAAAAAGTATTACT 

A GACAT CAAATAAGAAAACATCAACAAAATTAAGTTACACAAATGTATTCCAGAAACTAG 

TCTTTTAATATGTCCTCCAGACAAACTGGGAAACAGCCGCAGCTCCTTCCAATGGTTCAT 

CATGACTT 

Sequence 5391 

CCCTTTCGAGCGGCCGCC CGGG CAGGTA C I I 1 1 1 I 1 1 I I II II I I I I I I I I I CTGATAAG 
ACCCGAAAMGGAMATTCTTTTMTTTTCTATAMTTTAGATGTCTGATCCTCATCTTT 
TTAAAAACCAAAATGATAAAACATATTTCTT AAACTGTTGGGTTCTGAAAAAGTCACCCA 
ATTGGAATCAGCTNGTTCACATTTAGAAAATGCAACTGCTAAAAGCTGTGGGATACTGCA 
ATTTAAGCCCTGCAGCTCACAAGGCAAAGTGTGTAATTCTAANAAGCATCAA 
Sequence 5392 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACATGTGCACAATGTGCAGGTTTGTTACATATGTA 

TACATGTGCCATGCTGGTGTGCTGCACCCATTMCTTGTCATTTAGCATTAGGTATATCT 

CCTAATGTTCTCCCTCCCCCCTCX^CTCCACCCCACAACAGACCCGGATGTGTGATGTTCC 

CCTTCC TGAGTC CATGTGTTCTCATTGTTCAATTCCCACCTATGAGTGAGAACATGTGGT 

GTTCTGTTTTTTGTCCTTGGGATAGTTTGCTGAGMTGATGGTTTCCAGCTTCATCCA 

TCCCTACM AGGA CATGMCTCATCATTTTTTATGGCTGCATAGTATTCCATGGTGTATA 

TGTGCCACATTTTCTTMTCCMTCTATCATTGTTGGACATTTGGGTTGGTTCCAAGTCT 

TTGCTATTGTGAATAGTGCCGCAATAAACATACCGTGTGCATGTGTCTTTATAGCAGCAT 

AGTTGCATGCCTATTTCTMCTGTGGGCTCCCAGGGACTGTCCGCCACAGTTTACTTATT 

CTCCCATCCCAGAAATGGGACCCTTCANGNGGTCTCTGCTTCTCTGGTACCTGCCCGGGC 
CGGGCCGC 

Sequence 5393 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTAC I I I I 1 1 I I I I 1 1 I I I I I 1 1 I I I 1 1 GCCTGAAGC 
MMTATMGGAGGCAACTAGGANACTCACTAANMTTTCCAGCATTTCAACAAGGAAAA 
ATGATATTAGCCT 
Sequence 5394 

GATATCTGCAGAATTCGCCCTTAGCGTGGTCGCGGCCCGAGGTACAAAATGTCCATTGAA 

GTGGTTTCAMTTCCAMTAGTAATTGGAAAATCCACCACTCGTGTTTTGGGGTAGTAGT 

ATCGAAAMGMTMCCMGATAATTTGAAMGGCTATTAAAAMTACTTCTCMTTTTC 

AMCTGCATACAGCAGGTGCTCATTCATTTCTTTGTAACATTGATGAGAAAAAGACTCCC 

AGCCAGGGGCACTGTCTTTGTGGTGTTTACGTGTTCTCGCCACACCTGCATAGGTTTCTC 

TGGGTGCTGCAAGTTCTTGCCACATCCCANAAGGTGTGGCACGTGAGGTGAAACTGGTNT 

GTCTTCACTGTCCCAATTCTGAGTGTGGGTTGTGTGAGTGGCCCTGNGATGGAATGGCGT 

CCTGTNCAGGGCTGGGTTCCCTCTTTGTGCCCTGAGCTACTGAAACAGGCTTNAGCTNCN 

CATGACCCAGMCTGGMTTMTTNAGTMNTMTTTATCCTTTTTTATTCATCTTTNCT 

TAMTGTATGTAATANGCTCACCATTTANTTTCAATGTTTAAATATTA 

Sequence 5395 

CCCTTTCGAGCGGCCGCXCGGGCAGGTACATCTCCGATTTCAAGAACTGATGAAATTAGA 
AAAAACACCTACAGAACATTGGATAGCCTGGAGCAGACCATTAAACAGCTCGAAAATACA 
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ATCAGTGAAATGAGTCCCAAAGCCCTAGTTGATACCTCATGTTCTTCCAACAGAGATTCT 

GTTGCAAGTTCATCCCACATAGCCCAAGGGGCCTCTCCCCGACCCTTGCTAGTTCCGGAT 

GAAGGTCCCACTGCCCTAGAGCCCCCTACGTCGATACCTTCAGCTTCACCGTAAGGGCTC 

CAGCGGGGCCCCACAGACGAGCAGGATGCCTGTCCCCATGAGTGCCAAGGAACAGACCCG 

GGAACCCTGG 

Sequence 5396 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGTATAAGGATATCACTGACGTGGATGA 

MTGAMGTTCCAGATTGTGCAGAMCTTTTATGACTCTACTCTTGGTTATAACTGACAG 

GTATAAAM TCTTC CCACAGCTTCCCGAAAGCTTCAGTTCCTGGAGTTACAGAAGGACTT 

AGTAGATGATTTTAGGATACGATTAACACAAGTGATGAAAGAAGAGACTAGAGCTTCCCT 

T GGCTT TCGATACTGTGCAATTCTTAATGCTGTGAACTACATCTCAACAGTACATTCTGC 

TATTTTGGGGMTATTACTCTATAMTGATAGGTCAMTCGGTTGACAGTTTTTTTCAAG 

TCTTCTGTATACTTGCTG A 1 1 1 1 I I 1 1 I 1 1 I I I I I GATCTTTGNCCTATCAACAAGTGAG 

AGATGATTGTTNAMTCTCCAAATATAATTATAGGTTTTTTGGTTC 

Sequence 5397 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACATGGCAATTAGAAGTTGTCATGGCAAAAGAAAA 

CCACAGCTGGCCTGCCACAGCCAACACAAGAACCANAAAATGGTAGATGAAATGAAAGGA 

ATANATGTGGGGTTTATTCCTTATTATAAAAGAAAAAAAATAATTNTTCAGCAGTCTTAA 

CMTAGACTTCMGATNCNCTAATTACAAGTGTTTTGACTCCANCCCTGTCCCCATCTCC 

TCCMGANCATAGGTNGGAGACAGTTTTGAAGCAANCAATNCNATTTCTGTNNAAAAATT 

NACCTNGAAANTTCTACAAAATTTTGGATTTAAANATCTTAMCTTTCCTATANISITT^ 

GNTTTTTTTAAAAAA 

Sequence 5398 

AGTGTGATGGGATATCTGCAGAATTCGCCCTTAACNTGGNCGCNGNCCAGGTACATNGCG 
ANCCTTGCNTACAGNANANAAAAANTCCTACACATCTCGANGCCNAATTNNGNCNGNTNA 
CNGNNTACAGAAACTGTGCGGGCATCACGCTNCTNAGGACTNAGATTATCAACTGNCTCC 
CTGACTGGGCTCTTCTNTCTGAAATGACGACTNTTACTGTGTCCATACCTATNAC 
Sequence 5399 

CCCTTTCGAGCGGCCGNCCGGGCAGGTACANGCNCATGTGCAGGNCCAAGCANGCAAGCA 
CACTTTNNTATNTGGGCAAAAGGAAGGGTCTAAACAGTATTGTTCACAAGGCCAAAATAG 
AGCAGTACACCANATTTGGATMGTGGGMGAMTTNAAAAACTNAAAGCATCTNTTTGG 
GCCTT 

Sequence 5400 

CCCTTTCGAGCGGCCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGGGACACGGGAGCAAGATGGCGATTC 

CGGGCAGGCAACCTCTGTGAGTGAAAGCCTTCAGAGGGAAGCTGCTAAGAAGCAGGCCAT 

GAAACAGACCAAACTGGAAATCCAGAAGGCCCTTGCAGAAGGTGCTACTGTGTATGAATA 

TGACAGTATTTATGATGAMTGCAGAAAAAAMGGAGGAAMTMTCCCAMTTGCTTTT 

GGGGAAAGACAGAAAGCCCAAGTATATTCACAACTTGCTAAAAGCAGTTGAGATCAGAAA 

AAAGGAACAGGAAAAAAGAATGGAAAAGAAAATACAGAGAGAACCAGAAATGGAAAAGGG 

GGAGTTTGATGATAAAGAAGCATTTGTGACATCTGCATATAAGAAAAAACTGCAAGAGAG 

AGCTGAAGAAGAAAGAAAGAGAAA 

Sequence 5401 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTTGCTGAAGCTCTTTATCACTTTGACCAATTGG 

ACMTTGGCTGAGGTCTGGAGGCTTCTTCCTCCAGAGATTGCTGATCTCACAAAAGTTTG 

TGGTTGAGATCTGAGGTTTACTCTGCTGMGAGCTCCTTTTCTTAGAGmACT^ 

AT GATG MGAGCMTCTTCAGCTTGGTCCCCATCTCCMTMCAMCTCATTTGGAGTTT 

CATTTTGAGATTTGGTAGCTGMGATCMGGTTTACTATCAGCTGGCTCTGACCTCTTCT 

TATGCT CAGAGATCTTGACTGTATTTAMCTGTGTGATCACTTTCTCAGCTTTTTGGGGT 

TTTTTTTACTACCTAAGANGTTTCATTTACA 

Sequence 5402 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTA C I I I I II I I I 1 1 II II I I I I I I I I 1 1 I I I 1 1 1 1 1 
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TTACAMTTCTTCMCTTTATTAAM C AC AAACCATTGTTTTTT 

GTTTTANCTCATCANCTATGGTTACTGNATTTTATGTGTGGCCCMNACMTTNTTCCM 

CATGGCCCAGGGAAGCCAAAGGATTGGATACCCCTGAACTATACCCTAGGGTGGGGAGTG 

GCTAAAACCCCTAGGCCAGGGTCTTTCCCCACTGAGGCCATANGNGCTTCCCCATGGCCA 

ANACAGTGAGGTNTTTAANAATGGAATTACTNGGCTTAAAAANCCAAAGTTGACTGTNAT 

ATNTNCMCTNTGGCTCCTGTTTTGNAMC^ 

NAAMTNNCAANATTCNTGNCTTTTGGGGAGTTNTNNANGNTTTNGAANNGGNNNANNAN 

TNCNNNNNNANNNTMNNNNNNTTNNTTNTMNANNNNNNCNTTNANNNATNJ^TNATTT 

AMNGNANNNATGATANANTNNTNGNANNNGNNNTGNTTNNNNNTNGTTTTAANNTCTNT 

NNNNNNNNNNTTTNNNATNNNNNNNTNTNANNNNTNNNNNTNTANANNNNNNNATAATNA 

NANTNNNNNNNATNNAAGTNNNTNGNNTNNNNNAAAANANGNGANTAGATNANNTGNANG 

ACCAATNNNTTTAATNNANTGNNNTNTNNCCCTNGTCCCCC 

Sequence 5403 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGT AC I I 1 1 1 I I I M I 1 I II 11 I I I I I 11 i I I I 1 1 GTT 

M 1 1 H I I M I H 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I I 1 1 1 1 M 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 IANTNTTTTTTT 

I n I 1 I I I I AATTTNNANNNGNGGGGNGNNNTATNIsrrTTTAACTTTATATAAAAAAAACA 

ANTTT7TATNTNTNAAATNNNNTAANAAAANCNNANNATTAATANAAAAAAAAATNTNAT 

TATTTNANTTACCCNNANAAAACAANTTATTTA7TTTATCTTCTCANCAAAANAAAAAAA 
Sequence 5404 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGGGTAGATTGGCGTGCTGCAAACCAGC 

TCTAGGCGGCTCTGGCCCCAAAAGGAGCATAAACCAGGGACTTTGATATCATGCAGCAGA 

AGACCAMTTATTTCTTCCAAGCTTTGAAGTATAGTATTCCTCACCTTGGAAAATGCATG 

CAGAMCAGCATTTGAATCACTATAACTTCGCTGATCATTGTTACAATAGAATAAAATTG 

AAAAAATATCACCTAACCAAGTGTCTTCAGAATAAACCCAAGATATCAAGAGTTAGCAAG 

AAACATCCCAAGTCGGAGCTTCTCATTGTAAGGGATCTTCAGCCTGTTAAACAAGAAAAC 

CGAAAAAAACCCCTTTNCAGAAAA 

Sequence 5405 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCCGAGGTACTACAGGCCAAATGCTGGCACAGCTTACACATC 

CATGCCTGCCAGAAAAGGCAAACAGGGAAAACATGGAAAAGCCCTGTGCACAGTTAATCC 

GAAGGCTGCACAAAGACCAAGCTCTGCAGTTCTCAGGGATGAAAAAAAGGTTTAGAAGGG 

TGACGGTTGGCATGGMGTGTGCATAAGTTGTTGCAGCAACACTTTCAGGCATCATTCTG 

CATTTAGCAGGAATAAATTNAACTGCCAAAGAAAACCCACAAGGAAAGGACAAATAAGAC 

TGAAGGTGGGGCTCCCAACAGCTTCTGTTATCAAAGCACAGAAAGGTGGGGTAGGGGAGA 

CCAGCACAGAAAGTTTCTATTTGATGACAGTGGMGTTATTCACTGTAGTTTTTT 

Sequence 5406 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACATAAGCCACTTTCATACCTGCCTACTATTAT 

GGACT GCAGAGTAATGTGGCCTATATCMTTTTTTCAGGATTGTTCTTTTGTTTGTTGT^ 

TTTTTCATCCCTTCCTCCCCCATATTTTTCTCTTCACAGGACATGAGACTTCACAACCTG 

CTAAAAATGAACTTTCCAGACCTACCAATCTAGGAATAAACCGTCCTAGCCAGGAAAGGT 

CAGATGACCTTTCCTGAGACTGGAGACTCATTCTGTTGTAAAAATGCTTTCTCCAAAGAT 

GTTAAAAAAGAAAAGGGGAAAATGTTGAAAGAAAAATATCTTGGGTCCCTTCAAGATGGG 

AACTGCTCAGGGCAAATCTGCCTTCTATTCT ATTCMG 

Sequence 5407 

CCCTTTCCNGCGGCCGCCCNGGCGGGNACACGTNNACAAAAAANNNTCTNCGTGCCTAGN 

NTNCTTGCTNTCCNGTGGCCTANAAACAAGCNTAANNGGCTNGAGAATNANGCNCNNANT 

GTGCMCGGAMGAATCTTTGNCTTATACTAGNGNTCTTATAAATATGACCCATANAATC 

ATNAAAACAAAATGAAACAGCCTGGGGATAACAGCAACGATGGAGGGTTCCCAGGAGCAC 

NNCGGGATGGGAGATGGAAAAGGACATCANTCATTNCCTGTGGNNNGNCNNCTGNTTGAC 

ATGGGCCATCTCATTCMCTTCCTTAACACTTGANMTTAGGTATTGGCATCCCTGCTTT 

AGAT GAAGA AAACCAAGGCTCAGCGTGATTAAATTGNGCAACTGGAATGCTTGCANAACC 

AAGATTTTTCATACTGGTGTGNACCTNGGACCGCGACCACCCTTAAGGGCGANNTCCATC 
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ACACTGGCGGGTCGTTTNCTANTGGNGNCNNGCTCGGGTCCAAGNTANGNGGTNATCATG 

GGTCNCTAGCTNGTTTCCCGNGGGAAAAACAACCAATTGNTGAATAATGAGCNCTANGAA 

NTTCAAMTTACCACATGTTTCNAMGMATGGGGGTGCCCAGGTTITNAMTTCCCGNT 

TTTGANCNNCCCCCTTTNCAAAAGAAACTATTTTTTMAAAMTAAAAAAMGGGATTT 

NNGGGGAAAAGG 

Sequence 5408 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGANGTACAGCATTCTGGAATAAAGCAAAAGAGTGTTCATT 

CACACACACAGTAGCTTCAAMCTGTTCGATCTGTTTGTTCCCATGTAGTTTTCTAAAGA 

TGGAAAAAAAGGACTTTNGGTCATCAAGACTACTGTGGCCCATATTAGATTACTGGAACA 

TCTMGCATCMGTTGTGTGACCATGCGMCAAAMGACTTTCGGGGAGTGTCTATTTTT 

AAAM GGTT TATGTTGTGTCCGAGGCCAGTTGTAAAMGATTTACTGCAAGAAATNAAGC 

CCCACTTTTMGGCTTMGGACCCAGGGTTTCTMCTTATCTTAAAAAATTATTGGACTG 

GATMCCA AAAMAGTGGTTTCTTAAAATGGTGGGCNTATTTCTTGATCCATTAANTTGG 

I I 1 1 1 1 I I I AAAAAG G AAAAAAAAAAAATGTTTTT 

Sequence 5409 

CCCT TTCG AGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTTAGACCTAGTGCAGCCTCTAGGAAAAGTCT 

TGCCTTTTCATTAGAGAAMCA GGAC CMGGTTTCAGTTTTCAAACAGCTGTTGTTGAAT 

GTGTAGMCCCAGTTCCATCTGTTTTGGTTCATTGTTACAGMCTTAGTCCAGTCATTTG 

GGCT AAAGCCAACCAAAAGCTTAGTTGCCTTTCTCAACAAACACTGGTACGCGGGGTCCA 

TTTTGTCGGTAGAGGCAGAAGGAGAAGGTCGGGTTGTAGAAGCTGGGGTGGCCGGCAGCT 

CGCTCATCGGTGTTCGTGGGCTTTGTCGGTCCGTGCCTCGTCTCTCCCTGGAAAGGGAGG 

GAGGCTTCGACGTCGAGAGGGAGCCCGCTGCC 

Sequence 5410 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTCCACGAGATTAGAAGTGCATATTCAACTGC 

AGAMCCGGMCCAGC ATGGG GAGTCTAMTGTTACCAGATMGGTTTTTAGGGCATTTT 

GGTTATAGTGCTMG CATTT TTGGGAAACCGTAAAGAGGGTTAGGATAGGTGGTGGGAAT 

AGAGGCTGACAGCAGTTTTCAGATGTCCGTGTGTTCATGCACGCAGTATGGCCCAGGTAA 

GTTCAAAACCTTATTCTTAGGCTATTTCGATCMCCCTGCCAGGCMTTTTAAATTCTTG 

GTGATGTAGGGCAGGGACACTGTGGATGGCTGAGGAAACTCTGGGCTCTGCTGGCTAACC 

AGCTTCGCTCCGCTCTGCAGAGGCTGTCTCATCTTTTGTGATCTGCAMTTCTTGCTTTG 

GTCTTCATGTGMCTCTCAGGGMTTTGAGCAGTTCAGTCTGTTACCAAlsrTGTTNGTGAG 

CCTACCTGGTCATTTMCTTGTTGCTTTTGTMCCGTANGCTTTTTGGGTTGTCCT 

TAGMTTNT GGGAC TTTCCTGAACCTTCTGTTTTrGGTTCTTCCCTTGAAAGTAAACTGG 

MTTCTNGGTTT7TNCACAGGAATTTGCCNATANGCGGATCAAGCMTTGGTCTNTCAAG 

TATGCTNTCTTGTNCCCGGCAAGNGGCTAAANGCTTN 1 I I I 1 1 1 1 GCAGGNAAANAGGAN 

ATTNANATTTANCCCNGAGATCTAMG^GMNCANGCNTCCTANGTNACCCTTANNTTT 

NANCNAMNCNCCCTANTTTCTAAGGTCTTANCTTCCCCTAAAAAAAAAAA 

Sequence 5411 

CCCTTTCGAGCGGCGCCCGGGCAGGTACGCGGGATTTTACCGCGCACCAATAAAGAGACT 

GGGGAGAAACCAGAAAGGAGAGCACGTTCCGTAAAAACAACAACTACTAGTCGGCCGAAC 

TCCMGCGTGACCAGCTTTCTGTTGGGMCACTCAMGGGCTTTTTTCCAGACTTCAAGC 

TCCCATTCCMCAGTMGAGCTTCTTCCACATCACAGCCCTTGGATCAAGTGACAGGTTC 

TGTGTGG AACC TGGGTCGACTCAACCATGTAGCCATAGCAGTGCCAGATTTGGAAAAGGC 

TGCAGCATTTTATAAGAATATTCTGGGGGCCCAGGTGGATAATATTAATGCAGCTGTGAT 

GGATTTGAAAAA AAAAG AAGATCCGCAGTCTAAGTGAAGAGGTCAAAATAGGAGCACATG 

GAAMCCAGTGATTTTTCTCCATCCTAAAGACTGTGGTGGGAGTCCTTGTGGGAACTGGA 

GCMGCTTGATTTATATTTGCAAGCAACTAAATTATTGAC 

Sequence 5412 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACATTTCAGCGCTGAAMGATTTTGTCTAAAAATG 

AAMGGCAGCTTTCITAMGACC AGAG TTATAGAGTCACTCTTGTATTTTTCATCT^ 

TTAGTGGACCAAAGCTCAGCTTGTTTTAGTGGACCAAAGCTCAGTAACTCACTCAGATTA 
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GMTCTATMTTCTGTTGAGTGTTCAGGACCACAGAAGTCCTCCTGGGACTTTCTATGGA 

AGTATGTGCAGATTTTCCTCATGGAGCTGGGCGTGATGGTGACCGGGCTTGGCAATGTCT 

TTCCGCTCTGTCTCCTGGAATTGGGTGTCTGGGATGACGGACTTCGTGGAGATGGATTCT 

CAGCCTTCCGTTTGGCTGCCATGGCCMCMCCAGTTTTTATTCTCTGGGGAACTATTCT 

CTTTGCCTACCATT 

Sequence 5413 

CCCTTTGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTTCCCACTTTTCATAACGAGTTGGAGCCTAGA 

GTTGATCGACTCCAGCGACTTTTTCGTCTTCTTTGCGGCCACCATCTTCCTGCCTTAGGA 

GCGGGACGGCCCCCAACCAACAGCAGCCGCTAAGATGGCCGGGGAACGAGAAAGGAAAGA 

CTTCCCACAATGCAAAGCTCTTCACGGCAGACCCCGCGTACCTCGGCCGCGACCACGCTA 

AGGG 

Sequence 5414 

cccttancgtggtcgcggccgaggtacctccctgttgacctactttcatccccagttggg 

gtgtggtgcttttmgatatgtccataaattctttgctactgctccattggggtagaggt 

atgtgtaattcctctctccttgantgcaggctnaacttaggggctngcttctancaacta 

ggatmgmntgacngtgtgtcctttccaagactatgtcttaaaaggcactgcagntttc 

tcctggccctgccccatgatctctggaatcaagctgctnanggagaagccaagtgtcatg 

gtgtgaggacactcatgctgccctacgcagagacccacatgggaagaaactnangcntcc 

tgccmcggccacmagagagamctttggmnggggtttctccacttcactgactgcag 

nccctgttcaatntngactgtacctc 

nggtccccccaai 1 1 1 1 iaccc 

Sequence 5415 

CCCTTTCGAGCGGCCCGCCCGGGCAGGTACTTAGGAGGCTGAGGCAGGAGGATCTCTTGA 

GCTCTGGAGTTTGAGACCAGCCTGGGCAACATATTGAGACCTTGTCTCAAAAAAAAGAAA 

AGAMAGAMGAAATATTMTANTATTTTAATTGGGCATTGAAAATGGGACAATATCAAT 

ATACATTTTAAAAAAAAGGAATANCTTCATCAAAAGCCAANGGNAAAAAAAACCATNATT 

TMTATTMNGGCTNACATACMCTCTMTTTTTANGMGGAAMTTGCANAATTACX)AN 

TAMTTNCTTAAAMCCAGTAAMCAAAAMNCTTTNAMTAMCTNTATTCAAAATATN 

ATCATCCTTTNAAAACCAANGMNTTTTAAAAAAMTTA^ 

TTCCCNNAATAATATACCTCTCAATCTAAACCTCTTTNGAAAAAATCCCTAAAAACAANT 
TACCATTTTTANAAAAA^ 

TTTTTTNMTTAAAAAAAAATCCTNTWTTTTTTTAAAA 
Sequence 5416 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTTAA N I 1 1 1 1 N l I I I I 1 1 I 1 1 I I 1 1 1 I GAGA 

GGGAGTCTCACTCTATCACCAGGCTGGAGTGCANTGGTGCAATCTCAACCCACTACAATC 

TCTACCTCCCAATTCAAACAATTCTCCTACCTNACCTCCCAAATAATTGGAATTACANGC 

ACATCCACCACACCCMCTMTTTTTATATTTTTMTAAAMCMNATTTCACCATTTTA 

ACCAAAAAAGATNTCAATCTCCTAACCTATAATCTACCTNCCTNAACCTCCCAAAATTCT 

TAAMC CACAA ACCTTMCCCACTNCACCCCACCCTTTNTATTCTTCAAAAAAANTTTCA 

AMT CATTTTTNACCANACNTTAATTAMTTTTAAMCCM 

TTTTCMNCCCTAAAAACTTCCCAAAATTCACAAACCCCTNAANNCTTACCAAAAAAACC 

TNTCCCTTMCTTAANCCAAAAAACCTTTNNAMTCTATTTCCCTTAAAAMTTTTTCCC 

CTTCCCNAMCCAAAAMCCCCMNNMCCTTNANTCCTCATTCCTTAAAAAAAATTAAA 

ATTCTTTCCCCNAMCCTTCCTNAAACCCNTTAAAMNAAAAAAAAAMCCCCTTTTCTN 

AATCCCCTCTTAAATTCCCCAAAACNNTTTAAAAACCTTNAAAAANAAAAAAAA 

Sequence 5417 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACACATACCAATGTAAGGACACCAGAAACACANAG 

CMGGACAGCTCCATAGCATCACMCMTTCTTCAATAACAGATTCTAATTGGAAAAAAA 

AGTTATAAAATGCTGCAAAAATTTTGAAATAATGATAGTGAAGTTCAGTAAGGTATAAGA 

CMCAAAGATAAGCAATACAAAGAAATTAGAAAGGTAATTCATGATISTTGAATGAGAAATT 

CACCAAAATGATGGGATATAATGAAAAAGAACCAAACATAAATCCTGGAACTGAAGAATT 
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CAATATGTAAAGTAAAAATATATTTGAGGGCTTCTACAATAGACTATATCAANAANAAGN 

AAAGAANTTTCAT 

Sequence 541 8 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTAAAGAAACACAAGAACTAATGTCAGAGGCT 

TATCCCATCCCAGAACAGAAATTAAAGTTGATTCAGCCCCACGTTCAAGCMGCAACAAT 

TGCTGGGAAGAGGCCATTTCTCAGGTCGACAAACTGCTACGAAGAAATACAGATAAAAAA 

GGCAAGCCTGAAATAGCATGTGAAAACCCACATTGTACTTCAGCCTTGATTCCTCCGCAA 

CAGACACCTGAMCTTGACCCTACATTGGTTCTTGGCCATCGTGATCTTCCTTGGACAGA 

ATCAC 

Sequence 5419 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACGCGGGAAGCGTGGTAACAACGCAGAGNGAGAAA 

ATAAMGGTTAGMGATGGAGGGACAANTMCCCCAGTATTTTTTTAGTCCAGTAGAAGA 

GATTGAMTGTAA AANAGT TTTACCANGATTMTGGGTTTTAGGGNGGTGAAAAAAGTTN 

AAAATGCNGGAMTTTTTTGCCACNCTTGGGAMTTTTCNACCACCCCCTTTGGGGAACT 

TGGTNIsrrrTAGNGGAATTAAAAMNNTTTNAAAGGTTTTTAAAMNATTAANN 

GGANGCCNIvnTTTMCCNCTTMNAGGGTTTTTTT 

Sequence 5420 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTTGGGTGTCTTCCAGCTAGTTTTCCATTCCA 

ACCGTCGCTCCAGCMCCCTTTGACCTGGGATTCGAGCCTCCACGAATGGACGCCACTTG 

CCGAGACCAGCTCGCTCGGGGAGACTCTAACCCAATGGAGCTAGGAATACCGGCTTAGGC 

TGAAAACTTCTATCGNCTTAGAAATGGGAATAAACCTCACACTCACTGTCCCTGTTGGAA 

GCAAGCTGAAACTCCAAAAAAAA 

Sequence 5421 

GGTACTl 1 1 1 I I 1 1 I I ) 1 1 1 1 1 1 U I NANNGGNAAANN I I M I I I I I I II I I NTTNANNG 

GTNCNAAAMNGGGGGGGGGAAAMTTTTNNAAAANAAANNGGGCAANNTNCNAAAAAAA 

AAMNTTCCCCCGNNANCNNTGGCTNGNAAAMGGGCCXGNTTTANTTTTGGCCCCCNT^ 

ANANTNNGNGGMNMNhlTAAAAIVITIVrrTTTTTCCCANNCCNN 1 1 1 1 I I 1 1 1 AAAACNTCC 

AAANAANNAAAA I 1 1 I I I I I NACANGGGCANTNCTT^^ITTTTTTGNAMCCTTGTTTTTG 

GNNNN NNCNCCNCCAAMGCNCCNGANNAMCNTTTTTGGGGGGTCAAAANCCCCANGGT 

TTTTTTNAAMNANGGGACX?CCNTTTNTNANTGCCAAANGGGGG 1 1 II 1 1 1 1 GGGGNTNN 

ANGNGGCCAATCCCAAAMTTNNAAAANNNAGGGGCC^rITT^f^TTTATAAAAGGGNGGGC 

CAA AGGGCC CCfSlTTGGGGGTGGGGNGNGNAACAAAAAAAACCCNCGGGTTNCCCAAAAAT 

NTNTT TTTTTGGGGCCNNTANAAAMATNNCTNTCNCCCCCCCGGGTTTNNCGGGGGTTT 

TTTTTAAAMAAAAAANNCCCCNTGGAAAAMNAAAAAGGCNTTTTC 

GGANANTAAAACCNGGGGGCGGNGGGGNAMNACNNNGTGGGGGCCrmTTNGNGCNTTN 

TNNTTTTTAAAAA 

Sequence 5422 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGGTTGGCTGTAGTTAGTAAGGAGCCGG 

ATGATTGCCTCAGCAGGTGTGMGCGTGTGCTTTAGTTTCGTGGGAGGCCTGGCATCTCC 

GAGAGGGAGGGGAAAGGTAACCACTCCTTTGTGGAGGTCGCCAGGGTCATTGTCGTGGAT 

TTGCACAGTCGGCTGGGCCGGTGCAATGGCGGAAAGAAAAGGAACAGCCAAAGTGGACTT 

TTTGAAGAAGATTGAGAAAGAAATCCAACAGAAATGGGATACTGAGAGAGTGTTTGAGGT 

CMTGCATCTAATTAGAGAAACAGACCAGCMGGGCMGTATTTTGTAACCTTCCCATAT 

CCATATATGAATGGACGCCT 

Sequence 5423 

CCCTTAGCGTGGTCGCGG CCGAGGTAC 1 1 U I 1 1 1 I 1 1 I I I I 1 1 1 1 1 I I CI I M I 1 1 1 M 
Tf'l I N » 1 1 1 N I I 1 1 II N I 1 1 1 I I M I I II » » 1 1 II 1 1 1 1 1 M I I M II I I M I I GGG 
CCCAGGGGNAAACCNNTTTTTNTTTANTC 

TTGGGCCMTCCNNNTGGNMCCCCCACCAAAAMTTTTCCCCGNIsrTNCCTTCCCGGGGG 

GGCGTT 

Sequence 5424 
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CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTNCCCAACGTATTTAGGTTAGAAACTNTGGTATT 

CCAGCNTCCAGAACTACMGTGATGMGACTTTTGTTAGTCAATANCTCTAATTANTTTT 

TCTTGACCCCTCCCNTTNTCCACCTCCCAATCCTGGAAGGNTTACCCATCAGGCAGAATT 

CNTAATCTGCCTCAAANTTTACAGGTCCAAGCTTTGCGAAATNCXJAAAGTGGCTCAAGGC 

AACTGCGNCCCNTTAAGAAACCTAAATNCCAACACCGAATGGTGTACTGGGTTAAAAGTT 

TTTTACTGCTTGAATAGTTAAGAAGCCAATGTAA 

Sequence 5425 

CCCTTGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTACTTCTTGGTTAAAAGGCCACTGGTAGAGTCA 

TCTGAGTGTAGAGAATGTCXJCTTCACTGCTGGAAAAATCCACTGGCTCCCAAGAAAAGAA 

AATGGTCTGAAGCCTCTGTTGTGGCTCTCACAACTCATCTTTCCCTAAGTCATCAAGCTC 

CACATCACTGAGGTCAATGTCATCCTCCACGGGAAGCTGGGAGACGACAGAAAGCCACTG 

TTAGATCTGCAGAAGGGGACACCCTGGAAGGTCAACATCTCATTTTACGGAAGAGCGACT 

CTCTGGAGCTACTCCTGCTACA 

Sequence 5426 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACGCGGGGGAATTCAAGCAGTGGGACAAATGGGGG 

TTTGGCATGCAGCTCGTCATCTTAAGAGTTACTATCTTCTTGCCCTGGTGTTTCGCCCGN 

TCCAGTGCCCCCTGCTGCANACCATAMGGATGGGACTTTTGNTTGAGGGCTTATTTCCA 
TCAAA 

Sequence 5427 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACGCGGGGAAGCTTCATGAGACCTCTCCTTGTCTG 

CATGGACGAGTGGCCAACTCTGGAGCCCAGGCTGTTGCTTCCCAGTCTGGTGGTGAATCC 

TCCATAGTCTGGTGAGTGTAAATACATATATATATCTTTTCCCTTCTCCCTTCCCATTGC 

MTTTGCTTATTATATCATTTGCTTATATCTGCACTGCCATTTGGGATAAAGCTTGTTTA 

CCCTTAAA GGTATT GTG TGTGT GTCTCCTCCCCGCGCGTATTTCCCACACAGAACACCTA 

AGMCCTATTTTTTATGATTTTTACGAGAAATGAATTCCAAGTTGTGCCTCAGAATTCAG 

AAATATATCTTTCAACCTCCTACTCATTC 

Sequence 5428 

GGTACATATAGGGCGACTCAGGTTTTCTATTCTTATTGAGAAAGCTTTGGTGGTTTGTTT 

ATCTTTCAAGAAATTTGCCAAGAGGCTAAACAATCTGTCCAAGATCACACAGCTATAAGG 

GCTGAGCCAGGCTTTGGCCCCTAGCAGCTTGNCACCNGANCAGACNCACTTAACX)NCTGC 

ACTATACTACCATNTNTCTAAGGAAGAGGAGTCGGGGATGAGGAATGCAGATGATGATTT 

TAA ACTACTGGT ANCAAACATTTGTTGAGGTTTACTGTATGCCAAAACCTATCCTGCGGC 

AGATTTTATTTTCCATAAATGGCCACCGCATTATCTTTCACCTTCCATGCTCTTCTGGAA 

CCTTGCTGCTrCTCCACACACAGGTAGAAACTGTGTTTCTTCCTCTTGAAATCAGGTGAG 

CCTTTATGACTGCTGTGACNAACANAAAACAGGGGAACC 

Sequence 5429 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACCATGCATTAAGAGCTTCCTGATTGAGATTCAGT 

GCATCAGCCCGTGTCTATTCCATCTACGTCCACACCGTCTGTGACCCACTCTTTGAAGCT 

GTTGGGAAAATATTCANCGATGTCCCGCATCAACTTGCAGAAAGAAATATAAATGACATT 

TCMGGATAGMGTATACCTGANTTTTTTTCCTTTTMTTTTCCNGGNGCCAAATTTCAA 

GGTTCCCMGTNNTAMTACAGCMNCMTTTTATGNAATNGAATTATCTTGGGTTGGAA 

AMTAAAAAANGATCACnTTCTMGTmNATMGNATTMCNGCTTTTrnTGANCTANT 

TTMTTTA^JTTTNGGCAGGCTNGMTTTTAAAMCCCATTNAAM^^^TTTTTT 

Sequence 5430 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACGCGGGGTTTGGTGATGAANGCAGAAATGAATGG 

CTCAA AACTT GGGAGAAGAGCAAAACCTNTAAGGGGCCCTCNCAGGAAACCAAATGAATG 

GGG(X TmANANGMTTCCNTTNGACTTGCTNNMTNAAATGTANGCCGGGNNACTTTC 

TTTTTAAAAAGGGGCCCCAAAGACCAANATTGNCTAAACCTNGNTCAAACCCCATTNCCC 

MCANNTTGGNC^^^TGGCGATTG^^nGGTTAGAAAAAACCTAACCATTGNCCATTGNNGN 

GNGGTTTNNAANNGCANATGGGAAAATCCNANGNTANCCANAATGGGGGGACCAACNNTT 

NGGNANAANAAATNAAAMCCACCCTTGGCCTTTNCTTNGTAAGNCCGTAAAGNTTNGTA 
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NGNCAAMCCNCCTTMCCCTTGNGNGMTTTCNAATTTCCAATTTGTTGGGANAANCCT 

TAANAAAANAANCCAACCCAAAATNAANTCCAANATGGGAAAGTAAAAAAAAAAAAACCC 

CCCTNTNTAAATTGTGAATTAANGNTTAAAA 

Sequence 5431 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACGCGGGAAGAGGAGGTGGAAGTGTGAGTGCCATG 

GGGTTGCTGACACTGGAGCAAGTTCTACTGTCCCTCTTGGGGCTTGNCTGCCTAAAGGAA 

AGTGTCCCCATGGMTGAAANGAGGTTTTGTTTCCANTTTGTAAGGGCATTGGNACTCAG 

GCCTTCTGGGGCTTCCACTCCCCGCCCCTTTTGAGGNAAACCCCCACCANCCNTGNAAGC 

AGCCTGCACCCCACCTTNCTTGMCATNAAAGCTTTTGATTGGNTATTGCTAAAACTTTN 

T n-NCTA NAMGGCTTTACCMTNCATACACCNTACCACAMGTGCATTNATTCTTTTTT 

MTTTTTACCMCCTNAAAAAAAGGGAAAGGGCTTTTATTGGTTAMTTTTACATTTGGA 

TCANTACTGNAAGTGTGGAGTCTTATTACCNATMTGCCTTTTCMT|yn"lvnTTTCNTNTTG 
GCCCCTAA 

Sequence 5432 

CGCCAGTGTGMTGGNTATCTTGCANAAATTCCCCNTTACCGTGGTCCCGGCCAAGGTNC 

CCGGGGANG GGGCCC GCAGCTTCACTTACACANCAAATCAACCACCATGAAANCTTTTCA 

CGGGCCTGGGTTTTTTGCTCCTGG^NCTGGGGTGTCAGNMCCCAAANCTTTCTTTTCG 

TTTCCTTGGCGAANGCTTTTTGAATGGGGGCTCGGGGACATNGTTGGGAAGAAGCNCTAC 

TTCTTGACCATTTAAGAANAAANCNCAATTTACCATTCGGGCTTCAGAACAAAAATACTT 

TCCCATGGCTTCCGGGGGGGAAACCTTATTGATGCCTGCCCAAAAAANGGGGACCTTGGG 

GGGTGGTCTTGGGCCTTGCAAGAAAAGCCGATCAANCCGATGCCCAGAAGAAGAATTATC 

CCANANGATTTCTTTGGCCCAATGGTTGCCGGGAGGACNTCCCTGGCTTGATCAAGGCCT 

GCCAAATNAAATTGGGGGGCCAGGANTTGNGCAAANAACCCCAAATCACTTCCCGACCTG 

CTTGGGCCTGCCCTGMGAAMTACTGAGCTTTCCTCTTTCAACTTCTTGCTTCTCAANG 

AANATCTTGGCrfTGTGGAAGGCCCTTCANGGGGCAGGGGGATACCAAAAAACCGGGGGGA 

NGAAGGGGTACCCTTGGCCCCCGGG 

Sequence 5433 

CC CTTT CGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACCAGCATGACTGTCAGCTGCTGTCAATCCTTG 

GCTTTTGGMGCMTGTCACGGCGCTTTMCTTGCTTTTCAGTTTGCTCAGCATGTCTTT 

GMGCATCACCTTTACTCATCTCrrCCMGGCTCACTGTTMCCACATTGGCACTATTTT 

CAGCAGGAA ATCAGC TAATACTTAAAAGCTAGTGGGGCCAGCCCTCCTTCTTGTTGGTGA 

TATAAGCCNGTTTTTCAAAGAGCAGTCCTCAGAGAGACAGCATCAACATGCTCTGGGGTG 

CATGTGACACTGCAGATTCC 

Sequence 5434 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTAACATCAATCCCAGAAAGCCAGCAGCCATAGC 

CAGGGTGGCTATGATACCACCCGATTGCATTTTCMGGCGGCCMCCTGTTTTGCATTTT 

CTATGTATGCAGCCATGTATTCATATGCAGCAGCCTGAGCATTTACTCGGGTTTCAGTGC 

CCTCCACAGGCAAAGCAAAACTGTCCATAATGATCATGGTTTCACCATCCACCTTTCCTA 

GCATCAGACCCATCACTTCCAAGTTGCCTCCCGATCTGGCATGCATCACCATCTTCAGCA 

GAGCCAATGCTGAGATTTTGCAGTACGCGGGGCCCGGCGGCCTTTGCGGGAACAAGATGG 

CAGCCCCCATACCTCAAGGGTTCTCTTG7TTATCGAGGTTTTTGGGCTG 

Sequence 5435 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACNCGGGGGCCTTGGTATTTGGNGCACAGTCCTGG 

GAGGATCCTGGNGCTGGGA CAGN CCTGGTTTTGTAGATTCCTAGTGCCTACAGGACNCAA 

CTCACGGAGAGAAAAGGACATTTTGGGACAGCAGGTGGGTGGGCANTCTTGAAAATTGGT 
AGCC 

Sequence 5436 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCG GGCAGGTA C 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I 1 1 1 1 1 GGTTTT 
1 1 ' 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I I I I 1 1 1 1 1 1 1 I I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I GGCNGAAAGGGGNNACTTTNTTGGN 
TGGGAAAGGGAAAAACTNTGGNCANCCCAAAAAGGGAAATTNCAGANTTCCCNAAAAAAA 
GGGGGAGGGGCAGNTTGGGCCCGANAACCAAAATNCCAGGGGCCCNGGNCAAAAA 
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Sequence 5437 

GGTACTTTATATGTATATATATATAAAAGAATCTCGTCTCAGAAATGGCTGCATTTAACA 

GAGCCATACACATTGATGCTAAACATAAGAGCTTTCACCCTGAAAGAAAGCATTTTCAGA 

MTGTCACTTACATTCTATTATATTAAATATTCXJCAACTGAGTTTCAAACTCAACAGGTA 

ATGATAACAGAATTATACATCTCATTGCACTCAAAGCTGACTACAACCAAAATTTACAGT 

ATGATTGAMCMGCCMTGTTTAAAAAAGTTTTAATTAACGATAACAATTCCATGAAAG 

AAGAGGATAAAGAATGGGATGACAAGAAGTATTTGGTCTTAATAAGGCAATACAAAATAG 

ATCCATTATCAAAGACCATTTAATTTGTAAAGATCAACAAT 

Sequence 5438 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTATCTCAAAAAAGAAAAATAGAAAATAAGAATC 

AAAAAACAGGCTGGGAAAAGTGGCTGACATCTGTTGGCCATGCTGGTTTAAACTTCTGAC 

CTCAAGTGACCTATGTGCCTTGGCCTCCAACCGTGCTGGAATTACAGGCGTGAGAAACCA 

CACCTGGCCCAATCCTCTTAACATAAACACTTGAATGTCAATTAAGGGTTGAACTCAATG 

TTAAGTCAACACAAACTCAAGTCAATGCTGGACTGACTCTAGTGTCAATTAATGCTTGAT 

GGTTTGCTATACTCACTGCATTGGGMCAGTTATCTCAAAAATGAATTTTCTGATGTTCT 

GCAAGGAGTGACCTCGGACTCAAGACCTTGCCACACTTCTGACATTTGTAAAGATTTCTG 

TCCAGTAGGGATTCTCTGATGTCTAATGAGGTGTGAACATGAAGTAAAGGC 

Sequence 5439 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACCTTTCTCTCCATATGCTCTTACGGGCTTGGCTA 

ACAGA GAGCCA ATATAAAACTCATCAGAGAGCTACCATTTTAAGTGGAAATGGTAGCAAC 

GGATTATTTTTAMTGGACACCTCTTTAMTTTATGCCTGAGGTTGTAATTTTTTGAATT 

TTTGTAATCAGACXJTTGATGATGACCGTGAGCAGTAAGATATAAATAACTCCCACATGCT 

TAGCGTTCCAATAATGGAACACTACACATACATGGCTAGGGTTCAAAGAAACTTGCTCTG 

TTACAGGGATTACCTAGAMGACTCTTCTGCAGTTCAATTTGTAAAATTTAGCAGCAATA 

GAATAGACTCATACCATCACACTANAGGAAGGCCAGTCTTAGAACTAAGTCCATGACCAT 

CAGAGGAGAAATGTTTACAGACCATAAAAGAGAAAGTCAGAGAAAAAAAGGCTTTCTGGG 
GAATGT 

Sequence 5440 

CCCTTTCCAGCGGCCGNNCNGNCGGGNACNGNAANCNCCANCTCTAGCNCTGGCAAACCT 

AGNCACTTGCGGCNNTNCTNNTGCANNCNCTGNTGCTGANCCTGANGGTATTGATCCNTT 

AATANACCNGCTGTCNAANNAACNAGATGGAGCCATTGCCAACGCTGCTACAGTATTAAC 

AAACNTGGCCCTGCTGGAGCCCCTGCGCCTGAGCATACANAATNACGACATCNTGCNTGG 

CATCNTCAGCCCNCTGCGTTCTGCANACACACGTCGTGCAGANCAAAGCTGCTCTCGCTG 

NCACCGCAACTGCATGTGACTGTTNAAGCCCGGACTGAGTTAATGAAATTCTGGTGG 

Sequence 5441 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTA C 1 1 I I 1 1 1 1 1 1 M I 1 1 1 1 1 I I 1 1 1 I I I 1 1 1 1 1 

1 " H I I 1 1 1 1 1 I I 1 1 1 1 1 1 1 1 III f TNGGNNNAAAAAAAAAAANTTTTTTNNNA 

AAAAANNNTTTTNNNGGGGGGNGNAAAAAAAAANNNANNNGGGG 1 1 1 1 1 1 1 I I GGGGGTT 

TNNAAAANANCCCCNNNGGGGGGNTTTNNNhfTTrTI^MnTTTTTNCCCCCAAAAAAANC 

CCCN NNNNNGGGGGGGGNAAAAAANCCCNCNCCCNAAAAANGGGGGGNAAAAAAAAAATT 
TTTT 

Sequence 5442 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACGCGGGAGGATATCAAAGAAACCAGACTGTGATG 

ACTGGGGAGAGCGGGCTGAATGCAATGGAGTGTGCATTACATTGGAAAAAAANGTGAATC 

AAGTCACTACCTGGAACTGCACAAACTTGCCACTGACAAAAAATGACCCCCATTTTGTGT 

GACTTCATTGAAGACACATTACCTGAATTGAGCAGGTGAAAAGCCATCAAAAAATTGGGT 

GACCACGTGACCCAACTTTGCCAAGAATGGGAAGCCCCCGAATCTNGCTTTGGCGGGAAT 

ATCT NTTTG ACCAAGCACACCCTTGGGAAGACAGTGATAAATGAAAGCTAANCCTTCGGG 

CTTAATTTTCCCATTANCCGNNGGGGTGACTTTCCTTGGTCACCAAGGCAGNNCAATGCA 

TGTTGGGGTTTCCT 

Sequence 5443 
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CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAG6TACAGTCCGTCACATCCCGGTAAACAAAGGTCCTGC 

TGAGCGGCTCCGAGGAGGGCAGTTTGCACTGGCAAGAGTCGAGTGTGGTCTCACAGGTAA 

ACTGTGTGAGCTGCGAATAGTGGTGGGCGGCAAAGGCCACGGCCAGCACACAGACCGTCA 

GGCCCAGGGCACTCAGCAGAAAGTATAACAGCTGCAAGAAAGCAGAAGAAAACC7TTCTG 

GTTACAMGAACATTGGATGATGATTTGCAMGCGAATTCATCAAAACTGTTCTTTTTCT 

TCCCTCCCANAAAT 

Sequence 5444 

CCCTT AGCGTGGTCGCGGCCGAGGNACI 1 1 1 1 1 1 I I I 1 1 1 1 1 I I 1 1 1 1 1 1 1 CCTNATCTA 

ATTTTNGAAATGATTTATTAAATGGACACTTTAGGAATTTGANANAAGCAGCTTTTCCCA 

CTCAAATCACTTTGTGTTCCTCTGACANANAACAAATTCTTTCACAAGGACCTCAAACCT 

CTGGGTTGGAAAAAACCTCAGNGGTCATCCGCTCATTCACCCATG 

Sequence 5445 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACATTCCACATTTTAATAAATTAACCACAAGAA 

AATAATCCCA CATATACAAGG TCAGGGGTGGGGAAGAGTATTAATGGTATCTTAATTATA 

CCCA GTCT GG I II I 1 1 1 1 1 1 I AAATGGGGTAAAAATCAAATGCAACCCCATCTTGTTTTA 

GGMTTTTGAGAACTAATAAATGCACCTTAATGGTCAAGTGTTCCTTTCAAACATGTGAG 

TTCTTTAAC AAAAA TGAAATAAACCAGGTGTCTGTGATTTCTAATTAATCACCGCTGACC 

ATTCACAGGTTTTGTTGTTTGGGGTGGGGAGGGGGCTTTTGTTCCCTTTNGACATAATAT 

ANNTCANTNCACTAACAATTATGTATATTNAAACTTGGATTATTT 

Sequence 5446 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACAGCCCCATGCAAGTCGCATCTCTACTAAGTTTC 

CCTTGGACCCATGAGTAGGATAGATAGCCAGAATAAAACCAGTATCGTGTGATGTCATTG 

AAAGAAAACAAAGNTTCAAGGAAGGTAGTCACTTGGGGAAGGGGCTCCCTAATGCCTAAA 

AAATAAMGTCTCGMTTTTTAGCCTAGTCTTAATGATTATGCCCCATTCAACCTTTCCA 

GGCTTAGCTACTCCCATTTCCCTACAAGATACTACACTTGAAACTAGACTACTTGCTCTT 

TACTAGGGTATCCTCCATGTGCAMGGCCTNTATCTTTTTGCTCATGCTAGCAACCAAAA 

GACAGCAGGGGTCTCCTGGTAAATTTTAAGTGGTGAATGTGATTGAGCCTTGGCACAAAT 

TTCAAGCAATAAGTAACAGATACTTTANAAAATAAGGGGATCTTANGTAACAATATGAGT 

CAGCGCCATAATCTCCTCAAGTTATTCTAAGCGATCCTAAAGGGGCATTTTACTCAAAGG 

AGGGATTNG 

Sequence 5447 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACGCGGGACAACAACTTGTTACAGAAAGAGCCAGG 

ATCCCAGACTGTGCTGAAGCTTCATGAGACCTCTCCTCGTCTGTGCACCGAAAGAGGAGC 

CGGACACAGAGTGTCCAGCCGACTCTGGAGCCCAGGCTGTTGCTTCCCGGTCTGGTGGTG 

AGTCCTCCATTGTCTGATTGTGAAGCCTGTAGCTTGGAAGATACAGGACATAGGTGAAAG 

TGTTTGTACCTGCCCGGGCGGCCGCTCGAAGGGCGAATTCCAGCACACTGGGCGGC 

Sequence 5448 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTTGAGAATGGTTCCTCAGTTTTGGTCTGTTT 

GGAGG AAGGCTGGGACATCACTGCACAAGTGACATCCCTGGTTCAGTTACTCAGTGATCC 

CnTTrATAGGACACTTGMGGCTTCCAGATGTTGGTTGAAAAAGAGTGGCTCTCTTTTGG 

TCACAAATTCAGTCAGAGGAGCAGCTTGACCCTCAACTGTCAGGGGAGTGGTTTTGCTCC 

AGTCTTCTTACAGTTCTTAGACTGTGTACCTCGGCCCGCGACCACGCTAAGGG 

Sequence 5449 

cccttagcgtggt cgcgg ccgaggtacaattatgatttctgaattaatattagagtgggg 

agaacmtgattaatt7ttacttcttcagtaagattacaatgaaaatgtagagagcacta 

gcattatagtmctatacgataggccactttamtaaaaggcatcttttacAaaattttt 

agtcaataaattgattaccacatacttacgacctatttgctattaagtgtaatttataat 

tctagta ttttca aaaaaggaacatattaaaatcctatcaatatttcaaataatgacaga 

attaatca 1 1 i 1 1 aataagaatccttactcaggtccttcaaaaacaatataaactatgac 

ttaaggtagattcctttaaatctgactaatgaataaatgttaaatctcaaatttcatagt 

cccagtgctggaaaacxjtatattttta 
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Sequence 5450 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACCATTTGCCTCCCGGGCTCAAGCGATTCTCCTGC 

C TCAGC CTCCCAAGTAGCTGGGATTACAGGCACCTGCCACCATGCCCGGCTAATTTTTGT 

MTTTTAGTANAGACAGGGTTTCACCATGTTGCCCAGGCTGGTTTCGAACTCNTGACCTC 

AGGTGATCCACCCGC CTCGG CCTCCCAAAGTGCTGGGATTACAGGCTTGAGCCCCCGCGC 

CCMCCATCAAMTGCTTTTTATTTCTGCATATGTTGMTACTTTTTACAATTNAAAAAA 

ATGATNI 1 1 1 1 1 rGAAGGCAAAATTGCAAATCTTTGAAAATAANAAAGGCAAAAATGGTA 

MGGGANTCAMACTTTTAA ATTM GTTTTTTNGGAAGTGAAAAACTGGNAAGCTTATTT 

GNATTTAAMTTTCCCAAMCTTTTATTACI'frTTTTCTTGGAATTACAA A I I I I I I 1 1 I N 

TTTT 

Sequence 5451 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACGTCCACCCAAAGTTTTAAGTAATTCTCCTCTCA 

CGTCGTTCMGACAATGCATTATGCATGTGCAGCCTACATATAGAAGATGCTTTTTATTA 

CTGTTMCAATATTMCTAAMTTTGCAGMTATTTATTTTAAMGCACTTTTATTATTA 

CTACTACTACTGTTAATAGTATTACTACCACTACTACCACCTCCCTTTTGTAAAAGAACT 

AAAGATCAGAGGAGGGAAACAACCTGCTTAAAATTATATGAACACTAAGAAATGACGGTA 

GGACT CAAAC TCAATTCCTATGACTCCAAAATCTGNGACTTTTTTCTTAAAGTTAAACCC 

TTTTCATTTTTCAAGTATGAAACCCTTCATTCATTCACTCATATCTTCATCTACTCAAGA 

AATATTTATTAAACACCTACTACATGCCAGATGCTAATCTCAGGCCCTCANGAAACAATT 

AAGAGTACCTGCCCGGGCGGCCGCTCGAAAGGGC 

Sequence 5452 

CCCTTCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGGCAGTTGTCCGCGGTTCCTCCTCCTGTCGCT 

GCCCGTGTGATTACTGAGACTCAGATGGACCACACATCCCCGACCTACATGCTTGCTAAC 

TTAACCCACTTGCATTCTGAACAACTTCTGCAGGGCTTGAATCTTCTTCGCCAACATCAC 

GAACTCTGTGACATCATTCTTCGAGTAGGTGATGTTAAAATTCATGCTCACAAAGTGGTA 

CCTCGGCCGCGACCACGCTAAGGGCGAATTCCAGCACAC 

Sequence 5453 

CCCTTTCGAGCGGCCCGCCCGGGCAGGTACGTGAACACATAGTCGTCATTCTTGCTGCCC 

CTGCCTGTGCTCCCTTCCATGACCGCTAGTGGGAGCCAAGGGAGATAAGGCCCAGCCCTT 

AGGAGTTAGGGCTGAGAGGGGAGCCCACGCTCTCATACCCAGCAAGCTGCAGAGTGATCA 

GACAGCCCATTCCCTANGATCGCAAGTCCTACAGCTGGAAACAGCGGCTCTTCATCATCA 

ACTTCATCTCCTTCTTCTCGGCCGCTGGCTGTCTACTTTCGGCACAACATGTATTGTGAG 

GCTGGAG GTGAA GCCAGGATAGGATCCACAGGCCGGTCATTAAGTGGGCTTGCGGGGCAG 

CMTGATGTTTTTGATAATGGGCAATGGTCTTGGGGACTGGCTGCCATTGTGTTCTCTGT 

GGCAAACCAATGGTGGGTGTGATTTATCAAGAGGCCTCTGAGCNGGTAGCTGGAAATTCA 

CCATGTCCTG 

Sequence 5454 

CCCTT AGCGTGG TCGCGGCCCGAGGTACACTAAAMGTATCCTTTTTCAGATATATTTAG 

TGCTGI I I 1 1 1 1 1 CACAT TTTTG TGCTTTTAATTGGTAATTTGACTGTTTAAACACTATA 

TTGTGA CATCTGAAA TCATTTTGACCTCAGAATTTGAAAGAATGGATAAAAGAATTTGGA 

AACATGI I 1 1 IGI 1 1 GTTGTTG 1 1 1 1 I 1 1 rGTTTTTTTAGGTAACATTTTAAAAATTGTT 

TATTCCTACCAAGACCCAGTTAATAAAAAATTTTACCTTATGGGTAAAGGATACACAGGA 

GCTTTCCATATCTGCMCTTTTCCGTAAATCTAAAATTATTTAAAAAGAAATTATCTAAA 

AGAATTTAGTCTGTAATGAATTTTCCACATTATAGACCACTCTCCCAAGTGTTTGGGAGA 

NGGCCAATGAAAAGATGGGACATTTTGGCGTCATCAATAATTGCTTGGCCTAANACCTGT 

GCATTCTTTGGAAAATCTGGTATGGGCATATAACTCCTAACTGAAAATCAGTGGTTATGG 

GGMCCATTCTTTAATAATTAAAAACATGTCCTTGGTGGTTANGGTTTAAAGCCACCAAA 

AAAMTGTTrGGTGMCCCCTGGAANCCAMTTATTCCCMGGGTNTTNTTCACCCCAAG 

GGGTNTTNTANNTTTTAAAAAA 

Sequence 5455 

TThr^NTAATTATTTTNNNNNNCTNNNNNNNNANNAAGGTATNNGGCGAATGGGCCCTCT 
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ATNGCATGCTCGAGCGGCGCATnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnCCCTTAGCGTGGTC 

GCGGCCGAGGTACAAAAATATTTAACAGANCTATGAAAGATGCAGGAAAGGAGTCTTTCT 

TCGTAGCAMGTAGTCGTGCTTTGCATGGTTTCTmGTATACTCTTCAGGGTTTGTATT 

ATCTGCCCCATGAATAACACAGCACCTGTAGGATTATGTCGGATGAAAAACAGAAAAGGT 

CTGTCTACTATAAACCAGGGAGGCGATGATCTTGCAATGCCCGCGTACACTAGGTAATAA 

MCTGATTCATACAGTCTMTGATATCACCGCTGTTAGGGTTTATAAAACCGCATTTAAA 
AAAGA 

Sequence 5456 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACATGATACTTGTAGCTAGACTACCTCTATTTGAA 
TCTCMCTCTTATTTCTTATGTGACCTTGGGCAAATTACTTAACCTCTGTGTGCCCAGTT 
TCCTCTCCTGTAAAATGAATATATTGGAACCTGTCTTATAGGTTTATGGTTAAACGTGCA 
GGCACTTAGT AAGCA TT ACATAA GTCTTAGCTATTGATGC I 1 1 1 I 1 1 1 A TTAGTAAAAAT 

GTAMTGCCMTTrrCTATTTTTCTTCTCCCCATCCTGATAC(5CATATCAGTGTGATCT 
Sequence 5457 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACCTGAGTCCCTAAAAGGTAAAGACTCATCCAAGC 

TGTTCTGAGATTCCCTCCAGGCAGGGAAATGACTATCTGGATCTGAGATTATGTCATCTT 

CATCMGTTCTTCTTTAACCAGAGAGGCTTCGGGTTTCAGACACACAGAAGCATAATTCT 

GGCCATACAAAAACCTCAATGTTTCTTCTGTCTTCCACTCAATCAAAGTCTCCTTCAAAA 

CTTTAAGTAAGTTTCTCTTTCCAACT TCAGG ACACACCTGCACTGAACTAGACACTGACC 

TAGACACTTGGGTTTGA TTTGG CAAATTTTCTCTTAAAMTGCTCTGCACTTTTCTTACT 

TATGCCTACTAGMGTTATTTTCTGACCTACTGTATTCACTTTCAGMTTTTCTGACGCT 

TTTMTCTTTCAGGCAMGTGCTATTTGAAGAACTCTGAGTATTTACTTTCTGTAAAGGA 

AGTTCACATGTAGCATCTTTCTCCTGACTATCTAATTTGCAATCGCCTAACTGCTCAGTG 

ACATCTACTACTGNCTGTTCTTTGTCTTrGGGTTTGGAGTTAAGCTTTGGTGACCAGCTT 

TCTTTTTCATTATGC 

Sequence 5458 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTATCCCAGCCCCCCAGGTTCGCCTAATAGTCTT 

GGCTACTTCCCTACAGCTGCTAATCTTAGCGGTGTCCCTCCACAGCCTGGCACGGTGGTC 

AGAATGCAGGGCCTGGCCTACAATACTGGAGTTAAGGAAATTCTTAACTTCTTCCAAGGT 

TACCAGTATGCAACCGAGGATGGACTTATACACACAAATGACCAGGCCAGGACTCTACCC 

AAAGAATGGGTTTGTATTTAAGGGCCCCAGCAGTTAGAACATCCTCAGAAAAGAAGTGTT 

TGAAAGATGTATGGTGGATCTTGAAACCTCCAGACACCAAGAAAACTTCTAGCAAATTCA 

GGGGGAAGTTTGTCTACACTCAGGCTGCAGTATTTTCAGCAAACTTG 

Sequence 5459 

CGCCAGTTGTGATGGGATATCTGCAGAATTCGCCCTTTAGCGGCCCGCCCGGGCAGGTAC 

GCGGGATTGTAGGTGCTATTTAGGGTAGGCTTAAAGTGCTGGGTGGTGATTTGAGTTCAA 

ACMTAAAAAATTGATTTTTTCAATATTGTATAAACAATAGTGTTCTAATTACCTTAAAA 

AAAAATAATGACCAGTTAAGAATTGCTTTTGATCTTGTCAAAAAACTGAATAGACCCCAG 

TTTCGGGAAGGTGTGTGAGCAGTGCCATGACTCTGCCCCTTACCTAATCCCACATCTCTC 

TAATGATAAGACATTGCTCGCCTCTTGACCAGAGCCCCAGCACCAGANAGNCGGAAGATG 

CAGAATTGTCAAATGACCTGCTGGGGGAGGTTGTAGGAAGTTTAACAGATTTGAGTGTGG 

CTGCANAAAAAAAAAAGTGTGTGTATGTGTGCACATGTGTGAAAAGTGTGAACCAANANT 

GTGTGTGTGTCCCATCTAAGTCTGTGTGATGAAAGGGGGGAATAAGGCTCCTCTGTTANT 

GCTGGAAAGCTCCTGTAATTGCCNCATGGATCCCACTGTGCCCTCTTGTTCTGNGCAAGT 

NTGTCCTGTCTGGGGCNCTMCCNTGGTCClvrrGCATTTTMTNTTCTGGGTGGGGCTTTN 

CCTNTCCCTTGGAAACTGACT 

Sequence 5460 

CCCTTAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACCCCAGCTACTCGAGAGGATCGCCTGAGCCCAGTG 
AAGCTGCAGCGAGCTGTGAGGATGCCACCGCACTCCGGCCTGGGCTAAAAAGCTAGATCG 
TGTCTCTGATAAAAGAATAAAAGCTGTTTATTGCAGTCCTAAAAAAAAAAAAAAAAAAAA 
AAAAAAANNNNCCNGGNCCGCNNNCNCNNTGNGGGNAANTNCCNCCCCNNGGGGGGCNCN 
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TNTTANGGGANCNACTTGGGNGNCCAAGGGGGGAGAANAGCQGTGAACCTGGAATGTGGG 
NGGTNGCAGTGAGGTCNAGATCCTGCCCACTTGCACTCCAGCCTGGGGCAACCAAGCGAG 
GACTCTGCCTTTAAAAAAAAAAAN 
Sequence 5461 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGNCGAGGTACAATNNTTNANNGTGCTGTGTCCTAAAGGGGATC 
CTGAGGGGCGTTGCCTCGGGTAGTTAMGTCTTATGTGTGCATAAGTTGCTTATTCTTTG 
TCTACTTCCTATTTGAGATGTTAGTAGAGAACTGTCCTGGGTGAATCTTTCAGTATTGCA 
GGGCTTGGCAACTTGCTGCCCGACAAAATACATCAGAATTTCTCTTTAAGAACAATATGG 
GATGGATTAAAAAATATATATATGGGATGAAATTGGGGGTACTTTN I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I 



i 1 1 1 1 i I GCCCCCNNNGNCCCNAAANTTTTNANNNNNNAAAAAAAANN 1 1 1 1 ) 1 1 I AAAA 

Ni 1 1 1 1 CNCCGGNAAAACCCNNTTTTTNNGGGGGGGCCCCCCCCNCCCCNTTTTAAAAAA 

ANNAANTCCTNAAAAAMNTNCCCCCAANCCTTTNGAANNTTTTNCCNCGGGGGGAAAAA 

AAAAATTTGGGGGNGT TNCCC CCCNGGNATTTNNAAAGGGGNCCCCCCNAAANANNACCN 

CNGGGGCCCCCAAAAATTTTTGGGNNAAAAACNNANGNGGGCCCCCCCCNTTTTTTANNA 

NGGGGGGAAAAAAA 

Sequence 5462 

CCCTTAGCGGCCGNCNGGNCAGGNACANANCTNANAATTNTGNNGCTAATGACACTGGCT 

TCACAGTGGNCCCACCTGGAAAGGAGAANGCCCTGATGAAAGCAGGCGCANCTGTGGGGC 

CCATCTNCGTNGCTATGGATGCANGCCATTCGNCCTTCCANNTCTACAAATNAGGCATTT 

ATTTTGAACCAAACTGCNNCANCNNAAACCNGGATCATGGTGTTNTGGNGGNTGGNTACN 

GNTTTGAANGANCAAATTNGAATAACANCANGTATTGGNTCGTGNAAAANANCTGGGGTC 

CATAANGGGGCTNCGAATGGCTATNTNAAAATACCCNACNACANGAACANCCACTGTGGA 

ATAGNCACANNANCCNNNTACNCCAATGTGTGAGCTNATGGATGGTGAGGANGAANGACT 

TMTGACAGNCCT^fTCTGGGGAAATTTTA^r^TTGAAACTGACCAAAACGCNTATTGTTGN 

TACATNMCCAhnTGAATCATTGNGGATNCMGGTGAAATTTTAATTCTTGTGGACATTN 

NTACANNGGNGAAATGNNCCCCCTACCTTTMTTATTTGGTATANCCGGCTTTNNTGNNN 

TTCMGMCCNCNATGTTAATTTTTAANAMTTTTTGGNMNTTT^ 

Sequence 5463 

CCCTTAGNGNGGTNGGGGCCGAGGTACTAMNAAAANCTNNTTTCAGGCATATTACTTGA 

GGTCAGGAGTTCNANACCAGCTTGGCCACCATGGNGAAACCCCATCTCTACTAANAATTT 

AAAAATTAGCTAGGCATGGTGGCATGCACCTGCAGTCCCNGCTACTCTGGAGGCTGAGGC 

AAGGAAAAATCACTTGAAGCCNNGAAGCANAGNGGAGCAGTGANCCNANNATTGGGCCAC 

TNCACTmTGGNCTGGGGCCMCCAANMNNGGGGGAaJTTCCTTTNACCCCTTAAAAAA 
ACAAC 

Sequence 5464 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACACTTCACCACAAATACAGAGAAGCTTCAAAA 
ACTGAAGCTCGAATATGAGACTCAAATTAAGAAGATGCTATGCTCAAAAGATAGCCTGGG 
ACTAAAAGAGGAACTGACAGATGAAGACAGAGAAAAGGTTGCGGTGCAGGAGGGGATTAA 
CTCAGGAACAGCCATGTCAAGAGGATTGTATCAACCAGCAACAATCT7TATGGGCCCGCC 

AAATGTCAGCCATC7TAAGCATGAGAGATTTCAGTACCTCGGCCGCGACCACGCTAAGGG 
Sequence 5465 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACAMTTTTTAMTTATATTTTTTGTAGTAATA 

TGTTATAMGCATTGAT TTGTT ATATTTTTAAATTTATCATACTTTAAACAAAACAGATT 

TAMCMCTTCMTGGATTTTGGAAATAGCCATTATAAACAATCTTATAACTGAAGGTTT 

TATTTTTACTMTAATTTMGTTGTGTTATTCTTATACATATTTAGGTTTTGAMTTTTT 

ATAAAGGTCTAAGGCTGGGCGCAGTGGCTCATGCCTGTAATCCCAGCACTTTGGGAGGCC 

AAGGCAGGTGGATCACCTGAGGTTGGGAGTTTCNAGACAAGCCTGACCAACATGGAGAAA 

CCCACATCTCTACTAAAAATACAAGAATTAGCCAGGCCGTGGTGGTGCATG 

Sequence 5466 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAG GTAC I 1 1 1 1 I I I I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 A l 1 1 1 1 1 
I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I I I 1 1 1 I 1 1 1 1 I i I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I I 1 1 1 1 1 1 1 1 I I 1 1 1 NTTTTT 
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" " " "I I CCCCCCCTNAAAAAAAANANNNAAANCN NTTNNANN NN AAAAANT 

TTTTT NNANNCNCNNNNAANNNCC CN^NA NAAAMAAAANAAAAAAAAAMTTTTTTTT 
1 1 ( I f AAAAAAAAMNNCCCCCCCNTTTTTTNN^NAAAMTNTTTNNCNNTNAimTTT 
TTTATGGGNAAAANNTTTTAAAAAAANTTTNNNAAATTTTTTTAA 
Sequence 5467 

CCCTTGAGCGGC CGCCC GGGCAGGTACAAAAAAMTGCTGAAAGGCAGCGTTTTTTAGAC 

TCTAMCATTCTGATTTTGMGGTGGGTGTTGGMCGACTGATGATGTTTTTTATATCAT 

CAATTCAGCCAATGGATGCGAACTTAAAATCTGGATTCACAGAACCGTGGTCACATTTCC 

CCATCAAAATCCCCAAGGCGGGTCCCAAGTTCTCTCCTCTACGCTCATTGCAGAAATACT 

TTGAAATAGGTTCTGCCAGTCTACAATAGCAGTGAAGACTGACAAATCAGATATTCCCAA 
TGACTGACAG 

Sequence 5468 

NCCCTTAGCGTGGTCNCGGCCGAGGTACCTGGGAAGCAGCTCCCACAACGGCTGAGGCAC 

TCANAGGCAGAGCTTTCTGCTTCTGTCTCATGCCGTTCCTGTGTTGATNTGGATNAGTCA 

TGCAATTATTTTNAATCANAAGGCTTCCTAAATAAATCAATTGCCNTCAACCGGGGTAAN 

TTTTCNNAAAAAATGAAAMTTTTTTNANATTGNAAAGNCAAAATANTANTGNCGCCTTT 

GGMCCMTTCCCTCNTTAAAAATATTGTTAAANNCCTTTTCNACNGTTTNGANTACNAN 

TGTTMT ATCTT ACTAAMCCCAAGCTGTANTTMTTTAATTTNATCCNTTTTNGTTTTC 

AMTATCTTTTTANAAANAATTCCNTA^f^TTCAAAATATCAACCATTCNCATTTT^fTTTT 

NNCCCAAGNNTCNCTNNGNACCCAANNTNTAANAANGNAATNGNAAAAAAAAAAT 
Sequence 5469 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACGGNTACACCCCNCTGCTNGGTTGGCTCCTCACT 

CCCAACATCTACCTCAGCGAGCTCTTTGGAAAGTTTCTCTTCATCANCTGCGANCTCCTC 

ACCGCTTTCCTC TTATA CCGCCTGGTGCTGCTGAAGGGGCTGGGGCGCCNCCAGGCTTGT 

GGCTACTGTGTCTTTTGGCTTMTTAACCCCCTGCCTATGGCAGTATCCAGCCGCGGTAAT 

GCGGACTCTATTGTCGCCTCCCTGGTCCTGATGGTCCTCTACTTGATAAAGAA 

Sequence 5470 

TGTGATGGGATATCTGCAGAATTCGCCCTTTCGAGCGGCCCGCCCGGGCAGGTACACCXaT 

GCACCTGGGCAGTGATACGCTGGGCGACAGGAGAGCTCAGAGGATCAAGGCCTCGAAGTC 

ATTCCGCACCCCGGTACTCNCACAGACCCATGTTAATGACCTCATGCTCGTGNAAGCTNA 

ATAGCCAGGCCAGGCTTGTCATCCATGGTGAAAGAAAGTCAGGCTGCCCTCCCNTTGCNA 

ACCCCTGGAACCACCTTGCACTTGTCTCCGCTTGGGCACTAACCACGAGCCAGATGTGGA 

NCNTTTCCCTCTGACCTCATGTGCCGTGGATTGTCAAAGCTTAATCTCCCCCAAGACTTG 

CACCNAAGGTTACAAGGACTTACTGGAAA 

Sequence 5471 

CCCTTA GCGT GGTCGCGGCCGAGGNA G 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I IG GGG 

GGGTTGTTTTAAAA AGTGC TAACAAAGCCCACTATNAACAACAAAGGAATGATGCATTGN 

GCTTCTGGATATATATTTTGGCCTTCAGACACATTGGTAACAAGATAAATCCCTGAGCCC 

TACTCACAGGAATCAAACTGACAGCTACAGGAATGTTAGTAAACTTGTCTATGATAGGCA 

ATTCCTAGGGATTTACATCTTGGTTNTANACCTTMCTGAGAMTTCTTGCATTTTCCAA 

GNTTGGCTTTTACATTTATGGGTT 

Sequence 5472 . 

CCC TTCGG CCGCCCGGG CAGGTA CTGTGCAGTAGTAACCATAATTCTAAATGAGGATTAT 

GGATTTTTCT GGMG ATTCTTTTTTCCTGTGGAACATGATGAGAAATGTTTAGGAGAGGG 

GACATAGCdATTTTTGTATGAAGACCAATTCAAGAAAAAAATATATGTATGTGTGTGGGT 
GTATATG 

Sequence 5473 

CCCTTTAGCGGCCGCCCGGGCATGTACTTGAACGAGCAAAGCCAGAATATATCAGCAAAA 
CATACAAGATTGATTCTTGGGAGAATGCTGAGGACTTTCTTGAGAAGCTCGCTTTCCGGA 
CTGGGAAGTTACTAAAGGGTGGAGAGCCCGACTTGCAGACTGTGGGTAAGATGGTCCTCA 
ATGACTGGCAGAGGGGCCCGGATTCCTTTCTTTGTCAAGCCACCCAATGCAGAGCCACTT 
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GTGGCCCCCCAGCTTCTACCCTCTCATCTTTGGAAAGTTGTCCCAGAAGCAGCCCAGAAC 

AATCCAGGGGGAGGAAGTCACAAAAACTGCAGGTGAAGGGGTCAGAATCCATCATTAAGG 

AAAGAAACAGAAGAAAACAGTCACTGNGATGCTAACACAGAGATGCAGCAGATTCTCACA 

CCAGTTCCGCAGAACTTTGGTAAAATCAACCGTGGTGCCCNAATTTTCTTGGGGATGACC 

TGGGTTCCTGTGGAGGTGTCAAMTCTTTGAGGAAGAGCTTGAGAACCTTTTCTTGATGA 

AAAAGGAAGGANGGAACNAGGGACCCACCAAAAAAAATGATGCCGGAAAAATTTTTCCTT 

GGAACCCGGAGGAGGAAAATGTNGGAAAACCACNCCCANANCCGTTTTAAAAGCCCTGGA 

TGAAAAAMTGGCCMTATTAAAAANTTTI^TAGACCAAANCCAAACCCAAAAAGTTTTAC 

CAGTCNNAATTTCCAGGGGCCTGANNGGAAAAAATTTGCAAAACCTGANAACCAAAAAAA 

AAAA 

Sequence 5474 

CCCTTTCGAGCGGNCGCCCGGGCAGGTACCAGGTCTTCTATGTGGGTGTCAGGATATGCT 

CCCTCACGGCTTCCGAAGGCCCCCAGCAAAAGATCTAACATTCTTGCTCAAAGTTGCNAG 

AGAAAGTATCACATGGAGTAGCTGGGTTGGGGCGGCGGCCTCTTCTNTTCAGCTNCCTTA 

NCTTGGCTCCNTAAGTGGATCACTTACCAAATGCTTTAGATGATTGCCTCTCAATAATTG 

AAAGGTGGNGGTAGTTGTATTGCTGCACTTGTCGGTGTTAAAGAGAAATTACTCTCACAA 

GAGCAGAGGCCTGAAGATNCTTTCTTCTGAAGGGGATGATGAGCCTGGACTCTCTGGGAC 

TCCTAGATT 

Sequence 5475 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGT ACACTGAATACTACAAAATATTGCTTAAATAAATT 

ATTTGAAAAGCTAAATAAATGAAGTTATGTATAATGCTTATGAATTGGAATACTCAGTAA 

GTATTGGGATGTCGAAGTTACCTCTCTTT N 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 NTTTTTGAGAT 

GGAGTCTCGCTNTGTCACCCAGGCTGAAGTGCANTGGCGCGATCTCGGNTCACTGNAAGC 

TCCGCCTNCTGGGTTCACGCCATTCTCCTGCCTNANCCTCCCAAGTAGCTGGGACTACAG 

GCACCCGCCACCACGCCAGNTAATTTTTTTGT 

Sequence 5476 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGACCGTTGACTCAGGTAAAGAGGGAGACAGCAAGAAC 

AGAGTAGAAAGGCAGCATAAAACTGGTGGAACCAAACACAGACTAAGTAAAAAAAAAAAN 

GGTAANNTTCCCNACAACNCCTTNTCCCAGGAAAAAAAATCCANTAAAAANCAAAGGCNT 

TTACCANGGNn"NCCAAMNANTTCCGGGGAAMNGGATTTTTTTNTNANTANTCANCAGN 

GGGACMGNGGAAATCCNCAANCAAAAAMTGAANCTGGNCCCCTNCTTCNCNTTTTTTT 

TAAAANT 

Sequence 5477 

GAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACATGTGATGCAGAAAAGTCTTACGAAGTATTACTGAGCT 

TTGTGATAAGTGAACTGTTTAAAGGAAAGTTATACCATGAAGAAGGAACTCAGGAATGTG 

CAATGG TTAAC CCTATTGCTTGGTCTCCTGAATCCATGGAAAAATGCTTACAGGACTTCT 

GCTTACCTTTTCTCAGMTCACCAGCCTTCTTCAGCACCACCTTTTTGGGGAAGATTTAC 

CT AGCT GCCAGGMGMGMGAATTTTCAGTTCTTGCCAGCTGCCTGGGACTTCTGCCAA 

CGTTTTACCAAACAGAACATCCATTCATCAGTGCCTCCTGTCTGGATTGGCCAGTTCCAG 

CATTTGATATTATAACTCAGTGGTGTTTTGAGATAAAATC 

Sequence 5478 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACACGACATTTCTGCATATGGTCTGCTAATGGCAC 

CGATGCTTCACATTCCAGGAAATGGTTACTTAGGGAAGGTTGATATGTGCTGCAGCATAA 

TAGGAACTTAATTCAAACCAGAGCAACCAGAAAGGATACTGGAGGCAAAAGCCAAAATAC 

MTTTAAMTCTTAAAAAAATAAGGAACGGTTTAAAGGTAATTAATGAACTTTTCCTCAC 

CTAGTGTAAACATTTCATAAGAAGTAATATTTTGTGGTCACAAAAAAAGCACAGATACCT 

CTmAGMTATTCATGATGCTCTTGTGTATGMCTTMGTTTTCATGAAATGCTTTCAC 

CTCAAAACCCCGTATTCAAGAATCAAGAAGGCCAAGCACGATGGCTCATGTCTATAGTCC 

CATCACGTTGGGAGGCCCAGGCGGGTGGATCACTTGAAAGTCAGGAGTTTGAGACCAGCC 

TGTCCAACATAANCAAACCCTGTCTCTACTAANAATACAAAAATTAGCTGGGCCTTGTGG 

CCGGGTGCCAGNAATCCTAGCTCTCAAGCGGNCAAGGCAGGACAATCCTTTGAACCCAGG 
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AACNGAGGCTGCGTGAGCTGANACATGCCCTGCCTCCACCTTGGGGACAGAGCAGGAATC 

CNTTCAAAAAAAGAA 

Sequence 5479 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACATTA7TAATCAACAGTGTCCCACCAACTCAGAA 

GTTTTCTAMTTGGCTGCTTTCTCTGCATTTAGTAAGTTTATAACCAATGACTCAATCAA 

AGMTGTGCTTGTMTAGGCTGCTGGTTTMTTTTAGAATCAAAAGTTTTATATTGGGCT 

ACTTTCAMTATAGAMTGCTATGAGTGACATATGMCTATTMTTTTGTTTCCCATTAC 

CTACAGGAAGMTTTATTCAAATAAAATTTTACAAGACAAAATGCAAATCTATATACCTA 

TATAGAGATGTATATATGT 

Sequence 5480 

GGTACACTAAAMGTATCCTTTTTCAGATATATTTAGTGCTGTTTTTTTTCACATTTTTG 

TGCTTTTMTTGGTMTTTCACTGTTTAAACACTATATTGTGACATCTGAAATCA7TTTG 

ACCTCAGMTTTGA MGMTG GATAA MGMTTTGGAAACATGTTTTTCTTTGTTGTTGT 

1 1 1 1 1 1 iGTTTTTTTAGGTMCATTTTAAAAATTGTTTATTCCTACCAAGACCCAGTTAA 

TAAAAMTTTTACCTTATGGGTAAAGGATACACAGGAGCTTTCCATATCTGCAACTTTTC 

CGTAMTCTAAMTTATTTAAAAAGAAATTATCTAAAAGAATTTAGTCTGTAATGAATTT 

TCCA CATTATAGACCACTCTCCCAAGTGTTTGGGAGAGGGCCCAATGAAAAGATGGGACA 

TTTTGGCGTCATCAATAATTGCTTGGCCTANACCTGTGCATTCTTGGAGATCTGGGATGG 

GCATATAACTCCTAACTGAAAATCAGTGGTTATGGGGAGCAATTCTTAATAATAAGAACA 

TGTCCTTGGTGTAG GNTT AAGCCCCAAAAAAAAAGGTGGNGGGNNCNCTGAANCCANATA 

TTCCNCAAGGGTTNTTTTNNNCCCAAGGGTNTTTAGGTTTAAAAA 

Sequence 5481 

CGAATTCGCCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACACTTATCCCTACCTTCATGTTCCAG 

TGGMGACCTTAGNAAAATCAAAGATCAGTGAGTTCATCTGTAATATTTTTTTCACTTGC 

TTTCTTATTGACAGCNACCAGGMTTTTTTTATCCTNO:GAGCCMNTTmTCAAAAATG 

TNNAATACTTCNTCCTGCTTAACANGTCCTTGGAACTCATTCTGATCCATGNTTCACCAG 

CAGGNTGGACAGNATATAATTTCGCATCATTNTTGNCCCTTGNAAATCAAGATGCTCTGC 

ANATTATTTCCTTATAACGGNCGGACTTTTGGCTGNTTTCCTAATG 

Sequence 5482 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTTGTAATTAGCACTTGGTGAAAGCTGGAAGGAA 

GATA AATAA CACTAAACTATGCTATTTGA I 1 1 ) I CI I CTTGAAAGAGTAAGGTTTACCTG 

TTACATTTTCMGTTMTTCATGTAAAAAATGATAGTGATTTTGATGTMTTTATCTCTT 

GTTTGAATCTGTCATTCAAAGGCCAATAATTTAAGTTGCTATCAGCTGATATTAGTAGCT 

TTGCAACCCTGATAGAGTAAATAAATTTTATGGGTGGGTGCCAAATACTGCTGTGAATCT 

ATTTGTATAGTATCCATGAATGAATTTATG 

Sequence 5483 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTCTTGCAATGAAACCAAATAGTATCATAGAC 

ACAACCTCTGTAGCACATTTTAGGTGGAAAACACTGTCCAGAATnTAACTACCAGATCT 

GTmAGGCCATACAGTTTGCTCTTAGTTTTATCMGAGMTTTTTMGGCTTGCTGCGA 

CACTGCTATGTGTCCTTTTCAAMTCTGTTCCTTTCATTACTTACTTAGAATAAGATCTC 

TCTAAAATTTTAAATTAATAGCACAGAGAGAGAGGCTGGGAAAGCAGCCTTTTTATGTAA 

ATGAAACCTCTTAGGTAGTAAAAAAAACC 

Sequence 5484 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTTTGGGAGGCCAAGGCGGCCGGCCTGACCTC 

AATTTCTTAGTGCTGAGACAACAGGGGAGCTAACTCCCTATCCCCCATCACACACANAAA 

ANGGAAGCCTCAACTACGAAGTTGTTACTTTATTAGATAGTAGCTCTGCCATCACAGCTT 

CCCATCTACCGCCTAACTCTGCAACAGAAACATTTCCCAGGACTGACTGGAAAGAGGAAT 

CTTATCTAMGATACTGTAGTTACAAGGGCTGATAAGGGTCTTTGGTATAAAAGCAATAT 

CCAGAAATAAGATAATTAACTTTGGAACTAAGGGGATATAAATGA 

Sequence 5485 

CCCTTTCG AGCGGCCGCCCGGGCAGGTA C 1 1 1 I I 1 1 1 1 1 I 1 1 1 I 1 1 1 1 1 1 1 1 I IC TGATA 
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ANAC CCGAAAMGGAAMTTCTTTTAATTTTCTATAAATTTANATGTCTGATCCTCATCT 

TTTTAAAMCCAAMTGATAAMCATATTTCTTAAACTGTTGGGTTCTGAAAAAGTCACC 

CAATGGAATCAGCTAGTTCACATTTGAAAATGCAACTGCTAAMGCTGTGGGATATTGCA 

ATTTAAGTCCTGCAGCTCACAAGGCAAAGTGTGTAATTCTAAGAAGCATCAAAAGATA 
Sequence 5466 

ATTCGCCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTCCCCAATGGTGGATTTATTACTATT 

AAAGAANCCAGGGAAAATATTAATTTTAATATTATAACACCCTGAAAATAATGGAAAAGA 

AGGTTTTTGAA I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 IAAATAAACACCTTCTTAAGTGCATGANAATGGTTTGAT 

GGTTTGCTG CATTA MGGTATTTTGGGCAAACAAAATTGGAGGGCAAGTGACTGCAGTTT 

TGAGMTCAGTTTTGCCTTTGATGATTTTTGTTTNCACTGTGGAAATAAATGTTTGTAAA 

TAMGTGTMTAAAMTCCXJTTTGCATTCTTTCTGGACCTTAAATGGTAGAAGAAAAGGC 

TCGTGAACCCATTTGTTTCT7TTGGCTGGGTATAGTTGCTAATTCTA 

Sequence 5487 

CGCCAGTGTGATGGGATATCTGCAGAATTCGCCCTTAGCGTGGTCGCGGCCCGAGGTACA 

CGCCCTCCATCAGCAAACCGCTAGCAAAGGGAGAAGTCTCGGGTTTGACAAAGGACTTCA 

GAAATGGCNTNGGGAACCAGCTGAGTTCAGGGATCCCACACNTNTGNTGCNTCTCAGTGT 

GACTNANCANNTTCCAAATGGNGNTTGCCNATCCCANGGTTACNTNANANANTGCCNCTN 

AGAGATGTCCCGTGGCCCTTGGNTCTGCTGGGTCTTTTTT 

Sequence 5488 

CCCTT AGCG TGGTCGCGGCCCGAGGTA C 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I G GGTGCAGGT 

CATTTATTTTGGATGCGATCTCAGGAGGCAACAGTAAGAGAGTGAGAAAGTGAGGCCAGG 

AAGGGAAGGCAAGACAGGGGTGTCAATGAGCAGGTTACCAGGGTTGGACAATGGGAGCTT 

GAGCCTGCTGGGGACTTGTGGGAGATTGCATAGAGCACATCTCAGGGCTGTTCCACCTGA 

GAGGGGAGGAAGCTGAGAATGTATCCACCAGCTCCATTTGTCATTGGTAGAGAGCTACTT 
CTAAGGGCA 

Sequence 5489 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGTCATAGCAACAAGAATGTGCCTCAGC 

ACGATTACTCAAAAAGCAGAGATGGATATTGCTCTAGGCTTGCTTGTGTTCTCCTAAAAT 

TCATATGTTGAATTGAATTTCATCACCCAAAGTGACGGCACTTGCAGATGGGCCTTTGGG 

AGCTAATTATGTTGAGATGAGGTTGTGAGGGTAGTGCCCTCATGATGAGGCTACAACCCT 

TATACAAAGAGTCACCAGAGAGCTTGCTTTCTCCCAATCTCCACCATGTGTGGACACAGG 

GAGAAGGCAGCCATCTGCAAACCAGAAAA 

Sequence 5490 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTTCATCCTGTTTGTTCTGGGCGAGGGAAGAC 

AATCTTAGAGTTGGAAGAGATGTAATCCGGCTCAGCCTCCCAGGATAAAGGAACTTCCTT 

TTGAAACACCCTGGATGGCTACTCTCTGCTTGAGTGTTTTGAGCGGAGGGCACTCTGTGT 

CTGACAGGGTGATTATGAGCCAGGATGTGCCTACCTCTAATGCTCACATTTGCCCCAGAG 

TCAGGGTGCTCCCTGGCATGGTTGCTCCTCTTACTCTTAGACCCACCAGCTGGTTTTCTC 

CAGATAGGAACAGGGCTAGGAGAAATCTT 

Sequence 5491 

CACCAMGMTTTGGTTCTTCTTGAGGTCCCCACAAACCAGCCGTTATCACACTTTTCCA 
TGACATCNATGACATCACTTTCTCTGAGCTCCAGCTCATCTTCATTCCTGGGAGTATAGT 
TATACANAGCCTGAAACGGTTCCCCTCCGTGAAAGTGTGGATTCCTACTTCCTGCTCTAA 
GCTTTGACACGTCAAAATGTGGGATCAGAAAGAAAAAAATCATGATATTTAAAAATGGTC 
AAATATTTGAGGCACGAAANAAAAAAAANAAAAAAANNNN I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I NAAAAANCT 
NCANTTCCCCNCCCNI I I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 AAAAANCAAANAATTTTTNCANNTTTTCNN 
NCCCCNGGGGNNGGNGNCCNCCNTTAACTGNNNNCTTTNNGGNTTNCCCNTTAA 
Sequence 5492 

CCCTTGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGGTGTTTGGAGCTGGAGACGGCCTGGGTG 

CTGGCGAAGCGGAGGCCGGAGTTAATACACGAGGAACTCATGCAAAGGAGGGGACTTTCG 

GAAATCCAAACTTAGAGTGCCTTGTATTTAGAATCCGGAAGGAAAAGGAAATGAAATGTG 
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CAGAGGCTGAGAGATCCTGACATAMTCCTTGTTTGTCGATCCTGTTCTACCTTTTAAAT 
GATGC 

Sequence 5493 

ACCAAATTAAAGGTTTGTTCCCAACTGGAAGCAGAGGTTTGGGAATGCTGGAAGTTAGGT 

CTGTCATCCGAGATCCTCCACCTACTGCCATCACTACTGCTTGAAATTCCATTTTTACAA 

ACCGGGTCAGCCAGCTTGTGTGCGGCCTGGCAGGGCAGAAGTCACAGCTATAACTCAGCT 

CCCCGCACGCCGCAACCGCTCCCAGCGATCTCCCCCGCGTACC 

Sequence 5494 

CCXJTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACCATCTATGAACCAAAAAACCTCAGACATTGA 

TTCTGCTGGCAACTTGGATCTTAGAATTCCCAGTCTCCAGAACTGTAAGAATTAAATTTC 

TGTTGCTTATATGTTATTTCATTATAGCAGCCTGAATGGACTAAGATATTTGCCAGTAAC 

ATTTGACTTCAGGTCCTCTGCTCTTGCTTTTCCTCTCTCAGGAACACTTTCTACCCAGCC 

TTTCAGATGGCTATCTTCTCACCCTCAGCTCTTTGGCTGAAATGTCAGAGGGTCTTCCC 
Sequence 5495 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGG CAGGTAC I I I I I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I I I 1 1 1 1 I M 1 1 I 
""MIIIIIIIHII lllll l ll l i n ii ni iiiii ii iii in ii iii i i i iii n 

TTTTNCCCNNCCNNNNCCTAANTTNANNNAAAAAAAAAAAAANNNNNCNNNTANNAANAA 

AANNACCCNNGGGGGGGGGGNCCCCCCCCCCCTTTNAAAAANAAAANNCNNNNNATATAA 

NATACCCNNCNCNCCCCNNGGGGNNGANCANANCTNATACTTAATTAANGTTTTANACAC 

ACCNGNTNCCCAGGGNGG GCNCA NNNAAAAAGAAGNGGGGGAGGNGTTATNNCCCNNNGG 

GGGGGAAAAAAAMCANTNTTTTTAAAAAAAAAAAANGGGCCCGCNCNANACTGTAAACA 

ANAANCCAGNGGGCCCCCNNNCCCCGGNGNNNGGGNTNACNNCCCCGGNGGGGGGGGNNA 

TANAAAAGGNNAGCCCCCCGCANAAAAANNCTNTGGGGGTNAAAAAAANTTAAAAATTT 
Sequence 5496 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTCTGTAAACAAAACAAAGTTATATCACCAAGTG 

CCTTCCCCGAATTCGCTCCCTCAAACCAACCACACAGTTCTGACCACTCTACAGTCATGG 

CCTGTC ATCAGAGCTTTGTATGAMTTMGTCAMGTGTGGAGCTCCTTTTACTCATTTT 

i 1 1 1 1 iCTCCTTAAAAAANAAAAGAANCAAATGTTCCANGTAAAAACAAACGTNTCCCAA 

AGCATGTGTGCNTTGAAAAGTAAAGAAACATTATAACANCTTCATAAAAACTGACTTAAA 

AGTTTAAAAGGAAAAAAACATGTTTCTAAGTCCCTCTGA 

Sequence 5497 

CCCTTTCGAGCGGCCGTCCGGGCAGGNACATGTTTTAATCTTTTTTTAAAAAATTATTTT 

ATTAGAGTCAGGGTCTCACTATGTTGCCCAGGCTGGTCCTGAACAATTGGACTCAAGTGA 

TCTGCCCGCCTGGGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTACAGTTGNAAGCCACCATGCCANGCC 

ACATTTCTNCATTCTTAATAAAGTCNGTGGAATCTACTTCGAATGCAATTTTAATTTANA 

TTTCAATCTATGAAGATATTGGGNTGGTGCAAAACTAACTGCGGNTTTGGACTGTGAATT 

TTAMTCATTNTMCTAGGGCTCMCGCATTTTTATTAANTCAAAAATANGGAACCATTA 

CNlsrrCAACACATNTGGTTTNCMTMGAAATTMGNTTGGTTTATTTCCTTGNNNCGGGA 

AAANANCTTGTGCTTT 

Sequence 5498 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCG GGCAGGTA C 1 1 1 I 1 1 1 I 1 1 1 1 1 I 1 1 1 1 1 I 1 1 1 1 I NNTTTN 
1 1 ' 1 1 I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 | 1 1 | 1 1 1 | | | | 1 1 1 1 1 1 1 n 1 1 | r NNNTT 
rTTTTTTl NTTTTNNNANI 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 NTNTTNNNGNNNANGGNACNNNCCNNTTNT 
TTTAAAAAAAAAAAAANNNNNGGNGGNNNAANGGNANAAACAAANCTTTANTNANTANCN 
CAAAAAMNNTCANAANJI^TATAAAAAAAAANAAMNMGNGGTT^ANGAAACCCAN 
CCANCAATTCTTNTTN1 1 1 1 1 NNTGNGCANAANAANAAANAAAAANACCNCCCNAGAANA 

AAAAAAAAAAAGNGGGGGGGGNGGNGGGNNNNNACCCTATC I 1 1 1 1 I 1 1 GGAANAGANAA 
AAAAA 

Sequence 5499 

ACI 1 1 i i ii 1 1 | | | 1 1 1 | |i 1 1 1 | INNAAAAAAAAAAAAAAAAAN I 1 1 1 1 I I INAAAAAN 
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GGGGG GGGGGGNCNN 1 1 1 1 1 1 1 1 1 NNAAAAANGGGNCCCTNTTTTTAAANCCCNTTTTTT 

TTTTTTNNAAAAANNAAA NGGG NAMGGGGGNTTTTTNCCNNCCCCNNTTTTNNTTTANG 

GGGNNCCTTTNNMNNrnTTTmNAAAMNGGGGCCCNAANTTCCCCCNMNNNTTTTA 

NGGGGCCCCCCCCCCGG 

Sequence 5500 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCCGAGGTACGGTAGTAAGAAACCTTTGAGATCTTTCTGACT 

TTTCAAAATTAGAGAAAGCAAATGGGATGGATAG A I I I 1 1 1 1 1 1 CTTTTCAAGGGGGGCA 

GGMGGT MTGGTT TGAGTAGCCTTTGTTTAAAAAAAAACTAAATATATTTAAAAGGCCA 

CATTTATATTTTTTTCACMGMCCACATMTAMTTCCACTTCTTGACCTGMTTTGGA 

AATCCGAAATTACTAATCCAGGCCAGGTGTGGTGGCTCATGCCTGTAATCCCAGCACTTT 

GAGAGGCCGAGGTGGGCAMTNACTTTGAGGCCTTGGAGTTCAAGACCACCTTGGCGAAC 

ACNGTGAMCCCCNrrhrTTTCAMAAAATCAAAMTTMCCAGGCNTNGGTGGCACCTTGC 

CNTGTAGTNCCCAGCTTCTTGGGAAGGCTANGTCAAGANAATTGGNTTGAACTTTGGGAA 

AATNGAGGTTGCNAAGANCCCAAAAATTGCACCCCTTGNANTTCCAACCCTGGGGNGGNN 

GNAAATGGNGACTTTTCCAAAAAAAAAA 

Sequence 5501 

ACGCGGGAAAGAAGAAAATACANAGAGTGAGTGTGTGGAAGAGGGAGAGAAACAGGANAG 

AAACAGGAGGGAGAGAGAGAGAGAGAGAGAGAGAGAGAGAGAGAGAGAGAGAGAGAGACA 

CNCGAGANAGAGNGGGGGGGNGNGAGAGNGAATNNCACTAGANTGTNGCNCTGNAAANAG 

NNTCTCCCCCTCTCTCACNCCCGGGGGGGNGNGTNTGCNCNNNGTNNNATANNCNNGNGG 

GGNGNAGNGACNCTCCCCACANAANGTGTGTGTGTGTGNNNCCCCCCCCCTTNTCTNNCT 

TAAANAAANGNNCCACACNTNGGNNGNATCTCCCNCTCTCTCTCTGTATATANTAGAGCN 

CCNGCTCTCTCNTNCCATATANAGNGNNTNTNTCTCTNGGGGGGGGGGG I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 A 

CAGCCCCCCTATATANNNTGGNGGTGGANATCCCCCCNNCTNCNNTTGTGGTGNNNACCN 

TNAGAAGAGNTTATATTCTCCNNGGGGGCNIvn"GTTTT7TNNTTTTTTNCCC^ 

NAANTANCCGAAGTGGNGGAGAAAAGTTGTTTTGC 1 1 1 1 1 1 1 1 1 GTGGGGAANAANAGGG 

NGGTTCNCNTT TGNAANC CCCCCTTTTTGNGNGGGGGGGGAGATTTTNACANNTNTTTTT 

TCCNGNGGGGGTTTTTTTNTTTTCNCCCCCCCCCCCCCC^ 

TTTAANTTTNCNTNGGGGCNCCCCCCCCCTTTGGGGGGGTTNTTNTCCCCCCXJCTNTGGG 
GGGNCI I 1 1 1 1 1 INNNGGGACCCCCCCCCCCC 
Sequence 5502 

CCCTTTCGGCCGCCNTTTNAGGTNCTGGCATCAGTCAATGTNNTGGAGTNNTTNGGTCCC 

CAATGTTGGCTATGAAGCTATNGGCTTGTGGACAGTAGTGGCCCACAGTTGGTGTTTTTG 

CAAAAGCAACTGCACAAGACAACCCCAAATCTGCCACAGAGCAGTCAGGAACTGGTATCC 

GATCAGGGAGTGAGACAGAGNCCGAGGCCTCANAAATTACTATTCCTCCCAGCACCCCGG 

CAGNTCCACANGCTNCCGTCCAGGGGGAGGACTACCGCAAAGGTGTCANCTTCTACCTCA 

NGGACAAAGTGGNCNNGGGGAATGNGCTATGGAACANCTTTAACCCGAATGCCCATAGCA 

AGGGAAGAATCATTNAGGACGGNGAGCAGCATGAANANCTCAATTGAAGTAGCCAAACNA 

TCNACATTCATGAAAACTGGAAACCCCACCAGTGGAAATTGGNAAAACCCANTGGGGGNC 

CTGAGAAGGAAGGTNCNAAAGGGGTAAAAGGANCC A I 1 1 1 1 1 1 1 A TCCNCNNACTTTCNT 

TTGGGGAI*frNAAAGGANAATGNANCAAAATNCNTTNGGGAATNTTTNAACI*4GTNNANGGN 

AAATTTCTTATNGTTCAAATNNGGAAAAAAAANCTGAAAACCTCCCAAANAANGGAAAAA 

GAAAAAAAAA 

Sequence 5503 

GATATCTGCAGAATTCGCCCTTAGCGTGGTCGCGGCCCGAGGTACCGGTGGCTCACACCT 

GTAATCCCAGCACTTTGGGAGGCCAAGGTGGGTGGATCATTTGAGCCCAGCCAGGAGTTG 

AGACCAGCCTGGGCAACATAGTGAGACCCTGTCTNGACAAACAAAAAATACAAATATTAN 

CCCGGGTGTGGGNGGCACGCACCTGTGGGTCCCAGCTATTCAGGACGCTGAGGTATGAAG 

GATCACTTGAGCCCAGGACATGGAGGTTGCTTGTGAGCCCAGATCATGCTACTGGACTCC 

ACCTGGGTGACAGAACGAGACCCTGTCTCAAAAAAAAAAATTAAAAAAATTATTAANCCT 

TTATATGGAGAATGTCTATTTGGGGATCTTGGTAAGAAAACTGGACACCTAAAGAANCTA 
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CCAAGMCTCAGTGGATCTATATAGGMCTTTTNTTGATCTACAGCGGGAGGNTTGCATA 

ANAAAAAAMGCG7TTGCCTACCCTTTTTGGAGACATACATGCAAATTGGTAGAANTAAT 

GGMTTTCANTNACTTAATNTTTGANNNACNTTNGNGCATTTAGTGAGAACAANGGGGGG 

GMTGCCTNNTTATAATTGAGAAMNGGGGGANGTTTNTMTATTAANTANGGNATTTNA 

TTMTTTNTTGCCNNATCANCCTAATTMCT^ 

TATTAAAAAATNCTNTTTCCC A I 1 I I I M IA AAA 

Sequence 5504 

CCCTTTCGAGCGGCCG CCCG GGCAGGTACTCAMTTAATCMTAGTTCATCTTATTTACA 

ATCTCTCMGCAGCTCATTTTATGTTAGTTGCACAATCTGGAGGTCTGGAGTTCTTCACA 

TGAMTTTMTAMTTATCATGCAAGCTCATTTTTATTCCC A I 1 1 I 1 I 1 I ACCCAGGGAG 

AATC AGTCTACCAGGGCAAATAATGAGGTTACCACCTTAGTCCCTCTTCCCAACCCCATT 

TTTTAGTTACTTTCCTTTCATTAAMTATCCTTATGCACTTACAAATAAAACTAAGTCCC 

AAGAGGGCAACA 

Sequence 5505 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTNCTAAGATTAAGGACAGAGTTCCCTCCATTGTTCA 

TTGAT TTGTAAACCAA MTGTAT CTGTGACAGGTATTMTCMTTGAGAAGAGTTTTTTA 

.TTTTTATTTATTTATTTATTTTTTGCCAAGGTTCAGGACAGATCCA 

MGATGATTATGATGGTGTTAATATTTAAAGGGGAAAGTGGCCTAGAGGGGAACAAGGGA 
GGGTATGATCATATTACTGTATCCACATGTTGCAGGAGAAATGGAGCATGTACCTGCCCG 
GGCGGCCGCTCGAAAGGG 
Sequence 5506 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACCACTTTTTAAAGCTAGCTGTGTCGAGTTAAAGA 

AA AMT CAGCAGTTTTTTCTCCCAGAAATGTMTTGCAAACACTATTCATCCCCATCTTA 

AGTTTTACAAGGTGATGTAATCAGCTTGTTGTAAGTGATGCTGGCCAAATGGTGCTCAGC 

AGGTGAGMCAAAAAMCCCCAGATTTCAGTGMCTAATACACAGCTTGAGCCGTTTCCA 

TGTGCTMTGTTGCACACTTACTAAAAAACTTTGGAAATGGAAAATAATGTATTAAGTGC 

MCAGTTGATGTGCTTCrTTGGGCAAAGATATMGTTTTGTTCCACAATTTGTACCT 

CGGGCGGCCGAAGGnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnn 

nnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnn 

nnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnCAACCCGGAAGCATnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnn 

nnAGGGAGCTACTCCATTAATTGGGGTGCCTCACTGNCCCTTTNCANCGGGAAACCTGTC 

CNGCCCACTGCTTAATGAATCGGNCAACCCC 

Sequence 5507 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTACAAGAAGCAAAGGTGTTGTTGCTCTGCCAAT 

CMCATCCMTGCTGGTGCTGAATGAAAAGGAAACTGTTGCTTGGCTTCACCAGTATGTG 

CGTCCCAMTMTTGTAGTCTTGTCTACTCCAGCACTTAGGATGAMTTTCCTTTCTTAT 

TCCATTTTMTGCAMTATAGGGCCTTTATGCTGCCCTAAGGTGCTAGCAAGGTTACCAT 

CTTTAGTCCATATTCTGGCAAACCCATCATAGGAACCAGTTGCTAGAAGTGTACCTGCCC 

GGGCGGCCGCTCGAAAGGGCGAATTCCAGCA 

Sequence 5508 

GATATCTG CAGAATTCGCC CTTAG CGTG GTCGCGGCCCGAGGTACTTT N I I 1 1 I 1 I U I I 

Ti i i i i nNTGGG GGNNNA Al I I I 1 M I II H I H I 1 1 I 1 I I I 1 I I 1 I 1 1 I 1 CTAANCAT 

TACTTTTTATTTTG AAANA TTTGNGAMCTNTTCACATNATGGGGANA 

MNAAAMCCACNTTTTTCATNAMTGNTTGGAGGTNAACAANTTlvJTNACCCTNTGAAAT 

CCCCCATCCCATTMCTTTAMNTrTNTTTTGATTAATAAAAAAAAAAAGGGGNGGGTGA * 

AAAAMGGAGGAACTTNCTTAAACCCTTATAACAATCNTCCAAATTTNANNAAAAAACAN 

CCCATTCNCCAACTNCACTTTTTTTATTTTACMCTTTNTACATNTCACTN 

GCCnCCTGGCTAAMCANCCCTGNCANTCCCTMGGCCCCTAAAAAAMCCNTGmNT 

CCAAAAAACAAANGAGGGAAAACCCTTCCAANAAACCCTNACCCCTTTCCAAAAAAACCN 

NCAATNCCTTTfsrrTCCAAAMTTTTAACCNACCCCCTANTTTTAAAAAAAACTC 

AAGGTAAAAGGAAGAAATGTTATMCCTNCCCTTTTTTTAAMNTTTTN I I 1 I I I ! I'AAA 
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AAACCCCA 
Sequence 5509 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTAC I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 GGATCTTCTCA 

TTGGAGAGAGCTAAGATATCTTGGTATGCACACATACACACATTTAAAGACAAACTGTGC 

CCTGAGTGCATACTGACAATTCCTATGCAAATTCAAAACTGTAGGGATTTTAACCTCCTT 

TATCTTACATCTTTATCCTCTTTCMCTATGTTTTCAGAAGAGTTGTATATTTTAAGGCA 

TATTGACTAAGGAAAAGTGACGTTATTAACCAGCCGTGTGAATGACTAGCCTGGCCTTTT 

AGATCATGTTTGAGAGGTAGCACAAGCACTGCCACTCTCCCCATACTAGAGTGCTATAAA 

TACAGTTTAAAAGTGAACTGGC7TGAGACCTAGTTTTGCAAAGGGTTGAACCTTTAAATA 

TATGAAAAAATGTTCGCAGTGTTGGGCTCCTTAGTTTGATTTGGCCAAG 

Sequence 5510 

cccttagcgtggtcgcggccgaggta(x;tgtattagttttctatgctgctgtaacaaatt 
gtcacaaattagttatcttccagttctggaggtcaaagtctaaaatcaaggtgtcagcag 
gactgcattccttiyn*ggaggctctagggaanm7tchnttccttgcccttttcagcttct 

ACAGGCCACCAATGCTTCTTGGCTCATGACCCCCTTTCACATCACTCCAACCTCTTGGGT 

TCATTACTACCGTCTCCTGCTACCACTCTGAGCCGCCTGCCTCTCATTTAGAAACACCTT 

TTGGGGCCATCTTGAA AAAATC AAAATTGCTCTCCCCATCTCGAGACACTTAAATTTAAT 

TATTATATGAAAAGGTCTTTTTGCTATGGNAGGGAGGGTATACCTCACAGGTGGCCATAG 

ATTAGGAATGTGGGGGATCTTTGAAANGTGtTGTTGGTAAACCTGGCACAAATTCCCCAC 

GMCTCACACTTNMTGTGTGGATTTTTTCn'GCCCTGGGTTTTTCTGGGTCAATTCTTG 

Sequence 551 1 

ATGCTCGAGCGGCGCGTCNGTGTGANGGATATCTGNAGAATNCGCCCTTTCGAGCGGCCG 

NCC GGNCAGGTA CAACNNANGCNTGGGAAGATCATGATAATGTTTTACATCACATTTTAC 

AGCATTTTATTTTAATCAGTATTTGTAGAAAACAAGGATGCTGAGTTCTTGAACACTGCA 

NTCACAAACTCAAACTAAAATTTCCAAAAAAAGGAAANAAAACACTNAACTACTTGNTCA 

ACTNAACATCTTTAATA ATAAAT GTAACCAAACCTAACCAAATAAATATTCCACTGAAAT 

CACACTTNAATGTATNGTTTTTMTGTGTTCCCAAMCCATTAAATTATTTTAATCAATT 

TTTTAACTTCCACCCCAAAAACAAAACCATTC CI I I 1 1 1 1 1 1 1 NCCTTAAATAAATTTAA 

TTCTT AAAA AAT TANCC TTTNAAAAAACCAAAMCCTTTCTT^^^^TTAAAAAAAAAATTT 

TWTTCTTTTANCTTTTTAMCCTTTCTTN^ 

CCCNNCCTTACCNTTNNANCAAAATNCCTTCCCAAACCAACCCCAAAATTNTCCAAAACC 
CCCI I 1 1 1 1 1 1 1 1 CCTTTAAAAAATTT 
Sequence 5512 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACGCGGGTATTAATATGATACTGAAACATTTATTG 

CTGAACATAMTTTAGMCTTACTTTGCCTACCTATTACAGAAGAACAAAAGATATTTGG 

GCCTATTAAACCTTTCCTCTGCCATTTCCTGTCCTGTGTCATAGGACTAGGAATCGTGTT 

TCTAGAAAGTATGAAATCGTGTGCTTGCAAACTTGGAAGAAAACAGTTCATGACTGCATA 

CCTTCTAGTTCTCTAGTGTTCACTGGAAATTAAAGACACTAAAAGTTAACAATTCTTATT 

MTTMTCATATTAATGTAATTGGAATTTCTAGAAATATTAGGGGAAGCAACTTTATACG 

CAAAGCATAACAGAAAAATAAGGTGTA 1 1 1 1 1 IGI 1 1 GAAACCTATGAAATATACTGGCC 

ANGNACCGGTGGCTCATGCTTGTNATCCCAGCACTTTTGGGAAGCTGANGNGGTGGATCA 

CCTGAGCTCAGGAGTTCGANACCAGCCTNGCCAACATGTTNAAACCATTGTCTCTACTAA 

AAATTCAAAAATTAGCCAGTCATNGGTGGCAGGGGCCCTGTAACCCCCANGTACTCCNGA 

NGCTGAGGTGGGGAGAAATCGCTTNGACCCAGGAGGGGGNAGGTTGNANTGAACCAAAAT 

ANCACCNTTGCACTCCAGNNTGGGCGACAAAAAMGACTTTTTTTAAAAAAACNAAANGA 

ATTNACNNAAMCTTTTTGCCANNAMGGTGGGTTTTGTAAAANTAAAAATAATATGGGT 

TAANTTGGAAATATTCAAAGGTNGTTCAAATGAGNNNTNAAAACTNTACCTGNGAAAAAA 

AAAAAAAAAA 

Sequence 5513 

CCCTTT CGAGC GGCCGCCCGGGCAGGTACMGTCTTCCACATGTTTTATTTGGTTTATGG 
CTAACAATTTTATATTTGTTMTGGTATTGGAMTMCATTTTTAAAATTTCAATTTCNT 
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GATTGTTTMTATTAAAAAAATACCCTTTGATTTGTGTATATTAATCTTGAACTCTGCCA 

CCTTGCTMCTCACTTATTAGTTCTMTMGCTTTTATTTCATGGATTCCATGGACTGGT 

GTACAGTGTGAGTCTCCGACCTTCACAGTTGGCCGTGGCACCCCAAAAGGCCTCTGCTGG 

CATTTGCCTGTGATGACAAAGACGGCAAATATGACAGCAGCCGGGGAAGC 
Sequence 5514 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACCTAGCATAGTATCTGACCCACGACAGTCATT 

TATTAAATATCTATTAAGTGAATGAATGAATGAATGAATTGCAGCCATTTGGCAAATGAA 

AGCATTGCTTTGGTAGATTATTATTTCATATTTAGTATCTTGTAATAGTATAGCTGAGCC- 

T CCCTAATC CCAGG CCCTCTA TCTGCTTGCACACCAGTGCTAAGATTATGGTTCCTAAAT 

TCTTTTTTTCTTTCTC 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 GGTTTTTT7TGAGATGGA 

Sequence 5515 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCCGAGGTACCTTTTTTCTGAGCTCTGGTTTGCCTTTCTTGA 

CTGTGGGCCATCACCATGTTACCCACACCANCAGCGGGGAAAGTNTTGTTCAGCNCGTCC 

CTTGMTCCCCTTTCACGGGAAAATGATATACAGGGTTTTTGGCTCCTTGTGTTTGTNAG 

CACAAATTGATTACAAGCTTCCTACCGGGAAGACCCAAAGGAAATTCTGGAAATTCGNAA 

CCAAAAGGAANCCAACACCGTCCTCNCTTTNTACATTTTTGAACGCCGGAAAAAAAAAAA 
AA 

Sequence 5516 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTGATAGGGGTTCATGCTTAATAAACATGTCACA 

ATACAGTMGTAMGTGGT7TTGTTTGTTTCTTTGAGATGGAGTCTTGCTCTGTCACCCA 

GGCTGGAGTGCGGTGGCGCAATCTCGGCTCACTGCATCCTCTGCCTCCCGGGTTCAAGCA 

AT TCTCCT GC CTCAG CTTCCCAAGTAGCTGGGATTACAGGCACGTGCCACCACGCCCAGC 

TMTTTTTGTATTTTTAGTAGAGATGGGGTTTCACCATATTGGTCACGTCACGTTGGTCT 

TGAACTCCTGACC7TGTGATCCACCCCGCCTTGGCCTCCAAAGTGCTGGGATTACAGGTG 

TGAGCCACCGTGCCCGGC CAAATA MATGTTTTTTAAAATGGTTATGTGCATTATTCATA 

AAAAATMTGGTGTCCAATCTTTTTAAACTTGTAAAAGACACATCTTAT7TGAATAAAAG 

AGATGAGAGCTTAAAGTTTGTAAAAAANAAAAAANNNNNNNNNNNNNNNNNNGGTCCTTT 
MM III I II Mil 

Sequence 5517 

c cctcg agcggcx;gcccgggcaggtactttcttcatctccacctttgcx?caagtcatctg 

ctttttcatggaccaccagtgtgcggccaatgatgcaatggtctcctgagagtgagatca 

cagaatcttcaatagacacatcggccacaccatctttgtcagcagtcacattgcccaagt 

ctccmcatgcctctcttcatcctttggcccaccgtgttttctggatagaggattaaagt 

g aggac ctgcactggtactgggattatataggcatgagccactgagcctggccctgaagc 

gtttttctcaaaggccctcagtgagafaaattagatttggcatctcctgtcctgggccag 

ggatctctctacaagagcccctgcccctctgttggaggcacagttttagaataaggagga 

ggagggaggaaagaaaaaatgtaaaggagggagatctttcccaggccgcaccatttctgt 

cactcacatggacccaagataaaagaatggccaaaccctcacaacccctgatgtttgaag 

agttccaagttgaagggaaacaaanaagtgttttgatggtgccagaaaagggcttgctct 

TCCNAAAAGCTNAAATTTAAATTTC 
Sequence 5518 

CCXJTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACCTCTGTTTCTCATTTCCAAAATCTGAGGTTG 

CACCTGTGTTTCTCATTTCCAAAGCCTGAGGATGCACCTCTGTTCCTCGTCTCCAAAGCC 

CGAGGTCCCACTTCTGTTCCTCATCTCCAAAGCCTGAGGTTGCACCTCTGTTTCTCGTCT 

CCAAAGCCCGAGGTCGCACTTCTGTTTCTTGTCTCCAAAGCCCGAGGTTGCAGCTCTGTT 

TCTCACCTCCAAAGCCT GAGGTT GCACCTCTGTTCCTCGTTTCCAAAGCCTGAGGTTGCC 

TGCMGTCTCTTGAGGATTTTTTGGTGTAAACAGGTTGAGTTTCTGGATAGGTGGGCATA 

TTGGCAGCTGAATATGTGGGTTTTGAGTGTGAAATACAGGTTCTTAGCTATGACCCAGCA 

ATCTTCTACTTGTTCTGTGCTCTNCCACATAAMTTGCTTmCTTGATTGTATTTCATA 

GAGCAATTTCTGAGGCTGG 

Sequence 5519 
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CCCTTTGGCCGCCCGG GCAG GTACCMGTTnrCCCAGACAGTTTATACTAGCAATGTGAT 

TGATGGTGAATACCTGCTTTTCACTGGAGGTCTAGAACTTGAATAACTAAGGNCANTCTT 

NTANGGCCTACATGACTTGATAAGGGCTATATGCTGAGTCTTGGGTCCTGTGAGTCCTTT 

TGGCAAATCTGCAGGCCTGAGGATAGTCAGGCATTCCTGCCACAGTCTAAAGAGCTATTC 

ACCTAATACTACAATACCAGGGGGGTTCACCACGTATATATAAGCTAACCAACTCATTAC 

CTTTTGTGTTCTTGTTTATGATGTTGGCCGTCA A I I I 1 1 I G I 1 1 1 I 1 1 1 1 NTTGGCCTGT 

GA 

Sequence 5520 

CCCTTAGCGTGGTCX3CGGCCGAGGTACAAGTCTGTTATAACATGTCTGAACAGGCTGTAG 

TTGAAGGCACTCAGAAGGATAAGACATAAGTTTGAAAAGAGACTCTATCAAAGTAAAATA 

AATTCTGCTAAAATTGA AACAAA AAGAAACATCAAATTTATGATGAGATCAGATGCAGTG 

TCACCACACCCTGCTAATTTTTGTATTTTTAGTAGAGATGGGGTTTCACCATATTGGCCA 

GGCTGGTCTTGAACTCGTGACCTCGTGATCCACCCGCCTCGGCCTCCCAAAGTGCTGGGA 

TTACAGGGCATGAGCCACCCGCACCTGGCCCACATCAGTTTTACAAAAAAAAATTAACCT 

TGTTTGTGCCGCANTGAANAGGACTGACAGGTAACAAGCANAAATTGTTATTTANGGAGT 

TCNAGAACAGGCTTGNTTMCATGGGTGGAAACCCCCCGTTTT7TCTTAAAAATTCCAAA 

AATTAAACTTGGGGTNTGGTGGCAANAATNCCANNAATNCCAACTTCTTGGAAAGGTTGA 

ACCCTAAAANNACTTGAACCCTCANAAGGCANANGGTTGCANTAGNCCNAAATGGCCCCN 

TTTGNAATTNAANCCTTGNCCAAAANAANNNAAAAC I Hill rTNAAAAAAAAAAAAAAA 

AAAAAAG 

Sequence 5521 

CCCTTAGCGGCCGCCC GGGCA GGTACTCTGGAGTCACCAGCCTCTGGTAGATTATCAAGC 

ATCTCTTCCTCATCAGCCTTTTGTTTCTGTCTTGCATGCTTCTCTGTCCACTGTCTGGCA 

TTCTTGAGGAAGGCTGGCTTATTATATTTAAATTCTGAGGACTGAGATGAAATCAAAGAA 

AAGAGTTAATGGAGAAAAACATGATTTGCAGTGGTTAGAGCTGCTGCAGCTATCCTCACA 

CAGGGAGAGTTAGCGGTATAGACAAGGTAGGATATGTGTTGCAGAGGAAAATGGGGATAT 

TTACTATGTCAGCCATGAG 

Sequence 5522 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACATMTTTTATAACATrGTGCATTGATCATTT 
GGAAAATATTGGTTCATTGAGTTATGGAGATCTTTCAAATGTTGGCACATTTAATTATAC 
MTATAAAAMTTCATTAACATAATCACCAATTTATCAGAATGGTCTTTATGTATCTGGA 
MTTATTAAMTTGTAGTAGACAMCATTTTTCAAMTTTTAGTTTCACTTGAAAGCCTG 

AATTTATCAGTGGCAACAAATATTGNCAGTTATCTTCCTTGAAGTGTGAAGGAAACCNGA 

CTCTGNCACCCCAAAATAT 

Sequence 5523 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACAGTGTCAAAGGAGGCATTTAAACTAGAAGGTTT 

AMTATGGTCCAGAATCTCATAACACCCCAAATGTCCAGGTTTCAATTNAAAAANTCACC 

AAATCTAAGNTTTGAGTTNAAAAAAAGAAAAAACCATGTNGGACATTAAAACCACTTGAA 

AfGGACAAAAGATGTTTANNAAATTANriTTGGATAATATATTTTTAAAGCAGCTCATCAT 

AGAGAACACNTTCAGTGAAGCAAGTCCTAAGCACACTGAAAACAATGAAAATTTTAGGGA 

ATCAG1TAGAGATACAAAGAAATGANNAATTTGGTAACTGAA 

Sequence 5524 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACGCGGGCGGTTCCAGATGTGGATTTGGCAAAACC 

TCATTTAAGTAAAAGGTTAGCANAGCAAAGTGCGGTGCTTTAGCTGCTGCTTGTGCCGCT 

GTGGCNGTCAGGGAGGCTCCTGCCTGANCTTCCTTCCCCAACTTTGCTGTCTGAAANGAA 

CCATAACAAGCCCACAAGCCGGAAAAAGCNTATCTAACNCCTATCTAAGCTTTGGTAACT 

GCAG ACAMTTACTTTTACCTTATTTAATNATACATTTCATTAAAGTCCAANTATAAATA 

TTTTNTTMTATTTATTAMTNACTATANMTGCNACCTCCATTTACCAATAACTTATTT 

TAMTATTCCTAATAACCACATATTTAATATAATTTCTAAAAACAAACCATCTTATAAAA 

TATATTAATCCTTTGAAAAATATTAAAGCCTTAATAATATTAAAGTTTGTCACCNAATAA 

AACATTCCTNNAAAAC I 1 1 I IACCANAATTTCCTTAGAANAATTAATTAANNAATTTTAT 
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TMTTGMCCCTTAAMTATNTTMTATTTNCC^ 

TTACTNANTATCTATCTNCTNTATATAAAAAATCNTTTAATTCAAAACCCCTTA 
Sequence 5525 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCC GAGGTAC TAATGATACAGATATTTMGTTTTGTTGATTTG 

TATGTAGTTTCCCCATMGAGGTTTTTTG 1 II I I I M I 1 1 H GAGACAGAGTTTACTTCT 

CACTGCTCAGGCTGGAGTGCTATGGCATGGTCTTGGCTCACTGNGACCTCTGCCTCCTGG 

T7TAAAGCGATTCTCTGCCTCACCTCCCAAGTAGCTGGGATTGCAGGCACNCCCACCCGC 

CTGGCTMTTTTGGACTTCTGTCTGCAGATAGTAGGATGGTTCTGATTCTCCCAAATAAT 

G NGG GTCTAG AG AAAAGG AAAAAG 

Sequence 5526 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGACGCGGGGATTCCTGAAGCTGACAGCATTCGGGCCG 

AGATGTCTCGCTCCGTGGCCTTAGCTGTGCTCGCGCTACTCTCTCTTTCTGGCCTGGAGG 

CTATCCAGGGTACAACACTCTGCGTCTGGCTGAGCCACAAAGCCAGGGAAATAGCCAGGT 

GCTACTGGATGCCCCTATCCAGTTGTCAAAGATAACGGAGAACTACGACTGTGGAACCAA 

ACTTCCAGGACTGCTAAAGAGGGAACAGTCCTCGACAGTGAATGCAAAGAAGTTAGAGAA 

GGCCGAGGCTCGACTTAAGGCAAAGC 

Sequence 5527 

ATTCGCCCTTANCGTGGTCGCGGCCGAGGTACCGTGCACCCCGCTCTTACCCTAAGTCCA 

ACTCTTCCAAGGAGTATGTGTGACCTGGGATCTCCTTGCCCCACCTGACAAGGCTATGGG 

GGTGTCTAGAATGTCTGAAAAGGGCCTGGGGCTGAACTCMGCCTGTGGGCANGGTGCCC 

GACAAANGCCTNCTGGTCACTCTGTCCCCTGCACTCCATGTATAAGTCCCTCTTGGGTTG 

GGGGGTGGGGGGGTGCCCTTGGTGGGAAAMCAAAAAANANGGAAMTGTGCTTTTTGTA 

CCTTGCCCNG 

Sequence 5528 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACMGGMGCCTGGTTGAAGTCTTTTCCTTGAGAG 
GCCTGGATTTGTTCACATATTCAGATTTCMCTGGCTTTATAACANGTTTTCTTTAANGT 
GGCClsrrMNAATTTGGCCTTCCAGGTTCACTTGGGT 
Sequence 5529 

CCCTT AG CGTG GTCGCGGCCGAGGTA C I 1 1 M I I I 1 » 1 1 1 I I I I I I I [ U GCTTTANAGC 

ATATTATATTTTMTAGTTATTMCATAAATCTTTGATTTGTNCTGGGNTGNGGAGATGG 

GGTATAACATTATTAGCAACATTTACCCA 

Sequence 5530 

CCCT TAGCGTGGTCG CGGCCG AGGTA C I I I 1 I 1 I I I 1 1 I I 1 1 I 1 I I I I 1 1 1 1 I I M M I 1 
CTTTGI mTTTTTI I GCTCCTCGAATGACAATCAGTTTTATTGCATGAGTTATGGNGNC 
CAAATGANTTMTTTGCTTTTTTCACCNTCTGAANNAAAANAAGGCCCCCCTGCCGGCCC 
TCAATGCAAAAAANGGNAAAAAACTNGGATANATGATTTAANGCCC 
Sequence 5531 

CCCTT AGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACACCTGCAAGGCTGTCAACAGTCTTGGAGAAGCC 

ACCTGCACAGCAGAGCTCATTGTGGAAACGATGGAGGAAGGTGAAGGGGAAGGGGAAGAG 

GMGAAGAGTGAMCAAAGCCAGANAAMGCANTTTCTAAGTCATATTAAAAGGACTATT 

TCTCTAAAACTCAAAAAAAAAAAAAAACTCAAAATAATAAAANCACCTAATGTGATAAAT 

TATCGGTTMGTCATTTGT GGGT TGATTCTTCAAAAACAACATTNATACCTAACANCATT 

ATTGA TGGCCATTAATCTATTTTMTTTGNCACCTTAAAATCTAATACCACCTAAATTTC 

ATTTTMGGAAMTCACCCATTMCTTNACTNACCMTTNATTTTTAAAAAAAAAMTTA 

ACCCMCCCAMTA7TTATCTTTANCCAAMTCATTAAMTTCTTCCACTTTTAATTCCC 

CTCATTTAAAAMTAAAGCCCAAAACCAAAAATTTCTTGANCCNCCAACTTCAAACCCAA 

MGGTTCCCTGGGGNATNAGNAMGCCCTTTTTTTNTTCCCCACCCCCCTTACTTNTAAA 

AAAACTTAATTTTTTNTTCCCAATACCCTNCCCNAACCAACCCCCT 

Sequence 5532 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGA GGTA CTTTAATCGGCACACCAATAGACATCTTGGCAGG 
MGAGAGTTCGGCTCTGGCCTACTTTTCTTCTCTTCGGTCCGCTGCGAAAGATGCTACGG 
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CGAAGGCGTGAGTCAAGCGAATGGCCCCCGCGTACCTGCCCGGGCGGCCGNTCGAAAGGG 

CGAATTCCAGCACACTGGCGGCT 

Sequence 5533 

ACi 1 1 1 1 1 1 1 I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I 1 1 1 11 1 1 1 1 1 ) j 1 1 1 H | ) ) 1 1 j 1 1 ) ) ) ) i| 1 1 1 1 j | 

1 1 i i M i 1 1 I I 1 1 1 I I I I 1 1 I I I I I AAAAAAANAAAAAAANNANAAAANNNCNTNGNGNN 

CCCNNMNACCNNNGGGGGGGNNAAAAAAAAAAANACCNNNNNTNTNTTTGGGGGGNNNA 

AAAAM NTNAAANANNCANCNCATNT^AAMAMNAMNAANNAANGNAAAANTTATNN 

WrnTAGNCNNCNCNCACCAGAGAAAAM 

NCCAAAANANTGAANNGNCAGGGGNNGNGGNANCAAAAAAANCCCCCCCNNNGGNNNNNG" 

AAAAAAAAAAAATNGTNGGNAAATTATTTANNGCNGGNAAAGNNTANATNAATAAAGNNN 

CAAAAACNCNANNANNCNCCCNNAGNGGNCATTNANNGGAGNAGCAAAAAAAAANCTNCN 

CCCCCACCMCNNANMGATGATMNTTTNGAAAGAGCNACAANAACAGAAAAAACNNTT 

TTATNTTTATNANNNGAGANNNAAGAGANATTAAAATATAGNNNACACNNCNNTACCAAA 

NAAAAAAANCANNCNCGNGNAAAAAAAAAAAAAAAAAA 

Sequence 5534 

CCAGCGGCCGCCCGGGCAGGNACGCGGGANGCCACTTNCGGCNTAGCCATGGCGGNTAAC 

GCTACTACCAACCCGTCTCAGNTGCTGCCGNTAGAGCTTGTGGACAAATGTATANGATCA 

AGAATTCACATCGNGATGAAGAGTGATAAGGAAATTGTTGGTACCTNGGCCGCGACCACG 

CTAAGGGCGAATTCCAGCACACTGGCAN 

Sequence 5535 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACCCTGAAGGGCCAGAGTTTCAGCTGCTGTTAG 

TGATACAGCCATCCTAGTCTGCACTAGCTCTGCAGAAGGCTCATACCAGCTGGAATCTTG 

CAAGGGCCCCAGTAGAGGAAGAAAGTCAAATATGCTTTGTCTCTGGGGTGGGTGGAGGAA 

CGATTTCTAGTCTTGTCCGGTGMGCTCGGCTGTTCGTTTCCATTGCCAGGGTGAGGGAG 

GCCACCTGGGGGCATATGTTGCTTTCTATCTTGCAGCTCACAGGACCAGGAGGTTCCATC 

GGGGCGCTGCCGCGAATCGCGCCACTTACAGCCCTCCCCCGCGTACCTNGGCCGCGACCA 
CGCTAAGGG 

Sequence 5536 

GATATCTGCAGAATTCGCCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTA C1 I I IN I 1 1 I 1 1 1 I I 1 

TTMCTGTGCTATGGGAGTAAGAAGCAGGAGGTTTTCAACCTAATCACAGAGCACACCTA 

CCCCCTCCTCCTTTCCACACCTGCAMCTCTTTTACTTGGGCTTGAATATTTAATGTANT 

TACATCTCMCTTTTMNGGCTNCTGTGGCAMTTCCCNGATTAAAAAGTTCCCTGGTTG 

TNAMATACATTAAATAAATCATNAMGCCACTATCATCCTNCTTCTGCTTNCACAAATT 

TCCTGNGCTNNACCCATTTCMCAAAAAAANCTTATTTTACTTTT ATTCTAAAAAAANNA 

MGCTTCTANMTAAANCCCCAAAAATTTCTTNATAACCCNCNACTTCTAACCCCTTCCC 

TAAAACCCMTATACCCCCTTTCNCTTTTCMNACCCTTCTTCNAAANAATCCCAATATT 

CTTMTTTAMGTCCTAMCAAMMCCCAAAAAAATCTTTTCCCCTTTACCACAAACTN 

TTTCTTAAACCCTTCNAAAACCAACCAAAAATAACCCCAAAATNCAAAAAATTATAAAAC 

mm I AAAAAACC CTTAAAAAACCCTT N N CCCCCTTTTMTTTCTTTTTC AAACAAATT A 

AAATTNACCAAMATTTA^CCCTANMCCTmNACCCCTTTTNNTAA/^ 

MCTTTTNTNMTTTCCCAMAMTTNNCTTAAAMAMTTNCCAAAAAAAA 

Sequence 5537 

CCCTTAGCGNNNGCCCGGNCNAGGACCGGAACACNCGCTCAGTGGTCTCATCATTGGGGT 

AGGTGTCCAGG AAGA TGGCTMGCCGAGGMGTTATCTTTGCTTCCAAACACCCGCGTAC 

ATAAATGCANCATTTTGGATTNGGNNATTTATAT^^ITCATCCTCATTAAMNGAAATGTG 

CCACTGAGGCTCACATAGATGATAACTCCCACTGACCACATATNTAGGGAACGGTTGTAA 

CCTTTG CTCC NGAGAACTTCACGGGCTAAGNNTGCTGGAGTTACTACCACANATCTCCTG 

MTGACTTTTCACCAATGATGCGTGCAMTCCAMGTCACACAGNTTCACCTGAGGAAAT 

GGCTCTGCTGATGCAGGCAGCACATTTTCTGGCTTTAAATCACAGTGCACAATATTCTTA 
AAA 

Sequence 5538 
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CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTTTCTTTAGTGAAGTGAATGTATGGTTNTAAGG 

ACATACAACCACCGNTTGACGAGGTCCANCCTTGATATTCAGTTGTCCACACAACATCAT 

TCCA GCTA TGGCATACCTGTTTTCCTGCATTCGTTAAGGAACAAGGGTCTTGATAGGGGG 

AGCCTTTTATCTTAAAGGGGCAGAGATACTTCTCTGAGTCTGAGAGTTACTTTTGACTTT 

GGAGATCTCCACAGGGTATNACAAGACATGCATCGAAGGTAATAGTTTGGGGTGAGCTTG 

ACCTGNTTACATTAATAATGAGGTGGTCAGCCATATAATGAGGAAAGAAGAAGGAGTANT 

ATAATAGATGMGGAGAGTTAAACTTTTTCTTMCCGTTAGTTTGGTAGGGTTTTCCCCT 

GG 

Sequence 5539 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTGAAGCCAGCCACGCTGCGCCCGGCCCTGCCCC 

GGGCCTTCCTCGTGCCTGGGAGGTCGTTCTAGGGATGCTCCTGACCTCCGTCTCTTGGAC 

CTAANATGGAATGTGTCCCCAGCTCAGGGATTGCCTGAACCAAGAGGCCAGGAGCCCCCA 

TGGGCCGCCCAGTACCTGCCCGGGCGGCCGNTCGAAAGGGCNnnnnnnnnnnnnnnnnnn 

nnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnTG 

TnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnCACACAAACATACNTAGCCGNAAG 

CATAAAAAGTGTAAAGCCCTGGGGGTGCC 

Sequence 5540 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTAC I II 1 1 I II I 1 1 1 1 1 1 1 I I I 1 1 GGAATCACAATG 

TTTATTGATAGATACAAGTATATAAAATCAGGGCATGAACATGACTTGATAAATTAAGTA 

GACTTMmCMTACNTNTANANGGNGGGGNCCNMNTTCAAATTTNTNNCCCATTTNG 

TTNC ACACCC ACAAAAAACCACTTTCAAGGGGGCATTAACCGATCCTCIMTCAAAACTGGA 

TCAGTTTTTTGTGCAMGTAMCCATGGTTTTCTTTTTAAAAAAGACTTGGTGCCCCTTG 

CCCCAGGGCTCAAGGGATNTTTAAAAATCTAGCAACATTAAAGGCCCCATTACTANGAGG 

TNGAMTACCAGGCCMTATTNCTNTTAACGGGCAACAACCATCAAATTACAGGTTTAAA 
GAAATT 

Sequence 5541 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTCCAAAGATTCAGGTTTACTCACGTCATCCA 

GCAGAGAATGGAAAGTCAAATTTCCTGAATTGCTATGTGTCTGGGTTTCATCCATCCGAC 

ATTGAAGTTGACTTACTGAAGAATGGAGAGAGAATTGAAAAAGTGGAGCATTCAGACTTG 

TCTTTCAGCAAGGACTGGTCTTTCTATCTCTTGTACATGGGCCACGGTGGGAAGCCCTGG 

GTCTCCGACTTCAGTCACCCTCATTACCTGGCTGGGAGAAGAGCCATGAAGACAGTT7TT 

GGTGTTGAGCCAGACTTGACCAGGGAAGGCGGCAGTATTCCCGTGACCTTGACCTTTCAG 

GAGGCCACGGGCAAGAACGTCATGCTGCTGCCTGTGGGGTCAGCGGATGACGGAGTCCAC 

TCCCAGAATGAAAAGCTCAACAGGTATAACTACATAGAGGGAACC 

Sequence 5542 

CCCTTAGCGTG GTCGC GGCCGAGGTACTTTGTGCTGATAAAGAAAACTGGACGTTATTTT 

TG GTAT AMTTCTTTTTCTGTCTTATGTCCCTGAGAACTCGTCAGTCTTGAGTGGGCCTT 

GATTTTATCCTATTACACGTGGGAACATTAGATTACTTAAGGCAATTATATTTTCCTATA 

CATTTCTGATGTTTCTCCAAGGTGTCACAAGCTGACTCTGAAGATATTGTTGCATTAGGG 

MGMGTGTGTCATTGTAMTGMGCAGTTCTTMTTTATATGCAATAAMTTTTTAAAA 

GCTTATCTTCCTAAAGCATATACACACGCAAAACACACCCAATACACTGTCATAGCATAC 

GGAAAATGTAAAAGGGTTGGAAAATATAAGTTGACTGACATCAAAAAGTTAATATTCCTA 

AAACATCTTATTCATTGATAAATCATC 

Sequence 5543 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACGCGGGGAGACCCTTTTCCGGCTGACTTNTGANA 

AGGTTGCNCANCANNTGTGCCCGGCAGTCTAGAGGCGCAGAAGAGGAAGCCATCCGCCTG 

GCCCCGGCTCTCTGGACCTTGTCTCGCTCGGGAGCGGAAACAGCGGCAGCCAGAGAACTG 

TTTTAATNATGGACAAACAAAACTCACAGATGAATGCTTCTCACCCGGAAACAAACTTGC 

CAGTTGGGTATCCTCCTCAGNATCCACCGACAGCATTCCAAGTTTTTAACAGGTTTTGAN 

MCTMTAACAAATTTTGAAMTTAAGNAACAGCTTTTGGGACCAGMGGGGTTTACTTT 

TGCAAGCGGGAAGATACCTTGANTTGGCTTGGTACCTGGCCCGGGCCGGGCCNGCTTC 
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Sequence 5544 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACACATTCCCAGCTTACACTGCCTTCTTGTTTCAG 

TTCTCAATACTCTCMCAGTGTTCTTTTCATGGTCTATTTMTGCACATTTTTTGCATTT 

TGTGCTTCTTCTTGATGATCGTGCTGCTCAAAAGGAGCCCCAAGCATAGTGCTGAAGTGC 

CGTCTAGTGTTCCTAAGTGCAAGAAAGCTGTTATGTGTCTCACAGAGAAAATACATGTGT 

TAGATAAACTCAGTTCAGGCATGGGTTTGACCGCTATTGACCATAAGTAGATTAAAAAAG 

GTGTCTTTAAAACAGAAACACATGANGATTATGTATAGGTCGGTCAAAA 

Sequence 5545 

CCCTTGGCCGCCCGGGCAGGTACAGCTCAAGGCGGCCGANAAATAGTAACCTTCCAGCTG 

CGCCATTCCAGCTCCCACAGCCACTGCCCAAGAACCTACTCCTGGAAAATTCTGAGCCTG 

GAAACCCGAGCTGGAAACTTGGGCTCGAAATGCCCCGCGTACCTCGGCCGCGACCACGCT 
AAGGG 

Sequence 5546 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACCACCACGCCTAGATMTTTTTTGTATTTTTAAT 

AGAGACAGAGTTTCACCACGTTGGCCAGGCCGGCTAAACTCCTGACCTCAAGTGATCTGC 

CTGCCTGGGCCTCX5CAAAGTGCTGGGACTACAGGCATAAGCCAGCACACCTGGCCGTTAA 

ACTAGTTATTTTAATCATGCTACACAAAGAAGACATTTCTCCAAAGGAAATATATAAAGG 

GAAACACTGTTGAAATAAATGGAAAGCTAAAAGTCTCAGCATAGAAGCTATAAAAAGAAA 

CAAGTGGAAATTGTAGAACTGAAAATACAATACCAAATTTACTGGGAAGGGTCTNAACAC 

A ATGAA AMTGACTTGAGGGAAAGAAGTCAGTAAATTTTGAAGATCCTTGAGCCGGAAAT 

TATTTTAGTTCTTGAATGACCGGAANAAAAAAAAGTGGAAAAAAAATGGNGAAAAACCTT 

TTGGGGGATCTGGGGGGGACAATTrTGAAAACAGGTCTTAATATTCATGGTCTTAAGGAG 

CCCCAAAAAAAGAACAAANTTGGGAAGAAA 

Sequence 5547 

GGTACGCGGGATGTATTTTMTTAGATTGTGTCTAATTAGTTTCTATCTAAAGTGCTATG 

TATTAGGATMTTAATATTTAATTATCTTCCTTCATGAACTGTAGAGCTTCCTATGGAGA 

GCATTTGTGGTAGCC ACGCA MTCCTTTAGTAMTCTTTCATTCTCTTTATTAACCTTGG 

MTMTTTGAAAGGGNTTTTGAATTGGGACTATTT C1 1 1 1 1 1 1 1 J C AATCCACTCAACAT 

TTATTAMTTCCTTMTAAATCATCGGAGGAAAGCAGTGATATTTTTGAGAATATTGCAA 

TTAATTATT GAGGATG AGAAGAAATGGTTTGACTTAAGATATTATAGATAACTTAAGGGC 

CACTTAMCTTTTTTTCCCCTATGTAAGAAATAAAGNGCCCTTGGAAAATACCAAAAAAA 

AAAAAAAAAA 

Sequence 5548 

CCCTTGGCCGCCCGGGCAGGTACATTCTGTGCTGCTGTAACAGAATTGAAGGCTAGGAAG 

TTCAATCTCAAGGGACTGGCATCTAGTGAGGGCCCTCTTGCTACGTCATCCCATGGTGGA 

AGGCAAAAGGGCAAAGAGGGGGTGAGCTCATCCTTTTATATAAGGGAACCATTCCTGTGA 

TMTGGCATTMTCCATTCATGAAGGAAGAGCCCTCCTGTTTGAACCACTTCTTAAAGGT 

CACACCTCANAACACATTGCATTCAGGATTAAGTTTCCAACACGTGAACTCTGGG 
Sequence 5549 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACCCACACGTGCACGCACTGAGGCCATTGTTAA 

AGGAGCTCTTTCCTACCTGTGTGAGTCAGAGCCCTCTGGGTTTGTGGGAAGCACACANGC 

CTGCCCCTCTCCAGCCAGCTCCCTGGAGTCGTGTGTCCTGGCGGTGTCCCTGCMGAACT 

GGTTCTGCCMGCCTGCTCMTTTTGGGCCTAGCTGTTTTTGATGAAGCCTTTTGTCTGG 

TTCTCCTTCCACCCTGCTGGCT 

Sequence 5550 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTGATTTACGAAGAGAATGATCATGAAGGGCAAA 
TGGCGGTGAAGCAAGAAGAGCTGGCTTCAGGCTCAGAAGAGAATGCTGTGCCTCTTCCTC 
ATGGTTTGCGGTGCCCTGCATGTTCAGAGAAACTTCTCTAGTAATGAATGAACTATAGAA 
ATGATCCCTGACAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAANCCC I 1 1 1 1 1 I 1 1 1 1 1 I I I 1 1 1 1 1 1 1 
Sequence 5551 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACGCGGGGCGGGAGAGAGGCCGAGATGGCAGATGA 
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GATTGCCAAGGCTCAGGTCGC TCGG CTGGTGGCGACACGATCTTTGGGAAGATCATCCGC 

MGGAMTACCAGCCAMATCATTTTTGAGGATGACCGGTGCCTTGCTTTCCATGACATT 

TCCCCTCMGCACCAACACATTTTCTGGTGATACCCAAGAAACATATATCCCAGATTTCT 

GTGGCAGAAGATGATGATGAAAGTCTTCTTGGACACTTAATGATTGTTGGCAAGAAATGT 

GCTGCTGATCTGGGCCTGAATAAGGGTTATNGAATGGTGGTGAATGAAGGGTTCAGATGG 

TGGACAGTCTGTCTATC ACGTT CATCTCATGTTCTTTGGAGGTCGGCAAAATGCATTGGC 

CTCCTGGTTA MCACC GT TTTTG GGGGATAMTTTTTCTCTTCTTTAGGCCAATGATTAA 

ATTTAGGGCCATTTTTNNGTTTTGTTAMGGTTACCACCCCTTATTTTTTGCCTGGGGTG 

NTGGGAGAGGATNCCAMGAAMTAAATTTTTAAACCCGChJTTCCNTTATTAAAAAGACC 

TTGNTTGCATNGGCTTAAAAAAAAAAAAAAAAA 

Sequence 5552 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACAAAATACATCTTATNATAACATAGGATGAGAAG 

TTTTCAA GAATNAAAA TGTNCCTTGAAAAGTTTCACACACTNNTTCTCACAATTGGTTAA 

ACAATCAI 1 1 1 1 1 1 1 1 CI I CTCTTTTCCTCTCATTTAAATCTCATNACCCTAAAAAAAAA 

ATNCCTTCCAATCTCTATTAACCCCCCATACTTTAAAATTAAAATTAAACAAANATNTTA 

GCTTTAAAMNAGAAAA CTTATA TTNTCTTTTTCAAAATTATNAAAAAATTTNCCCCCCT 

GTTTATAAAAATATMTCTTTTTCCCCTCCTCCTMTTTTTATCAAATTATNAAACCATT 

TTAACCCCANCAACCCATTTATTNTAANAAAAAAAACCACCCNACCCCTCCAATTAAAAC 

TTAAAAAACCCTCAATCTNAATAAACTTAAAANTTCCTCNACAAAAAAAAATTTANAAAT 

ACCCCCTTTCNCCAATAA 

Sequence 5553 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACACCTGAAAAAGGCAGAAAATGCCTGGAAGCC 

AAGCCAAAAACGAGACAGCCAAGCCGATGATCCCGAAACATAAAACCCAGGAGCTTTTTA 

GAAAAGTTCGAAGTATCTTAAATAAATTGACACCACAGATGTTCAATCAACTGATGAAGC 

AAGTGTCAGGGACTTACTGTTGACACAGAAGGAGCGGCTGAAAGGAGTTATTGACCTGGT 

CmGAGMGGCTATTGATGAACCCAGTTTCTCTGTGGCTTACGCAAACATGTTGTCGAT 

GTCTAGTAACCNCTGAAAGTACCTCGGNCCGNACCACGCTAAGGGnnnnnnnnnnnnnnn 

nnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnCTCGGTACOAACTTGGGCGTAATCATGGGTCATAC 

TGTTNCTGTGTGAAAATGGTATCCGTCACAATTCCACACACATACNAGCCGGAA 

Sequence 5554 

CCCTTT CGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTAC I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I 1 1 1 1 1 I 1 1 1 1 1 1 I CC 

ACTTTTNAMTGGNCATTTCnTrMTTTTTAAAMTATNCNCAGGGAAMGCCNTNNGTT 

TTTACNTMGGMNTNCCCCANCNTTTMTCCAAAANCCTTTTTNTTTAA^AGGTTTTT 

TCCCAAAAMCCCT^^TATTTATTATTCMNTTCCCCNAAAAATTTTATNAAAA^^TTAN 

AATTTCTATTNAG NAAATCTCCTTNAN AAAAG NTTAAAG AAATTGN AAAATTTCCCCCTG 

GAAAACCTAACNGGGGNAANNTGCCCCAA C 1 1 1 1 I 1 1 1 1 1 CCNAAAANNTTCAAAANTGN 

MANCNNGGAGGGGATNTT TGGGG ATTGGTGGGNTtTTAGTTGNATAAAAANTAAAGGAG 

NGm^tATNTG GNANM NCCTTmATTGTGGCCCCTTG•r^•AGGNCN^^•N^f^AAAAAAA 

AT GGCCCAAACT TTTTAACTTNGNNGNCCCTTTTTGGNCATAAMCNAGGGGNATTNACC 

NA I 1 1 1 1 1 1 1 1 I I ANANAAAAAAAATTNTTGGN ATCCCANAAAAAAN 

Sequence 5555 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGCAAAGGATAGATTTTTGCCTGTTTAT 

GGGGAAATCACAACCAGAAATATTCAACTTGAGAAGAAACTAATGGGCCTAGCAACTTAA 

TATAGAGCAGACTCACACCAGAACTACATTCCCTGGCCCCCTGCCTGTGTGCTTCTGGCC 

AGGCCTTGGTTGGCAAGTCTGACCTGAGAAAAGGATCTGCAGAAAATCAGACTATGGGAT 

CACTTTGTTTGTGCATTGGGAATGACATTCTTTCCCACCCCAGGAAAACCTTTGGGACTT 

TCAG 

Sequence 5556 

CCCmGCGTGGTCGCGGCCGAGGGACTCAGMNNNNNNNTTTTTrm'GTTTTTCGAAGA 
AANAGTGTTCACTCTTGTTGCCCATGCTGGAGTGCAATGGCACCATCTTGGCTCACTGCA 
ACCTTCGTCCCCCGGGTTTGAGAGATTCTCCTNACTCAACCTCCCAANTATTTGGGATTA 
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CMNCACCCCCC MCAC NTNTGGCCAATTTTTNTATT^ 

ACTTN TAGC CMTCTTTTMriSTTMCCCCTTACTTNTAGCMTNCACCCTCCTTATCCTNC 
CAAAATTTTAAANATTACA AGCAT NAACCACTTCCCCCCAACN ACA A I 1 1 1 1 I I I I AAAA 
AGAMACAMCCTCN CTTNTT TTACTNMNTTTTTCNMGGTCAAAGCAAAATTCCAANA 
ACCMCTTNCCM GCTTTTTT AMNAMGNNCMTAMCCCTTCCNCTTCNTTTTTCCTA 
AAAT TAAANAAA AC l Mill I CNGGNNACTTTAATTTCCNAANAAAAAAAAAACCTTNAA 
ATT A I I I 1 1 f I IMTAMTTCTAAAMNCTNAA^^TTCNCTTTTTNAACCAACCCCAATA 
ACAC AANTTN N ATAACCTCCTAAAN AN AAACC ATTCT7TCTAAATAAAAAA 
Sequence 5557 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACATAGTAGGTATATCACATTCTACTTTGATGT 

TTMCTGNMGTATAAAATTAMTTrCTCTTAGATCGGATTTTACCTNTTGTATACGAGA 

MCTAC ATTC TTAGTTTATTTGGGTTCTTTATGMGTTTCAMCCACATGCCMCTGNGA 

TGCTTGTnTATTTGAMCATrTAGGCTGTGTCCAGTTTGGGAGGTCTACCGTTTTCCTG 

MTTTlsn^ACACCCTTCCCCNAGATATACCTACACTTTTAAAAAMTTTGCTNCATTGCA 

CTGGGACTCATGNNATTTATTTACTACCMCMCTTrTANAAMTATTTTAATTGGCCCC 
CTT 

Sequence 5558 

CCCTTAGCGTGGTCGC GGCCG AGGTACAGCTGCCTTATTCTCCAACTCCATGGGCTGCTG 

CCCAGGCTCTGACTCAGTTTTGCCCTGGAAATGTCCTCTTGCTTTCCCTTTTAGTAACTT 

ATTCATCAAATCATCTGTAAGGCTGACTCCCACATGCCCAAGCCTTAATTTGGCTACATT 

TTCAGCCGGCGTGGCTTCTCTATTAAATGGTAATGGCTTCAGGTTAACATCAAGCTGGAC 

CTCTAAGTCAGAAGATCGGGTATGAGGCAAAATCATATGGTGCTTGACGTACAGCTGGAA 

ACGCTGAGTATTCGAGGAMTMCATTCGGTATITTATTCTACCAGACAGTTTACCTCTG 

GATACACTACTTGTGGATGTTGAACCTAAGG 

Sequence 5559 

CCCTTGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACATTI^ 
CAAAATAGCTGNTTTAMCT^GATTNAATrisrTNMTATTTGGm 

CCANGAGGCCTNTGGTNATGAAGTGMTNNATATATATATATGACNGANTNNCNCTGTGNN 

NNCCACGNTACATTGNACCGNCTNTATNTTGGNTNTCTTNAANCTNNGCCTTGAAGGNTG 

ACAACMTTCTCCTGCCTCAGCCTCCTTAATAGCTGGGANCACATCACATATTGAGCCAC 

ACGGCAGGGTAACTTTCTGTNTCTGGGTACATACGGGGTTAGCNCATATTGACTGGGCTG 

GTCTG AAACTCCAG AGCTCAATG ATTCNCCCCCTANGGTATCCCN AAAGNGCTGGGATTA 

CATGCNTrGAGCCACNACACTTGGCCTACATTTTCANGNTATAAACCAGAACATCTATAAN 

CAGACCNTGTACANTGGTNAGGAAAAAGATAATGGGGAATCCAGGCCGGNGGGGGTCTAC 

TACAGMTGCANAAACGGGTCTNTrCMNATCTANGNTTTGCTTAGCATNNNNNTGGNNT 

TNTTGGCAGAATATTTMNAAAMCATTTTAAAACACATTTTTTTAAAA 

Sequence 5560 

CCCTTAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACATTGTTACTATCTTTTACCAACACCCTTGAGTAA 

GGTGGGATAGGTTGMGTTAGTGGCATGATMTACTTCACTGAATGCACAATTGGTCTTA 

ACATGTTAAA AMAM G7TTMTTAAAAAA1TMGTTCACMTMTCTAAMT7TTTTM 

AT GTGCT GCATTITATTACATAAMGTAGTTAGTAAMTGATATACTACTMTTTTAATT 

TMTTTTMCTAAMTAAMGATATTTTCACTAGMTGCAGAATATTCCTCTGAACACTT 

CCCTCATTACATCATTCMTATTATAAMTTAAACACAAAGGAGCCTCTTCCCTTANATT 

TTTATNATGCATCCTACATTGGMTGGTCTTTACTCCTTCCATTANAAAAA 

Sequence 5561 

C(XTTCGAGCGGCCCGCCX;GGGCAGGTACTAAGGMGGTTATTGCNCAGCTCCTTAACTG 

ATCCGGGGTCAAGGGCAGAANGGTCACTTTCCCCACAGCCAGGCTCTGATTNGCCTCCTG 

TGAAAGACACCATGCCTAGCACANGCTGACGGGGCGGCTGCAGTCNAACCTTGCCTNCAG 

ATTATGMCCANNATMGTANCACMTTNTCGTGGCTACTTTCACTTCAAAGTGTCATGT 

NTATTGATGCGGANCTTTCTGAATAGGGAGGTTAAAGCACACCTGCTTGAANAAAACAAA 

TATTTCTTGTGTATCCGTTCTAAGATTNGNAGGCANGCAAGTCAATGGNTNAAAATAAAC 
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TTTCAGNANGCATGTNTCCCTGNCAANGNTATANTGGCAGCCCCTGGCTC 
Sequence 5562 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACGGAAGCGTGTGGTCTGCAAGCGTGGGGTCTGCG 

TCACTGTTCGCGGAGTTTGGTATCAGAAGTTCCCGGGTGCTGCCTTCAGTGCTGCCGAAT 

CACGTGGAACGCATGAAGAAAGCAGTGTCACTGATAAATGCAATAGATACAGGAAGATTT 

CCACGGTTGCTCACTCGGATTCTTCAAAAACTTCACCTGAAGGCTGAGAGCAGTTTCAGT 

GAAGMGAGGMGAAAMCTTCAAGCGGCATTTTCTCTAGAGAAACAAGATCTTCACCTA 

GTTCTTGAAACAATATCATTTATTTTAG 

Sequence 5563 

CCCTTAGCGGCCGCCCGGGCAGGTNCAGGGACCTGCACATAGGTNGAAGGAAGTTTACCA 

GATTGAGTTCAMGTATTGMGATGGTCTNTGAAAATCTAAACTTACGAGANCTCTTGAA 

GTAGTCTGGCATTTNCAAGAAGTAACAATTAGTTGGAATATNCCTGTGGTTATTAATGCC 

AATGTTAGATGAAACTTATNTNCAGTAGAATCCTCAAATGATAGCAAAAGTCAGACGTGC 

CAGTTATGTAATMTTAGAGGCTTATNCACCTTMTGAMTTTAATCACACTTAGACCAA 

TAGCATTATAGAMGCATCCACACTTTATMTATTCTMGTMCAAAMTTCAGTTTAGC 

AGCCGAAAGCAAGCATGAAATGAGGAANGAAAACAGGAAGAAGAGCGAATGGTTATGTTT 

TCTGGTGCCTTGGGGAANGTGGGGGGGGCCCTGTTTAACTAATGTGAATAANCCTCTAAA 

CACTTNCTGAAGACTTAAAAGANGGGGCACCMGAATTCTTTAACCTCTTGGTGGATACA 

CCANTCAANGGTTAACTGNCTTCATTTAAA 

Sequence 5564 

C CCTT AGCGTGGTCGCGGCCGAGGTAC 1 1 1 I U II I 1 I 1 1 1 11 I 1 1 [ II INI II I IN AGG 

GTTTTGGNMTTTATTCACAG7TCANGCTTACTCACTGGACTTAACGACATGAGGAAANA 

MTNACCCAACTNGGCTNAGTNMCTAMCATTNATTTTNAAAAATCACAAAACTGAAAC 

AMGCAMGATGATCCTAAMTTTCCACTTNTNMGAAGNGTMTTTTAAACAAATACCA 

AAAGCTTTATTTAAGCAAAA 

Sequence 5565 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACAACCAACACTATCTCCCTGATAACATCCAACCA 

TTAATTAAAATCAACCTCAAAAATCTGAAAACGTTGTGCACACCATAATTACTAAGCTAA 

MTTACTATATTTCTCAGTTTACAGGAAMCMGTAMCATTTACTTTCTGCTTTTGG 

AAACAGATTAMTTATTTTTMGMTG7TCTTGCCTCCATATGACTCAAGCTTACTGTGG 

GATGCAGAACACCTAAGTGAGGAGGACCAAGGGCTCTAGACCTCCCTAAAAACCCAACCT 

GCACCACTCCCTCCTACCAGCAGGGTCCTGAATGGGCCACCTGGGTATCTCCTCCANGCT 

CACATTCTTGACACCAGATACCATGTACCNCGGGGAGGCATTGAGGCAGCCAGCCGCANG 

GGCTTCTGCTGAGGGGGCAGGCGGAGCTTGAAGGAAACCGCANATAAAG I 1 1 1 1 1 I CTTC 

TTTG AAAAG AT AN AAG ATTAAT ACC AACT ACT 

Sequence 5566 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACAATGGACATCCAATAAAACAGGTAGATGTCTTG 

GGMCTGTCATTGGAGTGAGAGAAAGAGATGCTTTCTACAGTTATGGAGTGGATGACAGC 

ACTGGAGTTATAMCTTGCATCTGCTGGAAAAAGTTGAATACTTGAGTCTGTATCAGCTG 

NTCCAAGTGCAGCAAGAGAGCTCAGCTTAACCTCACAACTTAAGAAGCTACAAGAGACCA 

TTGAGCAGAAAACAAAGATAGAGATCGGGGACACGATCCGAGTCAGAGGCAGTATCCGCA 

CATACAGAGAAGAGCGAGAGATTCATGCCACCGCTTACTATAAAGTGGACGACCCAGTGT 

GGMCATTCAMTTGCMGGATGCTTGAGCTGCCCACTATCTACAGGAMGTTTATGAC 

Sequence 5567 

CCCTTTC GAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTTT N I 1 1 I 1 1 1 1 I 1 1 1 1 1 I I I 1 1 1 1 1 1 NCTT 

I M I I M I I 1 II I II I 11 II 1 I U I I I I 11 M 1 NTT AI Mi l 1 NTTN I 1 1 1 1 1 I I 11 1 1 I 

TTGGGGMTTNATCANANNTTNNTTAAMANAATTTTTT^ 

CCTTNIsnTTAAAAAAMTTTmNNTCNCCCCCNNCNCCNATmCAMN 

TT ANAA NNTNNTTNATTTTAAAANNTNTNATCCMNAAMNTNNAMNNNAANCTTTTNN 

NNTTRNNAAAAAAAAAAAAAMNNNCCAAAGCCISTITNGGATCNTNGGNTTGNTGGNNNA 

TANATANGGGAACCN A I I 1 1 I I I I I I I 1 AAAAAAAAA 
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Sequence 5568 

CCCTTGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTGTCACCTGTGGCCTTGGCTATAAGGAGGAGAC 

CGTCTGTGAGGTGGGCCCTGATGGAGTGAGAAGGAAATGTCAGACTCAGCGCTTAGAATG 

TCTGACCMCTGGATCTGTGGGATGCTCCATTTCACCATTCCCATTGGCAAGGAAATTTG 

AGCTTAANCTTGTCTGAGTTCATACATCTTGGATTTTGACAGGMGCTTTTCCCGGTTCA 

CCTG GAGAAC TTGGCTCGAGGTTGTCATTCTTCCNACTTGAACCAATGAAGGTCTTTCAA 

AACCCl I 1 1 1 CMGCCMCATCCCACTTTGTTGAMGTTTTTAAAATATTGCTTCAAGGG 

AAGTATTGACTTCTTN 

Sequence 5569 

C CCTTTCGAGC GGCCGCCCGGGCAGGTAC 1 M I 1 M ) 1 1 1 11 1 1 1 1 1 M M 1 1 1 1 1 1 1 ) N 

N N I MIN I M I I 1 1 1 Ml 111 I II I III Mill Mil l MINN III Ml MM I II I 

NTTT TTTTTTTTTJ I NTTNNAANNNNNN 1 1 1 1 1 1 i 1 1 ANTNNTNNNNN 1 1 1 M I I I 1 1 1 1 

TTTTNTTNNNTTNNNNNANNANANAGNGANAAA AI I I I HUM 1 NNANAANANACAAAA 

AAAAAAAAMNMNTNTNGNTTNTTISITNNTNAAAAAAAAAAAAGNNANNANNATANTTNN 

TTNNNAAM CNNCCA ANrTMAAMAAAAAAAAMANNCNC^NGTGGGNATNNANNTTTG 

GNNTANTrTNTTTTTTGTGNNNNNANAAAAAAAAMNAAAMTTNNTNNTGGAATNAAANN 

NANTNAGGNGATANNTNNTNNNNNNAANNNGAAAAMNNNNNGAAATTNTTATGNAAAAA 

MAMMCNNNGNNNNNGNCCCCNTTNNNTNNNGGGNAAATTTCNCNAAAAGNNAAGAGG 

GGGNNTGGANANGGGNCNCTTTNNAAAAAANAAAAAAAA 

Sequence 5570 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTAC 1 1 1 1 I I I I 1 1 I I I I II I I 1 1 1 1 NGGGTTTTT 
■ u I i I i M l I I 1 1 I H M I I I I I H I I 1 I H I 1 I I 1 1 I I 1 1 1 1 M I CCCNCNNNNAAAA 
AAAN llllllll NNTTTTNAAANNGGGNTTTTTNTNNAAAAAAAN N 1 I I I I 1 1 NAAAAAA 
AAGGGGGGGGGNAAN I Mill I NNAAAAAAAAATNNNNTTTNGGGGGGNNNNNNANANTN 
ANAAAAAAAAAAAAANNCCCCCCCCNTNAAAAAAAAAAAAAGGGGGGGG I I I I 1 1 1 I I 
Sequence 5571 

CCCTTAGCGTGGTCG CGGCCC GAGGTACTATGACAMCGTGCTTTATTCTTCTAACGCAG 

TMGMTTAGGTGGMTTTTTTCCTTCMCCMGTGCMGAMGCCCTGTGTGTCTTGGT 

TTAGTTATGGTTTCAT TTCTAG CCA TACMT TGATGMTTGTGTACTTACTGAGCTATAG 

CATAGCTGCTTAGTTGTTmGAGATTTTTTAGTCMCACATMTG 

CTAAMGTTGCCAGTGCCACTTTTMGAAGTGAATCACTATATGTGATGTAAAAGTTATT 

ACACTA MCAG GATAAACTTTTGACTCCCCTTTTGTTCATTTGTGGATTAAGTGGTATAA 

TACTTA ATTTTG GCATTTGACTCTTAAGATTATGTMCCTAGCTACTTTGGGATGGTCTT 

AGMTATTTTTCTGAT MCTTGTT CCTTTTCCTGACTCCTCCTTGCAAACAAAATGATAG 

TTGACACTTTATCCTGATTTTTTrCTTCTTTTTGGTTATGTCT^ 

TATAMTAAMGTTACATTTTAATTCTGTCTAAAAAAAAA 

Sequence 5572 

CCCTTAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACATGTGCATATACAGGTTTAACACAGGTCTGATCC 

TAGGTGTTCATTTAGMCATAGTTTCCAGCTGTMGMMTTTAAAACCCTCATTGTAAG 

TGTATTACTAGT MTAG GMCTTGCTTGCTGCTCCCCTGTATATTATATTTGCTCCTTCA 

MTGATAAMGGTTTTGTMGCTACCATGGTTCAGCAGAAAACTTCAACACAAGTATATT 

ACATAAAATACTATCACTCTGTCTCACAAAAAGACTCAAAAAGTAAAAAAAAAAAAAAAA 
AAAA 

Sequence 5573 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACCTGGGGAGCTGAGAGGGGGGTTGCAAATTGG 

AGT GGTG TGGATCCAGGTGAGGTTCATAGCTGGCCATTGTGTGAGGTGCCAAGGCTGCTT 

TGGTTTTAMGCTAGATGTCCTAGCTGCGTCTGGTCCATCTTTTCCATAGGAGATGCAGG 

AGAGGAAGCAGCTGAATCACTGTGGTGGCTTGGAAAATGCTTGGTCAGCCGATGCTTGCC 

ACCACCCMTGATGACTTCTGGGCAGCTATTTGTGGAMCCMGTCTTTAACATCCCTTC 

TACCTGTAGCAAGGTTCCTAGGTAAC 

Sequence 5574 
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CCCTTGGCCGCCCGGGCA GGTA CGCGGGGACACAGAGGCCAGGCCTTAGCACGGCTCAGC 

CATGAGCAACAGGAGTAGCTTTTCCCGGCTCACCTGGTTCAGGAAGCAGAGGAAAGCTGT 

GGTCAGCACCAGCGACAAGAAGATGCCCAACGGAATCTTGGAGGAGCAAGAGCAGCAAAG 

GGTGATGCTGCTCAGCAGGTCACCCTCAGGGCCCAAGAAGTATTTTCCCATCCCCGTGGA 

GCACCTGGAGGAGGAGATCCGTATCAGATCCGCCGACGACTGCAAGCAGTTTCGGGAGGA 

GTTCAACTCATTGCCATCTGGACACATACAAGGAACTTTTGAAC 

Sequence 5575 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGGAGGCGTCTTACAGCTCTCTTGTTCTCACT 

GATGTCCTTCTTATGCTTGCGCTTAAACTCAGCAATAAAATGGTTGACCATTCGGTTGTC 

AAAATCTTCTCCACCCAAGTGGGTGTCTCCAGCTGTAGACTTGACCTCAAAGATTCCATC 

CTCAATAGTGAGGAT TGACAC ATCAAAAGTGCCACCTCCCAGGTCAAAGATGAGCACGTT 

TCTTTCTGCTCCAACCTTTTTGTCTAAGCCGTAAGCAATAGCAGCAGCAGTTGGCTCATT 

MT MTTCT AAGTACAACCATATCCAGTTGTCTAGTAATTTAATGCCTGGCTGTGACTAC 

TCACTTTTTAAGGATGGTATTGAGCCTATGTGGGAAGATGAGAAAAACAAACGGG 

Sequence 5576 

CCCTTAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACCCCGCAAACACATACACCTACTACGCACCCATAG 

AGATAAAAAAAAAACTTACCATGGGACAAATTGGCATCATAAGCTGCCTGACATGATGCA 

TTGAGAACTACACATTACCTAGGTAGGATTTTTCCAAAAAACGTTAAACTTTGTGTAATC 

CAAATCCAAATAGAGGGTCATTCTCAGGTCAAAGTTTGGAGAGGACTATTCCACCTCCTA 

GATCACACmCCTTCCCGAMGCCGCTTCTCTCTCCGGCCTCTCCCCTCCTCCTCCCTC 

ATCTGTTTGGCGGGAGGCTTCCTCACATTGCCGCTCCGCGTAAGTCCCCGCGTACCTCGG 

CCGCGACCACGCTAAGGG 

Sequence 5577 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACACTTTAACCAGCTAGGGTTTTTGTCTGGATCTT 

TAMGTATATTGATNAAAAATGCACATACACATTTATTTTTTC 

Sequence 5578 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTTTTTCTCTTTTTTGTNGATCAATCNGGNATCA 

GAAMTATATNGNGAGCTAGGNTGACTTNTTTATTTGAGAGATNCNCAATNTAGCATAACA 

GmTATTNfTGTACGMIXTTGGAGTCCAGATGGGTrTAAACCTNCANNGAGGGTGGATT 

TAN N NCCCGTATTTAAAAATATTGMTTTAAAMTTACCCCAAAAMTTTTANTTTTTG A 

AGGCCCTTNTTCCAAAAAMNAGGTTNANATTTNTTTTTNCAAMCTNA 

TMGGCTTTMTTTTMCCTTMTTAAMTTTNCCMGhJTTTCCNCCAAAAMTT^ 

TTTCTTMTTCCAATTNTTTAAMCCC^^ 

NAGGCCCNATTTTCCMTTNCGGGCTTTGGMNCCAATTTTAANTTNCANATTTThnTTT 
TMCCC CCCCA NTCCCCTTTTAAATTTNTTAATTTTTTAATTTTTT 
AAAAAAATTTTNGGCAGGGTTANTTAAGCAATTN 1 1 1 1 1 1 1 1 CCTTTCTTCCCCTTCCAA 
TTNTTT 
Sequence 5579 

GGCAGGTACGCGGGGCTTTTTCGCAACGGGTTTGCCGCCAGAACACAGGTGTCGTAGAAA 

ACTACCCCTAAAAGCCAAAATGGNAAAGGAAAAGACTCATATCAACATTGTANGTCATTT 

GGACACCNTAAATTCCGGGCAAGTTCACCACTACTGGCCATCTGATCTATAAAATGCAGN 

TGGCATTCNACAAAAAGAAACCATTG 

Sequence 5580 

CCCTTANCGNNGNCNCGGCCGACGTNCGCGGGNGCTANTTNCATTATNAATNGGNNNGCT 

NNMTNCACTTNGAMCTATTNNTCTGNNTTCCNNGANCTNAAATCTTANATTTNATGTN 

NTATTANGCTGNAAAACTACCAAAATANTAAGCATTGANTNAATGCCCATTCAAAAAAAN 

MTGCNCTNCNGNNGCTGMTTTAAGCNGGNATTTTAAGGTTNNGTGGNTCCTCGGCCAC 

AANGGGTGATGTCACTGATAGAACGAAGCTGAGTTTCCAAGGGTTTGGGGCTGTGCAAGA 

GTAAACACTAGAGCTTGAGTTGTTATCCAGCTGGCAAGCACGGAAGTCTTTGAAGAATGT 

MTGTAAAMGGGAAMGMTGTAMGCTTTTTGTNCCTCGGCCGCGACCACGCTAAGGG 
Sequence 5581 
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CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACCCTGCGCTGGCTCCGTGAACCTTAGGGACAACA 

CCGGGACACCCGCGAGGCCGGAAAATGGACTCAGTGGCTTTTGAGGATGTGTCTGTGAGC 

TTCAGCCAGGAGGAGTGGGCTCTGCTGGCTCCTTCACAGAAGAAACTCTACAGAGATGTG 

ATGCAGGAAACATTCAAGAACCTGGCATCTATAGGGGAAAAATGGGAAGACCCGAATGTT 

TGAAGATCAACACAAAAACCAAGGGACGAAAATCTAAGAAGCCATACGGGGAGAGAGACT 

CTTGTTGAAGGTAAAGAAGGTAGTCAATGTGCAGAAAACTTCAGTCCCAATCTCAGTGTG 

ACCNAAAAAGACTGCCGGAGTAAAAAC 

Sequence 5582 

CCCTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTA C 1 1 1 1 1 I 1 1 I 1 1 I I 1 1 I I 1 1 1 1 1 1 1 1 CGTTTGG 

GGCACTTTTATTTACAGCCAAGGAAAAAANAAAACTAGCATNTATTTAAAATGGGAAAGC 

ATGTTT GTATGA AAACAMTATTTCATCATCACTTATTTTCTATACTGNTTGCAACTAAG 

TTTTACATTTTTCATTTTCAACANAGATTTGMTTTTAATGTCCCANAAATATAAANAAG 

ATGGCATTAAMTGTCCTATATGTTGGCAGTCCTACCCTGMNACTTTTTTTGCTTATCT 

TTTGTTCTGAACTACAGTCTTCGCAGAAACTAAATTAGTGACTGGNCAACANAAGAAAAT 

AGACCATCCTGGGCTAAAAATGGN 

Sequence 5583 

CCCTTAGCGGCCGCCCGGGCAGGTGAGAGGCAGAAGGACTGGAAAGAGGGCACAGTGMG 

GGCCATGGTGGGGGATACCAGGCAACACTGGCAAGCAAGTGGACAGTGATGAGTGAGGAG 

GTAGAGGAAGGTCCCCTCTTAGCTGGGACATTATGCCTCTATAGGACGCTGAACAAAGTA 

ACCTGCGGAGGTGTTACTTTGTGGGAATGTAGACTGTGAAACTGAAGGAACTGTTTTATC 

CACCTCCCCGTAGTTTGCTCTGTGCTGAGGCTGCTGTACCTCGGCCGCGACCACGCTAAG 
GGCGAATTCC 

Sequence 5584 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACGCGGGAGACTTCGGGCTTGTTCGCTGGTGGCGT 

CGGAGCCGAGCCGGACTGGTCAGGATGATCACGGACGTGCAGCTCGCCATCTTCGCCAAC 

ATGCTGGGCGTGTNCGCTCTTCTTGCTTGTCGTCTCTATCACTACGTGGCCGTCAACAAT 

NCNAAGAAGCAGGAATGAAAGTGGCGCT7TCTTCCGCCCCAGGGTTCCAGGACATAGTCT 

GAGGCAAGATGGAGGGTATGAAGGGGCCTTCACACTTCACTTATTCCTTTCTACCCATCA 

CAMCATTCAAAGCAGCTACACCTGGATTTTTCCAAACAACTTTTATTTCTCAGAGTCTT 

C CTTAATC CTATGGAACAAAGAAGCTGCCACTTGAATAAGGGCCCAGTATAGGGGGCTTG 

Ci 1 1 1 1 1 I ACTCNCTCCCCCCAATATAAAAATTTAGAACTTTCAAAAAAAAAAAAAAAAA 

AAA 

Sequence 5585 

CCCTTGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGAAGGTTGGCAGAGTCAGCATATATGATTCCAA 

AAGGCAATCCGGGAAGGCTAAGGAGACAAGCGTCAACTGGTGTCTGGCTGATGGCTATGA 

CCTGGAGATCCTGGACGGTACCTCGGCCGCGACCACGCTTAAGGGCGA 
Sequence 5586 

GGTACTGAAAACCACTTCCAGAGTCTAAAGCAGCTCANATGTTATCTCTGGGGGAATTAG 

TGTTCCCCTCATTTAGCAACCTCCATACCACAAGGTCTCTGTCTGTAGTTACTGGGATTA 

TCCAGATACACTATCAATGATACAAATTCATAGGAGTATTAATGCATTTCTTTAAACACA 

ACTTGATTMGMGCAAATATGTTMGCAGTTTTCTTTTTCTGCTGCTAAATTACAGTTA 

GACACTTCAGTATCTTCTCTTTACATGTGTATATAAATTAGTAAGAACCTGCATCCAAAG 

CAATGTAGTGTGTGTA TGTAT CTATATATATTTATTCTAACTCAGCACTTCAGAAGCCTT 

TTTGAGTTACAACAATATTTT AGTTT GCCTCATCTGTAGAGGTAAAATTTCTATATTACC 

AAGCTCCAGAGGAATATGATATTTTACAGGCCAATTTTCTGGCCGTAGTCCCTGGGGCAT 

TCATTTGCTGGCCTCCATGGGAATGCTGTTAAAACATTGTTACCGCAGANAAGAANGCTA 

CCAGGACAGCATTTATAATTGTTGAATGGGAGCCTTNTTCCTNTCCCTTCAC 

Sequence 5587 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTA C I 1 1 I 1 1 1 1 1 I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I 1 1 I I ICTTT 
1 " 1 1 m i 1 1 1 1 1 1 1 I I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1| | 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 | 1 1 1 1 1 1 1 1 NNNANNA 

NGGNANTTNNNrTTTTNNAAAAGGGGGCCNCCCTGCTTAAATNNTNANCNNNGGNNCCCCC 
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TNAACAANGGANGGAAANGGTTT TANTCCC NAANANANNCCCTACCTTNGNGTNNCCCCC 

CCAGGGGCNGGGGTNGGNCCCCTTTTTTTMNTNNNCCCNNTGGGNTNTTTGNAAANNCT 
TTNCCAAANAAGGAAGG 

Sequence 5588 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACCATGTTTTATAAACCTCTTGATTTCCAGCAACA 

TACTATAGAAAACACCTGCTACTCAAAACACAACNTTCTCAGGTGTCATCCATTTGMTGG 

CGNGNAGNAGACAACCATATCAATTATCTTGGTATGNTGCAAGCTTTTCAAAGATAGCCC 

TGAMCTTAAAMGWGGTTGCANTTAGTTGTATCTGATGGATATAAATTTGCCTCCTA 

GTTCACTTTGTGNTCAANGAGCTAAAACTGTGAACCTAACTNTCTCTTATTGGTGGGGTA 

ATMCTGAAAATAAAGATTTTATTTTCATGCTCCACTTTTCTTTAAAA 

Sequence 5589 

CCCTTAG CGTG GTCGCGGCCCGAGGTACCTTAGGATAGAACATGGGCTTAGAACACCTGT 

MGCCTGTTTTAAAGATGGCCCAGCAAACTGGTTGCATGTCTTGGGAGCTTGACCTTGTA 

ACCATTTGGCAGTAGTTTCTCTTGGTCTCCACCATCACAACAGTGGCCCTGGTCAAGGGT 

TCAATTCCCGGCTTAAGGGAATGATACTTNATCTTCTTGCTGCTAAGTATTCTATGTATT 

ATGTGTGTGTAMCATAAAAAGAAGCTTTMTTAATTNGTTTAAAAAATTAATAAAGAGC 

CTTAAATCAAACATTTTGTCACAAAAATTAAAAAGTATAATTGCCTTTTAGTTCACGTGA 

CTTAAATAATCTTTTGGGGAAATAAAATCTTTGGTCTAA 

Sequence 5590 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACAGGTTTTTATGTGMCATACATTTTCATTTTCT 

GGGATAAATGCTCA AAAGGG CAACTGTTGGGTTGTATGGTAAACACATATATTTTTGTM 

GAAACTACCCTACTCTTTTTCXJAGAGTGGCTCTACTTTTTACATACAGCCACTCATACAA 

TTCAG ACAGCM TGTATGATTGATCCAGTTTCTTCACATCCTCACCAGCATTTGGTATTA 

CTACTA i rm lATCTTAACCATTCACATAGATGTGTGTAATGATACCACATGTGGTTTT 

AATTTGCATTTCCMTGGCTMTGATGTTGAGTATCTTTTTGTGTGCTAATTTGCCATCT 

ATGTATCCTCTTCGGTGAAATGTCTTCATGTCTTTTGTCTATTTTCTATTTAG 
Sequence 5591 

CCCnTAGCGTGGTCGCGGCCGMTNTACCATTTGCCTCCCGGGCTCAAGCGATTCTCCTGC 

CTCAGCCTCCCAAGTAGCTGGGATTACAGGCACCTGCCATCATGCCCGGCTAATTTTTGT 

MTmAGTAGAGACAGGGTTTCACCATGTTGCCCAGGCTGGTTTCGGAACTCCTGACCT 

CAGGTGATCCACCCGCCTCGGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTACAGGCTTGAGCCCCCGCG 

CCCAGCCATCAAMTGCTTTTTATTTCTGCATATGTTGAATACTTTTTACMTTTAAAAA 

AATGATCTGGNTTTGAAGGCAAAAATTNGCAAANTCTTGAAANTTAAGAAAGGCCMAAA 

TGTAAAGGAGTCAAAACTATAAATCATAGTATTTGGGGAAGTGAAGACTGGAAAGCTTAA 

TTTGCATTTMTTCACAAMCTTTTATACTCTGTCCTGMTATACATTm-NmrrrTTA 

AAAA 

Sequence 5592 

CCCTTTCGAGCGGCCGNCCGGGCAGGTACGCGGGGCTCTTCGTTAAGTCGGCCTTCCCAA 

CATGGCGCAGNCTATNAACATCACGGAGCTGAATCTGCCGCAGCTAGAAATGCTCAAGAA 

CCAGCTTGGACCAGATGTATGTCCCTGGGGAAAGCNTGCATTGAATGTGGGNAACAACCG 

TTGCTCATCGGATGNGGGGGGAACCTGGGGGGTACCCTTCCNGGGCNCCGNCGACCCCM 

CCNC CTTA AAGNGGGNCCGGAAAATTTCCCCAGGCCCNCNAACTTTNGNGGCCGGGGCCN 

CCGNTTTTAACCTTAANGNTGGGGNAATCCCCCGAAAGNCCTCCCGGGGTTAACCCCAAA 

NGCCTTTTGGGGGCCGNTAANAATTCAATTGGGGGNGACCANTAAAGCCTTGGTNTTTTC 

CCTTGGTTGG^GGAAAAMNTTTrGGTTTTMTTTCCCGGNCTTTCACCCAMNTTTTC 

CCNNCCNNCNAAAACNATTAACCNGGANGNCCCCNGGGGNAAAAGNCCCANTTTAAAAAG 

GTTTGGTTAAAAAAGNCCCCCC 

Sequence 5593 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTGAATTAAAAATACAGAACCTACTAACACTA 

CTGTATTMCMGCTGACTCCTATMTCTTTTGGAGATGGCAGATGATACTGGTTTTTM 

AATACCCMTCACATATATGCATTCMGAAMTATTTTGTCTTTATTTTTATTACAAGTG 
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C6CTAGCTCCCATTTCCTCAGTGCTCTTTAGCMTGAGTTTTTATGTTAAACACTTCCAA 

CTGTCAGTATTACCATGAAATCAACATTAGAAAATAAGGTAGAAAACTGAGTGTTTTGCT 

TAAAAAATAAAAAAGGATTAAATAGCTGTTGTATCCAAACATCACGTTCTGCTTCCATCT 

CTACATTCCACTTTCCCCATTCTTGGAGATTAAAAAAACAGGGTTAGGAACTTTAATATC 

TGACAGACTACAAAGGGCAAAGACGTGGCACATGGCCAGTGCCACACCTACCTGGTTGCC 

ACAACATTCTGAAACAGACCACACTTTCAGGAAAATGACTA 

Sequence 5594 

CCCTTAGCGTGGTCGCGG CCGAGGTA CI I I 1 1 1 I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 IANATT 

iiiiiiiiiiiiiiii i iii n i ii nun iii ii nun iiinniiinii Ml | 

1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 A AAAAAATNAAAAAAAN I 1 1 1 1 1 1 1 I N AAAAAAAAAGGGGGNNC 
AAAAAAAAN I I 1 1 I 1 1 1 1 NAAAAATTTNCCCCCCNAAANNN C I 1 1 1 1 1 1 I 1 1 GNANCCNG 
GAAAAAAAANNNNTT AAAAAAANTTTTTTTANAAAAAAAAAGGTTTTNNNNT7TTNNNGG 
GAAAAANATTTTTTTAAAAAANAAAAAAAAAA 
Sequence 5595 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACACTTCACCACAAATACAGAGAAGCTTCAAAA 

ACTGAAGCTCGAATATGAGACTCAAATTAAGAAGATGCTATGCTCAAAAGATAGCCTGGG 

ACTAAAAGAGGAACTGACAGATGAAGACAGAGAAAAGGTTGCAGTGCACGAGGGGA7TAA 

CTCAGGAACAGCCATGTCAAGAGGATTGTATCAACCAGCAACAATCTTTATGGGCCGCCA 

AATGTCAGCCATCTTAAGCATGAGAGATTTCAGTACCTCGGCCGCGACCACGCTAAGGG 
Sequence 5596 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGGGAGGCGTCAGTGTGAAGGGAAGGCT 

AAGGACGCATCGGTGCTGGAGAGTTGAGAATATGCCTTCCCTCCACCCCCAACCCAGTCA 

CCTTATTTGAAAAAAAATTAAAAMCACCTTTTATTTAAAAACCTAACCCTGGAAGTTTG 

CTCGCTGCCTGAAMTCATATGCGTGGTTTTTCCTGTTTCCTGCTCTGTAGCTGACATCA 

GGGGAGCMCGTGMCGCAGGAAAATGGAAATCAACATTTGAAACTTTTAAATGGAAGCT 

TTATTGGGGTTCCACATATGGGAAAACTGCAAATAGCAGAAGTATGTGACTCAATAAATT 

ATTCTGGAGTGACCACATCCTCTAACTGCC7TCCAGGACAAGACGGAAAAATGTGAACAA 

TGCTCCTGAAGGCC 

Sequence 5597 

C CCTTAGC GTGGTCGCGGCCGAGGANCI I 1 1 1 1 1 1 1 NTTTNTTTTGNGGANNTNNCNTTT 

NNi 1 1 1 1 lNNACNNrm"AThnTNACCTTNGCCTNTTNGAGCTTCACNTTCTNNTNTANAA 

NGCNCACATGGANAANATTATAATACAATGTTGTAAATCCAATANTAAAAGATAACCAGN 

TTATTTNGGGGAGCAAAGAGAAAGGGTCCCTAACCCCAGACTGCCTGCGAAGAGGTGAAA 

T GGAA TTGAATGGGATTATGGTCAGCCAAGGCTTCCTAGTGGAGCTGCTACCTGAACTGA 

GTTrTAAGAGGGGTAGGAAAGAAAAAATGTAGTGGGTCATAATGGCATTCCAAATACAGG 

GGACACAMCAGCTCTGTGTTTATGAACTACAACCAGTTGTTGACTTTTGTTTCAAGTGG 

CTCCCCTTCCCCANTGCTGTGTGGACNATGGACTGAAAAAGGAANAAGGCTGGGAGCNAN 

GGACCAGTAAGCTGGAGCAACNAAATGCACGTGAGAATATGGAGGCCTNAACTCTGCNGG 

GGGTTGGACAAACCATTAGAAGAGCCCAAGAGCCAANAAATTCGTCCAAATAGTTTATCC 

ANCACCCMI 1 1 1 1 1 1 I 1 1 I AAAAAACAGNAGGCTCACNTTTNTTTAACCCAAGNCCTGG 

AANTACCCTGCCCCG 

Sequence 5598 

CCCTTAGCGTGGTCGCG G CCGAGGTAC I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I I NCC 

Nil 1 1 I III 1 1 1 1 II I II INNI IIIIIIIIIIIIIIIII I CNNAAANTTNNGNGGNNNNN 

AANGGGGGGGGGAAAAAAAAAAAANNNCCCCNAAAAAAAAAAAAAAAAANNNTNNNNNNA 

AAAAAAANNNCCCNGNNNAAAAAAANNNNNAANNGGGNNCNNNNNNNTTTCNNCNNNNTT 

TTIMNNGGNNNAAAANTNNCCNTTNNNGGGCCCNNAAANTTTTNAAAA 

Sequence 5599 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACAGAGGGGAAATAATGAATAGTATTAAAGAAACA 
TTCTCGT CTTCCT TTACCTTTMTCCCCTMTACCTAGTCTACTTTTTAAATTTTCAGAC 
TTCACTGCi 1 1 I iGAATTCATAATTCTAATTTTCACATTATTGTTAATGGAAAATCATAT 
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CTMTAMGGTTTTAGTTATTCCCATGCACAGTATGAMATTCTCATTTGCTGAGGGTTT 

GmCGMGAAMTGTNTTGGCATGTCTTTGAGMCATGTTTTATTGNCTCCTGTGTCAT 

ATAATCCAAACTAATCTCCGTTTACAGACTTTAACTTGGAATTAGACCTTATAATTAMC 

TATTTAAATAGGTGTTCAAAAGATAAGTTTCTAATGCATCAAAATATATACCCTCAAGNT 

TTCATGGATTTCCTTTMCCATTATTMTTTGGGATAGATCAAAGAATCTTAACATGTTT 

TCMNTTTCTAMNGAAGGCTGCMGATTTTTTGGNAMCCTTTTTGGMTGNATTTTAC 

CAATATTCTCTTGGTAATTAGCCTACATAAGGGACCTGGCCTTTTT 

Sequence 5600 

CCCTTAGCG TGGTCG CGGCCGAGGTACTGCTCGGAGGTTGGGTTCTGCTCCGAGGTCGCC 

CCMCCGAMTTrTTAATGCAGGTTTGGTAGTTTAGGACCTGTGGGTTTGTTAGGTACCC 

TAAMCCTAGTATCTTTTTCTCTTCTATGGAAMTCCGAAGGTCTAMCTTGACTTTTTT 

GAGGTCTTCTCAACTTGACTACAGTTGTGCTCATAATTGTCCTTGCCTTTCCAGCTTAAT 

TAT7TTAAGGAACAAATGAAAACTCTGGGCTGGGTGGAGTGGCTCATACCTGTAATCCCA 

GCACTTTGGGAGGCTACGGTGGGCAGATCATCTGAGGCCAGGAGTTCGAGACCTGCCTGG 

CCAACATGGCAACACCCCGTCTCTAATAAAAATATAAAAATTAGCCTGGCATGGTAGCAT 

GCCCCTATAGTCCCAGCTGCTCAGGAGGCTGAGGCATGANAATCGCTTGAACCTAGGAGG 

TGGAGGTTGCATTCAACTGAGATCATACCACTTCATTCCAGCCTGGGTGACAAGAGCAAG 

ACTCTTGTCTCAAAAAAAAAA 

Sequence 5601 

CCC7TAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTTTGGGCTTCATCATGGAGGACTACCTGCAGGG 

TTGTCGAGCTGCTCTGCAGGAGTCCCGACCTCTACATGTTGTGCTGGGAAATGMGCCCG 

TGATTTGGACTCCACAGTGTCTGCTCnTGCCCTGGCTTTTTACCTAGCAAAGACAACTGA 

GGCTGAGGMGTCTTTGTGCCAGTTTTAAATATAAMCGTTCTGAACTACCTCTGCGAGG 

TGACATTGTCTTCTTTCTTCAGMGGTTCATATTCCAGAGAGTATCrTGATTTTTCGGGA 

TGAGATTGA 

Sequence 5602 

CCCTTCGGCCGCCCGGGCAGGTA C 1 1 I 1 1 1 1 1 1 1 1 I 1 1 I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 GGGGTTTTAC 

TGCTAATCACTCTGGGGAAAACANAGGCNGGTTGGGGAGGGATAACAAGTAACAAACATG 
GGGGAGTGTN 

Sequence 5603 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACAGGCAACCATCACAGATGTCCATCAAAGCTGGA 

TT AGAT GAAGACAAACAACGCAGGCTTTGAGGATAAACTGAAGGTGCAGCTCAAAAGTTT 

CCTTTTCTTATCCAAGGGCATTATAGGACCATTGTCTTCCTCCCTCATGAAGACAGACTT 

GTTCCTGTCCTCTTTGGCTACTGAAATGCAGCTCTAATGACTCTGTCACTAAGAGGTTGA 

GTGGGCCGAAAGTTGTCTCCCAAAATCCCATCACAGCCTTCCACAAGTTCTGCCCCCTTA 

ACATGTGTCCCCAGCCTTCGAAATTCTTCTATAGAAATAACCGGCATCCCCAC7TTACGT 

CCAGACTTTCCATTCTCCACACCTGTAGCTGGGATATAGTTAAAGGGTATCGGAATAATA 

Sequence 5604 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGACCTGGACGGAAATGGCTATATCAGCAAGG 

CAGAGATGCTAGAGATCGTGCAGGCAATCTATAAGATGGTTTCCTCTGTAATGAAAATGC 

CTGAAGATGAGTCAACCCCAGAGAAAAGAACAGAAAAGATCTTCCGCCAGATGGACACCA 

ATAGAGACGGAAAACTCTCCCTGGAAGAGTTCATCCGAGGAGCCAAAAGCGACCCGTCCA 

TTGTGCGCCTCCTGCAGTGCGACCCGAGCAGTGCCGGCCAGTTCTGAGCCCTGCGCCCAC 

CMTCGAAATTGTAGAGCTGCTTGTGTTCCCTTTTGATTCTTCTTTTTAACAA I I 1 1 1 1 ) 

TTTTTG 

Sequence 5605 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACGCGGGGATATTTGCTAAGAGCACCATGCGCGCA 

GCAGCCATCTCCACTCCAAAGTTAGACAAAATGCCAGGAATGTTCTTCTCTGCTAACCCA 

AAGGAATTGAAAGGAACCACTCATTCACTTCTAGACGACAAAATGCAAAAAAGGAGGCCA 

AAGACTTTGTMGTTTGTTCAGAGTCTCACTTTGTGAATTTTAACAAATTATCTTTAATG 

GCAGAAGGAT 
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Sequence 5606 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACCCCGGGTTGTGGGGCCTCAAATACTGCTTTG 

CCTTGCTCTGCTAACCAGCTGCATTTTACAGATCCCAGTATGAACTCTAGTGTTCTTCAG 

AACATACCTTTAAGAGGGGAAGCCGCGCACTGCCACAATGCAAACACTAACTTTGTTCAC 

AGTAACAGTCCAGTCCCCAACCACCATCTTGCAGGTTTAATAAATCAGATTCAGGCTAGC 

GGGAACTGTGGGATGCTCAGTCAGTCGGGCATGGCTTTAGG 

Sequence 5607 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCCGAGGTACTTTNTTTTTTTNTNNATNNNNNNNNNTTTAAA 
CMTCAGTAAATTTATTNAGGACMGAATTTACCATATMCATTTTTTTANTNNAANTNT 
TGCTNCCCCC I 1 1 1 1 I CCC CI 1 1 1 1 1 AAA 
Sequence 5608 

CGCCAGTGTGATGGGATATCTGCAGAATTCGCCCTTAGCGTGGTCGCGGCCCGAGGTACA 

TTAGTATGCTTGATGATGTCTCACAGCCCTCTCAGGTTTTTTTTCCTAAATATTTTTTTT 

CTTTCTTCTCCTTTGGATAATTTCAATTATTTTCTCTTCAAATTCACTGTTCTCTTCTTT 

TGCATGCCCAMTCTTtGTTGAATCCCTCTAGTGGGTTTTCCATTTCAGGGATTATACTT 

T TTAG CTCTAGMTTTGTTTGGTTCCTTTTTATMTTTCTATCTCTTTATTGATATTCTC 

ATTTTGTTCATGCATGGTTTTCCTGATTTCCTTTAAGTTCTTCGCCATGGTTTCCnTTAA 

CTCGCTGAACATACCTAAAGAAAGGTTGATTTAATGTCTTTGGGGTAATAATCCAATGTC 

TGGGACTT CCTCA AGGATGGTGCCTGTCA A 1 1 II I I I I CCTGGGAATGGGACCATGGGTT 

TTCTATTTCTTTTTMTGGTTTGGAAATTTTTGGTGAGAACCGGGACATTATGAAGTATT 

ACATTGGTGGTMCTGAGMTCTMTTCTGGCATG(X)TCAAAAAAATGCTGATTTTGCTT 

TATTGAGGGCTGGAGCCAMCTATTTGGGGACTTTTTCAACTATTTTTGGGNAAGGGGGT 

ATTCTTTGCAGTATGGGGCAAGTGAAAGTTTCTGNTGGGGAAATCCTCTGGGGGTAACCN 

AGNGACCCAAANATTTCCCTAAATATCGGGCTTGCCCAAAGGGGGGGNTTTNGGAAAANA 
Sequence 5609 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACXCTGGAGAMCTTCTTCACATCAGCAATAATTT 

CTCTGMGACAMTTGGTCTTTCTGAACCTCAAACCACCCCAACTTAGTGATTTTAGCAA 

TGACTTGAATAAGAGCTTGGATGACAAAGGGAGCCAGCTTGGGCTGTGATGCCACGTAAT 

TCAG AATG TAGTTTCTGATGTCCATCCTCTGCTCAACAGGTAAAGGACTGACTCGGCTGA 

CMGTTTTGAAAGACATGTTGCTGCAAGGAGCTGAGCATAGGATGTTGTTCCTTGTTCTA 

ATAAAAGTTGACACTTGCTGAGAC 

Sequence 5610 

CCTTAGCGTGGTCG CGGCC GAGGTACTGGGATTTATATANGCATGAGCCCACTGANCCCT 

GGCCCCTGAMNCGTTTTTCTNNAAAGGCCCTCAGTGAGATAAATTAAGAATTTGGGCAA 

TCTNCWCCCTGGGGCCAGGGATCTCTCTANAANAANCCCTTGCCCCTCTGTTNGNAGG 

CACAGTTTNAAAATAAGGAGGAGGAG 

Sequence 561 1 

C CCTTTCGAGCGGC CGCCCGGGCAGGTACTTT NI 1 1 I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 NTTTTTTTCTTT 
ACI 1 1 I 1 1 1 1 1 I 1 1 1 1 NTTTNTTATTNTTNAACTTGTTTANTTTTT N I 1 1 1 1 1 1 1 1 I NTT 
1 1 1 1 1 1 I mGI 1 1 1 1 rGCNMNAAAAAAAAAAANATTTNTNCCCCNAAAAAAAAANAAGG 
GGGNAAAMNNTTNCNTANTTTNNAAAAAAAAMAMTTTNMCNAMMATGNNTNTTT 
■ 1 1 1 1 1 I I AMNGGGN AAAAAMTTTTNTTTGNTNCTCAAAAAAATNNTTTNTTGNNAAA 
MAA AANNCTNT TNAAAANGCCCTGGGGTTTTTTNNTTTTAAAAAAAAAAANAANNNNGG 
AANNI I 1 1 1 1 ITN tGGNANNGGNNGGTNTAMCNCCCANANAAMlsrrTTNTTTTNNANNN 
CCT TTN1 1 1 1 I I IANNN CAAC CNTATANAACCCNCNNNGCCNCNNNAANTTGGAAAAAAA 
ANNIsrmTAGGGNGNATTTTATTTANANTGAAAAANA N I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 C CNAAANCNN 

AAANAAAANTTGGGGTNTTTATTNCCTTNNNNGGNCCCCCANAAAAAAAANNI 1 1 1 I I 1 1 
TTNAAAA 

Sequence 5612 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGG CAGGTA C 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I I 1 1 1 I 1 1 1 1 1 I 1 1 I ICCTTT 
1 " I I I 1 1 1 1 I I 1 1 1 1 1 1 | 1 1 | 1 1 1 1 1 1 1 1 | | | 1 1 1 1 1 | | 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 | | | 1 1 
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Hi CI 1 1 1 1 NGGGAAAAAAAAATANTTTAAAAAGNGGGNNAAA A 1 1 I I I 1 1 1 I 

1 1 1 1 lAAAAAAAAANCNNGGNGAAAAAAATNNAATGGTNTNCNAAAANNTNNNNCNAANN 
NGGGGNNCNAAANTTNANNNMNNTTTTNTNANGGGCNNNNNAANGNAAAAANNTTTNAN 
TCCCNNTTNNNNNGAANAAANAANNCCNNNNNTTNNTTAAAAAAAAAA 
Sequence 5613 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACCTGTTTCTGATACTCAGAAACTTAAAAATCT 

ACCTTTTAAGACTTCTGGCTTGGAAACTACCAAGAAGAGAAACCGCATTTCTGATGATGA 

TACTGATTCTGAAGATGAATTGAGAATGATGATTGCGAAAGAGGAAAACTTACAGAGAAC 

TACACMCCCTCMTAMTGMTCTGAAAGTGATCCTTTTGAAGTTGTAAGGGATGATTT 

CMATCAGGCGTTCACAMCTGCATTCTTTAATAGGTTTAGGTATCAAAAATCGTGTCTC 

TTGCCATGATAGTGATGATGATATTATGAGAAAATGATCGTGAAGTATGACTCAGGAGAT 

ACAGATGAAATTATTGCGATGAAAAAAATGTTGCTAAGGTCAAAAACAGTACCTCGGCCC 

GCGACCACGCTAAGGG 

Sequence 5614 

CCCTTGGCCGCCCGGGCAGGTACATTCTGTGCTGCTGTAACAGAATTGAAGGCTAGGAAG 

TTCAATCTCAAGGGACTGGCATCTAGTGAGGGCCCTCTTGCTACGTCATCCCATGGTGGA 

AGGCAAAAGGGCAAAGAGGGGGTGAGCTCATCCTTTTATATAAGGGAACCATTCCTGTGA 

TAATGGCATTAATCCATTCATGAAGGAAGAGCCCTCCTGTTTGAACCACTTCTTAAAGGT 

CACACCTCAGAACACATTGCATTCAGGATTAAGTTTCCAACACGTGAACTCTGGGGAACA 

CATTCAA 

Sequence 5615 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCCGAGGTACCCTGTAAGAGTAAAGACTTCAAAGAGGGATAA 

ATTAGGAAATATATGTGGAGGGATGATGGTTTTGGATATGTAGAACTTGAAGCTCTGTGA 

TGGAGATCTCTTTGGATCAAGTAGAAATGTGTTGGAGCTCAAAGGTAAAGGCTAAAATAT 

TAATTTGGGAGTAAGTTNCATTAANTGAAAGGTG 

Sequence 5616 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACAGCCTAGAAGAAAACAGAGAGATGAGCAGCTTC 

TGACAAATGTCCTGGAAACACTTCGAGGTGATGGAAATGTGTTAATAGCAGTGGACACAG 

CAGGCANAGTTTTGGAACTTGCTCAACTTCTTGATCAGATTTGGAGGACTAAAAATGCAG 

GATTGGGTGTTTACTCATTGGCACTCCTAAATAATGTCANTTCAATGTGGGTGGAAGTTT 

TCTAMTCXJCMGTAGMTGGATGANTGATAAATTGATGAAAATGTTTTGAAAACAAAAA 

NAAATAATCCCGTTTNAANTTNNNCAT C 1 1 1 1 1 1 I I ATGTNATGGGCCTTTCTG 

Sequence 5617 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACGCGGGTTMGACATCTTTTTTTAAATTTGAGAT 

T TCTGAA TGTGAATATCTAAATGAGATACCATTATGTGTCCCTGCTGTAGGTGACACTCA 

TATTTTTATTTAAGTTAAAAATCACAAAAGAACCGCTACGCATGGTGGCTCATGCCTGTA 

ATTTCAGCACTTTGGGAGGCCGAGGTGGNGGATTGCCTGAGGTCAGGAGTTCAAGACCAG 

CCCTNACCAACATGGTGANACCCCGTCTNTCTAAAAANTNCAANAATTAAC 

Sequence 5618 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACCACACAAATTCAAAGCTCAAGACCAGATAGC 

TGCAGGATTTGAATCAATATTTTGGTGGGTAACTATCAGTAAAAACATAGATTGGATAAA 

TTACATCTATTATAACCAGCAGCGGTTTATTAACTACACTAGAGATGCTGTCAAAGGAAT 

AGCTGAACAGTTAGGGCCTACTAGCCAGATGGCTTGGGAAAACAGAATGGCCCTAGACAT 

GATATTAGCCAAAAAAGGTGGAGTTTGTGTTATGATCAAAACTCAATGTTGTACCTCGGC 

CGCGACCACGCTAAGGGCGAATTCCAGCAC 

Sequence 5619 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCCGAGGTACAGGTGGAACAATCCAAAGTTTTAATCAAAGAA 

GGTGGTGTTCAGTTGCTGCTCACAATAGTTGATACCCCAGGATTGGAAGATGCAGNGGAT 

AATAGTAATTGCTGGCAGCCTGTTATCGCTACATTGATAGTAAATTNNGGGCTCCTAAAT 

GCCAGAATCACGAGTGAACAGACGTCAGATCCTGATAACAGGGTGCAGGGTTGTTTATAC 

TTCATTGCTTCCTTCAAGGACATGGACTTAAACCATTGGATATTGAGNTTATGAAAGCGT 
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TGCATGAAAAAAGTGAATTATCATCCCACTTATTGCCAAAGCAGACACACTCACACCAGG 

AGGAATGCCAACCAGTTTAAAAAACAAGGGGANCAGGATGTGTTAACCCANGNTTCTTAT 

ACCGTCTCATMTTTGCMGTTTTACTATTTTTAAGTATAATGTGTTGCAATCCATCCTC 

TTACTGCT TTAC TATATTGGCATTTATACTGNATTAGAAATAACTCTTCAATCTTCTGCT 

TTGTCMGTTTTAAATATGGCTGGTTTAAGGGTCTCTAATAACCCCCCACACAAGACAAT 

TTCTNCCCATCTCTTTAAMTAAmGCTTTTTCTTTTTNCTmCTCTmCTmCTT 

l l lll l lll 

Sequence 5620 

GCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGGCTCCGCCCCGAAACCTTCTGACTACTAACCTACCAAG 

ATCACTCCATGGATGAAATGACAGCTGTGGTGAAAATTGAAAAAGGAGTTGGTGGCAATA 

ATGGGGGCAATGGTAATGGTGGTGGTGCCTTTTCACAGGCTCGAAGTAGCAGCACAGGCA 

GTAGCAGCAGCACTGGAGGAGGAGGGCAGGAGTCCCAGCCATCCCCTTTGGCTCTGCTGG 

CAGCAACTTGCAGCAGAATTGAGTCACCCAATGAGAACAGCAACAACTCCCAGGGCCCGA 

GTCAGTCAGGGGGAACAGGTGAAGCTTGACCTCACAGCCACACAACTTTCACAGGGTGCC 

AATGGCTGGCAGATCATCTCTTCCfCCTCTGGGGCTACCCCTACCTCAAAG 

Sequence 5621 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACAGTGGCACAATCTTGGCTCACTGCAAACTCCAC 

CTCCCGGGTTCAAGCGATTCTCCTGCCTCAGCCTCCCAAGTAGCTGGGATTACAGGCATG 

CGCCACCACACCCGGCTMTTTTTGTATATTTAGTAGAGACGGGGTTTTCACCATGTTGG 

CCAGGCTGGTCTCAACTCCTTACCTOAAGTAATCCACCTGCCTCAGCCTCCCAAAGTGCT 

AGGATTACAGGCATTAGCCACCGCACCCGGCCCAATCAATATTATTTTATGCAGTTCTGT 

AGGGAACTACTCCAAGACTTAGAATAATATTGTTTAGGAAACAATGAAATAGAAGCCTCA 

TACATATATAATAAAAACCTATTATGTTAAAGGCCTACATCTTGAAAAAGGGTAATAAGA 

CACACAGGAAAATGTCCTCCCTCCTCAAGGGGTGGGGAAAGAATTACCTAAGCAGGTAAC 

AGTGCCAGGCAAGTGAAAAAAAA 

Sequence 5622 

GGCCGCCCGGGCAGGTACACCAAACAGAGGAGTTTGGCTTTCTCCTGAAAGTTCCTGAAG 

TCACTGAAGGATATTAGGGAGTAACACTGTCAGAGTGCTTCTAGAAAGCXJTGCTGTGGTA 

ACATTGAGCAACAGAGAGGAGACCAGCTAGGTATAGGAGGCAGGTTAGTACTGGAATAAA 

CAGTGAGCATATCTGGTATATGTCATTATTTATTGTTAAATTACATTTTTAAGCTCCATG 

T GCATAT AMGGTTATGAMCATATCATGGTMTGACAGATGCAAGTTATTTTATTTGCT 

TATTTTTATAATTAMGATGCCATAGCATMTATTGAAGCCTTTGGTGAATTCCTTCTAA 

GATAAAAATAATAATAAAGTGTTACCGTTT 

Sequence 5623 

CCCTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACAAACTTAGAAGAAAATTGGAAGATAGAAACAA 

GATAGAAAATGAAAATATTGTCAAGAGTTTCAGATAGAAAATGAAAAACAAGCTAAGACA 

AGTATTGGAGMGTATAGMGATNGAAAAATTTTAAAGCCCAAAAATTTGGATAAAATAG 

CACTGAAMMTGAGGAMTTATTGGGTMCCMTTTATTTTAAAAGCCCATCAATTTAA 

TTTCTGGTGGTGCAGAAATTAGAAGATAAAAACATACTTTTAGAAGAAAAAAGATAAATT 

TTAAACCTGAAAAGTAGGAAGCAGAAGAAAAAAGACAAGCTAGGAAACAAAAAGCTAAGG 

GCAAAATGCACAAACTTAGAAGAAAAT 

Sequence 5624 

CCCTTAGCGTGGGCCNGGNCANAGGTACTAAANATACAAAAATTAGCCTGGCCTGGTGAT 

GCGCACCTGTAGTCCCAGCCACTTTGGAGGCTGAGACAGGAGACTCACTTGAACCCAGGA 

GGCAGAGGTTGCAGTGAGCTGAGATTGCACCACTGCACTCCAGCCTGGGTGACAGAGCAA 

GACTCCATCTCAAAAAACAAAACAAAACAAAAAACTACAATAGAGATGTATGTCAAAGAG 

AATATAAGTTCTTAAGAAGCTGCGTCTAATTAGTGAAGCTCTCCCTTCCCATATTCAGTG 

ATCCAAGAAACTGAAATTTAAANGGAAAAATGAATCTGTAAAGTTATAGATGTCAAATTC 

TCAGATTCTTCNTTGTTATTTNCCMGTGGAAMGGATTANAMTMTAGAATTTTTATT 

GATTTT 

Sequence 5625 
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CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTTGCCGGAGTCTA6GGATAAGAATGCACTACAA 

AATCAAAGCCAAAGGGTTGATGAGCTGGTGGCATGCATTGAAATTATACAGACCCTAGTA 

TTGAfGTTCAGAAGAAACAGAAAACCGAGTCATCACGCCTGAACACATTGGCAGCTAAGA 

AGGGAGCACTATTTMTCTCTTGGTMTTTTAATTAGTGAGCCTCAGATTCCAAAATCTT 

GTCCTGTGTTTGATATCCAGTTGGTGGCTGATTCAGCTTTAGTCAGAATGTCTTTTGACG 

CTGAGTTACAGAAGCTTATTCTGGAGTATACAAATACTGCTACAGCACTTTTATATGAGA 

TACTTCTTGTCTTTCAGCAGGGGMATCTCGGATTGGGATCCACAAAGTTTTGCTATTAG 
CT 

Sequence 5626 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTTN A 1 1 1 1 1 I 1 1 1 1 1 I 1 1 1 1 1 1 GGGTATAATAT 

AGGATCTTA GTGC T TAAAT TTGCCTCCAAGCATACATTAGCTGCAACTCCCTGATTCTGA 

TATATCGNGTTTTCATTTTCAGCTCMTGMCTTTCCMTTTCTCTTTTGATTTCTTATT 

TGAATAAT 

Sequence 5627 

TGCAGAAATTCGCCCTTA GCGTG GTCGCGGCCGAGGTACCGTCCTGAGGGCATACAACTT 

MTTTCTACAAAMCATACTTTTTCAAAAGGGCTATGAGAGTATCAATTGACAAAAGCAG 

A ACAA GTAGCATGATTAGACAGAGAAGTCTTAATTGCTTAACACAAGATAAACTCAGCAG 

GTmAAAGTGTCTGTATCCATTTTAAATGATTAGTCCAGGGGTAGAAAAGATGAGGATG 

GTTTCATCATACTTTGAAAAGGAAACTCCCACTGGAGNCTAAAACAAACTTACAGGCCAG 

GGTTATTMGMTCCMGTTACATAGTAGNATTATTANACTATTTATTTTCATACCCAAG 

TTCATTGCTTMGGCMTMAGAAAATCCCTGTTTTGCAGCATTTMTTTACATGTTAAT 

TTCAGGTTTTCCAGGCCACCATAGTTTTAGGAGGGTCACAACACCAGGGCCAGAAGAAAA 

GGAACCAAAATGCCCCNGCNCCAAGATCAATCTTCAACTGGCCCTCAGTTCCCAAGCCAA 

GCCCCAGTG 

Sequence 5628 

CCXJTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACAGTTATGACTGACCTGAAGGATGCAAAGGCTCC 

ACCTGGTTGTCTCACCCCAGAGAGAATTCCAGAGGTCCATCACATTTCCCAAGATCCTCT 

GCACTACAGCATCGCGTCAGTCTNTGCTTCTCAGAAGATCAGAGAACTAGAGTCTATGAT 

CGGCATAGACCCAGGGAACCGGGGGATTGGGCACCTGCTCTGTAAAGATGAGCTGCTGAA 

GGCCTCTCTCTCGCTGTCCCATGCCCGCTCAGTGCTCATCACCACTGGGTTCCCCACACA 

TT 

Sequence 5629 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTACCCTGAATGCACCTGATATTGTCTGAAGTCT 

AATAACAGACTATAGGAAAAACAGATCTATTGTGATATAAGTCAGGAAGTGGTTGAACGG 

TGAGAGACAGGGTGA GAAG TGATTGTAAAGGGGCACAAAGAAATTTTCTGAGGTGATGAA 

GCTGTTCTGTATCTTGTTTTGGATGAAGATAACATAGGTGTATAGAATTGTTGAAGCTCA 

TTGAACTGGGCACTTAGATCTGTAGATTGTATACATAGTATATTTCAATTAAAAAGATTA 

AMGGAGTAMTAAMCTATGTGTTTCCCTCAAMTTTTMTTTGAGGGATTTCTTTGGT 

AGAMGTCACCCGCACTTTAAGMCAGTTTTTGAAAATTAGGGAAATGCTATAAAATATA 

GC CCAGAAGAAATTCTGT AAAAGACCCAATTGCAAATTAAAAACTTAAGCCTATCCATAT 

GAG I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 IGGNACGGGANNTCNNTTGGGCCCCCNCCNCTGAAANCCNNG 

GGNGAAANCCCCTTTTNAAAAAAAAA 

Sequence 5630 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACACAGAAAGGCAGAAGTTGAAATTAGTTTGAA 

GACTACATTGTATATTACACAATATACATTGCTTAAGCATCAGCAACGTGAAGCAACATC 

MTGCCGTTTCTGGATGGTTACAGCAGTTATGTCAAMTTAGATTTTTAAAAGTAAAAGG 

CAMGAMTTTGCCACATATTTAATAATTACTCTTGGGAATGACTGCAAATTAGAGATGT 

TAGGTATTATTGATTCATTTATTCTTTAGCAAATGTGTATTGAACACATACTATGTATCA 

GGCAAATGGATATCACCTCCCCTACTATGGAAGAATAACAGTAATCAGATAATTAAAAAT 

TATATACTCCAGGGTGGCAGAATGACAATCAGTAATCAAAATTATTACAAATTATATACT 

ACAAGGAAAACAAAGAAATAAAGGATTATGGAGGATTTACCCTAGGGTGGTTAGAAAANG 
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GUI I HAG 
Sequence 5631 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACACCATAAATCTTGACTTACCACCCTACAAAAGA 
TGGCATGAATTGATGCTTGACAAGGCACCAGTGCTAAAGGTTATAGTGAATTCTCTGAAG 
AATATGATAAATACATTCGTGCCAAGTGGAAAAATTATGCAGGTGGTGGATGAAAAATTG 
CCTGCCTACTTGGCAACTTTCCTGGCCCTTTTGAAGAAGAAATGAAGGGTATTGCCCGCT 
GTTACTGATATACCTTTAGGTAAAGTTCACTTAGAAGCTTTAAAAAAAAAGTAATTAAAT 
TCTTTTACAAGTTTCCATTGAGGGNGTGATATACATACAGCACAGGTGCTGTATGTCTTA 
AATATACAGCACANGTGCTGTATGTCTTAAATATACAGCACAGGTGCCCAGGTCTTAAAT 
ATACAGCTCMTGAAAGCTTCAAAAATGCATGCATGCCTTGTANGCCCTTGACTCAAGAT 
CAAAGATCCGGAAGAACCCAGCACTTCCACCGATGCTNCATCATGCCCCTTTGCAAAAAA 
AACTGNCTCCTCCAGTAACACTTTTCTGATGCCACTATANATMGTTTTGCCTTTCGNGA 
ACTTTGTATN AATAA AACTGACAATTGAACNGGCCNGGGGAATCNTGGATTTNAATATGG 
GNGGGGNGCTTTTGATTACMGGGATTTNGGNGGGTTTAAAATTTTGTTTTTACCATAAA 
GGAATTTAAATTTGGNGTTAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAN 
. Sequence 5632 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACAAAGATTTAGGCTTGCATACCCGAAAACCACAG 

7TAGGAAGAAAAATCA7TTCAGGAAACAACATCAGAACAAGAACACATATAAA7TAAAGG 

CATACTGTTTATCATTCCACTTCATTGCACATATAAGAAAACAATACTGCCGTCATTCTT 

GAGTAAGAAAGTTTCCAATGAAAGAGGAAGTTCX5ACAATGAATACAGGTGCAGACAGTCT 

TATTAC CACAAA TTTAGTTATATCAAAACACTTGGTGGTGTCACTAAGTTAATTAAATTA 

TCTATACTTTTTACTGGAMGGTMTCATTTCCCTGCCTTCATATGTTAACTTAAAATCA 

CTTACAAATGGAAATATAGATTCAGTAGAAAAGACTTCACATGCAATCCTATACAATGCA 

TTCTGGTTTT 

Sequence 5633 

NCCCTTAGC GTGGN CGCGGCCGAGGTACTTTGI I I I 1 1 1 A TTTTTAATG ATTTTCTTTTT 
GTTATTAATA 1 1 1 1 ICTCTGTTCCTTTGTTATTACTTGCATGGTTTGGCGTCAGAAGTCC 
TTACCTCnTTATATTGTTTGCAGGTTTAAATAAAACAGTGTGGTGCCAAAAAAAAAAAAA 
AAAAAGTACCTGCCCGGGCGGCCGNTCGAAAGGG 
Sequence 5634 

CCCTTAGCGGCCGCCCGGGCAGGTA C 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I I I 1 1 1 1 I I ICI 1 1 1 I IC T 
I 1 1 I 1 1 1 1 1 1 I 1 1 1 1 1 1 I I 1 1 1 1 1 1 1 1 I 1 1 1 1 1 1 1 1 AAAAAGCANN A 1 1 1 I I I I 1 1 I I 1 1 
NNAAAAAANNAANTTTTTAAN 1 1 1 1 1 1 1 1 GGTNTNCCGGGTNANGGGGNAAAAAAAAAAA 
GNGGNCCATTTTTTNNAMANNTTAAAAMNCCTTTTTTTAAAAMTTNCGNNGGNTTTT 
1 1 1 1 1 1 1 AAANGGNCC C I 1 1 1 1 1 1 1 I 1 1 I I 
Sequence 5635 

CCCTTGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGGATTATACAGACGCATAACTGGAGGTGG 

GATCCACACAGCTCAGAACAGCTGGATCTTGCTCAGTCTCTGCCAGGGGAAGATTCCTTG 

GAGGAGGCCCTGCAGCGACATGGAGGGAGCTGCTTTGCTGAGAGTCTCTGTCCTCTGCAT 

CTGGATGAGTGCACTTTTCCTTGGTGTGGGAGTGAGGGCAGAGGAAGCTGGAGCGAGGGT 

GCAACAAAGCGTTCCAAGTGGGACAAGATACTGNAGATCCTCAAAGTAAGCCCCTNGTGT 

GACTGGGCTTGCTGGCACCATGGACCCAGAAGAGCAGTATCTTTTATTGAGGATGCCATT 

AAGGTATTTCAAGGAAAAAGTGAGCACACAGAAATCTGCTACTTCCTGCTGACTGATAAT 

GAGGCCTGGAACG 

Sequence 5636 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACAAAATGGTCCTATTT7TGTGAAGAGGGACATAA 

GATAAAATGATGTTATACATCAATATGTATATATGTATTTCTATATAGACTTGGAGAATA 

CTGCCNAAACATTTATGACAAGCTGTATCACTGCCTTCGTTTAT AI I I I 1 1 1 1 AACTGTG 

ATMTCCCCACAGGCACATTMCTGTTGCACTTTTGAATGTCCAAAAAT7TATATTTTAG 

AAATAATAAAAAAGAAAGGATACTTACATGTTCCCAAAACAANTGGTGTGGTGAATGTGT 

TGAGAAAAACCTAACTTGATAGGGTCCNACCAATCCAAAATTGTATTACNAATGCCCCTN 
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G^CATGTTTTTGGNTTTAAAMCNNGGTAMTTGAAGATCTTTTTTATTTTCAATTAAA 

ATGNATATNATMTTTTTAAAANGCCAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAA 

Sequence 5637 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACGCGGGGGGGGAGCCGCCCGTTCGCGCTGCCAGC 

AGCTTCCGCCTGCTACGGTCCTGGCAAGCACCTCGGGATCCCATTCCTTCACAGGGACCC 

TAGCCAGTTAAAGCTGATACATTCCTGTGGGTCAACTATGCAACTAACTCAGATTTTGAG 

GAGTCTCTGCATTAGTTGGACAGCTCTTCTGGAATTATCTTCTAAGCCAACTGTGGGTTG 

GGTAGGTGGCTCTGCTGATTTTTCGCTGGACTTCCACATTTGGGACCAGTTGGCTGTCAT 

C 

Sequence 5638 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACATGTGACTAAGCTTTCAGAGCAGAAAAAGAACC 

ATCTGAAAGGAATAGAGGATTTGTAGAAACCATTCCAGGAACAGTGCTTGATCCCAACAA 

CCAGACTGGAGAAACCCATAATTTGTGTGGATATTAGTTTCCTGAGGCCACAAACTTGGT 

GGCT AAAACCAGTAGAAAATTACTTGCTCATACTTGTAGAAGCCAGAAGTCCACAATCAG 

TTTTACTGAGGCAAAATCAATGTGCTAGCAGGGTCTTGCTCCCTCCAGAGGCTCTAAAAG 

ATAATTACTTATTGCCCCTTTGTTTCTAGGAGCTGCTGGTATTCCTTGACATTGGGCCAC 

ATCACTGGAATCTCTGCCTTTATGGCTGCATTACCTCCTCTTCTGGGTGTCAAATCTACC 

TCTCTTTCTTAAAAAGACACTTGTAA7TGGATTATAACC 

Sequence 5639 

CCCTTTCGAG CGGC CGCCCGGGCAGGTACCACTAATAAATTGTTTGCCAAATCCTTGTAA 

TAACATCTTAATTTTAGACAATCATGTCACTGTTTTTAATGTTTATTTTTTGTGTGTGTT 

GCGTGTATCATGTATTTATTTGTTGGCAMCTATTGTTTGTTGATTAAMTAGCACTGTT 

CCAGTCAGCCACTACTTTATGACGTCTGAGGCACACCCCTTTCCGAATTTCAAGGACCAA 

GGTGACCCGACCTGTGTATGAGAGTGCCAAATGGTGTTTGGCTTTTCTTAACATTCCTTT 

TTGTTTGTTTGTTTTGTTTTCCTTCTTAA 

Sequence 5640 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGTCCTGTGTTACATTCTGTTCTTAAAT 

CTGMTGCCTTCTCATTTMTTCTGAGGAMTATCACACAGGTGTCTTCATTGACCTTGA - 

ANAAATG TATAT ACAGNTGCCTTATAAAACAACATANATTTAGACCATAACTTTTATAGA 

GAMGG GTTTT GTCAAATGTTTTCTGAAAATCTGAGTAATTCAAAGCNTGCCTCTGCCCC 

TTTMTATTTTTAATAACCTGCATTGTTGCTGTCTGCCAAATATTAAATTGAAATCTTCA 

TTTCAATTTTATTATCTGGAAAGGGCACTGGATTGCTCTGCAACCAAAGAAAGCANTATG 

GMTGAAMMCTCATTCACTTTTGTCTTATTTCCTTNTTAAGGTGTATTGGCATGTAAT 

TTGCATAGAGAAGGNCCTCTGGTTAGTCTCTCAAATTGAGGCTGTTTAGGGAAATCCTTA 

TTCAGTTGGTGGCAGGGGGTTGGTTTAAAGTAAAAAGGAATAAGGATC 

Sequence 5641 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGCAAGTGATGGGAGGGTTGGACCTTTC 
AGCCCTAATCACTAACCTTTGAGAAGTGAGGCAGGGATGGAGATTAAGCTCTATAAAAAC 
TCTTGAACTAAGAGATTCAACAAGCTTCCAGGTTGATGGATGCATCTAGGTGCTGGGAGG 
GTGGCACACCTNAATTTCACATGGACAGAAAACTCCACTNANGACCCTTCCTGGCCTTGC 
Sequence 5642 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACACCTTTGACTACAGCTGCAGAAGTGTTCCTT 
TAGACAAAGTTGTGACCCATTTTACTCTGGATAAGGGCAGAAACGGTTCACATTCCATTA 
TTTGGAMGGT TACCT GCTNNTTAGCTTTCATTATTTTTTGCTACACTCATTTTTATTTG 
GTATTTAAAATGTnTAGGCAACCTAAGAACAAATGTAAAAAGTTAAAAGATGCCAGGGA 
AAAAATGAMTTNGCTTGGGTATTTCATTTACCTTCATNGTATATTTCAAGGCACCAAGG 
CANTTNAAAACCAAAAAAAACCCCATGGTAATTTTAAAAC 1 1 1 I I I I 1 1 1 AAGGGAATTT 
TTTTNGC C I I I 1 1 1 1 GGTGGGAAN I I 1 1 1 1 1 1 I I 1 1 1 1 1 I I 
Sequence 5643 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCCGAGGTACTCTTGCAATGAAACCAAATAGTATCATAGACA 
CAACCTCTGTAGCACATTTTAGGTGGCAAACACTGTCACAGAATTTTAACTACCAGATCT 
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GTTTTAGGCCATACA GTTT GCTCTTAGTTTTATCMGAGMTTTTTAAGGCTrGCTGCGA 

CACTGCTATGTGTCCTTTTCAAAATCTGTTCTTTTCATTACTTACTTAGAATAAGATCTC 

TCTAAMTTTTAAATTAATAGCACAGAGAGAGAGACTGGGAAAGCAGCCTTTTTATGTAA 

ATGAAACCTCTTAGGTAGTAAAAAAAACCCCAAAAAGCTGAGAAAGTGATCACACAGTTT 

AAATACAGTCAAGATCTCTGAGCATAAGAAGAGGTCAGAGCCAGCTGATAGTAAACCTTG 

ATCTTCAGCTACCAAATCTCAAAAATGAAACTCCAAATGAGTTTGTTATTGGAGATGGG 

Sequence 5644 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTGAAAGGAAGTTGTTCATGGATCAGAAATGT 

GGGAGGCCCTTCCTTGCCCAAGGCAAGTCGCTGTAGATGGTTAAACTGATACCAAGGATA 

GGTMGGGAMTTCCAAATTCCATTGGAAGATGGCCTTTTACTGACACTGCAGACATGTA 

GATAACAATAGTTTAATGTCCTCTGAAAAGGTAAAAATTCCATAAATCCTTGCAAACAAT 

TTTTAGCMT ATTGT TTATTGCTACCACAGCC MGMTGGGTATTTCAAAGCCAGGGTTT 

1 1 1 1 1 ATTTT GTTTTGTTTTGTTTTG I I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 GGCTACACTTTTTTGGGGG 

GGACCTTTTMmGGGAA GAAA ATGTTGAGTATACTTTTNTTTCACAACCATTGCAAAA 

CCCAGGTAGC CCTGG GAGTTTTCTTTTTTTCTCATCMTCATTGGTTTTG I I II 1 1 1 1 A T 

GGTTCAMGACTTTTTCCANTCCATGAAATTAAAAAATNA 

Sequence 5645 

CCXTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTATTTTCAATCCCTGACCGAGGGACCTTCCA 

GAAGACCATGGGGGCTGGGCGGGCAGTGGCAGAGCAAGTGATATTTAGGTGGTCTTCAGA 

GAATTTGTAGTGAAGGGATACTATGGGCATAGACGGTGAGGCAGGCCGTTCCTGAGATCT 

TCCCAAAACCAAAGGTATTTGAAGAGACACATGTAACACCCTTCATCCTCCAGGGTGATA 

TTCCANMGGTGATGGTTGGAGTTTTTNGGAGTTCCCAAGCCT 

Sequence 5646 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTA C 1 1 1 1 1 1 11 1 1 1 I 1 1 1 I 1 1 1 1 1 1 1 1 CTAATCAGA 

ATGGGGGAATAAAACCACAAAGGAATCAGCTAACTGTCCCTGTTGGCCCAGCATCTCAAG 

GATTGTGTTGCAGCAGCTATCCTGAGGTGTGCCCTTCCACATCTGGGCAAGCAAACGTCT 

CTTTATTGGTTGGTGGTTATGTTAAGCATGTTGAACTTGGAACCAGAAGATCTACCAATT 

CTGGACACAGCTCCTTCCCTAAGTAGTCTATGACCTTGGGATAGTCACATAAGACCTTTG 

GATGCCAGTTTCATAMCCAGAGTTTTCAATAACTAATGCCTCACATTTAATGAGGTCCA 

TATGGTACCTGCCCGGGCGGCCGCTCGAAAGGG 

Sequence 5647 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTA C I 1 1 1 1 1 1 1 i 1 1 1 1 I 1 1 1 1 I 1 1 1 1 IAGGAATT 

TTACCAATTGCTCAGTMGAGGTATTTAGATCTCCTACTGAATGGTGAMTTGTTTATTT 

CTCCCTTTATCTGCCAATTTCTGCTTTATGTATTCTGAAACTTTGTTACTGGATGCACAC 

ACATNTGTGATGAATGATAATAAAATGTCmATCGCAGTTMTTCTTTTTGTTTTGAAG 

T CTATTTT ATCTTATATTAATATATGCACTCAMCCTTCTTATACTTAGTGCTTCCGTAA 

TCi 1 1 1 1 lAATACATTTACTTA CAACA TGCCTGCATCTTTATATGTTAAATGCATTTCTT 

GCAGAGAGCANATAGTTATGCTTTTCAAAMTTCATTCTGCTTAtTrCTAACTTTAATTG 

GAGAATTTAATCCAATTAAATGTATTCCAAGTATTGATATAATGGGTATTAAGGACTGGT 

TCTTCCTTCTGGGGNTTGGNCCCTTTGNCCCCCCTTTCCTTATTACGTGGATTAAATTGA 

ATATTTCTT 

Sequence 5648 

CCCTTCGAGCGGCCGCCCGG GCAGGTA C I I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I 1 1 IATTT 

I I 1 1 1 1 I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I I 1 1 I NI I I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 NTTTT 

I I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I I ANNlNnTTTCNCTTTATTNNAAAANANNAAAAAAAATNN 

AGGNGTTATrnTTNAAANNNGANTNGGAAAATANTAAANNNAAAAAAAANTNNNTTAAAA 

ANTTTT 

Sequence 5649 

CCCTTGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACATTTGGCTACCTGATGGACCATTTAACATTTAT 

AAAGGGATTTCATTCMTTGTCATTTTCAATGCATGTTTTCTGTTTGTATAAAAGCTTTC 

CCATGCAAGAGGGCTGATGTTACAACAGTAGATTATTGTGCAACAGTGTATTTTCACCTA 
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GTAAAAAAATCTTTTCATGGTTCACTAAGGACAATCCCTTCATGATCTAGAGCCTGAAGG 
TAGGATCTTCTGAGAACATCAGAAAAAGACTAWCTACCATCCACACTACAGCAAAACT 
TTGGGAGCCCTTGAACCTTGGGGTTCATAATCTCACAATGGG 
Sequence 5650 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACGCGGGCTACAAACGGCAGAATGAAGGAAATCCT 

GAAAGAGATAAAGAGAGGCCTGTCCAGTCTTTGAAAACATCAAGAGATACTTCACCCTCA 

AGTGGTTCAGCAGTTTCTTCATCAAAGGTGTTAGACAAACCCAGTAGGCTAACTGAAAAG 

GAACTTGCTGAGGCTGCAAGCAAGTGGGCTGCTGAAAAGCTAGAGAAATCAGGTGAAAGT 

MCTTGCCTGAAATTTCTGAGTATGAGGCGGGATCCACAGCACCATTGTTTACTGACCAG 

CCAGAGGAACCTGAGTCAAACACAACACATGGGATAGAATTATTTGAAGATAGTCAGCTA 

ACCACTCGCTCTAAAGCAATAGCATCAAAAACCAAAGAGATTGAACAGGTTTACCCGACA 

AGACTGNGAMCTTTCGGGATGGTGGTGAAAATGCTGATTGAAAAANATCCTTCTTTAGA 

AMGTCTTTCAGGTTGCA7TTGAGGCANAATTTACATNNAAATAGGTNAACCGGTGTGTT 

TNAAAAAA CTCAAG CNT TTCANT TGCAGMGTATGGATCCTTTCNCCTCAANAATTTTGG 

GGAAGCCC I I 1 1 1 AN AATTTTTTNTGGTTCANG GCTAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAA 

Sequence 5651 

GATATCTGCAGAATTCGCCCTTAGCGTGGTCGCGGCCCGAGGTACAGACCCTAGACTCAG 

AAACACAACAGATTTGAGCTAAGACAGCTCTGGTGAAACAGTAATAGAGGGAGGAGGAAC 

ACGAGGTATTCATGTCTGGGCCAGAGCTGCCATCCAGGGCCCCACACCCCACCTTTGGTC 

CAGATGGCCCATTGGCCCAGGTGTCCCTGCTGCCAGAACACCGTGGACTGGGGTACTCAT 

TGTCAGCTTGTAGGATCTTTGGCCATTCTGTCCACAGAAGTATCAGTTTTACTGTTAACA 

TTTCTGACATTGGAAAAATACATCTGCATTGTCTATCCTTTTAGATGTGTGAGACCTGGA 

AMTGCAGMCMTTACAGTT CTGAT TCTCATTTGGATTACTGGTTTTATAGTGGCTTTC 

ATTCCATTGAGCAATMGGMTTTTTCAAAAACTACTATGGCACCAATGGAGTATGCTTN 

CCTCTTCATTCANMGATACAGAAAGTATTGGAGCCCAGATTTATTCAGTGGCAATTTTT 

CTTGGTATTMTTTGGCCCGCATTTATCATCATAGTTTTTCCTATGGMCATGTTTTATA 

GTGTTCATCAAAGTGCCATAACAGCACTGAAATACGGAATCAAGTTAAAAAAGAGATGAT 

CCTTGGCCAACCGTTTT 

Sequence 5652 

CCCTTAGCG TGGTCG CGGCCGAGGTACGCGGGGGGCATTTACCTAAAGGCAATGTTAGAG 
TCATCGAAAG 1 1 1 1 1 MTCAGGCMGTGGTATGATCAGTTTTTTGTTTTGTTTTGTTTTT 
TTTGAGACGGAGTCTGGCTATATCGCCAGGCTGGAATGCAATGGCGCGATCTNTCCTCAC 
TGCAACCTCCGCCTCCCGGGTTCAAGCGATTCTCCTGCCTCAGCACCTCGAGTAGCTGGG 

ACTACAGGCGCGCGCCACCACGCCCAGATGAGAAAACTGAGGCACAGAGAGGTGAAATAA 
Sequence 5653 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGATGAGTGTGAAGTAGCCTCTGGTGTC 

ATTTGGATTTGCATTTCTCTGATGAGTGATGCTATCAAGCACCTTTGTGGTGCTGTTGGC 

CATATGTGT ATGTT CCCTGGAGMGTGTCTGTGCTGAGCCTTGGCCCACTTTTTAATTAG 

GCGTTTGTCTTTTTATTACTGAGTTGTAAGAGTTCTTTATATATTCTGGATTCTAGACCC 

TTATCAGATCATGGTTTGCAMTATTNTCTCCCATTCTGTGGGTTGTGNTTTCACTTTAT 

CGATAATGTCCTTAGACATATAATANATTTGTATTTTAAAAAGTGACTTGATTTGGCTGT 

GCAAGGTGGGCTCACGCTTTGTAATCCCAGCACTTTGGGAGACTGAGGTGGNTGGAACAT 

ATGAGGAGGGTAGGAGTTCGAGGTCAGCCTGGCCAGCATANTGAAAACTTGTCTCTACTT 

AAAAATANANAAANTAGTCAGGCATGGTGGNGCACCGACTGGTAAAACCANCTTCTCAGG 

AGGCTNANGCACGAGGAATCACTTGAACCCCATGANGAGGGGGGTTGCATAGAGCTTGAN 

ANTAATGCCAGGGCNANAAGNANGGAGANTTTGGTTTAAA 

Sequence 5654 

CGCCAGTGTGATGGGATATCTGCAGAATTCGCCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGACGCG 
GGTMGGAGAAGGATGTTGACGACTGTTGGTTCTATTTTACGTATTCAGTGAATGGGAGC 
AACGAGGTCATGGTTCATGTTGTGGAGAATCCAGAGTGTCCCACTGGTCCAGACATCATT 
CCMTTGTAGCTGGTGTGGTTGCTGGAATTGTTCTTATTGGCCTTGCATTACTGCTGATA 
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TGGMGCTTTTAATGATAATTCATGACAGAAGGGAGTTTGCTAAATTTGAAAAGGAGAAA 
ATGAATACCAAATGGGACACGAGATGGTCACATAACATTGTGAATGTAATTAATGCCACT 

GAAACAAAGTGGCTTTAATTGCAAAAAAGAAAATGAAAAGGCAGGACATAGTGGG 
Sequence 5655 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACGCGGGTGTATGTGTGCCTA I 11) 1 1)11) I GGT 

MCNANAAGTTTCCTGTGGCTCTTTTCACTCTCTAAAAGGCCAGGACCTGCTTCCTCTGA 

ATCTGCCTGGATTCACTCCANTTGTTGGNANGGAGAAATTAAGTTCCAAGTGTAAGANAC 

ATANGCACTGAAAACTAAATAATAGNTCTTGNAACTATTTGNI 1 1 1 1 1 1 1 1 1 GGTANNAN 

ATAAGTGAAGTTCATTTGGTT 

Sequence 5656 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACAGAGGAGTTGCTTTGCAAACAAGCCAGGTAGAT 
AAGACATAATGAACAGGCTTCTGGGAATGGTATAGCTGTCGTTGGTCCTAAAACATGA 
Sequence 5657 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTCACAGGGAAAACTTTTGGTGGACTTATGGTCA 

TTTCTCAAACCATTATGTCATTCTTACACTAATCAATAAGAAAAATAAGCTAATTTTTGA 

AAACAGTAACTAGAAAG ACTGT TGCAAAATATTTAAAGATTCTAGTCCACTCAAATTTGT 

CAAATAAAATCAGAACCATTTTAAATGAAAAGATCCTGGTTCCTCTGAACATTATATAAT 

GCCGGCAAGGCACGGTAGCTCATGCCTGTAATCTCAGCACTCTGGGAGGCTGAGGTTGGA 

AGATCTTTTGAGACCAGCCTAGCAACATAGCAAGGATCTCATTTATGCCAAAAAAAAAAA 

AAAAAAAAAAAGTCCTGCCCGGGCGGCCGCTCGAAAGG 

Sequence 5658 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCNGGCAGGTACANAAAGAATACTCTTACTTCAACATANCGGTT 

AATCTCTGCAAAAGGAG ACTA NNNANNAGATGTAGGAGTTTTATCTGGATCCATAATATT 

MThrrTATTAACAAACMTTTTGGAGCAAATAAGATAAAACGTTAACATATCTNAAATCT 

ATGACACAGTTCTCAATGTATCCGAGAAATTCTGG 

Sequence 5659 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACGCGGGCTCTTTAGGAGAGGGTGGTGGTGGCGGC 

CAGTAAAGGGACTGTTTGAAATCCACAGACACCTTTCTCCAGACTGAAAACCTGGGGACC 

AGAGTGAGAGTCTGGAGAAACTGAGGTATCCTAGGTCCAAGAAATGAAGCGTAAAATAAT 

AGCAACAGTAAT TGCT GTGAAATGTATGCTTGTGAGAAGGAATGAAGCACTTACTGGTTC 

MGTGATGNNCCTTTTACTGGMCTCACTCTAACTGNGGTTNACTGAGCCTTTGGAC7TN 

TTAAAAGGGAGGTGNTGCCCATGAANCTrCCCTCTTTTAAAAAAAAAAAATG 

Sequence 5660 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACGCGGGTTGCCACCCTTACCCCCATCCCAGTGAA 

TATTTGCAATTCCTAMGACGTGTTTTGATTGTCACACCTGGGTGGGGAACGTGCTACTG 

GCATCTAATGCATAGAGGGCAGTAATGCTGCTAAACATCTTTCAACGCACAGGACAGAGC 

CCCACAAAAGAGAATTATCTAGCCCCAAATGTCCATAACACTGCTGTTGAGAAAACCTAC 

CGCAGGATCTTACTGGGCTTCATAGGTAAGCTTGCCTTTGTTCTGGCTTCTGTAGATATA 

TAAAATAAAGACACTGCCCAGTCCCTCCCTCAACGTCCCGAGCCAGGGCTCAAGGCAATT 

CCAATAACAGTAGAATGAACACTAAATATTGATTTCAAAATCTCAGCAACTAGAAGAATG 

ACCMCCATCCTGGTTGGCCTGGGACTGTCCTAGTTTTAGCATTGAAAGTTTCAGGTTCC 

AGGAAAGCCCTCAGGCCTGGGCTGCTGGTCACCCTAGCAGCTGAGGGACTCTTCAATACA 

GAAATTAGTCTTGTGCACTGG AGATGA ATATTCCTTTAATTTGTAACATGTGAAAACATC 

TATAAACATCTACTGMGCCTGTTTTTGTTGCACCGACATTTTCATTGGAGTACCCTGC 
Sequence 5661 

CCCTTAGCGTGGT CGCG GCCGAGGTACCAATAATAGAGCTAAATACAATGACATTTGCTT 

TTAAMGGTGGATATTTTATTTCTGCTTTTTGAAMTCTTATTTAGTATTGACTTGGAAG 

CCAATTTGGTCCTTTMTAAGTAAAGAAAATMTATGTTTAAAAATGTAAATGTTTTACA 

AATTTGAAACTTTCATAATTGTATTMTCAGAAMCAAGCACATTGCCATTCTTTGAAAC 

TCATGTTTCTAGACATGACAGCAGTAATAAAAGGATGAAAACAAGGTGTCTTCACTAAGC 

CGTATGGCCAATAAATGGGACCCAAA 
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Sequence 5662 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTTTAGTGGTMCMTTATTTGCTAATAATCC 

AGAACCTACAAATAACAGAAGGAAACAGCACACTCTTAAATAAATAATGGGACAAGGAAG 

AAACTACAAAGTCAATTAGAAAATACTTTAAGATTATGTAGAATGAGGGCCCAACACACG 

MAATGTATTGAATGCAGTGAMTGGTGCATAMGGGAMTTTATTATTTAAATGTTTGT 

ATCTAAAAAGAAGTAAGGGCTCATATAAATAAACCCAATCTTCCACATACAATTCTGGAA 

AAAGAAGAGCAACTAAACCTAAAGTGAGCAGAAGGAAAGAACTAATAAAATGTTAAGTGA 

AAAATAAAGGAGAGAATACAAAAACAATAGGTAGAATAAACAAATGTAAAAGTTGGTACA 

TGTTCCAAGGCAGGTGACTGTGAACTTNCTCTGAGTGAAGGCATCCCCTCCACACCTTTC 

AGCC TGCTAGTT AGGACGACCCGGCCGCCACCCTCCAGGACCTCCAGCCCTTGCACTGNC 

TTTCCI I I I 1 1 1 I AAATAATTCTTCATTGAGTTCTAATATGTAAAAAAAAAAAAAAGGAA 

A 

Sequence 5663 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACCACTTCCATTGTAAGTCCCAAAGTATTATAT 

ATTTGATMTAATGCTMTCATMTTGGAAAGTAACATTCTATATGTAAATGTAAAATTT 

ATrTGCCAACTGAATATAGGCMTGATAGTGTGTCACTATAGGGAACACAGATTTTTGAG 

ATCTTGTCCTCTGGAAGCTGGTAACAATTAAAAACAATCTTAAGGCAGGGTGCAGTGGCT 

CATGCCTATAATCCCAGCACTTTGGGAAGCCCAGGTGGGCTGATCACTGGAGGCCAGGAA 

TTGGGGACCAGCCTGGCCAACACAACAAAACCCCATCTGTTAAAAAAACAAAACAAAACC 

MAAAAM CMGT AACCTTGGTGGATGTCTACTCAAGTTTTCTGNACTTTNNTNNTNNNT 

TTNTTTNNNTrTTTGACTCTAAAGGGGGTANAGGGGGTGCTATAGGGTAAATACNGGCCCT 

ATTTCAAAAAI I 1 1 TAG 

Sequence 5664 

GAT ATCTGC AGAATTCGCCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGTGGTAACTG 

TATATTTTTGAGGAACTGCCAMCTATTTTCCCACGTCCATGCACCATTTCACATTCCCA 

CCAGTMGTMGAGGGTTCCMTTTCTGCGCATTCTTGCCAACACTAGTTATTATCTGAC 

TTTCTGGTTATMTCATTCTMTGAGTGTGMGTAGCCTCTGGTGTCATTTGGATTTGCA 

TTTCTCTGATGAGTGATGCTATCMGCACCTTTGCTGGTGCTGNTGGGCCATATGTGTAT 

G TTCC CTGGMGAAGTGTCTGTGCTGMCCCTTGGCCCACTTTTTTAATTAGGCGTTTGT 

CTTTTATTACTGAGTNGTAAGMGTCTTTATATATTCTGGATTCTAGACCCTTATCANGA 

ACATGGTTTGGCAAMTATTTTCTCCCATTCTGGTGGGGTTGGTGGTTTTCACTTTATCG 

ATMTGGTCCTTAGACATATMTAAATTTGTATTTTAAMGTGACTTGGATTTGGCTGGT 

GCMNGGGGGI^CACCNTTGGTAATCCCAGCACTTTGGGGAGAACTGAGGNGGGGTGGGA 

TCATANTGA AGGA GGGCTANGGAGTTTCGAAGNGCAAGCCNTGGNCCAGCCATAGCNNAA 

AMC TTGNCTTTT ACTN AMMTNCAMAMTTTANNCCAGGGCATTGGNGGNGCNCCGT 

TTTTMNACCNNCTTT TNNN GGANGGCTNGAAGCCCCAAGGANCNCTTGAACCCAAAAGG 

AGGGNGNTCCANTMTTTTAMNNTGCNAGGGCAACAAATNNMCTTTGNTNAAAAAAAA 

AAAAAAAA 

Sequence 5665 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACATAACCTCTCACGGCCAACTTAAATCCTTGCTC 

CTCMCATAAATTTCTGACTATCTGATMCATTATATTTGACCGAAAGTGTTAAAAAAAA 

TAAACAAATAATTGAAGGTTGCTGAAAAACAGATGTGTGATCTTATAACTATGTGTAGTT 

CMATMGTTMTAACTTCMCCMTTTTTTTAATAAAAAGATACCCCCAAAAGGGAAAA 

CCGATMGAAACAGATTTTCAAAGTGTTCTGCTAACATGTATGTTTAGTGTCCAATGGCT 

TAMTTTACTCATTTCAGAMACGTTTACMTGAMGTATTTTATMTTTGCTTCTAATG 

CTTTCTMGCGTGCCTTGTTGTTTCATTACTGTCTGCTTTTAMGMTAAATTCTAACTT 

MACTTATCTGAAAACAATGTTGTTAGCTCTCTGCTCTAAGCTAATGCTTCACATATAGA 

CATGAGTCAAMGCGGACTGGTTTTCCTAAGATTACCTCCTAGAAAAAAAACCCCTTACA 

MTTCATGATTTCCCCTCTCCTTACGATGAGTTGTGTAAGGTGACAGCAACTGGTAACCA 

CTGTTTGMCCTTTGGGTGGCCTATTTAAAAGAATGGAAAAAAATTGGGGGAAGAAAGAT 

TCAAGATTTGCCTTGCATTACAAGGGGCCAGCTGCTCAATGCTGTGTCGGGACCTTAA 
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Sequence 5666 

GATATCTG CAGAATTCGCCCTTTGCGTGGTCGCGGCCGAGGTA CI 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 

I lAACCCTMGAAAMGTAGATCTTTTACATGGCTTGGCTCACAATTTAAGTG 

GTTAAATATATATACATATGATATAGTGGTATAAATAGATTTATAAATATACATCATTTT 

TTGCTACACTTTGAACACCAACATGTAATCTTTGGGCTTAGCAGAATAAAAGATAGAATA 

ACACAAAGTNTATCTTGCTGGAGCACATTNACTCGGTTTCTCCTTTAGAGAAGCAAATCA 

TTAGATA AGAC ATCATTTCCTGCACTACTGGGACACACTCAATGAGGGTAACTGTTGGTT 

GAACAACTTTTGCAATGCCCTTTCATCTTCCATTAAATNAACCATAAAANGTAAAAAGAC 

AAAATACTGAGGAAAATNTGAGTTTTACAGAAAAAATACAATTGA 

Sequence 5667 

CCCTTTCGAGCGGCCCGCCCGGGCAGGTA C I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 II I I I II 1 1 1 I I 1 1 1 1 I C 

TGTAAAATAGGAGATAGMGACTAMCACTAGGATTTTATGCTTTTTGAAAATGAAAACG 

TAGCATGAGAAATATTGCCTGATATAGGAAAAAGAGTGCAGGGCTTAAAGTCTANATTCA 

MGAGCTCTGCGGTCTTMNAAAGTCACTTTACCTCTCTGAGCTTCACATTTCTAATCAA 

TAAAGTGATGCTGTGAGGCCAGCTGCTCTCCAATTTCCCTTGCAGCTTANAAAGCCTAAG 

ATGTCTACTCTAGCTAAAAAATAAACCAACCTTATAAAGAATTTAAAACAGATAAAAATT 

GTCTGGTATATCAGCTAGTGTTGGTGAATTTTCCTGTTAATTTG 

Sequence 5668 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACAAGTCACTGATTATGCCAATACAACAAAGATAA 

CCACATGTTTGAGGATTGCAATGTGCCAGACATTCACTGAAAAAAAAAAAAAAACACACA 

ACTAAACAAAATCCACACAACAAACATCTGAGAATCTGGACACTTCACATCAGTGTTTTG 

AAGTGTTTCATTAATATCTTAAGACAAGTGTATCAAAACCTTGGCACCCGCCATCTGGTT 

AGAAGAGTGGGCATMCTCTTMTTAAGMTTTAGCAGAAGACATTTCTAGATTTTGAAT 

AACTTTCCTCTGC 

Sequence 5669 

CCCTTAGCG TGGTCGCGGCCGAGGTA C I I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I I II 1 1 1 1 NGGCTTGGT 

TTTTTGTTTTGANATGGAGTCTCACTCTATTCCCAGGCTGGAGTGCAGTGGCTTGATCTG 

GGGTCC CTGCA ACCThfrGCCTCCCAGGTTCAAGCAATTNTCCTGCCTTANCCTCCTGCAC 

ATGTTGGTTTTAATAACAATAAAAAAACCCACTTGGGCGTAGCCATAATCCAGCGTTACT 

AAAGGAACTAATTCTACCCANAGTTAAAGTATCTCGCCTTTTGGCTATTAATGTC 

Sequence 5670 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACGCTCATCTAACATGATTTGAGAAATTCATAACC 

AGGCACTCAAATATCCTTGTAGCCTACGAAAAGTGAGTAGGGTAATAATTTTTGCTTTGT 

AGGGAGAACTACAAATTGATATCTTTTAATCTGGCCATTTTTTAACATTTAGCTCAATAT 

TMCAGAGAAATGTAGTCAGTATTTAGTAAMTAAATGTATTTTTAAAATATTTTTAGGA 

AGCTGCAGAATGGCGA CTGAG TGCTTCTTGATAAGTCTGCAGTGTTAGTTCTATATAGGC 

TCCCTTCTGTGCTTCTGTTTTTGC AMGAC CTGTTTMATTAAAAAGAAAATTTTAAAAC 

MTAGGACATATGCTATTTATAMGTTTTTCAGTTTTAAGACATCATTAGCATTTCTGTA 

GTAGCAMGAGTCCTACTTAAAMGGGCTTTCAGATTTCACMTTTTTCCCCGATTATAC 
AATAAT 

Sequence 5671 

CCCTTTCGAGCGGCC GCCG GGCAGGTACCCAGCAGGTGCTGGNNNNGGGAAGAGACACAG 

AAGCCTAAACCTACTGTTTTCTGCACCCGGNGGCTAAAAACCTGAGCCAGAGAGATCCTA 

AAAT TGGG TCACAAANAAAGAGGGGGCATTACCTGTGGAGAAATANGTCACTTATTGGAT 

CCACTTTTCACCTTCTTCAGGAAAACGGGGMTGTMGGAMTTAGCTATCTTTTTTGTC 

TTTGCCTGTAAGAACAAMGACTGAAAAATATTTAATCTTTTTGCAAAATCTTCTCTTAA 

NTTCTGTGTTATATCCCGTATTGGNTACTWGCACTGGTTATTTGTGGGATCATTTCAA 

ATTA ACCAAATT AATTGA GNTAAATAGGTAAATCAAAAATATNATTAAATNAAANTAAGG 

TTTTMGTCTNTATTTTrGTNTGGCNTGTNATATACCCCCAAAMTTCTTTTAAACCTAA 

T GGCNAG AATAAATGACCAACCTTNCATAGTNGAGAGAGTTCCCCTNTCTGCTTCATTAC 
CI 1 1 I I I r 
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Sequence 5672 

CCCTTTCGAGCGGC CGCCCGGGCAGGTA C 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I CCTTTTT 

1 1 1 1 I I I 1 1 1 1 I I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I 1 1 1 1 1 1 I 1 1 I I I NTNNNGT N 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I I 1 1 

1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 NNCC CCCCGGG GCCNNGGNCCCTTTTTTTNGAAAAAAAAANNNNNNITNCC 

NGGGGNAAANNNCTTTTTTTAANTTCNAAAANNNAACCCCCNAANNGGGGGGGGGNAANC 

CCCCCNNCNTTCCANGGGGGAAGGGGGCC 

Sequence 5673 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACAAGTTCACAGTTCCTTATTTGAAATCATTGGGG 

CTATATATGTATTTAGGMTATGGTTTCTTGTTTTGGTTTTTTMTTTTAGAAATGTTAG 

GCCAGGCACAGTGGCTCACGCCTGTAATCCCAGCACTCTGGGGGGTCGAGGCGGGCAGAT 

TGCTTGAGCCCGGGAGTTCGAGACCAACCTGGGCAGCATGGAGAAATGCTGTTTCTACCA 

AAAATAGAAAACTTAGCCAGCATGGTGGTGTGTGCCTATAGTCCCAGCTACTTGGGAGGC 

TGAGGTGGCAGGATCACCTGAGCXJAGGGATGCTGAGGTTGAGTGAGCTGAGATTGCACCA 

CACCACTGCACTCTAGCAGCCTGGGTCACATACCAAAACCAGGTCTCAAAAAACAAAACA 

MAAAMGAAATGTGATGGGCACAMTATTTTATATTTCATTCTACTTCTCAAGGCTATT 

TCAAACT CTAC AATCAGATCATTAATATTTCTTTAGTGACATGTATTGAACCATGCCTGG 

TNAGMGTTTTMGACTGTAAMTGGCTTTTCATTCAGGGTTTGGTGGCATTTTGAATTT 

TAATGCAAAAAAATTT 

Sequence 5674 

CC(^AG<^TGGTCGCGGCCX:GAGGTACTCCGTTGAGTTCATGATGCTCTCCGGCCCATT 

CTTCANATGCAAGCTGCCAGGGCCGGGTCTGAAGAGGGCCTCTGCGTTGGTGTTGATGGT 

TGTGGTGAGCTGCTTGGCGTCATCGGGCACCGTCTTTGCCACCATCACAAACCGGTCCAG 

ATCGTCACACTTGTTCTGGGGCTTGTTGATGGCCAAGATATTCAGGGACCAGCTGCACTC 

ATTTAAGTCATGGCTGGTTTGACTCANGATCTGGTGGGAGTCTTCGACTCGTTGCAGCTC 

CCGCTTCATCTTGTTGTGGAGGATGAATTCCNGGANGCAGGCAGNATTTGCAACAGCTTC 

CTTGACAAAATGNAGGTACNCCGGGAGGGAACGAGAGCGGGAAAGAGAGANAGAGAGAGA 

ACGANAGCJGAGAACCAGAACGGGAGCNAGAGAGAGCGAGAGAGGGAACCGGAGCCAGAAA 

ATAGAAAAAGACAAAAAACNGGACCCGAGAAGAAGATGAAGAANATGCATACCAACGAAG 

AAMCTTGAAAGAAAACTNNTAGAGAAAAAAAGCTTCTTATCAAAACCNCCTTAAGAATT 

GGGAAAATAGAGAACGAAAGAAAAACCC 

Sequence 5675 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTGTAGAACTGGAAAATAAAGCTAAATACCCCCC 

TCCCCCCATGCAACTATrTAGACTTTCAGATGTGTTTCTAAGAGAATGAACCTAACTTTA 

AAAAATCTGTTACTCACCACAGCAAAGACAAAGTCTAGATACTTAATGGTGCTGCTATTG 

AGTCTAAGTAGAGCAGTGTGAGAACGGCAGCTGCCTGTGGAGTGAGTTGTATTGGGGTTG 

ATGTTAATAACTGAAGCAACCTTATCCTGAGTGATGTTCAGCTGCAGCCCCATGGTAGCC 

AGCAGACMGTATCATTGCCATTATTAACTGMTAGGTTCCAGCTTCTGGTTTTTCCTTT 

GGAGTAGGTGTTGTAGTAGGAGATGGCACAGTGGTGTGTATGGTGGGTGCCACTGTTGAA 

GTTITGTCmATCACACAGGAACTCATTTGTGCTCACTGTGCCATTTTGGACAAAAGCT 

TGTACTCTTCAATCAACAAGACCTGATGCAAAAAAAACAGAAAAGGGGAAGATGTGAGGG 

ATCAGTCAGAGTGGTGGGCTCAAGAGTGGACTTAATGAGGGCTGNCTCAAGGTTCTGTAA 

TAAATAAACAGAGTANGCAGCAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAGTACCTGCCCGGCCGGCC 
G 

Sequence 5676 

CCCTTTCGAGCG GCCG CCCGGGCAGGTACATCTCCCCATTAATTCAGGTCATCTTTTGTA 

TCCTTTAATGCAATTTTGTGTGTGTGTG I I 1 1 1 1 1 1 1 I I I GATGGACTTTNGCCCTGTCA 

CCCAGGCTGGAGTGTAATGGCACGATCTCAGCTCACTGCAACCTCCACCTCCCAGGTTCA 

AGCGAT TCTTCT GT CTCAG CCTCCTGAGTAGCTGANATTACAGACGTGTGTCACCAGACC 

CAGCTAA 1 1 1 1 iGTATTTTTAGTANAGATGGGGTTTCGCCATGTTAGCCTGGCTGGTCTC 

GGACTCCTGACCTNTGGTGATCCGCCCCCCTCGGCCTCCCAGAGTGCTGGGGTTACAGGC 

ATGAGCTACCGCACCTAGCTAGACCTTATGTTTTGAACCAAGTANGGGAACGAGCATAAN 
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CTTTGTGGCCAGGCAGAGGTGGGCCCTGCCCAGGCAAATGACCTCACTTCTCAACTNCCT 

TNATCCCATCTTCAGNATGGGAGGAGGATAAAACCCTCCTGGGGTTTTATAAACCGGGGG 

TGGGCANCTTGGAAAAAAAAATNAGATGATCCGTGGAGTTTGCCTAACNTCGCATAAGGN 

CTATTTAAATGGTAGCTGCTAGCCGAAAATGCCAAAATTnTT 

Sequence 5677 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACAAGGCATTTTGCTCAAAACTGAGCTTATATT 

TGGACATTGTATCTTCATCATAATCCTGTGGTAATGCTATTATCGTAAGTAACAGGTAAG 

AAA CCTG AAGAGGAGGGGATAGCAAATCATGTATTTGGACATATTTCCA I nTTTTTTTl 

TGGTTTTGTGATGGTAGAAGAATGACCAGAATGAGTCATAGGAAGAGTATCATTCCTGTA 

GTATTTTGCAGGACAGAGGTGTGACCTCCTAGAGTCCTCGGCCGCGACCACGCTAAGG 
Sequence 5678 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACATGGATGGGAGCAGCTTTGCCAACCCTTGCAAA 

GAGGACTCTGAAGAANACGACAAGCCTTGTTCCGGTCACACCCGGAAGCTGACTGGTTCA 

CCGCATTGGCCTMNNNNTTNNGAAAACCTCATTCGCGGNAATMTTTTTCCTTAAAATT 

TGGACTTGTACCTTGCCCGGGCGGCCGCTCGAAAGGGnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnn 

nnnnnnn nNTGGATCCCGAGCTCGGTNCCAAAGCTTGGCGTTAATNATGGTCATAGCTTN 

1 1 1 1 1 ICTNTGTGAAANTTTGTTTATTCCCGGCTTCACA 

Sequence 5679 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTCTTCTGTCCCCAGAAAGTCACACATCCTTT 

AGTGGAGAGGCCAGGTTAGTCTCATAAAAAGGCCTGCTATAGCTGTGTAATAAAAGGTGA 

AATTTAAAGGCATAAATCCAAGACAAGAACAAACAATGCCTGCAATCTTCGCAGACTGCC 

CTGTGAAGGCTCAGAGTGAGTCAAGAGTCCCCGCGTACTGATTTCCTGACAAATGATCTT 

CTCCAGCTTCTGATCGCCATCCTTGAACAGGGCAAAGGTGGCC 

Sequence 5680 

CCCTTTC GAGCG GCCGCCGGGCAGGTACMTATTCTTTCCCTTACATATTCTTTTTAAAT 

ATMGATATTTTTATTGAAATGGGTGATTATGACAAAGGCCTTAGGAGAGCTCGGTCCAG 

GGGAGCMTAGAGMGAACTCAGAGAAAMGACAGGCTTTGTTTTCCCAAACATTTTCCT 

TATATCCCTG GCTTG CTCTTTCCCCTGTGAGCACCCTGGAGCTCCAGCCCTCCGTCACCT 

TCTTTCTCCCATTTTGCCTGTGACTTAGGAATGAACGTGATGGTTAAGCTACCTTCATTA 

AGCAGCATGACCGCTTCCTGAGCTCCTGCTGCCGCATTTAGGCCCTGTCAGCTGTGAGGC 

CACTGGTGCTGAGTCAGAGGGAAAAGCTCA 

Sequence 5681 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACGCGGGTCCCTCACTGGGAGCTTCCCCATCCTCC 

CTGCCTTGCCCAGTGGGAAGTTAGGGAAGCTCAGGAGCCTGGGACCCCGCATGTCCCAAA 

ATGGGATTGGAGAAGCTGGAGAGAAAGCAGAAGAGGCCGAGGAGTGAGGCAGCAGCCTCT 

ATGCTTGATTTCCACACCGGGTCCGTGCAGAGGAAACAGAAACTCCCAACTGTCCTTACC 

CACCGACA TCACA GCCCCTATGAAGAAAGTAGCCACAATCTCAAATAACAAANGGGAATG 

TTCTAAAACI I I I ICTTCCTTAAAAAATGGAGAAAATTGCACTTGTGCTTGCTGTGTGGG 

TATATAAACCAG GATTAGGTC CCAGGGTCGTGAGGTTTCTGGTGAAAAGGGTTAAAATCG 

TAGAAGCTAGTN 1 1 1 1 I I 1 1 1 ATATTTNTGTAMCAAATTGGCTTTTTTTCATGGGGGGA 

GGCGGGGG 

Sequence 5682 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAG GTA C I 1 1 I I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I G I I 1 1 1 1 I 1 1 1 1 1 

' I 1 1 1 I 1 1 1 1 1 I I I 1 1 1 I I ITT NI 1 1 I 1 1 I I II 1 1 I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 | 1 1 NAAAAAAAAT 

TNTTTMNMAATTTTNAAAAAMNNNCTTTTTTNAAAAAMNTNTTTTTNTTNAANNNNN 

GNAAA TNGNTTTN NNTTTTCCCCCCCCAAAMAAAAMNTNCNAATTTTTTTANCCCCCN 

NNACNTI 1 1 1 1 | I CCCCNNAAAAAANANNCCGGGGGGGNC 1 1 1 1 1 1 1 I NNAAANAAANAA 

AATNTMTNTTCCAAAANANNANTCTNGNAAANNCNCGCNAAAAAAANAAAAAAAAANAAT 

TTTNCCCATAAAAANGNNNGNTTTNGGNGGGGGGGGTNTA AI 1 1 1 1 1 I 1 1 1 1 CTNNCAAA 

NAAA NCNCNCTTTNNNAAAAAAANAAAATAAAANNCCTTTTTTTCANANCAAAAANTTTT 
1 1 I II I I 
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Sequence 5683 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACAMTACATTTGTAGGATAGAGTGCTAGAAGT 

GAMCTGCTGAGTCMGACGTGCATTTTAGATTATGATAGATTCACCACATTGCTCTTTT 

CTGMGTCGTTAAGAATTTACACTCCCATCAAAAAAGTATGAGTCTTGCTTAGAGTAGGA 

TGTCAAGTGCTGACTGATCAATGTGGAAAATGAACTAGAATAAAAAAAATACAAATTTTG 

CAACCATCACAGTAAACATTAGT CCAGG CAAGCACCGTCAATGGATATTTGATCTAAGGG 

GAGAGACTTCAGTCAGTAGGATATTTTTATGGTCTTAAAGTGTATCCCAAGATTGCTTAA 

ATACAAAGGGAAAAAAACAGTAACCATATGGTAATAAGACAAAATCTTCATGGATTGATC 

AAAATAATATCGCCATTGAAAGACAGACAGTGTACATGTGGTTAGCAGGAGTTTAGGATG 

AGMGAAATTTAGTGGACCCGAGAMTAGTCTAMTATCMGTTTTAATTTGTGAAAGAA 

AAATAAAAA 

Sequence 5684 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACAATATAAAATAATACATATGAAGCCACAATATT 

CMTT ACAGTTCAAACTANAA ATTAC TAACTACATGTAGCTGCTTC^ 

ATTT TGGCCCCTAAT TTCAT TATTTTACAACTGGATACCTGCTGAGAAAAAGATCCAAAC 

TTTTAAACTTTGTATG TTTTG TGGAGGGTGCACMTTTCTTCTAATTTATCT^ 

TTNAAAATTTMTTTGTTTTTAATCATAAGATATCATCATGGCCAAGAGACTGGGAAAAT 

AAACAATTTTATTCTTT 

Sequence 5685 

CCCTTTCGAGCGGCCGC CCGGG CAGGTACTGTATTAATATTACCGTTGGTTCAAAAGTAA 
TTGTGGGTTTTGCCATTACTTTTMTTGGCATTTM 

GGTGTTTAATATTGGCAATATCTTMTTGGCATTMTATTACATTGGTGCAAAAGTAATT 
GTGGGTTTTGCCATTACTTTTAATGCCATTGCGGGTC^ 

TTAATGGCATTTGCTAGTACGCGGGGAGAAAAGCTNTATAAGTTCAAGGGCTGTAAAATA 

TGAACTACTTANGGTCGTTTGCCTNTCATGGGAACTTGGCTAGACT 

Sequence 5686 

CCCTTAG CGTG GTC GCGGC CGAGGTACTTT A I 1 1 I 1 1 II 1 1 II 1 1 I I 1 II I 1 1 I I I NAAC 
TGGGTTATTTTATTTATTTTTGANACAGTGT 

GGCATAATCACAGCTNACTGCAGCCCCGACCTCCCAGGCTCAAGCGATCCTCCCACCTNA 

NT CTCTTGA GTANCTGGGACTTCAGGTGTGCACCAACATGCCTGGCTAATTTTTGTATTT 

TTTG1 1 I I IGNANANATGGGGTTTCACCATGCTACCCAGGCTGGTCTCAAACTCCTGGGC 

TCAAAGCAATNTACCTGNCTCGGCCTCCCAAAGNGCTAGGATTATAGGCTTGAGCCACCG 

TGCCCGGCCCAAAATGGAMTTTTTAGGAAGTTAGGTTTTGCTTGTGAAAGTGATCATAC 

GCTGTCCTACCACTATCATTTTACTGTGGGTGCAGGAAMGNANAMTAAGGATTTNCTC 

CTTAATANATMCCCTTGGNGTTATTTGACTTTMAATGMANNTTANNCTTAAAAAACC 

TTTAAAAATCACAGGCTTGCTAAMTATTMTTMCCAMTGCCNCTCCNNGCTCTNTTT 

AAAATANATTTTTCAAAAATGTAA 

Sequence 5687 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTNN A I 1 1 1 I I I I I NGGATTTNTTTTTACTTC 

CGGTANCACATTGACACAGGGGATCTTGTTATGGTATTGCTGNCAAAAATTAAAAATGTG 

MGGTTGAAAATACTATAGGTGTAATGCCCAAGTTTACATAAAATACCAGTGAAGTTCCT 

ATTGATAGTGAATCTTGGGTCTGTCTTCTAATTCAAGGAAGGCAACCAATTAAAACTTCA 

TTTACTTTGCCAAAMGGTMCACAGAATCACTTCAAAAACATAAGATTCTTGGCACAGG 

TAAMGAATATGATGATCTAAAATTCATTTCTAMTTTTTGCTTCTAGCCCCTGGCCTAC 

CAGCTCMGGTTGTTCCCMCMCATAMCTAMGTGTCTTTGGTCATTTATTTATTGGG 

TGGG 

Sequence 5688 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACATGCATGCTAGACATTGAGATGTTATAAATTAA 
CTGTAAATATTATTGAGATTGTCMTATTTCTGGGAAAAAAATGTATTGGGATAATGCTG 
CATATCATATTCTGTCAGAAAAGATCTATACTTAAAGGCAAAGATTGGGGGATGTTAGTT 
TTCCTAAGTAGGGAGGGTAGAATTGGGAAGGGGTAGTAAAATGATAGGTTGCTCTTTACA 
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TAAATA AAAAG GTTTTTTATTTAAM AAAAAM AMGTCTTTTCTCTCTG ATTT AGGCTT 

GACCAAAGCTAACGCCAGACTTCTATGCTAAAAGCAATATGAGGTATATGTTAATTAGTT 

TGAGCATCATAACATCAATAAACAATTAATATTCTGTAACCCAATTAAGCCTCTGCTTCC 

TCTMGTTAAAGAGAGGTCACAGAGGGMAAAMTMTTTTATTAAAATCTAATATACTA 

ATCNGAAGGGATGGGGAAAACAAAAGTCCCTGCCCGGGCGGCCCGCTCGAAAGGGCG 

Sequence 5689 

C AGAATT CGCCCTNNCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTGANATCAAGGAGGAGGTTAAG 

ACTTTTTATTTATACCACTTTGTAMTTATTATTTCTGAGTATGGGCTNAAACTAAACTC 

CAGCTGGAGTCTATCTCTATAGTTCCAAGCCTCCCGGMTGAAACTTTTTAAATATTATC 

TTGGCTGGGGTGCTGTGAGGAGTAACTAAGACAGTGCCTCTGGGTGACACACAGGCTTTA 

ACTGCAACCTCAAAAA TTCCA TTACTCCCATGGCGATGAGCCGGAGGGGAGAATTACCAA 

CTGCTATTTATGGCTTCTTTTAMTAGTTTATTTCMTCACAAAAGTTACAGTTT^ 

AAGGCAGGGGANGAAGGAGAAAANAATGAATTAAAGAAAAGATCACACACTCTAAAAAAG 

CCTGAGCTAACTCTGAGAAAGGGTTANGTMGATTTCAGACTCTTCACATTTTATGAAAC 

CTATTMTAGAGATNGGTGCTGGCCCTGCCCGGGTTCMNTGACTGATTTTTATTTTTTA 

AAI I I I I IAAAA 

Sequence 5690 

CGCCCAGTGTGATGGGATATCTGCAGAATTCCCCTTAGCCGTGGGTCGCGGCCCGAGGTA 

CTATTGACCCAGCGATGGGGGCTTCGACATGGGCTTTAGGGAGTCATAAGTGGAGTCCGT 

AMGAGGTATCTTTCTATAAAAGCTATTGTGTAAGCTAGTCATATTAAGTTGTTGGCTCA 

GGAGTTTTGATAGTTCTTGGGCAGTGAGAAGTGAGfAGTAGAATGTTTAGTGAGCX^TAGG 

GTGTTGTGAAGTGTAAATCAGTGCGATGAAGTAGGGGAAGGGAGCCTACTAGGGGTGTAG 

AATAGGAAAGTATGTGCCTGCGTTCANGCGTTCTGGCTGGTGCCCTCATCGGGTGATGAT 

AGCCAAGGTGGGGATAAATGTGGTTTCNAAGAAAGATATAAAATATGATTAAGTTCTGTG 

GTTGTG MTGTTATAATTAAAGGAGATTTGTAGGGGAGATTAGTATAGAGAGGTAGAAGT 

TTTTTTCGTGATAAGTGGTTCACTGGATAAATNGGCGTTGGCTTGCCCATGATTGTC 

GGGTAGGA 

Sequence 5691 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGNACAACTGTCTAGAATCTAGCCGTCAGGACCCCATC 

GTGGACTGGCTTTCCNACTGGCATTGGCGTTGGCCATGGTGGGTTGTGGTTCTTGTTACT 

TGTGCTTCTGATTCTCCTNAGCTTANCCTGATTCTGAAACCTCTACCMTTATGTATNTC 

CCATTTATCTGCAMGGGTATNTTNCTAAAACTGGGTNTGAAATTGNATGCCANATATNG 

ANGAAAAGTTAA 

Sequence 5692 

CGCCAGTGTGATGGGATATCTGCAGAATTCGCCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTAC 

AAATGGACTAAGACMGGGGGMGAAATTTGCATTCCTGATCTTCCCAACTTCTTCAAAT 

TCACMCACTTGAATGACAGTCTTATTTCAGCACTTACTGCTATCACCTATTACTTTTAT " 

GTGTGTCTTACCTATTTGAGATGCCAGATTCCTTGGAAGTAGAGACCGTGTCTGAATCAT 

CATTGTATTAAGCCACTCATCCTTAACAAATGCCCAAGCCATGGTTAAAGTTCAATAAAT 

ACTTTGTTGAATTTATTMTAAMTGGCAGAMTGTCATTCTCTTCCATATATGTTTAAT 

AAATCCCTGATAGGTGCTAAAGCACTGCACTAGGTAAAAATTCTCTTCTGATGCTGCTTT 

TTGGCCAACCAT1T1TTTATCATTTATTCATTAGCTGACATTTGCT 

GGTCAAAA 

Sequence 5693 

CCCTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTA C I II I ll I I M 1 1 I I I I I I I II I I GGGAGTTTG 

ATTATTGMTGTCTTGMGTAGTCTTMTGTGTTAAATCCACTTGGTGTTCTATTACTTT 

CTTAAACTTGAATATTGATAACTTTCTTTAGGTTTCAAMGTTCACTGTTATTATTTC^ 

T GAATANA CTTTTACCCCMCCTCTTGCTATACCTCCTCTTTTANACCAGTAATGATTAN 

ATTTTTTTGAGGCCTTTTTCTAGATCTTG 

TCTTTTGCTTTCTCTTACTGTGCATTTTCAGTA 

Sequence 5694 
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CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTA C 1 1 I I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I 1 1 1 I GGGTNGGGTTTT 
1 1 1 1 1 1 1 1 II 1 1 I II 1 1 1 1 1 I II 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 AATAAAAA AAA ACCTTTNTN 
ANNNGGGNCTNGC NGTT NGNNGCCTTTrrNNAAAAAANNANNNTGNAANC n I 1 1 1 INCA 
MTNAAAMGGANGTTTrNAAAAATNNNACCTNGCCCNNTTNTGAANCANTTTAAAACCC 
TTTMGGGNGTTTNGNAAAMNCCCN^^ 

AANAGAACNTTT TTNGGAAAAAANAAAAAAACCCCCCTNCNNCNNNAATAANNCNAATTG 
1 1 1 1 1 1 1 1 ATTTTGGGNAANNGGGCAAAAAAGCNGGCCCCTTTTNGGNCTTCCCCTCCAA 
ACTTNNGGTCCATTTNTTATNGNGGGNAI^nTTCANNTTTTNTTCGGGGGGGGGNNNNNAN 
ACCCCGGGNNANNGNNAAANATGGAAACCCNNN 1 1 1 1 1 1 1 I I I NNCCCCGGTTCCNTTCC 
CCGGGGGGGCN 
Sequence 5695 

TTCGCCCTTTCGAGCGGCCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGATTCTCCCTGAATCTTACCAA 

CAAAACACTCCTGAGGAGAAAGAAAGAGAGGGAGGGAGAGAAAANGAGAGAGAGAGAAGC 

AAAAAACCAAAGAGAGAGAAAAAATGAATTCATCTAAATCATCTGAAACACAATGCACAG 

AGAGAGGATGCTTCTCTTCCCAAATGTTCTTATGGACTGTTGCTGGGATCCCCATCCTAT 

TTCTCAGTGCCTGTTTCATCACCAGATGTGTNGTGACATTTCGCATCTTTCAAACCTGTG 

ATGAGAAAAAGTTTCAGCTCCTGAGAATTTCACAGAGCTNTTCTGCTACNATTATGGATC 

AGGTTCAAGTCAAGAATTGTTGTCCATTGAACTGGGGAATATTTTCAATCCAACTGCTCT 

TC7TTTCTACTGACACCATTTCCTGGGCGTTAAGTTTNAAAGAACTGNTCAGCCATGGGG 

CTNACTNGTGGTTATCAACTTACAGGAGGAACCNGGAANTTCTTTTCTTCCAANAAACCT 

TAAMTTGAGANAAGTTTTTTATTGGACTGGCAAAACCAGGTTTTTNAGGGGTAATGGGC 

NMTTGGNNGGACNGGACACCNTTTGACAAAGGTCTTTTGANCTTTTTGGGAATTTGGGG 

GAGNCCCMCAACATTNhrrTTCCCTGGGNGGGCTTGGNCCCCCATGAGMNAATTTTTCA 

AACCCCAAGGG 

Sequence 5696 

CCCmCGAGCGGCCCGCCCGGGCAGGTACTTNNrfrmNTNTTTT^NNI^NTNTNGCTT 

AAAAAMGTGTNNAMTGTGTTTTTCCCTGMGATTTCCAGTGATTCCACAGTGTTTAAA 

AMTANTTTCCCCAAAAATATATCTTGAAAGCATTTGACACAGTGGTNTTTGTGGCGTAT 

CTGGCGCTTGTCAGNGTGGGGCCCAGGCCTGATGAGCCACCANCCCAGCACCCXaAATGCC 

TGCTGAAGGTGGCGCACACGTGTGCCTGGGATGTCCGGCTCTTCACAGGGGATCAGACCC 

GCGTACCMGTGMTTTAMTAATTGGTGTGGATTGGTCAGTAACTAANTGGGCTTTTAA 

AGAGTNTTGAAAATTGAAAGGGTTTTTCTTTCTTTTTTAAAAAAGAAAAACAAACTATTG 

ATTGTAMTMTGAAAAGCTAGGGTTTGCCCTCTTCATGTCTACTCTCCTTCCAAATAGT 

TTTATCCAAAACTGTTTTTCCCTNTCCCCTACCTTGCCCCCC 

Sequence 5697 

CCCTTTCGAGCGGCCCGCCCGGGCAGGTACTGAGCTCCACAAACGTGGCCATGGTTGGTG 

CGGAAATGATTCTGAGTGAGCAGGTAGAAGTCTCACGTCCTGCTGTGTCAGAGTTGGTTC 

CTTCCAGAGGGTTCGTGGTCTCGCTGGCTTCAAGAATGAAGCCGTGGACCTTCACAGTGT 

GTGTTACAGCTGTTAAAGATGTTGTGTCTGGAGTTTGTTCCTTCAGATGTGTCTGGAGTT 

TCTCCCTTCTGGTGGGTTTGTGGTGTCNCTGACTTCAAGAATGAAGCCCCAGACTGTCGT 

GGTGATCCGTTGTAACTCTTAAAGGTGGTGTGGACCCAAAGAAGTGAGCAGCAGCAAGAT 

TTTTCGTCAAGAGGGTAAAGAACAAAGTT 

Sequence 5698 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTANTGAAGAAACAGTTTATGTGCAAGGTGTA 
TAAAAAMTATACCTTTGATAAAMGATTATWAGGAGGCNTANGMTGTAGMTTTTTTA 
CCTACATTAAATAGGNTTTAAAAAAAATTATTTGG 
Sequence 5699 

CCCTTANCAGCGGCCGGNCNGNCNNGCTCANAGCNNATNANGCTGAACCNNNNNANTNTG 
ATGATGNTNACNNNTNANGNAGACNNNACTNAACACATTACCCCAATTGCNTTTGAGTCN 
GGAAAGACCTAGNNTATNCACAAATTGACTGTTTAACTTATTGNNNNNAGANCCAAAATG 
TGATNCTAMCAGCTTCTNGNTGATNCNTACTGGCAACCTGGAATGGAGACTTTTATCTA 
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CTTCTCTCTCTCTGAAGATGTCAAAATCGTGGTTTAAGATCAAATATATTTCAAGCTATA 

AAAGCAGGAGGTTATCTGTGCAGGGGGCTGGCATCATGTATTTAGGGGCAAGTAATAATG 

GAATGCTACTAAGATACTCCATATTCTTCCCCGAATCACACAGACAGGTTTCTGACAGGC 

GCAACTCCTTCATTTTCCTCCCGCAGGTGAGAACCCTGTGGAGATGAGTCAATGCCATTG 

ACTGANMGGMCCGACCCCTANTTGAGAGCACCTTGCMTTTCCCGAAGAACTTTTTGA 

TTCACAAGTCTTNATTTTGACAGCATGAMTGGTCTCTTGGAMCATANCTTTTTTAAAT 

MTCTTTTTTCNTTWTACTCCTNCCTNTGACTNTTAAAMTNTNTTTTTTGGMTCNNTT 

TGACCCAAGAAGGCGGAGGTTGCAATTNAGCCAAAGGTATGCCACTTGACTTNTAANCTG 

GGGGGCAANAACGANGACTTCATTACCAAAAAAAAAAAAAAAAAAAA 

Sequence 5700 

CCCTTTCGAGCGGCCCGCCCGGGCAGGTACTAAATTTCATGTAGAAATGTCTTAGTTGAA 

MG CCAT TTTMGTCCTATATAAGCTAACAGTGATTTTACTCTTAGTTCTTCACTCATAA 

GGATnTCCCTGCTTCATGAAATAAACAGTGTTGCCACCATGGTTTGAGGTCTCAATGTG 

GCAAATTTAGCTTTCATGTTGACCACTCTGCTACTAATAGAAATACCAAATAAAGAGAAG 

CAGCCATACCAGTTAGACATATTCAAAATAAATCCAAAGATGCTATTTATTATAAGTTTC 

ATAGAMTGATTATCAAAMCACTTGCATGCCMTGTTTTCTTGTGCCATTTCTTTCTAC 

AATAMTCTATTTGGCTTCTGTTTCACCTTAGCTGTCATAGACCTGTTGGTCANGGATCA 

TATTGGCAGTACCATACAGAAGTNAAATNCCANGAACTATGAACACTAGACCTTATGNGG 

GTTATTCCTTCAATCATTTCAAA 

Sequence 5701 

TAAGGATAAACAAGAAAAGGAAAAAAGCAGANAAATGCATTATTGTCAAAAAGCAGTCCT 

ACATTCAAGGAGTCATGAGATAAAATGAAGTGCCTGGGGGAAACTTTGAGAAGCTTAGTT 

TGAATGAACANAGGANAATTGGGACTTCTTAAAGAGCGATAACACTGGAAATGTGTGGAA 

GAGTCCAAACCA 

Sequence 5702 

CCCTTTCGAGCGGCCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGGTATGTTGTCCTTGAAAGGGCATAG 

GTCTGTGGGAGGCATCCGGNCCTCTCTGTATAATGCTGCACAATTGAAGACGTTCAGAAG 

CTGGCCGCCTTCATGAAAAAATTTTTGGAGATGCATCAGCTATGAACACATCCTAACCAG 

GATATACTCTGTTCT TGAAC AACATACAAAGTTTAAAAGTAACTTGGGGATGGCTACAAA 

AAGTTMCACMGTATTTTTCTCAAATGAACATGTTTATTGCAGATTCTT CI II 1 1 1 I GA 

AAGAACAACAGCANAACATCCACAACTCTGTAAAGCTGGTGGGACCTAATGTCACCTTAA 

TTCT GACTT GAACTGGMGCATTTTAAAGAAATCTTGGTGGCTTTTCTAACAAATTCCCG 

CGTAI I I I IGCCTTTGCTGCTACTTTTTCTAGTTAGATTTCAAACTTGCCTGTGGACCTT 

AATAATGCAAGGTTGGCGATTTAATTATTTCTGGG 

Sequence 5703 

CGCCAGTGTGATGGGATATCTGCAGAATTCGCCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACCT 

GAGCCCCTAAAAGGTAAAGACTCATCCAAGCTGTTCTGAGATTCCCTCCAGGCAGGGAAA 

TGACTATCTGGATCTGAGATTATGTCATCTTCATCAAGTTCTTCTTTAACCAGAGAGGCT 

TCGGGTTTCAGACACACAGAAGCATAATTCTGGCCATACAAAAACCTCAATGTTTCTTCT 

GTCTTCCACTCMTCAMGTCTCCTTCAAMCTTTAAGTMGTTTCTCTTTCCAACTTCA 

GGACACACCTGCACTGMCTAGACACTGACCTAGACACTTGGTTTGATTTGGCAAATTTT 

CTCTTAAMTGCTCTGCACTTTTCTTACTTATGCCTACTAGAGTTATTTCTGACCTACTG 

TATTCACTTTCAGMTTTtCTGACGCTTTTMTCTTTCAGGCAAAGTGCTATTTGAAGAA 

CTCTGAGTATTTACTTTCTGTAAAGGAAGTTCACATGTAGCATCTTTCTCCTGACTATCT 

AATTTGCMTCGCCTMCTGCTCMTGACATCTACTACTGGCTGGTCTTTGGCTTTGGG 

Sequence 5704 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACAGGCGCTAATTGTTGTGATAATTTGTAATTGTG 

ACTTGTTCTCCCCGGCTGGCAGCGTAGTGGGGCTGCAGGCCCCAGCTTTGTTCCCTGGTC 

CCCCTGAAGCCTGCAAACGTTGTCATCGAAGGGAAGGGTGGGGGGCAGCTGCGGTGGGGA 

GCTATAAAAATGACAACTAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAGGTCCTTACTGTCG 

TTGGATCCCATGCTAATGAGGTCATCAGAATCAACATTGTGAACTATGGCTGCCTTGTAT 
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CCTGCTCTCTGGGCAT7TAAAACCT7TATATCAAAATTACAATCAAGTCTTCTAATTAAC 
ACGATGAAAGTGCCAGATGAATTGTNTTTTACTGGTGGAGGCACTATGGGTTCACAGGCA 
TTCTCTGGTTTTGAGTTAATCAAAAAA 
Sequence 5705 

CCCTTAGCGTNGTCGCGGCCGAGGTACCTTGACTTTGTTCACAGCATGTAGGGTGATGAG 

CAhfrCACAATTGTTGACTAAAATGCTGCTTTTAAAACATANGAAAGTAGAATGGTTGGAG 

TTGCNAATCCNNTTACCCCAAAGAATTAAATTGGAGCTAGGTTAANGGCAAATGCAGGTA 

ATAATAGTCATGATTCTATGTAATGGTAAACCAGAAAAAATAAATGTTCATTGATTTCAA 

GATGTTATATTAAAGAAAMCTTTAAAAATTATTATATTATTTATAGCAMGTTTATCTT 

AAATTATGAATTTCCTGTTGTAATTTAAATGACT 

Sequence 5706 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACCCTGACNCCAAAACCAGAAAAAGACACAACA 

AAAAAGGAAAACTATGTGCCAGAACTTAAAGTATAACTTTAAAAAAAAGACGTAAATGCA 

ATAAACAGATATCAATAGAAACAACAAAAAATTAGAAAGTTTGGGGTGATGGAGTTAAAA 

GTTTATAMTTGTATGAGTTATTTATTAGTTGGGTTTTTTTGCAATCAGAATTAAATTGT 

CATCAGTTTMTATGATCATTTATAAAATGTCGTTTCAAGCCTCATGGTAAACCTTCAAA 

TTAAAAGACCTACAGTNGACATACAAAAAAANTAAAAAAGCATGGAAATTAAAACACACC 

ATAAGGAGAAAAATACCTTTA 

Sequence 5707 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTAAACATCCCTCATTATCATTCTCAGGGAAAAG 

ATGAATGTAGAATCTCTGCTGAGCTAGTATTTCCTGACACCCTGTTTATGTGCCTTGTGA 

ATTGTGGGCATTGCNTTGTGGGGTTATTTCATTTCATCTTCACAATCACCCTCCAAAAGT 

NAAAAAACAAAGACTGCCTCACTCAAATGTCCACTGCCATCAGTGCCCCATGAGTATATA 

TACGGTGCCAAGCTCTGCCATTGATCTCTCCAGAGAAGAGGGAAGTNAAACCAAAAGAAN 

NTGAAAGACGTGTCTGACTGGGAAAGGGMCATCTNGTGACACCTTTCTTTTTCCCNAAT 
GGTTCTTA 

Sequence 5708 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTGGGACATCCGCGGGCTGGCCCACGCCATCC 

GCCTGCTCCTGGAATACACAGACTCAAGCTATGAGGAAAAGAAGTACGCGGGTATGATCT 

TTGTA TAGGAC GTGTGTTGTCATTATTTGTAGTAGTAACTACATATCCAATACAGCTGTA 

TGTTTCTTT1 ICTTTTCTAATTTGGTGGCACTGGTATAACCACACATTAAAGTCAGTAGT 

ACCTCGGCCGCGACCACGCTAAGGG 

Sequence 5709 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACAATTCAGTGACATTTATTATATTTACAATGT 

TGTGCMCCATCACCACTMTTCATCAMTTTTAATMTCTTTTMTTTTTGAGCCAGAT 

TTAGCAAGTGAGGGGCTATATACCAACTTTAATGACACTAATGTTAATAAGTTCTGATAA 

CCCACTACCATCAGACCAGCTGTAATTCATCCAATTTTCATCATCCTAAAAGGAATCCCC 

ATACGCATTACGCAGTCACTCCCTTTTCACCCCCTCCCTAGTTCCTGATAACTACTAATT 

GGCTTTGTCACCATGGATTTGCCTATTTTTGGATATTTCATATAAATGGAATCATGTGGC 

TGGGCTTCTTTCCACTTAGCATGCTTTCTTAA 

Sequence 5710 

CCCmCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGNACTTTTmNGTrTNTTNNGNNNTTTNNNGGCA 

AACANANNNAAACTNTTTCACCCANGCTGGAGNGCAGGGGCACGGTCTCGGCTCACTACA 

ACCTCTGCCTCCTGGGTTCMGTGATTNTTTTGCCTCANTCTCCTGAGTAGCTGGGATTA 

CAGGNGTGCNCCACCAANCCNGGCTMTTTTTATGTTTTTAGTAAANACGGGGTTTCACC 

ATGTTGATCAGGCTGGTCTNAMCTC CTGAC CTTGTGATATTTTCTTAANACTTCCTTTT 

ACTTTACTGNNTGGACTCACCCTGMTTTTTTNTTGAGCAAMTCCAAAMCCCT^r^TTT 

GGGGCTTGGATTGGGACCTCTTrCNGGTANMCTCTGCACATTTTCTTATTTTTCCAATT 

AAAAGAATCAAGCTGCNTTTGTCTTCAGNGGTCTAAANAA 

Sequence 5711 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTA C I 1 1 1 1 1 I 1 1 I I II I II I 1 1 1 1 I 1 1 1 1 1 I A GAGA 




WO 01/070979 



PCT/US01/09126 



TABLE 1A 

570/599 



C CCTTAG CGTGGTCGCGGCCGAGGTACTATCAMTACTAGGTCTTATTATTCTTTCTAAC 

TATTTTTATTTTGATACMGTCTTTCAGGTCTGTCTTAAAGTCATAGGATGCTAAGGGCT 

AAAAAGGCCCAGAGAGAGCAGTAAGTTGCCCAAATTTGCCCAACTAGAGAGGGGCAGAAT 

TCAAATGAGAACCCGGGTTTCTGATGCCAAGCTGCCTCCTCCCGCGTACCTGCCCGGGCG 

GCCGCTCGAAAGGG 

Sequence 6202 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACACCTGACTCGACCTTNACCAGATAGAGAGCT 
GGTCATTAAGTGTGAACAAGCTGACTTGAATGTTTCANGACAGCTCCCTCCTCTGTAAAA 
TGGGAATNATAACACTATTCTTAGGGAGA 
Sequence 6203 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACAGGTTTCACTATTACAAATATATGATGTGAAAC 

TMCAMCTCATGACCTTCAMGGATGTGCTTCGTCCCACNGCACCACACATTTTGCNAA 

TTTGGTGNTNCCCATTTNGGCTTMTTTTTCCCCCTTTTCTTTNCTAI^ 

CAAAAMTTTATTAATMGGT^MTTGGCAATATGGAGf^iTATNCCCNCGTAATNGCCAA 

TTNATTCANCACTCNNTACNTTCANCNTNTTTTM 

AATANCN I I I I I I GGCNCCAATTTTNCTMCTTTACCTTTNTGCCTTGGGGNNAAAANAT 
TATAACCCCMGGTCCNANCAANAACTAAMTTTTTCTNCAAGGCCCAAANCCAANAACC 
TTTG GNCN TTAATTTCCACCCCCAANCCANANNCCCCACCCAAATTAAATCCAAAGGCCC 
AATATTTTNATCCACCCCCCCAGG ATC I II I I I 1 1 I I NANTAAACNCCCCTTGGGCNTAT 
TTTGGGNAGGTNAAANTTTTNNCAGNGGTTTNGGC 1 1 1 1 1 I 1 I U 1 1CA 
Sequence 6204 

ccctttcgagcggccgcccgggcaggtacagtgggtccttttcaaaagtggac7tctaga 

ctcacctgttctcactcctgtttaattcaaccccaccctgccaatgccaaataatagaat 

tggctccctaccaacttgmcaagggaggagtctgtgcagtttctgacacttgttgttga 

acatggctaaatacaatggggtatcgctgagactaagttgtagaaattaacaaatgtgct 

gcttggttaaaantggctacactcatct^^ 

gaatcttgcctaaggtgcgtantccaactcttgggaattcccctcctaataagtcatacc 

tagtagtcatacctccctgggggtagtggtantctcttamncctttaaaggtttgcatt 

nnancnagccnntamatannggmtgggcttntntttgcttggaatacnaaaacntnaa 

anamtggtgttcattnaggagaaaattcttaccccctggaaggataaaaanccccaaat 

gggggnnactgnaaaataacncctaatgcctttaanaaattnggccnccctttnccncna 

gngmccccnnttmnccncggggggcttamnncccatnancnccacctgnmttttta 

anggaaaaaaaattantnccnttttamaaaaannttaamcccntttttaaaa 

Sequence 6205 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTCGGGGANAGNATTCTAATCCAANCAAGGNGNC 
TCAAAACCTA CTATT NTGACTGCACANCNTNANAAGGCTGNNGNTAGGATAAACAAAGTC 
AMCANCTTTATTTTNTCTAGGACCCCTGGGMCTnT 
Sequence 6206 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACGCGGGGCCCTCACAGCTGCCCTGTGAGGTGGGT 

GCCATTACTGTCCTCTTATTATAGATTGGGAAACGGAGGCTCCGAGGTGCCAGAGCTTGC 

AMCCGATGGAGGTTGGCCAGACTTCATGAGCCACACTCTGAATATTCCNTTTGAGGCAC 

AAACAACAGAATCAANAAGGAGGCCACGCGCGGGGGCTNACACCTGCAATCCCAACACTT 

TTGGGMGGCCNANGCMNAMGNGATCNACTTTNTAGGGTTNANNGAGTTTNAANAACC 

NAGCCTTANCCCCAMNATTGGGTATAAMCC^CCCATTmmTACTTAAAAAAA 

Sequence 6207 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTCTTGGTTTATCAATGGGACGTTCCAGCAATCC 

ACACAAGAGCTCTTTATCCCCAACATCACTGTGAATAATAGCGGATCCTATATGTGCCAA 

GCCCATAACTCAGCCACTGGCCTCAATAGGACCACAGTCACGATGATCACAGTCTCTGGA 

AGTGCTCCTGTCCTCTCANCTGTGGCCACCGTCGGCATCACGATTGGAGTGCTGGCCAGG 

GTNGGCTCTGATATANCAGCCCTGGTGTATTTTCGATATTTCAGGAAGACTGGCAGATTG 

GACCAGACCCTGAATTCTTCTAGCTCCTCCAATCCCATTTTTATCCCATGGGAACCACTA 
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AAAACAAGGTTC TGCT CTGCTTCCTGAAAGCCCTATATTGCCTGGGANATGGACCAACCT 

CAAATGGNAAMTTTTAAAAGGGAAAAACCCCTTCATGGCCTTGAGGGTGNTGTGCCCAC 

TNCAGAAGACNTTCACCCTAACTTANAAGACAAGGCCNAACTTGCAAAAACCNATTGGTT 

GAGAAAAATTGAACGANTTTCACMCTATTGGNACAGCTTTTTNCCCAAAGNATNTTNCA 

MCAMGMhrrCCTTTANTNMTGGANANTGGGGTTTTTTACCCCCCT 

Sequence 6208 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCCGAGGTACGCGGGGAGTCCTGAGCTGCGTCCCGGAGCCCA 

CGGTGGTCATGGCTGCCAGAGCGCTCTGCATGCTGGGGCTGGCCTGGCCTTGCTGTCCTC 

CAGCTCTGCTGAGGAGTAC 1 1 1 I I < I I I I I I M I I I 1 1 1 I G ACAGAGTCTCACTCTGTCA 

CCTAGGCTGGAGTGCAGTAGTGTGATCTTGGCTCACTGCAACCTCCACCTCCTGGGGTTC 

AAGTGATT CTCCT GC CTCAN CCTCCTGAGTAGCTGGGATTACAGGCGCCCACCACCATGC 

CTGGCTAATTTTTGTATTTTCTAATANAGACGGGGTTTCACCATGTTGGCCAAGGCTAAG 

TCTCAAACTCCTGACATCAGGTGATCCGCCCTCCTTGGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTAC 

AGGTGTGAGCCACTGCGCCCAGCCTACAGCTCATTTCTTTTTATCTCTGCATAATATCCC 

ATTGGATGAATGTACCTGCC 

Sequence 6209 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGATACCATTGCACTTACTTTGAAGAAG 

AGATGCTGMTATTATTAMCCATTGTGTTCCCTGGTGGGCTGATGGACTGTGATTTTAT 

AAGGTGGTCTCAGCCAATTGCAGCAGCTGTTCCCTGTCAGAGGGGCTAGAGGTTTGGTGA 

GAGCAGTGGATGAGGTGCAGTGGTGTGTTTGTTCACTAGAAGCAAGTGGGAGAAAGCTTT 

GCCTCTTTGTACCTCGGCCGCGACCACGCTAAGGG 

Sequence 6210 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACGCGGGGGCAGTTGCCAAGCAACGAGTGTAAACA 

GCACAAGATCATGGCCACTAACTACAGTGCCAACCAGTATGAAAAGACTTTCTCATCCAA 

GTATCTGCAGAACTGGTCTCCCACTAAGCCAACAAAAGAGAGCATCTCTTCTCATGAAGG 

CTACACTCAAATTATTGCCAACGATCGTGGTCATCTACTGCCTTCTGTGCCCCGTTCCAA 

GGCAAATCCTTGGGGTTCCTTCATGGGCACCTGGCAAATGCCTCTGAAGATACCCCCTGC 

TCGGGTGACCCTGACCTCCCGTACCTGCCCGGGCGGCCGCTCGAAAGGG 

Sequence 621 1 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGTGCTAAAGAAAGGACTACTTAAAATC 

ATTACTAAAAATTATAGAACATGGGAGATATCTTGACCTTCGCATAAAACTGATTTTTTC 

TTTATGGTTAMTTCAGTCTATAATTGACTTTTTGAGGGGCAATATCTCAGCAGTGATGT 

TGTGTTCTTCTTTGTGCATCAGCACATCATAAAMTTTATTCTAGTGTTGTTGATGTTAA 

TMTTTGCTTGGTTAMGAGCTCTCTGACTTTTTTTCA 

CmATT GTTMG TATCTTT ATGTAGCTMTAMCTATCACATTTAATCTGGCACCTGCC 

Ci i u I iCTTAGGTTTTTTTGTTTGTTTTTTGCACATATGTGGTCTTTGGAAAA 

GCTTCTTTATCTTTGGTTTACAGGACCAAAAAMTTTGGGGAAAAMCACCAATCCTCTT 

TNACTTTACCTGMATGGTCTTGACAAAAAMGTCNTTTCTGGGGGTCAAAAMCATTTG 

GCNATTTGCNTAGGTACCCCTTTGGTTAGGAMTTT^ 

ATTTCCNAGAATCTTTTTGGG 

Sequence 6212 

CCCTTAGCGTGGTCNCGGCCGANGTACACMTGGTTTATTAAAGGAATGTTTGGCCCACA 

TCAACCTANCNTGGNTTCTACTGGGTAAACNTTCCCATGGCCNAAGGAAAAACAAGCCNG 

ANTTGANTGACTGGGGGTGGGGTGCAGGCAATGAANANAGGNCATAAGGGTGTATAAANT 

AAGGGGGC 

Sequence 6213 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACCTTTTAACTAATGAGACAAGATTCANAAATCTN 

MGCMCTTGCCCAAGGGCATGTGGAGGAGGTTTATTTAAATGTAACCTCATTGAAAAAT 

TGMNNTTAAATTGGACTTIsnTANAACACACATACNCNGGAAAACAACCATAAATATAAN 

GANAAATGCNGAAAAATGGAAAATGAGATGACTCCAGGGATAAGGTATAATAATAATTTC 

ATGTTATAANAAATAAAAAGTGAGCCACTCTGACAGTCATTTTGGTCAATGAGGGGAAAG 
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TGACCTTTATTAAMTTNACATTTTNCATTACATTNAANTCAGATTAAATTGCTTGGGAA 

CTNAGATTTTTCCCGGNTTTGTTCTGAGCCCTTTAA 

Sequence 6214 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGGAAAACCACTTTCATATCCGCTGGAAATTC 

ATGTAAAAGTTAAAGATATTAATGATAATCCACCTACATGTCCGTCACCAGTAACCGTAT 

TTGAGGTCCAGGAGAATGAACGACTGGGTAACAGTATCGGGACCCTTACTGCACATGACA 

GGGATGAAGAAAATACTGCCAACAGTTTTCTAAACTACAGGATTGTGGAGCAAACTCCCA 

AACTTCCCATGGATGGACTCTTCCTAATCCAAACCTATGCTGGAATGTTACAGTTAGCTA 

AACAGTCCTTGAAGAAGCAAGATACTCCTCAGTACAGAAGGTAGAAGTGAGTAACTTTTT 

TCTTGCTCCAGAGC AATCC CTGAGTAACTAAGCCTGCATTATTAACTTACATGACCAAAT 

TATTCATAAAATTAA7TT7TGATAAATACAGAGTGAGAACAAAGAAAATTGAAAAATCTT 

ACCGAATATATA TGTATA TCATCCGGGTTGGAATCAATATAGAAAATTATCTCTATTCAG 

TTATAAAACATACTTTTTAGGAAACTAACANTAAATGTGGGCCATGTGGNGGGACCNCAA 

CATTCNTTNAAAAA 

Sequence 6215 

TTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTAAGGATCAACCAGGTTTGGGAAGCCCAAGGACA 
GATATATGCNNNCNNAAATCATTTCTMTNCTGCCATTTCATGCTTTCTTGGGCTTTCTG 
AGGAGATTCCTTGCCAC7TCTGTGGGGAAAACA 
Sequence 6216 

CCCTTTCGAGCGGCCCGCCCGGGCAGGTACGCGGAAGAGATAGTGCTAATATAGTAAAAA 

CAAAAATCCACATGAACTACAGCAAAATTTTTAAAAAGTTGAATTTCACCAGGGACTTGG 

AATCCATTAGAAAACCATCAAAGGGAAATCCTAAACCTAAAAACTATAATAAAAATTAAG 

AACTCAAAAGATAGTCTTAATGGGAGATTAGTGAAAACAGAACAGAGGATTCTTAAAATG 

GAAGACTGGTTACTAGAAAGCATCCAAATGAATACACAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAGA 

ATGGAAACAGAATAGAGTGCAAAAGACATATGTAATCCAGTGGAAAGGCCTAAAAAAAAA 

GTATAGAGTCCCCTTATGAGAATGGAAGGCCAAGATGGATGGATCACCTGAGGTCAGGAG 

TTCAAGACCAGCCTGGCCAACAGCTGAAACTCTGTCTTTTA7TAAAAAATCCC 

Sequence 6217 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACAAAAGGATGTGGGTAGAACTACAATTGTGCA 

TTCAGACATGATAATTCCTACTAACTGGGGGTAGGAGGGCCCACAGGAGTGTAGACTAGA 

AGTAGAAAGAATGA GGAAA ATAAGTCTTTTGTAGCTGTATGGCGATTGAAGAGGAGATAA 

AACAAACTCTCCAGCTTTTCAGGTTGGGTGACTTGCAGCGCCATCGTCTGACAAAGCCGC 

CAAAATCTTTCAATGTCCCTAGGAATAAAGTTGCCCTGAGTAGGGCCACTCAGGATGACG 

CCAGATGATATCCCTTATTATAGTTTTAGGGGAANCTCTTCCTACCTTCGCCAGTCCTGC 

AGTGAAAAAATGTACCTCGGCCGCGACCACGCTAAGGGCGAATT 

Sequence 6218 

NCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACCCACCACCACTGTATGANGCTCATGAGCTCTGG 

CATGCCATGAAGGG AGTAN GGCACTGATGAGAATTGCCTCATTGAAATACTAGCNTTCAA 

GAACAAATGGAGAAATTTTCCATGANGCCGAAGAAGCCTACTTGCTTGCAATACAAGCAA 

ATAAACTCTNCCMANAGGACCAATTTTMTTTCATNGGGACCCTTTNGGGAACNACTTT 

TCMNNAGTATTMCmTCTTTCAATGGAAAACCTTTTGGGTTCCCCAN 

Sequence 6219 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACAGATTCAGGGATTATCATCACTTANATGGCATT 

TACATTCATGAGATGGATGGGATGGGATATGGGATGGGATGGAATGGGAGACAATGGGAT 

GGGATAATATGTTTAATGGAAAAGATAATAAGCTCAAGGACTAAGCCCTGTGGCCCTCAG 

TTAGAGGTTTAAATAATAGANGGAATGGCCNGAANTGTGGAAAATAAACTAGTGAATTGT 

GGTCCCGCGTACCTGCCCGGGCGGTCGATTCNAAAGGGCGAANTTCCAACACACTGGCGG 

CCCGTATACTAGGTGGATTCCAGAGCTTCNGTTCNCAATNCTTGGCGTAANTCATTGGTC 

ATTAGCNTGTNNTCCTGTGTGGAAAATTGNTATNCCGCTTCAACNATTTCCNACACCAAA 

CNTTTCTGANGCTCGGGAANGCATTAANANTTNTNAAANNCCTCGNGGGNGGCCCTANAT 

NGMGTGANCCTAAACCTTCMCATTTTTATTTGGCGTTTTNNNCTTTANNTTGGTNCCG 
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CAGGTTCTTGCTGTGTTGCCCAGGCTGGAGTGCAGNGGTGTGATCATGGCTCACTGTANC 
CTTGACCCCCGGGGNTTTAAANAANTCCGCCTGCCTAAANCCTNTTGGAGTANCTGGGAC 
CACMGGCATGCNCCACCCTGCCTGGGCMNTATTTCTTTTCTTTTCTTT C I I I I I I I I I 
TTTTGGAATGATAAAGACNTTTTAAATGGGCCCTAGTGATGA 
Sequence 5712 

CCCTTTCGAGCGGCCCGCCCGGGCAGGTACAGGAATAGTCAATTATGTGTTCTTCTCATG 
CTCAGTA AATCAG AACTTTACATAAGTTCAGGTGAACATAGAGTAGCTACCTGGGGAGAT 
ATTTCACCTTTTTATCTGTAGCGCTCTGCTT^ 
TGATTCMCTTTCAGCTTMTTTTTTTCTTTAGGCAT^ 

TAI I 1 1 I CTTTCACAAMTTAAMCTGATATTTAGACTATTTCTCGGTCCACTAAATTTC 
TCTTATCC TAM CTCCTGCTMCCACATGTAGTCTCTCTGGTCATTTCCCTATTTATTTA 
TATCMCATTTTCTTCTTGGTGCCACTTCAATGCCCCATTAGGGGAAAACAACAGAAATN 
TNACANC CTGGGATC CNTTAGANAAMCAGAMGACCTTCAGACNTNTTTTTGGANAAAC 
TCCGGGG 1 1 I I 1 1 1 1 GGTTGGTTGGTTGGGTGGGTGGGG 1 1 II 1 1 GGGGGG I 1 1 1 1 1 I GG 
Sequence 5713 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACAAAAAGTTAAAAAGACAGCCCTATTGTGATC 

AGTGGAGATGGAGATTTGMAGAAGTTTCMTTTAATGAATGTGTTTGGTAAAAGGGTGA 

GAMTAGTTTMCAGTAGATCACATCAGGTTTMTGACCATTCATTCATTGGAAAAAGAA 

TCGCACTCATTGGCGCGCAGCTTCATTTGTCAAATCATGGTTGAATCGAAACTATAGGTT 

GGCAATGGATATAAGAGTTGGCAAAACTTGGGCTGAGTGCAGTGGCTCACGTCTGTAATC 

CCAGCACTTTGGGAGGCCGAGGCATGTGGATCACCTGATGTCAGGGGTTTGAAACCAGCC 

TGGCCAACATGGTGAAACCCCATCTCTACTAAAAATACAAAACTGGCCAGGTGCAGTTGG 

CTCATGCCTGTAATCC 

Sequence 5714 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTGTGTGACATTAGCTCTGATTTCAAAGAGCTTA 

CMCAGAGCTAGATAAMCAAGACCAGGATATTTAGAACATTTGGAGAATAACGAGAGGA 

TATATAATAAAGGGCTAAACTGAATATAATTAAATGTCAGCCTGCATGGTGCCATGAGCA 

ACAGTTAATTAAATCCAGGCCATAATCX)ATGTCCTGGTTCTAAGAAAAGAGTCTCCTACA 

ATCTCTTACTTTCCACTGTAACTAATACCTGGAGTTCAGTCCAGTAACGTAATTTAGCAA 

TGGCTATATTTCCATGCTCAMAGGGAACTCTGTTGATCTTGAAATGTGTATGTATGTTT 

AAAAATGTCTATTTMTTTTGGGGGGAGGAMGGTAGCTTTTGATTGCACTTGGTGATTG 

AGTNTTCAAACTTAATGCTTCTG 

Sequence 5715 

GATATCTGCAGAATTCGCCCTTAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTGGGATTACAGGTGTGA 

GCCACCACACCCGGGCTCTGTGATTTGTTTGTTTTTTGAGATGGAGTCTCGCACTGTCAT 

CAGGCTGGAGTGCAATGGGTGCAATCTCTGCTCACTGCAAACTCCGCCTCCCTGGCTCAA 

GTGATT CTCCT GC CTCAG CCTCCCGAGTAGCTGGGATTACAGGCACATGCCACTGCGCCA 

AGCTMTTmGTATTTTrAGTMGAMCNGGGTTTCACCATGTTGCCTGGG 

GMTTCCTGACCTCAGGTGATACTTGCCTCGCCCTCCCAAAGTGCTTGGGTTACAGGCGT 

GAGCCA GTGCG CCCAGCCGCCTCTGTGATTTTTTAMTTGTGTCACTCACACTAMTTTA 

A CAGC MTTTTTrsrTTGATAACTCATrrTTTNTGGAAGTCm 

GTTTTCATAGAMTTGCMTTCTCTTTGGATTTNMTT^ . 
ACACTGGCATAAMCAGACNTTGGGGAAAACTTAMCCTCTTTGGGAAAGTTTAAAACCT 
CAATTGAAGTGGAGTAGAAAGTNTCCCGAAAAAAAA 
Sequence 5716 

C CCTTT CGAGC GGCC GCCCGGGCAGGTAC I I » I II I I 1 1 1 1 I I I I I 1 1 1 I I M I I I I I GG 
GATmAGCTTATTTTATTMTAGCTTATTTCCTTACAAATATTTC 

TAGTCGCAGACTTCATGCATACAAAATGCACACTGCTATGATCATCGTAACCATCAGCAA 
GCAGGCATTGTCATCAGCGCTTCTTTATTTC^ 

TCTTTAAAAAAGAAAAAAAAC I I I I I I I I CCTGGTCAACAGGGCCTGGGCAACATGGCAA 
GACTGTCTCTTTAAAAAAGGAAGAAAAAAATTANCCAGGTGTGGTGGTGCGTGCCTGTGC 
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TTCCAGCTACTTGAGAGGTT6AGATAGGAGGATCGCTTCANCATGGGAGGTCAAAGCCAC 

AGTGAGTCGTGTAAAATAAAAACATTCAGATGCTCTTAAGTGACTTTCAGTGTCCTCAGT 

NNAMTCCCAMTNGATGGCTTGGCTTATAGTCANGATTTGACCTTAAGTAACTTTTTAA 

NCCGNATTTTCCCANA 

Sequence 5717 

CCCTTTCGAGCGGCGGCCCGGGCAGGTACGCGGGTAAGACTGACGTATCCGTATACTTAA 

GTGTTCCTGAAGGTCCCAGGAMTCCTAGTGCMTGCTATGAMGTCTTTGGAGTCTTTG 

AATGCATCTACTTTACAGGCCTCTGCATGGACCTGGGAAGCTTTGGAAAGATGTGTCCCC 

CAGAACATCTAAGGCATATTAGAAAAGTTGTTTACACAAATGCATGGGAGAGTTAAATAT 

TTTGTCAACAATTGTCTAAAATGTTAATTGTTAGCTTAAGAAAGTCAAACAAGTTAAATC 

ATTGCCAGAGTACCTCGGCCGCGACCACGCTAAGGG 

Sequence 5718 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGTATTCCACCTGTTCTTTGAGCTGGTC 

CAGTGTTGCTGGAGAGCTCTGCTTGCTGCCTTGGTCTGCAGTGGCAGCTGTGCTTTCCTA 

CMGCCCMCTTCATATATTCTGTGGTTTTGGGTTTTGAATGTTTCCTAGTTTAATCAAG 

GATGGGCATTTCTGTTTCCATT7TGTGTTATTTTTAGTTATCCATGGAAAGATAGAAACA 

GMCTATCTTTAGTATTA AMT TACMGTTTCCAGGAATCAGTTCTGAAATTATTTTGCA 

TCTTTGAAGTGTCTTAAATTTTAAAAATTGGTCTTGGCCAGGTGCGGTGGCTCACCGCCT 

GTAATCCCAGCACTTCGGAGGC 

Sequence 571 9 

CCCTTTCGAGCGGCCGCC CGGGCAGGTACTTT A I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 II 1 1 1 1 1 C I 1 1 1 1 1 1 1 1 

Hill I I I HI Ml I I INI I I I I I I I I HUM MM I II I I I I I I II I M l M l I I I I 

I 1 1 1 1 INI 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I 1 1 1 1 1 I 1 1 I 1 1 1 NANAANNCNNAAAAAAAAAAANNNTTTTN 

CNCCCNAAMAAAANTTCTNNANAMNNTTNTrThnTTNTTTAAAAAAAAAAAMTTTTTT 

NANA NANAAAANN I I 1 1 I I 1 1 1 I I I 1 1 1 NAMGGGGNAAAAAATTTTTTTNGNNCCCNCA 

AAAAAI I 1 1 1 1 1 1 1 GANNGAAAAAAAAAACANTTTTAAAAACCCNGGGGGGNTTTTTATT 

'"in i A TAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAACNCCCNTG^f^TTTTTANAANGGNGGGGGG 

i 1 1 1 n 1 1 GNMGCCCNAAANANAAATTTTNTTTTTTTAAAACCCCN 1 1 1 1 1 1 II I I CCC 

N ACCAAAMTANN NACCNTTTTTTCCCNNAAAAAAAGGGGGAAAAAAAACCCNNNNTGGG 

GmTTTmATTTTGGANAAAAAAAATTTT 

Sequence 5720 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACCCAGCCATGTGAGGTGTCAGTCTGCCCCTGC 

TGGGGGGTGCCTCCCATTTAGACTGCTCGGGGATCAGGGGTCAGGGACCCACTTGAGTAG 

TCAGTCTGCCCATTCTCAGATCTCCAGCTGCGTGCCGGGAGAACCACTTCTCTCTTCAAA 

GCTCAGATGGAAATGCAGAAATCACCCGTCTTCTGCGTTGCTCACGCTGGGAGATGTAGA 

CCGGAGCTGTTCCTATTCGGCCATCTTGGCTCCTCCCCGATTTTGCCCAAATTAATGTCA 

GATACCAAACCAGTTATTCAGGAAGGTTGGACTACACCAAGAAAAATTGATGCCAAAAAA 

ANTCCCCCATACCTAGGTATATTATTTGTAAACCTCANAAAAGCAAAAGTAAAAAATGTC 

CTGAAAGAAGACCAAAGAAAAAACACCTTACCAATAGAGAAACAAAGGTGAGAATTAAAT 

CTGTCTTTTCAGAAAACCATGCAAGCAAGGAGAAGAGTGAAGTGCCAAAATTCAT 

Sequence 5721 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGACAGGTACGCGGGGGTAGTCGGGTATGAGAACGATTGCA 
AGCAAAAGCAGCTGAGGGACGCTGTCCAAGGAGTAGGCTCAGTAGCACGAACTGCAAATA 
CTTGAGAAGGGAAAANNTCAGCCCTTNTNCTGGAAAANNGGTTTTATCCTTNCTTGGGAA 
ANCTNGN 1 1 1 1 1 1 I IGGCTTTTGGGTAAGNCCCTNACAAACTTTTTGGNCNCCCAACTTA 
ACmGGGCCCTTNTTNGTGGAACCTTCAMNNMTTTTCCCTTNCTTCCTTTTAAAAA 
Sequence 5722 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACACCCGGAGCCCGAGGCTTGCGGCGACCACGA 
GCAGCAATGGACTCTTG TGGCT GACTTCACTCACCATGCTCACACTGCCTCCTTGTCAGC 
AGTAGCTGTAAATAGTCGTTTTGTGGTCACTGGGAGCAAAGATGAAACAATTCACATTTA 
TGACATGAAAAAAAAGATTGAGCATGGGGCTCTAGTGCATNACAGTGGTA C I I 1 1 1 1 1 1 I 
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1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 IGTAGAGCTAGGGTTTCACCATGTTGCCCAGGCTTGNGATTTTGATGTCT 

ATGATTATA GACTAATA GGAATAATTATTTCTAAACATCTGATTTACACATACAGAGANG 

GATTAGGTATTTTTTTTAAAAAGTTTATNTTAAAACACATATGCTCATTAATAGGTATGA 

ATTCATTACCTTTCTTGCTGAGTCTGCGTTTAAGTTCCATTTTGCTTCTTGGTCCCCTTC 

TTCAATCCTTTCTGGTTAATNAAAGGAGGNAAAGTCNTGGATACNGNTACCTTNAAATGA 

ATTCATATTCAGAAAAAGGTTNTNAGGCCNCGAATCATGTGACTNTTACCAAATAATGGA 

TCAAACC NCNCCACCCACCATTGTTAAAAAGTTGTAAAAAAATTTTGGNGGGAANGGTGG 

TnTTTTANCCNCCCCCCCTTTCCC 

Sequence 5723 

CCCTTTCGAGCGGCCCGCCCGGGCAGGTACGGGGGGGGTNCGTNTGCTGGGTTTGCGGAG 

CAANTACNTACTCGGCGGGATCTCCCGGCANGATGGGTAAANAGATAAAGAAGGAAGTAT 

ANNCTCCTNCTAAGGATGTGTTNNNCNCNNTAATGATTGANAGCNAAAAAGCACCNTCTG 

TGGTGTTAATGCTNAATTNTNCANAAGAGGANATTTTNNCTAAANCATGNGAAGCCATNT 

ATAANTTTNCTTTAAAAGGTG 

Sequence 5724 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACACACTCCACAGGGTGGGAGTGGTCCTAGCAC 

ACGGGCTCAAGAGCCCAGTTACAGAATTTTGTGGGGTTTAAATACCCTCTAGAGGTTTCC 

ATTGGTTACTTCCATTGGTTTATATTGGTGTATGCCCTGTGTAATGAAGAGCATGAAGTT 

AAGTTACAAAGTCATCTACTCTGTGTATAGCCCTATGTCAATGGAGAGGGTATTACCTGT 

CATCACTTGAAGTGTTTCCATTT 

Sequence 5725 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCCGAGGTACTCTAGGAATTTAAAAAGACACAAAATTATTTT 

TTTCCAGACTAGTGTGCCATGGATTTCTGATAAGAATTAACATTCTTGAACAAAGGTATC 

AAGAAAGGGTAACTCGAGTTGAAGGTTTGTGAATAGAAGGGGAAATGTGATAGAAGATTA 

TTCAGAACAAAATAAGTAGACAAAATAACAAAAGACAGGAAAATAAGTCTCTTTGTATCC 

TTATTMTCATTTGAMTTATGCTATAATATTTTTTAAAACTCACCTGTTTGGTTCTGGG 

TGMGCAGTTCCTGAAGGAGTGTTTTGTCAGAATATATTGTTAGGAGAATAGAGGGTTCT 

GTGGCCAAGTAAGTTTGGGAAATAGTGGGTTAGACAAAGTTGAGTTACTGTTGGCCT7TC 

AGACCTTTGATACGCTMTGTGCATTTTAAATCTCCAAGAAGCACCTCTATTTTATACAT 

CATTTCCTMTTTATTTTAATATGGATTTCTTGGTT 

Sequence 5726 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCCGAGGTACTTTN 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 II 1 1 I I I NNCTTGAGAC 

AGGGTCTCACTCTGTCACTCAGGTTGGAGAGCAGTGGTGTAATCACAGCTCACGGCAGCC 

TTGAACTCCTGGGCACAAGTGATCGTCCTGTCACAGCCTCCTGAGTAGCTAGGACTACAG 

GTGCATGCCACTATGCCTGGTTMTTTTTTAAATTTTTGTAGAGACATGGTCTCATTATG 

TTGACAAGGCTGGGATGTTCCCCCCACCTCCTGTGAGAAGTCTCATTGTCACCCAGGCTG 

GAATGCAGTGGTGTGATCTTGGCTCACTGCAACCTCCGCCTCCCAAGTTCAAGTGATTCT 

TGTGCC TCGGC CTCCCAAAGTAGCTGAAATTACATGCGTGCGTCACCACACCTGGCTAAT 

TTTTGTATTTTTGGTAAAGACNGGGTTTCCCCATGTTGGCCAGTCTGGGCTCGAACTCCT 

GACCTCANGNGA ACTGCC TG NCTT GGCCTCCNAAAGTGTTGGGATTACANGCGTGAGCCA 

CTATTCCCNGC CCTTT TTGMTTTTAAAAAAAGACTTTAGTTGATCAACACCAAACCCCC 

CMTTTGTCCCNTTTTCTTGGCAAGTAAAAACATAACCCTGGAAGCCTGAATTAATTAAT 

1 1 1 1 1 I 

Sequence 5727 

CCCTTAGCGTGGGTCGCGGCCCGAGGTACTGAAACTGTNGCCCANGNGAAAAAGNGGGGC 

ANGTGCACAAAGAAANAAACATTTTTNTTNTNNCNGGGGCGGGGGCGGCGGGNTAGTCCA 

CACTTACACACCAGCAGGTATGCTGGGGAAGGGCCCCCCANGTGGAGTTGCCTGACATAG 

GGCTCGCTCCAGAGGCCGCCTGACTCATAAGCTCTGAAAGAGGTGTCTACTTGAGGTGGG 

GAGGGAGTACCTTCCCGGGCGGTCGATCGAAAGGGCG 

Sequence 5728 

CCCTTTCGAGCGGCCCGCCCGGGCAGGTA C I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I 1 1 1 1 1 NAAAAT 



WO 01/070979 



PCT/US01/09126 



TABLE 1A 

486/599 

TAAAI ) 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I N I 1 1 1 1 1 1 1 1 
TTTTGAANNGGNTTCNAAAAAAN I 1 1 1 I 1 1 1 NNAMNNNNTNNTTTTTNNNTTTTNNNNA 
NNAAMNTTTTNNAM TTNNTNN AAMNNNCCAANNAhnTTTAATTCNGNANNANGGTTT 
TTNNNNr rrNNAA ANNATTTTTTTNGGNNGGGGGCCCATTNNNNATCCTTNAANGGCNCCC 
NCCCNMTTTrrCCTG NNGN NGGGNCCCNCCNMNNAAMCCTTTTTNAAGAANTTNAAA 
TTCCCANGGGThrrTTNTTTTGGNAAAAAATAANTTNAAATTTTCCCTTTTGGCCTNTGGN 
CCAAAACCCCAAAA ANGGGGGG GGANGG NCTGTTTTTTNTTTTAAAAAAATTGGCCCTTT 
GGGNANCCNCCCCNTT TTTTTT ANAANAAAANAAACCCCCNATTNTTTANNNNGGNNAAA 
AAATAAMGA AACCTCNTTTTTAAANAAAAAAAAAAAAANCCNTTTTAAAANG CCCNTTT 
TTTTT AAAACCCCAAAN 1 1 1 1 1 I 1 1 AAAAAAAATTTTNGGNCCNNAAAAAAATTAAAANT 
TTTTTAAAAAAAAAANT 
Sequence 5729 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGTATATACTGTTATGCATAAAGAACCT 

TAGGTGTTCATTCGTTTGCTTCTATTGATACTACATTAAATTTACTTATAATCATAGGTT 

MTAGTTTMTGAAAGCATAAAMTTTAGTATGCCTATGTTTTTCXrCTTTCTTTCCAGAC 

GGATTCCATTTCTAGGTATGTTTTATTTATTTTTTAACTGAC A I I 1 1 1 1 1 CI 1 ATTTTTA 

TCTTTGTTAAAMTGTGTTGCTAGGAATTTATGGATTTTGTMGTTTATAGAATTATTTG 

ATMTAAAAMCAAATTTTGATGGCCTTATCATTGTTACTAGCTTTCTTTGGTAAAGGCT 

TTACTTCAAGATCACTAGTCAGAGCAAGTAAAGAATTTTCCCCAAATCTCTACAACAAAG 

GTATrCCAMGTTTCTTAAGGTAGTTCAACTATCTCANTATTAACATCANGGACTGGATN 

AMCCC ACAC TTTGGCNGGAMTGTATTTGGATTAAATATTCAAAAACNTTTTTTGGAAN 

CCTGGCTTTTAAACAAAAGAAMNCAGTGGAAAACACTTTTTAAAAAAGGGTATCTANCT 

CAAACCCTTAATCCTAACCACTTNGGGGANGGCTGAAGGCAGGANCCTTACNTTGGGGTC 

CCGGAAGTTGAAAAACMCCTTGGCCAMTTNMGAATTCATTTTTTTCCAAAAAAAAAA 

AAAAAAAAA 

Sequence 5730 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTTGTTAGCTGTATATGTCAGAATTGATTAAAGA 

GAACCAACTATTCTTGTGCAAGGGATGGTATTGTAGTTAATTATGACATTTGGAGAAACT 

MTTNCTGTCTGN TNGNN CTTATCTCTGNTTCCATTTAGACTTAAGAGACTTTACATGGG 

GCMTGCTTTGACTTTTTGCATTCATGCACCANAAAANGNTTAAGTTAATTCCACTTGTG 

GTTNAAAMTATTTAAACCTAAMTTTTATAATGGACTTTCTTNGACCTGCTGTAAGGTA 

GGMGAMTATTTATCATTATAMGCNACCCATTTTTCCTGAAATTTTTTTNTGTTTACT 

ACNATAAI 1 1 1 1 1 

Sequence 5731 

AGATGGATATCTGCAGAATTCGCCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACCTATATGTTGG 

AGTTAATGTGCCATCNCTTNTACACACACACACACACACACACACACCGTTACCTATTTA 
G 

Sequence 5732 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACGATTCACGCTGTGCCTGTTGGAAATCAGTCTGA 

ACAGTGTGATCCCACGACGTCCTGAGAAGCATCTCTCTACTCAAAACAGGCAATCAGTTC 

CTACTGCACCATGCCATGGGAATGATATTCAAGGGTGGTGACATGACTGAGGTAGTAAAT 

CCTTT ATCATCATGACTGAGAGGATGCAGAAATCTGTGCGGAAGAAAAGAGATTGTGAGC 

TTTTTGAGGCAGTGACAATATATGATATGAATCTCCATATTCATAATTTGCATATAGAAG 

CTGCTCAATGAATATTTAAGTTAAAAAAAAATACAGTCCTTCATGGCAAGGAATTTCATC 

CCAGTCTCTGCCAACAAGAAGAACTCTTCTGTAATGGGCCATGGGGCAGGCCAGGCCCTC 

CTTGGCTCTGTGGCTCTGGACTGGGCAGCAGCAACTCTCATCCCTGTGTGGAGCCATCAT 

ATCCCCTGTGAACTGCATGTACCTGCCCGGGCGGCCGCTCG 

Sequence 5733 

GATATCTGCAGAATTCGCCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACAGGTTGTGTCTGCC 

AGTTCAGTCCACAGCTCAGAGTATCACCTTGTCCTCATTCCATGGTATAAGCTGTGCGGG 

GGGGCAGGTCTGCGGGTCCGTGGATTCACTGGACTGGATGGGACATGATCCAGAACTCCG 
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CTCCGTTTGGCTTCCAAGGATCCCACCAACTCATTCTAATCAAGTGATCACTGAGGAAAT 

GCATTGTATTCCTATTCACTATTTCAAAGATCAGGTCTACCTCATTGGCATATTAAGAAA 

GTTTC TCM GTATATTTMGTGTTTATCATTTTACTATAGTTCTTCAAATGTCTGACATT 

CATCCTTITCCCTACCTCTACATTCCTTTCTTTTTCACATTATCTTTCTTGGATTGCTTT 

TTAATAGAAAAAACCAAACCAAAGACATGGGATTTACTGGGCATATTAANCAAGAATCCA 

TACTGGAAAATGCAATGGAGGTTTCATATACACCCACTTACAGGTAAGTAAATACCTCAA 

AAGTATAAAGTCGAAAAGAAAGAATCTGNAAATATTAGACTTGGTTCTGGAAATAAGCTT 

ACCTAGGATGATACCACTTTTJACTTAATCMGGATTTCCCAACCTATTNAACAGTGGCAA 

ATNTNAAAAMTCTGG TAGNT TAAMTACCCCAGCAATNCCTTCANATTACnTGGCTTCC 

TTNMNCCACTTNAACTTTTTGMGAACNAGGGCTTTTTTrAAGGTTTGNTTCCCCTTTA 

NGTTTTAATAGAAAAAAAAAAAA 

Sequence 5734 

CCCTTTCGAGCGGCCGNCCGGGCAGGTACCAAGACAGAGAACCTGCTCGGGAGCTATTTC 
CCCAAGAAGATTTCTCGAGCTGGATGCATTTTTAAAGGAGCCAGCTCTNAATGAAGCCAA 
CTTTGAGCAATCTGAAGGCC 
Sequence 5735 - 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCX3GGCAGGTACMTTGTTTTAGMGATMTTTGTTTTTCTCT 

CTTCAGTTTCGCATATTACTAAAGACAAATCATGGTAGGATTGGTTTGTTTATTATACTT 

GGCCTAACTATTTGTATACAATGCMCAAGMTGATTATTTTTTACTTAGGCTTTTAAGT 

ANGCTCTGATGGAACTTTGTTCCATAACAAGAATCTCAAATAAAACTTTGTAAAACCCGT 

AAMCCCAACCNANCCATGGATTTATGCCATTAAATACCCATGANTTGGGTGAAATTTCC 

TCTCCTTTTGAGGGCCCAAAATAAACCTGGGGCTTCTGCACTTNTCAAAAAATNATATTC 

TTTAC TTACACAATCCATAAACCCTTTTCAAGGACTGTATATACCANAATATTAAGCCAA 

NTTTTCCAMGACTTTATTTGCTCCNTAAATCAMTTTTAATTTCCTTATAAAGAAAACC 

CCATTATTCCAATCAAAAC 

Sequence 5736 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTApGCGGGAAGAAATCAAAAGAGAAATTGGAAAGTT 

CATTGAGCTGAAAATGAAAACACGATATATCAGAATCAGGGAGTTGCAGCTAATGTATGC 

TTGGAGGCAAA TTTAA GCACTAAGATCCTATATTATAACAAAAAAGAAAGGTCTCAAATC 

AGTGACCTGAGTTTTCACCTTCAGAAACTGGAAAGGGAAGAGCAAATTAAACACAATGTA 

AGCAGATAAAGAAAATAATAAAAAGAACAGAAATCAATGAAAGAAAAAAGGGAAAATTAT 

AAGAAAAATCCAAG AAAGTAAAtGCTAATCATTTTAAACAATCAATTAAATTGTTAGACT 

TCTAGTCAGCTGATCAAGAAAAAAGTAAAAAGGCACGAATTACCAATACCAGGAATGAAA 

GGGTGGG TGTCACCAAATCTTCTACAGTAATTATAAGGAAACAATGGACTACTGTAAGCC 

A 1 1 1 1 1 i ICTAATAAATTTGATAACTTAGATGAAATGAACACATTCCTTGGGNGGCATAA 

ACTATCAAAGTTCCTTCAGGAAGAAATAGATNCCNGAGTTTCTATTGGCAAAATCAAGTT 
TTTAAT 

Sequence 5737 

CGCCAGTGTGATGGATATCTTGC AGAATTCGCCCTTAGCGGTGGTCCGCGGCCGAGGTAC 

1 1 1 1 1 1 1 I 1 1 1 1 I I I 1 1 I I 1 1 1 1 I I ICGANCAGTTAACATTCCTTTATTTTAATTTCAAG 

GGGCGGGGGAAGGGAMNAGGGAAAAAAMTNCNGGGAMCTTACNNCAAATTTTTTACT 

GTTTANAGCTTTNTTGGGGAAAAAAACNCATNCNCCAATCCCTGGNGTTAGGAATATTTT 

AANCCNTTATCTTCAATATTATTCANCCAAGNACTGAAGTAAGTNCTGATGCAGGAAANG 

AGTGANTTTCANAG NTTTN TGAGCCCNTACTTGGCCCAAGGAAGNCCCAANTNGNACCTT 

CTTTMNTNCIvrrGCCTTTTAAAAAGGACACCCNCAAACTGNTGTTGGGAACCCGTNNGGG 

CNNTCTGTTCTGCNTTTTTCCTGCTNGGTTANGGGGGGAAA 

Sequence 5738 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTATGAGAACAAATACATAAAATAACTTCCCATA 
GAGAACAGGATNTANCAATAATAGCTCCTTAGATACTCAGNGGCATTCTGACTCCAATCA 
AGGGTCNTNGTTTNAAATTAATANTAGGTTAAAAAATTAAAAACCCAANNNAATTTAAAA 
ATTATTTMTTTCCAAAGTTGGGNNrrNCNrTTTNTTAAAAGCCAATTGGTTGGAAATTGCA 
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TTGAATAGCCCACCTTGNAAANAATAATTGGTTANTTTGTCTTAAAATTNGNACTGGNAA 
TCCTTNTTATTNTTAAATTTTCCCCCNAA 1 1 1 1 1 I 1 1 1 1 GGCCTCCCTTTTAANGTTTTA 
NMCCAATTTTTTNMC^GGGGCTGGNCCmCNAACNCCTTAAGANGGATNTTNGGG 
GCNTTAATTTATCCTTNNGAGGGGNGNAAATNTTGNCCCAATTNANGNAAA 
Sequence 5739 

CCCT7TCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACACACCTGTAGTCCTAGCTACTCAGGAGGCTG 

AGGCAGGGGAATCGCTTGAACCCGGGAGGTAGAGGTTGCAGTGAGCCAAAATTGCGCCAC 

TGCACTCCGGCCTGGGCAACAGAGCGAGACTCCGTCTCAAATACAAACAAACAAAAAAAA 

ACAAAAAACANAACAAAACAAAACAAAAAATTAGTTCAGCAGTCTGCCAGAAAAAAAAAA 

AAGCATCGCAACTAGGTGGGCTCCCTCAGAAAACTCATCAAATAATTGATGACCCGATTA 

AAGGAGAAGTATGCTCATTTCAATGGCTCTTATAGGGGCCAAGTTCTTGGCCCTCTGAAG 

GTCACTGGAAAATACCTACAAAAGGTNGGTTAATTAGGAAAAAAAAAGGNTNCAAATGTN 

TT TAATG TGTNTA CCCAGG AGTCTTTANAATGAAAANCCNNAGATCCCGGAGAAATTGNC 

C CTTTT AATGCTTAI [ 1 1 I NAACAMGTCCGATTTTTTCTACCAAATCCAGNTGGTTTCA 

ACTTTTNANGGGCTGGTTTANMCTTACTTTTTCCCTTTTTTTAAAAATTTCCTGAA^ 

GNAAAAACCTTNGGTTTMCCCATTTTTCGGGTTTTTTTCAATTTCCTTNGGGAGCCTTA 

AGGGCGG GCCAATTAAA AAANTTTTTTNACCTNNAMTTTTTCCTTTTGTTNCCNTTGAA 

ANA NCCCCI I I II 1 1 1 1 1 MTTTCCCGTTNTTTTTTNNTCTTTTAANNCNCCCAAAAAAA 

TTGN I I I 1 1 1 I I I I NAAAAAAAA 

Sequence 5740 

CCCTTAGCGTG GTCG CGGCCGAGGTACAAATACTTGAGTCAGTTATTACGGTGTGGTATG 

AM TTTC MTTGTTTTCAATGCATAAAAACAGATATTATGATATAGTTCATTATACTATG 

TGATTTTGTTACnTTACAATCCTATTATACTGTGTGATTTTGTTACCTTAAAATCCTTAT 

GTTTATGTTMGMTGATTCATTCTTTGGATGAGCTTGGTGGCTCATGCCTGTAATCCCA 

GCGCTTGGGAGGCCGAGGTGGGTGGATCATCTGAGGCTGGTCTGGGGATCCTGACCTCAA 

GTGATCTGTCTACCTTGGCCTTCTAAAATGCTGAAAATACAGGCCTTGAATCACTGTGCC 

CAACCCAAG TTTACT ATTATTATTAAAAATACTGGTGGCCTTGAAATCAGTGTAAAATAA 

TMTGTCATCnTTTTAGGAATAAAAATACTGNTTTTCCCATGCCCCACTGGCTTGTAGGA 

AMTTGANGGGAMNGGTTGGTATTTTCTCTTTGNAGGTNGGANTACTGAANCCTCGGAG 

TGAGATNA CCTGG GAGNNNNMTTNATTNNAATNATTTCAATTTAATTAATTTGGGANAC 

AGATCTTACTTTTTGGTCCANGCNTGANAANCCNCCATNGAACTTCAACCTGGGNNANAA • 

AACAAGACTCCNCCTTAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAGGTCCTTNCCCGGCGGGCCNTTT 

AAAAGGGNAAATNCNCNAACCNGGNGGCNNTCTNNGNGGNCCCANCNNGGNCCCAACTNG 

GG 

Sequence 5741 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTGGAACAACTAGGTCAGCTACAGGACTTGGG 

GGATCGGATGCCCTGTGGGGAGGAGAGGATTAAGGAGTGGGGCAGACAAACCCGGGACCA 

ATNTTANANTNNATNAAAAGGGNTTACCAACNAANCTTAAAATTTCCACTATTACTGCAG 

ACTCAGGCCCAGAAGAACCCGGATTGGGCTGCGCTCATGCAATGGGTGCATCTCCAGTGA 

GGACATCTAGGCATCCAGGGAACCATGGCTTGGGGACAGCAAAGAGGGATATCATTTACC 

GANGGATGTGGTTCACACAACTTTATCCCAACGCACTACACGCCAACAGTTAAAAACTAA 

NCCAGTTCNTTAAAANNGGTTTTGGGGGCACATTTCATAGGGGGGAAA 

Sequence 5742 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTTTAAGTAAGTGTGATGAAGGAATCATCTAGCA 

ACTTCCTTCTTAGAAAAAAAGGMGTGCCTTCATATTTCCTTGAAATTTAAACTTGTTCC 

ATTCTATTCTAAGCAAAAATTAAAAGGACACAGTTCAGAAGAGCTCTTTCAGCAAATAAA 

T AANT GTTTCACAAAAGCACTGCTGTAAACAAGATCACTTTGATGGCCAGAGACACTTAT 

GTTTTCAACCAATGGCAACCTTAAACACTTCCAAGTATAGATACACAGGGTATATATGGG 

CAAAAGGCAATACATCATTAATCAATCAACTAATAAAAATTAATTATAAGCTTGTTGCTT 

GGTCAAATATGCTTTTGTTCTCTATGTTTTTTTMTTGGTCAGAAAACTTAAACTGTANT 

GATCTAAAACCCTGTATCTACTCTGAAAGTAACTACAACCTAGAATGGTTGGCCACTGTA 
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GTTTTGACATTAGTTAGAAAATTCTAAATTATTCTAAGCAATGTAAACCAAGCCCCCAAA 

TTNGGTGAATTGAAAAAAAA 

Sequence 5743 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACAGCTGATGTCTGCTGTGCGGCAGGGTAAGTGGG 

ACCAGCAGCTTGCCGGTGCCTCGAGTCTTTATTGGTAAAGATTGTATAGGCGGATGCAGT 

GATCTAGTCTCTTTGCAACAGAGTGGGGAACTGCTGACGCGGCTAAAGCAGATTGGAGCT 

CTGCAGTAACCACAGATCTCATAGGAAATGTTCAACAATTCTGTGAAAGGTCACAGGACC 

CAATTNGAGAAATCATATGAAAAGCATAGTTGGTCTTGGTGTCATATGGATCAGAGGCAC 

AAGTGCAGAGGCTGTGGTCATGCGGAACACTCTGTTATTTAAGATGGCTATCCAGATAAT 

CCTGMCACTGTGTATTTATTTTATTTAGACTACCAGCAAAGATTAAAGCATGAAATGTA 

AAACATC TGAT AAACTTACAGCCCCCTACACCAAAANGTNTATCTTGTGAAAAGANCTTC 

CTACCACTTTTGAAAMCCTTAMGMTTCCTTTATCAATGAMGTTTGCCTGGTTCTAA 

GMTTGGTMGAATTGGTNAATTTTCCTTCAATCTTTTAGGGGACMCCACCTTAMTTT 

CI 1 1 1 1 I I I ATTAAAAA 

Sequence 5744 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACCTGGCATATGAGTTACTGTGGTCAACAGCTTGT 

GGMGGTCTCGACCTTACAGACTTTCANAGGTAGGGGGAAGGTCTTGTTAGCGGGACAGC 

AGCAAGACCCACCCACCAGTTTAGACTGAACTGTGAACGTGTCACCAATTGAAAATCAGT 

AGCCATACCACCTCACTCCTACCTCCCACATGTAATGTGTTGAAAAAGCATGGGTAACGG 

TG TCCT TTGTTCTCCAANTATGNGATGAAGGGAAGAGCTNACCACACAAGCTGATANAAT 

NCTTTTCTGCATCGAAGNANCACTAT 

Sequence 5745 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTACTGGCCATATCTACGATTCCACCAGTTGGAC 

GGGC CACAGCACCCACM GCCC TTTTCCAATTCCTTTAAAGAATCCAGCAGCTCCTTCCT 

TTTTGGCACCTTCCACAGGTTTTGTTATTATTCCAAGTCACTCCACCAACAACTCCTCGC 

AGAAAGCC CTTTCTC CTCTGGCCAGGCTGTCTCCAAAATCTCTGGGCTGTCGACTCAACT 

CTTCTCTTCTTTTTTGCTGATATTCCTTGTCCATTGTAATTGCTGCCAMCCTTTCCC 

CAAGAACCGGTGATTCGAAGATACAACTNCTGCTGCACCACCTACTGTGTGTCCAAAGAG 

GCTTCTTACTTCAATCACTAACCCCTCTGCAAATTCTTCAAGGCCTTGAACAAGCACCCT 

Sequence 5746 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGTCCTTCTGGGGGCAAAACCNGTGTTT 

TTCTTTATGGAACCCTMGAGTATAAACAAGTTCCTCTCAGATCTTAAACTCCTTGCTTC 

TATATTTTGTTTTCTG A I I 1 1 I I I I AACTGAAATAGTTATTATTACAGGGGCTACTCTTG 

GGAGTTTAGAATAAGAAAGGGTGCTTAGACACTCAAGCAACATCTTTGTAACAAAGTAAC 

ACCATAAMGCATTATGTGGCCTAGTCCCATGATTTCTCTCTCCTTTTTGGAGACCCAGG 

ATTGAATGTGGGCTGTGCTCAGAGCTCAGAGATCCAGTTAAAACAGAGACTACGTTTAAA 

ACTATCTMGTGCGATTGGTCTCTTTATACAATCCTGTGGTAGATTTCTGTMTTTTATG 

TTTGACTTGGTATCCATTTTT 

Sequence 5747 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCCGAGGTACCGGTGTTCTTTTGGTTACCAGAGCCCTGTAGT 
GAMTTTCA AATAA GGTAATGTGATTCTTCCAGTTTTGTT A 1 M 1 1 I I I I CTCANAAAGG 
CCTTGGATATTTTTGGGTTTNTTTC 

TTTTGGTTGGT TTAA MTTCTGTGAAMGTGTCATTGGTATTTTGNTAGGGATTGCCTCA 
MTCTGTAGTATTTTGGATAGTATGGAMTTTTMCAATATTTC 

A TGM CCATMTmGNGGGGTGTGGGGTTCTTTTCMmcmCATCMTGCmATA 

GTTTTCTTTGTAGAGATCTCTCATATTTTTGGTTAAAGTTMTTNCTAGGNGGCTTAT^ 

TATTTGTATCTATTGGAMTGAMTTACmCTTGATTTCTTmCAGM 

TTGGCATGGAGAMTGCTMTGMTTTGNATGTTGACTTTGCATCTGCMCTTTACTGGG 

TTCGTCATTMNTATCATAGTTTTTTTGGGGGAMNMT^ 

NACNATTTNNATCAGCCAATTAAA 

Sequence 5748 
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CCCTTTCGAGCGGCCCGCCCGGGCAGGTACTATGAGGCAACTATAGGTATCTGCCAAAGA 

T7TCAAATGGCATCCCTATCTGCCAACGAAACTTTAAGGATTATTGGATGTGCTAGATCA 

TATGACTCAAGTGGCAGAGTAGCTTGCACAGCAAGCCCAGACCTGTTGCAGTGACTTCTT 

GGGCCCTACTCAAAACTATCAGCTTCTCGTGTCATTTGGTAGATGAGCTAGAGTAACATA 

TCMCATGATTGATATGATTCCTTCAAAATATCTCCAGAGATGCAGTATTGNTTTTAGTA 

TACTATCTTCCTGTGAGGMTCTGTTCTATTAGCTTCCACTTGCCCTTTCCCACCATAAC 

ATTACCCCACTCCACAAGTTCAAGGATAAGCAATGTATTGGATTCTGCCAGATGCTGAGT 

GTGCCTACTCTAAATATGCATTCAGGAACT 

Sequence 5749 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGGGAGTATAAGGAGGAGGCTGGCTGGC 

CGCTGCAGGCCTCTCACAGATCTATCCCTGCTCACTATCCTGCAGCAGACAGAGAGACAA 

GACCCCAGCCAGCCCCTGTCCAGGCANGCATGAGCAGCTCATCACAGGCAAGGAAGATGC 

TGCCAAATAACTATTGCCTGGGGGCCACTACACCATTGGGAAGGAGTTCATCGACCTGCT 

ACTGGACCGGATTCGGAAGCTTGCTGACCAGTGCACAGGACTTCAGGGCTTCCTGGNGTA 

CCACAGCCTTTGGNCGGG 

Sequence 5750 

CCCTTAG CGTGGTCGCGGCCGANGTACTTGCCCCCAGGCCCAGATAATTTATTTAAAAAC 

I I I 1 1 1 IGTANAGACAGGGTCTCACTATGTTGCCCAGGCTGGTCTCAAACTCCTGGCCTC 

AAACAATCCTCTACCTC AACCC CCCTAAGTGCTGGCATTACAGGCATCAGCTGCCATGCC 

TGGCTACAMTCTTMTGTTTTC(XCATGGCTTCTTTTTCTGGCGTTCNTTTCTCACGTA 

ATGGAAGTGGGCAGAGAATGATCCTTTCCCTANGCTTCAGTGTGTAAGAATTAAAGAAAA 

GAGGAMGGAAACNCAATGGCTTNATGGTCGAAGGACAGGGTTTATTTTAAAGAAAACAA 

ACC CAAGAG TGGCTTTCTGGCTTGAGTTAGATCAGAGGCATGCTCTCTTACAGACTTAAN 

AAGI 1 1 1 1 lAANGGATTCAGGGGTGGGAGANGTTTACCAAGAAGGCTTTGGACTNGCTTC 

CTGGGGGCNTCTTTAAGGGGGNCCTNTCTTGGGAAGGGAACTGGGGTTNCTGNTTNCANA 

CNANTTTNCCTTGAANCCNGGNNGGANNAACCCCAAGGNCTNGGTTTATANCNTCCCCNT 

NTTNATNCCCCTTNAAGGGAMNNAATTNGCCNTTTTMGCCCCCrfTTGTTTNCCTGGGG 

NCCAANTNTTTNNAGGGNMhTTITGGCNATTTNCCAAAAAAI^rTMCCNCCNCCTCCCTT 

TGNGTCCAANAANNNNNAATTNANNNNAATNNGNTGGhnTTNTTNNGhnTTTTTANAAAA 

AAAANT 

Sequence 5751 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTTCGAATTTGAGTTTGAGGCTTAAGAAGCTGGA 

TCTCCTGCCGGGCGTGGTGGCTCATGCCTGTAATCCCACCAC I I 1 1 1 1 1 1 1 A AGGCAGGC 

GGATCACCTGAGGTCAGGAGTTTAAGACCAGCCTGACCAACATGGAGAAACCTCGTCTCT 

ACTAAAAATACAAAAATTAGCCAGGCATGGTGGCACACGCCTATGGTCCCAGCTACTCAG 

GAGGCTGAGGCAGGAGGATCACTTAAATCCAGGAGGTCAAGGCTGCAGTGAGCCATGATC 

NTGCCACTGTGCTCCAGCTTGGGCGACAGTGTGAGACCCTATCTCCAAAAAAAGAAAAAA 

AAAAAAANGCNTACACAGAGCAGCTCTGAGAAATTAGTTNCTACTAAAAGCACATTCATG 

TTACATTCAGAGAMTGGAAAATTTAATTACATTACTTTTCTACCCTGCATAAATAGGAC 

AACAGCCAGATGTTGTCCTATTTGAAGTAGATATGACACCCTACTTTAAAAAGCACAGGT 

GMMTGACACTTGGAMTGCCACATTGGTAGATAACACATTTTCCAGAAGTTNGATATT 

NGGGGGAATAGCANCTAGAATAAATGGGANCANCCAGGAAAATTAAGGAGAATCCTCATG 

CCAATAACCTATTGGAANAAAAAAAAAAGCATGTTGAATNAAAATGGCNAAGGGGAAACC 

TGACANCTGCCTTCAANTATTAAAA I I 1 1 1 1 I 

Sequence 5752 

C CCTTT CGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTTCCTATGGAAACCTAAAAACTGTTTATTTA 

GTTTTCCATACTGTGAAATGCTCAGACATAAGAGTTCATAGTAGAACAAAGCATATTAAT 

GATCTGAAAGTTTCCAGAATACTAGTTAGAAAGTAACTTTCAATGCTTCTAGTGCAACAC 

TAAAAACTGCAGTATATTMTGCATTGTTGCTCCTATTTGTATTCTCAAAAAGAAATTTT 

AATAAAAAGACAAAATTCAAATCTTATGTTGAAGATTGCATTTCAAAAGACATTTAAAAA 

GTTCAATCATCAGAGAAGTTGATCTCATCAGATATCATCTTCTGCTAAATGCAATATAAA 
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GCTTTTCAAATGAGATTTGTGATCTTCTAAAAGAACATACTTCAGAACAGGGATCTCTGA 
GGAMAAAGAAAACCACTAAAMGGATTCATGGTGATTAGTTTTAATTTGGCAAAATGGG 
GATGAAAGCATCTTTATGTAATAAACTAAAACACAACTA 
Sequence 5753 

CCCTTTCGAGC GGCCGCCCGGGCAGGTAC I ) 1 1 ) 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 ) 1 1 1 I I ) I CTTTT 

H I 1 1 1 H I 1 1 1 I I 1 1 1 1 1 1 1 1 I 1 1 1 1 I 1 1 1 1 1 1 I 1 1 1 1 1 1 1 II I 1 1 1 1 1 1 I 1 1 1 1 I 1 1 I 

1 1 1 1 1 1 lAAAAAAAMNAAAAATCNNANTTTNTTTNNNNTTTTTTNGGAAANAAAAANCN 

TNGGGGGGNNCMNTTTAACANNNTNTANTNAAAAI^AANITrTNCNTAAAAAAAAATTTN 



i i i 1 1 1 1 1 1 l CNAG GNMT TTTTTNAATNANTTTTAAAANNCCCNNNNAAATTTTTTGNN 
MNAAAAAAAAAAATTTTNGNGAGAANANTNNNNTTTTGCCAAMTTTTT 
Sequence 5754 

CCCTTAGCGTGGTCGCG GCCG AGGTA CI I I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I I GGGGCAGCATCA 

CACTGATTTCCTTGTCAGTTTTCCTCATTCATTCATNAATTCATTCAAGCATTCCACAAA 

CATTTATTGAACATCCAATACATGACAATCAGTGTTCCAGGCACAGGATGTAAAGTTCCC 

AGGCACAGTGAGGATACAACAATAAACAAAACAAAGTCCCAATTATCATGAAGCTTANCT 

TTTAGTAGGGCACAAAATCAGCACGTAACGTGTAATAAAATGCCAGGCAATNTTAAATCC 

TGTGAAGAAAAGTAAAACANAATA 

Sequence 5755 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGANGTACTACCAAGATAAAATATATTCAAGCGGNGTGGGA 

CmGNGACCATGMTTAAAGNTGATTCTNCACAAAATGTTTNGGCNrrrCTCTATCATTT 

AAATTTGCNCGAGATCCTTTTANTTTNTNNAGACCANANCGATAANNCTTTTTTAAAACC 

AATAATGAAAAAGAAGTATTTTGAAAACAAA 

Sequence 5756 

GATGCATGCTCGAGCGGCCCGCCANGTGTGATGGGATATCTGCAGAATTCGCCCTTTCGA 

GCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCCCAGCATTGGCGGGGGAAAATATTCCTAGGAATGCTTT 

AAGAGAAGAGGCANCTGGAAGCTTGCAATATTCCAAGGCATGCCCGTGCTTCCTGGGAAA 

GTGGTCTGTGTCATCCTGCCCGGTGAAACCTTTGCTATTGCTTGAGTAGCTNCCTTAACC 

CAGTCTGGCTGGTTCTAGACTTCCAACTGCCGGAAAAAGTGATACACTTCCAGGGAGGCA 

ACTTTCCTTGCCTTGCCCGCCTGCAGCTGGCTTAAAGTGCAAGATGGGAAGATGGCTGGG 

CATTATCTGCAAGCTTCAATCACACTTNCCGTGGCACTGGGAAACTGCAGTTTTCAACTC 

CTACCCTTACAAATGTTTCACCAAATCCTTTATGTTCACCThnTTGCCCTCTGAGGGGGA 

AAAGGGGACATTCAGATCACAAAGGNAAGAATCTCAAAAAAGGAAAAAAGGGAAAGTNAA 

ANGGGTCTGCTTAATCCCACAAATGAAATTTTTCAGNCCCTGACATGGATCCAAAAGTTG 

ACTTGAAACCTAATCAAAAACCGCAAGAAGGGCAAGNGTNCCAAACNCCAAANGGGAAAA 

GGGAATGGGAAACAAATTCAAAAACAAACTTTTAAANAAGGAAATNGGANCNCAAGGGCC 

TCANGGACTATTTATTCCTTTTGGGTAAAAAANAAAAAAAAAACTTCTTAAGGGTTTTGG 

CCNCTTCACTTTGGGGGAAAAAA 

Sequence 5757 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCCGAGGTACAGGAATAGATGAAGAAATTGTTTTTGAGTATA 

ATATAAACATAAACAAATCTCTTAACAGCACGAGTGTCAACAAATGCTTTTCGGTTGTGC 

AAAAA CNAGTCTCAAAAAGGAGTGGGGACAANGGAACTGGACAAGGGAGAAATGAGCTAT 

I 1 1 1 ICATCTTCCAAANTGCCTTTCTGGCCACGGTCTTAACACTGCAAATGTTGCANNAC 

TGGTGCAGCAGAGTTCATGCTGGGCATTGGGCAGGCACTCCTTGTGGAACATGTGCCCGC 

MTGGAAGACCACCACGCCTGAAGGCTTANCTGCATTCCTAAAACTTGAGAACCCTNAAC 

TTCTNANCCAATTGGCAGCACCCAGCATTTCCACTTGAACCAGGATTGGGAAGCCACAAC 

CACNTTCTCTTCCACTGGGGTTAATTCCTGATGGGAAGAAAT 

Sequence 5758 

CCCTT TCGA GCGGCCGCCCGGGCAGGTACATACTTATTTTCTAATTGGATTTGAAATCAG 
CATGATTTTGTTTGACAAAGCAAAGTTTAAGATTGAGGTCAGAAATACTTTAATGGAGCA 
AAGACACATACCAACTTTACATGACGGTGTGAGAAATAGTCCTATAAACTGGTCTCTTCA 
TCATTTATGCTCTCACTTTAAATATCCAAATATTAAAAGGCAGGCTGACCTGTATCACAC 
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AGAATTAAGGCAGTAATTTTCTGCTTCANTANATCAAGGGTAGGGCTAANGCATCCTGTG 
GTAATTCTTGATTCACAGCTAGATTTGGGAAACACAAANTTAGGGAATGGCTATATGTGA 
TTTGCTAGTTGGAGCAATCAAAGTCTTAACTATCAAAANTTGTGAATTTTNAATCATGGC 
ACCT AAGTCA NGGGTGCTATGGATTGAAATGACCTTAATTCTCAAAGGAAATGATTTATC 
CCTCAl 1 1 1 ICAAATTGAAGGMTNAAACNCTTTACCATCATTTTCAAGTTTGTTTCTTT 
AAAAACC CTAA ATACC AAATTCCAA I I 1 1 1 1 I I AAAAACCTTACCAAAAGGCCCTATTTT 

NAMTCCTTTTAAAMTTTMCCCAAATNMTNTANTTTTTCCTNTTAANNTAAAAAATT 

TAAAAAAAAAA 

Sequence 5759 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGGCGAGGTACTTCCCCAGGTATACCAGCCCATATGCAAAGCAG 

A TCTAT GTTAAGACCTCTGGAACTATCTTTACCCAGCCAAACGTCATACTCTGAAAATGA 

MTTTTAAAGAAAGAGTTAGAAGCAATGCGAACTTTCTGTGAGTCAGCAAAACAAGACCG 

ACTGAAGCTCCAAAATGAACTGGCACACAAAGTGGCAGAATGTAAAGCTTTAGCATTAGA 

ATGTGAAAGGGTCAAGGAGGATTCAGATGAACAGATAAAGCCATTAGAAGATGCATTAAA 

A GATGTGCCA GAAGAAGATGTATGAGTCANAAAGGTAAAGGTAAACAAAATGCCGGACCC 

NNi 1 1 1 1 1 1 iGCCCTTTAAAGAACACCTTTACAAGGTGAAAGCNGCCCTTANGGGAAATT 

CCCAAACTAACCCGGGGAACTTGAAGGGATCAANTTGAAAAGACTTGAAAGTAAAATTTG 

AAN GGNGC TTCANCAAAAAGTGGGGGGNAATTTAGAAANCCCAATCAAACCAAATGAGAT 

TGAI I i 1 1 1 NAANAAGTTTAAAAAGGGATTAAAGGCCAACCTNNTTNAAAAAAAATTAAC 

CGTTTNCNGMNGGGACTTTANTTTNTTTNNAAAATGGGGGCCGAGANAAAAAAAAGGAA 

NAAM GGGCNCANAAMTTGGMNGCCCCGCCAAAAAMNTTTCANCGNAANTTTGGNCC 

TTTTCCTTTCCGCCTGAAAMTTGAAMCATGMGAGCTTTTTTTCAATGAAGGGTTGGG 

AAAGCNAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAA 

Sequence 5760 

CCCTTA GCGTGG TCGCGGC CCGAG GTA C 1 1 1 1 1 I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I I I GNTNCCCCT 
TCCTTTCTTTTTTC TTCCT TTCTTTTTCTTTCTT C I Mi l I CCTCTTTCTTTCTTTCTTT 
TTCCTCTTTCTTTCTTTTTCTTTCTTTCTCTTTCCTTCTTTC^ 

1 1 1 1 1 iGAGACAGAGTCTCACTCTGTCACCCAGGCTGGAGTGCAGTGGCATGATCTTAGC 

TCACTGCAATCTCTGCCTCCCTGGCTGAAACAATTCTCCTGCCTNAACGGCCCTCCCCAT 

CATCCCGCCCCCAAATAAGCTGGGACTACAGGTGAAGTTCCACCATGCCTGNCTAATTTT 

TGTATTTTGGGTAAAGACGGGGTTTCACCATGTTGCCCAAAANTGGAAAAAATAATGTTT 

TCCATTGCTTCACAAAAATMCATTTGTGAGGTTTGAAAAAAAAANCAGGGGCTTTTATN 

CCTATTTCATAGTCAGGGGAACCTAAAACCANCTANAAAGNAAAATGCTCAANTCCACAC 

AATGGAACNAANGGGGGTCTTGGCTNTTTC 

Sequence 5761 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTAATTTTGCAMTTTTCTGTTTGAAGTTATTTC 

AAGTAAAATGTTATTCAAAGTGATCATGCTGGGCATAAGAAAGAAAAAGGAAAACTGATT 

GATGT TMTM GTTATGCGGTCATGCCATCTATACTAGCTTTTCTGGTTTTCTGACCTTA 

G CCTCI 1 1 1 1 1 GAATTATTAGTGCTTATAAAGAGCTCAAGA C I I I 1 1 1 1 1 I I I I I C TTTA 

CATTTTACTTCTAACTG CATTG ATG GTCTTTTCTATTG ATTATTGTTTCAAAATTAAATG 

TCi i 1 1 1 1 1 CTATGAATAMGTTAAAAGTTCCCAGGCCTCATTTCAGATCAAAGCATTTT 

ATGGGCATTGGTATAAATGGTAACTCTCCTGCTTTCTATCTGGTCTGNAAAAAAATCTTG 

GGCCNTTCCATCCAGTGAGGTTGTTTTGNAACAAAAAGANATCTGGGNCAATTTGGCTTG 
CC 

Sequence 5762 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACCATATCTGTTTCTTATCTGCAGAGATCTGTT 
TTCMTGCAGTTTTATTCTACTTCTTATTCTGATTTAAGATGGGATGATAGTTTTGACAA 
AATTTGAAAC1TAANNGGTTAAAATTNCTTGGNGTCCTTGGA I 1 1 1 1 1 I 1 1 I CAATTTTT 
AACCTTGGTAAGNG MGCCTTGGNTNTGCGTGGGTTGGMNTGMCCTTTTGGAMTTTT 
1 1 M 1 1 rCl I 1 1 1 I lAAANTNGGGGGGGGAAAAATAAAAAANAACCCCTTTCAATTGGNA 
AGNCCMTTCCNTTGTCCTTAATTGNGAACCTTTCCTTMGNCAMTTGGNNTTTTAAGN 



• 




WO 01/070979 



PCT/US01/09126 



TABLE 1A 

493/599 



TTTCCAACCCTT GGM NANGNCCCANAAMNTTTTANGGTTGGGTTACGGNTNTTGGTTA 

MGGTMTTGGATTTTGGCCACACGGNTNAAMNTMNTTTTTNTTTTTAAAGNGAATTA 

AGGTAAC CCT TGGNCN CCAAG GATTGG GGCNCTTAATTGGGTTGGGGGGGANGGCCCCCT 

IN AATAI 1 1 1 1 1 ANCCMTTTTTAAGGGGTTAAAGGGCCTTTTTCCTTNGGG 

Sequence 5763 

CGCCATGTGATGGATATCTGCAAAATTCGCCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGACGATCTCCT 

TATTCTTATTAAAAAAGGCATGAGGNGTANNCGAGCACTATAAACCATGAATTGGAAGTT 

GATGGTCAGAGAACAGATAAACAGAGTAATATGAGGAAATTTATGTCANGCTTGANAATG 

ATANGGTTCACGATGCTTCAAMTMCTTTTATAAAAACTTCCCTTGAAAA 

Sequence 5764 

CCCTTAGCGTGGTCGC GGCC GANGTACCCCTGATATAGAGTATTGAGATGGCTAGTTTAT 

GTAGACACCAAAACCAATTTTCAGCTTrMGAMGAAMCTGAGTCATTCAGAGATCTTT 

TATTTGAGGGGAAAATGTATGACCGTCACTACAAGANGCTMTCATTTTCATTTAAATGG 

ATGATTTAAAACTMGMGTTTTCANGMTTTCAGACTACAATAAAAAAATTCAGATTTA 

MTCCTGCTrrCCATAGCTTCMTCCTAAACCAAGAGAGTTCAGGAATTTTANATAAAGC 

AAAGATAAATTAAAATAAGACCCGTTACAACAACCTAGCCATTATAAAAAGGGCAGTGAC 

CCAGATAGAAAGAGMGC CTTTCC GTGGATATTTTTCTCCACCAATTGCATACGGTAAAT 

TTTCCTAMGGTMTTACCTTTTTTGCAAAACCCATCCAAAATGAAGACCNGGNGGGGAA 

ATTCTTCGCCTTAAGCCTTNCCCCATATTGNAGTTTAAGGGCCCATTATTTCCAAAANTT 

GGGGGTMCAMAGGMCCCTTTTTTGAGGGTGATTTGNGGACCAACCCAGGGGGCCATG 

ATAAATCAANNANGAACAAAGCCNCCTNCTTTCCAAAGAAGCCTGCAACCATGATANCAC 

TGNTTTCTTGATTTCATACTGAGATTTGGCANTATNGTATGCNANTTNTTTTNAAAAAA 

Sequence 5765 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGGGGCATCTCAGGTCTTCAGGGTCTTC 

CA TCTGG AACTATATAAAGTTCAGAAAACATGTCTCGAAGATATGACTCCAGGGACCACT 

ATATTTTCTTCCAGAAGGT CGCT TATCCAAGTTGAATATGCCATGGAAGCTATTGGGCAT 

GCAGGCCCTGTTTGGGMTTTTAGCAAATGATGGTGTTTGCTTGCAGCAGAGAGACGCAA 

CATCCACAAGCTTCTTGATGAAAGTC 1 1 1 1 1 1 I CTGAAAAAATTATAAACTCAATGAGGA 

CATGGCTTGCAAGTGTGGCANGCATAACTTCTGATGCTAATGTTCTGACTAATGAACTAA 

AGCTCATTGCTCAAANGTATTTATTACAAGTATCANGAGCCAATACCTTGTGAGCAAGTT 

GGTTACAGCGCTGTGTGATATCAAACAAAGCTTATACACAATTTGGGANGAAAACGTC 
Sequence 5766 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACAATGAACTATTCTCATGAAAAATTGTATAAA 

TGTTTCTAAAAMTTAMTTATMTCCAGCATTTGMTTTTAGMTATTTATTTGGAATA 

ATTGTAATCAGAGTTTCAAAAAGATATTATCACTTCCATGTTCATTTCAGCACTATTTAT 

AAMGCCMGATATGGAMCM CCCA AATCTCTATCMTGMTGGTTTTTTAAGTGGTAT 

ATMTATAAMGAAATTGTTCACTTTTAAAAAAGAAAGAAATCCTAAATTTGTGACAATG 

TAAATGAACCATGAAGATATTACGTTGATTCAAAAGA 

Sequence 5767 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGTATTCTGACTCAGCTTATTAATGATA 

TCTTTAAATTATATTACTTTTATTCTGTTTTCCCTCTTTGCTGCTCATGTGAAATAAATA 

TGAATCTTATGT7TGCACTTATGCTATAAAAGAAATTATCCTTGGGGTTAATTATTAAGG 

GATGGGGAAATTAAGAGCTAAGAGACAGGAAAATGAGTTGTGAGGAATTGGGGTCACCAG 

ATTTCATTAAAAATTTGAAAATATCACTGTTTCTCTAMCTTTMTTTTTATTTGTTGNA 

TTTTTAGCGGNTAAGAAGATTGTCTACCAAATTATAGAACAGAAAAGATATATCCCACAG 

CCACTGAAAAAAANAACATATAAAANAATGGTTCCTNGGCCGCGACCACGCTAAGGG 

Sequence 5768 

CGCCAGTGTGGATGGATATCTGCAGAANTTCGCCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTA 
CAGATGTGATATTGGAAGAAAAAAGATCAAGCTTGATGAGGTTAGAGATACCCAGGCCCT 
TTGGACTTAAAGATCACTANTGTCTAAAATTCCATCGATGGCATTTTCAANTACTTATAA 
GGTAMNCTTTTCCCTGGGAMGCTGGGMTTTTGGGNAGMCAGGTTTTTAATTCNAAT 
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TCTTGGMTNTMTTTGGGGGCCTTTTTACNGTTNANTTMGGGTTCCCTTTTAANGGGG 

AAAGNCCANGCTTTTAACCCCTTGGAAAA 

Sequence 5769 

C CCTTA GCGTGGTCGCGGCCGAGGTACAACGTGGGCAAGCATCTGTGCATATGAAATGCT 
GTTTTTCTAAAAGATTTCTCACATTGGCAMCTGAGAGATT^ 

GATTATATTAATGCTTATAGCCATACCATGTCTGAATATGGGAGGATGACAGACACAGAA 

CGAGACCAGATAGACCAGGATGCCCAGATATTCATGAGGACCTGTTCAGAAGCAATTCAG 

CAAC TACG AACAGAAGCTCACAAGGAGATACATTCCCAGCAAGTGAAGGAGCACAGGACC 

GCTGTTTTGGATTTCATTGAAGATTACTTGAAMGAGTATGTAMCTTTACTCAGAACAG 

AGAGCCATCCGAGTTAAAAGAGTGGTGGATAAGAAAAGATTATCTAAGCTGGAACCAGAA 

CCAAATACAAAGACAAGAGAATCCACATCTTCTGAGAAAGTTTCACAGAGTCCTTCAAAA 

GACTCTGAAGAAAACCCTGCCCTGAAGAACCGTNCAGAAAAAATTTTGGCTGAAACACAA 

CCTGAATTGGGGAACGTGG 

Sequence 5770 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGGACAGCGGCTTNCTTGATCCTTGCCA 
CCCGCGACTGAACACCGACAGCAGCCAGCCTTCACCCATGGAAGATTGCNTGATGGTTCC 
TTTATGCTTGGCTGNGCNCTCNTCTTCNCCCAAGTCACCTTGTCTTAACTGCCATNGGCC 
TTCTTTG G N N CNTN G CTCCCTCTTTTAA 
Sequence 5771 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTTGGATATCACTGCTGGTTATTCAGGTCCCA 

MGACACTTCAATTAGCATGTAATGAAGGCCTTCAAGGCAGGGGGTTACCTTCTGGCCTA 

GAATGTGTCTAGAAATGTTGTCTAAGAGCTAGATCCTGGAATGGGGACCTCGTGACTATG 

ACTGGTGCCCTATTCTACTGTGGCTGATCTGGTATCTAGGAAGCAAGACAAAGCCTTCCC 

CTCTCTTCCTTCTCCTCTTCTCAAGTAAAAGGAAAGGGTGTCTTTTGGAGTCATGAGCTG 

TGAAGCCTGTAGTTAAGGGAGGGGTGA 

Sequence 5772 

CCCT TGAGC G GCCGCC CGGGCAGGTA C I I J I I 1 1 I I I ll 1 1 I I I I M [ GGNTATATGTTT 
NMTTCTTTGCTTTTTTATTTCTAGTATGTCT 

TGANACTTAAAAAAAATCTTATANCTNTMCAAGTTACTTTAAACTGATGACAAACTAAG 
TTTG NTTG CAAAG AAAGCAAACAAAAACTMCAMCTTTACNTTTTMCTCCATCCCCAA 
ATTTTG 
Sequence 5773 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCGGGCAGGTACGCGGGTATAAATATATTAAAAAGGAAAATGTT 

T CGGAT GTTTATTTGTATMT TACTTGATT CACACAGTGAGAAAAAATGAATGTATTCCT 

GTTTTTGAAAGAGAAG AATAA I I I I I I I I I CTCTAGGGAGAGGTCAGTGTTTATATTTTG 

G AGCCT CCTGAAGGTGTAAAATTGTAAATATITTTATCTATGAGTAAATGTTAAAGTAGT 

TGTTTTAAMTACTTAATAAMTMTTCTTTTCCTGTGGAAGAGAAAAAAAAAACAAAAA 

AAAAAAAGTCCTCGGCCGCGACCACGCTAAGGG 

Sequence 5774 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACAGTTACTCCCGGACCGGCGGCGTGAAAGTCGTG 

ATATCATCGTTGMCTATTAGCTTTGAAGTTTAAATCCAATGGAGAAGACTCAAGAACAG 

TCCAAAGMTTCTTCTAGMCCCTATAMTACTTACTTCAGTTACCAGGTAAACAAGTGA 

GMCCMCTTTCACAGGCATTTMTCATTTGGCTGAAAGTTCCAGANGACAAGCTACAGA 

TTATTATTGAAGCGACAGAAA TGTTG CATAATGNCAGTTACTTATCGATGATATTGAAGA 

CACTTAAMCTTCGACGTGGCTTTTCCAGTGGCCACACATCTATGGAATNCCATCTGTCA 

TCMTTCTTGCCMTTACCTGTATTTNCTTTGGCTTGGAAAAAAGTCTTAACCCTTGATC 

ACCCAMTTCCAGTGMCTTTTTMCCNNCCGCNTTTTGGNACCTCCATCANGGGCAAAG 

GCCTANATATTTACTGGANGGATAATTACCTTGTTCCCACTGGANGGANAATNTNAAGCT 

TTGGNGCTTGGGAAAAAAAAAAAAAAAA 

Sequence 5775 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACATATGGCTCACTTGTGCCCAGAGGGAGAATA 
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MGCCATGTCGAAACTATCTACGATTCCTTGAGTGTTTTTCCAGCTACCTGCCACTTGCC 

CACCCACTCCCCTCAGATCTCAGTTAGAACATGACAATTGGGCTCATGAACAGGATCCTG 

AGTGGTTGCAGGTGAACAAGCAGTTGGCACAAGGGCAAAGTGATCACATCCTGATTGAGT 

GGCTATGGACAGCCATACAGACTGTGTGGAACAACGCTGGTGAAATACCCAAACCGTCCC 

AGAACAATGCCTGGCATGCAATAAAT 

Sequence 5776 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGATGATGTGAGGTGTAAGGCTTATGAC 

7TCATTATGAGAAGGATGAAGACTTGAATAAGATTTGGCACATTTTANGACAACTAGTCT 

AACTGNAAGTGAAAAACNGACTGTNGGTAACCAATGGTGAAGGACGATCATGATTTGAAC 

TAAAATGGTA TNAA CGGACATANTAAGGANTTGAGAAATAAAGAGGAAGTNNTNNTTGAT 

TNTGGATATGTTTTGAGAGTNAAACAACNTAATTTNCTGAGAGTTTGGATCTAGAGTGCA 

ACAAACGTAGAGTCAAAMCAATTMCTTTTTGGTTTCAACTACTTGATGAATGGTAATG 

CCACTAAATAANACAAACCAACTCTTGAAGGATGAAAAATTTGAGA 

Sequence 5777 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGTAGGCATCTATGTAAAGTGAGAAAAAT 

ATGTTTCGTAMTATTTGCATCTTTMTATTGTTAGTMGTAGTAMCAGGTGTTTTGCT 

GATTGAAAGGAAGTTATCTTGGTAAATTGAGACTCAAAGTGAAATACAAAAATGAAAATA 

TTTATAATAGGACTCG ACTTG GAGAAATTGCTATTCTTCCTGTTGTCCAAACCATAAATC 

TGAGGATMCCTGGGCTTTTCTCTTTCCTCTTCTCCTMCCAGTTTTTCACCAAGTCCTG 

TGCCATTTCACCTCCTMCGTCTGTCAGCTATCCTTTTGCCTTTACCTCACCACTATTAC 

CCTAGAGAAGACTTTCATTTA 

Sequence 5778 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACCAGCTGCCGGTATGGGTGACCTGGGCACAGGCA 

AGGCCATCATCATCACACACTGTGTGCACCAGAACTCCTCTTGGCATCTCCAAGCCAGTT 

CACCATTGTGTGAACTGTGCACTGAAGGAGCTCCACTGGGACTCAGAGGCCTTGGCACAA 

CTGCAGCTGTGGAACATTGCGATGAGGAAAGATTGGGAAAATGACAAGAGCCCATTGTCT 

GGAATTCATAGGTGCATTGATTGTCTTCAGTATCACCAGCCCAGCCCCATTTGAAGCAGA 

GCCAAAGTGGAAAAATGATTTGGACTAAACGTTAACTCATGGCAGACCAGTTTCTGTGGT 

TCTGTTGGCCAAGAAATGTGACCATGGGAGGATGAATGCAGAAACAGCAGCCTCAAGATG 

GGCCAGATCTACATGGAACATAGTTTTGTAGGATAAATTGAAACATCANCAAAAGAAAAT 

GTGAACTTTTGATGNAAGCCTCCANGTGCCTGGATGCCANATAGACAAATTCCAGGAATT 
TTAGG 

Sequence 5779 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCGGGCAGGTACAGAATATGATTATTCTCAATGATGTGGTGGTT 

CTGGAGACTCAGGATTCTTTGGATCCATGCGTGGGCCTCACACATCTCTTCCACGTTGAA 

TCCCATCAGATTGATGGCAGGAGATCTAGCTTCMGCCCATTTTCTCTTTTCTCCTCTCT 

GGTTGACTGGGGGACACTGTMTTGTTCAAACTCAGCATCTTGGACCTCTTTGCCATTTC 

AGAACTGAAAGCCTACAAGAAGCAAAACAGAGCAGAGAGTCATAAACAGGGCTGATAGCC 

ATTGTCATTAAAGTCTNCCTNTNTGCACACACAGGCAC1TGAC1TCATCCACTCTGTCAG 

TCCCATTCCTACTACCACAAATCTAAAGCAGCCTTTAGGAAAGTCCCAGAGAAGAGGACC 

TCAGTCTATTANAACACGGAAAGAATAAGCATNGGAAAAATGGGAGATGAAATCAAAATC 

TGGTATAAATAAAGAAGACTATACATTCCGNGACAAAATATAACCCGTGCATTCATTAAA 

CAGAATTTAATGCCCTGCTTGNGCTAAACTAAAGCTGGNGGNTTTGTCACTGAAGAAAAA 

MCTNTAGGTACTMTAAMCACCMTTCATTTAAAAMTGGNTTTCACACCAAAACTTT 

GGTNTGTAAAATGAATAA 

Sequence 5780 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTCTCACMTGTGATTTTTGTATTTCGAAAGCTT 

GAATTGTCCCCTGAGTGTGAGAGACAGAGGGGGAGCGTCCGATCAGCGGCGCTGCTGTTC 

ACCAGGCCATGAAACTCCTCCCAGGCCTTGATGCTGTCGGTGTGAGTTTTGTATTCCATA 

ATGGTGTTGGGAGGTAGGTTAAGCACTCGCCGAAGTGTGTNCCGGATTCGGGCTGTGGTT 

GCTTGGTCACTGGCAGTCTTATTCCATATTGAAATAATGTCTTCNTGAAACGGACAAACA 
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CCACAACCCCAATAANTCTCCTNCCCAACCATGAACTGTTTCCXJCCAGCATGGGCCAAAA 
TGAAGA TTCTC CCAGCAACCGGGAGGCCAAGCCCTTCCCNCAGCCCGAATNATCCACTTG 
CCACCATTTTTATTTCATCATCCTCCCACATGGGGTTTAATTCCTTTC 
Sequence 5781 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTTTGGTGTTACCTGCTTTTGAAAAATAAAGT 
CTTTGGTTCACCCGGTGAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAGTACCTCNGGCCGCGGACCA 
CGCTAAGGGCGAATTCCAGCACACT 
Sequence 5782 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACGCGGGGGCAGGCGCCATGTCCGGCCGCGAAGGT 

GGCAAGAAGAAGCCACTGAAACAGCCCAAGAAGCAGGCCAAGGAGATGGACGAGGAAGAT 

AAGGCTTTCAAGCAGAAACAAAAAGAGGAGCAGAAGAAACTCGAGGAGCTAAAAGCGAAG 

GCCGCGGGGAAGGGGCCCTTGGCCACAGGTGGAATTAAGAAATCTGGCAAAAAGTAAGCT 

GTTCCTTGTGCCTGAGGAGATGGTGACCCTTTATTTCATCTGTATTTAAACCTCTCTATT 

CCCTGCCATAACATCTTTTGCCACGTATAGCTGGAATTAAGTGTTGTCTTGGAGCTGTTG 

TACCAACTCCAAACCTNTGATCTCTTGACMTGGGMGTAGAGCTGAGCCTTCATTTTTT 

TTCATCTATAAAAGTGGGMGMTAAATTGTATTTGCTTATTTTGGCAGGGCTCCCCAAA 

AACTACTCCCAGGCTCNGTGAGCCCCTACATTANACCTCANCAGGACTCGGGAAGTC7TT 

TATTATCTANTGGTTTNTGGGNGTATTTACCAATNGAAAGGATTTTNAAGCAANATTCAG 
NCAAAAAAAAAAN 

Sequence 5783 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTNTN I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 C ACCAGTGT 

TN CTTG CCAAATTAAACTAAAATTCTTAG ATGTTTATTTG AGCTAG AAAAACATCTAATA 

GAACTAAAGATTGCTTTAAGAAACAAATATATCATGATTCCAAAAACAAAAACAAACTTA 

GGAAAA AACTG TTAAATATAGCATGCTCCANAAAAGANATCTTTATACTTNGGTCTAGAT 

ATCTGCATTTTAAACTACTTTGGATTATATTTTAGGAAGATCTATAGCCTAGAAATAAAT 

AATTTAAAAATCTACTGATAAGGAAGCAAATCA 

Sequence 5784 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACCACTTTAAGTTATCATMTTATGTTTCTATGCT 

Gnu I ATTMTT MCCCA TTTATTTATTAAGAAGCCATGTTAAATTTTTCCTGGAACAA 

GGTAGGATATATATTTTTAMATAAATATTCACATGTATTCTTTGTTAATAATAAGAAAG 

GTCCCAGGCAAAATTCTAGAGCAGAGTAAGTGCTAGTAAATAAAACAAAAGCAATATATT 

AGTTTATCAGAAAGTTAATAACCACAAATATTAACAGAAGTAACAGAAGTGGGGCTTTTA 

TTAGAATTTCGGATTGTGGAACAGGTGCAAGAAGAGAAGGTTGAAATTCCAAAGTAACTA 

ATGAGATATTATGTTTCTGACAGCCCCAAAAAGAGGAGTGGACTGGGACATGACCTTGGG 

TTCTGGTCTATTAAGGAATATATATGCATTCCACCTCCTTNCCAACATTNAGAGGCAATA 

TTTGAAAAAA 

Sequence 5785 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTGAACGGTTTAATCCCCATGATATTCGCTTG 

ATATTMGTGATGATGTCTTGATGGAAAAATACGAAGAATTTATGCTTAGACGGTGGCTT 

GTTGCAGATCCTGATTGTAGGTGGTGTCCAGCTCCAGACTGTGGATATGCTGTGATAGCA 

TTTGGATGTGCCAGCTGTCCAAAATTAACTTGTGGGCGAGAGGGCTGTGGAACAGAGTTT 

TGCTACCACTGTAAACAGATTTGGCACCCCAACCAGACCTGTGATGCTGCTCGACAAGAG 

AGAGCCCAGAGCTTACGTTTGAGAACTATACGTTCTTCATCCATTAGTTATAGTCAAGAG 

TCTGGAGCAGCAGCTGATGATATAAAGCCATGTCCACGATGTGCTGCTTATATAATAAAG 

ATGMTGATGGGAGCTGCMTCACATGACATGTGCTGTTTGTGGTTGTGAGTTTTGTTGG 

TTGTGTATGAAAGAAATCTCANATTTGCATTATC 

Sequence 5786 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTTGTTATACTTTGGCAGCTTCTTCACGTCGGTC 
CTCTCCGCGCGCGGGTAGGAACCGTCCACGGCTTAAAGAACCTCCTCACCAGCCATACTT 
CCCATTGCCTCCAGTTGTTGCACGGAGGGTTTCACATCATATTTCAGAAAGGCTCCTGGA 
AAGAAGTGAATATGTGTCGCATCCAGAGAGCTGATGGGGATTGTGACTTGGCTGCTGTCA 
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TCCTTCATGTCAAGCGCAGAAGAATCTGTGTCAGCCCGCACAACCATACTGGTNAGCAGT 

GGGATGAAAGTGCAAGCTGCCAAGAAAAATGGTAAAGGAAATGTTTGCACANGAAGAAAC 

ACCATGGCAAAGANGAACAGTTAACAGGGCACATNAAGGGGAAACACCAAACCCCGTCTN 

TATTAAAAMTACAMTATTTMTTTGGGTGTGGTGGTGCCTTGCCTTCANTCCCAAGCT 

ACTTMGGANGGCTGMGTAGGAGAMTCGCTTTGMCCCAGGAAGCAAAAGGTTGCAAT 

GAGCTTAAAATTGCNCNTGGTGCTNNTCCAAGCCTGGGGCAACAAAATGAGGACTTGGTT 

NAAAAAAAAAAAAAAAAA 

Sequence 5787 

CGCCAGTGTGATGGGATATCTGCAGAATTCGCCCTTTCGAGCGGCCCGCCCGGGCAGGTA 

CGCGGGTGTGCTTTCCTTATAAGGAATCAAACTTGACTTACGGAGCCAATAAAGCCCTTG 

GAAAAACTGGCC TCATAT TCTGTATACACAGTCCCTGAACAGGGTTTCTGACTGTGTAAG 

TAMGMTATCACTTTTTGACAAGTGCAGACGCCCCAGGTTTATCTTGGGCCCTCAAAAG 

GAGAGGAMTTTCACCCAACTCATGGGTATTTAATGGCATAAATCCATGGCTCGGCTGGG 
Sequence 5788 

CCCTTTCGAGCGGCCCGCCCGGGCAGGTACATATCACATCATATCATATCATAGCTAGCT 

CTGAAGATGCAGCATAGGAAAGAGACGAGAAGGCTGTGCCCTCACCCGTGTGGAGAGCTG 

TGTGAMCGGAGTGGCC TCCA GACACAGCTTTTATTGCCAGTATTCATCCACTGATGGAC 

ATTTGGGTTACTCCCACCTTTTGGCTCAGCTGTGMCATGGGTTACAAGTGTCTGTTCCA 

GCGCCCTATTT CAGTT CTTTCCAGTATATGTCAAGAGGCAGGATCGCTGGGTCGTTTGGC 

MTTCTGTTTAGTTTTGTGAGGMCTCCCATACTGTTTTCCCCAGCAGCTGCGCCATTTT 

ACATCC CCMCAACAGTCCACAAGGGTTTCMTTTCTTACATCCTCGCCCACATTTCTTA 

T Tm 1 GGTGGTGGGGTATTTTTAAAAAATAACACCTAATGAAGTGGTGACGTGGGATCT 

TATTTTMNCTTTGATTTGCATTTTCCTAATGMTMGGGATGTTAMCATGTTTTCA 

MCCTT ATTGGNCATTTGGNGNGCTTTTTAAAAAMGGCTATTTTNGGNCTGGTGGCCNA 

I I I 1 1 I AATTGGGGTGGGANTT 

Sequence 5789 

ATTCGCCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACCGTATTACTTTTCTATTGCnTCTTTACC 

MATAAATACAAGCTTTGCAGTTTAAAACAACAGAMTTTMTTTTTATAGTTCTGAGGG 

TCAGTAACCTAAAACTGATCTTATGAAATAAAGTTAAATCTTGGGGATATGGGTGTGGAC 

AGGGCTGGTTTCTTCTGGGGCTCTGATGGTAAMTTTGCTTCCTTGCCTTTTCTCCTTCT 

AGGGAGCCTGCATTCCCTGCCTCCTAGTGGCTTCCTCCCATCACTCGAACCTCTGGTTCC 

AGCCTCAGGGATTCCTAATGTGACTCTGACCGTTTCATCTCCCGTTTATGAGGACGCTTC 

TGGATTGCTAAGATCATACGGTGACACTATGGAAGTTAACTTGAAGATTAAAACCCTGAA 

AAATN GAAA GAATCTTCTATGGTATATCACAGAGATTACAAGGGCCTGAATTAGAGTGGG 

TGACATTTTCATCCCTTGAAAATGGA 

Sequence 5790 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTA CTTTN 1 I I I I I 1 1 U 1 1 1 I H I I I I I 1 I NATT 
I I I I M I » I < I I 1 1 I 1 1 I I 1 1 1 I I I I I I II 1 1 1 I I I 11 1 I NNTANNNNNN 1 I I I I 1 I I 1 1 
mill l ( AAA AANNNAAAAANNANT1 MINIMI N AAAAAAATTTTN N N AAAAAG NTN 
N TTTN NTTTTNGNGGANTTTTT^ 

NTTTTNAAAMNGGNCNTTAAATTTTNGAAAAMNCGGNCNCNCAAAAAAAAAAMTTTN 
CNTCCNTTNNNNNCCCANTTNAAAAAAAAAAATTTGGGGCCAAGNCNTTAAAAAAAAANN 
CNCNTTGGGGNN I M MA 
Sequence 5791 

CCCT TAGCGTG GTCGCGGCCGAGGTACTAGATTTATTGAAACAGTCTAAGATAATACTCC 

TATMTTTTTTTAAAGTGTTAMATAAAMTACTTCACTCAATTAACTTACCCACATAAA 

GCCACCGAAAAAATGCTTTGAAGTTTTTCATACTACTATCTATAACTCTAAAGAGATAAA 

AACAAAAAATCAGAAATAAGATTAGTGTGTGGGGGATTCATACATCCTACTCAACTGTCA 

GGAAATATCATAATCCTTACTGTTCTATTTTATCCTATCTGGGTGACATTTMGTCTTTA 

GAACAGCAGATATTACAAATCAAACGCCTACCTAAAAATAAAATTTCAAAAAAGAAAATA 

CTGATTATAAAAATAAAGCAAATAACTTAGATTCCAACTGGTTACAAGAGCCTTGCCACA 
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MCTGNGTMTAGTCTTTCTTATGACTCAGTAAAGCATGAACTCCTTTTCTACTTTTGCC 

AATTAAAGGAAATCAGAAAAA 

Sequence 5792 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTTTTAGTTGAGACAGGGTTTCACCATGTTGGCC 

GGGCTGGCCTTGAACTCTTGACCTCAGGTGATCTACCCACCTCAGCCTCCCAAGTGCTGG 

TATTACAGGCGTGAG CCACT GCGCCCTGCCAAGCTACTGCATTCTAACCACACACACACA 

CACACACACCCCAAAATTTTATGMGATTAMGAAAACCTTTTATTGAGGTATAACTTAC 

MTAAATAGTGCACATTTMGTGTGCAGCTCCTTTAATTTTTTACATATGAATACATCAT 

TGAGACTTTCTGTAACCCACTTTATACTGTAGTTTGCAAGTGAGCTAANATCGTGCCATT 

GCACTCCANCCTGGGCAACAAGAGTGAAACTNCATCTNAAAAGAAA 

Sequence 5793 

GATATCTGCAGAATTCGCCCTTTCGAGCGGCCCGCCCGGGCAGGTACATAACAGATGTTT 

CCTCAGCTGGGTGTGA GGTATACTCTMGCAGGAGGCTTTTTCAGCCTTCTCTCTCTTTT 

I I I I 1 1 1 1 1 1 1 1 I 1 1 1 1 IGAGATGGAATTTTGCTCTTTTGCCCAGTCTGGAGTGCAGTGG 

CATGATCTCAGCTCACTGCAACCTCCACCCACTGGGTTCAAGCGATTCTTCTGCCTCAGC 

CTCCC GAGTAGCTGGGATTACCGGCACCCACCACCACGCCTGGCTAATTTTTCAATTTTC 

l 1 1 1 ICAAGTAAAGACGGGTTCACCGTGTTGGCCAGGCTGGTCTTGAACTCCTGACCTCA 

GGTGATACCCGCCCCCCCGNCTANCCTTCCAAAGTGCTGGGATTACAGGCGTGAAGCCAC 

CGTGCCTG GCCC T GTCTC TCTTAAGAGTAGGTTCATTGGCTGGCTTAGAGTCACTTCTAT 

TGCMCTCATTTTCTTTTTCCANGGCACAANATTGACCAANCTGCCGGTCCCTTTTCTGC 

AGGACAGGACTNTTCTAACATACCTGGCTTNGTCCCCCAAGCCGGGGTTTGGGG 

Sequence 5794 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCCGANGTACAGGTGNGCNTCACTAAGGGGCANGCNGTTCAT 
ANNNAAAAAAANA I 1 1 1 1 1 INNTTNTTNCCGNGTGGGGCAGGGGACGCCCGTTAACTGCA 
NATGTCTGCTGAGCATGTCCAGGGTGGGTATGGGAGCTGGGATTCATCATTTTGTATGAG 
ATGCCTGGCTGCCATAAGGTTGACATGACCCGAATTAGGGCCCATCATGAC 
Sequence 5795 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACACTTGTTTATGGAACTTTCTGTGGCCACCTA 

CGAAAGACAAGTTAACAAACTGTCATGGAGGCTGTGTTGCCCAGCCAGGGCCCGCTGCAT 

TTTGA CMCAT TTCCACCCTGGCCACTCAGCACATTTCATGGAGGTCATGTCTTTTCACT 

GATACTTTTTTGATAGTTTTTATATMCAAMTCCTTATTCTATTTATAACTTAAGATGA 

TAAGGCACTATAMTTAATGACCTAAAATMTATATTTGTCTGTTATCTTTTGCTATTCT 

ACTTCACTTTMTTTTTAGCTGTAAMTTGGTAMTGGATTCTTACAACTATCTCTTTCC 

ATTTCTTACTATTTGGTTTTCAAATTTCATTTAMTGTCAGMTTTCCTTTTTTAGGAAC 

AATGTGTAT TTCAT TGCCTATTTAAAAATAMCTCAAATTTGCATGCCATATGCCCATTT 

TGANTACNATTTTATTTCNTTNATGAAAAGGCATGAACCAACTTCAAATCCTTNATACTG 

TTTGGGTGNTNATTCTACATNACGACAATCTATNATATTATTTCTATACCTTTNAAGGGN 

TTGCNAAGGATGGGTAGNGGGAATTNTGGAAATTAATTNGNTAATGNCTTGGGNATNNCC 

TAANNNTGGAAAGGNAGGTNCNCAATTNNCCANGGNNTTTAACANTNAAAA Ci l M I M IC 

CCTCCCAAAAAAAAAAAAAA 

Sequence 5796 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACCATMTATCTATCATCCMGTTTCAGGGTTTTT 

TGAMGTTGATMTTAGGAMGTGACATTTTACTTTTCTTAGTGCCCTTTGCCTGTTTGA 

TTTCCATTGAGAAAGAGCAGTCACCAAAGTTCCTCAAGTGTCGGAAGACCACCACCATCA 

GAATCAGTGCTTGTTTAAAAAATAAAAATCCCTAGGTTCCAGACCTACTGAATTGGACTC 

TTTGGACATGAGACTCAGCAATCTACATCTTTAAAMGGCTTCCCAGGTGGTTTTTGTGC 

ATACTGTTTGAGAGTCACTAAGTTATATATATATCCTACCTTCTGTAAAGTGAAATGAGG 

CCCCAAAAAGCTAAAGAGGTAGAGCTGCTACCTCGTTTTTAGTTGATTCATCATCTAGTC 

TATATCACCCAAAAGAATTTGGAAATAGGTATTCAAACAAAAACCTGTATACAAGTATTC 

ATAGAAGCACTACTTACAATAGCCGAAAGGTAGAAACCAACNAAATGGTCTATCAACTGA 

TGAATGGATAA 
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Sequence 5797 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGC AGGTA C 1 1 11 1 I 1 1 I 1 11 I 1 1 1 1 I 1 1 1 1 1 I 1 1 1 1 1 I I 
I I M 1 I 1 1 1 1 11 1 1 I I 1) 1 M 1 1 1 1 1 1 1 H I I I ) I ) 11 1 M 1 1 1 11 1 1 1 I H 1 I ) I CCCC 
N NAAAAAAAA N I MUM I AAANCCNNTNAANAAANNCCCfSlTTNNTTCNNAAAAAAANAA 
AC i mini I AAAANAAAAAANATNNCTNANNTGNTGAGGTTATTTTCCNGGNCCNTTNA 
AMNAMNNTTNNC CNNNTGTGC CNAMAAMNGNTTTGNCAAAAGAAANANANNGGATG 
C AAGTTTGNTNA GC I ITTTTTT1 I NAAGGNCNNNNNNTTTTTNCAAANTNNNAAAANANN 

N mmi iCCCNTAANAAAAAAACCGNTTTTNGGGNTTAANANNACNCCCCNNGG 

GNNAANTTNNTGGGGGTTTATAAAAAAAAAAAA 
Sequence 5798 

TGATGGATNTCTGCAGMTTCGCCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACCCATTTCCTGA 

TAGAGACTTGAGATCGTTAC CTTTG AAAATGGAACCCCAATCACCAGGTTGAAGTAAANA 

MCTGCATGAAGGGGCAGCCTnTGMGTTCCCNCCCTTTTNMTTTTTNTNCNNACCN 

TTACGCCGTAAAATGGNGANTTGGAGGAMGCCCCNTTTTGGACTTTC 

Sequence 5799 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACGCGGGTGAGTCCAAACTTGAAGATGGTAACAAA 

GAACAGAGMCAGACAMNCAMTCTTGGTGGAAAAGGAAAATATGATTTTACAAATGGT 

GAGAAGGANAAGA AGAA AANGAANTGGNGATTCTCACACANTAATTTGTNAGCCAAGGAG 

GACAGTATTTCATATTTTNGMTGAGGMTATGAAACCCAAATTTAAAAACCAAGAAAAA 

AAAGATGGAAAMNTTMGCAGAMGCAMGGAGTTGCAAGNAAACCGTTTAAGGAAAAA 

AATTACTGGGATCAGGGAAAGCCAA 

Sequence 5800 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTCNGNGATNAATACACCATTGCTACATTTCTAT 

CACTCTCATGTTCCTTGGCCTGTCTTCTATCTTTGTGTGTGTG 

Sequence 5801 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACCTTAAAACAATTACAATGTTAATAACAAAGATA 

AGTMTCACAGAGCACTATGTCAGATATMTACTAATTTAAAAAGTTTGAAATATAATGA 

CAATTAACAAAATGTGACTAGGAGGCTCAAAGTGAGCACATGCTGTTGGTAAAATGATGC 

TMCAGACTTGCTTAATGTAGGGTTGCCACAMCAGAAGTAAAAAGTGCTTATTTGCCGA 

CAACCTTGCCAAATATTGACTCTATAAMTGGTTTAAAATTATTTATATTACAGATACTT 

TGCTTTGCTATTTCTMTTCTCTTATTTTGTAMCAGTGTTATTTTAGCCACATATGTAT 

TTCTTT CGCTCTGGAT TTCTCATTTCATTTTMTTTTGTGTGTATGTCCTTG 

TTTGAATTTrrGTTTTCATTGCATCTITTCTGTATMTTATTCCTG^ 

T TTAAA MTTGCATTTCGTANGATGGATTCCTMTACTTTCTTMCATGTGCTTTTATGT 

TATTTTATTTCCCTGGCNTATTACTAAAA 

Sequence 5802 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGGGATACTCTGATTTTGGTTTTGATTT 

TGGTTTGGTGTAAACTGCMGAGTGTGTATGCCCTTTTTACCTGTTTTTTTGT^ 

ATGTGTGT 

Sequence 5803 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTTCX)ATTTACAAAACATAGTCATCCTTGATT 

GCCGAAAATGACAAATCCTAGAAAACGTAGCATTCCTATGCAAGATGTTAACATGGTTCT 

TAGTTGTTGGCCAAAGATCCATTTGATGMTTTMTTTTTCTGAAATAGACAATTCTGAT 

GAT TCAGA TGATTCTGATGTTAGTTCTGTTTAGAMTMCTCCMGAATAGTTTTTATAT 

TTTATTTTCACATTGAAAATCAATCAGGGCCAGGTGCAGTGGTTCACGCCTGCAATCCCA 

GCACTTTGGGAAGCTGAGGTGGGTGGATCACTTGAGGTCAGGAGTTCAAAGACCAGCCTG 

ACAAGCATGGCAAAACCCTGTTTCTACTAAAAATACA 

Sequence 5804 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACCAGCAGTGGTTACTTGCATTGTGTAGTGTTTTT 

CMGAGGTCTG GGTC TTMCAAAATGTTTTCCTTTATCTCAGTGCTCTTCTGCCTCTTTT 

TGGTGGTGTCCTTTTGAAAMCAATACACCTTCTATTCCTTCATTTTGGGTTACACCTTT 
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CCTTGTTGACATTTAAGCGAGTTTCAAACTTACTTCCATATGAGGCTAAGAAACCCTCAA 
ATTTCAGGAATTGGGGAAAAAATAAAAATTAGCANCTTGCCAGAAAGGTAGCCAACCAAN 
ATGGGGAAAMTGCCCTTGGATTTNGACMTTTTTTCTTTTCMGCATTTTTAAAAAATT 
TT 

Sequence 5805 

CCCTTAGCGTGGTCXSCGGCCGAGGTACTTiynTTNTNTTNTIsn-CNNTNNNCNGmGCANT 

TmGTTCTTTANAATT^NmNACANTANMCATGTTrTCCACCATGTATTATTCATN 

TATTTMGAMTATTTATTGAGCCTNTGTGAAGGGACAGGTACCAGNNATGNNCTrJTCAA 

CAATTAAGGATGCCT 

Sequence 5806 

GATGGATATCTGCAGAATTCGCCCTTNCCAGCGGCCGCNCGGGCGGGCACAGCAATTTTT 

CT TGCCAC AMCCTGMTTMCCTTACAGATTTTTTAATAGGAGCCCTGAGATATAATTT 

TACTTTTTGGAGAATATACTTACCCTTTTAATAGCTTTTC^ 

TGGAAAACTAGACTCCTGTTTCTCCAGATTAGAAATGAAATTTGATCCTGTGGTGGCAGT 

TTTTCTCCCTCTCATCATTACATATGTTAGAAATTCTGATAAGGAGATTGTTAGAAGCAN 

AANATNAAGATTATNTAAAAGAGAGAGGAGACTNAAAAGGAGGTGAAATGTAATTTTACA 

ATTCCC TGCA CCACTTATTTATTTCCTAAAATNTTGNCTCACACAAAAGACATCANAGAC 

AGAAAGTT7TCTNTGTCCACATCTCCCATATGGGCAAAGGTAGCTTACCATTTCTTGGAA 

AATAAAGAAAAAATG 

Sequence 5807 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGC CGAGGTA C I 1 1 1 1 1 I I t I H 1 1 I 1 1 1 1 1 I I I CI 1 1 1 1 1 1 1 1 
1 1 1 1 1 N I 1 1 II 1 1 I 1 1 1 1 I 1 1 1 1 1 1 M 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I AAAAAANTTTCCTTT 

TN ACT^NATCCTTA NATTT CCANAA ANTTTNTTTAAAAANGhn"NACCNTTTNAACCANA 
AAA 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I I AAAAATTTTTrAATNATTGAAAMGGCCNTTTCATCATTTTTTA 
ACCAAl 1 1 1 1 lANAAAANATTTNCNTNCCCAAACAACCNNTTAAAAANANAAATTCCANC 
NCNC TTTCAA CCCTTANTAANAAANCCAAACCTATNCCAAANTTAACNNAAACATNATCA 
NAANNl 1 1 1 1 CCTNAAAAAAAAATTTTTNTNCCCTCNAAAATTCCACAAAANATTCNAAA 
CCNNAANCTTAAAATTAAACCTNAAATCCCTAAANAAAAAAACCCTAACCCCCCTTTAAT 
TTNCTTTANCCCNAACATCCCCTNTTTTC^ 

TTAAAAANAATNNCNCNACCNCCCAAAAAA 
Sequence 5808 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACCTTCTTTGCTATTCAGTTGATTTTTTGTM^ 

MCACACTTTTMTTTTTTTATTTCCTTTTGTGCATATTCTATAGATATTGTTTGAGGTT 

ACCATGAGAGTTATGTATAACATCCAAAGTTACAACAATCTATTTTGAATTGATAACAAG 

TTAGTTMTTGATAGCAAATCACTTTCTTAGTTMGTTAATTCCTAGGTGTTTCATTTTA 

TTTGTAGCTATTGTAAATGGGAGTACCTCGGCCGCGACCACGCTAAGGG 

Sequence 5809 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACAGTAATACCTTAAGGAACCGGAAAATACTAA 

ATGTCTTTGGCTATACAACTAAAAGGCCATTCTTTCAAAAGAATAGGGCATATTCATTTC 

AGAATCAACTA AAAAA AACAGAAAGCATAACAGAAATATGCATAGAATTTAAGTATACTT 

TGTCTTGCCTTCTTTTCCCATTCTACCCACATAAGCAAGGAGAATGCAATTTATATAATC 

TTTCCAGATGAGACTCAATAGCACTACAAAGAAAATACCCAAATTTCTGCAAAGGCAAAG 

TG AATTAA AATAA TTACAC AACTAGGTGAAGACTGAAAGGGACAAATGTTATTTGCAATT 

TTCTTTTTMCTTGTTTTTAAGCCTTACAAGTGTAGAAATTATAGCTAATAAACAAAAAG 

TCACAATCTTC ACAA ATGGAACTCAATAGAAAAATAAATCAAATGAAACACTTAGTAATA 

MTGAAGCCTATTTTATTACTTCAAGGTGTTAATGATAAAAAAATTTCAGCACAAGCTGG 

TGGCTTTTAAAAAAGTGAAACTACATACTATGTTTCTAGCTCAGTAAACAGGATGAACCT 

GATGGTCTTTNAATGGACATTACCAANTNGAGCATTGGACCTCCTCAANCCACTCTCCTA 

AANGATTGGGAACAAAAAGCCAACCAAAAANGAAATCTCTCTTTTAAAATGGAATAAAAT 
GGTT 

Sequence 5810 
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CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACMCTTMTAAATTTTAACAAAGTAAGCACAA 

CTCTTGTGCTTACCACAAGATTAAGGAATAGAATAGTCGCTGGGCATGGGGGCTCACGTG 

TGTAATCCCAGCACTTTGGGAGGCAATGCAGGCAGATCACCTGAGGCCAGAAGTTTGAGA 

CCAGCCTGGCCAACAAGGCAAAACCCCATCTCTACTAAAAATACAAAAATTAGCTGGCCA 

CGGTGGTGCACACCTATAATCCCAGCTACTCAGGTGGCTGAGGCTTAAGAATTGCTTGAA 

CCCAGGAGGTGGAGGTTGCAAGTGAGTCCAGATTGCACTATTGCACTCCAGCACTCCANC 

CTGGGCGACAGAGTGAGACTCCCGTCTAAAAAAAAAAAAAAAGAAAATTCTTACTGGTCT 

AGTCTGCTTTGCTGGCACTTCCTGAGATTrGATTTTTATGACATTTTCTTATTAMCTTT 

ACATTTCACTTGGTTGGCATATAGTTTTGGMGAAATATATTTTTTCTGTATCTAGTTAA 

ANCTCCTTTCTCATTCATAACCGTATATTACCNGC I I 1 1 1 II 1 1 CTAATTTATT ATT ATT 

NNCTTGGTGGGCATACNCTTTTGTNNAAAAAAAATT 

Sequence 581 1 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCCGAGGTACAGTGGCACGATCTCGGCTCACTGCAAGCTCCG 

CCTCCCGGGTTCACGCCATTCTCCTGCCTCAGCCTCCCAAGTAGCTGGGACTACAGGCGC 

CCGCCACTACGCCCGGCTMTTTTTTGTATTTTTAGTAGAGACGGGGTTTCACCGTTTTA 

GCCGGGATGGTCTCGATCTCCTGACCTCGTGATCCGCCGCCTCGGCCTCCAAAGTGCTGG 

GATTACAGGCGTGAGCAATTACTGTGTTTCTTATCCATGTAGTGTGCATGCAGTGACCGG 

CATCCTAATA CGGGT CCTNCTTNTAGCATAGATATGGGGATCAAGCACAAACAAAAGCAA 

ACAGGTANCATTTTTACANNCAGCATGNACAGTAAAGGGCATTAAGGGGGTTNGTTAAAC 

AATT ATCCCAANGAGCCAT ATNA1TGA ATAATNCNAANGAATNTTACTGNGCCTAANAAT 

TTTTGGCCACATTTAATTCA I 1 1 1 1 1 1 1 AGCNTTTCTTTAAANCTTTNGNCCGTGCNATT 

TMNTAATTNNAGTTTCTTGGGTNTTGACTNNNANCAATGGNNTTT G I I II 1 1 1 1 
Sequence 5812 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACGCGGGTGACCCAAGCATTGGTATCTACGGCCTG 

GACTTCTATGTGGTGTTGGGTAGGCCAGGTTTCAGCATCGCAGACAAGAAGCGCAGGACA 

GGCTGCATTGGGGCCAAACACAGAATCAGCAAAGAGGAGGCCATGCGCTGGTTCCAGCAG 

AAGTATGATGGGATCATCCTTCCTGGCAAATAAATTCCCGTTTCTATCCAAAAGACAATA 

AAAAGTTTTCAGAANANAAANNNNNNNNNNNNAAANANANNNNNNANNNNNAANNGGTCC 

NGGAAGCCGTTCTTGACAAAATGGGGTGAAATGACCNTCACCCGCATTGGACAGGCNCTT 

GCTGCCCTTATTMCCTGGCTCATGCCCTCGGACGTCCTGGANNAATGCTTTTGCTCCTT 

TTTTGGACMGCMTATGMTTTGGGTTACNCAAMNAANTNCGGGCAGCTTTTTNNAAT 

TAAMCCTTGAMNNGGMTGTTTTNMGGCCMCANCCMTGAMGGTTTTTTTGG 
Sequence 5813 

CCCTTTCGAGCGGCCCGCCCGGGCAGGTACTMCTCTGTTGCATTAATGCTTCAAAAAAT 

CATCAMTGATTCATGGGGGCCTGATTTGTA7TTGAAAAATGTTTGAAATTAAGAGTCTC 

ATTTGTTTCAGGMTGCAGCTACCTGAGTTTTTTGTCTTGGCAAAGTCACAAAGCCCATA 

TACTCACATTGTG TGTCTATA TTTGCCAATTAATTGTAAACTTCTAGGAAATATGCCCTC 

TCTTAAAGGAGAA I I I 1 1 1 1 1 AAATCTCTGAGAAATGAGATTCTGAGTTTATTTCAACTA 

AMGG TTGCAATTCTTCTGAAGATATCTCAAATATAAGGTTGAAAGTTAAGTGTTAATAA 

TTTTTGTGMTTTATACACACCTAAACCGTTAAGTACCTCGGCCGCGACCACGCTAAGGG 
G 

Sequence 5814 

GAGCGGCCGNCCGGGCAGGTACGCGGGGGTTGGCTGCANTAAGAGCTCAGTCTCTTCACC 

AGGGGCTCCCAGTCCTTCCATCTGGNAGGCCAAGGCGGNTTCACNTTCTGAGAATAGACA 

GANCCTNTGTTACTCTGTGACCGGCAGGCACCGGGAGATCCGTAGCTCANACGCCAGGAC 

ATCCCGGAAGCTGGGAAATGGGACTGTTGACATTCAGGGATGTGGCCATANAATTCTCTC • 

GGGAGGAGTGGGAACACCTGGACTCAGATCAGAACTTTTATATGGGGATGTGATGNTAGA 

GAACTACGGAAACCTGGTCTCTCTGGGTCTCGCTGTCTCTAATCCGGACCTGATCACCTT 

"rTN QGAGC AAAGGAAAGAGCCCTGGAANGTGAANAGTGCANANACAGTACCATCACCAGA 

TATCTTTTCTCATGATACTCAANGCCTCTTAAGANAGAAGCNTATAAAAACATCATTCCA 

AAAAGTGATATTGGATGGATATGGGAACTGNGGCCCTTANAATTNAAACTTAAAGGAAGA 
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ATGGGAAAAGTNAAGGCCAAAATAATCCTATGGNGAAAAAAAATCAACNNGATATCTNTG 

CNTNANAAAAAGGCCCNAGACCNGTGAATNTNTNAGGGNGATAAAGANNTGGNTNNAAAA 
GGGGG 

Sequence 5815 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTAC I I I 1 1 1 I I I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 

1 1 1 1 1 1 1 I 1 1 1 IGI 1 1 I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 AAACATNACNAATTTATNT ANAAAA 

NNAAAAATTATTTNGNCMMTTT^CCGGNNAAAAAGTmGGGCAMTTANMTNNTN 

ANGAANCAAAANAATTATNTAAAGNANAAAANCAGGGGNAGTATCTNAAGAAAANGNAAA 
TNTTTTAAA 

Sequence 5816 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACGCGGGGGCAGCAGGAGGAGGCAGAGCACAGCAT 

CGTCGGGACCAGACTCGTCTAAGCCAGTTGCAGCTTCTCAGCCAAACGCCGACCAAGGAA 

ACTCACTACCATGAGMTTGCAGTGATTTGTTTTTGCCTNCTAGGCATACCTGTGCCCGT 

ACCAGTTAMCANGGCnTGATTCTTGGMGTTCTTGAGGAAAACAGCTTTTACAACAAAT 

ACCCANATGCTGTGGCCACATGGGCTNAACCCTGACCCATCTCAGAACAGAATCTCTACC 

CACAGAATGCTGTGTCCTNTGAAGAACCAATGCTTTTAACAAGAGACCCTTCAAGTAAGT 

NCAACGAAAGCCATGACCACATGGATGATA 

Sequence 5817 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTGAGCTCCACAAACGTGGCCATGGTTGGTGCCG 

GAAATGATTCTGAGTGAGCAGGTAGAAGTCTCACGTCTGCTGTGTCCAGAGTTGGTTCCT 

TCCAGAGGGTTCGTGGTCTCGCTGGCTTCAAGAATGAAGCCCGTGGACCTTCACAAGTGT 

GTGTTACAAGCTGTTAAAGATGTTGTGTCTGGAGTTTGTTCX5TTCAGATGTGTCTGGAGT 

TTCTCCCTTCT 

Sequence 5818 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGT AC I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I I GGGTN 
1 1 1 1 I 1 1 I 1 1 1 1 1 1 I 1 1 1 1 I 1 1 I 1 1 I I I I I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I I 1 1 I ATNCNCTACTTTAAAA 
NATTAAAAAC 1 1 1 I I NTTTGNANNNAAAAAAAATTGGGCNTTCCAAAAANAAAAAAANTT 
NNAANAAAAAAAAATGGCC^NrrTNATNAAANNmTTTNNACCCTGGNNGAANCCTTGGGC 
CNANTTGNTTTMNTNAAMNTTCGGTNGGGGCCCNCCCCATTTTTTNCNCCCNATTTTT 
TNTTT 

Sequence 5819 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTCCCGATTGGAGACGTAGAACCGTTACTTGTCG 

AGGGCCTTAGCGGCCGCCGTGACCCTCTCGGGGATCCCACGATGTTCTTCTACCTGAGCA 

AGAAAATTTCCATTCCCAATAACGTGAAGCTGCAGTGTGTATCCTGGAACAAGGAACAAG 

GGTTCATAGCATGCGGTGGTGAAGATGGATTACTGAAAGTTTTGAAATTAGAGACGCANA 

CAGATGATGCAAAATTGAGGGGCCTTGCAGCCCCCAGTAACCTTTCTATGAATCAGACTC 

TTGAAGGTCATAGTGGTTCTGTTCAAGTTGTAACATGGAATGAGCAGTATCAGAAGTTGA 

CTACCAGTGATGAAAACGGGCTTATCATTGTGTGGATGTTATATAAAGGCTCTTGGATTG 

AGGAGATNATCAACAATTCGAAATAAA 

Sequence 5820 

CAGTGTGATGGGATATCTGCAGAATTCGCCCTTTCGAGCGGCCCGCCCGGGCAGGTACTG 

GTGAMCAGTTTTAATACCCTAACATACACAGTMTGATTCATTCTTGTTTAAAACAAGA 

GGTGATTTCGACTTGGGATTGGGATTTTTATTTTTTGAGATGGAGTTTTGTTCTTGTTGC 

CCAGGCTGGAGTGCAATGGCACAATCCTGGCTCACTGCAACCTCCGCCTCCTGGGTTCAA 

GCAATTCTCCTGCCTCAGCCTCCTGAGTAGATGATGGGATTACAGGCATGCACCACCACG 

CCCAGGTAATT 

Sequence 5821 

CGCC AGTGT GATGGGATATCTGCAGAATTCGCCCTTTCGAGCGGCCCGCCGGGCAGGTTG 
CTGTGTTTTCCGTGGGCCCG TCACT TTCCCCTCTGTTTACTGGGTATCTCACCCAGCTGT 
GMTATTCATGGCCCMGGTGTTTTAAGACACCTTTTTAAAGGGTGTGGGATTATCACTT 
TATTTCAGMGTTGTGMGAACAMTMGTGACTTGACCMGATCCMTAGACTTTTTAG 



• 
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AMTATAMCATCTGATTTCAGGGTCTGTGCCGTAATTTCTTTT C I MINIM ICAAAT 

ATTTMGACTTCAAGGAGATGAGCTTMTTTCATMTGGAGCATTCCTCTTAAMGTTTC 

TGGAGTAATGACCCCATTAAGACAATACAAGGCCAAGTCCTAAAAGCCCTTGGGTATTCA 

GGACTTCTGAAAGCCACCCAGACTCCCTGGNGGAGCCATGAAACTTCCAAACTCTTCCCT 

GTGTCATGCTGGCAAGCCATNCCAAAGGATTGAGGTGGGGCAA 

Sequence 5822 

GCCAGTGTGATGNGATATCTGCAGAATTCGCCCTTAGCGTCCTCGCNNNCACTATACATT 
GCNATTTAtCCMNAAGCTGATTTTCCCTTCMCAATTACCTTAACATGCTATACACTGT 
TTCTGGTAACAGCNAGTATGAGGTTATCACATCCTGNATGGAAAACATGCCANAATGAAA 
ATGG 

Sequence 5823 

CCCTTAG CGTG GTCGCGGCCGAGGTACTTATGAAGCCCATCTAAGTAAGATCATTTCTTC 

TMTTCMTTTTCTAAMTCATTTGTGTTTTAGAMTCTCATGATTCCCAGGAAAAAAAT 

TTTAMTTGTGATACAGGTTTGACAGCCTTTTAGTCAAATAAGTTAAAACACACACACAA 

ACTCATTTACTCACTTTGCXATTATMTTCAATCACAMGAMTTTTGGCCAGGCCGTGG 

TGGCTTACCGCCTGTAATCCCAGCACTTTGGGAGGCCGAGGCAGGTGGATCACCGAGGTC 

AGGGGATCAAGATCATCCTGGCTAACATGTGAAACCCCGTCTCTATTAAAAATAAAAAAT 

TAGCCTGGTGTGGTGGCGGGTGCCTGTAGTCCCAGCTACTCGGGAGGCTGAGGCAGCAGA 

ATGGCGTGAACTCANGAGGCGGAGCTTGCAGTGAAGCCCAGAATCGCGCCACTGCACTCC 

AGCCTGGATGACAAGAACCGAGACTCCCGCTCAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAA 

Sequence 5824 

CCCTTTCGAGCGGCCG(XCGGGCAGGTACCAAAAGTAAACTGGGTAGAATCCAAAGGAAA 
TTGTATACAANTNTTNCANTTNTTTTATAGCATTTTTGTT^ 

TAGGTATTTATTAATATCATTCCAAGGAATGACTAGCAGTGCAAAAAATAGGTACTACAC 

TGAATTCACCCCCACTGAAAAAGATGAGTATGCCTGCCGTGTGAACCATGTGACTTTGTC 

ACAGCCCAAGATAGTTAAGTGGGATCGAGACATGTAAGCAGCATCATGGAGGTTTGAAGA 

TGCCCGCATTTGGATTGGATGAATTCCAMTTCTGCTTGCTTGCTTTTTAATATTGATAT 

GCTTATACACTTACACTTTATGCACAAAATGTANGGGTATAATAATGTTAACATGGACAT 

GATCTTCTrTATAATTCTACTTTGAGTGCTGTCTNCATGTTTGATGTATCTGMCANGTT 

GCTNCACAGGTAGCTCTAACANGGCTGGCAACTITAAAGGGNGGGAGCCAAAGAATTCTNT 

TATCMCATNAAMTTTGGCAGAATTGAACTCTTAATCTCTGCCTCAAAAGCTTGGTAAN 

AAGTTAANCGGCCTTAAGTTMCCTTCCMTTACATACTCTGGTTAAMTTTGGGGGGAA 

AAT 

Sequence 5825 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACATGATAGGGAGGAGTGAGGCAGGTGGGCACT 

GGAGGGCTGTTTCCTCTGGCACAGTTGMCTAGAGGGTCACTTTCCACTCATAATTGGTT 

TCCTAGGTCTAAGTCACCACACCTGGGGCTGAAGCAAGTCTTGCCTGTGCACCAAGCGTG 

GCCTTGGACCCTGGAGAGATGCAAGGCTCAGTTCTCCAGTGTTGAAGTGGAAGGACTCCC 

MCTGMGGAGATCTTCCTCTCCCCACCTCCAGCTCTTTTCCCTTACAAATGACCAGGGT 

GCAAGTCGAGAGGCAGAGG 

Sequence 5826 

CCCTTAGCGTGGTCGCG GCCGAGGTAC I M M M M M M M M M M M MC I 1 I M M 
M I I I I 1 1 1 1 I I M I I I M M I I I M I I I I I I I I I I I I II M I I I 1 1 I 1 irnTNTTTTTT 
TTNTTTTCTTTTNTTNNGAGNGNGNANMAMAMNGGNNNTTNNTTNTAAANNAATGNN 
GGGANNNCNCNCNNNGNAAAAAAAAANANTANTATNTTCNCCCCCCNAA A I M 1 1 1 M NT 
TATTNAAAAAAAAAAAATTTTTTC 
Sequence 5827 

CCCTTAGCGTGGTCG CGGCCGAGGTACC I Mill I I IIIII I UIHHM I I II M i ll 
II I I I II I M II I II II M I I ! I AAAAAAMN AANATTThTITTTTTCCCAAAAAAANAAA 
ATN AAAATTG NT AAAAAAAAN NTG G CTC ATTTN AAN N AATTN AATTACTN AAAN NCNTTC 
ANATTTTNATTNAAAAAAAAAANAAACACTCTTNCTTTTTNMTTTTANTTCC 
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A 

Sequence 5828 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACGCGGGTCAGCANACGCCCCCTGCTAGATGTGCT 

GGATCATGGGAAAGCATTTCCATTTGNTACTAGATTGTTCAGAAGT 

Sequence 5829 

CCCTTTCGAG CGGC CGCCCGGGCAGGTACTAAGTGGTGCCAGAGCTATTGTATTAACTTG 

TTTCATCTCTCTTTTMTTCTTTGTTCTCTCTACTATAAAATGGAGMCAGGGAAAMTT 

CCTTGTTCTGTATACTGTAAAAAGCAAACAGGGAGATATAGATGACCACAGCAATTACCT 

TTGTTGAGAAMGCCACATATAMCCAAMAAATGGGTATTGTCTTTGTTCCATTTTGCA 

TCTGCCTACAAACTTCCCAGGTTCAAAAACAAAAACAATTAGTGAAATAACAAACCACCT 

TACC TCCTTTGCCAGGCTAGAGATTTTATTTCTCTTAAGGTTCTGTCTGTTACCTAGTGG 

i i I iui iGTAMGGGGAATGAMAGTGTGMTTAAAAGTCACACATTGTTTTGTCCTGAG 

TCCTAATCACAGTGTAAAAGCAAACAAGTTTATCAGGAACAGAGAAGTGGCAGATATCGG 

GCCTGATTACGTTATTTTTGAGGTCTTATATCMGAMCTCCATTCCATTAAAAATGTTC 

AGTTTTATGGGAAAGACAGAGGAAAAGGAA 

Sequence 5830 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACATTACGGTATGCCAATCGTGCTAAGAATATTAA 
AAATAAAGCTAGAATTAATGAAGATCCAAAGGATGCTTTGCTGCGTCAGTTCCAGAAAAG 
AAANAGAAGAACCTTTNAAAAGAAAGCTTGAAGAAAGGAGAAAGAAAATATCACGGCTCT 
GATATCAAGTTGGGTCAGAGGGAAGAATGATGATGAAANAGGGTGAGGTTT 
Sequence 5831 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGA GGTAC I M I I I I I I M I I 1 1 1 1 I I I I I 1 1 II I NCTTTN 
N I 1 1 1 I I I I N I I I 1 1 I 1 1 I I I I I 1 1 1 I I I I I I I 1 1 1 I A AI M I I 1 1 I Al I I 1 1 1 I I I I 
TNTTATTTNTCAAANGGGGG GAAAAT NAisrrmrsriTTAAANM 
NNGNAG AAAMTNNAAANTNTTTTTT^^ 

I I M l ll NAAAA AATTNNTNNNNTTAAACCAAAA N I I I I I 1 I I 1 1 I M I II I NCAAANTT 
TT TTNTN I I 1 1 1 NNAAAAAAATTAAAAANNTTNNCCTAAATAAAAAANTTNNCAANCCTN 
AAl I M I IMNNCCTTNNCTTNTNTTCNTAAAAAAAMCNAMTCTTNTTTATTNANNTA 
AAAANAAAAAANNANNTTNAAAAAACCAAC I I I I I I I I I I I 1 1 I I NAATTTTNAAAAATA 
MNTTNNNAAAATNTTTTTT 
Sequence 5832 

CCGTGCAAAGGTAGCATANT CACTT GTTCCTTAATTAGGGACCTGTATGAATGGCTCCAC 

GAGGGTTCAGCTGTCTCTTACTTTTAACCNGTGAAANTNGATCCTGCCCCTTGAANAAGG 

CGGGCATGACACANTCAAGACGAGAAGACCCTATGGAGCTTTAATTTATTAATGCAAACG 

GTACGCGGGTATACCCTTTATGTTCCTGACTGATGCGCAGAACTTTGGGGGAAATCTACA 

GCAATATA CAGGTTTG CAAATGCTGATGACACAACAGCAATCCTCTCCTCTACGTTGGAC 

TTACTGTTGTTTTTTTAATTATTATTGGAATGGGAT 

Sequence 5833 

CGACAGTGTGATGGATATCTGCANAATNCGCCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTCC 

ATNCTGCCCAGANGGGACTACCNAGTTGGCCGNAMTTNTTTNNTNNTTNTTNCACCAGT 

GGTTTGTGAACTCCTTGGCAGGGTCATGTCCTACCCCATGAGTGTCTTGCTTCAGTGTCA 

CCCTGAGAGCCTGAGTGATACCATTCTCCTTCCGGCCGAGGCCTTTGCCTTGAGTCCATC 

CATGCTTTAGCAGCTGCTCCTCAACAAACTTCATCCCACGACTCTTGACCTCTGGGGTGA 

CATTCATGGTGAGAAAAAAGTCTCTATCCTCAGACTCTCACCANANAAAGAAGAAGGTGA 

TATCATTCGTCATTGCTGGGTCCGCTCCGCGGAAACATGTGCCCGGACCTGACTTGTGCG 

CCGCCATCTTCCCCCCGC 

Sequence 5834 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTCATTTCCCCTGTGTCTTCCTGGGMTTTAA 
CTTAGTCTCAGAGGCCCMTGGGCTGAGTGTGGTGGATTTTGCATTTCAAAGTTAAGCCC 
TAAACC CAGCAA ACAACCAAGTAAAGATGGTTATTAACCCAACTCAGACTGACTCTGAGT 
TTATCCATTTTTCTAGGACTATTTAAGAAACAACTGAGGCATCAGACCAACTTTCCCCAC 
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AAAGTNCTCGGTAAGGAACTAAGTCCAGTCGCATGTAGAGAGGGGGATCCTGGCCTTCTG 

GCTGCTTCGTTACCTAGACCCCACACAAAGGGTGGTGGGAGGAGGCGGGGGGCAGATCTG 

GAGGAAATGCCTATGAAAACTGAGATCTAGGGCTTGTGCAGCAAGAACTCAGCATTCTAC 

TTTGCTTGTCCTGTAGGGACAGCCCAATGCCTNGGTTTNG 

Sequence 5835 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTA C 1 1 1 I I I I III 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I I 1 1 1 1 1 | ING 

AGGGACACNCTAGAGTGCAGTGACATGATCACATGTACTGCAGCCTCAGCCTCCAAGGTT 

CAAAAG ATCCTC C CACCTN AGCCTCCCGAGTAGCTGGGACTACAGGTGTGCACCATATCC 

AGCCAAi 1 1 1 1 i AATTTTTTGCANAGACNAGGTCTCACCATGTTGCCCAGGGTGGTCTTG 

AACCTCCTAACTCAAGTGATCCTCCCACGTTGGCCTCCCAAAGTGCTAANATTACAGGCA 

TGAGCCACCGTGCCTGCCATCA 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 AAAGAANACAAAATACTAGTGATGCA 

CTTAGTCACTGGTACATTAATAAAAATTGTTACAGCTGGTGATTCTTTTGCANATCAAAA 

ACTNTGGTGG ACTTG AGAATATAGTCANAAAGGCACACAAAAGTCANAGTAAATAATAAT 

GGGMGAGACTTTTTGCCAATATTTCACCCTGTCCACAGGTNGATCCCAAACAATTCATT 

TTTCCCACCCCAAGGGACAGGCGGCTGGATAATGCTTGGNGATTTGCTTGAAGGGGGGTT 
TGC 

Sequence 5836 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACMTTGTTCTTAGMGATMTTTGTTTTTCTCTC 

TTCAGTTTCGCATATTACTAAAGACAAATCATGGTAGGATTGGTTTGTTTATTATACC 
Sequence 5837 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACACAACATTTTATATATGAAAAGAATGCTGTAGA 

CTGACTTGCAAATAACATTCTM GATT CCCATTACCTTTAAGAGGAGTCAGCTGTCATTT 

TGGAAAMTTAAGATTTCAACMTTTTACACATATTTTGAAAATMTTTTGATAATGAAA 

AATGTTCAATCTTAAATCGTGTA AATAAG TAAATAGAGAGGTAAAATAAAGAGCTTGATG 

TTTATGTGATATTGAGAAAAAATCTTTTTTAAAAGTAAAATACAGATTAAAATACAACTT 

TGTGCTTTAACTGAAGGGTGTCCCTACTCCCTGATGTGTTTGAGACTGTCACAAACCTGA 

ACCCATTTGGACMTACATGAAATAATCATTTTGCATCATTTCACTATTGGGGAAATGAT 

AACTTCTTACATTAAATGAAAAAGNNNANNNNNNNNAANAAAAGTACCTGCCCGGGCGGC 

CCGCTCGAAAGGG 

Sequence 5838 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACAAGTGTCAGTCATGTATCATTATATAGTCTGTT 

GATCnTTCCATTTGCAAAAAATTAATAGTTTTCCCCCACAAATGTACCTGCCCGGGCGGC 
CGCTCGAAAGGG 

Sequence 5839 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTGCTTTTTCTATTCCCTGTGAGTTTATAATT 

ATTTCACAATAAAAG7TCAAAAACACTTATTGGATGGACGTCACAGTCAGAACATAATAG 

AAGACAGAATCAGTGAATTATAGGTCTGTTTAATAGAAATGACTCAAACTGACACACAAA 

GCAAAAAAAAAAAAAAAAAAAGTACGCGGGTCTGTAATGATACTGATTATGAAATGTCCC 

CTCAMCTCATTGCAGCAGATMCTTTTTTGAGTCATTGACTTCATTTTATATTTAAAAA 

ATTATGGAATATCATTCTGTCATTATA 

Sequence 5840 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTCCGGGCAGGTACTTGCATTTCTTTTTTGTGCAC 

TCTATMGGCTGGTTGTGACCCAGATCAGCTTMCTTTTTATATTATGTTATTTCACTAA 

CTGCTACAGTCAAAATGATCAAATCTTTGTACCTCGGCCGCGACCACGCTAAGGG 
Sequence 5841 

AGCGGCCGCCCGGGCAGGTACAAGCTGATCTCCCCGCTAAATGAAAAAGGGCAAGATACT 

GGGGCCACCATTGACTTGGTGATCGGCTATGATCCGCCTTCTGCTCCACATCCAAATGAC 

CTGAGCGGGCCCAGCGTGCCAGGCATGGGAGGAGATGGGGAAGAAGATGAAGGTGATGAA 

GACAGGTTGGACAATGCAGTCAGGGGCCCTGGGCCCAAGGGGCCAGTTGGGACGGTGTCG 

GAAGCTCAGCTTGCTCGGAGGCTCACCAAAGTAAAGAACAGCCGGCGGATGCTGTCAAAT 

AAGCCACAGGACTTCCAGATCCGCGTCCGAGTGATTGAGGGCCGACAGTTAAGTGGTAAC 
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AACATAAGGCCTGTGGTCAAAGTTCACGTCTGTGGCCAGACACACCGAACAAGAATNAAG 

AGAGGAAACAACCCTT 

Sequence 5842 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACAGTTGAATCTACCATTTTGGCTGTGGTAGAC 

CACATCTTTGGGTATCAATGGGAGATCAGCTTAGTAAGGTANAAAACAACTCAATNTTGN 

CCNGTTATTTTGAGGGGCANANGACCTNANAAGGCATTAGTTTTTCTCNTNCTCTGGTAA 

AAAMNCTTATCNTAATGGGCTATTAATTTATAAAGNGGCNANAATAATTNANCAANGTT 

NGTTTGGGGGGNAGG GAATN GTTAAAAAAATTAAAAGCCGANTCNCAGGTCCACCTTGNA 

TTAGGATATATTTMCCTTTTTCTTTTNGGTANCCCCCCTTTCTTCTTGGGAATTT 

Sequence 5843 

AGGGCGAATTGGGCCCTCTAGTATGCATGCTTCGAGCGGCCGCCAGTGTTGATGGATATC 
TGCAGAATTCGCCCTTTCGAGNCGGCCCGCCCGGGCAGGTACAACNGCCAAAACCACCGA 
CTGGTCGTANGCAGGTATCAAAAAGGGGTCTTGGA 
Sequence 5844 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTTTGAGTTCTCACGTGCGTCTTAAGGCATGAGT 

GTTCACTGAAGACTTCTNCACATTGCTCACAGTCACAGAGTTCCCTTCCATTGTGTTTTC 

CTTCCAATTGTATCCCANTGGATGTCTGACCCCTCAAAAAAGTCCTGCTGAAGTATAGAC 

CACTGGGTTTCAAGTNGNATTTNCCATCCTTGGAGAACTCTCCCTGAACTGTCCTTGACT 

CTTCTTGTCCAACCAAGAGATTANACTGGGTTTGATGATCTGACCTCCTACTGTGGCCAG 

NNTCTTGTAGTTCTNCAACATCACGTCACTGTAAANGCTTCTCTGAGTTGAGTCCAGTAA 

AAGTCCACTCCTCCTGGGGTGAAGTCCACAGCCACATCGTCAAAGGTCACTGAATCCATG 

GGACAAAATCANCAGCTGCCATCCCGCGAGGTGAGAAACGTGTCANAACCCTCCT 

Sequence 5845 

TTTCGAGCGGCCGACCGGGCAGGTACAAACTGTTNAATTTGTCAATAAGTGACAAAAGAA 

TTNCACAAAATCATGGAACTCTCAAACTCAAGTAAACCAAAAAATAGTTAACCAAATAAT 

GATCTCCGTCAGACAGTGATTTTGAATGAGAGATCATATCNGTAAGTTNAAAAAGTAAAA 

TTNAMTGCAATGNGATNGAMTACCTCTGAGTTTTACATANACTCCTTATNTNTTATAA 

TAAMGAGAGGATNNGTGTGNNNAANTTNNNAGACATTTCANAGGTCNTACTGNAAATNN 

ATNCTNTNNTATGTNGCNTAACTGAAGGAACAAGTNTTTTAAGCCTCTNAGGCACATNNT 

GACACTNATGCCAGGAA 

Sequence 5846 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCG GGCAGGTA C I I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I I I CTTTTTT 

IIIIIIIIMII IHIDII l l lll l ll ll l ll ll l l l l ll III IIIII III I II I I MI 

1 1 1 1 1 1 1 1 1 I I I I 1 1 1 1 1 1 | 1 1 1 1 1 1 1 1 n I G GGGGGGCAAANANTTTTTTNGNAAAAAA 

AAAANNTTNTTNTAAAAANN I llllllll I NNGGGNTAAAANTNGGGGNNNNNCCAAAAN 

NCNA AAAAAAAAM GGGGGGGGAAANGNAAAAAMTTTTTTTAAAANGGGNNCNTNAANA 

NAAAAi iiiiiui I ANTTTTAAAANGGGNTTNCAAANNTNGGGNNGAAAAAANAANAAA 

GGGGGGGGGGGGGT^AMTrTTTTTMNNGGGGGGGAAMCCNMTTTGGGNAAAAATTT 

TTTAAAAAGNNA NGGG CCAAAMTNTNAAAAMAMTTTTNAAAAAGNNNTTTTGNAAAA 

AAMNGGG GGMT TTTNGTNN NTTTT NGGGGAAAAAMGANANCTTTTAAACCNNNGNGG 

GG GNGAMAT TTTNNGGGANATTTTTTTNAAAAAAAATTTTNCNNCCAAAAAAAAAAGGN 

CCN 1 1 1 1 1 1 ITAAN GGGGGGNCCNAAANNGGGANNNNTAANAAANTNNNGGGGGGGGGNG 

G GNNCC TA I I I I I AAAMAAAAAAMTTNNNNGGGNNhmTTANAAAAANAGAAATTTTT 

NATTT TNNAAA NNNANNNNTTTTTTNGGGGGNGNTTAMTTTTAAANNGGGGGTGGNGGG 

AAN NNTTTTTT AAAAN AN ANTTTTNAAAAA 

Sequence 5847 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTACCTACCTAGAGGTTATGTGTTTTCTCTTT 
CTCCCCGCTTTCACCTCTTTCTTTCCCAATTCAAAACAGCCAAGTGAGCCCTGTTCTGGT 
ATTTTGMTCATTAGAGAAMGAAAGGGAGTGGCTGTTTTGAGTTGTCCTTTCTTTGCAG 
A AAGGA GA AAATGT GATTGTGI llllllll I ACCAGCCTACTTCTAAGTGTCACTGCCTG 
GTTTTTCTCTTTTTTAAGGATTAGAACTAAGAGGACACACCAGCATCGGAGTGTATTAAG 
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CCCCTGAAACACATGGTAGCTAGGGACTGAACACAGGAACCGTATGACAGCAGCACAAAC 

CCCCAAAGGATGTTCCTGCCTTGTGGGCCCCTGAGCCCCTTGGGAGACTGAGAATCATGA 

CCAGATTCATCCAGAACTGCTGCAGTGTTAAGTGAAAATCCTCTGTAGTTGTTCTGCANA 

GGMCCTTCCTTCCATTAAAAAATTTCTGCTCAATACAGAATGGTCCACATCACCCAAAA 

GTGCACTGTTGGAGATGCTGTGAAAATTA 

Sequence 5848 

CGCCAGTGTGATGGGATATCTGCAGAATTCGCCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACAG 

CGGTGCCTGGAATATTTGGGCTATCTAGGCTATTCAATATTGACTGAGCAAGAGTCTCAA 

GCTTCAGCTGTTACAGTGACAAGAGATAAAAAGATAGACCTGCAGAAAAAACAAACTCAA 

AGAAATGTGTTCAGATGTAATGTAATTGGAGTGAAAAACTGTGGGAAAAGTGGAGTTCTT 

CAGGCTCTTCTTGGAAGAAACTTAATGAGGCAGAAGAAAATTCGTGAAGATCATAAATCC 

TACTATGCGATTAACACTGTTTATGTATATGGACAAGAGAAATACTTGTTGTTGCATGAT 

ATCTCAGAATCGGAATTCTAACTGAAGCTGAAATCATTTGTGATGTTGNATGCCTGGTAT 

ATGATGTCAGCMTCCCAAATCCTTTGAATACTGGCCAGGGATTTTTAAG 

Sequence 5849 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGANGTACCAGCTAGTGGACAAGATAGTGCACTGCATGAGA 

CCGTTGATACAGCCAGAAAACAGGGAGATCTTGAGGCATGGAGTATCCGGTAATGTTACA 

ACCGATACCGGCCGGGAAGGGGCCAGGAAAGGGAGTCAAGCAGGAGCGTCTGTCCGAACG 

GAGGCTAGGTAAGAATATTTCACCATGAAAATGTTAAAAGACATAAAGGAAGGAGCTAAA 

CAATATGGACCCAACTCTCCTTATATGAGAACGTTATTAGATTCCATTGCTCATGGAAAT 

AGACTTATTCCTTATGATTGGGAMTTTTACCTAAATCTTCCCTTTCACCXJTCTCAGTAT 

CTACAGTTTAAAACCTGGTGGGCTGATGAAGCTCAAACTCAGGTAAGAGAAAACACACAA 

GCACAGCCACCTGTGCCTGTTTTCTTTTGAACAGCTAATGGGAGTTGGCCCTAATTGGGG 

TTGATTAGAAAATTAAGCAGTAATGAAGAATGTTGCCATTGTTCAGCTGTGCACXTGTGTG 

CTTA CAGGCATGGAAAMGAATTMGTGTTACAGGGGAAAAAATATNCTTCTTTCANTTG 

TTTTGACTTAACTTGCCAAACCAGTTTGGGGTGGAGCCAATGGCCACTTNAAACAGGAAA 

AACCTAGAGGCTTTTAAA 

Sequence 5850 

CCCTTTCGAGCGGCCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGGGAGTTCTCAGCAGGAGTGCCAAAG 

AAAGAAGTAAACTGAAGTTGCAAAGCAACAGTAATACTGCATTCCTCGTTCAGTATTGAA 

AGATTGGCGTAAAGTCAAGAAGCTGAAGCAAACTGGGGAATCCTTTTTACAGGATGACTC 

CTGCTGTGAGATAGGGCCTAATTTACAAAAGTGTCGAGAATGTAGACTTATTCGCAGTAA 

AMGGAGMGAACCAGCTCACTCACCAGTATTTTGTAGATTTTACTACTTTAGACGGTTG 

TCATTTAGTAAAAACGGAGTAGTTAGAATAGATGGTTTCTCTTCTCCTGACCAATATGAT 

GATGAAGCTATGAGTTTGTGGACACATGAAAATTTTGAAGATGATGAACTAGATATAGAG 

ACTTCTAAATATATCTTGGATATAATAGGTGATAAGTTCTGTCAATTAGTAACATCTGAA 

AAAACAGCTTTGTCCTGGGTGAAAAAGGATGCCAAAATTGCCTGGAAAAGAGCAGTGAGA 

GGAGTCCCGGGAGATGTGTGATGCATGTGAAGCAACCATTGTTAACATTCACTGGGGTCT 

GCCCAAAATGTGGATTTGNGGNCTGCTTANATGGTACAAGGCA 

Sequence 5851 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACAGAATGTAAATTATATCTCAATAAAGCTGATAT 

GTGCATACACACACACGCACACCCAACAGCAGAAGAAAATCCTAAAAGGTAATGAACAAA 

AGCATTCAGATTAAAGCATGAGAATCTGAAGGTTTGGTCATCTACATCTTGTTCCATAGA 

TAAGCATGGACTGTCTACTAAACACAGTTGTCAACTTGATCCAAAAATCTTCGCTGGATT 

CTGI 1 1 CI 1 1 CAAGACTGTTTCTAGAGGGGTCCACAAATAATTATCTTTGAAGTTTCTGA 

TTAGGACATCTTTCCAGGGATTCTMGATTATTTATGCCTCTTTAATTAAAAGACTTTAA 

GGATCAATATATTGGAGTTGC CCTCTT GTGTCCATTATTAGCAAGTATTTGATATCAACT 

TmCATTCCGTGTTCTAGAG CTTm CTCmTTTCTTTAAAGTCAGAACACCAGATCT 

TCANGTTTACGATCATGCMGTTTTTAGGGAAGATTATGAGAAAAGGTTGCCTGTGCCTG 

TGGATCATAAGGTTGAATGTGGTGCATTAATTCC 

Sequence 5852 
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CCCTTCGAGCGGCCCG CCCGGGCAGGTAC 1 1 I I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 II I I GGG 1 1 1 1 1 1 1 
1 1 1 1 II 1 1 I ITTTN I 1 1 I 1 1 I NI 1 1 I I I I I I I I I I AI 1 1 I I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 
I I 1 1 1 M I 1 1 I I 1 1 1 1 1 I 1 1 1 1 1 1 1 1 ATTTTNTTTTTTGAAAAAAAAAAANTTTTTNTAA 
MAMATATNAAMN GGNGC AMAAANGTNAAAANNGACTANNNCCCNANANAATTTTTT 
NNGGNGGGATAANNTTTTTGATGAAAAAAAAANA A I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 CANNANATTN 
TNMTATTThrrNAMT^NANATTNTTTTGNANGNNAAAAAAAAANTNCCCNAAAAAAAA 
AMTTGTT NTGCNT NTTTTTTTNTTTGNGGCGNNI 1 1 1 1 1 1 1 NNGGGGNAAAAAAAAACC 
CCN T^^T ^f^TTTTTAAAAAAGGNGGNNTNGNTGANAAAAAAAAANAANNCCNCNNGGNGG 
NGGTTTTNCNNAAANNTTTTTTTNAAAAAAAANANCCNTTTTTTNNAAAAAAAAGGGGG 
Sequence 5853 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGAGTTATTATCTGACTTTCTGGTTATA 

ATCATTCTAATGAGTGTGMGTANCCTCTGGTGTCATTTGGATTtGCATTTCTCTGATGA 

GTGATGCTATCAAGCACCTTTGCTGGTGCTGTTGGCCATATGTGTATGTTCCCTGGAGAA 

GTGTCTGTGCTGAGCCTTGGCCCACTTT^MTTAGGCXaTTTGTCTTTTTATTACTGAGT 

TGTMGAGTTCTTTATATATTCTGGATTCTAGACCCTTATCAGATACATGGTTTGCAAAT 

ATrrTCTCCCATTCTGTGGGTTGTGTTTTCACTTTATCGATAATGTCCTTAGACATATAA 

TAMTTTGTATTTTAAAAGTGACTTGATTTGGCTGTGCAAGGTGGCTCACGCTTGTAATC 

CCANCAC7TTGGGAGACTGAGGGGGGTGGATCATATGAGGAGGCTAGGAGTTCGAGGTCA 

GCCCTGGCCCAGCATAACCAAAACTTGGCTCTACTAAAAATCCAAAAATTAAGTCAAGGC 

ATTGNGGGTGCACCTCTGGTAATACCAAGCTTTNTCAAGAAGGCTTGAGGCACGAAGGAT 

CCACTTGAAC CCCAA GAAGGAAGGAGGTTGCCAATGAGCCTGANAACATGCCAGGGCAAC 

AAAAATGANACTTTTGTTTAAAAAAAAAAAAAAAAGTGACTTGATTTAAAG 

Sequence 5854 

CCCTTTCGAGCGGCCCGC(X5GGGCAGGTACAGTTGCTCCTTCTGTAATTCTTGCACTAAA 

ACTCCATTAAAGACCATCAATGAGCCAAATAGTGTGCTAGCCTTGAGGATGGAGTTCTTA 

GCTACTTMTGATTCTTTTCTTCTGGAAATCTTCTAGTGGATAATTTTTAAAAGCTTCTT 

TTAMCTGCTCAGTAAAACATTGCCATACATTMCTCTCCATTTCTGCATTAATTTCATT 

TGCTGGAAAGAAATTATTTTGTTAATGAACCAAACCCAGCCATTAAGTTATGTGAATTCA 

CCTTCTCTAGACACATTGAGGTATGGCAGAGAAGACACATATTCCCTGGCCTAGAGTGGG 

CTGACAATATTGTTGCCTCCCCTAAATTGACTCAATCTTGAGAACCACATACTGCAGTGA 

CAAGTTGATCATGGATCAAGAAATATTCCTTTTTCTCCTANAGGAAATCCCTCATGGCAT 

TATCATTCCCTAAGGCAATGANGATGTCCCTTCGCTCAAATCCTAAAGCCCCC 

Sequence 5855 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAG GTA C I 1 1 1 1 1 I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I 1 1 
1 1 1 M I II 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I I I 1 1 1 1 1 1 I I INNACACAAAAAAAAAAATTTTTTTNCNCCCC 
AAAAAAA ThnTNCNANNM MNTTNNNCTTTTTTTNAAAAAAAAAAATTTTTTGGGCANA 
AAAAGN N I 1 1 1 1 1 1 1 I I 1 1 1 AANGGGGGAAAAANNTTTTNTTNGNGCNTNNANAAANTTT 
TnTTTNGNNAAAANANNANANTTTTAAAANNNNGGGGNNGGNGNG I 1 1 I I I I 1 1 IAAAA 
ANAAA ANAAANNTA NNCCNNANNN I I 1 1 1 1 1 I IANAGGGGGTTTTTNTNAANCCCCAAAA 
TNNANI I 1 1 1 1 1 1 1 AANNCNTN 1 1 1 1 1 1 1 1 I CNNACNCNAANNTNNNCCCCTTTTCCCCA 
NANANTNNNAAAAAAANNTTTNNGGGGNTN7TTT ATTTTGGGAAAAAANANT 
Sequence 5856 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACCCCAGAAGCCCTCCTCTTTCCCCATCTTAAC 

ACTG TCTTCT TTCTTGCTGAAAGTTACTATCCTGACTTCTAAAATCATAGATTAGTTTTG 

CCTGTTTTTT ATTTT ATGTAMTGTAATCATACATMTACACTTTTTTTCATTCATCATT 

TTTGTGMTATTTTAGTTTCTFGTTGCCACTGTAACAAATTACCACAAACTTAGTGACTT 

AAMCAACACAGATTTATTCTTTTATAGTCCTGGAGATCAGAAGTCCAAAAATCAGTTTC 

AT TAGG CCTAAATCAAAGTATCAAGCAGGGTTGGCTCTTTATTGAGGTTGTGAGGGAGAA 

TGTTTTCTTCCCTTTTTTGGCTTCCAGTGACGGCCTGTATTTATGGGCTTGTGACCCCTT 

CCTCTCTATGATCAAAGCTTGCTTTTGTCATTATATCATCTT 

Sequence 5857 



• 
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CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACACTAGGTAATAAAACTGATTCATACAGTCTA 

ATGATATCACCGCTGTTAGGGTTTTATAAAACTGCATTTAAAAAAAGATCTATGACCAGA 

TATTCTNCTGGGNGNCTCCTCAAAAGGAACACCTATTAAAGGGTTCATTTGGAAATGTTT 

TTCAATCCATTTGCCTTCCCATTGATCCTTCTAACATGCTGGTTGGCATCACACCTAATA 

TTCAGAGGGAAT GGGC AAGGTATGAGGGAAGGGAAATAAAAAATAAAATTAATATAAAAT 

AGAATGACACAAATTTTGAGTTTTTGTNGAACCTCCTGAACAGTATGGTCTTAAGGGACC 
GTTT 

Sequence 5858 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCC GAGGT ACTTGTTTGCAATTTTTTTATCTGTGAAAATATTT 

TAAAGCTCTTACAAAACTTAMTTTTTAAAAAATCAGCTCAAAMTTTTTTCCATGTTGT 

TGGGCATACCAC TGCT GTCTCTGCTTTCGGTTTTCCAACTCTGTAAGAAGGGCTTGTCTG 

TATGCTTCATACATTTTAACMTCTGCTCCAATTCTTTCATGAAGAGCAACTTTAGCATT 

CC CTGGT ATGTATCCAGGTCAGCCAGCTGGAAGAGTTCCCACTTCAGAATGTGGTCATAT 

CTGTTTTAAAACAC AATCATA TATATGTTCACAACACATACATAAACATGTATTTCTAGC 

AAGAMCTAGTCTGTTTTTTAAAATGTCAACTTTATTTATAACTAAACAAACCATAAGTT 

TTAATTAAAAATAACTGGGCACAGTGGGTGGCGCCTATTATAGTCCCAGCTACTTGGGAG 

GCTGAGGTGGGAGGCTGAGATTAACTTTGGGAACCACCCGCGCCCGGCCTACATATAATT 

CTTCTAAGCCAANGAGAAAMCTGCTTMTATTACTTCATTTCAATTTAAGTTAAAAGAA 

TACCTATTTCTTTAAATT 

Sequence 5859 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACCATTCATTTAAAGGCNTAAATGTCCAATGGG 

GCCATCTTGTGATACATGCACTGTCACAGGAAAAGTTTCCAGGAAAAGTCAAGCCAGGGC 

TTCACAGAAGATCAAAAGAAAGAGACAAGGGGAAGCTAAGTGTATTAGTCAGGATTCTCT 

AAGGGACAGAACTAATAGAATATATATACACACACAAACACACACACACACACACATATA 

TATACATATAAATAAAAGGGGAGTTTATTAAGGAGTATTAACTCACACAATCACAAGGTC 

CCACAACAGGCCGGGCCATC 

Sequence 5860 

CCCTTTCGAGC GGCCG CCCGGGCAGGTA C 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I GGAAGGTGA 

TGATGCAAAGGATTTTATTAGGCAGTGGAAGTAGCTNTCANCANAAGGGGAGCTNAAAGG 

GGGGTGCAANAAAGAAAGGNGAATCCTTTCCTTGAAAGCCTGGGTCGTCTCCATNTGGGC 

TCCTCTCCAAAGTTGTGCCGTCTGAAGTTAAGTCGCATCTATCCATAGTCTCAAATGCCC 

ANTTGCTTCTTCACCTCTTGATATTNANCTGCTTGNGTTGCTNTGCCANCTGAANTCTGT 

TGTGGGCACANAATAGGGGCANACTGGGCCAAAAAGGCA 

Sequence 5861 

CCCTTTCGAGCGGCCCGCCCGGGCAGGTAC I 1 1 1 1 1 1 I I I 1 1 1 1 1 I 1 1 1 1 1 1 1 I 1 1 1 1 I G 

GGGACGGAATCTTGCTCTGTCACCCAGGCTGGAGTGCAATGGTGCGGTCTCAGCTGACTG 

TAACCTCCGCCTCCTGGGTTCGAGATTCTCCTGCCTCAGCCTCCCAAGTAGCTGGGACTA 

CAGGCACCCACCACCACACCTGGCTMTTTTTTTGTATTTTTAGTAAANACGGGGTTTCA 

CTATGTTGGCCAGGCTGGTCTCGAACTCCTGACCTCGTGATCCACCCACCTTGGCCTCCC 

AATCTTATTTGCTTTACAAGTCCTGCrrCAGGGTTACCTTCCCTGACCACTGCTGCCTCC 

CTCCCA GCATTT G CCAGGGAC TGTCATTGCCTTAGTTT AI I II I IC TGTTTTG I I 1 1 1 1 1 

TTTGTCGTTTTTGG I I 1 1 I I I IGAGACAGCGTCTTATTCTGTCGCCAAGGCTGGAGTGCA 

ATGGCGCAATCAAAAGCTTGCTGCAGCCTTGAACTCCTGGGCTCAAGCAATCCTNTTACC 

TNAGCAACTAAGGACTACANGCACATGCCACCACGCTTGGCCTTCTAAATTAATTTNTGG 

GGGCAAC AAAAAT AAAACTCAGGCCTAGGAATAGCTTTGGGTTCAAAAANTCACAAGANG 

GGACCTAATTTTTCCCATTAATACCAANTGGGAAACCATTAAAGTTCATCATCCGGATGA 

TTNAAAGGGAAAAAAAAAA 

Sequence 5862 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGGGGACTCTGAAGTGAAAATGGATTTT 

CAGAGGATTGAATTGGCTGGTGCTGTGGGAAGCAAGGAGGAACTTGAAGTAGACTTTAAA 

AAACTAAAGCAAATTAAAAACAGGATGAAAAAGACTGATTGGCTCTTCCTCAATGCTTGT 
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GTGGGGTTCCTGAAATTGTGCCAGCCGACTCCAGGTCCACCCTGACCCCACAGCATAAAC 

CATGCTGTGATGTCACAGCTACCATAGAACTCCAGGGTAGTGTTGGGCTGGCCCATGTGG 

GCTCAGGGGTTGTAGAAGGTGATTTAACTGCCATAGAAGCATACAAGTCATCAGGAGGAG 

GCATTGCACGTCAGCTCACCGCAGATGAAGTACCTCGGCCGCGACCACGCTAAGGGCGAA 

TTCAAnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnn 

nnnnnnnnnnnnnnnnnnnTAGGGTGAAATTGGTATNCCNTCACAATTCCCACAACATTC 

NAGCAGGGAGCNTTNAAGTGTTAAACCTGGGGGTGC 

Sequence 5863 

CCC7TTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACAAAGTCCAGGCCCGGCACGGTGGCTCACACC 

TATAATCCCAGCACCCTGGGAGGCCAAGGCGGGTGGATCACCCGAGGTCAGTCAGGAGTT 

TGAGACCAGCCTGCCAAAATGGCAAAACCCTGTCTCCACTAAAAATAACAAAAAATTAGG 

CGGGTGTGGTGGCAGGTGCCTGTMTCCCAGCTACTCAGGAGGCTGAGGCAGGAGAATCA 

CTTGAACCCGGGAGGTAGAGGTTGCAATGAGCCAAGATTGTGCCACTACAGTCCAGCCTG 

GGCAACAAGACCGAAACGCCCGTCTCTTTAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAGTGCAAAGTCC 

TATGTATTCTTCAAAGTTGTTAGGAAAGAAAACAAATAAGGTTAGCTACATATTTAGCTA 

ACCTTAMTTTAATAMCTATTAAGTTATTTAGGTCAAAAAGAATACTAAATGGATGCTT 

CAAATTTCMCCAGTATTTT CGATT TTTTGAGGTCTATCATCTGAACCCTTAGTGGCAAA 

CAATTCCAAAATTCAACATA I I I I I ATTTGTTAAATATNTGAATNTTATTN AATNTNTTC 

CTTAATAAACTGACTGGACAAAACTAGAAAACAACCNTTTCAATCTCANTTAACTTTNAA 

ATGATTTACCTTGAATTTTCTACTACCATCTTAMTCCGTTTGAATTCCTTCCANTACTT 

CNATTTCTAAATG C 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 

Sequence 5864 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACCATTCATTTAAAGGCATAAATGTCCAATGGG 

GCCATCTTGTGATACATGCACTGTCACAGGAAAAGTTTCCAGGAAAAGTCAAGCCAGGGC 

TTCACAGAAGATCAAAAGAAAGAGACAAGGAGAAGCTAAGTGTATTAGTCAGGATTCTCT 

AAGGGACAGAACTAATAGAATATATATACACACACAAACACACACACACACACATATATA 

TACATATAAATAAAAGGGAGTrTATTAAGGAGTATTAACTCACACAATCACAAGGTCCCA 

CAACAGGCCGGGCCATCTGTAAGCTGAGGAACAAGGAAGCCAGTCTGAATCCCAAAGATG 

ACAAACTTGGAGTTCAATGTTCAAGGGC 

Sequence 5865 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTAC 1 1 1 1 I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 GAGACAGAGT 

CTCGCTCAGTCGCCCANGCAGAGCTTGCAGNGAGCAGAGATCACACCACTGCACTCCAGC 

CTGGGCGACTCAGGGAGCCTCCGTCTCAMAACAACTTTTTTTCATCCATGGACAATTGT 

TGTCTTGTTTTGGTCCTCTTTAGGAGGTGGTTTTATAATCAGCTATAAAACTCCAATAGG 

TGCTCTTGAATGCAGGTTTCTGATAACTTTGGAGATTGTGACAACAGGAATAGAGGAANG 

AACCTTCAGGACTCATGGAGAGCTAAATGTTCATGAGTATCAAGCAGGAATTAACAGGAA 

TTMCTGCATGGACTGMCCMTCTTTTTTACTTTTTGCTCAAAATATTTGCTGGNCCTT 

TGGATTTGCGTTTCCG AGTCTTATGAC I nTCTTl I GAGCTACTGACAAATTT 

Sequence 5866 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTTGGATATCACTGCTGGTTATTCAGGTCCCA 

AAGACACTTCAATTAGCATGTAATGAAGGCCTTCAAGGCAGGGGGTTACCTTCTGGCCTA 

GAATGTGTCTAGAAATGTTGTCTAAGAGCTAGATCCTGGAATGGGGACCTCGTGACTACG 

ACTGGTGCCCTATTCTACTGTGGCTGATCTGGTATCTAGGAAGCAAGACAAAGCCTTCCC 

TCTCTTCCTTCTCCTCTTCTCAAGTAAAAGGAAAGGGTGTCTTTTGGAGTCATGAGCTGT 

GAAGCCTGTAGTTAAGGGAGGGGTGACACTAGCACTCCCTTGGCTGTCCCAGCTGGTGTC 

TCAATATGTCGTCTGCTCCCCCTAGTTCACTGTCTCTGGGCCTAGTTCANCTCTAGGA7T 

CACCTMGAGTTACAGTCCTTATGGCCTAAACTGCCTTTCAAGTTTACTTAGAGACCAAG 

AGCACTTTGACTCTCAATGGCAAGGTCTGCANGCACTCANTCTTGGACCACTAAGATCTA 

CNGGTTCCCCTCTGACTANGGTTGGTTTAAGTG 

Sequence 5867 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCCGAGGTA C 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I 1 1 I 1 1 1 GTAG AGACAGA 
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GTCTTGCTTTGTTATGCAGGTTGGAGTGCTGTGGCACAATCTTAGATCATCACAGCACTG 

AACTCTA GGCTC AAGTGATCCTTCCTGCTTCAGCCTCCCCAATAGCTGGGACTACAGGTC 

CGGTTGAT1TTTAGMTTTTTTTGTAGAGACAGAGTTCTCACTATGTTGCCCAGGTTGGT 

TTTGAATGCCTGACCTCAAACAATCCTCCTGCCTCAACCTCCCAAAGTGCTGGGATTTCG 

GGCGTGAGACACCATGCCTGGCCAACGTTAAGCATCTATTCATGTTCTTACTGGCCATTT 

GNGGATmCTTGCCTATCCAAATTCmACCATTTTTATACCGGGAmimGNCTTTT 

TATTATTAAAGTTGGAAAGAAGTCTTTATATATTCTAAAAATATTCCTGCTGAACCCCAT 

AAANANACATGGTTTACAAATATTTTCCCTCATTTTGAGGGGTATCTTTTATCCTTCACT 

TTCCTGACAGGGGNCTTTGMGTATGMCAI^riTrTAMTTTTGATGAAMGCCCAATTTA 
ATCTAI 1 1 1 1 I I 

Sequence 5868 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTTTAAATCACCTCTAGATTACTTGTTATACC 

TACTACMTGTAMT GCTATG TAMTGGTTGCTATACTATATTGTTTGTTTGTTG7TATT 

GTTGTTGGATTGmiTrmAnGTGAGmCTTTTTTCTGMTATAmAATCCAGGG 

TTGGTTGAACCTGCAGATGCAGAACTCCCAGATACAAAGGTCCAACTGTATACATATTTT 

AAAACAATATGTTATACATAATAAATATAT 

Sequence 5869 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACATGCTGAGAGATTGGGAGAAGCTTTTGATTC 

TCAGCTGGTTATTGGAGTAAGAGAATCCTATGTTAACCTTTGTTCTAATCCTGAGGATAA 

ACTTCAMTTTATAGGGACAATTTTGAGAAGGCATACTTGGATTCAACAGAGAGATTTTA 

TAGAACACAAGCACCCTCGTATTTACAACAAAATGGTGTACCTACACAGGGCCCCTACAG 

CATGGTATCGTCTACTCAGGAGGTTCTTCTGATACGATCTGTGACCTGTTGGGAGCCAAG 

GGAAAAGACATTTTGTATATTGGAGATC 

Sequence 5870 

CCCTT AGCGT GGTCGCGGCCGAGGTACTGTTTATTCCAGTAAATGCTGTAAGATTATATT 

CCAGATTTTTAAGGAAAAAAGTTAAGTCAAGCCTGCAAGATCAGCTTTCTCAAGTGTCTA 

CMTGCCAGTATGAAMTAAAAAATTMGTTACACTGATACATCCMGTTTTTTTTAATA 

TGCAGTGATGAGCACA AACAT TAATAGAGATAAAATACTGATGCAAATAACACACCCCAA 

AGTMCAMTGCMTTATTTTCCACCATTTACAATACAGTAGTTACAATGACACTCCAAA 

CAGAAAAGCAAAGTAAAAAATCAAAACCCCAATTTCTATTCATGTAATTAGACTTATACA 

GAAATTAGAAGGCTAAATAACAACTAGTTAATCACCTAATTTCACAGCTATCTGAAGTGG 

CAATCGTTATATAGCAGCTTATCTATGATACATTCAAGATAAAATGATACAATTTATTAC 

TTGCCTGTMGCTAAAMCACAGNCTCMTTTAATACCCTTTCCTTAAATTNCAACTTTA 

CACTACAATATACTTGANGGCTATGCAAAAAGGAACTTCCNTTTATATAAGGAAATGGAT 

GGATTMGTCTTTGGGGCTGNAAAMGCCMCTTNTTTTAMCCGMCTTAACCACTTCC 

ATTACCACCACCCA 

Sequence 5871 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTAC I I 1 1 1 1 1 1 1 1 I I II I 1 1 1 1 1 1 1 1 I 1 1 A TATT 

TTTAGTAGGGACAGGGTTTCACCATGTTGGCCAGGCTGGTTTCGAACTCCTGACCTNAAG 

TGGTCCGCCCCCCNTGGGCCTCCNAAAGTGGCTTAGGATTATAGGTGTGGAACCACCGCA 

CCTGGCCXJCANATAATTTTTTAATAGTCTCTCGTATTACTGAGTTTTTTCATATTATATA 

TAAAGATTCTGTATTTGTTTGTTGTTTTCTGN 

Sequence 5872 

GATATCTGCAGAA TTCGCCCTTTCGAGCGGCCCGCCCGGGCAGGTACTTTN I rTTTTTTT 

■ i 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 iGGGGGGGGTGTGTGTGTGTATCTTATTAGTTCTGTCCCTCTAAGAG 

AACCCTGACTAATACAACCTTCAACTTAGAAAAGTTAAGAAAAGAGCAAATAGGAATAAT 

ATAAAAATTGAGAAGATAAAGACAAGAGGAAGAAATTAATAAAACAGAAAGCAAAGATNG 

ACTAGAAGGAAACAACAGAGCCAAATATTGGTTCTTTGCAAAAACTAATAAAATTGGCAT 

ACCTCTGGCAAAAGTGAATGAGAAATACAGAAAGAGGGCACAAATAATATTATGAATCAA 

AAAGGGACACAACTACNGATGTAGCAGATATTAAAAAGGTAATAAGAGAAATTTACTAAA 

TTCCTTAGGTGAAATAGACATATTCCTAGGAAAGTNTGAACTCCAATATGGGCTCAAAAA 
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GATTCAAAAAATCTCTAATTTAAAAATTAAAG 
Sequence 5873 

ccctttcgagcggccgcccgggcaggtacatcatcagaacatactaaaatggaagtcctt 

tggattatagttttgtttatggatattacacaatgAatgcttgtctgaacagttcttact 

tgccagttccactattcttcatcttcaccaccttctactggtcagtctttcatcacttaa 

aaaaaaaaaaaaaaamtcacacatcattgtggtttttttcccccttmttctgtctctt 

ctagccagmgcatc tggc ttaagcatatttcatcaacttctctgttatttcttttaaag 

atctttatctctgamttttcccagaagatacaagttttggtaatattatcaataggaat 

tttggagacttggg cattc atctttgtctcaaaaacaaacagaaagccaaccttcaaata 

aaacaaatttgaaagttttagctcmtaatttggggacattttacttaaattacaaaaga . 

acataattatgattttatgatccgatattagtggtaggtttatttcccccttactggcat 

TAAAT 

Sequence 5874 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTNCCTTTCTATATACAGATTTTAAMTAGMGTTTT 

TTTAATATTGAAAACAATCCAGATTTGATGGAAGACACAATCTGCAGATTCATAATGAAC 

CTAAATCCATGATAAATCTATAGCTAGACATATAATAAAAACTGCGTATCTCCAAAGTAA 

AAGATATTATCTTAGAACAGCTCAAGAGATGTCAGTTCTAAATCTACAGCTCTAAGGACA 

TAATTTCAGAAGGTATAAAGAATTCTCCTAGAAGGAACATCTGACACACAAGAAAAAAGG 

TAAGCCCCCCCATGTCCCATCAAAAAAATAAACATTGACTATATAAAATACTAATAATAT 

CCAATTTGGAGATTTAATAMGAACTTGTGGAATTTAATTAGAATTAATGTTATTTCAAT 

ACCTTTGTGTTGTTTGGAMGAGGGGTAGCATTTTTAGATGTTTAANGATAATCAAAAGG 

ACTTGTACATTCACATTCCAAATCAGTNAAGGGAAAATATATGATTAAATAGAAAACCCA 

A CTGATCC CCAAAGATAGGAGGAGAGATAAAGGNGGGAAAGAAGCCCACNTNGGAAAAGA 

AATTTTTTAAAAATAGGATGGCAAAAATA 

Sequence 5875 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACCATATATAAATGCAGTATGACGAAAAGTTATCA 

ATAAAAAATATGGAAATAGAGTCAACATTTGTGTAGACTACCTTTACTAATATCTAATCA 

GGAATGATCACTGMTATTATCTTGAGCCAGAMGATCTTTTTAAAAATTC7TTGTCAAT 

CTATTGCCMGAAGTCCATTTCCACAGCTCTTTMCTTTMTAMCTATTTTTGGCAATG 

GGAAAAAAGAAAATGGAAAAAGAAATCAAGTGGAAATTATCATAACAAAATAAAAGTGAC 

AC AATGAG AAAGAATCTTAAAAATTAATCCCCCACCCTGATATTTTGGGGGAAAAACACT 

CAATTTTTCTATCATATATATTTTTCTTTTCTCTCTCTCCTCTGNGCGTGTGTGTGTATG 

TGTGTGTGTCTGTGTGTGTGTGCATTTTCCATACTACCAATGGGAGGCTGAAAGCAATGA 

AAGACAAAACATTGTAAAGCATTTTTAAATATTCAAAATAAAATACAAAATAAATGTACC 

TGCCCCGGG 

Sequence 5876 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACAACAGTCCTGTTTGTGCTAAGATTCTTTCAAAT 

ATAC TCCTAATTCCACTTATCAACCAAGTTTAAAAGAAAAAAATATGAAAATAAACTATA 

TTTTAAAG NTG NCANTGGTTTCTGCTTG AAAATTG ATTCTTCTTTTACAAACCTCCTAAA 

MCTTATTTTCTACCTTAAATTGAAAATTCACCTAAGTCACAGCACTTATGTTTAAATAA 

GGACCCTCTGTTGCTCATTTTTTGACATTTTTGAMTCCAGAGTGACTCTGTTTTTCTTA 

TGCTTATTAAGGCTATTATTACTATAATTATTGGGATAATAAATT 

Sequence 5877 

CANCTTTCGAGCGGCCCGCCCGGGCAGGTACCCCAGAATGTATTGACAAGCTGCTCCGTC 
CCAGACTAATGGGGCAGGGACTTTCCCATTAAGCTTAGTGCAGGCCAAGAGCAGTGGTGC 
CCTCTCAAGGCAGGCCGATGCTGAAGAGGCCCAGGTGACAGCGGGATATGTCAACCTGTG 
TCCATAATCTATGGTAAGTATGTTCTTACTTAACTCCTTAATTAGGCAAGTCCCTTCCAG 
GGGGAAGAATGAATGAGGAGACAGAAGGAAGCCAGGAGATGACGTATGTCCTCTTTCAAG 
GAAGAAAACTTCTGTAATGGAGAATAAGTCTACTTCAATCAATAATTAAAAATTGGTCAT 
ATTTAmGMGCAAATGGTGAGAGGGGAGACTTTGAGGTTTTCATTTTACCTGGACGAA 



CAATT 



• 
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Sequence 5878 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTAC6ACCTGGACGGAAATGGCTATATCAGCAAGGCA 

GAGATGCTAGAGATCGTGCAGGCAATCTATAAGATGGTTTCCTCTGTAATGAAAATGCCT 

GAAGATGAGTCAACCCCAGAGAAAAGAACAGAAAAGATCTTCCGCCAGATGGACACCAAT 

AGAGACGGAAAACTCTCCCTGGAAGAGTTCATCCGAGGAGCCAAAAGCGACCCGTCCATT 

GTGCGCCTCCTGCAGTGCGACCCGAGCAGTGCCGGCCAGTTCTGAGCCCTGCGCCCACCA 

ATCG AATTGTAGAGCTGCTTGTGTTCCCTTTTGATTCTT C 1 1 1 1 I AACA AI mTTTTTI 

TTTTGCCAAACAATAT CAATG GTGATGCCGTCCCCTGTGCGGTCTGATGCGCCTTCTCCG 

TGACGCCTTCAGCTTCTTTTGTCCGTGGATGCTTCGTGGGAATGCCXJANAGCCCCAATGT 

GCTTT GTGGAGAGC ATGGACAGACTTCGGGGGGGTCATTGGTTGATGAATTTTAATCGTA 

CTATAAI 1 1 1 1 I I 1 1 ATTCTAAAGGCTCTGNTCTTAAAACGTAAAGANTCNGGGGGTTGG 

GGCCAAA 

Sequence 5879 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGGGCTAGGACCATGCAGGATGTGGGCA 

AACAAGAGGAGAAGGCTGCCTCTCATGTTCCTCCCCCTCGGTCCCCACGCTTAGGGAGAT 

GTGGGGCTGGCGATGGGAAAGCTGTATGGCAACGACTTCAGCCAGACCACCATCTCACGA 

TTTGAGGCCCTCAACCTGAGCTTCAAGAACATGTGCAAGCTCAAGCCCCTGCTGGAGAAG 

TGGCTGAATGATGCAGAGTCCTCTCCGTCAGACCCCTCAGTGAGCACGCCCAGCTCCTAC 

CCC 

Sequence 5880 

GATATCTGCAGAATTCGCCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTGTGGAGAGCTCGGTG 

GACAAATCAAAGCCCTGGAGTAGGTCCATCGAGGACCTGCACAGAGGGAGCAACCTGCCT 

CACCTGTGGGCAACAGTGTCTCCCGCTCTGGAAGACATTCTGCACTGCGATATAATACAT 

TGCCAAGCAGAAGAACTCTGAAAAATTCAAGATTAGTGAGTAAGAAAGATGATGTGCATG 

TCTGTATCATGTGTTTACGTGCCATCATGAATTATCAGTATNGTTTCAACATGGCATGTC 

TCATCACACGCTGCAATGAGATTGCCTAACCTGAACAACAAGAATCCCAGAACA 

Sequence 5881 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTAC 1 1 1 1 I I I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 GT 

AAAGATAGGGGTATCACTATGTTGCCCAGGCTGGTCTCAAACTCCAGGCCTCANCATCCC 

AMGTGTrAGGATTACAGGCATGAGCCACCATGACTGGCACTAATTTTATTATTACATAC 

CTAGGTATGATTATATTTGTTTATTCTATTTAMGTTCACTGANTTTCTTGGATCTGAAA 

GTTTATGGTTATCATCAMTTTGGAAAATTTATMTCACTGTTTCTTTTThrTTTTTTM^ 

GAMTTGCCCAAACTNNTCTTAAACTCCTATACTCAAAAAATCCTTTNATTTNAACCTNT 

NAAAATNCTGGNATTACAAGCATTAAGCANAAAAATCNTTTTAACCCAAAAATTCNAATC 

CMCCTMNCAACATNNCAAAAACTNCCATTTTTAAANAAAAGATTAAAAAANAAANACN 

NATTNCCNATAAACCTTNAAAATTTCTTMCTTCATTCAANAATCANAAAAACATTTTAA 

AACAAAATNCTATTTCTNMTATTATACTTNCCAAATNTTTTAAAAATTANTNACCCCCC 

ANNCCTTTTTTAAATNTNAAAAAAAANCCTTCTTTACCCTTTNAANAAAA 

Sequence 5882 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACGCGGGTAGTGAAACCCCGTCTCTACTAAAAAAT 

ACAAAAAATTAGCCAGGCGTGGTGGCGGCCGCCTGTAGTGCAGCTACTCCCGAAGCTGAA 

GGCAGGAGAATGGCGTGAACCCAGGAGGCGGAGCTTGTAGTGAGCTGAGATTGCGCCACT 

GCACTCCAACCTGGGCGACAGAGTGAGACTCCGTCCCAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAA 

ANGTACGCGGGGATGTGTGTAGTCGGGTATGAGAACGATTGCAAGCAAAAGCAGCTGAGG 

GACGCTGTCCAAGGAGTAGGCTCAGTANCACGAACTGCAAATACTTGAGAAGGGAAAAGT 

TCAACCTCGTGCTGGAAAGTGGTTTAACATGCTGGAACTGGNTTTCTGCTTGGTAGCCCT 

ACAACTTTGGCCCAACTACTTGGNCTNTGGGACTTAAATTCCTCCTTT 

Sequence 5883 

CCCTTTCGAGCGGCCCGCCCGGGCAGGTACAGGTAGCATTTTACCCCACTTTCCTCTGTC 
CAAAGCGACATACAAGTAACGGGCCTGCTTCGTGCTGCATTAGAACAGGCATAAAAAGCA 
AATCATTTACTTTCCGGAAACAGAGTCCAACTGCACAGAGCATTCGCGGTTATTCCCTTG 
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TTCTATCATTTTCTACCACCCAACAACATTCAGCAAAACGAGTTAATAATAGTTACTGGT 

GTTTGAGGAAGGGTAAAAAAATAAAATAAAATAAAATAAAACTAAAGAACACACATGGCA 

GAGATCGATATTACTGCAAAAGCAGGTGAATGCGGGAACATCCTTGGCTTGCCAGGCTTT 

ATGTGAAGCTTGCACTGCAAGTTAAAAAACAAAACAAAAAAGTTAGAAATAATAATAAAT 

TAAAAAGAAAGGAAAATTAGGAGCGACAGCACCAGCATTCAAGTGATGGTGAATGCTCAT 

GCAATGATTATGGAATTGACAGAAATTAAAACCAAAAATTTGAGAAGGCTACTCTACATG 

ACAAGCCAAAGCAAAATTT 

Sequence 5884 

CCCTTGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGGAATAACATTCGGAAATAAACATTCAGAAGAT 

AAGCCCAGTATATGTAAGAATCTAATAAGATAAATATATTTCAAATTAATAGGGAAATTA 

TAGTTATTCTACATTTACAGMGATTTTGGAAGAAGGTGCTGGCTATTTGTTATGGGGAA 

AGGATGGATTMTTGCXrGCCCCATATTTMGTATGTTCTTTTTTCCTTTTTTGTAATGGC 

AGTTTGTCAGTGTGAAATAAAATGTTCTTTTTTAATTAAAATCTAAATTAAAAATTAAAC 

ATGGAGACAAAAGGAAAATAGGCTGGCATTTTTACAGTGTCAGGGGTGGGTTAGCCAAAA 

GACATGATATCAGAAGCAGAAAATAAAGTGGATCCCGTTTGGCTAAATAGAAACCAAAAC 

ATATAGCAGAGACTTGTAAATAAA 

Sequence 5885 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGA GGTA C 1 1 1 1 1 1 1 1 1 II 1 1 I I I I 1 1 1 1 1 1 1 I IGTTTTTT 
1 1 M 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I I I I 1 1 1 1 I 1 1 1 I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I NTTTTTTTN I I I I 1 1 1 1 1 I N 
N^hrrT TATTG TGGTANNTNNTNAAAANCTTAAAhfTATATAAACANGACNATANGTTATA 
NNGAN^^TTTGACTTMTCANATTNNGGTTTGATAANAACNTNTANTAAGGCTTT 
Sequence 5886 

CCCTTTCGA GCGGCCGCC CGGGCAGGTACAGAAATATACTGGCCTAGCAGAGGCAAAAAA 
AAAAAATGMTTTTA7TTTACTTGTCACACCTGTCTTATAAACTGGAGTTTTGCTACAAA 
AAAAAAAAAAAAAAAAAAAAGTACGTACGCTGGATGCAGGCNAAGGANTTT7T 
Sequence 5887 

CCCTTAGCG TGGTC GCGGCCCGAGGTA C 1 1 I 1 1 1 1 1 1 1 1 I I 1 1 1 1 1 1 1 1 NNGCTCTTGCA 

TTGAMTTGGTTTTACTGTGCTGAGCTCTGTGCAAAGGAGAAAAGTGAAGTTTGAAATTC 

ACTAACACCTGCAGAAAATCTCTTACTGCTCTTTAACACACAAGCACCAGGACTTGACTC 

ACATTATTACAACTCAATCCACTTGAACACTAATTGGCCTGCCTGCTTCATGCCAGGTCT 

ATAAATAGGTGATCAAAATGATCATCAAAATGAACAGGGAGTGCCAAGGTCCTGANCAGA 

GAACGGAATGACAGCAAAGGAAATGAGACCTTGGGTGAGGTGAACCCTGGGTGGACGCTC 

AACAAAGGANAAGGGCACCAGGGCTNTGGAGTCCTGAACTACCCAAAGAAAAGCGGAGAA 

CAATGATTAGGCACTGAGGACTCAAANAAAGCCAGAGTCCACAGGGAAAGGGGAACAGCC 

CCAAGGTCATNTCCCGNACCCCTCTTCCAGGGCAAGCAAGTNCTGTCCCCTGAACCCAAC 

TCCAAACCCTGCCAGGTNACAGNACCTTTTTTGTGAACNCTTCCAGTTATGGGGGAAATC 

ACAGGAC TGGTCACTTC TATTTNTGACCTTNCCTTAAATTGTTTAAMNGTTTTTATTAA 

AGTNTNTATTTTTNTTTTATTCAMCCCTNGGTTTTAGNTTTTTAATCTTGGNNTACAAA 

AAAAAACCCGGTTGCGGCCACCTGGAACCAATTTAAAAAAA 

Sequence 5888 

CCCTTTCGAGCGGCCC GCCCG GGCAGGTAC 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 NGTTNTNNNNNNGGG 

GNCATTGATTTCTGTTCTTTTTATTATTTTCTTTATCTGCTTACATTGTGTTTMTTTGC 

TCTTCTCTTTCCAGTTTCTGAAGGTGAAAACTCAGGTCACTGATTTGAGACC I I IC I I I I 

TTGTTATAATATAGGATCTTAGNGCTTAAATTTGCCTCCAAAGCATACATTAGTTGCAAC 

TCCCTGATTCTGATATATCGGGGTTTTCATTTTCAGCTCAATGAACTTTCCAATTTCTCT 

TTTGATTTCTTATTT 

Sequence 5889 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACCAGCATGGAATTATAGCACCACCTTGTGGTTAA 
CATGC CAGTA TTTTACCTTT TGTTA AAACAAGTGATTTCCCATCAAACAGGATAATATTT 
TTTCCCTTTTGAAAAACTCMTTTTAAAMGAAACATTTTTGAAGTTTTCTTATGGAAGA 
TAGAAAAAAAGTTAAGTCTCTTTCTACCCTTTCTTTTTTTCTTTATATAGTGCAGATATA 
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CACACAGAGAAGGGACTTAAAACATTTCTAATCTCCTAGTTTATATACAGTGTGCAAAAT 

ATAAGTAAGTATATATTGAAAATATAAAATATTTCATATATGTTATCAGGTGGAAATTTA 

GMTCCAAATTTTCTTAAACTTTAATAACTTGTCTAACAACTCTCTAATAGGGACTAAAA 

ATCMCTCMTATATCATACATTTACACTTACMAGAGTCTTTAGACAACATAATTTTTG 

GAAAMTAAAGCAAATTCAACTTTATTGGAGTTATTGGACAGATCAGCAAATTGTTATTT 

TAAAAAGT 

Sequence 5890 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACAATAATAAATACAAGTTAGTAGCTCCAAAAAAC 

TACTTTCCCTAAAA AGTCAT TTCTGTCGAACAATTTAAGGAGCAAAGCATCCTTAAAATG 

AAMTGCACTAATCTTTTTTACAACCTGCACAATTAAGTATTTCAGAAAAACAAAAACTT 

GTGCAAAATGGTAAGAAACGCCCACCTATACAAATTTAATATTAAATCAGATGAGAACAT 

GMTTTATAAGTAAAAAACAATTTAATATTAATAATATATAGAGAAATTAAATATTGAAA, 

TTTTMCTTTGTATCACTAATAATCTCAGCTTCAGTGAAATAATTTAAAAAAAGCTGTCA 

AACACTAATTTCCTAAATAAACTGAAACCTATGAATTGACAGTAAATACTTCAGAATCTC 

TAACMTGMGACCTGCAAAATCAGCCTAATTATTTTCCAGTGTGTGTGTACCTGCCCGG 

GCGGCCGCTCGAAAGGGC 

Sequence 5891 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTNANMTTTATTAACNCTTCTTTAhlTACAGT 

GGAACANTTNTGCCCATGGGTCCCAGAACATTGGGACNATGGAGNCTGGATGNATGGGAA 

AGAATTGNCAGAGATTTNANNANGGCGCNTAACTGAAGGAGCCAAAATGNCATTNNNTGN 

NTTGGTAAAGAGTGGTGTGTTGGANATAGGCACGCGTCTGNGAGCCATTGCTAAANAGAT 

GNTGANGCNGAGGTCATGTGNGGGAGAGGCAAGGNGACTATNNAAAAACTNACTTCACAN 

TCTTNATGTGAGGGACAGCGANCCTACTGGAACTTAAAGAACAAGAAN 

Sequence 5892 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTTAGACATGCCAGCACAGAAGGTGTGTTCAT 

TCAGTATGGGCTGCACCCCTACAGGGCTCTTCGGTGTCTTCTTTTCGGGGACTGTGCTGC 

CTTCATAATGCCTTATGCATTGGTCTTGGTCAGCCACAGGCAGCATGACATACTTCANAT 

GGTCAGTAMTTTAAAATTGGCATTTCNCCCCCANCCANAAACATAACCCACACCCCCTA 

CTTCTGCATAATCCTTTGAAAGTAGGCAAATGGGCATCACTCTCTCATTAACAAACACCT 

TCTGTTTGMTTTGATNAGC TCAATA TCTACCTGGGANTATTTAGGGTGTAAAAACAACC 

TTCTCAATCTCTACAAACTNCTTTFTCCCCACATAAAAATGTTAAAATAAGGGCAATGTC 

TTTCACTTNTTACATTTTCTNMTNGTTCAANAAAAAAATTTTTAACCI^rTNATCAACAAC 

CATTNTT CA7TAATC AACNTTNCACCT7TNG7TN AAATTATTGTTNG NAAACCATCTTTA 

ACCTTCCAAAAAAAAACTTCCTTTAACATTCAAANATNCCACCCAAAAATCCCCTNCACT 

TNATTTCCCAAATTC 

Sequence 5893 

CCCTTTCGAGCGGCCCGCCCGGGCAGGTACAGGCTGTGATACATGTGGCGATNGATCTTC 

TTAGATTCACGGCATNNTCTGATCATCCGGCGCATAATCCCATCNGCTCATCCATGNGAC 

CTTCTCTGGCATTCGGGCATTGGCTGTACAATGGGGACGCCTCANACCCTTGCCACTCTC 

TTCAGAAATCATCTCTGTTACAGACTGTTCCTGANGNNCCNACATTAAANAACTTTGTGG 

AATNCNTTTGCTATGGCGACGGCCACCTGGTCTTCTATTACAGCCTTCTGAGTTCAAAGT 

AAAACCAAAGGAAGGCAGGACTCTGCGTGGCTGATCTCNGTTAACTGTCACTCTGATCTT 

TGGATAGTCACTTATTCCATTAGGAGATTTATTACCCAGTTTCAGCATGTNGNTCCAGGA 

TCCAGAACCTGTCAGTTCACANGATGAAGAGTTCCAAAATACCTNTCCTGGAAGGGGCCN 

CATTCNGNGTTTCATTACAAGCAAAATTTCCATNGGCTTTGTGGGCAGCTGGAATGGGAA 

Sequence 5894 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGT ACTTT AI I I I I 1 1 1 1 1 II I I I I I 1 1 I C I 1 1 1 1 1 

1 1 m 1 1 1 1 1 1 1 1 I 1 1 1 1 1 1 1 ) I I 1 1 1 1 1 | 1 1 1 1 1 1 1 )AAI II I 1 1 1 1 1 I I 1 1 1 1 I 1 1 I 1 1 

1 1 ii ■ i ii ill i i i i I I I 1 1 1 1 IsriTNGAAAAAANAAAAATTTTTTNNNNNGNAAAAAAAAAAAAA 

N NNAAAAAACNNNTTTNAAAAAANTTNNNNNAAANNTTTTNCANTTCTNCCTNG 

GNNNGAANNNCNTTNNGGGGAANTTCCNNCNNNCTGGGGGGNNTTTTTNTNNGANNCAAA 
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NTNNGCNNMATTTGGGNAAAAAMGGGAAAAANTNTTTCCTNGNGAAAAATNTTTTCCC 

CNAAAAATTNCAAAAAAAAATAAAGCCGNAAAANAAAANNTTAAAACCNNGGGGCCCTNA 

NGN GGGGG CCCNN CCCNANT TANTTGGGGGNGGNCCNNATTCCCCCTTTTTAAAAAAAAA 

AANCi I I I iNGCNNN TTTTTTT NAANNANTTCNCCAACCCCCGGGGNGGNGGNGGGTTTT 

TTNTNITTTGGGGNCNTTTTTT CCTTT TTNTNNNAAANAAAAANNNTTANCNNGGGNNNNT 

TNGGGNNGGGGGNAGNGGGTTTTTATTTTCNTAAMNGGGGGTTTCTGTTTTTTCCCAAA 

MTATGGGGGGTTTCCCCAGNAAAAAAATTTNTTNAAAAAANGCCCCANAAAAAGGCNNA 

AACCCTNAAAAANGCC C I 1 1 1 1 I I IG 

Sequence 5895 

GATATCTGCAGAATTCGCCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACAATTTAAAATAACTAA 

AAGAATATAACTGGATTGTTTGTAACACAAATGATAAACGCTTGAGGTAATGGATCGATA 

TTTACCCTGATGTAATTATTCACATTGCACCGTCTGTATTCAAAATACCCCATCTAACTC 

ATAMTATTTATAT CTACTA TCTACACAAAAMTTAAAAATTAAAAAAATTTTTGCATGA 

TGATCTTAACTGAAl I 1 1 I CAATAATAAAACATTGTCTGTTTTCATTAAGTTCAATTTAG 

CMTTTCMTTATGTTTAATTATTTTGCATCCTGAATAAAAAATCTTCTTATAGTGCAAG 

ATTTTGAAGGCAATCTAGA CTTAC TTCTAGAATTGGTATGTTCTACCTGTATAATCAGGC 

TACM TTCAT GTCCAATTMTTTTCATATGTAAAGGTGAGTTATATTTTTCATGAAGTGG 

TTCAGTTTTTC AG CCCCACTTAAAAAAATGTAGAAATGGTTCTTGCTC ANGTT AAACCG G 

ACCTGCI 1 1 I I 1 1 IAA 

Sequence 5896 

GCCGTGNGNNGGGGTTTTNNNCNAAATTCGCCNTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTNCT 

TTANAGCCACAAAGTCTAANACGATGCCTTAAATNCAAGAAGGCTGAGGGACTCCTNAGG 

TGANCTGATGCCAGAATAGGCAGAATGAAAAAAAATGAACTCGAAGACATGAAGAACAAC ' 

ACACAACAGCCACGGTT TGGCA AGAGACCAACCTCAGNTCANACTTTCCATCTGAGCACA 

GCCGTTTGGN TATGA GCTTTTTACTGAATTTTATAGCMCTCTGATTTCTTCCTTTAAAT 

GATTGGAGGCi I 1 1 1 AAAGATCTTATGGGGCTCAAATACTAACTTCATAAATGGCCTTTT 

GAATACAGCAGCAAATAATCTCTCAGCTGATATTTCAATTTACTAAGGGAAGCACAAATT 

AAAACATTCCTGCTACACAGTCATGGTCTGGCCACACACTGGGGTGAATACTGGCCCTGG 

TGAACAACTGTAGTGCCACAAGTTA GAAGT NCTATGTNAACACATTCAGCAAACCTTTTG 

GGAGCAGCAACATTATGAATCTTTTCTrTTTTTGAGAACNGAGTNCTGCTTTGTCANCCA 

AGCTGGAGTGCAATNGTGCAATNTNAATTACTGGAGCCTTCACCTCCANGGTCAAGCTTT 

T TTCTG GC TTAANC CTCCAAGTAGGTTGGGCTTCANGGACACCCCCNCACCCCCGGGGTA 

CTTTTTGNNi 1 1 i i AGGNGAGACACTTCCTCNAAAACCAAAAANCCNAANNCANGGTTTN 

GGACCCTTAANTTAAACTACTTNTTTNACCTTAA I I 1 1 1 1 1 1 1 1 A 

Sequence 5897 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGNCGAGGTACGTATGTATAAAAACCGTGCCCTTGTTCACTGCC 

AACACAACATCTGGGTGGACATGAACTCATTACAACAAATCTTATGTGGATGTTGTAAGA 

AGTCACTCAATGTCTGTGGATTTAATAAGTCACTTCACACCACAGAAAATATTTAATAAA 

TCCAAAAAAAGGAAAGAAGAATATNACCGACAGAAGAGCTTCTGTCTCAGTTCTCTGAAA 

CTGAGTCCCCCATAGGAAACTGGTCCCAAAGTTCTCGAGGGGTCATTGAAGAAACTTCGG 
TTTGCTAA 1 1 1 1 1 

Sequence 5898 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTTGTTCTCAAGGGAATCTTCAGCTTAGGTGG 

CTCTTTTAATAACAAAAAAATCCTTTCCTTCGAAAGTAACATCCTCTCAAGGCCAGGAAT 

TCCATTAGTAGAAAGCCTTCCTAAAAAACAAAATTCCTGGCCAGGCATGGGTTCACGTCT 

GTAATCTCAGCACTCTGGGAGGCCGAGGCGGGAAGATCACTTGATGTCAGGAGTCGAGGC 

GGGAAGATCACTTGACATCAGGAGTTCGAGACTGGCCCGGCCAACATGGTGAAACCCCAT 

CTCCACTAAAAATACAAAAATTAGCCTGGTGTGGTGGTGGGCACCTATAATCCCAGCGAC 

TTGGGAGGCTAAGGCAGGAGAATTTCTTGAACCCAGGAGGCAGAGGTTGCAAGTGACCAG 

CAAGGTTGCGCCATTGCACCCCACCTGGGCGATAAGAGTGAAAACTCCATCTCAAAAAAA 

AAAAAAAAMTTNCTTTGGGAAGGCCTTCTACATAAAAATCTTTAACATGAAACTGGGAA 
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AAAA 

Sequence 5899 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGTATTAATGGAATACTAAGTCCCTCTG 

TAGTTTATGAACCMGCTATTCCTAGGCCTGAGTTTTATTTTGTTGACACAGAAATAAAT 

TNNAAGGCCCAANNCNTGGTGGCATTGTGCCTTGTAGTCCTAGTTGCTGAGGTAAGAGGA 

TTGCTTGAGCCCAGGAGTTCAAGGCTGCAGCAAGCTTTGATTGCGCCACTGCACTCCAGC 

CTTGGCGACAGACTAAGACGCTGTCCCAAAAAAAAAAAAACGACTATANAAAAAACAAAN 

ACAGAAAAAATAAACTAAGGCAATGACAGTCCCTGGCAAATG 

Sequence 5900 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACAACTAAAATTTTATTAGAAATCGCTCAGCTTAC 

ACACTCCAATCAGGAAGTTATTTAAATCACCTCAGATAAAACCTTTGTGACCTAACCTAA 

TACANTCCTTATTGCCGGNATCATGGAATTACTTTTCAGGAAAAAAGGAAAATCCATTTT 

TCCAAATTATGGTTCAAANGGGACCAATAAGTTAATCCTTAATTGNTGGAAAATAAAAAA 

MTGGTGGGTGGCCTTTTANANNTGGGTTCTTCAACCTTGGTTAAANGGGNAAATAAAAA 

AAAAATAMTTT CCANGT NNCMGGGGGCCTTTTCTATTAATTTCAAAANTNTTAAGGNA 

ACCMTNC CNTNTTTTTTAACCCTTAAAAAANTGGNAAGNAAAAAAANACCCTTANCNAA 

i 1 1 1 1 I 1 1 AA AAAAA AACCCGGTTGGNCCTTTTTTTAAANAAAAACCCANAANANAACCG 
GGGG NAAMTTTTAATGNAAAAAAAAAAAAAAAGGNAACCCATTAATTNGNCCATTTTCT 
TTTTAAAAAGGNAAAACCTT 

Sequence 5901 

CGCCAGTGTGATGGGATATCTGCAGAATTCGCCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTAC 

TTTTAAATTCAATACAGATGCTGCTGAATTCATTCCTCAGGAGAAAAAAAATTCTGGTCT 

AAATTGTGGGACTCAAAGGAGACTAGACTCTAATAGGATTGGTAGAAGAAATTACAGTTC 

ACCACCTCCCTGTCACCTTTCCAGGCAGGTCCCTTATGATGAAATCTCTGCTGTTCATCA 

GCATAGTTATCATCCGTCAGGAAGCAAACCTAAGAGTCAGCAGACGTCTTTCCAGTCCTC 

TCCTTGTAATAAATCGCCCAAGAGCCATGGCCTTCAGAATCAACCTTGGCAGAAATTGAG 

GAATGAGAAGCACCATATCAGAGTCAAGAAAGCACAGAGTCTTGCTGAGCAGACCTCAGA 

TACAGCTGGATTAGAGAGCTCGACCAGATCAGAGAGTGGGACAGACCTCAGAGAGCATAG 

TCCTTCTGAGAGTGAGAAGGAAGTTGTGGGGTGCAGATCCCAGGGGAGCAAAACCCAAAA 

AAGCAACACAGGTTGTATACAGCTATNGGTAGAGGACCAAAAGTTCAAGGGGAAACTCAA 

AATGTGAATGGGAGTAACCCGAACAACTTCCAA 

Sequence 5902 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGT A C I 1 1 1 1 1 I 1 1 I 1 1 I I I I 1 1 I I IC I 1 1 1 1 1 1 1 I 

ii iii i n ill 1 1 nn i h i n i n in ui ii Hii NTANN Ni hum in in ii 

TTTTTNCCCNNNNNNNMNNTNCNTTTTmN^^ 

TNTNTMNNGGGAANGTNTNNMNNTTNlvnTAAAMGGGGGGNAAAAAMTTTTTTTAAA 

AAAAAAATGGGGGGGGNANGGNTTTTNAAAAAAGGGNAAAAAAAAAAAACCTTNAANTCN 
AAAAA NI 1 1 1 1 I I 1 1 1 1 1 

Sequence 5903 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACGCGGGGACTGAAGCCTTAAGCACTGTTGCGCCT 

CCATGTGCTTTGGATCAGCAACCCCAGTGGTGTTCTACCAGAGCATTGTGGGAAAGCAGA 

TGTATAGTCAGGTCCCAACAGCAAATTGTTGGGTGTGAGAGTTCTAAAGTATAGGGGTGA 

GGGAAGAGAAGGATATGAACTCCTCTGACCTTAAGCCAGCATTCATTCAACTTTTATGTC 

TACT TAACAAGAGAACCTGNAGAAAACTACCGTATTCAANAGATTAATCAAAATCAAGTG 

TTTTAGCCAGGCGATGACAGAGMGCACCATTCCTCACCCTTNCATTCTTGNAAWCTG 

TAATAAATTTCAAGT GCGTC AAGGATGGATGAACCCAAGATCCAGTGAATGATTCANCTG 

TTCCAAGCCTTTACATTTTTCAATCATTCATCATCCAATTCTTAATTCAGTGTTAACCTT 

NTTGC ACTTATTGG N GGTTAAATTTTATGTAAAACCAAGTTTAATG 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 AA 

ANATGGT GCCC TA TGGTA MTAAANGTTTNNAACACCTGGGCTNTTTTNTTNTAANAGGG 

GGAGGGNTTTTGGTTTTTMGTTNGhnTCNTACTGMTMTATCCCTTTTNTTGAGCCTN 

TNAAAANTGGAATTATTTAATTAAAAAA 
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Sequence 5904 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCCGAGGTACMTATGTTTTGACATACATATATATTGTGAAA 

TGATTGCCACAATCCAGCTAATTAACATATCCATCCCTTATATAGGTATTGAAAAATTAA 

ACAAMTTMTTAATCTTTAGTCAGACTAAAAAAACATGAGTGAAGATCTAAATAAAATT 

GGAMTGACMGTTAATAGAACTGATACTGCAGAAATTTAAAGGACATTAGTGGCTACTA 

TGAGGAACTATTAATATATGCTAACAAACTGGAAAATCTAGAATAAATGGAAACATTCTG 

AGATACTTACAACCTACCAAAATTGAACCGAGAAGAAATTCAAATACTGAATAGACCAAT 

AACAAGTNACAAGATCAAAGCCGTAAAAAAAAANGCTTCCAGTTAAAAAATNAAAATTAA 

MTTAAAMATTAAAGCCTGGGCCTGATGGCTTCCTGNTGAGTTCTCCCAACATTAAACC 

AGGAAATTATTCCNAGTTTA CTCA ACCATTTCCAAAAATAAANGAGAANGGGATACCTTN 

AAACTTATNTATGANGGCCATTTTGGCCTTATTCCCAAACCCAAGGCCCCTTNAAAAAAN 

Sequence 5905 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTAC I I M I I I I I I I I I I I I U I I I I 1 i 1 CCTATTTA 

ATAGTTATTTNATTNATATTCTMTCTTTATTATTNACTTCATTATGCTMCTTTGGGTT 

TAGTT AGTTTCT C I 1 1 1 1 CTAATTGTTNATTTGNAAAGTTAGGTTGTTCGAGTTANATCT 

TTCTTATTTTTTMT GTAG GTATTTATCACTGTMCATT^^ 

TTGMTCCT GTAA GTTTTGTT GAGTT GTATGTTCATT^ 

AAMTTCCCTTTTGATTTCTTCTTTT 

TCTGCATTmGAAMTGTTCCTGTmCmGNTATNGACTTTNAAm 
Sequence 5906 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACAAGGTGTCAGAGTATGCACGGCGCTTTGGTGTT 

CCGGTCATTGCTGATGGAGGMTCCAAMTGTGGGTCATATTGCGAMGCCTTGGCCCTT 

GGGGC CTCC ACAGTCATGATGGGCTCTCTCCTGGCTGCCACCACTGAGGCCCCTGGTGAA 

TACTTCTTTTCCGATGGGATCCGGCTAAAGAAATATCGCGGTATGGGTTCTCTCGATGCC 

ATGGACAAGCACCTCAGCAGCCAGAACAGATATTTCAGTGAAGCTGACAAAATCAAAGTG 

GCCCAGGGAGTGTCTGGTGCTGTGCAGGACAMGGGTCMTCCACAMTTTGTCCCTTAC 

CTGATTGCTGGCATGCAACACTCATGCCAGGACATTGGTGCCAAGAGCTTGACCCAAGTC 

CGAGCCATGATGTACACATTTCACTTTAMCAGAAAATCTTTCTTCAMGAMTGACTTT 

ACTTTCTCTTTGCACTGCCAGCACCGTGAGATACTMCTTTTTTAACTAGGTGGTCTTCT 

TCTMGTCTCTACCG TTMTT AGAMTTTTTTGCTTTTCATAATGTGNAACCTTTAAGCA 

GGMGAAGAAAAATGTTTTTCAGATAGTTTCAAMTACACCNAAAAATGTTTGNAACACA 

AAMTTCTTGGGMTCAMCCATMTNCACTTANTGMTATATAAGTTGGGATANNATTT 

GTTCTGAAAMTAMTTATTTGAMTTTAACTTTTAAAAAAAMAAAAAM 

Sequence 5907 

CCCTTTCGA GCGGC CGCCCGGGCAGGTAC I 1 1 1 I I 1 1 i I I ) I I I i I I 1 1 1 1 CTTTCATTG 
AT1TCTGNCCTTTTTATTA7TTTCTTTA 

TTTCCAGTTTCTGAAGGGGAAMCTCAGGTCACTGATTTGAGACCTTTCTTTTTT^ 
AANATAGGATCTTAGNGCTTAAATTTGCCTCCAAGCATACATTAACTGCAACTCCGTGAT 
TCTGATATATCGGGT7TTCATTTTCAGCTCMTGMCTTTCCAA7TT 
Sequence 5908 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGAACAATGGTAATGAGACAAATTATCA 

AGAAATT GGAG CTGGGATTCCTTAAAGAAAACAGAGAAGATGCCAGACTCCTTNTGGGGG 

CAMANCTTTTGTTTTTTTNCTTATTGGM 

NTCAAATCTTAAAACCTCCNTTGGCTTNCTATMTTTTTGGTTTTCCTGG AI 1 I 1 1 1 II 1 

TAM NCTTNGAAMTMGGTTNATTTATTTACNAGGGGGGCCTTACCTCNTTTGGGGGAG 

TT TTAANAM NTTMNNAAAAMGGGGTTGCTTTTAANTAACCACCTTCANAGCCAAAAC 

NA I i M I M iGGTTMNCCMNAGNTTAMCCNCCCNCTTAAMMGCCNTTTTNTTGNT 

NGGGCCCCTMGGTNCCCCCAATGGGMTTTTCCTCCTTCTTTCCT 

Sequence 5909 

CCCTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTGAGCTCCACAAACGTGGCCATGGTTGGTGCG 
GAAATGATTCTGAGTGAGCAGGTAGAAGTCTCGCGTCCTGCTGTGTCCAGAGTTGGTTCC 
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TTCCAGAGGGTTCGT6GTCTCGCTGGCTTCAAGAATGAAGCCGTGGACCTTCACAGTGTG 

TGTTACAAGCTGTTAAAGATGTTGTGTCTGGAGTTTGTTCCTTCAGATGTGTCTTGGAGT 

TTCTCCCTTCTGGTGGGTTTGGNGGTGTCGCTTGACTTTCAAAGAATTGAAGCCCGCAAG 

ACTGTCCGTGGGTTGAATCCNTTGGTANCCTC 

Sequence 5910 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTGCAAACAGACACCAGAGGGTGCAAGAGACTGT 

ANACTCCTGAAAAAGAAACCAGAAAACTTTGTCTGGTTGTGAAATTACACACATAGGCTC 

AGAAAAAATTC ATCTCT GTAAAAGGTTTGAGAGACCGCCAGAATCTCTAGCTGGGCTGAT 

TGGTGMGATCTTTTTCCATCCAAAACCAGTCTGTAAAGACTGGAAGAGGTGACCGTTTA 

TTCAAATACAAAAATTACAACAAAATATAAGGCACACAAACAGGGAAAATATGGTCCAAT 

CAGAAGAACAAAATAACTGTCCGTAAACTGACCCAAAAGAAATGGAGATCTATGAATTAC 

CTGACAMTAGTTTAAAAGGAACATTTTAAATTAGTGCACTACAAGAAAAACATATACAA 

TGAAACTGTGAATAAAATGAGAATATCAATTAAGAGATGGGAAACTGTAAAGATCCAAAC 

AGGAATTCTAAATAACTAAACAGGAATTCTGAAGCTGAAGAATCAGTNACTGATTTGAGA 

AAAAAAATTATAGGGGATCACCAGCNGACTTTATTTAGCCAGANGAAAGAAATCAGCAAA 

CTTAAAAGCAGGTCANTTTGAAATTATTGGGTTAGTGGACNAAAAAAAAAA 

Sequence 591 1 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCCGAGGTACCCAGCCTGCATTAGTGAATTCTTTATAACTCA 

AAAAAAGATAACTCCCTCATTAAATGATCGAAAGCATGGAATGGGGGGAAGAGGAGCTAT 

ATA ATTTA TTTCATGATTTAATGGAATTTTGGCCCTAAAACATAAAAGATAATACAGCTT 

AAA i 1 1 1 1 AAAAAAGAAAAGAAAAAGGAAACAAAACTGTAAGTTTCCCTTACATATGAAA 

CCCAACTAAACAATATTTAGATCAAATACACTGACCTGCCTCCTATGTAGATCAGCTAGC 

CTCTGAGGGGGCAAAACCACACTGGCTTCCCCATTCCATGTCCCCACAGAAGAATAACAG 

CTCTCTGTATTTGAACCCTGCTTTGTGCTCTACCAGAAGTTCCCATTTCATTAGCTGCTC 

CCAGCAGCCCTGTGAGGTGGGGTCATTGGGGTATCCTAATGTCTACTTTAGGGATGAAGA 
AAAATGAAA 

Sequence 5912 

GTG GTCCG CGGCCCGAGGTCAAAATATTGGGGAATCACTAAAATGGATTAAGCCTAATTA 

CAAATTTTGATCATTTCTAAATAACTCACACTGCAGAAGTCTTTTCACAAGAATGAGTCA 

CATAGTTT CTCTCT ATCTTGGTGCAGGGATTTTAMTCTTATTCAAAACAGTTCCTCTTC 

ATTTCTAGATTTTTGTAAGTATAAAATATTTTAAAACAAAGGTATGTCCGTCCTTAGCTA 

GAGAACTATTCTTCCACTGACTCCTGGAAGAGAAAAAAAAAGATTCCCATTTCTTCCTCT 

ACCTCAAAAACACAAAGCAAACCCAAACAATCCAATTCCTAATGTAAGTGTCACATAGAA 

CCCAGGGCCTGAMCMTATTTCATGCTAGTTTTCCTGCTATATGCAGAGAACAATTTAA 

GTTATTTACATTATTGAGAAAATCTATTTAACAGCCTAAAATCATNCTAAGGGCTTNCAT 

CAGCAGAAGGNT TGNTT AAAANGGCGTGAGCCAGCGGCGTCTGCGAATGGGAACATNAAA 

GACTCTCCTCGGCTTTTCCTNTTNATCATCTTCATCTGGATCATCCATATCTGNTGGAAT 

CATCAATCCTNGCTTCCTCCTN 

Sequence 5913 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGGAGGCATTGAGGCAGCCAGCGCAGGG 

GCTTCTGCTGAGGGGGCAGGCGGAGCTTGAGGAAACCGCAGATAAGTTTTTTTCTCTTTG 

AAAGATAGAGATT AATAC AACTACTTAAAAAATATAGTCAATAGGTTACTAAGATATTGC 

TTAGCCGTTAMGTTTTTAACCGTAAT7TTAATAGCTTAAGA7TTTAAGAGAAAATATGA 

AGACTTANAAGAGTAGCATGAGGAAGGAAAAGATAAAAGGGTTCTAAAACATTGACCGAA 

GGTTGMGATGMGCTTCTCATGGAGTAAAAAAATTGTATTTAAAAGAAAATTGAGAAGA 

AAGGACTANCAGAGCCCCCCGAATTAATACCCAATAGAAGGGCAATGCTTTTAGATTAAA 

MTGMGGTGACTTAAAACAGCTTAAAGTTTAAGTTTAAAAGTTGTAGGTGATTAAAAAT 

MTTTGAAGGCGAATCTTTTAAAAAAGAGAATTAAACCCGAAGGTGAATTAAAAAGACCC 

TTNGAAAATNCATTGACCCCAGGGGAGAAATTGCNGTCATTTAAAGCCTAATTAACCCCA 

TTTACTTAAACCCAGACCAAAAATGGAAAGATT 

Sequence 5914 
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" 1 1 1 I 1 1 II I I I CI 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I A 

ANGNAAAAAAAAANGN TNTNT TTNNTNAAiyiTGGNGNANAACCGGGGNAAAAAAAANAAAC 

ANTTGACNCCNCCAAATTTTTNTTNNNTTAAAAAMAAAMTTTTTTCNNNCCCNAAAAA 

AANNNTCNNANCAAANTTTNCChJTNANTTAAAAAAAAAA 

Sequence 5915 

GCAGAATTCGCCCTTTCGAGCGGCCCGCCCGGGCAGGTACACTACTCAGGTGACCGGTGC 

AGTAAAATCTCAGACTTCACTACTGTAGAATTCATCTATATGACCAAAAGCCATTTGTCC 

AAACCAGGATTCNCCCCCAGCACCAGCACCAAAGAAGTATCCGTCCAATTAAGAGGGAAG 

GCTCAATAGCAGTNTCCAGATGAAGAGAGATGAGGAGGAAAATATGATTATNTTTCCGAG 

GAGAAATCTAANGTAAAACCAACACTTGGATGAATAAAGAAGGAACCTGNGAGGATGAAA 

GGMCTTMTNTGAAAGGCCTTCGAACTGACATGTTTCANCTTTTCTGAGAGCNGTGACT 

CAGAAAATTCAAATTAGGAGAATTANTNGATTANTTCCTCAGAACCAGAAGCCCGGAGAA 

NTGAAATTGGAAAATAAAAAATNCTTCCAAAAAATAAATGGGAGNAAGAANGGAAAA 

Sequence 5916 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCCGAGGTACGCGGGGGAGGCCGAGGCGGGCAGATCATGAGG 

TCAGGAGGTCAGCAGATCTAGACTATCCTGGCTAACACAGTGAACCCCATATCTACTAAA 

AATAAAAAAATTACCCGGGCATGGTAGCACACACCTGTAGTCCAGTCCCAGCTACTCAGG 

AGGCTGAGGCAGGATAATAGCTTGAATCCAGGAGGCGGAGGTTGTAGTGAGCCAAGATCA 

CACCACTGCACTCCAGCTTGAGTGACAGAGCGAGACTCCATCTCAAAAAAAAAAAAAAAA 

AANAAAGGANTTACATTTACAACAGCATTAAAAAAATTAGAAATAAGCTTAACCAAGAGG 

GCAACAGATTTGAACACAGAAAACTACAAAACACTGTTGAAAGAAATTAAATNCAAATAA 

GTGAAAAGAAAAGCTGGGTTTGCAGATTAGATGATTTCATCTTGGAATGATGTCAACACT 

ACTCGMGTGACCTMNATTCAATACAATCCTTATACAGATTCCAATGGACATTTTTGAT 

AAAACAGAAAAACCTATCTTAAAATTCATANTGGAATCTCCAGGGCCCATTGAATAGGGC 

AMTTAATTNTTGGAAACANAAAAAAAATTTAAGGGTNTNAAAACAATTTNCAAACCTGC 

AATTGGCCAAAAAAA 

Sequence 5917 

CCCTTAGC GTGG TCGCGGCCG AGGTAC 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 G GATTTGAT 

TTGCTAAMTT7TMGGCTCTTTGCTTCTCTATTCGTGAGMTATTGCTCTGTAATTTTT 

TTTCAGGMGAAAGATTTCTTTATGAGGTTTCNGTTTTTAAGTATTTTGCTGAGCCTGAA 

TAAAAATAMGTTCAGCCCGTATTTCCCTTCXJCCTCTATTTTTTTGAGGAAGTTCACCGT 

AAGATTAGNGTTACTCTGTCCTTGAAGGNGTAATANAATTCACTAGTGAAACTATCTGAN 

CCTAGGGGTTTCTTCTGGANAAAGCTT 

Sequence 5918 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACATCTTACACATATTGATTGATGTCTCATGTC 
TCTCTAAAATGTATAAACCAAGCCATGCCCCGACCACCTTGGGCACATGTCACCAGGGCC 
TCCTGAGGCTATGTTACAGGCACATGTCCTTAACTTTGGGAAAATAAACTTTCTAAATTG 
ACTGGGATCTTTCTCAGATATTTGGAACTCACTCTACACAGACACACAGACACACACACA 
AACACAC TCACAAA CATGCACACACAAATACACATATATGTATATTTGTGTTATAAACCG 
TATTAGTCUI 1 1 1 ICTG TMTACAGATTT TMGTAMCTCCAGNGCTTCATTTGGCTTTT 
TACTTTGCTTATCGNTC I 1 1 1 1 1 I CTTTTAAGTTTTAAAACACTTTAG 
Sequence 5919 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCCGAGGTACCTGATGAGAGACTTCTTCCTGCATCCTTACAT 

GGTGGAAGACAAAAGAGTGGCAGAGAATGAATATACTCCCAGTCCTTCGAGAGGGAAGAG 

CCCTCACCTCATCACTTCCCTGAGGCCTCACCTTCTAATACTATCACCTTGGTGATAAGA 

TTTCAACATAGGAATTAGAGGGGAATACATACATCCAGACTATTGCAGATGGGATTATGT 

MTACnTTGTTCCTGTTTGGCTTATTTCTTAGCACMTATCTTTCTGGTATGTGCATGTT 

TCTGCA MTGG CMGATTTTCTTCCTTTTTAAGGCTGAGTAATAATTCATTGCATGTATA 

GA CCACA TTTTCmATGC ATTCAT TAmGTGAGAGTTCTTATTACAAATGGCGAAGTG 

GGi 1 1 i IMTATTGATTTMTTTTTGTTATTAAAMCATTTTTAGATGGTTAGATTCCTT 
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TTTAGMTAMTATACTTCATTAGTTAAGGCAGTTTTAACTTCACAGCAGAATTAAGAAG 
TCCTGCCCG 

Sequence 5920 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACAGAACTCAGAGGAAAAAAGAAATTAAATTTTAG 

CTTTCTGGAGAGCAGCCCCTNTCTGGCACCATCAMCACTTCTTTGTTTCCCTTCAACTT 

GGMCTNTTNAAACANCAAGGGGTTGGGNAGGGTTTGGGCCATTTCTTnTATCTTGGGG 

TCCATGTGAGTGGACAGAAATGGTGCNGGCCTGGGAAAGATCTCCCTCCTTTACACCCGC 

GTACCTGCCCGGGCGGCCGCTCGAAAGG 

Sequence 5921 

CCCTT AGCG TGGTCGCGGCCCGAGGTACACAGCTTGAAATATTACCTATGCCCNTAAATT 

ACmATTTTGCAGAGTATATGNTTTAAANTGGAAGACAGTGAACAAGCAGTAGATAAAC 

TAGTAAAGGATGTAAACAGATTAAMCGAGAAATTGAGAAAAGGAGAGGAGCACAGATTC 

AGGC AGCM GTMGTAMCAACACATCTCTACTTTCTGTGCTAAAMTTTTTATTTATTT 

ATTTATTTTTGAGACGGAGTCTCGCTCTGTCGCCTAGGTTGGAGTGCAAAGGTGTGATCT 

CAAGTTTACTGCAACCTCTGCCTNCTGGGGTCAAGCGATTCTCCTGCCTCAACCTCCTGA 

MCGCTGGGATTCCAGGTGCCTGCCACCATGCCTGGCTMTTTTTTTTGNAT 

Sequence 5922 

C GCCAGTGTGATGGGAT ATCTGCAGAATTCGCCCTTTCGAGCGGCCCGCCCGGGCAGGTA 

CI 1 1 1 1 1 1 1 1 1 n TTT TTTNG A I 1 1 1 I I I I I I I 1 1 1 1 I 1 1 1 1 1 1 I I 1 1 1 1 1 1 I 

" "I iNAANl l I 1 1 lAI 1 1 1 1 1 I 1 1 1 1 1 1 1 1 || I NTAAANTCTTTTATANTTT 

TTTTTNNTTTCTTNNM GAGAAA AAAGNGNNGNAAAAATTTTTNTTTTTNANAAAAANNG 
G GGGGGG NTNANAAAA I 1 1 1 1 1 III 1 1 ANTTTTNATAAAAAANTNNGTAAAANANNTAAA 
AAl 1 1 1 1 I NNGNNCCTTTNAAA TTTNN TTGNAANAAAANNANN I 1 1 1 1 1 1 1 1 I ATNACCC 
CCNNNGNANMNAAAAAA AAMTTTT TTATAATTTTTTCAAANNNNNNGGGGNNTTTNAA 
AAAAAAANTAACACCCTTU I 1 1 1 1 1 I CTTTNNG GGNTGNTTTNAAAANCANNNACCCCCN 
NTAAAAAANAGGGNNTNTTTTNC 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 GTTAAAAAAAAAAN A 1 1 1 1 1 1 I 1 1 1 1 A 
ATNTAANANCNGGGTNGGNNAAAAANAAANTTTT 
Sequence 5923 

CCXJTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACAACGTGGGCAAGCATCTNGTGCATATGAAAT 
GCTGTTTTTCTAAAAGATTTCTCACATtGGCAMCTGAGAGATTTTCTTCTGGAACACAG 
GAAAGATTATATTAATGCTCATAGCCATACCATGNCTGAATATGGGAG 
Sequence 5924 

CCCTTAGCGTG GTCGC GGCCGAGGTACACGCTCATGTGCTTCTGAAACAACGTGGTAAGA 

CCAMGACTAGATTTTAATGCAACTTAATTACAAAAGAGAAAGAGACAAAAGATNAGAGA 

CTTTTCTCCTCTATCTATCCCACACCCNTAAMGAGCTTTGGGTTTTAAAAATACAGAAA 

AGCACTCACTCAATGAAATTATATCACTCAAGTGATATTTTCAGGGCATGGCTACACAAA 

AATAGATACCACTAAAAACTGGGCTATTTAGAGAAAGAGGCATA7TTGTTTCATAACTCC 

C TGACAT TGTCTCATCTTACATTNCACTATATNTATTANTAAAANGGCAACATCATNACT 

Ci 1 1 1 1 1 GAAGAAGGCAAGAAGGAATTCATCTGATTAGATTAAATCAAGTATTCANGAAT 

ACCATGTCTAAGGGGGTTCAAGTAAAAATAATGNATCTAAAATTATTTTGAAAANGACAC 

AANATNTTTTAGAGGGCTG 

Sequence 5925 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACAATGATAGGCACTCCCAGCMCCGCTGCCCA 

GTCAGCCCAATGGCCAGTGGCACAGACTGGATTTCACAGAATTCCGTAGGCAATGCCCTT 

AGAACGACGTGAGTTCCGATCTGAAATGATACGTACTCGAGGTTCCTGAAGCTAAGGCAG 

CTGTTTCAGAGGAGGGGGAGGAGGTAGCAGATGTCAAGGGATTTCCATTTCTCTTTCGAT 

GCCGACATACTTCAGGGCATCAGCCTGGCTGTATCTGTAATCAAAAAACAGCTCTTCGCC 

AGTCTGGATGGCTCTCTTGGCAAAAATACCTATCCTGTGATCACCGTTAACCATCATAAC 

TGCAAAGAGACACACTGGTGTCAGTGAGCATGAAGACGGGCCACGGGGGGTTAACTGACT 

TGTTCACATAACAAACAACTATCCCAGAAGTATTCAAGTCCATCATCACAGGACTGAAAA 
GG 



# 
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Sequence 5926 

CCCTTAGCGTG6TCGCGGCCCGAGGTACAAGTGACGAGGAAGATTCTGTTTTGGGTATAG 

CCAGAGAAAACAAGGATGGAGAAAAATCTAGGACAGTGTCTTCTGAGAAACCACCAGGCT 

TGAAGGCTACAAGTGATGAGAAAGATTCTGTTTTGAATATAACCAGAGGAAAAAAGGATG 

GAGAAAAAACTAGGACAGTGTCTTCTCGGAAAAAACCAGCCTTGAAGTGTCTTCTCAGAA 

ACAACCAGCATTGAAGGCTATCTGTGACAAGGAAGATTCTGTTCCGAATATGGCCACGGA 

AAAAAAGGATGAACAAATATCTGGGACAATGTCTTCTCAGAAACAACCAGCCTTGAAGGC 

TACAAGTGACAAGAAAGATTCTGTTTCGAATATACCCACAGAAATAAAGGATGGACAACA 

ATCTGGAACAGTGTCTTCTCAGAAACAACCCGGCCTGGAAGGCTACAAGTGTCAAGAAAG 

ATTCTGTTTCGAATATAGCCCACAGAAATAAAGGGATGGACAAATACGTGGGACAGTGTC 

TTCCTCAGAAACAATCGGCCCAGAAGGGTATATTTAAAAA 

Sequence 5927 

CXJCTTAGCGTGGTCGCGGCCCGAGGTACTTGATGTCACTAACCAAGTTGTAGAAGGAGCC 

TGTTATAATTCTGCAAGATCTGTGAATAGCATTATAAATCTGGGGCAGGTGCCTGTAATC 

CCAGCACTTTGGGAAGCCAAGGCAGGTGGATTGCTTGAGCCCAGGAGTTCGACACCAACX3 

TGAGCAACATGGCGAAACCCCGTCTGTAATAAAAATACAAAAAAATTAGCTGGGCATGGT 

GGCATGTGCCTGTAATCCCAGTTACTGGGGAGGCTGAGGCAGGAGAATCACTTGAACCTG 

GGAGATGGAGATTGCAGTGAGCGGAGATTGTGCCACTGCACTCCAGCCAGAGTGACAGAA 

CAAGGACTTCATCTTAAAAAATAATAATAAAAATAAACAAATCTGTTTAAATTACTGNCG 

CCTTtCA ACATTAGA CTTTG AGTTTAATAACTACCAATTGAGACTGCTCACAATATTMC 

i 1 1 1 1 f I GGGAGGTTATTTTGGGTGGTTAANATAACTTGCCTTCCTTAGANGAGCATTTC 

AAGGAAGAATNAAAGACCTTANCTTCCATNTAATGATATGAACCATTTCAAAAAAATGTC 

CAAGAAAGCCAAAATTCATTATTTGGAACTCTNAATTTCTGGGGNTT 

Sequence 5928 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACAGCCAAGGACCAACTGGCCCTGGGCCTAGGAAA 

AGTCCTTAGGCCMCTTGGCCTAGTGATCCMTCTTTCTGTGCCTCAGTTTCTTCATCTG 

TAGCATGCAGCTAATAATAATAAATACATAAATCTCTACCTTATAGGGAGGCTGTGAATA 

GCAAATGGATACACACGTAATTAATTTATATGTTATATATGAATATATAAAATGTATATT 

ATATACACCTATAGTTAATATATGCAGATGTGTGTATTTAAATATGGACACACATCTTTT 

AAGATGACTTGCACCAAGGACATGTAAGTGCTAAGTTGGTATCTGCTATCATTATTTGTT 

CACTATTTGTGGCTGCCAATGAGCTTATGATACAGACAGGGGAGAGATAGAGAACATATT 

GCATCGTGATTACATGTGTAGAATCTGAAGTTAGATGGCCTTGGGAAATTTATTTGACCT 

TTTAAAAAGACTATTTGTCACAAGTACCTTGCCCCGGGCCGGGCCGTTCGAAAAGGG 

Sequence 5929 

CCCTTAGCGNGGTCGCGGCCGAGGTACATGGTTGGACAAGCTTTCTTGTCCTTGCTGGAA 

AGAAMTGACTACTTACTMTATATTTTGGGAAAMTATTTGTAAGANTATTAATAAGCT 

TGNTTTCCNGGACCTATTTAAGAAAAATACCACGTTTTAATGCAGATTCTGGCTATTCCA 

TCCATTCTGATTCAGAAAGTCAGGTAAGATTGAATAGATACNATACACACTATTTTAATT 

AGTTTTCAAATAGTAGCTAAAAAGTAGGAATAAAATGCAAAGNATTAATTGCTCTAAGGA 

AGTATGMGTCTGTTGCTTTAAMCATCTTTTCTCCAANTAATAGTTTGTNAATAAACAA 
A 

Sequence 5930 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTATTAAATAAACATAATATTTGAATTTACTACA 

ATTATCTGG ATATG CATTTTCAAGTATAAGCAAGCATCTAGATATAAGTTACAGTGAAAA 

TCTTATATTCTTT TGTCT CCCTGTTTCTTTGCACCCCTGTMTCTTTTTCTGTAACAGCA 

ACTA GAATAATCCTTTTAACAAGAAATCAAGTCATATCACTCCTCTCTGCTTAAAATGGT 

TTTTGCCTCATTTAGAGTAAAAGCCAAAGCCCTTCCAATAGGTCCATATGGGCCCTCCAC 

MNTGGCCTCATTACCTCTTTGATCTCACCTTCTACCACTTTGCCCCCTTTGCTCATTCT 

GTTCTMCCATACTAGCCTC(rrTACTGTTCrrAAMCACTTCAAACACATTGCCTCCTAG 

AGCCTTTACACTAGTTGGTTCCCCTTGCCTGGACTACTGCTACCCTA 

Sequence 5931 
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CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCCTAACCGCTAACATTACTGCAGGCCACCT 

ACTCATGCACCTAATTGGAAGCGCCACCCTAGCAATATCAACCATTAACCTTCCCTCTAC 

ACTTATTAATCTTTN ACM TTNTTAATTCTACTGACTATCCTAGAAATCGCTGTCGCCTT 

MTCCAAGCCTACGTTTTCACACTTCTAGTAAGCCTCTACCTGCACGACAACACATAAAA 

AAAAAAGGAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAANGTACTGGGAACACTTGCTAGCTCANA 

ATGCMTATTGGTAGMTTTGCTAANAATTCAACCAAGGGATTGCCCGMGGCATTCGCC 

AAGCTGGAGGCTCGTTTTTNTG 

Sequence 5932 

GGCGAATTGGCCCCTCTAGATGCCTGCCTCGAGCCGCCCGCCAGTGTGATGGGATATCTG 
CAGAATT CGCC CTTAGCGTGGTCGCGG CCCGAGGTA C I 1 1 I M 1 1 I I I I 1 1 1 I I I I II 1 I 

I NCTTT AI 1 I I M I I IN I I 1 1 1 I I M M I I M 1 1 H I H 1 I I I 1 1 I I 1 1 1 1 AA 

NNCNGNTTTTTGGGNATf^ 

MTTNNTNGGNNG TAANTTTTNT TTTAATTTNGNNGGGGGNNNTTANATTTC^ 
TATTTNT TTMGTNTTTTTT TTTTNGAANTATTTTTGGNACN 

MNNCAC 1 1 1 I I I NTTTTTNTCANNG I I I I I I 1 1 MTAANCTCCCMTTTTTTTACTGNG 
T GTNTGNGT TTNTAWMTMANtGTCN 

N 1 1 I I M 1 1 N AC AATATCTTGTT AG G NTTTTTTN AN NTCC ACTT N I I 1 1 1 1 1 1 1 
Sequence 5933 

CCCTTTCGAGCGGCCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGGGCCCTTGTTCACTAGAAGCAAGGA 

GTCCCCTGACCCCCTTCTTCAAAACATACTCTTCAGTCTTTGTCTTTATTCCCGCCTTGG 

TCCTCCTTTGTTCAGTCCAGCAAGGTCCACAGCAAAGTGCTGCCCGAAAACAGGGTCTTG 

AGGACATGAACAAAGAAGGTCTGCTGGAGCAGAGGAAGTGAAATTGACCAGATGAACAGG 

GACCCTGGGATGAATCTGCTGGCAGTGGATATAAGGTCAGTGCTCTAAAGAAGTACCTCG 

GCCCGCGACCACGCTAAGGGCCAAATTnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnn 

nnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnAAGCTGTNTCCTGTGTGAAATTGTTT 

CCCCTCACAATTCCACACAACATTACNAGC 

Sequence 5934 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTTT N I 1 1 1 I 1 1 U I 1 1 1 1 I I I M I GTGAATT 

GTCTGTTCATATCTATTGCTAATTTTTTTCTMTC 

TAGGAGCTC7TTTTATGTTGTAGGTC 

TG CCAGGT TGNCATTTGTCTTTAGCTTTGTTTAAMTATGCTTGATCATACAGAGATTTT 

AAATTTTTATCTATTCAAATTTG I^ACTTTTCCTTTTG ACTGCCTTGG NTTTCTGTCATG 

CTGAMGAGCCTTCTCTACCCCAAGATTATTTTTAAAMGCCCATATTTTCTCCCTATGT 

GGATTTMGTGTTACCCTTTCCACCTACCTNCTTMCCTMCAGGMTTTATTCACTTTG 

TGGAACTAAANAAATACCATGTGGCTTAAACCANGGGAAAANTGGTNANAACTTAGCTNG 

AAAAGGTGGGACAAGGNGGCATGCCAAGGGAGGNGAAGTNTNAANCATNAAAACCATNAT 

ANTNACAAMGGCTTATNAGGGNCAAACAANAANTTTTACTANANNNCNAAAAACNGNNN 

NMNNTTNNACAAMTTAAAAMNAAMCTTNNNANAMAMNGGMTTTTAAAMNCTT 

ATNArO 'NAAA AANACNNNNANAMGGGGAAAGGGCCGNANCNANTTTTTTANCNTTCCCA 

MTTANTmAAAAMNNNNANNTNNTTTTTTTAAAAAA 

Sequence 5935 

GATATCTGCAGAATTCGCCCTTAGCGTGGTCGCGGCCCGAGGTA CI 1 11 I I I 1 1 1 1 I I I I 
TTTTGMGTGTGGACGGMTATTTMTCCATTCCATCCAGGCATTTGCATCTTGATATCC 
TG"nTAATTGCTAMGTTTGTTTTAGGTCATTT 

TCTTTGGGTGGAGGAAGAACAGAACATTGGGGGATAATGTAGAAGGAATGTAGGAGGTGA 

AGGAGTAATAAAACATATCTCAAAATATCCAATAAGATGTGCCCCTGCTATTTCGGCTCC 

CATGCCATATAAGCAACTTAAAGTAGGTTTAAGGGTCAGTAGAAGTTGGAATGAGAATAG 

AAMTTGCACTGGGATTACATTGGGTTATACCTGGCAATTATGGGGGG 

Sequence 5936 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCCGAGGTACTTT NI I 1 I I 1 1 1 NTTNGNTTTTTTNAGTTCAC 
MGTAMTCTTGATTNATTGGTTTAAAMTGGTTGAAAAAATAAAATTAGAAATATCTTC 



• 
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AAMGTGTCAACATACATTCTCACTTGAGTTTACTGGTCACACAGTTTTATATATGCCTC 

TGCTAGATCTTITAATGTMTAAGGTGATAAAGCCTAAMCAACATAATCTTTAACCCTr 

TGATMGATTAATTTMTATTGTTGCTTTAATAAAATCAGCCATGTCTCCTGACTTATTG 

ACAGGATTTATACMTAGGACTTATTGACCTATGTATTTMCCTTAMGTTCTTACTTAG 

GTAAATTCCTGATA TTAA CAGGCAATAAAATTCGTTAATAAAAACCTAATAACTAGCTAT 

GTCTAGTATCTCAATTTTCATAGGTAATCAANGNATAATTGGTAAAAAATAAATAAATTA 

GGNMTTGCAACAGAGTMGCNTTTACCAATAMTTTTCATGTNATTTAAAAACNTNAAA 

GGTATGGTAAAATTAAAMTACCCATTNMTGNCTGGAGCCCCTNTTCCAATTAGAAAAA 

Sequence 5937 

NCGCCAGTGTGATGGGATATC TGCAGAATTCGCCCTTAGCGTGGTCGCGGCCCGAGGTAC 

I II M I I I M I I 1 1 I I 1 1 I 1 I M I GATCTTCTGTGAAGCCCTGGCTTGACTTTTCCTGGA 
MCTTTTCCTGTGACAGTGCATGTATCACMGATGGCCATTTAAMTTTAATTGCCCAGA 
TATAT AACG A TCTAC CACTACAGCGGTAGCTATTAGTGCATTGGGGTAATTCCATGGTTG 
ATTCATTTTACTTTTGCAGC TGAAAAAA CCTCATGCTGAGCAGAGAGGCATCTAATTTGC 
TCATCATCC ATGCT GGAAGCTTTTTTTGTCTATTAGCTTTGACCTTTATGACCCATTG 
CAmATGCC TTTTAM TGAATGGTACTTTTNNNTNTNNTNNNNNNNNNNNNNNTNAAGG 
GGGCATTTGGTTTTTATTAGAAAACCCCTTAGTMGCACTTTT^ 

ACTGGGTATCCTCCMNAGGTCCCMAGCTTTCATTTCATNTTCCACCCTNTTNTGAAAA 

GGGGGAGGCA 

Sequence 5938 

CCCTTTCG A GCGGCCGCCCGGGCA GGTA C I I I 1 1 I I I I 1 1 I I 1 1 1 1 I I i I 1 1 1 I NCCTTT 

II I M I MC CI M I I I II I I J 1 1 I 1 1 I NNNNNNNNNNNGGGGGGANNMAAANTTTNTTT 
TTTANCAANTT TTNNGGG GGGGTGANTCATCANNTNTAAAATGNNGCCNTNCATCNNGNT 
ANTTTGCNANNTTTTTTrNNGAGGAAAANNTTTTCN^N 
ANTATTCTGTTNTT GCCAGNA CATTTTGTCATNAACTTTTTTNAAAAAAAMNGA 
GGTGNNA AAMN TATTTTTTTC CCNNNA TGAACTA I I I I 1 1 1 I NTTCAANAAGGGGCTNG 
CTTCCTNCTTTTAAANAAANATN I 1 1 I I I I 1 1 1 NAAAAAANCTNCCNGNTTNNAAGNCAG 
NTNCI I I M 1 1 I NATNAAAAAATT 

Sequence 5939 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTAC I 1 1 I I I I I I M I I I I II I I I II 1 1 1 NCAGGGTC 
TCACTTTGTCACCTGGCTGGAGTGCAGTGTCGTGATCTTGGTACTGCAGCCTTGACCTCC 
TGGGCTNTAAAAATCCTNTGGCCTCAGCCACCCCCGACCAANTANAGGGGACTACAGGCN 
TGTGCCACCGTGACCAGCTAATTTTTTTGTATTTTTTGTANANAC^ 

GCCCAAGCTGGTCTNAAACTCCTGAGCTCAAGGGATCCACCTACCTCAGCCTCCCAAAGT 

GCTAGGATTACAGGCATGAGCTGCCACNCCTGGCCTAAAAGTAAAGCTTAAAGTTGTGAC 

TCMTTACTGTAATCTCATGATAAMCTTTMCAMTAAGGAGTTGCTTTTAATGGATGT 

NCAAAAAAGGTAGGG 

Sequence 5940 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCG AGGTAC 1 I I I I I I 1 1 I I II I I 1 I M I 1 G 1 1 1 » I It I I I I 
I N I II I M l I I I I II I I M || M M I N 1 IN I I 1 Ml II I I Ml 1 I 1 I I I I I I I II 

" M I AAAAAAAA AAAAA AAAN I I I I 11 1 1 I NNNAAAAAAAANTTNNAAAAAAAN 

TNNT TTNN NTTTNGNNG I I I I I I I I INGGNCNCCCCCNACNNANTTNGAAAATTTNGCCN 
NNNNTTTTAAAAANGGNCCTTNMTTTTNGAAAAAAANNNNNNANAAAAAAAAAAA 
Sequence 5941 

ATATCTGCAGAATTCGCCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACCAGGGCAATAAACAACA 

AACAGTTATTTGGTAGAGTGATAAAAGCAAGCATTGCTATTGACAATGGAAGAGCAGCTG 

AGTTCGCCGMGGCGAMCTACTTTGATAAATCTAAGTGTTATGAATGTGGGGAAAGTGG 

ACACTTAAGTTATGCCTGTCCGAAAAATATGCTCGGAGAACGTGAGCCTCCAAAGAAGAA 

AGAAAAAAAGAAAAAAAAGAAAGCTCCTGAACCAGAAGAAGAAATTGAGGAAGTAGAAGA 

AAGTGAAGATGAAGGGGAGGATCCTGCTCTTGACAGCCTCAGTCAGGCCATAGCATTCCA 

GCAAGCCAAAATTGANGAAGAACAAAAAAAATGGAAACCCAGTTCAGGAGTCCCCTCAAC 
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ATCAGATGATTCAAGACGCCCAAGGATAAAGAAAAGCCCATATTTCAGTGATGAGGAAGA 

ACTTAGTGATTAA AATCT TGCCCCAGCCAGTNATAAAAATCCAGAATTGTTAGTAACAAT 

CTTGAAGAGCTTATTTTMTTAMGTTAGAAAMTTNNTNCTATCATGGTTAATACTATT 

ATTGGCCTCCCAGAAAMAGATNTTTTAAAMTTTATTTGAAMGTCATTATTAGGGCTT 

TATTCAATGCCTGGACCTGGTTNCTGGAGGGNCTTCTTGAMTTMTTCTTAAAACCAAC 

TTTCTTGAAMCCCCAAAAGTTGNMGGATTTMTGGGTCCTTATATTNAAAAACTTTTC 

NAAAAAAAAAAA 

Sequence 5942 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACAGTGGCACCATCTTGGCTCACTGCAACTTCC 

GCCTCCTGGGTTCAAACGATTCTTCTGCCTCAGCATCCCAAGTAACTGGGACTACAGGTG 

CCTGCCACCACACCTAGCTMTTTTTTCTATTTTTTAGTAGAGACAGGGTTTCACCGTGT 

TAGCCAGGATGGTCTCGATCTCCTGACCTCGTGATCTGCCCACCTCGGCCTCCCAAAGTG 

CTGGGATTACAGGCGTGAGCCACCGCGCCTGGCTAGTATATGGTATTTTTCTTTTATGTT 

TATATGATGATGAGAAATTTGAMTTATTGTTTGTTTGTCTTTAGTTTTTATTC^ 

ATGGAGAMCCAAACTCCGTGAMTATTTTAAAGAGGCTTCTTCTGAGCCAATATGAGTG 

ACCA CCATCTTTGGGAAAAACAAGTCTTAAGGAGCCCTGAGAAAGTGTAGCTGATTTCTG 

TTT TACATTA ATGGGTGGCCAAGTTGTGCCTAAACTCCGAAAGGGGAAGGGGGTATTATG 

MGTTTTTTCTGATCCCTCTTCCCATCATANCCTGAMCTCAGTTTTTGAGGGT^ 

GGGGTCCCTTG 

Sequence 5943 

CCCTTTCGAGC GGCCGCCCGGGCAGGTAC I I I M I I I I I ) 1 1 1 1 1 1 11 1 1 1 I j 1 1 I H 1 1 

I II HI I I MI NI II Mi l l I l l I N I III Ml 1 1 1 NTT AT AT 

TTTNGGGNNAAAAAAAAAAGGG I I I 1 1 M II 1 1 NNTTTNTNGNNAAAANNCCCGGGGGNA 
AAAAAAAAANNTTTCNATTTCNCCCCCCCNAAA N I M II M II 1 1 N NTTTTATAAN AAAA 
AAAAAAAAAN TTTTTTTN CCCCCCCNAAAAAAAAAANTTTTTNTTNCCNANCNNAAA 
TTTCNCCCNN i l l l I 1 1 N AAAAAAAAAAAAAAAAN AAA I MUM I GNGNCNNAATAAAA 
ANGGGGGGGNATATTTCCCCCTTTTTTTAAAANGNGGGGGGAAAAAAAAAAAA 
Sequence 5944 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTTTNNN 1 II II 1 1 I NNNTTTTTNNAATTCAA 

ACTGTGMCCCAAMGTATTTGAGGCAGGTTTCMTCAATTAGAAAGTTTATTTTGCCAA 

GG TTMG GATTCACATATGATAMGCCATTCATATGGTTTGGGGACCTTANAATTTTATT 

TTGTTTTAA CATT CTCCCTCTTCTGGCCAAGGTTTGCCANANACAGCATCAATGGCCTCC 

AMTGTTTATTTTGTTCCATAACATTGCCAGGGCTAAAGGACTGTCTGCCTNAGGTCCAT 

CCTGTCCCTCGGNGGGACACTCTGTGGCAGAGGGACTTAANAGTCAAGAGACTTATAGCC 

AATTA AATATTCCAGGCCAGACAGGAATGAACATGGACAGGCATTCATTATCCCGTAATT 

TTTTTGGTGGTTTAAAGAGCCAACAAACAAAAAGCCGAAGGCGANGGTACNAAACTGAAT 

TATATTTMCTTC TGNG TGTTGANCTGCTGCMTCTTTGGGTTTAAGTTACCAGACATTA 

AAACAATTCCCTNTTTTAAAGCCTTAACATTGGTTCTGNAAAAANAAA 

Sequence 5945 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACGTTGCTCAGCTCCTCCCGCTTCCTCTTGGCGCG 

GATGTGCGTCCCCACCCTTTTCTTGATAMTTTGAGGGCCCGTTTGTCCTTGGAGACCTT 

CAGTAACTCCATGGCGCGCCGCTCGTACTCGGAGCTGGATGAGGATGAGTCGCAGGCTCC 

CTATGACCCCAACGGCAAGCCAGAAAGGTTTTACTACAATGTGGAGTCCTGTGGCTCTCT 

GCGTCCTGAAACCATTGTCCTGTCAGCCCTCCAGGATTGAAGAAGAAACTGAGTGATTTA 

CAAACTCAATTAAGCCACGAGATCCANAGTGATGTGCTAACCATAAATTAACTGCAGCTT 

GCCTGCTTCAGCAAAAACGGAGATTCAGGCCAGCAGCTGGATATGGGGGTCTCTCTTCAA 

NACTCTTCTCGTTTCTGMGAAATCTMGTCTACTGTTGGTTGAGCTTCTTTGGCAAGAC 

ATCAAGTACCT 

Sequence 5946 

GGATATCTGCAGAATTCGCCCTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACATCAATATGGNCCT 
MCATANAGNGGNCNANTNATATTTTGAAATCAACTCTAGGAAAAGAATGTTTTACTAAA 
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GNNATTCATGAAAAATAAGTGGTGAATTTAAACCCCAGGGCTATATTATATAGAATTATT 

TTTAMTTGAAMGTTATGTTCACATGTTCCACTCAACAAATAAAATAATTATACCTTTT 

GTGAGCCATGAGGTCTGTAATTTATGAGAGACTCATTAAGTTTTATAGATGTGAAGAATC 

TAGAGGCAAATTTGCAAACTGCTTATTTAAAAATATTGTAAAAAACAAAACAAAAAGGAA 

AAACAATAACTTCCCTAACCGTGCTTAGAAAACTTTCTGGTCACTATGTAGCACAGAAAC 

CCAAATACCTTATTAAGCACATGGATATAAGAGGACTTATATTATTTAAAAAAAAAAAGT 

ACCTCGGCCGCGACCACGCTAAGGG 

Sequence 5947 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACCCAGTAATCACATAAATTCTGCAATCATCTGTT 

TATTTAGCTTAACTGI I 1 1 1 1 1 1 1 ATTTGTTGAAGTTGTGTTGTATTTCAAGTCTTTTTC 

TTATTGGGTTGACCAGACTTGGTAAAATCTGTAAGAAAAGTTCCATAATTATGGGGAAGA 

TTTCTCTGAATTGGCTAAATTCCTGTAGCTGAAAAAAAAAAGAAAANAAAAAAACNCCAG 

CAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAG 

Sequence 5948 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACAGTTGTTACATAATTATATAAAATAAAGCTTGT 

AAMGTTCTATTCTATCTACTCTATAAAGTTTATACAGATTGAGCATCCCTAATCTGAAA 

ATCCAAAATCCAAAATGCTCCAAGATTTGAAACTTTTGTGGCTCTGATATGACATCAAAA 

GTGGAAMTTCCCACCTGACATGTTGCTTTCTGATGATTCAATGTACCTTTCTGCTTAAT 

AGTTAGAMTGAGATTATAAMCACTGACATTGATTTTTCTTGTGACTGATTAAATGAGT 

CACACTAGTTTATATTCATATCATATATGTATAGCATTCCAGAGTAAAACTCTTAGACAT 

GTTTCAAAGGGGAGTGGAACATTTGTTAAAATCCTGGTTCCTCACTGGGAAAGTTGGAAA 

GGCCAGAAATTGGAGCTAACAGTGAATCTAAGANGTAGAACTAGACC 

Sequence 5949 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACCATTCATTTAAAGGCATAAATGTCCAATGGG 

GCCATCTTGTGATACATGCACTGTCACAGGAAAAGTTTCCAGGAAAAGTCAAGCCAGGGC 

TTCACAGAAGATCAAAAGAAAGAGACAAGGAGAAGCTAAGTGTATTAGTCAGGATTCTCT 

AAGGGACAGAACTAATAGAATATATATACACACACAAACACACACACACACACATATATA 

TACATATAAATAAAAGGGAGTTTATTAAGGAGTATTAACTCACACAATCACAAGGTCCCA 

CAACAGGGCCGGGCCATCTGTAAGCTGAGGAACAAGGAAGCCAGTCTGAATCCCAAAGAT 

GACAAACTTGGAGTTCAATGTTCAAGGGCAGGAAGCATCCAACACAGGAGATAGATGTAG 

GCTGGGAGGCTMGCCAGTCMGACTTTTCACGTTTTTCTGCCTGTTTCATATCCTAGCT 

GCAATGGCAGCTGATTAGATNGTGCCCACCCCAGATTAAGGGTGGGTCTTGCCTTTCCCA 

GCACAChrTGCTCMTGTTTATCTTCTTTGGCAACACCCTTACAGACACACTCANGGATTA 

ATATTTTT 

Sequence 5950 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCTCGAGGTACCAACGGCACAAAAGATGGNGCTTGGCCTTGCC 
CANCTCTTTCCCTGCTACTTTCACTGTTGAGCTATATCTTACCTCTACTTNCCNTCANNC 
ATTGTNGGACTCTTTCACCATTCTGGATNTAGGAACAGTTACCTATGTGTGAANCTTA 
Sequence 5951 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTTGTTACTCTTACAGATGTCTCAATTAATTT 

TMCCTCTATCCCTAATGGTGTTTAAATTTTGGTAAAGAAAAATTC A 1 1 1 1 I I CTTTATT 

TTCCAAGAAATGGGTAAGCTATCTTTGTCCCTATGGGAGATGTGGACAGAGAAAACTTTC 

TGTCTCTGATGTCTTTTGTGTGAGACAAGATTTTAGGAAATAAATAAGTGGTGCAGGGAA 

TTGTGAGATTACATTTCACCTNCTTTTCTGGCTCTCTCTCTTTTATATAATCTTTATCTC 

TGCTTCTAACAATCTCCTTATCAGAATTTCTAACATATGTAATGATGAGAGAGAGAAAAA 

CT GNCCC ACAGGATCAMTTTCATTTCTMTCTGGAGAAACAGGAGTCTAGTTTTCCAAA 

CA'1 1 1 1 1 ATTCTAAAAA 

Sequence 5952 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTMCAGGTCCATCTGGTTTTCTCATGTTTTC 

TCCATTCATTAAAAAAGAAAMTTAAGGTCTTTTATATATTTCCAAAGACAAGAAAAAAA 

CTACAGTCTCTATTAGTMGAATTCATGCTCCATGCATGAGAAGTTTGACACTGTTTTAA 
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AGGATCCTGTTCCTGCCACTTGTTGTCCCCCAGGGCCAAGTCCTACTGACACCTGTTGGA 

ATTTCT TGCACT TAGGAGCGGCTCTCTATGGAGAGAGGTCCACATCAAAATTTAGACGTT 

GTCACCI 1 1 1 1 1 GAACTAGATAAAACCAGTAAGGATACAGACAATAATAAMGGCTTTCC 

AACTCAGCAGAATTAANAACTAGCTCTTGGAGTATATACATTTGCACTCCAATATCAACA 

CTAGCCTATCCACTTTGAGTCAAAATTTGAAAGGTAAGAATGTAATTATGAAAATGTGCA 

CAAAATGTTAAATACTAATGGCAAATAAATATATCTTAATATGTTCTAACAAGCAAACAT 

ATATTCMGATAATCAGCCCTGCTTTATTAAAGAANGAAAAGATCCAAATTGTNTTTGTG 

GGGTGGGGCN 

Sequence 5953 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGTCATAGTTAAGATCTGTGATACGAAC 
CATAGATATTGTCTGACAAAGCAGAAATCACCAAGTTTCCCCCTTTTGAATTACCACCAA 
GMGTGTTGAAACACCAAATAGATATCATGTTATTTTGGGCATTTGCAGTTTTCTTCCCT 
GCTGCATGTMTGTCTCAGMTCMCATTCTTTTAAAATCTAGACTATATTTTGAGGCAA 

TGMTTACTTATATTCMCTTAGGCTTGTTTTGACATTCAGTAGAACTTTAAGTTCAATC 

TAAAGGCTTCA 

Sequence 5954 

CCCTTACGAGCGGCCGCCGGNCNNGTACCGCANGGGANANATGAAANATTATAACCAAGC 

ATAATATATCAAGGACTAACCCCTATACCTTCTGCATAATGAATTAACTAGAAATAACTT 

GTGCAAGGAGAGCCAAAGCTTACACCCCCGAAACCANACGAGCTACCTANGAACAGCTTA 

AAGAGCACACCCCGTCTATGTAGCAAAATAGTGGGANGATTNATAGGTAGAGGCGACAAA 

CCTACCGAGCCTGGTGATAGCTGGNTGCCAAAATAGAATCTTANTTCAACTTTAAATTTG 

CCACA GANCCCTTTAAATCCCTTGGAAATNTNAACTGTTNGTNCCAAAGAGGAAACNGTT 

TTTTTGGNCACTATGGANAAAAACCTTGNNATANAAGAAGTAATAAATTTACCNCCCATG 

GTNGGCCTTAANAAGCANGCCACCAATTTTNGAANAGCGNTTAAGGCNNAACACCCACTN 

CCTTAAAAAATNCCCANNACTTTTAACTNNAACTCCTCAACACCCNAANTGGAACCATTC 

TATNACCCTATATGAAGAAACTAATGNTAGTNTTATTTNACATTGAAAAAC 

Sequence 5955 

CCCTTCGAGCGGCCCGCCCGGGCAGGTACTTG C 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I I NGGAG 

ACGGAGTCTTGCACTGTACTCCAGCCTGGGTGACAGAGCGAGACTCCTCTNAAAAAAAAA 

AAATCCAAAT AAAG TCTT CTGT AAAGTATGGACACCTATGCCAAGTAATGACATAGGAAA 

AMCTACAGGTTTTATAGTTTTAAGAGATGACAGGATTATAAAAAGCAGGTAAGAATTAG 

TAMTTTGGGCCCTTCCTTTGAGATATTATGATTAAGAATCTTTA 

Sequence 5956 

GATATCTGCAGAATTCGCCCTTTCGAGCGGCCCGCCCGGGCAGGTA CI 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 



1 1 1 1 I I 1 1 1 1 1 1 1 I NTTTCCI 1 1 1 1 1 1 1 I I 1 1 1 1 1 1 I I II I 1 1 1 1 NCCNATTTATCGTTN 

TTTATTATNAAANTNATGACCNGGGNGTAAACNTACTTGNGAAAATNTACANCAANTNGG 

GGI^ITTATMCACNTGACCMANATGACATTMCACNn"NCNCTGTTCANATTTTGGGGTTT 

ANAGGTCAANAACAAAGATNNCANACAANACTTTTTCTAAACGGGNCCXJCTTGCANTNGG 

TCCCGMTTNCAAAMTNTCCANTTCNANCTTGGGNCAGNNCGGGAATTTTTANCAAAAA 

ANGAMCCNNAGCAMNTNiyrrTTTTTNMCCNNTTNAGNAMCMGNTTTTTATNACNCN 

TTTTGNNNAGGCCCNCNCCCCNNAAATMCCTTTTANAAMNNMTTTMTI^ITTTTTTGG 

6TTNA AANAAGGTTTNTAANNGGTGGGCNTATAAAACCNTGGGGNCNAGNACCCCTTTGG 

TTTTTGC AAAN CCCCCCNAAMMAAAANNGGGTTTNCCCCCCCTTTTTTTNTTAAAAAA 

AAAAATNTTTTAGGGNCCNTAAAAANNGGCCCAAAAAAAA 

Sequence 5957 

CCCTTAGCGT GGTC GCGGCCCGAGGTA C 1 1 1 1 1 1 1 1 I II 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 GAGCAGTTA 

ACATTCCTTTATTTTAGTTTCAAGGGCGGNGGANGGGAGAGAGGGANAAAAGATACACGG 

AAACTTACAGCAA 

Sequence 5958 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTTAAGAAAAAAACAGTATACCCTATTCCTTTAA 
AAGCCAAGGTAAATTTGAAACCTATAATTGATAATTAAAGGTATTCTTCGTAACCCTGTA 
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GCACTGAGGCCTTCCTATCAAAAATCCTTAACCCAGTAACCCGCAAGATGGCCCANATGC 

ATTTCMTCTGNAWTGGCMGCTGCTTTGCTAATGAAAAAAAAAAAAAAAAGCCTTCTAT 

ACCAATTCTAAGNTAATTTTANACTAAANCAAGGGTCTTATTAATAGCCAAAGGGATAAT 

TGGAAAATCC 

Sequence 5959 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACAAGGATTTTGAAGAAAACGAATGTGGAGATTAG 

GCCACTGGACTCAGAAATAAAATCCAGAATAATGTAAACCACATTCTGAAGCTGTCACTC 

ATATCTGAGTCTCACCTTGTGTTGCAGATAGTCGCCATGTCCTCAGCACAGGAACAGGTG 

GCTGTCTTAATGTCATTGATGTGCAGACAGGAATGCTCATCTCCTCCATGACATCAGATG 

AGCCCCAGAGGTATAGTTTGTGAGTTACTGGGGGCGAAGACATTTACAGACATGTTCATG 

ATCACTTCATTTGGGGCTTACATTGGCCAGTTCAACATATCCTTCCTTCATGATGAAAGA 

AAGGACTATTTCTAMTCATTCTTGCAGGTGCTTTGTCTGGGATGGAAATTCCCGTTTTA 

TCTGGCAGTCAGTCTGGTGAACTGCTCGTTTGGGACCTCCTTGGAGCAAAAAATCAGTGA 

GAGAATACAGGGCCACACAGGTAAGCAGCTACTGCAGTTGCCTTGATCTTTGCTCTCAAG 

ATMTGMCTCA AGCCT GCCTTTTNCATCAGGGGMCMTACCTCTTTTTTGGNCCAAAA 

MCACCCCATGGTTTTTCATTNTCGTAAMCATGTTCCTGGAGCCTTTTGATTGGCCAAG 

TGAlvrrCTGCATmGTAGGTACCTCMGGAmTAMlNrrTANTTTrAACCAGCCCATTGGG 

CCTCC AAAMGGMGTCTTTACTTTTATNTTGGNNAATTNAAAACCATNNTNAAGCTATT 

ATTTTNTTAA 

Sequence 5960 

CCCTTTCGAGCGGCCCGCCCGGGCAGGTA C 1 1 1 1 1 1 I I I 1 1 1 II 1 1 1 I I I 1 1 1 I I I GGAG 

ATGGAGTCTCACTCTGTTGCCAGGCTGGAGTGCAGCGGTGTGATCTTGGCTCACTGCAAC 

TTCCGCCCCCTGGG7TCAAGTGATTCTCCTGCCTCAGCCCTCCAAGTAGCTGGGATTACA 

GGCATGCACCACCACACCTGGCTAATTTTTGTATCTTTAGTANAGACGGGGTTTCACCAT 

GTTGGCCAGGATGGTCTTGAATCTCCTGACCTGGTGATCTTCCTGCCTNAAGCCTTCCAA 

AGNGCTGGGAAACAGGGTGTGAACCCACCCGGCCCTGGGCCCTANTGA A I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 

TAAACCCACNCCATAAATCTAAAGCAAAGGGTATTGCCAAAGATTTNAGCTTGGGGCCAG 

GGTCTTGACCCCNACCCTGAGCATCTTATTAGCTTTCCCATCAAGGGGAAT 

Sequence 5961 

CCC TTAGCGTGGTCGCGGCCCGAG GTA C 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I I ATTNCTTTTT 
TTTAI 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I IAI 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 GGNAAAAACCCCCAAANTTTT 

ANNGTTTAATMTGMTNNCNCAACTNNCCAAGGTNCAAAMTNTGAAMNNCCmTTTT 
AAAAAA 

Sequence 5962 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACATACCTGTTGGCAAAGATTGGGCAGCAAGCCTT 

GTGGACCAAACTGGGGTTACTCTCCAGGAAAGAGCAAATTAGTGGTCACAACATTCAGAT 

CTTAGAGCCAGAAGAACAGGACTACAGCAGAGCCTCACTTCAAGACAACTCGGAGGCGCT 

GGCTCCTCTGAAACCCAGACGCTGTCAACTCCCTGGGCCCAGGAGTCACAACCGCTTTCG 

TGCTCTGGGTTCTTCACTTCTTGTGATCAGCTCCACATATTTTTCTGATGATGTCACCCA 

TTCTGACTTCCTACATTTTGAMGTTGATCTACAAGTAAAATCTTTCGTGAGGCTTAAAA 

AAAAGAAGAAAAGAAATAAAAGGTGTGCTATAGGGAGATGGAGAGGAAGAGAAAGGCCCG 
TT 

Sequence 5963 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACCTGNCTCAAGGCAAANhJTATGACTGANTTCA 

TCCTNACCTCTGGNGGCCNGNAAAAGNGGGTTATAGAANAACAAGAGGCNTCTAGATCTT 

TCACTGGGTTATTTGGAGAGAAACATCTCCTACACGANNGCCAGTTTAACAAGACTGGNC 

AAGGAGGGTATCTTATCTANTTCACAGNNNTNAACACATTGNGTCNCNNNANNTGANACA 

CNNAAACACTNTANNTGANNNAANATATGTCTTNTGAANCCANCCCTAATGAAATGAANA 

TGTGTGATTAACCTGACAG GAAC ATTAGNGAGAGCAACCGTNTANAGTCTCTGGGAGCAA 

CNCATGMCAAACTGAGAATTTTCATNTTANAANATAACAGATANCAATNTGTTTTTAAN 
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TTGGAAGAAATACATTAACTGNACTCAANAATNTAATGTGTCCANCANANNAATTNGTTG 

AAGCAGAAGANAGGGGCTNTCAAAACTTTGGNGAATAGGCCATTGGGAAATCNTGGTNAT 

GGGGNGGGGGAAAMNANNAAMNGGATTGGAANATTTTTTAAAGNGGACTTTTGGAGAC 

CTTCCTCAAAGGAGGGNTAMTTTTTNNNNTTNCCGGAATGGGGGAAGATTNGAGGGNAA 

MGGGACAGAAAAACTTTTTTNGANGAAATTNTGNTCANNAAAACCTC A I I I I I 1 1 I GGC 

AAGGGGAATAANAAAATTTTGATCTTAGAAATCCCCCANCATCAGGGGTTNGGANAAAAC 

CCAGGG 

Sequence 5964 

CCCTTAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTTTTAGGCAGCTCACAGAGCTGATCTCAACTTTG 

AGCACCATGGGAGGTAAAGACCTCAGGGCAGTTGNCTCTNGTGCAGCTAAAGTGTTTAGA 

AAGCCAGAACGAAGTGAAAGGAAGACCCTAGAGTGGGTCAGCTTTCTGCCAAAGATAGAG 

AATATAGCTATAGAATGCTCCCANCCTACAGTATAGAGCTGTTGTTGGGAAGTGGCTGCT 

CAACCAGTGCCTGTATGCCCTANCCTNTCACACAGTTGGACTACATGACTAGTTCTT 

Sequence 5965 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACGCGGGGAGAGCACCTTGGCGCGCGGAGCTGGCA ' 
CCTTGGCGCTGTTGGTGGCGGCGGAGACAGCTGTGAAGTGTGANGTTCTTTGTNTGCTGG 
CAGCTANGGGCGACGAGGCGGGACGTCATGGAAGTGAAGG 
Sequence 5966 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACCCATATACTAACCAGTTTGGGGCACATAAATGT 

TACAAGGGAGAAAAAAAGATTTAGACTAGCATGTGAATTTCATCAAGCAGAGACACCTTG 

GTTAAAAAGCAAAACTTGTGGGGTGGAGAGGAAGGAAAAAAGGAAAACGTAAGAAAAAGG 

ACCGGAGTGCTCACTGTTTATCATTATCAGCC C I II 1 1 1 1 1 GAGACGGAGTCTCGCTCTG 

TCACCCAGGCTGGAGTGCAGAGGCACTATCTCGGCTCACTGCAAGCTCCGCCTCCTGGGT 

TCACACCATTCTCCTG 

Sequence 5967 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACAAACTGTTAAATTTGTCAATAAGTGACAAAAGA 

ATTCCACAAAATCATGGAACTCTCAAACTCAAGTAAACCAAAAAATAGTTAACCAAATAA 

TGATCTCCGTCAGACAGTGATTTGAATGAGAGATCATATCGTAAGTTTAAAAAGTAAAAT 

TCAAATGTAATGTGATTGAAATACCTCTGAGTTTTACATTACTCCTCATCTGTATAATAA 

AAGAGAGGATGAGTGTGAAAAAGTTAAGAGACATTTAAAAGGTCATACTGGAAATTTATC 

TTTGGA 

Sequence 5968 

CCCTTCGTGGTCGCGGCCGAGGTACGCGGGTATTGGGAGAATCTGCTGCCAGCTTCAGGC 

AGACCTTTCTGTCCTTCGCTGTCAAAGCCAGACTTATAANGAGTANGTGAANGCAAAACC 

CTNNAAMTTATTCGAACANNGAAAAAAAAAGTTTTGCCTCTTCNAGCCCTGGACCCTTG 

NNNAACTCNGTTTCCCTCACCCTTTNCAATTCACTTNNACCCAATNGTCCCNCTTNGCNT 

TATTCCTTCCACAAGCCTTGGCNTAGATGACANNTCTTGGNAGNGNTTGNCCTTGGCNAA 

NACCTCNCAC TATTA NNCACTTTTTCCCAANGACCCNCNNANCCAAAATNTTGTTAGGTT 

GGNCCMTTMTTTTGGAAGANCCTTCCCCTTGGCNTTAGTAGGGGGTATTAAAANAC 

Sequence 5969 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACCTGTAATCATACCAGGCTTCTGATTTTACAATC 
CGGGTTTAAGCTGTTTACATTTCCAMGTMTCMCTTTTGCTCTCCTAAATCCCTCGTA 
ATATTCAMGTAAAACTGATGGMTTTTTTGATAAGTTACTACAAGTTTAGCATCACTGA 
TTACCTTCAATGCACTTGCAAGTGAACCACAGCTAATCTGTAAATTAAGAATTCATCTAC 
AAATGGAAGCAAGAAAGAAAAAAAGTTG 1 UNCI I AAGCAAAGTTGGAAATAAACAGAA 

aatci mrcn iaaaggatggtgga 

Sequence 5970 

CCCTTTCTAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTTTTTTCTTATGATGATTGGTGTAGAAATGT 
GTGATTTGGGTGGGCTTTTACATCTTGCCTACCATTGCATGAAACATTGGGGTTTCTTCA 
AMTGNGTGTNGTTCATMCTTCTTTTGGGGAGGGGGGTTGTTTTCATTCTGTMTATTTT 
CTGAGGACTCCTACAGGAGCCAAATTTGTMTTTAAGAGACACTTAATTTTGTTAATCCT 
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GTCTGGGACACTTMGTMCATCTAMGCATTATTGCTTTAGAAT6TTCAAATAAAATTT 
CCTGACCMATTGTTTTGTGGAAAATAAGATGTGTTTTGCAATTTGAAGATAATCCTATC 
CTGTTCCCAGGAAAGGCNCANAAAGGTANGCGGANATGGCCCCATT 
Sequence 5971 

CGCCAGTGTGATGGGATATCTGCAGAATTCGCCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTAC 

ACATTCCATGCTGGGTCATACCTGAGTGCCAGTGGGAATATAATTTGGAAGGAATACGTT 

GTTGAAAAACATCCTCTTCAGACAAATATGACCAATGCCTTAGTCATCTA7TGGTTATGA 

CMTATCCTCTTGMCAAMTTGGTTTCGGGTCTGGGTTCTGGGGTACCAGGATTTTATT 

TTCACTGGAAGGGGCTTTGTGTGGTGGGCCAAGAAAACNCCTTACCGCTTCAAATGGATN 

CCATGGGACCTGAGAAAATGTCAACATCNAACCCANATGAATGAGAAGCCACCAGTGGAA 

GAAAGGG CTTCN ANATAGCTTNNTTCGGGATTNGGAAATTCANAAAANGGCAGCCATTGA 

NNANTCAATTTTCTTATGMGACCCCTGAAAAGTCAGAAAATTNCTTGACAAATTGGATT 

TTTGGGGGAAAAAAGAAACTGGCAGATTANTGCTTGATGAACACCATTCCCGGAACCNCC 

TTCTmGGMTGNTTTTCTTTAACCTGAGTAATGCCATCATGGGCAGGGGGGATNCTGG 

GCTTGGNCTATGCCCTGGCCACCCCAGGGGACCATlvrrTTTTTATAATCAATGCTGCTTGC 

TTGGGGCAATATTATTCCTTGMTTCAGTCACCTTTTANTAAAAACAGCCAAGGAAGGAG 

GGGTCTTTGATTATTAAAAATTAGGAGAAAAGGNTTTTGGATGGC 

Sequence 5972 

CCCTTTCG AGCGG CCGCCCGGGCAGGTACTTTN I I I 1 1 1 1 I I I I NTTTTTNTNNNCTTAT 

ATAAAATTATT I 1 I CTTCM GCTTTTTTTACCTCANAAAMTCCTCTTTATTTTTACAAC 

TTrCTTTACATATTTTTTTATTTCCTGGTTCCATTTACCTTGTTTTATACATMTGTTT 

MTMGCTTTGMTTANACATAAATTTTTCACTTTTCTTTTTAAAAGGACACACTTCTCT 
GTTTTTG I 1 1 1 1 1 I 

Sequence 5973 

CTCtAGTATGCATAGCTCGAGCGGCCAGCCAGTGTAGATAGGATATCTTGCANAATTCGC 
CCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGGCANGATGATGGAAGAAAAATTACTNC 
ATGCTGA 
Sequence 5974 

GATATCTGCAGAATTCGCCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACATAATACACGTAACAT 

AAAAM TATG TATTAACTGTTTATGTTATCAGTAAGGTTTCTGGTCAACAGGTTACTAGA 

GTTATGTTTTGGAGGA GTCA AAAGTTCTATGCAGATTTTCAACTGCACAGAGTCGATACT 

GCTMTCCCCAAGTTGTTTTAGGGTCAAGTCTGTATTCAAATGCATTCGCAGGAGTTGCC 

TTTMCATCTACTTAGACTGATTTAACCACCCCTATTTACTTTGCCAAGAATGTAGAGGT 

ATA TTAAA ATCAA CCAC CAACACTGTTTCTACCAATGTCTTTCTGTTATTCAAATGATTA 

TAGTTTTGTC GACT TTTAG TATTTG GCACATGTGTTATCTAGCTTGCATAAAATAATCTT 

CACTGCCTTGTTTTAATCATTTTTTATTCTGNATTCGTGTNTTGTTTAACAATAATACTT 

TTCTTCTCACCTCTTCTGGGCTAAGGAATAACACATACATATTTGCTAATCTGTTACTTT 

CAAGCTTTCTATCCTGCTGTCTTAAGAAACTTCATATGTACCTGCCCGGGCGGCCGGTC 

Sequence 5975 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACAATATCATTATTGTGAAGATATGCTATAGCTGA 
TGCGAGACTTTGMTGATCCACCTTGNCTATTNTCTTGAGAAATGCCCTAATNfTNTNNAN 
AATATNTNTGAGTTCTNCANCCTCACAAAGCTNCATCACAAGATACATTTTCTTTG 
Sequence 5976 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACGCGGGTGCCTGTCTTCATGAGAGCACTGTTGTC 

TGCGCCGGGAAATCATCCTCTGACCTGTTCACAAGTCTTCTAGATGAAGATTTTCAGCGG 

G TTTGG ATCTATTTAAAAAGCGGTAACTGCAAAGAGGCACCTAATCCACTTGATTTGCCT 

GTTTTTGAGATTCTGATTATCCTGTTACATGTACCTGCCCNGNCGGCCGCTCAAAAGGGC 

Tnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnn 

nnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnn 

nnnAANCCCNNAACCNTAAAATATAAAACCTNAANTNCCTAATAAATTAACTAACTCACA 

TTAATTACNTTTCCCCTCACTACCCNCTTTTCAATCCA 
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Sequence 5977 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGCTCGAAAATGTGGTGAAGGTCTCAGT 

TGTTATTTCAGAAATGAAACCAAAAGAAACACAATAGCCGAATAAGAACAATAGAGAATC 

CCTTAAAAGACTAGAAGGTTAAAAGGAGGAAAATTATTAAATTAAAMGAAAGGAAGAAT 

GATCAAAAGCAGCAACCACTGAAGATATGCAGAGCAGATCTAGCATACGGATAATAGGAG 

TCACTGAAGAAGGAAACCAAAGCAAGAAAGCAAGCCAACACTTAAAATTATAACTCCAAA 
AAA 

Sequence 5978 

CCCTTT CGAGCGGCCCGCCCGGGCAGGTA C1 1 1 I 1 1 > I I 1 1 1 I 1 1 1 1 1 1 1 1 GATAAAAGT 

ATTTTTGGMTCTMTTTAATGTTCAGGGATCCATTAAGCATTTCAAGGAAGACACTGAC 

ATTACTAMTTGTTCAGCAATGCACAGAATTTGAAAATACACTTGAAAAATAGAACTTTG 

ATATAAACTTGTAAAATACGTAGGATGTATACCACTGATTAAATAAATTAAAAAACTCCA 

TTCCCCTATTCAGTGCTGTGtTGGGTAGAAAAGGGGTAAGTGAACAAACAAGTGGAAAAG 

AMGTTMGGAAGMCATAGAGAAMGGATTGTTTTGCGCAGACATCTGGCTTTGCTTCC 

CCAMGCTACTGAGTACAAMTTTATTGCNGTAAAGAGATTAAAACTATTTCTTATGTAA 
ACCAAAATCA 

Sequence 5979 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTCTTATTAAAGAAAAGTCTTTACTGTTGAGGGC 

ACT GGGTC TCTGGAGTAGATTTAGAAGACACATATAGAATAGGGTGTGATTTCTTACAAG 

TTTCl 1 1 1 ICCAATTTGCTTGMGTTTCTTTTCCTTCTTTAACTTCTGTTTGAAGCTTTG 

ATTCAGCAGCTAACCTGGGAGAGTTAGGGGTGTTTCCACTTCTTTCACTTAAGGCCTCAG 

CGTCAGCGGGAGCTCCTATGAGTTTCACACATTTCTTTTCCTTCTTCAGCTGCATATCCA 

CGGGCAGA 

Sequence 5980 

CCCTTTCGAGCGGCCCGCCCGGGCAGGTACTTMCAATTTGTTTCTGTTTTTTTCTTATT 

TGGATATGGCTCAGACATTTAATGAGTATTATTTMTTTMCATMCTTTAAGATTTTAA 

ATTACATGAAMTTTATTTGTAAATGCTTACTCTGTTTGCMTTACCTMTTTATTTATT 

TTTTAACAATTATACCTTGATTACCTATGAAAATTGAGATACTAGACATAGCTAGTTATT 

AGGTTTTTATTAACGMTTTTATTGCCTGTTAATATCAGGAATTTACCTAAGTAAGAACT 

TTAAGGTTAAA TACAT AGGTCAATAAGTCCTATTGTATAAATCCTGTCAATAAGTCAGGA 

GACATGGCTGATTTTATTAAAGCAACAATATTAAATTAATCTTATCAAAGGGGTTAAAGA 

TTATGTTGNTTTAGGCTTTATCACCTTATTACATTAAAAGATCTAGCAGAGGCATATATA 

AAACTGTGTGACCAGTAAACTCAAGTGAGAATGTATGTTGACACTTTTGAAGNATATTTC 

TAATTTTATTTTTCAACC A 1 1 1 I I I AA 

Sequence 5981 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACAGATGGGGTTTCGCCGCGCTAGCCAGGATGGTC 

TCGATCTCCTGATCTCGTGATCTGCCCACCTCGACCTCCCAAAGCGCTGGGATGACAGGC 

GTGAGCCACCATGCCTGGCCCGTATCTGGATMTTTTAAAAAATTTTTTTGTAGAGACAA 

GGTCTCACTATGTTGCCCAGGCTGGTATTAAACTCCTGGGCTCAAGCAATCCGCCCGCCT 

CTCAAAGTGCTGGGATTATAGGCGTGAGCCACCATGCCAAAGCCAAAAGAGTAATTTTTA 

ATATATAAAAAGCTCAGGATAAAAAAAGGCAGGAAGGATACCAAGCAGAAAAATAGGCAA 

AAGTTGAGCTGGGCTCANCAGCACATGCCTGTAATCCCTGCTACTTGTGAAGATTGAGGT 

GGGGAGGAAATGCTTGACCCAANGAGCTTCAAGACCAGCCTGGGGCCGACACCAGNACCG 

ACCCCCATCTTAAAAATTAAAAGAAAAAATAGGGCCAAAAATTACAAGCNAGATGCCGTT 

CACAAACAGGAAATACCAATGGCTTCATATAAAATCTGGNGTCCAACCTTACTAAATAAT 

CCAMGATGTCAAAAATTGAATACTTATTCTTTCATGGTTrNGGAAAACATGTAAATTAA 
AAAA 

Sequence 5982 

CCCmCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACAGTAATTTATTTGTCGTTAGTGTTAAAGATT 
AAGCATA GTAAC TGACTCTT AAGTGTTAAATAATGTAGAAGTAAAAAAA ( 1 1 1 1 1 1 1 AAA 
AGGCTTAATTTTGGGANGGGGGGGGACTTTATTTTTCTGTTTACAGNGTAATTACCCTTC 
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CTTCCCTCCTCTTCTCCCCCCACACCCAACAAAATACAGTTTGGAATTCACTGAAACAGT 
ACCTCGGCCGCGACCACGCTAAGGGnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnn 
nnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnGCGTAATCATGGGGTCATAGCTGTTTCCCTGTGTGN 
AAATTGTTANTNCGAGTCACAATTTTCCCACCACAACCANTANCGAAGCCGGGG 
Sequence 5983 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACGCGGGAAACTGTCAGGTTGCCGTCTAGGTAGCG 

GTTGTGCTTGCTGAGGCTGCACTTGCTGACACTGCAGCTGCGACGCGGCTAAGAGGCGCA 

GAGCGAGGAGTCGGGATTTGGTCGCGAGCGGCGACGAGCATTTGTGCAGAATGTCATCAG 

ATGAGGAGAAATACTCACTTCCAGTTGTGCAAAATGACTCCAGTCGAGGCAGTTCTGTCT 

CTTCGAATCTTCAGGAAGAATATGAAGAACTGCTTCATTATGCTATAGTGACTCCAAATA 

TTGAACCCTGTGCTTCACAGTCATCTCATNCTAAGGGGAGAATTGGTGCCAGATGTCAGA 

ATTTCTACAATTCATGATATTCTTCATAGTCAANGAAATNACTCTGAAGTAAGAAGAAAC 

TGCAATATGAAANTTGGAAAAGGATGTGATTTNCATATTTCAAGTCATTCAAAGACAGAT 

GAGTCATCCCCAGTGGTATTCGNCMGGAAGCCTTNTTACCCAGTCATGGATTTTTTTCA 

GTTCACATNTTTAGCTGACTNTTTCTTACCAGCAACAAAATCTAGTCATCCAGAAGCCCA 

TGAAATACTTGGGGAGCGMTTTCTTGTTTTTGATGAAAACXnTCGAAAAAGGNAAATGN 

GCTTGATCTTTGGGNGTCANGGCTTAAACAMCCTTTTATTTTTACTAATAAATGGAGAC 

TTAATTTNTTTACTTGCNCCCCAATGGGAATGAGAAAAAAAAAAAAA 

Sequence 5984 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACCCTTACGAATGCCACGATTGTGGGAGAACCTTC 

AGGAGGAGGTCGAATCTGACACAGCGCATAAGAACTCATACTGGAGAAAAACCCTACACA 

TGTMTGAGGTGNGGGGGAAAATCCTTAACCAATNAGCTnTTCTTCTTACAATTCACAG 

GGAGAAATACATAATGNGAGAAGAAATCCTATGAGTGCAGTGGATTNGTGGGAAAATCCT 

TTAATGTTCTCTCGTCCGTTAAGAAACACATGAGAACTTCACACCTGGAAAAAAAACCCT 

ATGAATTGTMTTTATTTGCCGGGGAAAAATCCTTCACAAGGTAACTCCTACCTTTTCTG 
T 

Sequence 5985 

CCCTTTCGAGCGGC CGCC CGGGCAGGTACACATTCTTTTCTTCAGCATGTGGATCATTCT 

CAAAGATAGATCACATTTTAGGCCACAAAACAAGTCTTAAAACTTCCAAAAAGAGAAGGA 

AATTATATCAAGCATGTCCTCTGACCAAAATTGAATAAAACTAGAAATCAATAACAAAAG 

GAACTTTGGAAACTATACAAACACATGGAAATTAATCAATATGCTCCTGAATGACTAGTr 

GGTCAATAAAAAAATTTAAMATTAAAATTTTTTGAAACAAATGAAAATAGTAATAAAAC 

ATATCAAAATTTATGGAATACAGCAAACCATCACTAAGAAAAGGTTTACAGCAGTAAGTA 

ACTGCATTAAAAAGGTAGAAAAATTTCAAATAAACAATGATGCATCTTAAAGAACTAGGA 

AAGCACCTACTAAGCAAACCAAAAGTTAGTAGAAGAAAAGAAATAATAAAGATCAGAGCA 

GAAGTAGTGAAATTAAAACTAAAATCAATTACAAAATATTAATGA 

Sequence 5986 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACACCCGGCAGCACAACGAGNNCAGNCACAACTTT 

GAGAGCATGTCACCTGCCAAGCCAGTCCAGCCTNACAGAGAACGGAAAAGAGCCNNCAAA 

TNCAGCNAGCACAGNATGAGTTAGAACTCANACTCCCATNAACTTAGACTTACTAGNACC 

ATCCTGCnTTACAGATTTGATTGCTTTGGAAAGACTTCAAGCCTTGNCACTTGCTGTTTT 

TCTCACNNGAAAAGTATATGGCTTTCTGCTTTTGATCCAAACCCCANCAAAGCCTNNCTT 

AAGNNTCCNGACCTTNCTTTGGGNMNNAGGTTTTNNCTTTTTCAAGGTTTTTCNAAGAT 

GTAAGGNTNTTCNTTGAATGCMTTTTGGCATTTNAAATTCCACGNATTCCNGNAANTTT 

AAA TNCNTM TTGGTTCCTAAAAAGANTGTTGGTTCTTTTAACCTNCNNNGGANTCCATN 

TTTAi 1 1 1 1 AAACCANTAAANGGGCTTTCTTAAAANGGCNCTNCATTTTANCTGGGNCCN 

ANNCCCTNTTCNTAAACAAAACTTCCNTNAAAANCCGGTTAAAAAAAATNTTGTTGGCAT 

GMTCTTTANCAGTACNCTTTTAAAMGGNGCTTTTTTTGNNCCCTTNCCCGG 
Sequence 5987 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACAGTTATGCAGTCATGGCTCACTGGAGCCTTGAC 
CTCCTGGGCTCAGGCAGTCTTCTCACCTTAGCCTTCTCAGTAGCTGGGACTACAGGCATG 
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CACCACCACACCTGGCTMTTTn"AMTTTTTTATAMNACAGGGTCTTACTTTGTTGCC 

TGGGCTGGTCTCAAATtCCTGGGCTCAAGGNATCATCCCACTTCANCCTCTCAAAAACTC 

TANAATTATAAATTTNAACCACCATACCCACCCCCATCATCTTCTTATAAAGACACTAAT 

TATTGAATTCAANACACACACTAAATCCAATTTAATTNCATCTCAAAATCCTTAACTAAT 

TATAACTCCAAAAACTCTCTTTCCAAATAAAATAACATTCTTAAATTCTAAATAANCCCT 

TTAMTTTTAAAAAAATTCTTCACAANTTANAAACCACAAAAAAACANTTAATTTATAAC 

AAATACTCATTAAAMTTTCATAAAAAAAAAAACATTTCCACTTAAACTTAAAAAAAAAT 

CAAAATTNTTTCNACCCAGAAAAANTTTTNCCCAAANNAANTCTAAATNCC I I I 1 1 1 1 1 I 

I I M i ll IN I II I 

Sequence 5988 

CCCTTTCGAGCGGCCCGCCCGGGCAGGTACNCGGGGGAACAACGGAGGCAGAGGAGCTGA 

AGACTCCAGTATGCAACTGACTACAAGGAGGTTTGTGAGGCTTCAGTTGATCGTGAGTGT 

AAGTGCTTCAGTGCGATCAAAGTTCTACGTGCGAGAGCCGCCGAATGCCAAACCTGACTG 

GCTGAAAGTTGGG TTCAC CTTGGGCACCACTGTCTTCTTGTGGATCTATCTCATCAAACA 

ACACAATGAAGATATTTTAGAGTACCTCGGCCGCGACCACGCTAAGGG 

Sequence 5989 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACGCGGGAACAAAAGGAACTTTGGAAACTATACAA 

ACACATGGAAATTAATCAATATGCTCCTGAATGACTAGTTGGTCAATNAAAAAAATTTAA 

AAATTAAAAI 1 1 I 1 1 GAAACAAATGAAAATAGTAATAAAACATATCAAAATTTATGGAAT 

ACAACAAACCATCACTAAGAAAAGGnTACAGCAGTAAGTAACTACATTAAAAAGGTAGA 

AAAATTTCAAATAAACAATGATGCATCTTAAAGAACTAGGAAAGCACCTACTAAGCAAAC 

CAAAAGTTAGTNGAAAGAAAAAGAAATAATAAAGATCAGAGCAGAAGTAGTGAAATTAAA 

ACTAAAATCAATTACAAAATATTAATGAAAGGAAAGGTTGGTGTTCATAAAAGATAAAGT 

CAACAAACTTANGG CAAAC TAAAAAACCAAGGAGATATTAAAATAAGTTAATAAAATCCA 

GAAAATCAAAAGAGATTTTCAACTGATCCTGCGAAATTCAAAGGTTATTAGTNACTNCTN 

GAGNCAGGTTTATGCCATTAAATTGGGAATAAGGAAACCAAACCCTTACCACCAGATCCA 

AGGCCTTATTAA AAAGTC TCCTNTCGAGAAAAGTCCCNGATTCATGGACTTCCCAGGTTG 

AATTTACTAMCCTTTTTAAMGMCTAATTCCATTCTTCCTCAAATTTTT 

Sequence 5990 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACAGTGTTTTTTCAACCAGTTTATGAGAGAATGAA 

AAGAATGAAAGTGAAAATTTTACTTAACTTAGGGTTATGTAGCTCTAGGTAATCTCTTCA 

GAACTCCCTTGCTTCACCTTCTCAAGTTAATCAACAGTGGCTAGTTTATAACTAGAAACC 

ACTTACCAMTTGCCTAMCMGAAAACTTTTTAAAATAACAATTTGCTGATCTGTCCAA 

TAACTCCMTAAAGTTGMTTTGCTTTATTTTTCCAAAAATTATGTTGTCTAGATAAAGA 

CTCTTTGTMGTGTAMTGTATGATATATTGAGTTGATTTTTAGTCCCTATTAGAGAGTT 

GTTAGACMGTTATTAAAGTTTAAGAAAATTTGGATTCTAAATTTCCACCTGATAACATA 

TATGAAATATTTTATATTTTCAATATATACTTACTTATATTTTGCACACTGTATATAAAC 

TAGGGAGATTAAGAAATGGTTTAAGGCCCTTCTCTGGGGGGATATCTGCCCTATATAAAG 

GAAAAAMGAAAGGGTAGAMGAGACTTMCTTTTTTTCTATCTTCCATAAAAAACTTCN 

AAMTGTTCTTTTTAAAATGGAATTTTTCAA 

Sequence 5991 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACATCTACAGTGGCAACAGCCTGCAGGATACCAAG 

GCTCCCATGATGCCTCTGAGCTGTTTCCTGGGCAATGTCTATGCTGAGAGTGTAGATGTT 

CTTCGAGATGGAACTGGACCTGCAGGTTTACGACTTCGCCTACTTGCTGCAGGTTGTGGA 

CCTGGCCTATTAGCAGATGCCAAGATGCGGGTATTTGAACGTTCAGTGTATTTTGGTGAT 

TCCTGCCAAGATGTTCTTAGCATGCTTGGCTCTCCACACAAAGTCTTCTATAAATCAGAA 

GA CAAGATG AAAATTCATTCTCCTTCCCCTCATAAACAAGTTCCATCGAAGTGTAATGAC 

TACTTTTTTAACTACTTCACTCTTGGAGTGGACATCCTCTTTGATGCGAATACACACAAA 

GTGAAGAAGTTTGTTCTACACACCAATTACCCTGGGCATTATAATTTCAA 

Sequence 5992 

CCCTTGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACAGTTACCTCCAGTCTCTTGTGTATCTGGAATGCA 
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CTTACTTCCTNTTAAGGTTCTTAGAGTGTAAGGAAAACAAAAGCTGTAGAGTTCTGCATC 

CATGGGGACTGAGACAGANCAAAGCACTTCCTAGTATGTTCAACTGGAACATGGCCCACA 

CTGATCCATGGTCACAGTTTGGAATGTGCTGAGMGCTTCATCTACAATCAAGTTTCTCA 

GTAAGAAGTCCCCGCAGAGGGAGGGAGTCCACTGTGTACCTGCCCGGGCGGNCGCTCGAA 

AGGGCGAATT 

Sequence 5993 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCC GGGCAGGTACTTTN I I 1 1 1 1 1 1 1 II 11 I I I I I I 1 1 1 I I U I 

n n 1 1 1 1 1 1 n i 11 1 1 1 11 1 1 n » 1 u 1 1 1 1 1 11 1 1 1 11 1 1 1 n 1 1 1 n n n 1 1 » 1 1 1 

n I 1 1 1 1 1 1 i 1 1 1 1 1 1 1 N AAAAAAAAAAAAAAA AAANTTTTTN N N N N N AAAA AAAAAAN N 
TTNN AAAAAAAN NTTTCN N NTNTT AAAAAAAAANTTTTTN G G AAAAAAMTTTTTTTTTT 
TTTTAA ANGG GNAAAAAAN I 1 1 1 1 1 1 i NTTTTN AAAAAAA A 1 1 1 1 1 1 1 I IGAAAAAAAAA 
AAAAANTTTTAAAAACCNGGGGGGGTNNTTN 1 1 1 1 II 1 AAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAN 
CCCTAA A1 MINIM I AAANGGGGTTTTTNTTTNGNCCCCNAAANTNA A 1 I I I 1 1 I M A 
AAC ANN 1 11 M M I 1 M CAA ANNNAAAAAAAAACNCTTTCNANCNAAATTATGNAAAAAA 
AAAA I 1 1 1 1 NT T^^^T TTTTTANTTN AG AAAAAAAAAAA I 1 M I I 1 1 1 1 NNANN AAAAAAA 
AANGGGANAATTTTN ) 1 1 I M H I CNTNAAANAAANANTCTAAAAAAAG I » I M I II 1 1 » 
TTTTTGAAAAAACNNANTTTNGGGGTTTTTT 
Sequence 5994 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGATATTTAAAAGAAAATAGTTCCCAAG 

AAATGAAACTGGCTCCAGAAAGCTGACAGCTCATCCTGTCCATGACACTTACCCACTTCC 

AGGGTCACCTGCAAACACCAACTTCCTAGCCTTACAGTATGTGATCTTCTTTGCCTGGAA 

CCCGAGGGCGCATCCAGCTGCTGCTATTTTTGTCCCTGGCT7TGGGCTGAACTAATAATG 

TTATGAGAAATTTTAAGAATTTGT 

Sequence 5995 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTAC i I I I I 1 1 II I U I I I M 1 1 I I II 1 I GGGAAATG 

AATGTTTATAGCAGCATTAGTCACAACAGCCAACAAGCAGAAAAAACCTAAATGCCCATC 

AATTGAATGGACAAACAATATGNGGTATATTCATACAATGGAATATTATGCAGTCATAAA 

AAGGAAAGAAATACTAATACATCAACAAGGATGAGCCTTGAAAGCATTATGCTAAGTGAA 

AGMGCTGGGCATAAMGACCACATATTGNATGATTCTATTTAAATGAAATGTCCAGAAT 

AAGCAAATCCATAGAGACAGAAAGTAGACGAGTAGTTGTCGGGGGCTGGTAGGAGGGGAT 

MTAGGGAGTGATAGCTAGGGATNTGGGGTTTCTTTACGGGAGGGAGCTTAAAAACGTTC 

TGCMTTA GTGAT GATNGCTGCCACAACTTTGTGAAAATGAAAMGGGAAATTTTATGGG 

GGGGTAMTTTTTATCTCMTTTTAAMTCCTTTNATGAACACCTGCTATTAGCACAAAC 

AGACTTTCC TMGC CCTGMNTMTATTGGCCCTTGTTGACTGCCTAACCCAATNGGTTT 

TTTAC AMTGT1TTCCTTCTCCTTT AAAACATTAAG G GG ATTmTTA 

Sequence 5996 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACCTAGGAGGAATATTTGCTCTGTGCCATCAGC 

CGNGTAGAAACTANAATAACCAGCTGCCATATTGTGAGCTGATTATGAAGAGGACCATGT 

GGCAAGACACTGAGGGAGATCTCCAGCCAACAACAACTCATAAGCAACTAAATCTTGTGA 

TGAACCACTGGAGTCATCTGGAAAGAGGATCCTCTCACCTTCAATCTTTGAAATGGCTAG 

AGCTCTGATGACAGTTGGATTACAGCCTTAGGAGAAACAGAGAGCCGGGGAAATTTGTGC 

CCAGGTTCCTTTCCCACAGACATTGTCAGATAATAAATATCTNTGCG 

Sequence 5997 

CCCTTTCGAGCGGCCCGCCCGGGCAGGTACTGGAAGGTGATATTAAAGGTGAACGTGTAT 

TATMTGGGGCTGTGTTGATTTCTATMGTGGTTCATATTTTTTCCTGCGMTTTCT^ 

GATGTAACCATTACTAACGATGGTGCAACCATCCTGAAGTTACTGGAGGTAGAACATCCT 

GCAGCTAAAGTTCTTTGTGAGCTGGCTGATCTGCAAGACAAAGAAGCTGGAGATGGAACT 

ACTTCAGTGGTAGGTAGACTGGCTAAAGMTGATCATTTTTCTAAAMCGACCCGACTTT 

CAGAMGTTGAAGCCATAAGTGGGTCATTTGTGCTGTGTCAGAAATAAGTTACATATTCT 

GAATGC 

Sequence 5998 
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CCCTTTCGAGCGGCCCGCCCGGGCAGGTACTTTCAGACCACAGCTGCAGAGGGGATCGTG 

GTGMTTTCMTGAAMTCCATTTGMTCTTGAGGTTCAGATCTTAAAAAGCAAAGGACA - 

TGAGAGMGTMTATTGTTGCTTGAMTTTCATTGCTTATATCTAAAAGAAACTCCTATT 

TTTMGAGAMTGTTGMTCTTTGCMCGTGGTGGACGCTCCCACAMACTTTCTCCTGA 

AATAGGAGATAAATGTTGGAAAGAGGCAATGTATTGAGTATGCTGATAGAGGTGGAGTTC 

AGAGACAGGCMGCATACATMGAGTCAGGATGTTTTTCAAGTATTATCTTTACAAATGA 

GTTTCTTACAGTGGTCMTGACAMCCMTTTCATTCAAAGCTTGCTTCAATAGGCAATG 

GGTTTGATGCCMTATGTTAGCTATTTACTTTGACCACCGTATGCATTAAAAAGAAAGAA 

AMTTAMGMTACTCMGCAGMCCTCMCTTAMTAGCCTTTTCACAAAAAGTAATGG 

AGGGATAGACTGAAANTTAATGGGATCAGGTNTGTGATGAGGATCTCAANAAGTGGTTTG 

CACMTMTGCAAMTCCTCATTTTAMCAGAGTCTTAAGGATTGGGGACCTAA7TAAAA 

TTATTTGNATTNAAAAAAAAAAAAAAAAAAAA 

Sequence 5999 

CCCTTAG CGTGGTCGCGGCCG AGGTACGCTG ATTGTTGCT AACTGTCCTCCGGGGG AACT 

TCAATTTAGTGGTCAGCCTCAGGTGTGTGCCATTGTAACAAATAGCAGTTAAGCTTCATA 

TTGGGTGGACAAMGTTTCCACCCACTTTCAGACANGTTACAAAGATATGTAGCTACACT 

GAGCATAAAAGGAGGAAAATTGATGAACACTATGGACAGAAAGCAGGTGAATTGCTAGAA 

GTTTGGCTGGTTTGCTTGGGTTGGTTGCTTAAAGATTAAGGAAGAATGGAAATAGCTGAG 

CCATCTTACTACTTAGTCCCTCCTATAGTCTGTCATGCCAACCTTAGATCCCTTTGGAGA 

TGACACTAAAAGTAA 

Sequence 6000 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCCGAGGTACAAAAATTAGCTGGGCGTGGTGGTGGGCGCCTG 

TAATCCCAGCTACTCTGGAGGCTGAGGCAGGAGAATCGCTTGAACCTGGTAGGTGGAGGT 

TGCAGTGAGCTGAGGCCGTGCCATTGCACTCCCAGCCTGGGCAACAAGAGTGAAACTCCA 

TTTCAAAAGAAAGGANGAAAAAACAAAAGCAAAAACAAGAAAAACAGAACANTTTATTGC 

CCCATAAGGCTACCTTTGATGTATCATAGTAAAAGAAAGCANGACAAAAATCAGTTATGC 

TAGAAAAGAGATMCTTACGGMGTTCAC7TMGGGAAATACAACAAMTGCTCTTTGTT 

TTTANTAGAAATATTAAAAGTATGGGGTGTGGATTTT 

Sequence 6001 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTAC I I H I II I I I I I I I I I I I I I 1 1 I I I AGNTTTGC 

TTANAATTAGTMTATGTATCTTTGGTAMTTGGTATCTATATTTTMTTTTAAATACAG 

TATATATGCATTTAAGAAAAATTCATAACAAGGCAGTTGTGCTGTGTCATTATAAAATAA 

TTATTTACTGATTTCAGTATGTCACTCTGGGCTAAAAACTCCAACAACCAGAACTTGAAC 

ACCGTAACCCTTCTTTGGCCTCGCTGGACTCTTCTACTTGAATAGACTAAAAACTCTAAA 

GGCATAAAAATTAGGMGACCMTTAGCTMTCTTACTCTTTTTGAMTTCAGAAATTAA 

Cum iCATATTAAA GAAG ATATCTTGGGCTATCGCATATAAGAAAGAGTTCTCCTGAT 

GGGCAACAGCATGTCTTTTCTTTGATGTCCAACACAACCACTTGGGTCTGATCATTGCAA 

TTTAT 

Sequence 6002 

CCC TTTCGAGCGGCCGCCCGGGC AGGNACTTTN I I I I II I > I I I H I I I I I I III I NCCC 
TTTNI I I I I I II I I I I I I I I I I I n I I I 1 1 I NTTNNNNNNTTTTTN I II 1 1 I i I I I I I A A 
AAA AMNAM NTTTGNAAAMTTNATNATNTNATTTTTAAMNAAAMNANCATTAAAAT 
NGGi mil I AAAANTTNANCNTCCAATCAAAAACNCAAGGNCCNNGGNNCCNCCCCATT 
TCNANG GG TNAM GGGCANTTNCCANCN^ 

I i 1 1 ll N AMTTT TGANAACCGAGGNAAAATGNTTNCCCAAANCCTGGTGTTACTTNGAT 
CCCGNAN I I I 1 1 GGGAAAAAAAAANTTTNTTNATTNAAAAAATTCAN f 1 1 I I I 1 1 I 1 1 1 1 
TTTCAA MTNA AMTTTNAAGAAAATTTTCTNAACCCNTTTAA I I I I I I I I A AACAGCGN 
NCmNATTTTANAAAANATTNGGCCCCANGNAAMNCCCNTTATNGNCGNNM^GGG 
NTGGTGGTTNTNAAAAAAACCCCAAAAATGGGGGGGTN I I II I I I I 1 1 I NAAGGGAGGTT 
NTCCCTTGGGGGGGAAACACCCNTTANGGGNGAAATTTNAANAAAATGGGGGGNGTTAAT 
TNTGGGANACCAANNTGGGAACAAAANTTNGGGGG 
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Sequence 6003 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACAAAACTCAAATAGATGAACTTTTAAGACAAAGT 

CTCAGTTAACTTGTGAAAATTGAATTCCCATCAAACTGAATGTAAGCATTTAATATCTAA 

ACATTTMTGTG GACTTC CMTAMTTCTTTTATAGAATTAGAAAGTGGGATTTACTGTA 

GAGT GTAAAMTTTTTTTAAAATTGTTTTACACTATGTAGTAATATTTACAGTTAAATTA 

TTTTGTGCMTATTTGMCTTTATTTTTGAMCTATTCTTTAMGATTTATTTTTTAAAG 

CATTCAI I 1 1 1 I I I CCTTGAATAGCACA 

Sequence 6004 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTGGAGAGTGTCTGCAAAGAGTCCTGTGATGTGA 

TCTGTCTCCAGGTCTCTCAGGCGTGGATACCAGCACTTACTCTGGTGGAGGTAACAGGGG 

TGTGMGTAGATTCTGTGMGGTCCTTGGTTGTATTTTTGTTAAGTGCGCTGGTTTTGTA 

TTGGCTG GCCTCCAG CCAGGAGTTGGCACTTACAAGAGCACATCAAGCTACAGTTGTATA 

AAACTGGAI 1 1 1 1 1 1 1 AACTGAAGATCCGTGCATATCATTACATGTTAATTTTATTTCAA 

TAAAAATAAAAAGCATCTTATTACTCATAGACTGATCTCATCTCATTATTTAAACTATAT 

CTCATATACACATTATGTTG 

Sequence 6005 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACACTTGAAAATGGAATGGAATCTCCAGGAGTGAG 

GGTTTCCATG GAAGC CAGCACTATCCTTGGGGACACCACTGACCATTAACAGATTAGGAA 

GATGTGCCCATTTTTACACACCAGAGAAANCAGCCCAGAGTTTCAGTTGCCCTTGCTTCA 

GGGCANGAGACCAAGTTGGGGAGTCAGGAACTGAAAGCTGTCTTAAGCCAGTTTGGGGGC 

AGGGTGGGGTCTCAGGCCTTTGGCCCCTGTGACTCCAGGTTTAAGGCATATATGAAGGCT 

AGTGAGCTGGGGTTGGGATGGGATGGCAGGGTTGAAAGGTCAGCATATTTCCTGCCTGCA 

AACCCCCTCCCC 

Sequence 6006 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTCCCTGCTGTTCCGCAGGACCTCCACCTTCG 

CCCTCACCATCATCGTGGGCGTCATGTTCTTCGAGCGCGCCTTCGATCAAGGCGCGGACG 

CTATCTACGACCACATCAACGAGGGGGTGAGGGCCTGTGCCATCCCTGACCTTGGACCCG 

CCTGAGGGGTGACAGTGGAGTAGAGAAGCTGTGGAAACACATCAAGCACAAGTATGAGAA 

CAAGTAGTTCCTTGGAGGCCCCCATCCAGGCCAGAAGGACCAGGTCCACCCANCANCTGT 

TTGCCCAGAGCTGGAGCCTCAGCTTGAAGATGATGCTCAAGGTACGCGGGGGTGAGATCT 

AAAGC TGTCT GAACCGTTTATCCATGCCAAATCACTTACTCAACCAGGAAGGCCCACCCT 

TGGCATTTTTGGMGAAGACTTTTATTTCAGGTTTATTTTGTTCTCTCTTAAATAGTTAA 

TTCATTGGCCCCAGCTTCAAAGTGAGAAAACAAACAAAAAACAGTGAGACAGAAAAAAAA 

AACTGAATCCTAC 

Sequence 6007 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTGCAAACAGACACCAGAGGGTGCAAGAGACTGT 
AGACTCCTGAAAAAGAAACCAGAAAACTTTGTCTGGTTAGTGAAATTACACACATAGGC 
Sequence 6008 

CCCTTTCGAGCGGCCCGCCCGGGCAGGTACTTTN I 1 1 1 1 1 1 I I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I IGGGAGA 

GACAGGGTTTCTCCATGTTAGCCAGGCTGGTCTAAAACTCCTGGCCTAAGTGATCCTCTC 

TCCT TGGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTACAGGCATGAACAACCACACCTGGCTTGCCCCC 

TTTTATTATCATAAATGCCCCTCTTCATCTCCCAAMCATTTGGGATGCCATTTTATTCA 

TTCATTTCTAGATGCTGACATATACATTATGTGTACTAAATAGGTGGGTTAAATGTGGTA 

ATTCTAGTTCAAGTGTCTTACCCTGAAAAAGAAAGTTGTAGGTTGGCTGTTGAAATTCAT 

TCCTTAAATATGATCAGTTTGATTGCCCGGCTTTATTGCCTTTACAGGAATGTGATACTC 

ANGGCT TACTCT ATACACCAATGAGTCTTCTTTGATCCTAAAACCACCACTGAAGTTGGT 

TAGGTTCTTTTGGACAAACATGATAAACTTTTTCANANAC I 1 1 I I 1 1 1 I I CCTTTGGCAA 

NAAAGGGTTTTGCTTCAGGTAACTMTGAAAAAAGTNGGCAACCACAAAGTNTTTNAANA 

AAANAAAAAATTCTTGACC 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 GGGGNTTNGG AAAAAA 

NMTGGGN TGGTTNTTCCCCTNGGCCCCANTTTTTGNGAGCTGNTACTTTTNGAGGACCC 

1 1 1 1 1 I I INNATANGGGGAANAAAAAAATTTGGTGGNTTTTTTTNNAACAANNGNNNGGN 



m 
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NTNCCCTTNANTTNCACNNGGG6NNNNAAAACTTTTTNNNAATNGGGNCCAAAANNNATT 
1 1 1 1 I IAAAAA 
Sequence 6009 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACCTGGATGCCAGCACCCATAGATAACTGAGGG 

CCAATGCATCCTAATTAGGAAGGGATAAAAATAAATATATCCATAAAATATAAATATCCC 

CCAATATGCCTGGGACCTGCTGTTGGATGTTTACAGATTGACTCACAGGCCTGGTTGGCA 

GTAGTCCCCMAAAAATTAAATCATGGGCTGCTTTGCATATGATTTCGGGGCATAGTTTA 

AAATATAATCATTCCCATCCCAAAACCCTGCAGTTCCATCTGAATAAGTTCAAATATAAA 

CAAAATAGAGTTTAAAGGTGTGGATTCTTGAACTTGGGAAGATTGTATGGCAAGTAAGGC 

TGAGGTGCTACAAAATAATTCCTATGGAGTCATCATTAATTAGCCTCCTAATGGGATCTT 

TTAAAAAAAATTGCACCAGAAGGCCTTCTTGTAGAACAAATATAATAAACCCGATGTAAC 

CACTG 

Sequence 6010 

CCCTTTCGAGCGGCCCGCCCGGGCAGGTACCAACAAGGGCCAATGGAAAGATCACAGGGG 

CCATGTGTTCAACGTGAAAGTGAGGAGCCGGAGAGAGAGATGGCCTGTGGGCCAAGGCCT 

TTACAGGGATCCGGGGTGTTACCCAAGGAACTTTCCTGTGGAGAGTTCTAATTCATGGGT 

TTAAAACGAGCATTCAGTGGGGCCATACTGTGACTAAGAGGTGATCATTAAGACATATCT 

ATGCAGTCCATGTGGAGTGTGGGAGTCTGTGGGGCAAGTCAAGTAGATTGTATCTCTAAA 

TCCCACAGGGAGGTGATCACCAGATGTATAAGGCAGATATCTGTCTTTTATAATGAAAAA 

CTGGGAGGAAGCAGA AAAG TGTAAATTGTGTTAAGAATAACTAAGCCTTGCTTCTGGTAT 

GAGAAAGTTAAACATATnTCAAAATGGATACCAAGGTGACATAAAATTACAAGAATTCA 

CTACAGCCTACATAAAAAGCAGGCGAGATCTACAGAGAGTTCCACCTGAATCTTCCACTG 

AGTAATGGCTGTGCATGAGTGTGATGAATTAATCAAGACCAAGGAAAGAAACCXJCCCAAA 

GAGGCCAGANGAAAAGCTGTGANGCTCACAAATGGNCAGAAACAGTTTGTGTTNCCACTA 

AACANGGTGAAAAATGTCNTCNTATTCATGAACCTTNNGGTNGAGGCCTCAGGANGCTTT 

CCCTGAATAGGGNGG 

Sequence 601 1 

GATATCTGCAGAATTCGCCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACAGTTAAAAAGTAAG 

CATTGTAGTAMTAGTGGATTCTCTGGTGTGTATTTTTTATCTCAGTGTTGAAAATTGGA 

AAAGAATGGACTGAAGTCTAAAAACTGGAATAATGAAGGACACTAAATGCCTTTATTGTA 

GATACTATGTTTGTAAGTCTATAGCTAAGCAACTTAAGCCAAAAAGGTCTTTCAACTGAA 

GCTTT AATCAACTTATTTTGGAGATGTTCTCTTCCCTTATCTCATGCGTCATCCCTAAAA 

TAATAAGATACATGGGATCAAATAGCCCTTGCCTTTTCAACACAAATCAAGTTGGAAAAT 

TATGGTTTGAGTCCTGTTGCTGCCATGGCTTCTGTTTCTCAGAAATGAGTGTGTATGAAC 

ATACCAATCTATGTAATAGGCTACCnTTTTTTGTCTTCTTTGGAACTTTGTACCTCGGCC 

GCGACCACGCTAAGGGCGAATTCCAGCACACTGGCG 

Sequence 6012 

CGCCAGTGTGATGNGATATCTGCAGAATTCGCCCTTTCGAGCGGCCCGCCCGGGCAGGTA 

CTATGTTGACCAGGCTGGTCTTGAACTCCTGACCTTGTGATCCXJCTGCCTCGGCCTCGCA 

AAGTGACTG GGATT ACAGGCGTGAGCCACTGTGCCAGCCCACTTATATTATTTCAATTGT 

ATTAMTTCATTTTTGGCCCAGGATATTGTTTCTATTGGTAAATGTTCTGTGTGCACTTG 

AAAAGAATGTGTCT TCTGCT CTTGCAGGGTTGAGTGTTCTATAAGGGTCAATTAGACCAA 

GTTGATTGACAGTGTTTTTTCTACTGNATCCTTCCTGATTTTCTGTCTTAATCTACCAAG 

TTCTTGAGAGTGGTCTTGAAATCTCTGATTGTCAATTTGAAGTTTTTCTCCTTGAAAGTT 

TTATCAATTTTTGCTTCAT 

Sequence 6013 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACAAATAAGCCCACCCCACTAGGAACTATGTTAAA 

AANAAATTCAAGAAAGAATTTAAGGGAGATTACAGTGTTACTGTGACACCAGGAAAACTT 

AGAACTTTTNNTNGTNAAATNNACTNGGCCAGCATTAGAAGGTGGGGTTTGGCCATCANA 

AAGGAAGCCTGGACAGGTCCCTTGTTTCAAAGGTATTGACACAANGTAACCCGTAAAGCC 

AAGGCACCCANACCANTTTCCATACATAGAAAGTTACAGCTGCTTTTATACCCCCTTGGC 
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CCCGCCCMCCGTATGTTTNANAAGAACAGGCATCAATAANNCCGGGCNTNGGCATNAAG 
GNCNNNANGGGAAMTGMCCNATGTTTNGMGGAAMNANAAMNMGGGCCCCATTTT 
TTATTACCCCAAATTTCTTT AAAGGTTTAAAAATTT 
Sequence 6014 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACATTTTGCTGGGGGGTTCAGACAAGCAAGTATCT 

CTTTTCACCAAGGATGGAGTGCGGCTTGGGACTGTTGGGGAGCAGAACTCCTGGGTGTGG 

ACGTGTCAAGCGAAA CCGG ATTCCAACTATGTGGTGGTCGGCTGCCAGGACGGCACCATT 

TCCTTCTACCAGCTTATTTTCAGCACAATCCATGGGCTTTACAAGGACCGCTATGCCTAC 

AGGGATAGCATGACTGACGTCATTGTGCAGCACCTGATCACTGAGCAGAAAGTTCGGATT 

AAATGCA 

Sequence 6015 

CCCnAGCGTGGTCG CGGC CGAGGTACAGTAGGTMTTCTTTGGGGCTTTGG I 1 1 1 I I i I 

TCAC TCAGCATMTTATTTTGAGATTCATCCATGTTGTTTTTCTGTGTATCATAGTTCCT 

TTTTAAMTTGCTGAGTAGTATTCMTTGTATGGATATACTAMGTATATTTGTTCCTCA 

ATTAMGGACATTTGGGTTTCCATTTTGGCMTTATGAATAMGCTGCTATAAACATTTA 

CATACAGATTTTTGTAGGTTTTTATTTCACTTGGATAAATMCTAGGAGTGGGATTGCTG 

GATCTTATG GTMG CATATGTTTMCTTTATMGAAACTGCCAAACTATTTTCTAGAATA 

GCCACACCATTTTGCATTTCCACCAGCAATGTATGAGACTCTCAGTTACTCCTCATTCTC 

GTCAGCACTNGCCATTGTCAGTTTCTTTTTTAAAMTTTTMGCTATTTGAACAGGATGT 

GGTGGNATCTAAATTGGGGGGCTTTTTAAATACCACATTTTTTMTTAAAAA 

AAATNGGCTGGATGCAATGGCTCACATCTGTNATCCCCAGCACTTTTAAAAGTCTTGAGC 

ANGGTGGATCAATTGCACTCAGGAAATTTGAAACCACCCTGGGCCAACATGGGAAAACTC 

TGTCTTTCCAAAATAA 

Sequence 6016 

CCCTTAGCGTGGTCGCGG CCCGA GGTACTAGCAGTTTCAGTTGTCTGATGAGAGTTGCTC 

TTTGCTTCCCAGATCACACTTTTTGTTGCATCCTGCAGGGGAAACCAATGCTGTGTCCTC 

ACATAGCAGAAGGCAGAAMGTMCAGAGCCCAGTGTTGCCTGMGCCTTTTTATGAAGA 

ACTTMTCTC ATTM TGAGGGAGGAGCCCTCATGGCTTGATCATCTCTTAAAGGCTCACC 

MC ATCTGMT TTTAGAGGGAGCACATTCAAACCATAGAAAACCTAATTGAAAAAAAAAT 

TGTCi inn iGTAAAGCAGTGCAAGAATTCCTTGGAAAGAGGGAAGAAAGCAGCCTTTG 

TTAAGAAAACGCTATGACAACCCGGCTGTAAGGTGGAGGGTAGTGACTAGGACTGAGTGT 

CAGACTGGCAACCAGAAGCTCTTGAAGAAGAAGGCATTTGCTCTCCCTGAAAAGGGAGA 

Sequence 6017 

CCCTTAG CGT GGTCGCGGC CCGAGGTA C I I I » II I I I I II I I I I I I I GGAGGTACTTTGA 
i i i i i i i iNNAI I 1 1 I I I I 1 1 NTTTTNTNCTTTTNCTGCTGNTTAATNCTACCCNNTTTT 
TNAAAGCANAANNGGGACTTGG 
Sequence 6018 

CCCTTA GCGT GGTCGCGGCCGAGGTACCGGGAACAAAATACAGAGCTCAAGCTTTCAGNG 

GTGCTATTTTATTACTGCCATCMNAMTCATAC 

GGGAMAAAAAAMCCTTTNTTTATGCGTTTTTMCTTAGM^ 

GAAATATGTNTATGCTAATACCAAGTAGCAGTTTGACCCATGCCTGGAGAGAAGAGCTTT 
CTTTGCTCTNTGACTACAGTGATATATAAAANCATNTCATTAATGAAAAAGTACCTGCCC 
GGGCGGCCCGCTCNAAAGGGCNAATTCCAGCACACTGnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnn 
nnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnTGGTAAATAGNTGGTTCCTGGGGNGAAAATGG 

TTATCCGNTCACMTTTCCCACACAACATTACNGAGCCGGTAAGCATTAAAAGTGGTA 
Sequence 6019 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTGATGGMGTTTTATTTCAAATGTAATAATACT 
CTTCMTAGATGGGGTAAMTAMGATTGTTTTCCTCCCCACTCCCCAACCCCCCAGCCA 
MTGAAATGGCTTTGGTTATGTTTCTTTAC l I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I A ATACAAACAA 
CTTGGGGAAGGTAGATAAGTGCAATGGGAGGGAGGATTGAATTGAATAGTAAAACGTAAG 
CGTATGTGATTTCTTACTTTGGMNANAGGCCCTTTGTTATAATAAAAAAAAAATCGAGA 
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AAGAGAAAACAAATAAAAACAACAACAATAAACCA 
Sequence 6020 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCCGAGGTCCMGTTATTMGTMCATMTTTTTAAAATTTA 
MGAATGTGTCTTCMCTAAAAACTTTATTCTTTAGCATTTTATTTATATTTCTCTGGAG 
GGTGNTCCCTGTGACMTGGGCTCTTTAGTTTGCTCTTTCAAGAGATACTTTACAGANGT 
TTGAGATGGCTGCCCTGCATTTCCAGCTAATCTCTTTCTGCTCTAAATATTTAAAAACAG 
GTTCT TCTCAAA CATTTTCATTCNGAAANGCTTTCTGAAAGGTTCCCTATCCCTCTTTAC 
CATAAI I I 1 1 I IAAATGNTAGCCACATTGNNATAGTAAAACTTCATATATAATGGAGGGC 
TTCATAI 1 1 1 1 I GGTTATGG 
Sequence 6021 

CCCT TTCGA GCGGCCGCCCGGGCAGGTACATTATCAGTAATAATTCTAATTGTTATGTTA 

MTTATTTTG TGCC ACAGAGGTMCMCTTTTCTTGTCAATTGTGTCTTTGACAGTGGCT 

TCCCTAAMCTTTTGTCATCCATGMCMTTGTCTTATTTTGATCCTCTTTAGAAGGTGG 

TTTCATMTCAGATATAAMTTCTMCAGATGCTTTGAATGCAGGTTTCTGATAACTTTG 

GAAGTTGTGACATCAGAATACAGGAAAAATTTTCAAGACTCATGGAGATCTGAAATGTTC 

AT GAATAT CA AGCAG AACAAGAATTAGCTGCATTAACTAAACTCATAGAAGTCTGAAGTA 

ATCTTT TTMCTTTTT GCTTAAAACCGTCGCTGATCCTTTGGTTTGTTTTTTAGAGTTAC 

AAAAACTTTTCTTTTAAAGCTATTTACAGCTGTTAACAACTGAGTGGAAGTATATGAACA 

GAATTTGGAGCTTACTTAATCTCTACCTTGATTTCTACAGAAATTTGG 

Sequence 6022 

CCCT TTCGAG CGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGTCATAGTGTAAAGTTTGTGTGGTGTT 

TCTGCI I 1 1 IGTAATGTTTGGAACTTGCCTCTGCAGGTAAAATCCCAGAGGAATCCAAAG 

CCCTCTCTTTATTGGCTCCTGCTCCAACCATGACAAGTCTGATGCCTGGTGCAGGATTGC 

TTCCAATAC^GACCCCAAATCCTTTGACTACTCTTGGTGTTTCACTTAGCAGTTTGGGAG 

CTATACCAGCAGCAGCACTAGACCCCAACATTGCAACACTTGGAGAGATACCACAGCCAC 

CACTTATGGGAAACGTGGATCCTTCCAAAATAGATGAAATTAGGAGAACGGTTTATGTTG 

GAMTCTGMTTCCCAGACMCGACAGCTGATCMCTACWGMTTTTTTAAACAAGTTG 

GAGAAGTGAAGTTTGNGCCGATGGCAAGTGATGAGACTCANCCAACTCNGGTTTG 

Sequence 6023 

GATATCTGCAGAATTCGCCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACACTNNAAAAAAAAA 

CTTANTGANTGGACTCAACAGCAGAATGGAGATAAAGGAAAGAAATAGTGACTGGTGATN 

GAACAATAGTANCTNCTTAGTCTAAACTGCAGAGAGAAANTTGAGGAAACAANTGAACAC 

TACCTCAGGGACTTATAGGACTGTAACAAAAGCTGCGTTATATGATGCATCATAAGTCCT 

AGAAGGAGAGGAAAAAGGAATGGNTCTGAAAAATACTCAAAGAAATAATGGCTGAAAACT 

TCTTAAATGTGGCAAAAAGTATATAAACCTACAGATTGAAGACAGCCCCAAAGANGGTTA 

MCCCAGACAAATCCACATGATGACGAACCTCTGTATGGTCAAATTTCTGAACGTGAAAG 

ACAGAAAAAAAAAATCTTGAAAGCAGCAAAAAATAGCACCCTACATATAGGGGAAAAACA 

GTTCTAATGATAGCAGATTTCTCAGCAAACCACCATGGCCATGTATACCTATGTAACAAA 

CCTGCACTTTCTGCCATGTTTCCTAGAACTTAAAATTTAAAAAATAAATAATTT 

Sequence 6024 

CCCTTAGGTGGTCGCGGCCGAGGTACGCGGGCTGGGCTGTAGTGCGCTATGCTGATCAGG 

TGTCCACACTAAATTCAGCATCAATATGGCGACCTGCCATGAACAAAGGACCATCAGGTT 

ACCAAAGGAGGAGTGAACTGGCCCAGGTTAGAAATGGAGCAGGTCAAAACTCCTGTGCTC 

ATCAGTAGTGGGATCACGCCCGTCCCAATGTTTTGGGAGGCCAAGACGGGAGGATCACTT 

GAGGCCAGAGGTTCAAAACCAGCCTGAGAAACANAGACAGACCCCCATCTCCACAAAAAA 

AAAGAAAAACTTTAAAATTTGGCAGGTGTG 

Sequence 6025 

CCCTTTCGAGCGGCC GCCC GGGCAGGTACGCGGGTTCTTAGTTNTTTTCAACCAGTTCTA 
TGTGGAAAGAMGGTATTTTATTTGACAGTGATACTAACATTGAAGGAGTGTTTCCTAGG 
GCCTGGCTCCCGC CAAGC AT CTNTT GGGCAGCAAATGCCCTGTTTGTCCCTCACATCAGC 
CCTGGGCAGATGTATTTTCCCTTTTCCTGTTTTACTGATGAGGGAGCTTAAAATTTAGGG 
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AGATTMGGA(XTCCCCMGATCATAGAGTTTATCACCAATATTTTACTGACTCTCCATA 

ATATAGAGAGCTCTTATCTTAAATGAAT 

Sequence 6026 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACCAAGATTAAGGACAGAGTTCCCTCCATTGTTCA 

TTGAT TTGTAMCCAA MTGTATC TGTGACAGGTATTMTCMTTGAGAAGAGTTTTTTA 

i 1 1 1 lATTTATTTATTTATTTTTTTGCCMGGTTCAGGACAGATCCAGGTGTCTTTCTCC 

AAAGATGATTATGATGGTGTTAATATTTAAAGGGGAAAGTGGCCTAGAGGGGAACAAGGG 

AGGGTATGATCATATTACTGTATCCACATGTTGCAGGAGAAATGGAGCAGGTACTTGTTC 

T(^ACAGAT GTCTCAA TTM TThn-A ACCTCTATCCCTMTGGTGTTTAMTTTTGGTAA 

ANAAMATTCA7TTTTTCTTTATTTTCCAAGAAATGGTAAGCTATCTTTGGCCCCTATGG 

GAGATGTNGACNAGAGAAAACTTT 

Sequence 6027 

CCCTTAGCGTGG TCGCGGC CGAGGTACAAGAAAGGAANTAATGAAGAGCAANGCCGAAGA 

TATTAAAAAAACN'l 1 1 1 1 1 1 1 NTTGATG AACCCNNGAGTNGGTTTTTTTG AAAAG ATAAG 

CAGAATTGACAAACCTTAGCTAGATTAAGAAATGAAAAAAGACCCAAATATATAACATCA 

GAAATGAAAAAGGAGACATTACAGCTGATACCACAGAAATATAATGGATCATAAGAGACT 

ATTATGCANCATCTCTATGCCAACAAATTGGATAACCTAAAAATGTATAAATTCCTAGAC 

ACATAGAATCTAACATGAATCATGAAGAAATAGAAAATTGGAACTAACCAATAGCAAGTA 

AAGAGATTAAAACAGTAATAAAGTCCCCCATCAAAGGAAAGCCCAGCACCTGATGACTTC 

ACTGTCCTGCCCGGGCGGCCGCTCNAAAGGGCGANTTCCAGCACACTGGCGGGCCGTTAA 

CTAGTGGATNCCGAGCTCGGNACCAAGCTTGGC 

Sequence 6028 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACAATGACAGGATCTCGGCTCACTGCAAGCTCT 

GCCTCCCGGGTTCAAGCGAT TCTCCT GCCTCAGCCTCCCAAGTAGCTGGGATTACAGGCA 

CCCACCACCTCACCCAGCTAATTTTTGTATTTTCAGTAGAGACGGGGTTTCACCATGTTG 

GCCAGGCTACTCTCAAACTCCTGACCTCAGGTGATCTGCCCACCTCGGCTTCCCAAAGTG 

CTGGAATTACAGGCCTGAGCCACCCCACCCGGCCTATTTTCTTAAAGGGGAACAAATGAT 

CTTGACAACATATTATTCCATAAAACCAGTTTAGGGGCACANGCCAGTTCCTGATTAAGA 

ACACAGGACCTGTGGGAGGGACTATCAGAGATGCAAAAATTACTTCAAGATGAAGTTTAT 

TGGTTTCATTTGTATTGCAAAAGTTAGAAGTCATTTTACAMTTAAAAAAACATTTTTTT 

CTTGGTAG I 1 1 1 1 AAAAATTAGGGGATTGAAAAGGATCCANGATGGGCTTTGNGNGGGGG 

NCTCAAAATCTCA TTTAT TAATGAGCCCCCTGTGTATTTATATAAATTACAAGGNGATCA 

TTAAGGGGAAACATTTTGCATGGGTNAMGCTTCATGAMNTCTTTTTAAAAAA 

Sequence 6029 

CCCTTAGC GTGG TCGCGGCCGAGGTACATGTGCTGAAGGCTTTCCCACATGCATCACACT 

TATACGGCTTTTCACCAGTGTGTATTTTTTGATGGTTAATGAGATCAGAACGCCGACTAA 

AGCTTTTGCCACACTCATCACATGGATTTGGTTTCTTCCCAGTGTGGATTCTCTGGTGTA 

GGGTAAGAGCTGAGCACTGACTGAAAGCCTTCCTGCACCCGCGTACAGGTTCTTGGTCCC 

CAAAATGAGGCTTCCCATTCACTGCAAAGAGCAAGCCTGGTATATATGAAATTGCAAATA 

CATTTCTTCCAAATGATGMTGCTTAATCTCTCTCACAAAWCTTTGGTGTCAAGTTTTA 

AAACACTGGATCCGACCATTTTCCCGGTCTGCCACACATAATTGGCCCAAAAG 
Sequence 6030 

GATATCTGCAGAATTCGCCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACCAGAATCTCTGGGATG 

CAGCTAAAGAAGTGTTAAGACAGAAATTAATAGCACTAAATGCCCACATCAAAAAGCTAG 

AAAGATCTCAAGTTAACAACATCACAACTAAAATAGAGAACCAAAAACAAACCCCAAAGC 

TAGCAGAATACAGGAAATAAGATCAGAGCAGAACTCAAGGAGACAGAGACACAAAAAATC 

TTTCAAAAATTAACAMTCCAGGAGCTGGTTTTTTGAAAAAAATTAATAGACTGCTTACT 

AGACTAATAAAGAAGAAAAGAGAGAAGAATCCACACAATCAGAAATGATAAAGGGGATAT 

CACCACTGACCCCCAGAAATACAAGCCACCATCAGAGAATATTATAAACACCTCTCTGCC 

ATAAACTAGAAAATCTAGAAAAAGAGAATAAATTTCTGGAAACATACACCCTNCTAAGGC 

TGAACCTGGAAGAAATTGAATCCTTGAATAGACCAATAACGCTTCTGAAATTGAGGCAGT 
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AATAGTCTCCTTANNNNNANNNNNNNNNNNNNAAAGTNCCCNGGGNAATGATGAGAAGCC 
CCACCTCCGTGTGTCTNTTTNGTANAATGTCACAGACCCCCCCTGCTAGATGGGCTGGAT 
CATGGGGAAAGCC 
Sequence 6031 



TAAAANCCTTNNTNNTTTNNT ATATCTTT ACATTTTT7TATTATGGAATGTTTTAAATAA 

MTTTTAGGGTATTAAATAAATTCTTAAAAAAAAATGTAATCCCAGCACTTTGGGAGGCT 

GAAGCGGGCAGATCACCTGAGGTCAGGAGTTTGAGACCAGCCTGGCCAACATGGTGAAAC 

CCCATCTCTACTTAAAATACAAAAATTA 

Sequence 6032 

CCCTTT CGAG CGGCCGCCCGGGCAGGTACTTNN 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 NNNNNTNNNTTTCTGCT 

TCCTACTTTTCAGGTTTAAATTTATCTTTTTTCTTCTAAMGTATGTTTTTATCTTCTAA 

TTCCCTATCTTCTCTATTCTTTCTTCGCCTTCCCGTACAACTAACGCAACCAAGTGTGCT 

AAAAATGAGCTTG ATTAM TCMCCACCTATTTTTGACATGGAAATGAAGCAGGGTTTCT 

TTTCTTCACTCAMTTTTGGCGMTCTCAMATTAGATCCTMGATGTGTCTTATTTTTA 

TMCATCTTTATTGAMTTCTATTTATMTACAAAATCTTGTTTTGAAAATAACCTAATT 

AATATATTAAAAATTCCAMTTCATGGCATGCTTAAATTTTAACTAAATTTTAA 

Sequence 6033 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTA C 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I 1 1 1 II I I 1 1 1 1 1 ANT 

ANANACGGGGTTTCACCATGTTACCCAGGATGATCTCAGATCTCCTGACCTNGTNATCNT 

GCCCNCACCTTGGGGGCCCTTCCCNAAANAGNNGGNNTGNANAAATTTNNCAAAAANCTG 

TGGAGNCCNCA CCCC NGGTGGCN^nTCGGGGNCCCTTTTTTCTTTTT^nTTTTTAAGAGG 

GAMTNNTATANTTTTCANATTNTTAAAGGTNTANGGGTTTTTNTAlvrrTCNCTTANANAA 

TANAAMTTG^C CNATGN TTTACATANGCACTTATAACANAATTCCATCCANNTNGGGG 

AAAAAMCCNTTNTTTTTTCCAACCNCTTTGNNAAAANGGAACCAAAACNC 1 1 1 1 1 1 1 1 1 

TNNTTGGAATATTAGGNGTGCCACTTGGNCNAACAAAAAAACAAGTCCAANA I I 1 1 1 II I 

CCGNAAAAACNTATTTNCCCNGCNAACCCANCAANCCAAGAAAAAA A I I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 

TTTT 

Sequence 6034 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCX3GGCAGGTACGTTAAGATATTTTAAAAATAAGAAAATGTAG 

TTTGTATATGTATGCATTCACATATATATATACATACTMTATGMGGTTTTAACATAAA 

ATAGCAGTTAMGACCCAATATAGGGTAAGTTTTAAGAGTTTTTCATGTCAGACCACTAG 

TTATGCTACCAAAAGAATAAGCACCATTCCTCCAGCACAGCAACAATAACAGCAGAAGTT 

CCCCACCCCCAAAAMGTATTATCTTCAAAATTTGTCCTAAMTMCMTTCTTTTAACT 

TTAAG AATG GTTTCAATAGTTTGGTTGC AATAATTTTCCACAG CTATG AAGCAG AAAAAA 

AAATATAAMGTTTATTCTTGGGTTTAGGACTTATTAAGAAMTTTCCCCTCCCATTTCT 

ATCAAATTCACCTGATCAACCGCAGGGTGATGCTAATACTCATTTATATTCCATAGTATT 

TCCAAGAAAATATACATGTATGTATTCTTGGNGTCAGGGAACCAAGTCAGGGAAT 

Sequence 6035 

CCCTTTCG AGCGGCCGCCCGGGC AGGTACGCGGGAAGCAGTGGTAACAACGCAGACTACT 
TTACTTTANI 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 TTTTTTGGATAACTCAGTTTCANATAAACCATCTTGGTTA 
CTGNGCTTNATTTTGGGACCAAMTTTTATTNAGCTTMTATGGACACTGACACATTTTG 
GGGGGTNTACATTAGACATATCANAGCAGTGTATTTlvrrGGATCATTTTTTAAATGACCTC 
TTCTAAMCATMCTGTCACTTACCTGAAATGCTGNATCCTAAAATTCCAAAATTNTNTT 
GAGCMTCGCCMGGCCTAMGCCMCTGACTTAMGGTAMTCATTTTAGCTNAAGATT 
AMTTTNAAAAGGCTNAMGMTGTTATTAGMGCTTAGTTTTTTTAAAAATAAAATN 
Sequence 6036 

CCCTTAGC GTGG TCGC GGCC GAGGTACTCCTGCTACTAGCCCGTCCCCCAGGGTCACCAT 
CTTTMTTCTTTTCCTTATTTTCTTCTGGAGAGGCACAAGGMGAATTTTAAGGGGGTCN 
CANGGNATTCAGTCCATTGGCCCCCCTTNGTAAAATNTTAAAAANCNTGNCAAGGAATTC 
GGGAANGGGAAAACCANGGCNCCTTGNAGGAATTAATTGAAGGCTATTGGAAGGCCTCCN 



CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTAC' 



IGGNNGTNGTNNATATNGA 
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AATATTATNTGGGGGGNGNTTNATAGGCCCCATTTTTGGTGATNTCMCCCTTTTTNAAA 
TT 

Sequence 6037 

CCCTTAG CGTGGTCGCGGCCGAGGTA C 1 1 1 1 1 1 I I I 1 1 I I I I I I I I I I I NTTTCTTTTTT 

" NTTCAGTNACCCTNATTACCTGTNTGNNANAAGAGCCTGAAGACAGTTnTGG 

TGTTGAGCCANACTTGACCAGGGAAGGCGGC 
Sequence 6038 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGGCTACATGAAAAGGGATGGTTTCTTG 

GAGCTTCCACAAACTTAAMCCATGAMCATCTATTATTGTCTATTGNGTGTTTTTCTAG 

TTAAGTCCCAAGGTGTCAACCACAAATGAGGAGGGTTTCTTCAGTGNCCGTGGTNATCCG 

ACCCCTTGACAAAGAAGAGAGAAGAGGCTCCCAGNCTTGAGGCCTGCCCCACCGCCCATA 

NGTGGAGGGTGGCTATCGGGCTCGNCCAGCCAAAGCAGCTTGCCACTTAAAAGAAAGTNG 

AAAGAAAAGCC 

Sequence 6039 

CCCTTTCGAGCGGCCCGCCCGGGCAGGTACTTGAATATTCTTGGTTGGTGGATGTAAAAT 
ATGTAATCTCTGATTTATAGTTAACAATAAAAATAAAAATTTAGGGTGAGTGGAAAGCAG 
TGATTAAAATTAACAGTGTCCTTTGAAAACCTAATCACAGTTAAGTGATGGCATGGCAAT 
GMTTTAATCATATTAGGGAATAAAATACTAGATTTAGTGTATACCAATTAGATATATGT 

TAATTGAGCCCCTACAAAGCCTGAAAGCNTAACCAAAGTGGGGGCTATAACTAGTAATTT 
Sequence 6040 

CCCTTTCGAGCG GCCC GCCCGGGCAGGTA C 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 CTGTCCC 

CTCTTACTGTGTA7TTTCAMTMCCTGTATCCAMCTTACTAATTCATTCTTCTGCTTG 

ACCAGTTCTGCTATTGAGAGACTCTGATGCATTCTTTAGCATGTTAATTGCATCTTTCAG 

CTCTAGAATTTCTACTTCATTTTAAMTTATTTCMTCTCTGTTAAATTTGTCTAATAGG 

ACCCTGAATTCCTTCTCTGTGTTATCCTGAANATCACTGAGTTTCCTCAAGGCAGTTGTT 

TTGM TTCTCTG TGTGAAAGTTTACATCTCTGTCATTCTGGGATTGATCACTGGTGCCTT 

ATTTAGi i 1 1 1 iGTTGAGGGTTGGNTTTCCTGGATGGTCTTAATGCTTATGGATATTTGC 

TGATGTCTGGGCATNGAAAAATGGGGTGT 

Sequence 6041 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGG TA C 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 NTTTGGCAGACTA 
ATAGGT AGTAA AGTMTATCTCATTATTrTTCTGATTTCTAAGGAGAGGCAGCATATTTT 
CATGTC ATTTTC CAMTCTG AMGTTTTCnTCTTTG AAMTTTTCCCT A 1 1 II I 1 1 1 1 1 1 
TTTACCATTITTCTATTGANCCTTATTTGTTTTTCCTGNGGATTTGA 
Sequence 6042 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTTAGAAATMTCAMTTTGTTTATTTGCCATTG 
MCACTTTGGCATGGTTTTCTTTTTTCTGTTTITGG 

CT TGGC MGCT GTAGTCCACAGGG TGGCTGCCTGTTTTTGTGMCAMGTTTTGGTGTTT 

TGTTTTGTTTCO I I 1 1 1 I I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 AATAAGACAGGGTCTCGCTATGTTGCCCAG 

GCTGGTCTTGAACTGGTAGACTCAAGGGATCCTCTGCCTCAACCTCCTGCATACCTGGGA 

CCATAGGCACATGC TACTG TGCCTGGCTTCMTTTTTGTAAACAAAGTTTTATTAGAACA 

CAGCCATGCTCATTCTTTTACCTATTGNCTGGGACTACTACAAAGGCAACTTGGGCCCCT 

CAAGGCCCAMAATA TTACT ANTCTGGTCCTTTAAAAAAMGTTTTG^GACCGGTTNTT 

CTATATMTTGAAGCCTTTTCThn*AGGCTTAATTCTTTMTTGGCACCCACCAACTTTTN 

GGCCCCTT 

Sequence 6043 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTATCCCAGCCCCCCAGGTTCGCCTAATAGTCTT 

GGCTACTTCCCTACAGCTGCTAATCTTAGCGGTGTCCCTCCACAGCCTGGCACGGTGGTC 

AGAATGCAGGGCCTGGCCTACAATACTGGAGTTAAGGAAATTCTTAACTTCTTCCAAGGT 

TACCAGTATGCAACCGAGGATGGACTTATACACACAAATGACCAGGCCAGGACTCTACCC 

AAAGMTGGGTTTGTATTTAAGGGCCCCAGCAGTTAGAACATCCTCAGAAAAGAAGTGTT 

TGAAAGATGTATGGTGATCTTGAAACCTCCAGACACAAGAAAACTTCTAGTAAATTCAGG 
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GGMGTTTGTC TACAC TCAGGCTTGCAGTATTTTCAGCAMCTTGATTGGACAAACGGGC 

CTGTGCCTTATCTTTTGGTGGAGTGAAAAMTTTGAGCTAGTGAAGCCAAATCGTAACTT 

ACAAGCAMGCAAGCATGCAGCATACCTGGCTCTTTGCTGATTGCAMTAGGCATTTTAA 

AMTGTGAMTTTGGAATCAGATGTCTNCATTACTTNCANGTTAAAAGNGGCATTATAGG 

TGTTTCCT 

Sequence 6044 

CCCTTTCG AGCG GCCGCCCGGGCAGGTA C I I I 1 1 I I I 1 1 I I I 1 1 1 1 I I 1 GCAAAATAAAT 
ACTTTATTGTTT TMTA TATATATATTTTAGAMTCAG 

TTTAT AMGCCCTTTTANAAAATTNTTTCAAANNAAACACTGGNTAACAAACTCAACCAC 

TTTTTGATTAAAAATATCACACACAAAGAAAACACCAATAGGAGTTTGAAAAAATTATAA 

ATGCTAGMGAAAAATTCTMTMCATTTGGTGGTTACTTTACACATTTATTTAACACAT 

ATAAAACCCAAATGGG AAACCATTTTCC I II I 1 1 1 1 CATAAAAACAAAGTTTTCACTGGG 

TTAAAAACCTGGAACCTAAAAATC 

Sequence 6045 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGGAGCAGGGAACCGCTCAGATACCCTT 

CCACACCGTGGAAACTTTGTTCTTACCCTCTTGACGAAAAATCTTGCTGCTGCTCACTCT 

TTGGGTCCACACCACCTTTAAGAGCTACAACGATCACCACGACAGTCTGCGGCTTCATTC 

TTGAAGTCAGCGACACCACAAACCCACCAGAAGGGAGAAACTCCAGACACATCTGAAGGA 

ACAAACTCCAGACACAACATCTTTAACAGCTGCAACACACACTGTGGAAGGTCCACGGCT 

TCATTCTTGAAGCCAGCGAGGACCACGAACCCTTCTGGA 

Sequence 6046 

CCCTTTC GAGCGGCCGCCC GGGCAGGNA C I 1 1 1 1 1 1 II I I 1 11 I M 1 j I I 1 1 I II I 1 1 I I 

TTAAATNN 1 1 I I 1 I II I I TTTNTNThfnTNNNTNTTNTNNNNTNTNNNNNNNNNNNNNNA 

AAAAAAAAAANTTTTTTCCCCCCNAAAAAAMNTNTNCNM 

TTAAAAAAAA 

Sequence 6047 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTAC I I I I 1 1 1 I I I 1 1 I 1 1 1 II I I I 1 1 I I I I I 1 1 AAA 

AANTGAATGTGNAAAANTGGGTTTATTTATATGAGCCCTTACTTCTTTTTTTAAATACM 

ACATTTAAATAATAAATTTCCCTTTATGCACCATTTCACTGCATNCAATACATTTTCGNG 

TGTTGGGCCCTCATTCTACATMTCTTAMGTATTTTCTAATTGACTTTGGAGTTTCTTC 

CTTGNCCCATTATTTATTTAAMNTGNGCTGTTTCCTTCTGTTATTTGNMGGTTCTGGA 

TTACCCGCGTACCTGCCCGGGCNG 

Sequence 6048 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCCGGGTAGCTACACTACACCATTCTAGGGT 

CATTGCTGCCACTACACGTGGCTTCATAGAGCCTGGGATACTGCCMTTTTTATCATCTC 

AGAGTCCAGAGTCACCACTGCATGGTGCCTTATCCCCCCAGGATCTAAGTTGTCTCTGAG 

CCCTGTTGGGTCTGGTTCCCAAACTGATGCCTACCCTGCTCCCTAGGTCCAAACTTTCAG 

AGCATTTCTAGGGCAGAAGTGCTCTGAAGGTTTGCACCTGGGGAGCAGGGTAGACTAGAA 

CAGAGTCTCAGCTACAACCAAATTCCCTTGGTCTGAACTGCGAGGGGTGCCTCAAAAGTC 

ATGGGTGCTGCTTCTGTGGGCAATCTATATCCAACACTGTCACAGAGAGTGGATCTGCAC 

CTTANGACCCATATGCCACAAGTAGGTTCATGAGGACCTGAGCCTANGACCTCACTTTAC 

AAGCTGCTCTGAATAACTGCACCCTGGAACCCANCACTAAGTGTGGCTACTTGCANGTCA 

TGTCAGACTGACACAAMGAAGGATCTNCATGGCTTMNTTTCCCCATTGGTGGGGGAAA 

ATGA 

Sequence 6049 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACNCAATATTTATGCACAATTTGNTAGTTTAGNAG 

TAGACAGACNGGNAGAGGCTTACTGGGAACATGAAAACGTCGGCTTGGATTAANGCCACA 

NCTATTTNTANGATNNTCAATGAANATNCNATTGATAAAATNNTNNAATTNTAGNGNAGG 

GTAATGGTGGANTTNNTAGGNNNGNCTNTCNATTNGNANCNNNAANCTGTGGCNGCTTNA 

TGNAACCATGANTGTAANNTTGNANTTCNGTCTGAAAANCATAACGAGACCTNTTTTTTG 

ACACATATGTGAAAAGTTTTT 
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Sequence 6050 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTAC 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I 1 1 1 1 1 1 I 1 1 1 1 1 1 1 1 I AAAGTTC 

CTCTTGTGGATAACGCGTGGCCTTTCAGGCTGAGAACTATGAAACAGGCAGGCTACTAGT 

TAGGATTAATAAAAAAATACCTTGATCTGCTGTCTTCGTAGCATGGCAAATTCTCTCATG 

TCTCGGAATGGCTGTAGTAAATACTGATAGAGTTCGGTTGTAGCTTCTGCAAGGCTGCTG 

TAGGCTTCATCCTCCAACTGATACAAGTCCAGAAGCTCCACCATGCTCTCTGTATTCTTG 

NGCTTATCCAANAG 

Sequence 6051 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGACGTACGCGGGGAGTGTAGCCGGCCGCTGNNAGNGCGCG 

TGGCTGNCGGAGNTAAMTGTTNNTTMNCTCTTTCAACTCCTNTNGCTTNTTACGTTTA 

ACGAGAMCGACAATCACTGTTTTATATTGATTAAAGTCCAGTTACACTTTGGCAATGGC 

TGCCATCCGGAAGAAACTGGTGATTGTTGGTGATGGAGCCTGTGGAAAGA 

Sequence 6052 

c cctttcgagcgg ccgcccgggcaggta c i 1 1 1 1 1 i 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 i ngctcttttt 

g i 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 i aatgaactgcttggactgacaaaatctagcctggccaacatggcaa 

aaccccatntttactaaaaatacaaaaattagctgggcgtggtancatgcccctgtaatc 

ccaactacttggganactgaggcatgaaaatcntttgaacccggnaggtggaggttacag 

tnagccnaaatcgtnccactgcccaccancctgggcaactgattgaggcaccntntcaaa 

aaacaaacaaattaaaaaaacaaaattanaatatttatcaaatcctttacttaccaatna 

aamctttttccaaaaatgttgggnaaatcataatattcattattataacccacatttaa 

agtaaataaattcaaaancccataatattaataaatttcataaccctttaaaaacatata 

atactcnct ntaa aatttcx;aaaaaattnnnntacaaaccccancccaaatnaaaaatnc 

ttcccmcattttamctaaaaatttmtttccaaaaaatttattamtttaaaaatttc 

aaamttacctttcccnc^^tttttatmcttcccaaaacctamttt^^tttaamttt 

tntnaaccaaaaattctaaaaacntttaaaaaaaa 

Sequence 6053 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACAAATTTAATTACATCATCTTACTGAACACTACT 

GACTTTACTGMTCTATTCCTTGATTTGATGTTACCTTTCATACAAATCACAGTAGAAAA 

ACGTATGMTTTTTTTCAATACAGCCAAGATGCTGGCTTCTCACCTGTGAATATAGTTTT 

CACGATTGGGTAGGTAGATCATAATTTATAACCAAAGACACTTGTTGCACATCAATCCCG 

CGAGCCTGAAACACAATGGCATGT7TTAAAAATTGATTCAAAAAAACTTGACACCTGTCA 

TGT AGGCC ACAAAATAGTAGCCGAACTATACTAAGTGGTATAGCCCACTGTGGAGTGTGG 

GTCTTTTTACTCTTCCAAATAGCCCAAGTTGGCAAAGGTTACTTAAAAACCTGCCCCCCA 

AAMGCTMCTTTTTGGTAGATTTTTTAAAAAGGCATTANGAGACTTACCAACAAGTCAG 

TAGNTGATCAGAAACACGACTTGACCCTTGACCGGGAA 

Sequence 6054 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACGCGGGTGACATGAAGAGTGTGAAGCATAGATCC 

AACAAAGACAATCTGAGAGAGGCCTTCAGAATTGCAGAACAAGAATTAAAAATCCCCAGA 

TTGCTGGAACCAGAAGATGTGGATGTTGTTGATCCTGATGAAAAGTCCATCATGACCTAT 

GTGGCACAGTTTCTGCAGTATTCCAAAGATGCCCCTGGGACTGGAGAGGAGGCTCAGGGA 

AAGGTGAAAGATGCTATGGGCTGGTTAACTCTGCAAAAGGAAAAACTACAGAAGTTGCTA 

AAGGATTCAGAGAATGATACCTACTTTAAAAAGTATAATAGCCTGCTGTCCTTTATGGAG 

TCATTCAATGAAGAAAAAAAGTCCTTTTTGGATGTCCTGTCAATAAAACGGGATCTGGAT 

GAGCTGGACAAGGATCATTTACAGTTGAAAAGAAGCCTGGGATGGCCTCGATCACCAGAT 

TAATGCATGGA 

Sequence 6055 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGGGCGTGCTCCCAACGTCGCCCCGGTT 

TGACGCACACGGCACCAMCTGTTTGATTTAATTTTGGATGAGATCGTTCTTGCAGCAAG 

ATGTTAATAAAGACAAAATNTTNNACTAAAATGGTGTTAAAATGGGGCTTGCCAACAATA 

TGGA TGATT TGAAGATAAACACCCGATATTACTGGTGCTAAAGAAGAACTCCTAGATGAC 

AACAATTTTATCTCAGACAAAGAGGGCCGGAGTTCATAAGCCAAAAGATTGTCAAACATC 
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ATTTCAGAAAAATAATACGTTGACTCTTGCCTGMGAACTGTCAAAGGACAAATCTGAAA 
ACGCCTTAAGTGGAGGCCAGTCTAGTCT ATTTTAT 
Sequence 6056 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCCGAGGTACTTT N 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I 1 1 1 | I I CTGA 

CAGTCTCACTCTGTTGCCCANACTGGAATACAGTGGTGCGATCTCGGTCACTGCAACCTC 

CAACTCCCTGGTTCAAGTGATTCTCCTGTCTCAGCCGCCCAAGTAACAGGGATTACAGGC 

ACGCACCACCACGCCCAGCTMTTTTTGTATTTTTAGTANAGACAGGGTTTCACCATGTT 

GGCCAGGATGGTCTCAATTTCCTGACCTCGTGATCTGCCCACCTCGGCCTCCAAAGTGCT 

GGGATTACAGGTGTGAGCCACTGCGTNCAACCTGGNGAAAATTACTTTTATGCATTCATT 

TCATATTTCTTAAACTAGCAAAACTTGTAAATGCACAGTTTTTATCTACCCTGAGAAACA 

AAAATTTACCTTTTGGCATACATGAAAAGACCGAAGCTGCAAGGATAACTNTCAAGTAAA 

CATTGGTGGCTTNATTCCAGGCTTNGTGAACAGTNTAATCMTAGAACCATTGGNACCCA 

TACTNCATAACCCCCACCATGGGGGCTGTAAAAAAAAAAAAAAAACAGGGTTCTTTTAAT 

TAATGATGGNAACCCTNTNTNGAAAAAGGGTGGCAAACATTTTGGCTACTGGGCNAATCA 

NNCCCCCCCCTGTTTGGGGGCCGGCCCTTAGCCAAAAAGGGGATTAACTTTCTNAAGGGG 

NCATTTTAMNNGGGCAGTTGGCCCTTTCATTTGAAGGGTTTGGATCCATNATTAACXJAA 

TTGGGMGGGAAATTTGGGGAAAMNCAATTTTTAAAAMCCTTTTCCCCCTTTT 
Sequence 6057 

GATATCTGCAGAATTCGCCCTTAGCGTGGTCGCGGCCCGAGGTTNTCTTCACATTCACTT 

ACTCCTTAGCAAAGATTGCTCTTGAATGGGAGAGGTTGCGGAAAGAGCCAAAGCCAATTT 

GGAGAAGTGAGAAACTTACAGGTTTGAGGAATGGTGAAAGTCAGCGAAGGATCTAGCCTN 

CTTAGATGATGAACANGCAAAGTCAGAGAAAGGAACCACAGGTGAGAGAATTGGCATATG 

CCCCTAATAAAAATCACACAACTTCAAGACACACACACAGACACACAAATATTNATGCGT 

TATACCCATTCAAGTA ACTGGAT ATTTAATTCATTCTATGCAATGAACAGTCAAAATGCT 

TGGAAAGGCCCCATAGTTTTTTGGCCCTTTTGGAMGCAACATATGTCTTTTTCTTGCAG 

GAATGTCTGAGTTGCACAAGTCAAAGATCCGTGCTGNTCAATNGGTCCTTTTTCTCANCT 

CTTNCMGTTAACTGGTTACTTGACCACCACTTAANTTNAACCTTTACAGANGTGACCAA 

GCCCAGGCCAGAMTNNAAAATGGGATTTNGNNTGCACCTTCANGAAAAGTTATTTATGG 

TGTGCTTCCAAAGANTCACTTACCTAAAAATNGGTTCTTCAATTGGTAATTNGGGACAAA 
ATTTTTAAAT 

Sequence 6056 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACCATTTGCCTCCCGGGCTCAAGCGATTCTCCT 

GCCTCAGCCTCCCMGTAGCTGGGATTACAGGCACCTGCCACCATGCCCGGCTAATTTTT 

GTMTTTTAGTAGAGACAGGGTTTCACCATGTTGCCCAGGCTGGTTTCGAACTCCTGACC 

TCAGGTGATCCACCCG CCTCG GCCTCCAAAGTGCTGGGATTACAGGCTTGAGCCCCCGCG 

CCCAGCCATCAAMTGCTTTTTATTrCTGCATATGTTGMTCTTTTTACAATTTAAAAAA 

ATGATCTGTTTTGAAGGCAAAAATTGCAAATCTTGAAGTTAAGAAGGCAAAAAATG 
Sequence 6059 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACMCACATTCTTTTTTTAMTTTATTTTNTTAGA 

GATGGCCTCTTGCTGTGCTNCCCANGCTGAAGTGCGGCGGTGCAATCACAGNTNACTGNA 

GTCTCAAACTCCTGGGGTTAGGGAATCCTNCCACCTTAGCCTCCTGAGACTGTATCTTTC 

TTA TAGAC NGCATTCATTGAAAATAGTTCTATAAAAGTTTATAACCAACNTAATTACAAA 

GAGTTTTAAAGACTNCTACTGAAAAATCACACCTNCCTAATCCAGTAGGG I I 1 1 I 1 1 1 1 1 

TTCAGATGAAGAAATGCATNGCTTTTGGAGGATCATAACCCA AI 1 1 1 1 1 1 I 
Sequence 6060 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCNGGCNNGNACNNCGCCGCAAAAGCTAAGATGTTGAGGAAGAG 

GANCAGACACCCCGACATGCMTGGTGACACTTAATTNGGTGGAATAATCTCCGTTTGGT 
TTCAATTG 

Sequence 6061 

CGGCCC GCCA GTGTGATGGGATATCTGCAGAATTCGCCCTTAGCGTGGTCGCGGCCCGAG 
GTACTAATTTTGCAAATTTTCTGTTTGAAGTTATTTCAAGTAAAATGTTATTCAAAGTGA 
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TCATGCTGGGCATAA GAAAG AAA AAGG AAAACTGATTGATGTTAATAAGTTATGCGGTCA 

TGCCATCTATACTAGCTTT TCTGGTTTT CTGACCTTAGCCTCTTTTTTGAATTATTAGTG 

CTTATAAAGAGCTCAAGACI 1 1 1 1 1 1 1 1 CTTTTTCTTTACATTTTACTTCTAACTGCATT 

GATGGTCTTTTCTATTGATTATTGGTTCAAMTTAMTGTCTTTTTTTCTATGAATAAAG 

TTAAMGTTCCCAGGCCTCATTTCAGATCAGAGCATTTTATGGGCATTGTTATAATTGGT 

AACTCTCCTTGCTTTCTATCTTGNTCTGAANAAAACTC 

Sequence 6062 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACCATTTGCCTCCCGGGCTCAAGCGATTCTCCT 

GCCTCAGCCTCCCAAGTAGCTGGGATTACAGGCACCTGCCACCATGCCCGGCTAATTTTT 

GTMTTTTAGTAGAGACAGGGTTTCACCATGTTGCCCAGGCTGGTTTCGAACTCCTGACC 

TCAGGTGATCCACCCGC CTCGG CCTCCCAAAGTGCTGGGATTACAGGCTTGAGCCCCCGC 

GCCCAGCCA TCAAA ATGCTTTTTATTTCTGCATATGTTGMTACTTTTTACAATTTAAAA 

AAATGATCTGTTTTGAAGGCAAAATTGCAAATCTTTGAAATTAAGAAGGCAAAAATGTAA 

AGGAGTCAAAA CTATA AATCAAGTATTTGGGAAAGTGAAGACTGGAAGCTAATTTGCATT 

AAATTCACAMCTTTTATCTCTTTCTGGATATACATTNTTTTTCTTTA 

Sequence 6063 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCCGAGGTA C I I 1 1 1 I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I II I II I I NCAATTGA 

CATCTTAGCTCCAAAATTAAAAGAGCKTTATTTTMTGGGAGCTGGTTTAAAACAATTTGA 

CATAAGTTAGATMCAGTTTGGCAAATGTGTCTGTGCTCAGTTTTGCTTCCAAATTTGGA 

CTTTTAGACTTATNGTCAGCCTCAGAAAGAAATAAGAAGCTGTGCANATAATTAAACATT 

TGCCTTGGGGG 

Sequence 6064 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTA C 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I 1 1 1 I G GGTCTGT 

TCCTCTATTGGGGGGGCCACAGTAGGGTGTTTTTTCAGGATGGGGGGAAGAAGGAAGGAG 
TTTTTGT 

Sequence 6065 

CGC CAGTG TGATGGGATATCTGCAGAATTCGCCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTAC 
TTTNI I 1 1 1 1 1 IN I 1 1 1 1 I I 1 1 A GACNATTNCTNNTTTTN 1 1 1 1 1 I 1 1 I I I 1 1 1 I A T ACT 
TCAAAAGCMTTTTCCTTTATTAAAANAATGCTTATAAA 
Sequence 6066 

GATATCTGCAGAATTCGCCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTGTCTTACTCAGCTCA 
GGCTGCTAGAACAAAGCACCCTACACTGGGTGGCTTATAAAGAACAGAAATTCATGTCTC 
ACAGTTCTGGAGGCTGGAAGTCTGAGATCAGGTAC 1 1 1 1 1 1 1 1 I I 1 1 I I Ml I 1 1 IGCCG 
ACAATTCTTCAATGTGTCTCAACTTTCTGACTTATTACAAAC AI 1 1 I 1 1 I I CTTTAAACA 
(XJAGTTAGTTTATTTCAGGACAAGMTTrACCATATMCACTCTTTTTACATAAATTCTG 
TCTCCCCCCAC I I I I 1 1 1 1 1 1 1 1 G AAG ATAACCATTCC 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 
Sequence 6067 

CCCTTTCGAGCXaGCCGCCCGGGCAGGTACGACGAGTCCTGACAGGCCTGGACCTCCTACX) 

AGANCGCTTGTCAMGGCC CAGTrACAT CTCATGGCTTTAGTGTCAAATGGGGTATGTTT 

TGCTGCTNC TTGCT TACTGG I 1 1 1 1 I I I I II I 1 1 1 1 1 1 CCTTTG AG ATAGAATTTTTAAA 

AMTGATTCATTTTAGTAGTGACMGCCAAAAAAATTGTGGATGGTATTTGCNGAAGTTT 

TCTGCATTCGGAATATATGTGTGAGAAACATCCTGAGAATTCTACAAATTGGAATGGACA 

ATTTCATTAAAATGTAATCGTAATGGACAATTAAATTTTTAGNGGAAATT 

Sequence 6068 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGTGGGTGAGTTATTTATTAGTTGGGTTTTTT 

TGCMTCAGMTTAAATTGTCATCAGTTTMTATGATCATTTATAAAATGTCGTTTACAA 

GCCTCATGGTAACCTCAAATCAAAAGACCTACAGTAGACATACAAAAAATAAAAAGCATG 

AAATTAAMCACACCATAAGAGAAAAATCACCTTTATACAAATGAAGATAAAGGAAGAAA 

GAAGGGCGATAACACCAAAAAAGTCAGAAAACAAATAACAAAATGTCAGTAAAGTCCTCA 
CATATCAA 

Sequence 6069 
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CCCTTGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACATACAMCAATGAAAACAAATCACATCCTTAGG 

TTCCATGATTACCGAGATGATTTCCCCTGCCCTMGTGCTTTATTATATTTCTTAAAAAA 

TATAGGAGCAGCAGCTTATCACAAGTCTCCACAAGTGCATTAATGATGGAATCAAAACAA 

CACMCAGATTCATMGGATGAGAGAACTGCAGAACMCCAGMGTCAGTTTTATGCTTC 

TTCTTGTTCTGGATMTTCAG MTTT TGCGGTGTGCCTGTCGTAMTATTGCTGCTGTTT 

GMGTAMCTTTAAATGCTCCTTTTATGGCAACAMCGCAATTCCACCCAAGATTGTCCT 

TTGTAMTTAGAAGTTAACACTACTGAACATCAATTTACCAACTATTGTAGCAATAGTAG 

GAAAGACAAGGGCTCCACACAAGATTCGAGTAGCGGAGACATGATCTGCTAAAGGATTGG 

CCTCAGCTGGMTTCGAGGMCAGGACMCCTATCCCTGGAMTATACTATTTAAAATTT 

GGTAGTTTAT 

Sequence 6070 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACAAAGTAGCACTGATATCTCAGGTGAGTGTTCCG 
AAMT AATGTCTAAGGMCCACAGG CTACTTGTTTTTGCTTATGAGTCMGGCTTCATTC 
AGAACI II I I I I II I I I I I I II I I I 1 1 GGAMTGTAAAATATTTTTATAGTTTGTTCATA 
CT ATATGA GGTTCTATTTTAAATGACTTTCT 

TCATTTTTGTMTATTTATTTTATGCTTATGATCTAGATAATTACAGAATATCATTTTAT 

CTGACTC 

Sequence 6071 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAG GTA C 1 1 I I 1 1 I I M M I I I I I 1 1 I I M I G I I M I I I I 

1 1 1 I I I I 1 1 I I I I I I I I I I 1 1 1 1 I I I I GCCGATGCTACTATTTTATTGCAGGAGGNGGGG 

GTGTNTGCNCCGCACNCCGGGGCTTTNAAAAACAANAAGGAAGGNGGGAGGGCANAGCCC 

CTTGNTGANCAANAAANGCCGCCTGCTGCCTTNTTTGTCTGTCTCCTGGNGCAGGCNCAT 

GGGGANACCCCGCGTACCTATNMGCCTTTTTTTATTNTTCATGAATAACTNAAAATCAT 

GCCTCATTTTATT 

Sequence 6072 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTGGGGGGATGCACTTGAGTGCCATTTCTGATAC 

TGT CATT GTA TGACT ACTGATGCTCGTTTATGTTGTTCTTTGGAAGCTATAGTGAGCCTG 

ATGTTTTCACATTTTAAAAAATGCTTCCTGAGACT^ 

G TGCATT TGGGATCAMCTTAGCTCTTAGATCAGCAAACCTGACTTGCTTCTACTTTTGC 
MTTTTTCAGGCCTTACCATATTTCTTATCTCTGTCTTCCCACCTGATAGGAAAATCTTG 
CAGATTTGA 
Sequence 6073 

GATATCTGCAGAATTC GCCCTTAGCGTGGTCGCGGCCCGAGGTACTTTN I ! I I I I I II M 

1 1 I I » i I II I I I I l I I I AI I I 1 1 I 1 1 I I I I I TTTTN I 1 1 I I 1 1 1 I) I I I II 1 1 I I I I I I I 

1 1 I I I I I I IGGGGGNANNNNTTTTNAAANTTTTTTTNNNACNGTNCNAGGGNNAAAAAAT 

Mill NGAAAAAAAAAAN I I I II I I I I CTNTGGNCCCCAAAAAAAAAAAAATNNANTTTT 

CNGGGGGNTNTTTTTNANNNGNN^^ 

CNNTT AMAAM CCCNCAANTTTNTTTAAAAAAAAAAAAAAGGGGGCCNAATTGGGTNCT 
CCCCCI 1 1 I 1 1 NAAAAANAATTTTNNTTCCCCCAAGNGGTTCCNNNGANGGGGGNGGNNA 
AAANNTTTNNAANCC 

CCCCAA AAATTTT TAANNCCCCTTTNAAAAANCNNTCCCAAAG I 1 1 I I I 1 1 NNGCANTTA 

MMANATTTTTTCTTCCCCAANAAAAACCNCGNNNGGGGGTTTNGGGGGNCCNTNAAGG 

GGGAGACCC CNCNAC NCCCTTTTTTAAANGGGGNNNNCCCCCCCNCAAAGGGGGGGGNGG 

GGATANAAMTTTTTTAMCCCTTTTTNGGNNAAAAAAAAAAAAAAANGGGGNNAAAAAA 

AAA 

Sequence 6074 

CCCTTTCGAGC GGCC GCCCGGGCAGGTACAGGGATTACAGGCGTGATCCACGATACCAGG 
TCT MCCTCTCATTTTATTTTAAMGAATMTGCTATTTCAAATCCTATTGCTCTAAAAA 
TAMCTTAGTTTCACMGMCACTANCATTATCMCCAATTCCTGGATTTTCTTTGAGCA 
GCTCTAGAATTMTGTTAATACCMTTTTTCTTCTCTGTTATTTACTGTCATGTGGTATC 
CCAAAATTATTAACAAGTGAAGCAACTATTATTMTTTTAAAMGATTAGGGTTTTCGAC 
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CTTMTGTTTTCAAACCTTTATAATTGGACACATCTGATTAAAGCTAAAAAAAAAAAAAC 

TTTATTAATCTAGTAGAATGGTTCATT 

Sequence 6075 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACATGTGCACATTGTGCAGGTTACAAATAATTATT 

ATTTATTGAAAAAGAAACTACAGTTGACCCTTGAACAACACAGAT7TGAACTGCGCTGGT 

CCACTTATATGTGGA I 1 1 1 1 1 1 ICTAACCAAAAGAGGATTGAAAATACAGTATTCTCAGG 

ATGCAAAATCTGCATATACTMGGGCTGACTTTTCACATACATGGGCTCTGCAAGGACTT 

GCATATGCACTGATTTGGGTTTACACGGGGGTGATGATTTGGATATAGGCAGGTGGTCCT 

GAAACCCGAATTCCCCGAGCATGCTGAGGGGATGACTGTATATGTGAATAAGACTTAAAT 

TATATTTCCAAAC7TGGGATGGAATCAMCATTTTAGTAACAATTCTGTTGATTACACTT 

CTATTTTTMTCTTGTAGGACTGTATTTATTTTTTATTTTTGGGGTTTGAATATGGGGGN 

GTGTATGNGTGGTNGGNTCGGGAAACAATTATAAAAGATTTGNGAATTATTTNGGGATGT 

ATGCCTNTTCCCAAATACTCCNNTTTCCCTTCTTT 

Sequence 6076 

' CCCT TAGC GTGGTCGCGGCCGAGGTAC 1 1 I 1 1 1 1 1 1 1 1 I I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I CCCTGAAGG 
MGGTTTTCAACTTGMTGTATGGTGACAAGTTTTTNTTGTTGTGGCAACCTACNATCTT 
TTMTACTTNTANGGNATTCCNNGCCATTTTNAAAGGGNTGTNTTGTTANAAACTATTNT 
GTTTTAAAAAAAAMTAMTTCGTTTAANGTTNTTTATGGGGTTAAAAGGGAAGAAAATN 
CAA ATTTN CATTTCTTTACATAAAAAAAAGAAACCGNGCAAGGAGGGGGACTCAGGNAAA 
AAAATTTTNCAAACCAATTTTANCAACNTTGAAANAGCCCAAGGGAANATTTCAT 
Sequence 6077 

CAGAATT CGCC CTTTCNAGCGGNCGCCCGGGCAGGTACTGGATTTATGCAAATGTCTTTT 

CTGCGTCTTTTGAGATGAGTATCAGG 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I'CCTTTTATCATCTGATGATGAA 

CTTANTGTTTCCATTTGTATTAATGGGANTACTAAGTCCCTCTTGTGATTTCTGAACCAA 

GCTATTCCTAAGGCCTGAGTTTTATTTTGTTGACACAGAAAATNAATTAGAAGGCCAAGC 

CGTGGTGGCATGTGCCTGTAGTCCTAAGTTGCTGAGGTAAGAAGGATTGGCTTGAGCCCC 

AGGMTTCGAAGGCTTGCAGCtoAAGCTTTTGATTGCGCCACTTGCACTTCAACCCTTTGG 

CGACAGACTAAAGACGCTTGTCTCAAAAAAAAAACCAAANANCGACCAAAAAAAAACAAN 

ACCAGGAAAAAATAAACCTAAGGCAATGACNAGTCCCTGGCAAATGCTGGGAAGGGAAGG 

CACCANTGGGTCAGGGAAAGGTACCNTGAAACANGGGCTTGTAAAACAAAATAANAATTG 

GGGAGGGCCAAGGNTGGGTGGATCCACGAAGGTNAGGAGTTCGANACCNNCCTGGCCCAA 

CAAAAGTGAAACCCCCGTTTTTTNTTAAAANTCCCAAAAAA 

Sequence 6078 

C CCTTA GCGTGGTCGCGGCCGAGGTACAATACAGTGTTCAATAGTTTTTATTGCAGTGAT 

GTTTTTCCAATMTTTMGTMTTCTCTTTCTAGTATAATACAGTTTTCATAAATAATGT 

TTACTTGCTTTCTTTACATTTTCAMTMAATTAAAATGCTCGAGCACTTCCTTTCAGAA 

AGTTATAAAATTAAAAATMTTATTTTAAATGCTCATTCAAATGTGTCTGTATACTTGCT 

AT GCCCC TTTTTCTATMTTCCAMCTGAGACTGATTTTTCMGAGATTTTTMCTTTAA 

TMTTTTAMTCTAGMTCMGTGAMCAGATATGTTAAATACTGAGTCTAGTTTTCTTC 

CATCTTATGGAGCTTCATGGAATAAGAAACTAATCTAGTGCAAATGAAGATTAAATATTT 

CTGGGTGATGGAGAGATAGTCAACAAATTTATTTATCCATCCTCTGCACATCAGTCCACT 

GGGGCANGAGTTCTACCATTAAAAATGTAATG 

Sequence 6079 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTAC 1 1 1 II I U 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 IANTTT 
I I I I I I 1 1 1 1 I I 1 1 1 H I I I I 1 1 1 I 1 1 I 1 1 1 1 1 1 1 1 I NNNNCCCAACCNANANAATNTTT 
TTTTT NAAAAAAMCAMNCAGGTAAAAAAAAAAAMNTTTCCTTTTTCCTNTNGGCNCT 
TTTTTGTMNNTMNGNNTGNNCNNMNCCCNNNGGGNCCNGTNMTNTTTTTTTGTTTG 
AAANAAAANAGGANNGNTTTGN 1 1 I 1 1 1 1 CCAAANNCAAAMTTTTTNGTTTTTAAAAAA 
AAA 

Sequence 6080 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACGAGTCCCTCTGAAAATTGTCAGTGTTCCTTCAG 
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TTCTCTTTGGGTCAACTTCAGTCTAAGAATAGGTCTTATGCCAGTCAAGCTGTACGCGGG 

CAACAACAGCCAGCGGCTCCTCAATGTCATCGACATGGCCATCTTCGACTTCTTGATAGG 

GAATATGGACCGGCACCATTATGANATGNTCACCAAGTTCGGGGATGANGGGTNCCTTAT 

TCACCTTGACAACGCCAGAGGGTTCNGACGACACTCCCATGATGAAATCTCCATCCTCTN 

GCCTCTCTCCCANTGCTGCATGATAAAAAAGAAAACACTTTTGCA 

Sequence 6081 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTCAGAGCTTATTACTAGAAGTTGATGCAACATC 

TAAGTATTCTGTTGCTATTTCTACCAGCGAAGTGGCCTGACCATAAGCTACATTTGAAAG 

AAGATCCAMTn"AATTAGCGTGAATAATTTTGAAGATTGCAGTTTGTGTCCCAGTGTTC 

CCATTGAACATGGATTTCGTAGACAACAGTCTAAGTCAAATAATGTTGAAGAGACTGAAA 

TACATTGGAAACTGATTCCAATTACAGGAGGGAATGCAAGAAGCCCAGAAGACCAGCTGG 

GGAAACATGGTGAGAAACAAACACCAGGTGAGAAGGCTTGCTTTGCTTTTCTTCCCAAGT 

GT GCCCTTCT TCAGAGTTGCTACTTGCATTTCTGATACTCCATCAATAGGGCATTGACTT 

MATTTTTTTAATTACAGAAAATTTGGACAGTAGCATATTTATTTATA 

Sequence 6082 

TGTGATGGGATATCTGGAGAATTCGCCCTTAGCGTGGTCGCGGCCCGAGGTACTGAGCTC 

CACAAACGTGGCCATGGTTGGTGCGGAAATGATTCTGAGTGAGCAGGTANAAGTCTCACG 

TCCTGCTGTGTCCAGAGTTGGTTCCTTCCAGAGGGTTCGTGGTCTCGCTGGCTTCAAGAA 

TGAAGCCCGTGGACCTTCACAGTGTGTGTTACAGCTGTTAAAGATGTTGTGTCTGGAGTT 

TGTTCCTTCAAGATGTGTCTGGAGTTTCTCCCTTCTGGTGGGTTTGTGGTGTCNCTTGAC 
TTC 

Sequence 6083 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCCGAGGTACTCAAGTAACAGAGTTGAACCTTCCTTTTGACA 

GAGCCGTTTTGAAACAGTCTTTTTGTAGAATCTGGMGTAGATTTTGGATACCTTTGAGG 

ATTTCTTTGGAAACGGGATATCTTCATATAAAATCTAGACAGAAGCATTCTCAGAAACTT 

CTTTGTGCTGTATGTCCTCCCGCGTACTATCACAGAAGACAAGAGGAGCTCAAGAGATTG 

GAAG AAAAT GATGATGATGCCTATTTAAACTCACCATGGGCGGATAACACTGCTTTGAAA 

AGACATTTTCATGGGAGTGAAAGACATAAAGTGGAGACCAAGATGAAGTTCACCAGCTGA 

TGACACNTNCCAAAGAGATTAGCTCACCTTTCTCCTANGCAATTATAATTTAAAAAA 

Sequence 6084 

CCCTTTCGAGCGGCCCGCCCGGGCAGGTA C I I II 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 A ACAGCA 

TAGCAAGGAGTNTTTACTAGGATGGAGGCAGGGGATGCGAGGCAGGTCCANAGCAAGTAN 

AATGGGCCAAGACCATGCCAT GGCA CGCCACCCTGCGCGACAAGAGCAAAACTGTCAAAA 

AAAAAAAAAAAAAGAAAATGAGTTTTAAAGTGATGGCAGTAAGCTTATTTGANAGGATAA 

ACCCTNTTCCAACTTGTGGAGATACCCCAAAGCAGTTGATGTGGAAAGTCCTTGGCGTCN 

CCCTCCTCCTNTTGGANMTATTTGTCCAATNTTTNTCCCCGAGGNTGACAACAACNCCA 

AACCCCANATACTCCGGACTCGTCCTNACCCCCCGCCCAGGAGCAGCGAGACCGAGGTGG 

CGGCGGANATCCAGGGCAGGAAAAG 

Sequence 6085 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGGCCGAGGTAC 1 1 1 1 1 II 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 GAAAGGTGATG 

ATGCAGAGGATTTTATTAGGCAGTGGAAGTAGCTCTCAGCAGAAGGGGAGCTGAAAGGGG 

GGTGCAAGAAGAAGGTGATCTTTCCTTGAAGCCTGGTCGTCTCCATCTGGGCTCCTCTCC 

AAAGTTGTGCCGTCTGAAGTTAAGTCACATCTATCCATAGTCTCAGATGCCCAGTTGCTT 

CTTCACCTCTTGATATTCAGCTGCTTGTGTTGCTCTGCCAGCTGAAGTCTGTTGTGGGGC 

ACAGAATAGGGGCAGACTTATGATGTGATTCAGGTTACAGAACTTGAGGTCAGAGGATTC 

TCCTGAATGATGTAGAGGCTCCCAATCAAATCACAGGAGTCCTTAGAATGGAGAATCTTT 

TTGGCTGCTTCTCTGTGCCACCTAAATCAGAGTAGCTTCATTTT 

Sequence 6086 

CCCTTAGCGTGGTCGCGG CCCGAGGTACTTN N 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I I I I 1 1 I 1 1 1 1 1 1 1 
" 1 1 1 1 I I 1 1 1 1 U | | 1 1 1 | |NI I I H 1 1 I I I NTTNNNTAANANTNNANAAANATTNCAC 
N 1 1 1 1 1 NANNGTTGATNNTTGAAAANAANGAAAAAAAANGNTTAANTGGNNTTNAAAAAC 
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TTTTAAAACTTTT AAACA I I I 1 1 I A 
Sequence 6087 

GAATCTNACTTCTTNCCACCACCCNCACTGNTACCACTCTAGNCNAACNAGTAACATCTA 

TCCATGAACTATTCTMTNGNCTTGGGMTTACTCATCTTACCTCAGCTNTTGCCCNTCT 

ACACAGGAGCTAGTGATTATTCTAAAATATAAGTACTCATTATGTTATTCTCTACTCAAA 

ACMTCTTACTTCCTATCTCTGACAGAATGAMTTCACTCTTTAACATAACTTACAACAC 

CCTATT 

Sequence 6088 

CCCTTTCGAGCGGCCCGCCCGGGCAGGTACAGCAGTAGCAGTTCATACATATCTGATATG 

CTTTCACACCAGGATTCAGTAMCMCAATAAATATMTTTCCCCTCTTCAAAACAAAAA 

ATGGATTTATACGGAAAMGGGTTMTTTACTTGGGGTTTATCAGCACACCATTTTTAAT 

GTGCTTT GAAAGAATTAAAAACCATGAAACTGTATTCACTGAATACCGGTCCATAGTTAT 

ATTTTTTCTTTTAACGTGGCnTMATACATACATCATGTCTTTCTATTAAAATCC^ 

TCTATGGGGATGTGTGGTAGATMGACTATATTAAAMTTTTTCCTCATTAACAATTTCA 

TTAAATTAAAAAAAAATCTGACATTTCCCTTAAATG 

Sequence 6089 

CGCCAGTGTGATGGGATATCT GCAGAATTCGCCCTTAGCGTGGTCGCGGCCCGAGGTACT 

1 1 I I I I M 1 1 IGI I I I I I I I I I I I AATTTTG AACAACTG AAG AATACTAAATCAGAGAGT 

AGCTGAAGCCTCTGCCCCGGTGACCATTGGCAAGCCAGGGACAGGCCTTGAACAACTCTT 

TTCCCTGTTAGATGTAMGTTMGACTAAGTGCTTAGTAGCTCTGAATAAATACTTTTCT 

CTGTCAGTAMGTGTCTGCATTMTMTAMTATTMTTATATGGGACAGTTTTGACAGG 

TGGMCTGCCTGCTTCATGGAAAMTTCAGAMTTGNTTAAAATTGGGAACA 

Sequence 6090 

CCCTTTC GAGCGGCCGCCCGGGCAGGTAC I i \ I T I 1 I I 1 1 1 1 1 I 1 1 1 1 I I I TC I I 1 1 1 I I 

M I I M I I Ml I 1 1 1 1 1 I I 1 I I II Ml II 1 I I I 1 I I I 11 Ml I I M I I I Mil l 1 INATT 

N AATATT NTTTAATNMATTTTATTATN N NTN ATAAAGG N AAAAAAAAAAAAAAAG N NTN 

NTTTTATTTTNAAAAAAACNTGNGAAAAAANAAAAAAAAAANGNGNGGNGNNCAAACTTT 

TTNNNATAAMAAAAAAMAMGGGNTISTTNNAAAAAAACAGNGATTTTTTT 

Sequence 6091 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTTTIsnTTT^ 

mGCAGACAATTTTTCMCATGTNTTAACTTTTTGACTTAm 

MTTMGTTMTTTATTTCAGGACGAGAATTTACTATATMCACTCTTTTTACATAM^ 

TTGCCTCCCCCGCCGCCCTTCTCTTTTTTAMGCGAACTTTCTTTATGTCTTTGGACTAA 

ACTGNCTMGGCCACAAGATTAGMGGTTNCTATMTACATGTTACACTGGTAACTnTTA 

NCAMCTTNACTTTTGGTTGAAMCCTTGGMGGTTGGGGATTCAMTTATNCCTTGNCT 

ATNMNAANAACTTGGTTMGCTTGAAATNAACTTAAAAATNGGTATAANANGGCCCTTT 

TTTNTCTNTGGGGGGGCTTTTCCTTGCCTTTGGCANCCCAATTAATGCTNGGNGGGCCTN 

TNMCCNGCTGTTGGGGGGGGAMGGGGGTNTAAMACTAGCTTGNMCCNGTTTTTGTN 

TGGNAAACCNGGCNTGGGGGCCCTTGGGCTTAAAAGGGTACCCTTGGGCCCAAACCTTTN 

NAAAMAGGGGACNTGTNCMGGCTTTTCTTTNAAMNGGCCAANCCCCCTTTTAATGGG 

NNGCCNNTN TGNTTTCC CCCAMGTTTAANGTTTCCNGGGGGNCNAANANCCCNGGNAAN 

NNCCCTTAAG I MINI INAAAAAAAAI 1 1 1 1 I I I I I CAAAAAAAAAAAANANGTTNANC 

CNAAAAATTTNNAAA 

Sequence 6092 

CCCTT AGCGTGGTCGCGGCCCGAGGTACCTATTATTATTTCAMTTTAMMCTTCTTCT 

TTTTTAAGAGATAGGGTATCACTATGTTGCCCAGGCTGATCTTGAACTCTTGGCCTCAGA 

TGATCCTCCTGCTTCAGGGTTACCTTCCCTGACCACTGCTGCCTCCCTCCCAGCATTTGC 

CAGGG A CTGTCATTGCCTTAGTTT A I I I I I I CTGTTTTG I I I I I I I I 1 1 GTCGTTTTTGT 

mum I GAGACAGCGTCTTAGTCTGTCGCCAAGGCTGGAGTGCAGTGGCGCAATCAAAG 

CTTGCTGCAGCCTTGAACTCCTGGGCTCAAGCAATCCTCTTACXJTCAAGCAACTAGGACT 

ACAGGCACATGCCACCACGCTTGGCCTTCTAATTTATTTCTGGGGTCAACAAAATAAAAC 



# 
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TCAGGCCTAGGAAATAGCTTGGGTTCAGAAATCACAAGAGGGACTTAAGTATTCCATTAA 
TACAAATGGAAACATTAAGCTCATCATCAGAATGAATAAAAGGGAAAAAAAAAAAAGTAC 
CTGCCCGGGCCGGGCCGTTCGAAAGGG 
Sequence 6093 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTCACCTCAGACATAAAMGTTATTTACCTAAGT 

CTCTTCTATCTAACAGCATAGAGTTACCCAAACAAGGCCAATAAAGACCCTTTCAATATC 

GTTTTCTTA MTTT GGCTCTAAAATGACTGTTMTMTGGTMTAMTGTCTTTTTATTA 

MCAGACMTTTTATCTTATGCAATTTAGGGAAATAAACATAAAATCTACCTTTAAATGA 

AGAAAATAATAAT TTCCC ACTCTAACTATGGCTGATTCATTCCCTGAGCATGAATCCCAT 

TTTACCCTCATTGTTTTTAACTATAAACTGAGCTGGAMTCTGCTCACAGGTGAAACTAG 

TATTTTAGATGGAGAATGATATTACCMGTMTCATATTTATTACTTTTTGGAGTAATTA 

TTTCNACTCACTGGGGGCATTTAATGGTTTCATCTGTAACTCTCTATCACAATGCCCTCT 

TATNGAAGCAGCAATAGTGAAAAACATAACTACACTnTGGGGGAAAAAAAAAAAAAAAA 

ACCGGGGAAAAAACNNGANTAACTTTTAAAGGTGGGATCCTTTTATCCAAATTCCAATAA 

AAAAAGCCA 

Sequence 6094 

GATATCTGCAGAATTCGCCCTTAGCGTGGTCGCGGCCCGAGGTACTCCCAAAGCCCTTGC 
CATGTAMTGCCAACTATGTCTGTGTGAMTMTMCTTGGACCATCTTMGGCTTTTTT 
TCCAMGTCCTT GTGG AATTTG AAATCAT TTTTGTGACTGCTGAGAATGACATTTAGAGA 
CTATAACATTTCCTTTTATTCAC I 1 1 1 1 I 1 1 1 1 1 CAGTGTTTGAAAGATGTATGGTGATC 
TTGAAACCTC CAGA CACAAGAAAACTTCTAGCAAATTCAGGGGAAGTTTGTCTACACTCA 

GGCTGCAGTATTTTCAGCAAACTTGATTGGACAAACGGGCCTGTGCCTTATCTTTTGGTG 
GAGGTGAAAA 

Sequence 6095 

CCCTTTCGAGCG GCCGCCGGGCAGGTAC 1 1 I 1 1 1 1 1 1 I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I I CNTTTT 
lllllllllll l l I II I I M l I I I I I IG I I II I II I I II I I I I I I II I Ml II I I H M l 

TNGGGGGNNAAAAMNGGNNTTTTTTTNNNNNTNNGGGGNANNCCNGGGGAAAAAAAANN 
ANNNNTNGNCCCCCCCNAAN 1 1 1 1 1 1 1 i NNTTTNAAAAAAAAANTTTTTTNCCCCCCNNA 
MNANANTCTNCNNNNMNTTTNCCCNTTNTTAAAAAAAAAAAAATTNTTGTGNNCCNNA 
AAMN NNTTTTTTNNTTTTTTANNGGGGNAAMAANTTTNGGGGGGNNTCCNNAAAAATN 
1 1 1 1 1 CGGGNNAAAAAAANAANNTTTTAAAANCNGGGGGGGGGGGGGCN 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 
AMNNGNAAATN NNNCT TNCCCCNNAGTTTTTNNTTTNCAGGGGGGGTNTNTANNGCCCC 
CCACCNNAACCANTTTTANAANCNN 1 1 1 1 1 1 1 1 1 NCCNNAACCAAAAANNANCCCTTTCC 

CCAAAAAANCGGGGAAAAAANANCCTNTNGNGGCCTTTTNATTTGNGGNAAAAAAAAAT 
Sequence 6096 

CCCTTTCGAGCGGCCCGCCCGGGCAGGTACCAGGGTCAGGAAGCATGTGGTTCATCCTTT 

GGAAATGGTAGTAGGAAACCATACAGTCTTTGGCATTTCGAGCTACATAAAGGAAATTGT 

CTGMGTTCTTGAGGTCTGACTCTTCCATGGGTTCTTTCTGAAGACTGCATCTCATGGTG 

GCTTGTTCTTTTGTGTATTTTGTAATGTGGGATGGTGAGCTCAAGTGGGGATCCTATGGG 

GGTCTGAGTTGCAGCTGTGTCCCTACAGAGCGGACCTGGGAACACTGGCTGNGGGGACCA 

CCTTGNGGMTGTCTCTGCTTGTAN7TTCTTCATGTCCTATTTGAAACTGTTNAAGGTGA 

ATGTCCTGCTGAATGTAGAACTTTATGGNTTT 

Sequence 6097 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCCGAGGTACACTTTTATTACTGATTMTTTCAMGCTTTTT 
ATTGGTCTGTTTAGGGTATCAATTCCTTCCTGTTTMTCTTAGGGGGTCATCCAGTTTGT 
GTGCATAGATGTGCTCATAATAGTCTCTGAGGG 1 1 1 1 1 I I I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I I GTATT 
T CTGTGGG GTCAGTGGTMTGGCCACTTTGTCATTTCTGGTTGTGTTTTtTCATATATTC 
TCTTTTTTATCTT GATTA GTCTATCTAGCAGTCTACCAATCTTATTCATTCCTTCAAAGA 
GCTAMTTTTAAGTTTTGGTGATC TTCT GNATGGNTTTTTCACATCTCAATTTCACTCAT 
TTTAAAA CCCANNTTGGrn"ATT TCTTTTGGNATGGNACATTGGGGANTGGGNNAATGCCT 
GGNNTTCTTTTTTCi 1 1 1 1 I I I GGNACNTTGGNNCNTTTNNCCTTTAATANAAACNTTAA 
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ANTTTAAGGGGACCCTGCCCG 
Sequence 6098 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACCGTATTACTTTTCTATTGCTTCTTTACCAAA 

TAMTACAAGCTTTGCAGTTTAAMCMCAGAAATTTMTTTTTTATAGTTCTGAGGGTC 

AGTAACCTAAAACTGATCTTATGAAATAAAGTTAAATCTTGGGGATATGGGTGTGGACAG 

GGCTGGTTTI^rTTCTGGGGCTCTGATGGTAAAATTTGCTTCCTTGCCTTTTCTCCTTCTAG 

GGAGCCTGCATTCCCTGCCTCCTAGTGGGCTTNCTCCCATCACTCGAACCTNTGTTTCCA 

GCCTCAGGATTCCTAATGTGACTCTGATGTTTGATCTCCCGTTTATGAGGACGCTTCTGA 

TTGCTAAGATACATACGGNGACACTATGGAAGTTAACTTGAANATTAAAACCCTGAAAAA 

TAGAAAGAATCTTCTATGGNATATCACAAGAGATTACAAGGGCCTGAATTAGAGTGGTGA 
CATTTT 

Sequence 6099 

CCCTTTCNAGCGGCCGCCCGGGCAGGNACTTGCTNCTTTTTTMTGNTTTTTTNTATGGTA 
(a'AMTATCCCAGAMTTTATTTGATGTTNGCTTGMTACATTTTATNTAAAAAGATTGGG 
ATTGTTTGCCTTGGATGCC 
Sequence 6100 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTTTATTGCAATACACATCTGCAGTGAAAAAGAA 

GAAAGATCTCAAGTAAATAGTCTAACTTCGTGCCTCAAGGAGAGGAGAAGAAGATGAAGA 

AGAAGAGGAACTAAGCCTAAAATTAGTGAAGGAAATAACAAAGATTAGAGTAGGAACCAA 

GAAAATACAGAATAGAAAAGCAATAGAAAAAAAATCAACAAATTTTTTGAAAAGAATAAC 

AAAAGAATTGG 1 1 1 1 1 I GAAAAGATAAACAAAATCAACAAATCCTTAGTTAGGCTAAGTA 

AGAAAGAGAGAAGACTCAAATAAACAATATCAGAAATAAAAGAGGAGACATTACAACTGA 

TGCCACAGAAATAAAAACATGAGGCTATAATGAACAATTCTATTCCAACAAACTGGATAA 

TCTAGAAGAAATGAATAAATTCACAAAACCTTCCAATCTACGATGACTGAATCATGAAGA 

AATACAAAGTCTGAACAGACTTATAACTAATGTGGAGGTTTAGTCMTAATCAAAAATGT 

TCCCCAAACGAAGAAGTNCAGGACCAGATGGCTTCACAGGTGAATCTTTCCAACATCTCA 

AGAAGMTTMTGCCCGTTCTTCTTAMCTATTTTTAAAAATTGAAGAAGANGGCCCACT 

TTCAMTTTATTTATGTGGNCACATTTTNCCGANCCAAGCCNACCAAGCCCCCCCAGAAA 

TGAAACTGCNGGCAATTTCTTGGTGAATTTCCTTTTAA 

Sequence 6101 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGGCAACATCMCCAAGATTTTTCCACTAACT 

CAGAAGGAAAAGCAGAATGAGTCAACTAATGGTAATTCAGAAGTCACACCTAATGTCAAT 

CAAGGAAGGCATAACAAATTAGAGTCAGCTATCCATTCTCCTATGAACGATCAGCAAATC 

TCACAGGAGTCAAGGAATAGTACCTCGGCCGCGACCACGCTAAGGG 

Sequence 6102 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGGAGGCATTGAGGCANCCAGCGCAGGG 
GCTTCTGCTGAGGGGGCAAGGCAGGAGCTTGAGGAAACCGCAGATAAGI I I I I I I ICTCT 
TTGAAAANAATANGNAAGANTTAAATTACCAACCTANCTTTTAAAAA 
Sequence 6103 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTA C I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I I A TTGGCTGTC 
AATCTGGTTGATCANATTACTAATTTCTACTCTACTGGAAGTGATCTTTANAAAAACAGG 
TCTGCCATGTTTGCATTACAGAGATATTMCAATAATAATGATTTTTAAAAAGTAAACCA 
AACATAAATAAACAGGAAAAGAAACCACCATATTTGAGTCCAGTCTTTGTCCTGCCTAGT 

GAAACATCTGTCTTATACCTTTTTGACAGGCANAAATAAGGTCCTTCACATCGCCCCATC 

TCTCTGATAAATC 

Sequence 6104 

CCCTTTCGAGCGGCCCGCCCGGGCAGGTAC 1 1 1 I 1 1 I 1 1 1 1 1 I 1 1 I I I I 1 1 1 I I I I CANC 

AAGGCAATTTACTTCTGCAGAA GGGTG CTGCCTGCATCAATCATGAATCACAGGAGCNCC 

CCTGMCAMGGAAGGAAMGGTTTTTATCCNTAACACAGTCCCTACCTNTGTGTCACTC 

CCCCAGGGGCTGGGGTTGGACCCGCTCATTCTAAAGTTGACCCGATTGGCTATTTGTGAA 

TCTTTNCCAAATAAGGAAGGGAAG 
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Sequence 6105 

AGAAATCGCCCCTCGAGCGGCCGCCCCGGCNNGNCCCGGGGGGGGAAANNNNGGGGCNNC 

CNNGGGGGGNANANANANACNNTNCTNNNNAACTTCCGGGNGGGAAAANNAAGACCNTNN 

NGCATTAACCACCACANCNNNNNCNAACACCAAAACAATTCTCTCTTTCTCCACNCCCCC 

ACCACCCNCNGGGNCCNCNTTNCANCACNCCCGACCCNCCCCCCTGGCAAAGCCCCCCTC 

CCNGGGGCNNCATCCCGGGGCGNCCCNCNCCAACNNAAGNNNCNCCNGGNNCNNCNCCCG 

GCACCCAACCCCCCCCCCNNTCTCAATCTTGCCACCTAATTTCTCCCXaCCCAAANAACCN 

GGGGNAGCCCCCNCTCGNNNCCCTAAAAAAAAAAAAAAACACAACNCAACCCCANTGGGG 

GATCNCTGCCCNNNCACCGGCNCCAACCCCNNCCTTNAACAACCAANAAAACCCCCNCNA 

NTAAANGGAAAGAANNAAAAANCCGGAANCGGCAAACCCAAGGGGGTNGGGNCCCCCACC 

GGGGGGCANCTNCCCAAANCCCCCCGGGGGNCCCTTCCANTTNTAAAAGGNNCCCNNCCT 

CCACGGACCACNTAATAAACAACCGGGANCCCNNTCCNACCCCTTTGGACAAAANGGNNN 

GGNCCCTTNGGGGGAGGGNNNCTTCCTTGGGAGAGCCNCNCCAANTTTCCCAAACCCAGN 

NNNAANGNNAAGNNACNGNAAAACCCNACCNAAAGGGNNCCAACCCCCNCCC 

Sequence 6106 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCCGANGTA C 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I 1 1 1 1 I 1 1 1 1 1 1 1 1 I GGGACGG 

AATCTTGCTCTGTCACCCAGGCTGGAGTGCAATGGTGCGGTCTCAGCTGACTGTAACCTC 

CGCCTCCTGGGTTCGAGAT TCTCCTGC CTCAGCCTCCCAAGTAGCTGGGACTACAGGCAC 

CCACCACCACACCTGGCTAATTTTTTTGTATTTTTAGTAAAGACGGGGTTTCACTATGTT 

GGCCAGGCTGGTCTCGAACTCCTGACCCCGTGATCCACCCACCTTGGCCTCCAATCTTAT 

TTGCTTTACAAGTCCTGCTTCAGGGTTACCTTCCTGACCACTGCTGCCTNCCTCCCACAT 

TGCCAGGGACTGTCATTGCCTTAGTTTATTTTTTCTGTTTNGNTTTTTTT 

Sequence 6107 

CATGCTCGAGCGGGCNNNANNGNGANGGATATCTGCACGAAGCGGCCXJNTNCGNGCNGGN 
ACGCGGGGCTTGGCCTGTTGCTTCAGCCTGAGCTCGGTTAGGGCCTCACTTCCCTGCTTC 
CACACCTCAGGGAGGCCTCGGTGATTTTGCCAGAGCCTCAGCCTCCATCGCTCTGTAACC 
TGCGGGTATTGGATGATTCNTANCTAANACTTCNCGACACCCTNGAAGNTNANAAATGNA 

ACCCTTAACATTCATGGATNTGGCCATAGAATTCTCTCCAGAAGAGTGGAAATGCCTGGA 
CC 

Sequence 6108 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCG AGGTA C 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I IAC I 1 1 1 1 1 

I n I 1 1 1 1 1 1 I I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 | | INTTNNTTTTTTANNNNNGGGNGGGCCCAAAAANNAA 
mrrhnTTGGGNAATNNTGACGGCAAANNTTNTCCAAAANAAACAAGATGGGAAAGTTNC 
TNAAANAAAAAACCCTAGGNAAANTTTAGGNTAAATANAAAATTCANACAGGGAAAGGCN 
CNGCTTTNGGGAMI^GGNAAGGTNCTNAACCATTNAACNCCNTGNGGANNAGCTTTTTN 
NNGTTNAMNAACNNTTGn^CNTTATGCCCTGCCANNAAMTTTNNACTTNTTNCTTG 
GGAANI I I I IC ACCCAGTGNGANAAAAAACATGCCGGNTTTTACCCCCCATGANGGGGCC 
Nl 1 1 1 1 II I I INGAAA ANACC CANANTNCTTTAAAANAANCCNCATAGGGNCCCTGGNCC 

I I I 1 1 1 1 1 GG CCAAT NTTTTT CAANATTGGG NAAAAAGTNNTTAAAGTCCACNCCTTTAA 

AATTA ATTTT AAAMCTTTTTGGGGGTCCCCCANGACCTTTGANCACCTTNGGNTTTTGN 

ANGGNTTTTGGCCCCMNGCCCTTTTNAAATNCCCAAACTTGGGTTGAACCTTCCCCGGG 
NGGGCCCT 

Sequence 6109 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACCCTGCACGCCTGCTGGACTCAATTCAGCTGCTT 

CCTCAGCAAGCTGCCATGGCTTCTATTTTGCCCACAGCTATTGTCAATAGTAAGTGCTCA 

NTGCTNTGTAANCCCACCTTTTANAGGTGATGGGGAATTTATGGGAGAAAAAAATGTCTA 

CTGACAAGAMCCAGGAACAGACCTTTTTCCTTCAGTGTTGTGGTTTCATTTTATCTTTT 

TTCTTTTTAAATATTTAATTTGAGAAAATGATGTTAC I 1 1 I I I 1 1 I ATACTTTAAGTTTT 

AGGATACATGTGCACAATGTGCAGGTTAGTTACATTATGGTATACA 

Sequence 61 10 

GGATATCTGCAGAATTCGCCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACATAGATCTCATAT 
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TTAAATTAAAAAATG GACT 1 1 1 1 I tCTAGTATCAAAATAGTTATTTTTAAAATACCTTGA 

MAACTTTMTACAATTTTTAATATATTAAATATTCACCTGAACTCTCAGCCATTTATCT 

CCCAT CTCTCTTTGCTAGMTCTTGCCTTACCATCACTATCATTCTTTTGI I 1 1 1 1 1 1 I C 

nil iGGCATCTTTMTGCTTATCCCAGMMGCATTAAAAATAAAATATTTTTCTTTAA 

GTCCACAATTTAAAAAAAAAAGAAAGAAAAAGGAAAAGCCATTGACAGTA7TTGACACGA 

CATTGMGATTCTTATTAMCCAGCCTCATCTTGTTTGCCCACATCCAAAACTCTTTAGT 

AAATATCAGTTCTTGCCCTGAAACTGGTAATACTGACCCAATAGCATCCTCTAGTGGCCA 

AACTGTAGCAAAGCACCCAATGATGCAGGAANGGTTTCGACQTTGGGTTATATGGACCTG 

GGTGGTGGAAGGCTAAGATATGGAGACCCCCCCCCACAAAAAAAAAA 

Sequence 61 11 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGTATCCACTCAATACTTGTGTNTCACT 

TGGCMTTGGCATACGTGACTGTTCCTCTATTTTTCCATCTACCTAATTTCAAAGGATTT 

NCAGMGGAAAAGMGATTTANATGCTTCATTTCAAATATTTNTGAGTTTTGACAAAGGT 

GCCAAGACCACACATTGGAGAAAATACAGTCTTTTCMTAAATGGTTCTGGGAAAATAAA 

ATATCCACATGTAGAAGAATGAGATTACACCCCTCCNTCTTGCNNTATACAAAAACCAAC 

TCAAAATGAATTCAAGACTTAAATGTAAGATGCAAAACTATGAAACTACTATGAAGAAAA 

CATMGGGGMTACTTNACCACATTGGGCTTGGCAMGATTTTTTAAATAACACCTNTTA 

ANATACAGGCAACCAAAAG 

Sequence 61 12 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTTCAAGATGTTGCAGTATTTCACAGTTATTA 

TTATTTAAMTTACTTCMCTTTGTGTTTTTAMTGTTTTGCGATTTCAATACAAGATAA 

AMGGATAGTGAATCATTCTTTACATGCAAACATTTTCCAGTTACTTAACTGATCAGTTT 

ATTATTGATACATCACTCCATTAATGTAAAGTCATAGGTCATTATTGCATATCAGTAATC 

TCTTGGACTTTGTTAAATATTTTACTGTGGTAATATAAGAGAAGAATTAAAGCAAGAAAA 

TCTGMGT ATTGTC TTGTTTTTAAAAAATACAGTTCCTAGTGTTTTTAGAAGTCACTTAA 

TTTG TCTCATTTTTCCACCTGGAAATTAGGAATAATGTAGAATGCAAGGCAGTAATTTCC 

TTTTGGAAAGGACTCTGAAGGCAGAAAAGAAGGGAGAGAACCTCATGGGCAGAATATTAT 

AAAAAGAGTGTCATATTC CAGCATT TGAATTGGAAAGAGAAGAGTGAAGATCCAAGTTGC 

ATTATTMTCTGCCCTGTGTTTTTTCCTTTTAACAATCAATTTGAGCTGCTGGCTGGTAT 

GNAGTTTCTCATCAAGAAGAAAGCCCTAATATGTTAAAGNCCAAATCCGATTTAAATT 

Sequence 61 13 

CCCTTTCGAGCGGCCCGNCCGGGCAGGTACAGTTATAAAAAAANAAAGAAAAAGAAAAGT 

TTGCCAGGCCTAAAGGGAAAAGTAACTGGAGTGTTTTAAATAATGANCATTAGTTACAGG 

ATGAAAAACANGAAATACACAAAGAAAAACATGCCAGAGGTAGGTGCAGGCCCATCTTAT 

ATGAGAAGCAGGGTTCTAGGCCCGGCGCAGTGGCTCAAGCCTGTAATCCCAGAACTTTGG 

GAGGCCCAGGCGGGTGGATCACGAGGTCAGGAGATCCGAGACCATCTTCGCTAATGCCGT 

GAAACCCCGTCTCTCCTAAAAATACAAAAAAAATAAGCCAAGCGTGGTGGTGGGGCACCT 

TGTNNTCCCAACTACTCAAGANGCTGAGGCANGAGAATGGCGTGAACTCAAAAAGNGGGA 

GCTTGCAATGAGCTTAAGATCCTGCCACTTGCCTTCAACCTGGGCCACAGAANCGAAGAC 

TCCGCCTCAAAAAAANAAAAAAAAAGGAGAGANNCAGGG I I ) 1 1 1 1 1 1 1 1 GGCCTTGGGT 

TGGCCAMCMAATTGNGNNGGGNGGACTTTCAACCCTTTTTTTCTTTTTTAATGGGTTA 

ACCCAAGAATCCCTCACTAAAGGTTAAAAAAAAAAAAAAAAA 

Sequence 6114 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTTTCTTTAGTGAAGTGAATGTATGGTTTTAA 

GGACATACAACCACCGGTTGACGAGGTCCAGCCTTGATATTCAGTTGCCACACAACATCA 

TTCCA GCTAT GGCAGACGTGTTTTCCTGCATTCGTTAAGGAACAAGGGTCTTGATAGGGG 

GAGCCTTTTATCTTAAAGGGGCAGAGATACTTCTCTGAGTCTGAGAGTTGCTTTTGACTT 

TGGAGATCTCCACAGGGTATGACAAGACATGCATCGAAGGTAATAGTTTGGGGTGAGCTT 

GACCTGGTTACATTAATAATGAGGTGGTCAGCCATAGAATGAGGAAAGAAGAAGGAGTAA 

TAGAATAGAATGAAGGAGAAGTTAAACTTTTCTTAGCGTTAGTTTGGTAGGGTTTTCCCC 
TGGGATA 
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Sequence 61 15 

CCCTTTCGAGCGGCCGCC CGGGCAGGTACTTTN I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 NCGNTTTTTTT 
M 1 1 1 1 I I I I 1 1 II I I 1 1 I 1 1 1 1 1 I 1 1 1 1 [ | 1 1 1 1 | 1 1 | | | | 1 1 1 | M | 1 1 | | I NTTTTT 
" 1 1 1 1 I I I I 1 1 1 I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I 1 1 1 1 I I 1 1 1 1 I NGNAAANANCNCCNCAAAAAAANA 
^^"N^^^TTTN TNNTNTN AAAMNNAAAAAAAA^^^^TTTGGATNT AAATANAAAAAAAAATN 

NAAAAAANNTTTTTTTNCNNNAAAAAAAAAAANANCNATTNTAAAAAAAAAAAAGNGGGG 

GCCNANNNANTNAAAAAAA 

Sequence 61 16 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGTAAC7TCTTTAAGCCTCCATGTTTCC 

TCATCTGTAAAATGAGGATAATAGATAGTATGGACCTGTTGCAAGGATTAAACATAATCA 

GTGTAAAGTGTTGGTCCCATGCTTGCCACATAAGAAAATATTTGTCAACAGAGTGGTAGT 

TGTCATTACCATTGTCTCAGTTTGCCTGTAACTAGTTGTGTGATCTGAGACAAACACTAA 

TTTTG AACTTGAGTTTCCCCACATGTAAAATGAAAGATTGATAATAGAAAGTAAATCAAT 

TTTTTCTAGCATTAAAAATAGTATGCATTTAATAAAAATCTTATTCTTAATGATCTAGCT 

TACCTCCAACTTGCCCTAGTCACTTTGGCGATCTTGTCTCTNAATAGAACCTAGAAAACA 

CTTAAATGTGTGTTTCCTTGCMTATAACTTTTTCTTTTTTTATTTAAATAAGGTCTTAT 

AAATGTNGGGAAANAATTATCTNGTGTTCCCTTAATTT 

Sequence 61 17 

CCCTTAGCG TGGT CGCGGCCCGAGGTACTTN N I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I NTTTTAAAGC 

AGMTGGGGTT7TGCTATGTTGCCTGGGCTGGTCTCAAACTCCTGGCCTCAAGTGATCCG 

CCCGC CTCAGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTATAGGCATGAGCTGCTGCGCCAGGCCTTAA 

1 1 1 1 1 1 AAAAACAATGATGGGGTGGGGGTGGGGGACAAGTCCACAAAATGGATAGAACAN 

CTGTGAAGGAAACATAGAACTCAGAAAGGATATGGTTAACAAAAATGC 

Sequence 61 18 

CCCTTTCGAGCGGCCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGGGGGAGCGCCAGTTCCGTCTGTGTG 

TTCGAGTGGACAAAATGGCGAAGATCGCCAAGACTCACGAAGATATTGAAGCACXaGATTC 

GAGAAATTCAAGGCAAGAAGGCAGCTCTTGATGAAGTTCAAGGAGTGGGGCTCGATTCTA 

CAGGTTATTATGACCAGGAAATTTATGGTGGAAGTGACAGCAGATTTGCTGGATACGTGA 

CATCAATTGCTGCAACTGAACTTGAAGATGATGACGATGACTATTCATCATCTACGAAGT 

TTGCTTGGTCAGAAAGAAGCCAGGATATCACGCCCCTGTGGCATTGCTTAATGATATACC 

ACAAGTCAACAAGAACAAGTATGATCCATTTGCTGAACACAGACCTTCNAAGATTGCANA 

CCG GGAAG ATGAATACAAAAA GCAT AGCNGACCATGATAATTTCCCCAAAAGCGTCTTTG 

ATCCTTTTGCAGATGGTMTTCTTTTCCACTTTTCTATTAAGTATTCAAAAAATTAATTT 

GNATTTAAGTGGCCTTTANCCCTTGA I 1 1 1 1 1 1 1 1 GGCATGCTTCTGNAATTGCNTTTTC 

1 1 1 1 1 (AAA 

Sequence 6119 

CC^TTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTTATAGATAAGAAAAATATTCAAATTTATTT 

TAGGCTAAAMGCATAATTTCAACAACTAAAATGCTATGCTTTATTATGAATTATTGATT 

TACTTMTATATTATTTATTATATTTCAGGTTNGAAGAAACTGCAGAGTTACTGAAATGT 

CCAMTCACT ACTTG TAGGATTTTCTACATGAACTTTTTTCTAGGACTTTGGTTACTATA 

CATATTGTATATTTTMGMTTCTTTATACAATGTTAATATACTGCAATACTGCAGTTTT 

TGAC AAmG GATTCCATNTGGTINfTNTGAATTNTNNGCATTCATTNNNGGGGNNCNNNTT 

TAATATTTTTGANCAATGATNATACTGCTTTACCTTGTGTCA C I II I I 1 1 I IA GGAAAAA 

CT 

Sequence 6120 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACCAGGATAGTGGGGCACTGTTATAAAGATACTTG 

AAAATGTAAAAAGAACTTTGGAACTGGTTAGCAAGTAGAGGTTGGACAGTTTGGAGGGGT 

CAGAAGMGATAAGATGACGCAGGAMGTTTGGMCTTCCTTGAGATTTTTTTGAATAAT 

TTTGACCAAAATGGTAATAGTGATATGGACAAGAAAGTCCAGGGCGAGGTGTTCTCAGGT 

GGAGATGAAGAACTTATTGGGAACTGGAGTAAATGTTATTCTTGCTAAGCTTTAGGAAAA 

GACTGGTGGCATTGTGCCCCTGTTCTAGGGATCTGTGGAACTTTGAACCTGGGAGAGATG 
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ATTTAGTGTATCTGGTGGAAGAAATTTCTAAGCAGTAAAACATTCAAGATGTGGCATGGC 
TGCTTGTAACACCCTAGCTCANATGTGTGAGGAAAGAAATAACCTCAGGTTNGAACTTAT 
ATTTAAAGGGGNAGCAGAGAAATTAGGAAAT 
Sequence 6121 

CCCTTTCG AGCG GCCGCCCGGGCAGGTACGGTTTCCTTCAAGACCAACACGGGGTATCAC 

TGAGTGAATTTTCACAGCGCTCAGTGACTGCTGGTCATTAAATGGGGATGATTGTCATCA 

GTATAAGTATCACACTATTTGTCCTGCTAAATGCAAGTTAAAAGATACTTATGGATGCCA 

CTACCACATATTCTGACAAATAAGGGAAACACTAGGCTTTTAAAAGATTCTTAGAGTGTT 

TTCCCTATATTGCACTTTCTAGATAACACAATTTTAACAATGATATAATGTGATCTTGGT 

TCTA GACACAGCAGTGGGGMCACATGMTTTACCTTTTTCTTGTTCCTTTTCTTAAAGT 

TTTTAGTATAGTCTCAGGAATATAGCAAGGAGAAATAACAAAATATACATGTGCTTTGGG 

CTTCTGAGGAAAAM GACCA CCCACACACATTTTTAAAAGACTAAAATAGACGTCTCTTC 

TGCTTTAGCCATTTCATTTTCACAACTGAAAATAAGGAACTACTATATATTTGATGTCCC 

TAACTCATTAAACATAGCATTGCCATAAATGCACTGGTCTGCGGNAAACTTTT 

Sequence 6122 

GATATCTGCAGAATTCGCCCTTAGCGTGGTCGCGGCCCGAGGTACCTATGGACCATAGGC 

A GTCT TCAGGGACCAGTGTCTCCMTTTGGATCCCTTTCTGTGTGTCAGGGGCATCCAAT 

CTTTTGCTTCCCTGGGCTGCACTGGAAGAAGCATTTTCTTGGGCCACACATAAAATACAC 

TAACACTAACAATAGCTGATGAGCTTAAAAAAAATCCCAAAAAAACTCATAATGTTTTAA 

GAAAGTTTACGAATTTGCGTTGGGCCGCATTCAAAGCCATCCTGGGCTGCATGCGGCCTG 

TGGGCTTTGGGTTGGACMGCTTGCATGTGACTGAGTTTGTTCTTAAACTGGTAAGGAAA 

CTTTGTCAGGCAGTATTTATTTNCATAAGTGGTGTTTTCCTACCAATCAGCACATGGTGA 

AAMTGAGGGGCTATTTATATTTAAGGTGCAGAATTAAATTGGTTTAAAATATCT 

Sequence 6123 

CCCTTAGCGTGGTCCCGGCCCAGGTACNCCGGGGAAAGCTTCCTGGGACCTCTCCTCATC 

TGTGCACCGACTAAGTGGCCAATTCTGAATCCAGCTGNTGTTTCCCAGTCTGGTGATGAA 

TCCTCCACAGCTGGTGAGTGTAAATGTATATAAATGTATGTATATACTTTTTCCTTCTCC 

CTTCCCATTAAAATTTGTTTGGTGNATCATTTGCTTATTATATCTATATTGCCATATACT 

CGGGGTAAMGCTGTTACCTTTAAAAGTATTGGGTGGTTCTTTTCTTTCCTCACACNNTT 

CCCACACAGAACACACATATGCACCATGGAATACTATGCCGCTACCTGTTCTCACTTGTN 

AATGGGAGCTAAAATAATGAAGAACTTATGAACCCCAAGGGAACCAACNGACCAACAGAC 

ACTGGGGGGTCTACCTTAACCGGGGAA 

Sequence 6124 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACCAGTCGAGGAAGAGCAAGGAGAAGGAGCACA 

TCACGAGGAAGAAGAGGATCCACACGCGGAAGCCAGCGTTGTTTTAATGGGCCTCTCTTA 

TGTCTTCGTTGCCTTCCTTGATATTTTCAAGTTGCCCCCACAACTAACTGGTGAATGCTG 

TCAATCTCAGCTTCCTGTTGCAAAACCTTTTCCGTGAATATCTCTTGGAGTCTGGAAATC 

TCMCCACT CTCC CTTCGATTTGCCTCACTTCATCAAACAAGCTGTTCATTTCACCAATT 

AGTCGCTGATTTTCCTGTTCAAACATTTGTATn"CTTCTGGGGATAACTCATCTTCGCCT 

TTGCCATCTCCCCAC GTTC CCMTTCAGGTTATGTTTCAGCCAAMTTTTTTCTGGACGT 

TCTTCMTGGCAGGGTTTTCTTCAAAAGTCTTTTGAAAGGACTCTTGTGAAACTTTCTTC 

MGAAAGATGTGGATTCTCTTGNCTTTGGAATTTGGGTCTG 

Sequence 6125 

CCCTTCGAGCGGCCCGCCCGGGCAGGTACCAGCATTCCAGCTCCAACCATGGCTGCAAAG 

GTCACACCAATTGTCACCCAAGAGCCTCTCATCATGAAGTTCATGAGAACAGGCGTTCTG 

CTGATTGCTATGGCAGACAAAGCTGTTAAACCAATACTCCCTGCTAAGTACGCGGGTCAC 

TCTCTGGGGGTGGGACTTTTMTACATCMTMCTTTTAAAACTTTCTAGGTCATTCTGA 

TGTGCAGCTGAGTTTG AGATC TAATAAGTTAAAGATACTAAAAAGAAGCAATCGACCAAA 

TCCAGAATGTGAGGCATTTTATAAAACAGAAGGTTCAAGTTCCTCAACAAATAAATGGCA 

mi lACCAAAAGGAGTGGGAGGGAATGGGAACTGTCATAGATTAGAAGACTGAACAGAC 

TTATCAAATAAATGCAAATGGTGAACCATATTCGGACCCCACTGAAAACAACAACTGTNN 
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AAAAAAANANATANNNNNNNANNGGTCCAGTCCAAATTTTAAGGAA 
Sequence 6126 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTA C I I I 1 1 1 1 1 1 1 H I I 1 1 I I 1 1 1 1 1 C TTGAGACAG 

GGTCTCACTCTGTCACTCAGGTTGGAGAGCAGTGGTGTAATCACAGCTCACGGCAGCCTT 

GAACTCCTGGGCACAAGTGATCGTCCTGTCACAGCCTCCTGAGTAGCTAGGACTACAGGT 

GCATGCCACTATGCCTGGTTMTTTTTTAMTTTTTGTANAGACATGGTCTCATTATGTT 

GACAAGGCTGGGATGTTCCCCCCACCTCCTGTGANAGTCTCATTGTCACCCAGGCTGGAA 

TGCAGNGGTGTGATCTTGGCTCACTGNAACCTCCGCCTCCCAAGTTCAAGTGATTNTTGT 

GCC TCGGC CTCCCAAGTAGCTGAGATTACATGCGTGCGTCACCACACCTGGGCTAATTTT 

TGTATTTTTGGTAGANACGGGGTTTCCCCATGTTGGCCAGTCTGGGCTCGAACTCCTGAC 

CTCAGGGGGAATCTGCCTGCCTTTGGCCTTCCAAAATTGTTGGGATTCCAGGCCTTGAGC 

CCACTATGCCCGGGCACTTTTTTGAMTTTTCAAAAAAANGACTTTAAGGTAGAATCAAA 

CAANAAACCCCAGC 

Sequence 6127 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCCGAGGTA C 1 1 1 1 1 1 1 I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I ) 1 1 1 1 GGAGACG 

GAATNTTGCTCTGTCACCCAGGCTGGAGTGCAATGGTGCGGTCTCAGCTGACTGTAACCT 

CCGCCTCCTGGGTTCGAGAT TCTCCTGC CTCAGCCTCCCAAGTAGCTGGGACTACAGGCA 

CCCACCACCACACCTGGCTMTTTTTTTGTATTTTTAGTAAAGACGGGGTTTCACTATGT 

TGGCCAGGCTGGTNTCGAACTCCTGACCTCGTGATCCACCCACCTTGGCCTCCCAATCTT 

ATTTGCTTTACAAGTCCTGCTTCAGGGTTACCTTCCCTGACCACTGCTGCCTCCCTCCCA 

GC ATTTGCCAGGGACT GNCATTGCCTTAGTTTATTTTTTCTGTTTTGNTTTTNTTr^ 

CGTTTTTG 1 1 1 1 1 1 1 1 IGAAACAAGCGTNTTANTNTGTCGCCAAGGCTGGAGTGCAGTGG 

TGCMTTAMGCTTGCTTCMCCTTGMCTTNTGGGNrrCMGCAANTTCTTTTACNTTAA 

GAMTTTNGGACTACNGGCCCATNCCANCMCCTTNGGCCTTTTNAAATTTAATTThfTNG 

GGNCAACAAAAAAAAAAANTAAGGCCTAAGAAATACCTTGGNTCNAAAAANNCCAAAAGG 

GNNCTAAANAATNCCATTNAAACCAAATGGGAAACTTTAAGTTNTTNANTCAAAGGATAN 

AAAGGGAA 

Sequence 6128 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTA C I I II I I I 1 1 1 1 1 1 1 1 I 1 1 1 1 1 1 1 1 I CCANAT 
AANACCATTTCTGA NAAAtT GACAGGTGTCTATAACTCACAAATAGCTTTCCAAAAATAC 
TAGGATCTCAGTACI 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 GCAGTCTGCTNTTTATTTGAATGG 
AAAATG 
Sequence 61 29 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTTGAAATCATCACTAATGAGACAGCAAATATGT 

TAGACTTGCTGGCCCAGCAAGCCACAGAAATAAGGATCACCTCTATTAGAATAGACTGGC 

TTCAGACTGCCTCCTAGCCCAAAAAGAAGGATTATGTGGAAAGTTGAGCCTGATGAATTG 

CTGCCTAGAAATTAATGATAACAGGAAAGCCATCATAGAAATAGCTGCCAGGATGTGGAA 

GATAGCTCATGTCCCAGTTCAGACCTGGAACCCAGATGGTCTCCAGATTCCCTCTTAGGA 

GGTTGGTTTTCATCCTTTGGTGGTTTTAAMCATTAGGGGTAGTGTTGGCTATATTAAAA 

GGTTGCTTAATGTTCCCTTGCCTCTTAGGCCTCCTCATCAGAAACATCC 

Sequence 6130 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTGAGCTCCACAAACGTGGCCATGGTTGGTGC 

GGAAATGATTCTGAGTGAGCAGGTAGAAGTCTCACGTCCTGCTGTGTCCAGAGTTGGTTC 

CTTCCAGAGGGTTCGTGGTCTCGCTGGCTTCAAGAATGAAGCCCGTGGACCTTCACAGTG 

TGTGTTACAAGCTGTTAAAGATGTTGTGTCTGGAGTTTGTTCCTTCANATGTGTCTGGAG 

TTTCTCCCTTCTG 

Sequence 61 31 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGGACTAGAGAAGGGCGAGCGGCGCGGC 
AGAGTGCGGCGCAGCGCAGCTCCTGAGGTTNATGGTTATGAACAGGATTCGGATTCACCG 
TCTTTGCCANCCCAAACGGGGGGAGGANTCACTNCCANGTGCCCXJAGGTCTTNANAGAAA 
CCTTCTGTCTTGNGCATTCACTNATTCGTCCATGCTCTCACCCTNNTAATGGAGGGGCA 
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Sequence 6132 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACGCGGGGGACTTGGCCCTGGGGGACAACAAGTGG 

CAGGAACAGGATCC TTTAAAAC AGTGTCAAACTTCTCATGCATGGAGCATGAATTCTTAC 

TMTAG AGACTGTAGTTTTTTTCTTGTCTTTGGTAAATATATAAMGACCTTAATTTTTC 

AATGAA TGGAGAAAACATGAGAAAACCAGATGGACCTGTTAGANCTGTAGTCCT 

NCTTCATTTTTGGATAANGAATCCTCCACATTTAAGGGATATTAGATCATTCCTACCAAT 
AAAAMCTATTTATTTAAAMTGAAMCTMGCCTTTGCGTAGAATTTAAAAAGNATTTG 
TCTTAGAGTGAAAACTGGAGTGAAAAAATTTAAAGTCC 
Sequence 6133 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACCTTCTCTCCTTCCCTGGCTCTGAACATCATT 

CAGAACAGGAACATGGGGAAGCCAGCCCAGCCTGCCTGAGCCGGGAGGAGCTGGAAGCAC 

TCTTCTCCCCTATGACCTGAAGCGGCTGGAGATGTATTCACGGAATATGGTGGACTATCA 

CCTCATCATGGACATGATCCCGGCCATCTCTCGCATCTATTTCCTGAACCAGCTGGGGGA 

CCTGGCCCTGTCTGCGGCTTCAGTCGGCTCTTCTCTTGGGGATTGGGCCTGCAGCATAAA 

GTCTGTGGACCAGCTGGAAAAGGAGATTGAGCTGCCTCGGGCCAGTTGATGGGACTTTTT 

CAACCGGATCATCCGCAAAGTTGTGAAAGCTATTTNATGAAATTCAGGAAAAGGCCCTTG 

GAGGANCAAATGGGGGNANNTAAAGATGTGGGNCATGGGAGCCCCCNATGAAAAACCCTT 

AGTGNCCGNCCTAGNTGNAACNCCCAAGGGANTTTTNGGGNGAAANCNCNCNAANGGAAT 

TTGGGG 

Sequence 6134 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACGCGGGGGCGTCTGCCAGGAGCTACGGCCGGAAG 

ATGGCGGCGGCCGCAGAGTTGTCGCTACTGGAGAAGTCCCTGGGACTGAGTAAGGGGAAT 

AAATACAGTGCTCAGGGCGAGCGACAGATTCCAGTTCTTCAGACAAACAATGGTCCAAGT 

CTAACAGGATTGACTACTATAG CAGCT CATCTAGTCAAGCAAGCCAACAAAGAATAT7TG 

CTGGGGAGTACAAAGAGAGGAATTTTACAGCTGGGCTGCTGGCGGTGACATCACATGTCA 

GTAGGGCCCTGATG 

Sequence 6135 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTGTTGGTTAAATGACAATTTATGTGGATTTT 

GCATGTAATACACAGTGAGACACAGTAATTTTATCTAAATTACAGTGCAGTTTAGTTAAT 

CTATTAATACTGACTCAGTGTCTGCCTTTAAATACAAATGATATGTTGAAAACTTAAGGA 

AGCAAATGCTACATATATGCAATATAAAATAGTAATGTGATGCTGATGCTGTTAACCAAA 

G GGCAG MTAAATAAGCAAAATGCCAAAAGGGGTCTTMTTGAMTGAAAATTTAATTTT 

GTTTTTA AMTA TTGTTTATCTTTATTTATTTTGTGGTAATATAGTMGTTTTTTTAAGA 

MGACAATTTTCATMCTTGATAAATTATAAGTTTTGTTTG7TAGAAAAAGTTGCTCTTA 

AAAGATGTAMTAGATGACAMCNATGTAAATMTTTTGTAAGAAGCTTCAAAATGGTTT 

ATACCTGGA MCACA CCTACCTTGAAAAAGCAAGAAATCCGGTTGCTGGTNTGGCTTCTT 

TTTCCCTCTTATTTTTG GANTG GGGGNCATTTTCCTATGCCAATAATGGGAGCAAACAAC 

TGTANTMGTTGTAGAATTTTTGANMGAATGAMTGTTTATTTTNTTAACCACAATTTT 

TTTT 

Sequence 6136 

CCCTTANCNTGGN CNCGG CCGACGNACTCA 1 1 1 1 I I I 1 1 1 1 NNTNTTNTNNTTTNTNTNT 
NTTTNTTNTTTNNNINflTTTNNNTTNTTTT A 1 1 1 1 1 1 1 1 A TANTTTTTGANTTGNNTTATN 
GGTCTTTNGNTCCANCCNNGCANTGACTGGCTCANTGTANTAAGGGCCAAACCNTTTNTN 
ATACAAAAAGTTGGCCACCATGCTCATGAGGGTACCTCGAACNGNGACCACGCTAAGGG 
Sequence 6137 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACAATACAATCATAGCAATTTTAAAGTAACATT 

AAAGAGMGACCTCTA GTTCTG TGGCGGTTTTGCTTTATTTATAATCTACAAGGGATGGG 

AGGGTTTGTTTTCCACATTTTTACCCTCAAGTTTTAAAATTTTTCCCACCTCCTTTTTAC 

CTACAGAGCTCAAACTAAATAATGCACTTTTGAACCACCGGTCCGCTTGGAGCTMCATA 

AA TAAATACCAG TGTCCACCGATGCAGTCCTCAGATGAACACTTTCTCAAATTAT7TTTT 

CCi i 1 1 1 1 1 1 1 iCTATAAAAAGTCAAATGATACCCGCGTACCTCGGCCCGNGACCACGCT 
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AAGGG 
Sequence 6138 

CCCTTAGCGTGGTCGC GGCCG AGGTACTCTAATCAGGATGATTCCTAACAAGTCAGTCAT 

TTGTGMCTTAGTGGACTTITrGGTTACTTTMTTTGCATATATTCTCCAGTTACATCGG 

ACTCTATCTGTGGCCTTGTTCTTCATTTCAGTGTTAATCAGCTAAACAGAAGTTGTTGCT 

TATGA TGTGTGAGTGMCATATGCCACTGCCTGGCCTTTTTTTCTTCAGAGCTTGTTGTC 

1 1 1 I iCCGCTATATTAGA CTTTG CAGTATGCCCAGAAGCTTTCCTTCATAAAATAGAAAG 

AAAAAAACATTTGGCTTATTTTTCACTGNAGCTAGTCTTTTATACAATAATCTTGTAAAG 

AAAATTTCTTGAATTCTAMTATTACTCTTTCTAGATTTTTGAAATCAAAAAGTTTTCAG 

TAAAAAAGTTTCTTACTTTATTTTATTATATTAGGTAAGTAAAAAATGTAGGGTTATTTA 

CCATMCCTGTTCATTMTATCAGAMTTTACAATAGNCATTTTAAGACCATAGTAGGAT 

TCTAGCATACCGGGTAGTA C I 1 1 II I I 1 1 1 1 1 1 I I I 1 1 

Sequence 61 39 

CCC7TTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACAGATTCAAGAATACTGTACCCCAAAGCCTAG 

ATGAAGATATCCTTTGGAAMCTGCAAGATGTTTTCCTTAAAAMTTTATACATCTTTCC 

CCCTAAAGAAAAGTCTATGTAGTGTAGGGCAGCTGAAAGTCAAGCAGAAAATCAGAGTCT 

TACTGGCTTGAAGTATCAGGGGATGGAAGTTAAGTGGCCAGAAATAGGATAAATCGCAGA 

AAGGAGGGAGTTATGGTAAGTAACTTCCAAAAATCTGTGGGTAAACTCCCTTCANATATC 

TAGATGTCCCCTAGAACTGTGCTTGGGAGATTCCAAGGAGTTCAGTGGAAAACAACAGCT 

GGCAGGCAGAAAAATCTAAATAGAGATTTTAGCTAATGGCTTCTGCAGGGGTGACAGAAT 

TTGGTGTTTGATTCCCACAAGATAGAAGGGATTGGTAAACAT 

Sequence 6140 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTGAATTTGAAAGATTCCAAGCCCTTCCCAAC 

TCAMGAGTAGAMCACATGCCTCCATTTTAAATCATCTTTCATTTGTAAAAATACATAT 

ATGTT TCATGGAAAAAACACATTTCCATCAAGCTAGAGGGAGGATTGCTATTTTGCATCT 

1 1 1 i iGCMTGCACATTCTC CAACA GATMTCCACGTGTGMGTTTTTTTGCCCTCCTTC 

CACACAAATCTGTTATTACCTTTTTC I 1 1 CI 1 1 1 1 AACTT7TAATTGTATTGTTTTGTTT 

TMTGCCCAGATAGCACMGCATTCCTCCTTTACTTGCCTTTTCACAAGCCCGTAATCAA 

TATCTGTAAAAGTTAAMTTAGTTTCCACAGAAACATTGATTTCAAAGCAAACACTATCT 

TAATGAGCGTAACTCTGGTAAATTAAAAATATAAATGGCACTATTAAGAGAGGCCAAGGA 

AACAATACGTAATATTTAAGCGGGATCTCTAATATTCTAAT 

Sequence 6141 

CCCTTCGAGCGGCCCGCCCGGGCAGGTACTTTN 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I i 1 1 1 1 1 1 1 1 I GCACAA 

TGAAATACATTACCTCTTCAAAAAMTTTTTGTGAATTAATCAAAACCAAGTTTGATATG 

AAAATAAGAATAACACACTAAAATGATATGCAGCAGACAGGTCGCAAACTTGGAGTGATA 

TTTACAATTCAAAAACCTAAATGATTAATGTCAAAATACATAAAAGACTCCTACAAATCA 
GTGAAAGAAA 

Sequence 6142 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCA GGTA C I I 1 1 1 I 1 1 1 1 1 1 I 1 1 1 1 I 1 1 I 1 1 1 I ICTTTT 
IMIIII III I ll lllllll I I I IIMM l l iliii i MDi ii iii i ii iiii m i n 

II 1 1 1 1 I 1 1 1 I I IAAAA NNNAAAAAAMTT TTNNTTAAANCCCCNCNAANTNAAAAATTT 
TTT CTNGGANN AAANN 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 AAAANTNG 1 1 1 1 1 1 1 1 1 AANGGCCCCAAAAA 
ATNI 1 1 1 1 1 1 I ICCC CNANGGN AGNAAANCNCCCTTGCCNAANTTTGNNGGGGGTTTAAA 
AAAATTAAAAGNNNATTTTT TTNAAAACC CNNC I I ) 1 1 1 1 1 1 1 CCCNAAAAAAAANATTT 
TNNAA ANNNGAACCCC CCN I I 1 1 1 1 1 I I NCCANNNAAAAAATTTTTTAAAAAAAAAAAAA 
MNTTNTTTTTCTTTTTCCCNAMNNAAANAAACCCCCCCCAAAAANNTTTTAATTTNTT 
TTTN AAAAAAAANTNTNATNN ANN NAAAAANTTTT 
Sequence 6143 

AGAATTCGCCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACGCGGGTGCTTCTTTCTCAGTTTATT 

GGTTGMTGTGTATGNGTTTGAGTCTGGAAATAACTGANGTGTTTGATAATTAGTTTAGT 

TNGTGGCATTCATGGAAACNTGCCTTGTAAACCNAAAAGCCTTCANGGGTTTA7TGTCGA 
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ATGTTTCATTCTATAGAMGGAMTNGCCNMCTATCACTGGGATTTTMTATTTGNTAT 
NCTCTCATGMTAGAMTTTATGTAGNCGCAAACAAAATACTTTNACCCACTTAAAAAGA 
GAATATAACANTTTATGTCACTATAAT 
Sequence 6144 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCC GAGGT ACAAAATCATCTTGCTTAACAGAGAAAGGATGTCT 

GAGAGCTCCCGAATGAAACMTTTTTISTTGAAATANAGGGCCCANAATTGGTCTNTGACAA 

TTTAMTANAGCCATTCMTANTTGGCAAAMNTGATTNTTTTA 

ATTATCTACCCAGTTTTTAATAATNNTNAANCAAGGTTCTTGGTGAGCNTCTGAACTNTG 

GCAGAATTTGGTGGGCMCATAAGACTTTTTGGATTT7TCCAAA 

Sequence 6145 

CCCTTTCTAGCGGCCGCCCGGGCAGGNACNGMAATAMCTTTGCTATTTCNTTTGGNNA 

ATCATCCAGGATAC CNTGT GGACATAAAGNAATTCACTCNCTCNNCTGGGNTNNNANTAA 

CAGGTNAGGCTGCCTTTTCCACCTGCANATACAATTNTNTAAAACNAAAATNCTNNAGGN 

GGGTTNTTATTGCATATGGANCACNTGACCCCAAGNAGGATTTNCACAAACCTTNCCAGA 

GAANTTNATCATTNNCAAGGNCCTGCCANACACATCNANGCCAANCAAAGGTCGCCTTGC 

ATTTCANGNAGGACAAGTATGGTAAAACT 

Sequence 6146 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACAAAAAA7TCCAGGCAAAAAAAAAATATTTCTCT 

TGATCTCTACTATCATACATAAGGTGTCCAGTTTTCAACAAACAAGAGATATACGGAAGG 

CAAGGAAAAAACAACATACTTCCAAGAGGCAAAGAATCAACAGAACCAGCTAATTATGAC 

ACAGATGTTGGMCTATCTCATAGGGMTTTAAAAGGACTATAATTAGGTATGTTCAAGA 

CACTAATGGACAAGATGGATGCCACGCAAGGTCAGATTGGTGATTTCAGCAGAGAGCTGG 

AACTGTAAGAATGAACCCAGGGCAATTGCTAGAAATAANGAACATTGTNACAGANACAAA 

GAATGCCTTCAAAAAGTTCAACTGTAGATGACACAAACCAAGTAAGGGAATCCATGAACT 

TGAAGACAGTTCAACAGAAATTACCCAAACNAAAATCACAAAAAGGAAAAAATGGCNTNA 

AAAAAACCCAGAACGGAATTTCCAAGAAGCTGTGGGATAACATCAAACAGTCTAACATAG 

GCATAACNGGGCTNCAGANGAAGGAGAAGAGAATGGGACCAGAAGAAAGA 

Sequence 6147 

CCCTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTTGAATGTTGATATCTTTCTCTAGACTTGGGA 
MTCCTCTGATATTACACCTTTGACTAGACTTTCTACCTCCATCTCTTTCTCTACCTCTT 
CTTTMGGCC MTAG CTCTTAGATTCACCCCTTTMGGCTAGTTTTTAGATCCTGTAGGC 
ATGCTTTATTATTTTTATTTTTATTC 

ATTCTTTCTTCTG CTTGG ACMTTCTGCTATTTGAGAGACTTTGGATACTTTCTTTCAGC 
ATGTCAGTANCAGT7TTCMCTCTTAGAMTTTCTCTTGGATCTTATTCCMTCT7TTGG 



Sequence 6148 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACAGGTTATCCCCAATGTCTTCCACCCAGGAAG 

GCCTACTGGCTATGCAGCTACTTGGACTCCCGTTCAGGTGCAGAGAACCGCACAACTCAG 

GGTTAGCTCTCAGGGTCTTCTCTGGCTCCTCAGTCCCACTAATGCAGAGAGAACCCTGGC 

TACTCGGAAACGGCTGTCCTGGGGCTAATCCACTGCTAATTCCGTTAGTTCCTGTCAAGC 

ACTGGCCATTCCTGCTTTCCATCCCACTGAGCGGGGTCGTGGAGGGGAAGTCCAAATGTC 

CATTGATGACACATCCATTTGTCAATGTAT 

Sequence 6149 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACGCGGGGTAGTCCAGCCTTCCAGGTGGCGTGAGA 

GGCMTGACTCGTTACCTGCCGCCCATCACCTTGGAGGCCTTCCTGGCCTTGAGTAGAAA 

AGTCGGGGATCGGGGCAAGAGAGGCTGAGTACAGAGACTTTCCATAGAGTCTCTTGAAGT 

GTGCCCGGATATCCAACATGTCAATTTCTGCTCGAGAAACCATCACTCTGATGAGGGTGT 

TATCATCGGTGCCCMGCCCTTCATCGATTTATAGAGCTTTTCAAGCAAAATATGCAGAT 

TTGTTCCTCATGCACTTTACTATAGCCAGCAGAGCATCTTCAMGCTACCAGATGTTTCA 

GATTTAATACTCTGTTCMTATCCTTCTGTGATATCCTTTTGGTATTCATCAAACACATG 

CMCAGGGTGATTTCGGTTCCNGGAACAGAGAACAGTTAAGAMTTTCACCCTCATCTGT 
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CCCCCCATTTTCTTCTTTTCCACCCTNATACAGGGTCCT 
Sequence 6150 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTA C I 1 1 1 1 I I II 1 1 1 I I I I 1 1 II 1 1 1 I I I ANAAT 

GATATATTCAGTGTTGGCAAGGAATAGGAAAATAGGCACGGTCCTACACTNTTGGCAAGA 

ATGTATGCCGATCCCATCATTCTGGAGGGGGAATTGGCACAATTNTATGTCTANAAACGT 

AGTCTAAANACAGGAATCAGCTGGGCACAGTGGCTCATGCCTGTAA7TCCAGCACTTTGG 

GAG 

Sequence 6151 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACCTTGGAGATTTCAGCCAGCCCTGTAGCATAGAT 

ACCAGCTAATTAAATGGCTCTCAGTTAAATGGCAAATGGTTATTGAGCAAAAGGTGTTAT 

GGTAAATACTAGACATTCAAAGACAATCAAGACAGTCTGATCTCCCCAAAAGCGTGCTGT 

CTACTAGAGGAGAAAGATGTGTACCAAGTCATTATTTCTGACAGCATTGTGTATTAGAAG 

GMCACTGGATTTAATCAAAAGATAGGAGTTTGAATCCCGATGCCACCTCTTACCAACTG 

GGTAACCTTGGATAGGAATTGCATAACTTCTCTGAGCCTGTTCTCAAATTGCCTCCCTCA 

TAAGGTTGCTGTGAAAGAATAAATGCATGATGGTTTCTGAAGCACTTATCCCCTGCCGTT 

AGATCTCCTGAGCTGCATTTCTGTTTAACACGGCCCCCANTTTGTCAGCCAAGCAGCTCA 

AATATATGAAGTCTAAAAATGAAAGTAATGACCCTTTTATGATCTCTTTCTATTGGTCTC 

AATCAAGTTCCTTTTT 

Sequence 6152 

CCCTTTCGA GCGG CCGCCCGGGCAGGTACAAAGAAATAGGAATAAGTTTCATATACTAAT 

TATGCTGA GTTTT MGCC TACAT ATCACAAMTATTTAGAATTGTATAACCTTTTCATAT 

ATTTATMCTTTTMTGTCTTTTTAAAAGATGTGGGACCAAAMTATATTTATAATTTGG 

AMTGTGACTGCATACCMTMGAAMCTTACCTTATTTTGAAATTTATCTGGGATATTA 

MGMTCTACCAATTCTTAAAMCACAGATTTATACTTTAAGCTTATTTTAAAATTAAAG 

AA TATAT ACCAATTCTTAAGAAACACT7TAAGGACTACTCTTAAATAACTTAAATATCAG 

AGTTTTGTTTGTAATATTAAAATTTACCATGGGAAATCACTGTTGGTCAGCTATCACCTT 

AATTGNGTATGAATATGGATAAATGGTTTAANCAGTAAAAGCTATCTTAAAGAATTTAAT 

GGGAAMGTTTAAATTTGAAAGATGTAACCAAAAAATTCTGGCCCACAGGTTGGATTCTG 

GAATTTTTAAA 

Sequence 6153 

CCC7TAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACAATAT7TATGCAGGGATACACAAATACATCAGT 

GCTACAAACCATAGAACCAGAAAGACTCACGTGTATTAGAAAACTTGATATATGCTGGAG 

GAGGCA TTGCAAGTCAGTGTACGCNGGGGTGGTAGGTAGAAATATAAGATGACTCCCAAG 

ATTTTTGCACCCTGGCATACACATATGCTTTTCCAGTTGTTGAAACACTAATTTAGGTGC 

TGCTGTGAAGGGATTTTGTAGATGTGAATAATGTTCCAAATCAGTTGGCCTTAAGATAGA 

MGATGATCCTGGATGGGCCAGATCTTA 

Sequence 6154 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTGAAGAGTAGGGGTCAGAAAGAGGACTGGGG 

GATTTCCCCTAATTNTTCTCACTMTCCTTATTGCTTTTTTATTGCAAAAAGGAAAGAAT 

ATTGTTATGCATACTCAMTTGTTTTTTTTCCCCTGTTAAACCATGATTATACATAGATT 

TTGTCTCCCTCTCTCGTGGGTATTAGAACCCTGCATGGTTTTCTCTGTGTGGTGGGGCCA 

TAGC7TTC7TCTAGGATAGTTATTAAAATGCATACCACTTTCAATTGTGTATCCGGCATT 

CTTTCCGTGATGTTCMGTGCCTCGCTAGTCATTTTCATTTAAAGAGGCCCAAATACTTC 

CATAGAACAAGTACCTCGGCCGCGACCACGCTAAGGGCGAAT 

Sequence 6155 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTAC 1 1 1 1 1 I I I I I 1 1 1 1 1 I HI I I 1 1 1 1 1 1 GAGC 

AGTTMCATTCCnTrATTTT AGTTT CAGGGGCGGGGGAAGGGAGAGAGGGAGAGAAGATA 

CAGGGAMCTTACAGCAMTTTTTCACTGmATAGCTTTCTTGGGGAANAAAACACATG 

CACGMTCCTGGTGTTAGGAATATTTTAAGCGTATATCTTCAATATTATTCATCCAGGAC 

TGAAGTAAGTCCTGATGCAGGAAATGAGTGAGTTTCACAGCTTTCTGAGCCCCTACTTGA 

CCCAGGAAGCCCANCTGGCACCTCCTNTCANTCCTGCCTNTAAACAGGACACCCCAACTG 
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CT6TTGGGAACCGTGTGGCANTCGTTCTGGCTACTTCCTGCTGGTTAGGGGTGAAAAANG 

GGCCCTGCANTTTGGTGTCCTCAAAAGGGAATTTTNTAGGGTAATTNAGGGACCAGCGGG 

TTGATCCAAGGGTCCTNGGTAGAANCCGTGANCTGACTCATTTGAGGTTCATTTGTAAAA 

ACAT7TGTAGCTTGATGGCTTTGATCTGCATGATGAACTAAAATACCTTTTNTGGANTNT 

NCTGTNTGGGCTCNCCAAAMTTTAACACCTGAGGTTTTTTGCCAACCCCACCAAAAAAA 

TTGNTGTNGGGCTTANCCCCATTNNGTGNAAAAAAACTTGGACTTNANANTNANAAAAAA 

NTNNGCNTTTTTNANCAAAANNGAAAAT C I 1 1 1 1 1 1 I 1 1 1 1 1 1 1 I I 1 1 

Sequence 61 56 

CCCTTGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACAAAAAAATAAAAAGGAGGCTGGTGGGAGAACTGC 

TTGAGCCCCAGAGTTTGAGGTTACAGTGAGCTATGATCACATCACTGCATCCCAGGCCTG 

GGCGATGGAGCGAAACTGTCTCTTAAAAAATGGCAGGGAGTTGGGGAGCTGGGCAGGTGC 

AGTGGCTCATGTCTGTAATCCCAATACTCTGGGAGGCCAAGATGGGAGGATCACTTGAGC 

CCAGGAGTTTGAGACCAGCCTGGGTAACACAGGGAGACCCCGTCTCAAATATTTAAAAAA 

TTAGTCATGCGTAGTGGTGCATGCCTGTGGTCCCAGCTACTTGGGAGGCTGAGGTGCAAG 

GATAGCTTGAGCCTGGGAGGACAAGGCTGCAGTGAGCTGTGATTGCACCACTGCACTCCA 

GCCTGGCCCGATAGAATGAGACCCTGTCTTAAAAAAAAAAAAAGGCAGANGGACCACCAG 

TGTANTTAATGAACAAAAG CCCACA AAI 1 1 1 I 1 1 I AAAAAAATTTTTTNCCCAAAACAAC 

CGNACCTNGAGTAGCNTGCTTmCCCCTTrrTTTmAAMGTGAMCAAAAATTCCTTA 

ANAAMTTTGCAAG GNGCT GGGTGMCCCTTNTGATGCTAMGTGGTTNTTTTGGAATTT 

TAAAAATTTGGGTNTTTTTTGGACATCNCCNCCATGTTAAGAAGTGATNGGAAAAAAAAA 

AAA 

Sequence 6157 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACGCGGGTATGTTAGAAATTCTGATAAGGAGATTG 

TTAGAAGCAGAGATAAAGATTATATAAAAGAGAGAGGAGACAGAAAAGGAGGTGAAATGT 

MTCTCACAATTCCC TGCAC CACTTATTTATTTCCTAAAATCTTGTCTCACACAAAAGAC 

ATCAGAGACAGAAAGTTTTCTCTGTCCACATCTCCCATAGGGACAAAGGTAGCTTACCAT 

TTCTTGGAAAATAAAGAAAAAATGAATTTTTCTTTACCAAAATTTAAACACCATTAGGGA 

TAGAGGTTAAAATTAATTGAGACATCTGTAAGAAGTAACAAGTACCTGCCCGGGCGGCCG 

CTCGAAAGGGCGAATT 

Sequence 6158 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGATGGCACATGCAGCGCAAGTAGGTCT 

ACAA GACGCT ACTTCCCCTATCATAGAAGAGCTTATCACCTTTCGTGATCACGCCCTCAT 

MTCATTTITCCTTAACTTGCTATCCCTAAGTCCTGTATGGCCCTTTTCCTAAACACTTC 

ACAAACANAAACTAAACCTAATACTAACATACTTANGACNCTTNAGGGAAATATGAAACC 

GTCTTGAAACTATCCTGCCCGCCATCATCCTAAGGTCCTCATCGCCCTNCCATCCCTACG 

CATCCTTTACATAAACAGACNAGGTCAACGATCCCTCCCTTTACCATCA 

Sequence 6159 

GATATCTGCAGAATTCGCCCTTAGCGTGGTCGCGGCCCGAGGTACACGGTATTCCTTAGG 

TCCCTTCCATTGGTAGTGA TGCTGCG AGTTATTACTGGAGAAAAGGAATTCTAGAGCTTA 

ACTT GGCAGATTAAAAGTA C I I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I GGNNGNTTGTTTGT 

TTTTGGTGTAGAAGGGGAATGTTGTGAAAGAGAACAGTTGGAAANCCCAANAATATACAA 

ATCGACAMTACTTAGTTTATGTCTATAAACAAAGAAAAANCCTTTTACTTATCTTTAGA 

MTGAAMGTATMNGCACA MNACA ATTTGATCAAATNATTANNTTTGTGGTCTTCTAC 

TGGAGAGmGACCCATGTTATTTTTAGGTTNTACATAAAGAAAAAATA 

Sequence 6160 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACGCGGGGGGTGATATCACTTAGGTAGAATCAGAC 

TACTACCATATCTTCATTCCAGTAAGGAACGACAAAAATTCCGCTCAGGGTGTTAGGAAA 

GACTGGAAGACTGGCAGGTCAGCAGCGCTGTTGAGGGCTGACTTTATTTGGAACAGAGAA 

TGGAAAMCTCACTCCTAAMGGTGTTTTCAAAAACGGTAGAGATCTTTATGTTGAACAA 

CTAGTGGGAAGCTAATAGTTCATGTAACTAGAAGCAACGAATTAAATGGCAGACCAGCCA 

GAAGTTTAACAGACAGAATCAAGGGGAGAGACAGCTAAAAAGAGTCCTGTTAAGATCACT 
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GGGGGTCAGGATGGCATGCACATGTGCTACACTGCATTGACTCAAAAGCAACCAGAAAGT 

GTACCTGCCCGGGCGGCCC 

Sequence 6161 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTAACCTCTGGMCTTTTATTGTTTTTTATTCCT 

TTGCTGTATTTCAGGGGTCATCGAATATCTTCACTGTCTCTGTAACATATACATTTTCAA 

GCCAGAAAACTGACTCCATTAGCTAMTTAMCTGTTTGCGAAAGCCTTTTTCCACTGCC 

ATGTCTTATTTCTATTTCAGTTTCTCTGGTGGGATA 

Sequence 6162 

GGATATCTGCAGAATTCGCCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACCGAAAAGAACAGAGG 

AAACTAAGGCAAGCTGTGAAAGATGCTGTGTCTAAGAAACCCATTCCATTGNAGAACCCA 

AAGGAAAAGCGACCAGGTAAAAGGATTGAGAGGGAAGAAGGGGAAGAAGAAGAAGCCCTT 

CCTTTAGATATGATGGATGAAGATGACTTACAGTTAATGAAGGATTTAGGACAAANAGTA 

TCTTTTCTAACAAGANATCTTTCTTCTAATGAGCCTGTTCATGCCAANAAACGGAANCAT 

GAACNCATTATANATAAATATTAAAAAATACCAATAACTCTNCAAACTGCACCAAAAAAN 

GAACTGATTCATTTACTTCCTATCAAAAATAAAAATGGTATAAATCCCACAAACTAANAA 

AAAANCXDAATTTCTNATANTAACCAAANATTAANAAGATCCANNAANAANAANANGGAAC 

TTTMNGAANAAATCATTTAAAAATCCTATTCAAAAACTTACCATANAAAAACATTTTAT 

TTANAAANNNNNNNNTNNNNNNNNNNNNNTNNNNNNNTTCCTTCCCCAACCCACCCTTTC 

AAMAGNCCMIvrTTCCACCCCCTTTCNNCCCTTTTCTAATTAMTCCCMCCTCNTTNCC 

CMCCTTNNCCTTMTCATMNCATMCCTTTTTNCCTTTTT 

Sequence 6163 

CCCTTAGCGTGGTCGCGG CCGAG GTACAATATCTCATCTATATGCCAGCAGTTTAAATGC 

TATTTGTTCAGTCTCGAACA7TTTCAAACAAATGACAGTTATCACTTAACTAACACAATC 

TTTCTATTATTTCACTGACAAAAGAGGCAGTTTCCTGCAGTGGAAAGAGGAGATGGCTTG 

GAGTTAGAAGAGCTAGATTCTGAACCCAGCTCTACTCATTCTGAGCCTTAGTTTCCTTAT 

GAGGATCAAGTGAGACGAAAGTGCTTTGTAAAGGAGTAATAACCACAAGAAATAATATTC 

TAGAGTCCATGTCTTCCATCAACTGATGGATCCCTAATTTGCACATGTATTTTGCAAGTA 

AAATCTTACCTCTTAAAGTAAATATATGATGCATATTCACCACATGCAGCTGAAATGTGC 

AAGTTGGGTTACATAGATGGGAAAAGAGTATGTATTAAAAAAGCCTTTAAGACTTGNATA 

CCT CTTG ATGNGCCTGGATTTMNAGCCATTTAAAAATTTTATTGGGGTTAAACACATGT 

NCCTTTTATATTMTNGGMCCCTCTTTGGMTAMCTTMGCCTTTAMGGTMTTTTT 

TTTTAA 

Sequence 6164 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACCAGAGTATTGTATAGTCAATGTTAAATAAAAGC 

CMAACTGGMT GTGCAG AMGTAGGCTTTGGTTMTTTGTGGATTCATTTTTATTTTTG 

TCTTTGTTTAAACI I I I I I AAAAAAAATAAAGAATTTCTGGGAGTAAGATTGGGTATATT 

TCTGTTTAAMGACTTTACAGWGAATCCATTTTTGCTTTACACCTGTTTGCCATCACCA 

AAGGGGACTCACCCAAGGGGACCATGGACCTGCTGGTGTTGTGTGTATATTTACAAAAAA 

CAAAACTTNCAAACCACCCATTGGGATATTAAGGTANNAATTCACCAAACTAAANACTTG 

CGGGCTTTGG 

Sequence 6165 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACCTAAGCTCAGTATGCAAAAGCCCAAACTAGT 

GCAGAAACTGTAAACTGTGCCTTTCAAAGAACTGGCCCTAGGTGAACAGGAAAACAATTG 

MGGTTTTGNNATGN^AAMTTTGGCAANAANNCCATAAAATTTTTAAA I I I I I 1 1 1 IN 

GGGAAAGCCCCN7TTTTTTCNAGNNCANTTNATTTAAAACCCGGGCCATGGAANTGGGGG 

GGCCN TTCAANGGGG AATTCCTTA A I 1 1 1 1 1 I I AAAATTAATTTTTTTCAAAAATTTAAA 

NTTTTCCTTTNTCCCCAI 1 1 1 1 1 1 ICAATTANATTAATATNGGAANTTCCAANNAAAAGG 

G CCANTGG GGGGGGGGGQTTATTNTNNNGCCMMTTTTTACCCCNGGTTTTNNAAAAAA 
AN 1 1 1 1 1 1 1 

Sequence 6166 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACGGGGTCACAATCCTAAACATATATGCACCTAAC 
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ACTGGAGCTCCCAAATTTATAAAACCATCACTAATAGACCTAAGAAATGAGATAGACAGT 

AACACAATAATAGTGGGGGACTTCAATATGTCACTGACAGCACTAGACAGGCCAATGAGA 

CAGAAAGTCAACAAAGAAACAATGGATTTAAACTATACCCTGGAACACATGGACTTAACA 

CATATATACAGAACATTCCATCCAACAACTGCAGAATATACATTCTATTCAACAGTGCAT 

GGMCTTTC TCCAA GATAGACCACGTGGTAGGCCACAAAACAAGCCGCAATAAATTTAAG 

AAMTTGAAATTTTATCAAGCACTCTCTCAGACCACAGTGGAATAAAACTGGAAATCAAC 

TCCAAMGGAGCTTTCAAAACCATGCAAATACATGGAAATTAACCTGCTCCTGAATGATC 

ATGAAAATCGAGATGGGAAATTAAMGAAATNATTAAATTGAACAAAAAATAGTGATACC 

ANCCTATCAAAAAGAAGTGGAATCAGCAAAAGTCAGTNGCTAAAAGGAAGGTTCATATTC 

CTAAACACCTCCTTCAAAAAAGTCTTAAAAGAGGCCCAAACNGGCCATTCAAANGGTCCC 

ACTTNCAGGGGACCTGGGGAAACCAGGACCAACC 

Sequence 6167 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACCGAACCTGTAATAATATAAAGGAAATGGGGG 

ATGACTCCTGAGTGCAGGGTTTCCTTTAGGGGTGATGAAAATGGCCTGAAATTGATGGTG 

GCGCACAACAGTGGGTGGTTGCATAACTCTGTGAATATACTAAAAACCACGGAACTGTGC 

ACTTTTAATTGGTGAAATGTGTGGTATGTGAATTCTATCTCATAAGGCTAATATTAAAAA 

GMTCATATAAAACATTTGCTTTGCTATGATGGCCAGTATGCCATCCCTCCAAGTAGCTC 

TGACATTCATTCATTTATTCATCCATTCATTCATTCTACAGATATTTCTTGATAGTCCAC 

TATATATGTGGCTCTGTGCTAAGCACTGGGATACAGAGTTGAAGAAGATAGACATTGTCC 

CCATCC TCATGCTATTGGGAACATAGACTTTAGATAAAAAATTGCACTGAGGTGTGATGA 

AMI MIATTATGGAAAGT 

Sequence 6168 

CCCTTAGCGTGGT CGCGG CCGAGGTACAATGTTTAATAAAAGTGATGAGAGTAGATATCT 
TTACCTTGTTA TCAAT TTTAGGMGACATAGATTTTTGTGTAGATGGCCTGCATCCTATG 
AGGACTCTTCA TTTTAT CCCTGGTTTTCTGAGGGCTTTTAATCATGACTCAATGTTGGGT 
TTTACTAAGTGCTTTTTCTATTMGATGATCATATGCAT^ 

ATGGTAMGTTCATTTATTGATTTTTGAACCCGCGTACCTGCCCGGGCGGCCGCTCGAAA 
GGG 

Sequence 6169 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGANGTACTTGNTTCACCATACTTNATNCACACCAGNGAAA 

GAGTNNTGCATTTANTTGGAGTATNTAAAGCCAGTGGCNGTNTNTGCTCATACTTGGACA 

NTTAGGGM GGGTTTGCCMGTTNTAAGAGMGATGTGATTTATTTNGAMTCGTTTCTG 

TTTTGTTTTTAAATCAAACTGCAAAACTTAAMCTGAMMTTTTATTGGTAGGATNTAT 

ATCTMGTTTGGTTAGCCTTAGTTTCTCAGACTTGTTGTCTATTATCTGTAGGTGGAANA 

ANrTTTAGGMGCNAMTATTACAGTIvrrTGCATTGGTGGGNCTCMTCCT^ 

CACMTTTTATAGCACAAAACTTTAMTTCMGCTGCTTTGGACAACTGACGATNTGATT 

TTAAATTTGAAGATGGGATGTGTACCTCAAATGGAAATGCATAAATCACCCCGCTNCTGC 

GTCGCTCACGCTNGGAACTGAACACCGGANCTGTTCCTATTGGNCCATNTTGGCTNCTGC 

TACTACTGAMT CTTG ANGTGTANTTAACTTNCTATCTGTGATTTGGGANAGGGAANAAC 

TTMCCCAMTGTTTTACCTTNGAAAMTACCATGGGMCTATGCCAATCTTTTGTTTTN 

AANCTAAAAAAAAAAAAAAAAA 

Sequence 6170 

CCCmCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTMCTTTCACTCCCCCTCTCTGTAATAAATG 

CCTTMGCMTTTAMTAAGCAGMTGTTTMTTTCATTCTGTCCCATTGTTACCCTGGT 

TCTTCTGAGTGCCCAGCTTACCCGCCGAGCTTCTTTCAGTCATCCTCGGTGTCCTCTGAC 

MTGCATCTTCTGCTTCCACATGCTCTAGCATTCCTTCACCGGGGTCTTCATAGCCCCAT 

GTTGGGCGCCAGAAATGTTGGGGTGATCAGACCCAACACCAGGCCGTGGGGGCTACGAAG 

TCCGGAGGAGTCAAAGGAATGAGAAAAGAC 

Sequence 6171 

TGGGATATCTGCAGAATTCGCCCTTTCGAGCGGCCGNCCGGGCAGGTAC Cl I U I I I I I I 
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n 1 1 1 INNNNI I I I I I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I 1 1 1 1 irTTTTTNTTTTTTTTATTTN I 1 1 1 I 1 1 1 
N NCTCANNANA MAAAAAMAAM TTTTTT T(X;CCCNNNAAAAAAAANNNCNNNAAAANN 

1 Ml NAA AAAAAAA AAAATT 1 1 I NGCANAAAAAA I 1 1 I 1 1 1 1 I 1 1 1 1 1 1 I NN 

AMGGGNAAAAMNTTTTTTGGNNNCCNANAAAAA I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 GGGAAAAAAAAANA 
TTNNTTTNAA ACCCGGGG GGGGNGGGGN 1 1 I 1 1 1 1 1 I lAATAAAAAAAAAAAAAAAAAAA 
AANNCCCNNN I I I 1 1 1 1 I NTTATNAAN GAGGNGGTTThfTTAANNCCCCCNCNANAAATTA 
NNTNNTTTATAAANCCCC 1 1 1 I 1 1 I I I NTCCNAAANCAATAAAAAAAACNCCNCNNCAAA 
AAANNTA NAAAANAAAAANCTTTNNANGGN N 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I NTATNAANAAAAAANTNT 
TTTTTTTNTNCCNNACACNAAGNNGAAAMATTIvrrTTTT 
Sequence 61 72 

CCCTTAGCGTGGACGCGGCCGACGTACCACAACTCCCAGGATTGGTGCNGGNGGNAANCT 

TGTATCTGNTNTGCAAATATTGTTTNTATTGTTTTGAGCGACGTGGGCCCTCCTGAACAT 
NTTATTTTAA 

Sequence 6173 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCCGAGGTACGCGGGTGTCATTTGGATTTGCATTTCTCTGAT 

GAGTGATGCTATCAAGCACCTTTGCTGGTGCTGTTGGCCATATGTGTATGTTCCCTGGAG 

MGTGTCTGTGCTGAGCCTTGGCCCACTTTTTMTTAGGCGTTTGTCrTTTTATTACTGA 

GT TGTM GAGTTCTTTATATATTCTGGATTCTAGACCCTTATCAGATACATGGTTTGCAA 

ATATTTTCTCC CATTC TGTGGGTTGTGTTTTCACTTTATCGATAATGTCCTTAGACATAT 

MTAMTTTGTATTTTAAAAGTGACTTGATTTGGCTGTGCAAGGTGGCTCACGCTTGTAA 

TCCCAGCACTTTGGGAGACTGAGGTGGGTGGATCATATGAGGAGGCTAGGANTTCGAGGT 

CANCCTGCCAGCATANCGAAAACTGTCTCTACTAAAAAATCAAAAATTAGTCANGCATGG 

TGGTGCACGTTTGTAATANCCACTTTNAAGAAGCTNANGCNCNANGATCANTTNAACCX3A 

ANANGAGGAGGTGNNANGANCTNANATCATNCCNGNAACANAANNNAACTTTNTTTAAAA 
AAA 

Sequence 61 74 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACGCGGTCAAGGCCTGAGGGGCGCATTGTCAATAA 

AGCACAGCTGGCTAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAANGTACCACGAAAAATCAATGTCNN 

CCCAACACCTTACAGATTACTCAAAGACTGTCCTGGTTTCNTGTTTACCCCTCAACCANG 

GGAGGAACTNCCNCCAAACTTCCCTAGTGAAATCCCCGGAATCTGCCNTTTTCTGGATGC 

TTACCAACAAGGAACAAACTCAAAACCNTGCTTCCAA 

Sequence 6175 

CCCTTTCGAGCGGCCCGCCCGGGCAGGTACGGGGTAAATGGATTTTGCACAAAACCACAG 

GAAAGTCCCGGAGCTNCATCCCGCACTTACAACAGAGTGCCTTTCACAAACCTACGGATT 

GGCAGAAAAAGATCCTCATATGGTCAGGTCGCTTCAAAAAGGAAGATGAAATCCCAGAGA 

CTGTTTCGTTGGAGATGCTTGATGCTGCAAAGAACAAGATGCGAGTGAAGATCAGCTATC 

TAATGATTGCCCTGACGGTGGTAGGATGCATCTTCATGGTTATTGAGGGCAAGAAGGCTG 

CCCAAAGACACGAGACTTTAACAAGCTTGAACTTAGAAAAGAAAGCTCGTCTGAAAGAGG 

MGCAGCTATGAAGGCCAAAACAGAGTAGCAGAGGTATTCCCGTGTTGGCTGGATTTTTG 

AAMTCCCNGGAATTATGTTTAACGTGCCTGTTTAAAAAAGGATGTGGTATTGAAGGATC 

CCATTTCATAAAAGTATGGATTTGCCC 

Sequence 6176 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTGCTTTTGTTGTATCCCACCGGTATGTTCCCAT 

TATCATTTATTTCMTAMTATTTCAATTTCCTTCTTAATCTCTTCATTGACCTACGGGT 

CAT CTGG GAGCATTTCCATGTAGTTGTATAACTTCCAAAACTCCTCTTGCTATTAATTTC 

TAGTTTTATTCCATTG TGGCCA GAGAAGATGCTTTATTCTATTGTGGTCAGAGAAGATAC 

TTCATATTATTTCAGG 1 1 1 1 I I I I AAATGTTTTAAGATTTGTTCTGTGGCCTAACATTAT 

GGmGTCCTTGAGAATGATCATGTTCTGAGAAAGAGAATGTGTATTCTGCAGCTCTTGA 

ATGAAATGTCCAGT AMTAT CTATTAGAACCTTTTGGTCAATAGTGAATATTTAAGTCTA 

ATGTTTCTTT GCTG ATTTTTCCCTGGGAAGATCGATCAAATTCTGAAAGTGGGATGTTAA 

AGTCTCTAGCTTTTATTGGATTGGGGCCAGTCTATCTCTTTAGCTCTAATAATATTNCCT 
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TTATATATCTGGGGGCCTCAGGGGTGGGGTGCCTATATATTTAAAATTGGTNATATTCCT 

CTTGGATAAATNGACCC 

Sequence 6177 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACGAGGGCCATAGCTAGCAAGATCCTCCAAACATG 
AGGTAGAACTTGGTGCCTCCTGCCTCAGAGCTTCTGGAAGCCTTGGGGAAGGCAAGCGTG 
TTCCTGGGCAGAAGAGGAGCAGGAAGCACTGGATCTGCTGAATCTTCAGTTTTCTGTCTG 
AGGCTGGCTTGAGGCGAGGGATGCGGAAGAATGTTCTCCAAGGGGGTCATTCACTCAAGG 

CACCATCCCGTGCACCCGGCTCCCGCTCCTGCTCCCGCCCTCCCCGCGTACCTGCCCGGG 

CGGCCGCTCGAAAGGG 

Sequence 61 78 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACACTCTGAATTATAACTAAACAACTACATGTTAC 

TGACMATTTGTG ATTCT TTGAGTCTAAACMCACAGAAACTAGAAGATCCCTTTCCTAG 

ATTTATATACTTGATTTTCTTATAAAAATMCTTCAGTTATTATGTCAATATTTACCCGC 

GTACCTGCCCGGGCGGCCGCTCGAAAGGG 

Sequence 6179 

CGCCAGTGTGATGGGATATCTGCAGAATTCGCCCTTAGCGTNGTCNCGGCCGACGTACNC 

NGGTGTCATTGTTTACTTGTCCTGTCACTGGATCTGGGCTAAAGTCCTCCACCACCACTC 

TGGACCTAAGACCTGGGGTTAAGTGTGGGTTGTGCATCCCCAATCCAGATAATAAAGACT 

TTGTAAAACATGAATAAAACACATTTTAT 

Sequence 61 80 

GATATCTGCAGAATTCGCCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTGCANATACACCGAAACGG 

CTNGTAAMCAAAGGACTTTGTT^CTGAGCTATTATGTMCACCTTTTCATTCACCTCA 

CCATAAGGAATTTCCTGCTTCCCATACAATTAAGAGAAAATAATTACTAAGAGGATTATG 

ATACCTCGTGACCA AGCCTC CTGAGTATAATACTCTTAGTTATGAGTTGTGCAGATAAAT 

ATATATTTAAMTTTATTTTTCAGMCAATGTTATGCTTTATATAAGTGAATTGTTTTAT 

GTCTGTAACTAAAACCAAGA TTGCA GCAGCTCAACACACAGAAGTTAAATATAATTCAGT 

TTTGTMCCTCGCCTTCGGCTTTTTGTTTGNTGGCTCTTTAAAACAACAAAAAAAATTAT 

GGGATAATGAATGCCTGGNCATGTTCATTCCTGCCTGGCCTGGAATATT 

Sequence 61 81 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTCTTGCTCTTTTAGCTAGAGTGTATGTGAAAAT 

AA AGAAA TACATCATTGTATTCACAACCATGTGTCTTCATTNATAACTTTATGCTTAAAA 

MTTTTTAANTTCNAANGGTNTAMGmCATTTGGATATTNNATCNCTCTNNAATGCCA 

NTANAAAGGGN TTGNGG CCANGAAAAATTCTTACTTCCATNGTGNACAATTCTTGCCCAC 

CAAGTGTNCTTATTTTTTGAAAGACCTTTTCTCCTTTCCTAAAATTGGGNCCAAATTGAT 

NTTTGNTCTCTTTAACCCCMGGGNATTT^AMTTTCTTATTAGGNAMTTTTGGGTTC 

TCCNn-CCAAM CTTCT TGNCNTTATTTTTCCTTNCCCAGATNTTTCCCAGNCAATTAAAA 

ACNGGTTCNCCTTTTAAAGGAACNCNANTTCNTTGGNTGTTCAMGGGGGNGGTTTTCCA 

ACAAAAAAAAA 

Sequence 6182 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTAGTTGGGCGAGACCTAAAATTCCCTGGGCA 

CAGGTTGCACCTGGGTGTGAGCACTTMTCACTCAACGCTTTGTTTTCTTACACTTCGAA 

MTCM GGGA AAGAGT AGTACGCGGGATGTATATTTCTMCGTAAAAMCATMTTTTTT 

TCTTTTCAAGAI I I 1 1 ICTTAAAAAGATGANAGAAACATATTTTTTCAGGAAAAACAAAC 

TTTAAAAAAAAAGAGGAGAAATAAAACCTTTTCTCCCCTTTCCCCATCCTCTATCTATCC 

CTCTTTCCCAGG AACAAA TCAAAAGGTGGATTATCTTCTGAACAATGGAAACTGCCANGT 

TCAGAATGATGTCTTTTTCTCAATGCAGTGAGTTATAGATTCTCTAGTTTTCTCCCTAGG 

G ATGGGA AGGGGGCATTGAGGCAAGCCTGGGAGAGGAGCCCGGGGAGCAAGGGTCATTGA 

AC i i i i i IC TTTAGTGAAGGAGGAATACAATCAAGGGTTTTGTATTCAAAATGGTTGGGC 

CMTATTTTGGGAATGGGGAC ATTGGN NGGGGTTAAGAGGATTTTAGGTTTAAAAACCAA 

AACAAAAAGGAATTG^CCAAATTTTTAACCTTNGGNCNGGGANCCANGCNTAANGGCCN 

AATTCNCANCANNACTGGGCGGNCCGTTNCCTAAGNGGATCCCGNCCTCGGNACCCAAAC 
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CTTGGGGGNAANCAAGGGGCANTATTTGCCNCCCTGGNGTGAAAANGGGNANCCCCNNAN 

AANTTCCCCCCCCCCCCCCCCC 

Sequence 6183 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACATGTGCACATTGTGCAGGTTACAAATAATTATT 

ATTTATTGAAAAAGA MCTACAG TTGACCCTTGAACAACACAGATTTGAACTGCGCTGGT 

CCACTTATATGTGGA I I I 1 1 1 I I CTAACCAAAAGAGGATTGAAAATACAGTATTCTCAGG 

ATGCAMATCTGCATATACTMGGGCTGACTTTTCACATACATGGGCTCTGCAAGGACTT 

GCATATGCACTGATTTGGGTTTACACGGGGGTGATGATTTGGATATAGGCAGGTGGTCCT 

GAAACCGAATTCCCGAGCATGCTGAGGGATGACTGTATATGTGAATAAGACTTAAATTAT 

ATTTC CAAACTTGGGATGGMTCAMCATTTTAGTAACMTTCTGTTGATTACACTTCTA 

TTTTTAATCTTGTAGGACTGNATTTATTTTT^ 

ATGTGTGNTGGTTTGGGGAMCMTTATAAMGATTTGTGAATTATTTTGGATGTATGCT 

ATTNCCAAAN ACTCCTGTTTCCCTTCT 1 1 1 1 I I I I 1 1 I I I AAGGTCTTCCTTGAATTGGG 

CMTC ATMT TTACAGANMTTGGTTACTATANCTTTGAATACCTTATAGGGTACCCTGG 

TTATTATTTTNAAMGCATGCCTMTTTMCATTTTACCATATGCCCm 

MTNGGGTAMNTGGNTTTTAANNNTAAGCNTTAAATTGAN 

Sequence 6184 

CCCTTTCGAGCGGCCC GCCCGGGCAGGTACTTTA I 1 1 I I I I M I I 1 1 1 1 I I 1 1 I ICTTTT 
I I M I I I I I ! 1 1 I I I I I I MNACCATMTTATTTTATTAACTAAATTACAGCTGCTTTGA 
ATAAAAACTTMCTMCAATCACGTAAGGGTNTNATAGGTGACMCCAGTTACTTTTCTT 
GGTT 

Sequence 6185 

CGCC AGTGTGATGGGATATCTGCAGAATTCGCCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTAC 
TTTTNTTTNTTTTTT ANTTN ATTTTMCCTTTATT N NTANTG NTNTTTAAATTTTG N N AA 
GAAAAATTCAI till I CNAGAGNGGGCAANAAATNTTAANNNAAAAAAGNNNNTATGNAA 
NATGNAMCAGAGAAAACTTTCTGTTTTGATGTNTTTTGGGTNANACAANANANTANGAA 
NTTTlsfTMNCGNTTNANNAAAATN^ 

TNTT TATAAA ACNGNGTTCTGCNCCNNCAATTGGGTTGGNGGAGNGGTAAATATNCAAGG 
ANNA! I I I INTAAAAAACTGTTNTNANMGANCAMTTTNGANGTTTTAAANCNCNGAAA 
CATNANCCTANTTTAAAAANTNTTTT^ 

GGTAAAAAATTTTNAAAAACNCCGNAAAA i 1 1 1 1 I I I I G N AAAAAAAAA AATT AAAAAAA 
TTTT 

Sequence 6186 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTTGGTTTTTGTTTAATAGAACAAATAATCAG 

TGTTTCACTTATAT TACTA AATGTGAAAAACATAATGTGAAAAGTTACATACATTAACTT 

G GTTGT AMACCCATTTTMGTGTTCATGTAATGTGGTAAGTTTAAAAAGTGAAGTGAGC 

TGTTTTACTACMTGAATTCGTTTGACTCAAAGATTAAAATGCCCCTCCCCCTATGTGTA 

TCTCTTATGGCCTGTMTMTTGAMGCAATGTTTTTGCAGTTTATATMTGCMTTTTT 

AATCTGTGTTCAAAAATGGAGTTCATATGGGCTTAACACATGAAATGGGTGGCACAGATC 

CACTTGCAGMCCCA MGAT ACACMTCAGTTTTGAAATGCAACTTAAGCCATTAATTGT' 

TGGTGTGMTTTAAMTTTTCTAGTGTTTGTATGGTGGGTATGCTGCCTAAANAGCAAAG 

CATCCTCTGCACMMNGAAAATTACTGTAGTGGCTTTCGATTTTMTTAGMTTTTCTC 

CCTGGGNGTTTCTTTATAGACCTAAAGCAAAANTC 

Sequence 6187 

GATATCTGCAGMTTCGCCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACAGGGAMMCTTTTTC 

CTTCCCTACAGGGGTCAGGGCAACATAAGTATTAAGGTCATATGGCTTGCTGGCCTGTAA 

ATAACTTGTAMTMTTMGTTCTTTGTCTCTGMCCATTAATCTTACGTCTCCTACCAT 

CCATAAAACTATGACAAAATGATCAACCTGTTATCTTCCANGAAGGGTGAAAGATCAGAC 

CCCTAATM TTTGA CTTTTAATCAAGTACTTTTATC I I I I I GTTCTCTCCCATTTATTTT 

TTAMGATTGTTT TCCAT GAGCCATMTTTTGCCCACCCCACCCCAACCAGGTTACTTAA 

TTTCTGGACTTCATTTTTCTCCTCTGTATGATGACAATAATAATAGTATTGAAACTGCCC 
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TTGCAAATATTATAACAATGAGAAAATTATCACAATGAAAGAGATGTGACCTAACCAACT 
CTATCTTATCTTTMCCTCCMGCCTGGTCATTCTTGGTTTTTTCACCAMCTCATTTTG 
GGAGGAATTTAANTTTTGTCCTGCCCGGGCGGCCG 
Sequence 6188 

C CCTTT CGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTrAAGTGTGATGTTGTGGTAACAGGTATTGT 

TCTTTTGTTTCCACATTTAGAACTTCCTTAAAGATTTCTTGAAGGTTGGTCTAATGGTAA 

CAAATTCCCTTAGCMTTACTTATCTGAAAAAATATTTTATTTTACCTTCACATATGAAG 

CTCAACTTGGCAGGATATGAAATTCTTGGTTGGAATGTCTTTCCTTTGAGAATGCTGAAA 

ATAGACCCTCAATCTC7TCTGGCTTGTAAGGTTTCTGCTGAAAAGTCCACTGTTAGCCTG 

ATGGGGGTCCCTTTGTATGTGATCTGACCTTTTTCTCTMTTGCATTTAAMTTTTTTCT 

TTAATGCTNGCCTTAMCAATCTGNTGCCTATATGCCCTAATGATGTTChfTTTTGTGTAA 

AAATCCANCANGTGTNCTCTNGATTCTTGNATCTGGGTNTCTACCTCTCTAACCAAAATT 

ACAAMGTTTTATTCTATTATTCCCCTCAMTTTNTTTCCCAAAATTGAATACCTTTTTC 

TCCTGCTCTCTTAAAMATTCCMCACTTTTTATTTTTAATGNCTTTACCATAATCCCAT 

ATTTNTTAAAAACTTTNTTCATTTTTTAAAAATMTCTTTACTTTTANCCTACCTAANGT 

TTAAAA 

Sequence 61 89 

CCC TTTCG AGCGGCCG CCCG GGCAGGTACTATCATTATACCCTTTCCCTCAATGCCATCT 

TACATTTTAGGGATAAGTTTTAAGCCAAACTATAAGGCTACCTGGAATGCTGAGACAACA 

CACAAATTCTGCTGAGTCCCCGTCACAGACTACTTCTGAAGGTCACCAGTGAGGGCCTAA 

ACAAGAGTC CACTTC TTGTTAGTATAATAACTTTTTATTTGACATCTACAAGATTTTGGC 

ATCTTGCAGCTTTTTACCAGGTTTATACAATCTCGATTTTTCAATAGTGCAACCTGTGGG 

AAGCAAAAAAAAAAAAAAAAAAAGAAGAAGTACCTGGTGTTCGGTTATGGAGCCTCTCTC 

CTCTGCAACCTGATAGGATTTGGCTAC 

Sequence 61 90 

AGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTTAATACCXJATTATATCTCCCANTCAGCTCCCGACATCT 

GGCAC AAACTCTAAAAGCTAAAGAAGGCCCTCANCCCCACAACGAGACCTTCTCAACCTG 

GTTrTCAAAGTCTTCAATAATAGGGATGAGCAGGAAAAAATAAATAAGGCCCAATGAGAT 

TGTGCCAAATACCAAGCTACTAGCCATGGCTATTTGCCAACCTGGCAATAGCACCCAAGG 

GCACAAAGGACCCGATAGCAAGTCTTCCTCCTGCTTTAAGAGTTGACAAAGAGATGTGGT 
TATG 

Sequence 6191 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCCGAGGTNCAAC7TAA7TTGGTTAAATCAGGCTAAAGCGAA 

GGACTTACACTCCTTGATCMGGGMGAGTTTTCTTGTTTTCTCTTTCTCCTGCTAGATA 

TGACCAGGTNTGCACATGTTTACTTGACACTTGAAGGGAACTGNCCTTAAGGTGAAACCT 

TTGACANGAAGAGCANAAGAGGGAAGGAAAGACATG 

Sequence 6192 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACNCCGGGGGAGAACTGCAGGAGACTATCTTTCTA 

AACAAGGCAGTTGATGAGGAGGGAGCGCTTGAGGGGGACTGG 

Sequence 61 93 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGGAGGTACTAAAACNTGCAGTCACATTTTTCACAAATTA 

GGGAAAAGTTTGATACTCTTGTTTCTTTCCTTCTTTCTTTCGGATAAGTGGAAACTTCTA 

AGAAATATGAATAAGTAGAAACTTCTAAGAAATAGGAAAGAAGTAAATATGTGCCTATAT 

TCTTAGMTNMTCAGTATATTTTTAATAAATCAAGATTTTCTTCATAAACCAATTGTAG 

GGGTGTAGGTAGGTAGACCAGNTGATGGGNAACTGGTAAGTCATCCTGGGGAAAAAGAAA 

TACGTTAGGTCTTTATNCATTGCATATAATAATATAAATTCAATGCAAAATCATGGCTAT 

TGAAMTATCNAACTATAGAAAAAGGTAAACACACTTGATTTATTATTTCGAGTTTCTGA 

ATGGGTNAAGACTCTCTAAGCTTAAAAACAATTGAAAMGGTGGTAAGTTTTATTAACTA 

CATAAAAAGCAAAAAGCCCATATNGCCAATATAAAAAACAGTGANGTAAAAAAAAAAGCC 

ACTTGGTCCCAGAAAGGAGCNTTACCCCCTNAATTTTTAAAAAGGGGTATTATNTTNNAA 

GTNAGAATCCCAAGNCCTGAATGTTTTGGGAA 



i 
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569/599 

Sequence 6194 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACATTCTCCACAGATCATATTAAGGAGTTTGTAGG 

TGAAGTTTAATCTGTGCATAGTGGGTAGAGACATGAATAGGGTCAAAGGGGAGGAAAAAG 

GAAAAAAACAAAACAAAAACAGTCACAGGAAAATAAAAATACACCACAGGTTACCAGAAC 

CTTCAGATTTAAAATAAAAAGAAAGAAAAAGCAGAAGCAGTGAGCATCGACATCAACTGT 

ACCTGCCCGGGCGGCCCGCTCGAAAGGG 

Sequence 6195 

CCCTTA GCGTG GTC GCGG CCGAGGNACTTTN ) 1 1 1 1 )) 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 NTTTTTCCGC 

TATTTCTCnTTTCTTCTTTTCATTCTCTAATTGTGCCCTTAAAAG G AATTG CAATTGCTG 

TTACAAATTAATACACAAAAATATTATTCATGTGATGGAATACTACTCTGCCATAAAAAG 

TAACAAAATAATGTNTnTGCAGCAACTTGGATGAAGCTGGAGGCCATGATTNTAAGTGA 

AGTAACTCAAAACATACAAATGCCACCCGCGTAC 

Sequence 6196 

CCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGA GGTA CTCAGTAAATACTAAGTTTTCCCCCAGGTTCTAA 

GTmCTGTMTGCATCATTTTACTTTTACCATTAAAAAATGTTTTATTGTTAAGCTGCT 

CTATTTCTGAAAAACCCTCTTACGATCATACACATAGAAAATATAAAAGAATTGACAAAA 

TAACTCCTGGAACCAATAAGCAATTATAGCAAAGTTGTAGCATACAAGGTTAATATACAA 

AGGTCCAGTGGCTTTCCTATATATCAGTAATGAACAAGAGACATTTGAAATTAAAAACAT 

ATTGCTGTTTACATTAGCATCAAAATAAATGAAATATTTAGCTATAAATCTATCAAAATA 

TGTATAAGGTCTATATGAAGAGCAAAAACTCTGATGAAAGGTATCAAAGAAGAACTAAAT 

AAATGAAGAGATAATCCATGTTCATGAAGAGGAGAACTCAATATTGTCAAGATGTCAGTG 

CGTCCCAGCTTGTTCTAATGCAATTCCAATCAAAATCCCAGGAAGTTATTTTGTGGATAT 

CAACAAAAGTAATTTGAAACTTCCTATGAAAAAACAAACGACTCAGAATAGCAAACCCAA 

TATCGAAGGGAAAGAATAGAGCCAGGAGGACTGAAATCACTTGAGTTCAAGACTTACTAT 

GAAGCCNCAGTGATCAAGACAATGTGGTTTTGGNCCAAAAAAAA 

Sequence 6197 

GCCTTTCGAG CGGCC GCCCGGGCAGGTACTAAGGTATACTACTGGACATTTCTATTTTTT 

TMGTGTATTCTTTTTCTGACTTACAGTAAMTTTCAGGAAGTTGATAGATACTAAGAAC 

TTATGATTGGTCTCAGAGGTAACAATGAAATACTCATAATTTTGTCTGTGGAACTCTGGC 

A GMTT ATGTT ACAC ATTTGGCGAAGTTGTCTCTTGTAATTTATATTTTAAATGAAAAAG 

TATTTTAGAGCTTTTAATGMGGGGMGAGTATAMCTTTCTTTCATATTCACTCTGTAG 

TTACAGACCGTCTCATAAAT CAAGA TTGTGCATTATTAGAGTTCTCAGAGACAGGATACT 

TCCATATGGACCCCTGTTCATTTTTCTTATTTACTAGATATTTTGCTAAATTTAGCACAC 

TAGCAATTAAGAAGTTTAAAAAAAGAAGAAACGTTATAGGAAAGGGAAACTG 

Sequence 6198 

GATGGATATCTTGCAGAMTTTCCGCCCCCCTTTTTAAAGCCCNGGTTTGGGGGGTTTCC 

GCCGGGCCCGAAGGTACCAG NNGGG TTCCCTTTTTTTNAAAMNGNTTNGGNMCTTTTT 

TAAAAA^f^TNNANCCNTGGGNTTTTTNAACTTNCCCCT^IGG I T 1 1 1 1 1 1 A AAAAAATTTT 

TNNAAAAAAMNNCCCCCCCCCNAAAAAAANNNNNNCCCNNIvrrTTTTNTNNNNNNNNNCN 

NNNNNAAAGGGCCCAAAAAAAAAAAAAAAAATGGGGTNCCCCCCCANCCCNNCCNTNAAA 

AAAAGGGGGGGGGG 

Sequence 6199 

NCCCTTAGCGTGGTCGCGGCCGAGGNACCAGGGTNANNAAGCATGTGGTTCATCCTTTGG 

AMTG GTAG TAGGAMCCATACAGTCTTTTGGCATTTNGAGCTACATAAAGGAACTTGNA 

GTTTGTTTTNCCAGAAAGACNGTGGCMGCAAGCNTGANATGGAAAGGTGAGTCTTTTAN 

TATCCGNGGGAGAGGGCATTGCTTTGGCTTTTTCC 

Sequence 6200 

CGGCCGAGGTACGCGGGGACTGGAGACACTGANTAAGCAGGGGCCCTTAAGAGTCTTGTT 
TGCCAAACAG ATTTG CAGATCAAGGAGACCCANNAATTTCAAAGAAGCGCTATTANAGGT 
NTCTTGAGATCCTTTCACTANCTACATTCCTCANGGTAAGAAGGAAAGANTGGCTTTCC 
Sequence 6201 



